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You are doing well

* No symptoms
* Blood counts are good, no need for
transfusions

* Your spleen is not bothering you

= NO treatment needed




You are doing well

* But you have some night sweats

* Your spleen is large and you can’'t sleep
on your left side

* But your blood counts are ok

Treatment with Jakafi®
(or possibly other drugs)




You are doing "ok’

« But you need transfusions

* Your symptoms have not improved with
Jakaf

* Your spleen has not shrunk

mmmm) Other drugs? Transplantation?




You are doing not so well

« Symptoms have not improved/have
returned on Jakafi (or other Jak inhibitors)

 Your blood counts are low
» “Blasts” are increasing in (blood or marrow)

msmmm) | |ransplantation is probably
the most promising option




PMF - Risk Classification

Anemia (2) ~ —
WBC > 25,000 (1)
Myeloblasts in blood (1)
Age > 65 years (1)
Symptoms (1)
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Adverse karyotype
Low platelet count
Needing RBC transfusions
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Absence of CALR

Marrow fibrosis —



DIPSS and Survival

(no transplant — without JAK2 inhibitors)

Low= 0
Int.1= 1-2
Int.2= 3-4
High= >4
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Passamonti F, et al. Blood. 2010;115:1703



Overall Survival
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Prabability of Overall Survival

by Mutation
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If Transplantation is medically
iIndicated...

—Who is a candidate?
—When should it be done?
—-And how?



Important for Transplantation:

* Extramedullary disease, portal or
pulmonary hypertension increase the risk
associated with transplantation



Liver: Sinusoidal fibrosis associated with extramedullary
hematopoiesis
vad ¥+

H = hepatocytes. Extensive EMH and collagen deposition (blue) in sinusoids.



Survival Prabability
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Transplantation
before Leukemic Transformation



Percent PFS

Relapse-free Survival (DIPSS plus)
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Percent NRM

Non-Relapse Mortality (adjusted)
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Overall Survival (%)
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Mutations

* Driver mutations
— JAK2, MPL1, CALR (type1 and type 2)

« Other mutations



Mutations and transplant outcome
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Mutations and transplant outcome

Non-Relapse Mortality Relapse
100 - P=0.011 100 - P=0.49
Again: _ — tigle nagative, n=29
. 7 Non-relapse mortality ! | __ | — JaK2MPL mutated, n=7é
CALHR mulated. n=28
triple nagative, n=29
Y el e L 50 |
JARZMMPL mulated, neT8
25 - 25 - S—
CALR mutated, n=28 ’d'r’:
u l L L r r Li 1 U I

0O 2 4 6 8 10 0 2 4 6 8 10
Time (years) Time (years)

V. Panagiota et al, Leukemia 28:1552, 2014



>

cumulative incidence of Relapse

Number at Risk
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probability of PFS
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Mutation Patterns and Outcome
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		SampleID		PatientID		SampleDate		UWID		UPN		SampleSource		TransplantDate		SplenectomyPreHCT		PalpableSpleenDX		TransplantSource		Gender		Age		MonthsDxTx		HighDoseConditioning		Donor		Etiology		SecondaryMF		Fibrosis		AbnormalCyto		Cyto_Classification		DLC		DaysSurv		PtStatus		CGVH		Plt<100		Plt>400		Hgb<10		WBC>10		PeripheralBlasts		ConstitutionalSx		DIPSSrevised		TransfusionDependent		DIPSSPlus

		DLA349		DLA349		3/23/01		U1191612		17549		BM		4/27/01		0		1		BM		F		51		12		1		UNRELATED		2		1		2		1		Unfavorable		4/14/02		352		NRM		1		0		0		1		0		0		0		Int1		1		Int2

		DM530		DM530		12/20/02		U2287125		21669		BM		1/9/03		0		0		PBSC		M		70		5		0		MSIB		1		0		1		1		Unfavorable		1/26/03		17		NRM		1		1		0		1		1		1				High		1		High

		CF642		CF642		9/18/03		U2333466		22832		BM		10/11/03		0		1		PBSC		F		51		6		1		UNRELATED		2		1		4		1		Unfavorable		12/22/03		72		NRM		1		0		0		1		1		1		1		High		1		High

		PM887		PM887		1/9/06		U2344231		23087		BM		2/1/06		0		1		PBSC		M		47		31		1		UNRELATED		2		1		4		0		Intermediate		7/11/06		160		NRM		0		0		0		0		1		1		0		Int1		1		Int2

		KK683		KK683		1/29/04		U2359212		23565		BM		2/18/04		0		1		PBSC		F		56		11		1		UNRELATED		2		1		4		0		Intermediate		3/12/05		388		NRM		1		1		0		1		0		0		0		Int2		1		High

		CT772		CT772		11/1/04		U2413980		25134		BM		11/23/04		0		1		PBSC		F		57		170		1		UNRELATED		1		0		4		1		Favorable		1/6/05		44		NRM		0		0		1		1		0		1		1		Int2		1		Int2

		ER890		ER890		1/15/06		U2448286		27124		BM		2/15/06		0		0		PBSC		F		67		37		0		UNRELATED		1		0		4		1		Unfavorable		8/15/06		181		NRM		0		1		0		0		0		1		0		Int1		1		High

		DMP1151		DMP1151		5/29/08		U2570846		29215		BM		3/27/09		1		1		PBSC		M		58		26		1		UNRELATED		2		1		3		1		Favorable		9/9/09		166		NRM		1		0		1		1		1		1		0		Int2		1		Int2

		STB1531		STB1531		2/17/12		U2717409		32217		BM		3/7/12		0		1		PBSC		F		71		194		0		MSIB		2		1		4		0		Intermediate		7/19/15		1229		NRM		1		0		0		1		0		1		1		High		1		High

		GR12-06743		TDW1550		4/19/12		U3233715		51336				5/9/12		0		0		PBSC		M		67		12		0		UNRELATED		1		1		3		0		Intermediate		5/28/15		1114		NRM		1		0		0		1		1		1		1		High		1		High

		GR13-14616		RKZ2145		8/23/13		U3459990		64446		BM		4/12/14		0		0		PBSC		F		38		9		1		UNRELATED		1		0		3		0		Intermediate		4/18/15		371		NRM		0		0		0		0		0		0		1		Int2		1		Int2

		ELM1119pre2m		ELM1119		2/1/08		U8164790		29910		BM		4/5/08		0		1		PBSC		M		59		39		1		MMURD		2		1		4		0		Intermediate		4/24/08		19		NRM		0		0		0		1		1		1		0		Int2		1		Int2

		AB793		AB793		12/19/04		U2188034		18832		BM		1/8/05		0		0		PBSC		M		68		100		0		MSIB		4		0		0		1		Unfavorable		5/10/05				REL		0		1		0		1		0		0		0		High		1		High

		CGC1500PB		CGC1500		12/15/11		U2273883		28897		PB		1/6/12		0				PBSC		M		64		60		0		UNRELATED		1		0		1		1		Favorable		5/11/12				REL		0		0		0		1		0		0		0		Int1		1		Int2

		RR593		RR593		5/15/03		U2307525		22119				6/14/03		0		1		PBSC		M		64		24		1		UNRELATED		1		0		4		0		Intermediate		7/15/04				REL		0		0		0		1		1		1		1		High		1		High

		GR05-07907		WR865		10/6/05		U2481909		26600				10/6/05		0		0		PBSC		M		57		6		0				1		0		2		0		Intermediate		1/23/06				REL		0		1		0		1		1		1		0		Int2		1		High

		GR07-08208		MSR1054		6/14/07		U2965784		29289				9/13/07		0		0		PBSC		M		55		135		1		MSIB		3		1		4		0		Intermediate		9/29/08				REL		1		0		0		0		1		0		1		Int1		1		Int2

		GR11-20639		AME1507		12/29/11		U3191252		47918		PB		1/20/12		0		0		PBSC		F		63		120		0		UNRELATED		2		0		0		1		Unfavorable		3/7/12				REL		0		0		0		0		0		0		0		Low		0		Int1

		GR13-12872		LLK1652		8/1/13		U3392220		60421				8/24/13		0		0		PBSC		F		67		13		0		UNRELATED		1		1				1		Unfavorable		8/18/14				REL		1		1		0		0		0		0		0		Int1		0		Int2

		ML540		ML540		1/23/03		U2260726		20955		BM		2/13/03		1		1		PBSC		M		49		74		1		MSIB		1		0		4		1		Favorable		4/28/04				REL		0		0		0		1		0		0		1		Int2		1		Int2

		GR10-06220		AW554		4/23/10		U2307593		22180				7/1/03		1		1		PBSC		F		60		93		1		MSIB		3		1		4		1		Favorable		5/29/09				REL		1		0		1		0		1		1		0		Int1		1		Int2

		ZW1657		ZW1657		2/25/13		U3401604		60932		BM		3/29/13				1		PBSC		M		56		37		1		MSIB		1		0		4		0		Intermediate		1/17/14				REL		0		1		0		1		0		0		1		Int2		1		High

		MTW281		MTW281		7/27/00		U2138135		16146		BM		8/16/00		1		1		PBSC		F		46		56		1		MSIB		2		1		4		0		Intermediate		11/23/15		5577		SUR		1		0		0		0		1		0		0		Int1		1		Int2

		DCT233		DCT233		12/17/99		U2139500		15912		BM		1/5/00		0		1		PBSC		M		49		156		1		MSIB		4		0		3		1		Unfavorable		7/9/03		910		SUR		1												0				0		Int1

		LRZ239		LRZ239		1/18/00		U2140964		16094		BM		3/1/00		1		1		PBSC		F		60		266		1		MSIB		2		0		4		1		Favorable		3/23/10		3674		SUR		0		0		0		1		1		1				Int2		1		Int2

		LST327		LST327		2/26/01		U2156361		17818		BM		3/14/01		0		0		PBSC		F		57		180		1				4		1		3		0		Intermediate		5/12/14		4745		SUR		1		1		0		1		0		o		0		High		1		High

		DJK1586		DJK1586		7/2/12		U2244411		31093		BM		7/28/12		0				PBSC		M		48		55		1		UNRELATED		2		1		4		1		Favorable		8/12/16		1476		SUR		1		0		0		0		0		0		0		Int1		0		Int1

		LR566		LR566		3/18/03		U2301916		21927		BM		4/4/03		1		1		PBSC		F		45		16		1		UNRELATED		1		0		2		1		Favorable		5/8/16		4783		SUR		1		0		1		1		1		0		1		Int2		1		Int2

		CP586		CP586		5/11/03		U2312940		22222		BM		6/7/03		0		1		PBSC		F		31		13		1		UNRELATED		1		0		4		0		Intermediate		7/30/08		1880		SUR		0		0		0		0		0		0		0		Low		1		Int1

		CM623		CM623		10/23/03		U2336050		22902		BM		11/14/03		1				PBSC		F		55		193		1		UNRELATED		3		1		4		1		Unfavorable		3/16/10		2314		SUR		1		0		0		0		1		1		0		Int1		1		Int2

		PA618		PA618		7/11/03		U2344215		23069		BM		11/1/03		1		1		BM		M		48		83		1		UNRELATED		3		1		2		1		Unfavorable		11/5/15		4387		SUR		1		0		0		0		1		0		0		Int1		1		Int2

		TM825		TM825		3/25/05		U2450602		25923		BM		7/21/05		0		0		PBSC		M		57		5		1		MSIB		1		0		4		1		Favorable		8/15/15		3650		SUR		0		1		0		0		0		0		0		Low		0		Low

		MAG1147		MAG1147		5/9/08		U2512583		29049		BM		5/31/08		1		1		PBSC		M		43		86		1		UNRELATED		3		1		1		0		Intermediate		11/19/14		2363		SUR		0		0		1		0		1		0		0		Low		0		Low

		HFL1059		HFL1059		6/28/07		U2560970		28942		BM		7/18/07		0		0		PBSC		F		64		95		0		UNRELATED		4		1		2		0		Intermediate		11/15/07		100		SUR		1		1		0		1		0		0		0		High		1		High

		GR07-11538		MCY1045		8/20/07		U2581938		29387		BM		9/20/07		0		0		PBSC		F		38		4		1		UNRELATED		2		1		4		0		Intermediate		5/21/15		2675		SUR		1		0		1		0		0		1		0		Int1		1		Int2

		GR09-01457		DGE1207		1/26/09		U2650039		30704		BM		2/18/09		0		0		PBSC		F		53		12		1		UNRELATED		1		0		4		0		Intermediate		3/18/16		2585		SUR		0		0		0		0		0		0		0		Low		1		Int1

		PBB1310		PBB1310		4/29/10		U2720182		32642		BM		5/24/10		0		0		PBSC		F		52		120		1		UNRELATED		2		1		4		1		Favorable		5/13/16		2180		SUR		1		0		0		0		1		1		1		Int2		0		Int2

		PM451		PM451		3/28/02		U2862031		19780		BM		4/18/02		1		1		PBSC		M		53		8		1		UNRELATED		3		1		1		1		Favorable		4/9/15		4739		SUR		1		0		1		0		1		0		1		Int1		1		Int2

		MMT1391		MMT1391		1/14/11		U3055508		37107		BM		2/4/11		0				PBSC		F		68		8		0		UNRELATED		1		0		4		1		Unfavorable		6/22/16		1965		SUR		1		0		0		1		0		1		1		High		0		High

		VC1374		VC1374		12/2/10		U3058973		37294		BM		8/5/11		0		1		Cord		M		38		150		1		UNRELATED		1		1		1		1		Unfavorable		9/15/14		1130		SUR		1		1		0		1		0		0		0		High		1		High

		GR10-12883		WCV1353		8/21/10		U3085664		39375		BM		5/12/11		0		0		PBSC		M		72		1		0		UNRELATED		3		1		3		1		Unfavorable		5/6/16		1821		SUR		1		1		0		0		1		0		1		Int2		0		High

		DFL1388		DFL1388		1/7/11		U3122274		42371				8/5/11		0		0		PBSC		M		68		8		0		UNRELATED		2		1		3		1		Favorable		2/26/16		1666		SUR		0		1		0		1		0		0		0		Int2		0		Int2

		GR11-08535		CDC1443		6/3/11		U3125177		42586		BM		6/25/11		0		1		PBSC		F		33		8		1		UNRELATED		1		0				0		Intermediate		1/14/16		1664		SUR		0		0		0		0		0		0		1		Low		0		Low

		PSH1557		PSH1557		5/3/12		U3147948		44423		BM		5/24/12		0		1		PBSC		M		63		58		1		MSIB		1		0		4		0		Intermediate		8/2/16		1531		SUR		1		1		0		1		0		0		1		Int2		0		Int2

		JP1462		JP1462		8/19/11		U3148230		44442		BM		10/11/11		0		1		PBSC		M		51		189		1		UNRELATED		2		1		4		0		Intermediate		2/2/16		1575		SUR		0		1		0		1		0		1		0		Int2		1		High

		GR11-16105		DIT1483		10/12/11		U3162447		45621		BM		10/25/11		0		0		PBSC		F		56		6		1		MSIB		1		0		4		1		Unfavorable		7/28/16		1738		SUR		1		0		0		1		0		1		0		Int2		0		Int2

		KGJ1516		KGJ1516		1/27/12		U3170639		46296				3/21/12		1				PBSC		M		58		99		1		UNRELATED		2		1		4		0		Intermediate		3/8/16		1448		SUR		1		0		0		1		1		1		1		High		0		Int2

		MLF1485		MLF1485		10/20/11		U3179547		46954		BM		11/10/11		0				PBSC		F		63		310		1		MSIB		2		1		4		1		Unfavorable		1/18/16		1530		SUR		1		0		0		0		1		0		0		Low		0		Int1

		GR12-04794		CRG1537		3/19/12		U3185774		47492		BM		4/6/12						PBSC		F		23		11		1		UNRELATED		2		1				0		Intermediate		6/23/16		1524		SUR		0		0		1		0		0		0		0		Low		0		Low

		GR11-19462		CMS1498		12/9/11		U3186519		47549		BM		1/5/12		0		0		PBSC		M		59		54		1		MSIB		1		0		4		1		Favorable		1/20/16		1642		SUR		1		0		0		0		0		0		0		Low		0		Low

		GR14-02215		PAN2189		2/4/14		U3443414		63476		BM		2/21/14		0		0		PBSC		F		66		89		0		UNRELATED		3		1		4		1		Unfavorable		2/17/16		726		SUR		0		0		0		0		0		1		1		Int1		0		Int2

		PMJ003BULK		PMJ003		4/8/16		U4106059				PB		8/3/16		0		1		PBSC		M		50		84		1		UNRELATED		2		1		4		1		Intermediate		11/15/16				SUR		0		0		0		1		0		1		1		Int1		1		Int2

		GR08-08611		LGN1152		6/9/08		U5355994		29939		PB 		7/2/08		0		0		PBSC		F		57		8		1		UNRELATED		2		1		3		0		Intermediate		4/12/10		649		SUR		1		0		1		0		0		1		0		Int1		1		Int2

		CB791		CB791		12/10/04		U5885663		16914		BM		4/27/05		0		0		PBSC		M		69		66		0		MSIB		1		0		2		1		Favorable		1/14/11		2088		SUR		1		0		0		0		1		1				Int2		1		Int2

		GR11-00267		HCJ1387		1/7/11		U6646158		31689		BM		1/28/11		0				PBSC		M		64		97		1		MSIB		2		1		4		1		Favorable		1/27/16		1712		SUR		1		1		0		1		1		0		0		Int1		0		Int2
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Sheet3

				SampleID		Age		MonthsDxTx		PtStatus		DIPSSPlus

		CGC1500PB		CGC1500PB		64		60		REL		Int2						CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		GR14-02215		RR593		GR12-06743		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		GR07-08208		PMJ003BULK		PSH1557		PM451		CB791		MAG1147		MLF1485		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		DCT233		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		GR09-01457		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		CF642		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DFL1388		HFL1059		KK683		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		AB793		GR11-20639		LR566

		ZW1657		ZW1657		56		37		REL		High				SampleID		CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		GR14-02215		RR593		GR12-06743		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		GR07-08208		PMJ003BULK		PSH1557		PM451		CB791		MAG1147		MLF1485		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		DCT233		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		GR09-01457		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		CF642		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DFL1388		HFL1059		KK683		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		AB793		GR11-20639		LR566

		MMT1391		MMT1391		68		8		SUR		High				Age		64		56		68		66		64		67		47		60		59		55		50		63		53		69		43		63		55		72		31		51		48		49		58		60		52		38		57		53		71		51		48		58		64		33		23		46		51		57		49		70		57		67		57		68		64		56		38		67		56		57		59		38		68		63		45

		GR14-02215		GR14-02215		66		89		SUR		Int2				MonthsDxTx		60		37		8		89		24		12		31		93		39		135		84		58		8		66		86		310		193		1		13		12		83		156		99		266		120		4		8		12		194		189		55		26		97		8		11		56		6		170		74		5		6		13		180		8		95		11		150		37		6		5		54		9		100		120		16

		RR593		RR593		64		24		REL		High				PtStatus		REL		REL		SUR		SUR		REL		NRM		NRM		REL		NRM		REL		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		NRM		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		NRM		SUR		SUR		NRM		SUR		SUR		SUR		SUR		NRM		NRM		REL		NRM		REL		REL		SUR		SUR		SUR		NRM		SUR		NRM		SUR		SUR		SUR		NRM		REL		REL		SUR

		GR12-06743		GR12-06743		67		12		NRM		High				DIPSSPlus		Int2		High		High		Int2		High		High		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Low		Int1		Int2		High		Int1		Int2		Int2		Int1		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int1		High		High		Int1		Int2		Int2		Low		Low		Int2		High		Int2		Int2		High		High		Int2		High		Int2		High		High		High		High		Int2		Low		Low		Int2		High		Int1		Int2

		PM887		PM887		47		31		NRM		Int2

		GR10-06220		GR10-06220		60		93		REL		Int2

		ELM1119pre2m		ELM1119pre2m		59		39		NRM		Int2

		GR07-08208		GR07-08208		55		135		REL		Int2

		PMJ003BULK		PMJ003BULK		50		84		SUR		Int2

		PSH1557		PSH1557		63		58		SUR		Int2

		PM451		PM451		53		8		SUR		Int2

		CB791		CB791		69		66		SUR		Int2

		MAG1147		MAG1147		43		86		SUR		Low

		MLF1485		MLF1485		63		310		SUR		Int1

		CM623		CM623		55		193		SUR		Int2

		GR10-12883		GR10-12883		72		1		SUR		High

		CP586		CP586		31		13		SUR		Int1

		DLA349		DLA349		51		12		NRM		Int2

		PA618		PA618		48		83		SUR		Int2

		DCT233		DCT233		49		156		SUR		Int1

		KGJ1516		KGJ1516		58		99		SUR		Int2

		LRZ239		LRZ239		60		266		SUR		Int2

		PBB1310		PBB1310		52		120		SUR		Int2

		GR07-11538		GR07-11538		38		4		SUR		Int2

		GR08-08611		GR08-08611		57		8		SUR		Int2

		GR09-01457		GR09-01457		53		12		SUR		Int1

		STB1531		STB1531		71		194		NRM		High

		JP1462		JP1462		51		189		SUR		High

		DJK1586		DJK1586		48		55		SUR		Int1

		DMP1151		DMP1151		58		26		NRM		Int2

		GR11-00267		GR11-00267		64		97		SUR		Int2

		GR11-08535		GR11-08535		33		8		SUR		Low

		GR12-04794		GR12-04794		23		11		SUR		Low

		MTW281		MTW281		46		56		SUR		Int2

		CF642		CF642		51		6		NRM		High

		CT772		CT772		57		170		NRM		Int2

		ML540		ML540		49		74		REL		Int2

		DM530		DM530		70		5		NRM		High

		GR05-07907		GR05-07907		57		6		REL		High

		GR13-12872		GR13-12872		67		13		REL		Int2

		LST327		LST327		57		180		SUR		High

		DFL1388		DFL1388		68		8		SUR		Int2

		HFL1059		HFL1059		64		95		SUR		High

		KK683		KK683		56		11		NRM		High

		VC1374		VC1374		38		150		SUR		High

		ER890		ER890		67		37		NRM		High

		GR11-16105		GR11-16105		56		6		SUR		Int2

		TM825		TM825		57		5		SUR		Low

		GR11-19462		GR11-19462		59		54		SUR		Low

		GR13-14616		GR13-14616		38		9		NRM		Int2

		AB793		AB793		68		100		REL		High

		GR11-20639		GR11-20639		63		120		REL		Int1

		LR566		LR566		45		16		SUR		Int2





Sheet4

				SampleID		Etiology		Cyto_Classification		PtStatus		DIPSSPlus

		CGC1500PB		CGC1500PB		1		Favorable		REL		Int2				SampleID		CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		GR14-02215		RR593		GR12-06743		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		GR07-08208		PMJ003BULK		PSH1557		PM451		CB791		MAG1147		MLF1485		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		DCT233		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		GR09-01457		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		CF642		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DFL1388		HFL1059		KK683		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		AB793		GR11-20639		LR566

		ZW1657		ZW1657		1		Intermediate		REL		High				Etiology		1		1		1		3		1		1		2		3		2		3		2		1		3		1		3		2		3		3		1		2		3		4		2		2		2		2		2		1		2		2		2		2		2		1		2		2		2		1		1		1		1		1		4		2		4		2		1		1		1		1		1		1		4		2		1

		MMT1391		MMT1391		1		Unfavorable		SUR		High				Cyto_Classification		Favorable		Intermediate		Unfavorable		Unfavorable		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Favorable		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Favorable		Favorable		Intermediate		Unfavorable		Unfavorable		Unfavorable		Intermediate		Unfavorable		Unfavorable		Unfavorable		Intermediate		Favorable		Favorable		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Favorable		Favorable		Favorable		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Unfavorable		Favorable		Favorable		Unfavorable		Intermediate		Unfavorable		Intermediate		Favorable		Intermediate		Intermediate		Unfavorable		Unfavorable		Unfavorable		Favorable		Favorable		Intermediate		Unfavorable		Unfavorable		Favorable

		GR14-02215		GR14-02215		3		Unfavorable		SUR		Int2				PtStatus		REL		REL		SUR		SUR		REL		NRM		NRM		REL		NRM		REL		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		NRM		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		NRM		SUR		SUR		NRM		SUR		SUR		SUR		SUR		NRM		NRM		REL		NRM		REL		REL		SUR		SUR		SUR		NRM		SUR		NRM		SUR		SUR		SUR		NRM		REL		REL		SUR

		RR593		RR593		1		Intermediate		REL		High				DIPSSPlus		Int2		High		High		Int2		High		High		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Low		Int1		Int2		High		Int1		Int2		Int2		Int1		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int1		High		High		Int1		Int2		Int2		Low		Low		Int2		High		Int2		Int2		High		High		Int2		High		Int2		High		High		High		High		Int2		Low		Low		Int2		High		Int1		Int2

		GR12-06743		GR12-06743		1		Intermediate		NRM		High

		PM887		PM887		2		Intermediate		NRM		Int2

		GR10-06220		GR10-06220		3		Favorable		REL		Int2

		ELM1119pre2m		ELM1119pre2m		2		Intermediate		NRM		Int2

		GR07-08208		GR07-08208		3		Intermediate		REL		Int2

		PMJ003BULK		PMJ003BULK		2		Intermediate		SUR		Int2

		PSH1557		PSH1557		1		Intermediate		SUR		Int2

		PM451		PM451		3		Favorable		SUR		Int2

		CB791		CB791		1		Favorable		SUR		Int2

		MAG1147		MAG1147		3		Intermediate		SUR		Low

		MLF1485		MLF1485		2		Unfavorable		SUR		Int1

		CM623		CM623		3		Unfavorable		SUR		Int2

		GR10-12883		GR10-12883		3		Unfavorable		SUR		High

		CP586		CP586		1		Intermediate		SUR		Int1

		DLA349		DLA349		2		Unfavorable		NRM		Int2

		PA618		PA618		3		Unfavorable		SUR		Int2

		DCT233		DCT233		4		Unfavorable		SUR		Int1

		KGJ1516		KGJ1516		2		Intermediate		SUR		Int2

		LRZ239		LRZ239		2		Favorable		SUR		Int2

		PBB1310		PBB1310		2		Favorable		SUR		Int2

		GR07-11538		GR07-11538		2		Intermediate		SUR		Int2

		GR08-08611		GR08-08611		2		Intermediate		SUR		Int2

		GR09-01457		GR09-01457		1		Intermediate		SUR		Int1

		STB1531		STB1531		2		Intermediate		NRM		High

		JP1462		JP1462		2		Intermediate		SUR		High

		DJK1586		DJK1586		2		Favorable		SUR		Int1

		DMP1151		DMP1151		2		Favorable		NRM		Int2

		GR11-00267		GR11-00267		2		Favorable		SUR		Int2

		GR11-08535		GR11-08535		1		Intermediate		SUR		Low

		GR12-04794		GR12-04794		2		Intermediate		SUR		Low

		MTW281		MTW281		2		Intermediate		SUR		Int2

		CF642		CF642		2		Unfavorable		NRM		High

		CT772		CT772		1		Favorable		NRM		Int2

		ML540		ML540		1		Favorable		REL		Int2

		DM530		DM530		1		Unfavorable		NRM		High

		GR05-07907		GR05-07907		1		Intermediate		REL		High

		GR13-12872		GR13-12872		1		Unfavorable		REL		Int2

		LST327		LST327		4		Intermediate		SUR		High

		DFL1388		DFL1388		2		Favorable		SUR		Int2

		HFL1059		HFL1059		4		Intermediate		SUR		High

		KK683		KK683		2		Intermediate		NRM		High

		VC1374		VC1374		1		Unfavorable		SUR		High

		ER890		ER890		1		Unfavorable		NRM		High

		GR11-16105		GR11-16105		1		Unfavorable		SUR		Int2

		TM825		TM825		1		Favorable		SUR		Low

		GR11-19462		GR11-19462		1		Favorable		SUR		Low

		GR13-14616		GR13-14616		1		Intermediate		NRM		Int2

		AB793		AB793		4		Unfavorable		REL		High

		GR11-20639		GR11-20639		2		Unfavorable		REL		Int1

		LR566		LR566		1		Favorable		SUR		Int2
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Sheet5

				CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		GR14-02215		RR593		GR12-06743		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		GR07-08208		PMJ003BULK		PSH1557		PM451		CB791		MAG1147		MLF1485		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		DCT233		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		GR09-01457		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		CF642		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DFL1388		HFL1059		KK683		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		AB793		GR11-20639		LR566

		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2																																																																								38%		21

		CALR																																												CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR																																				33%		18



		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																														ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																				ASXL1		ASXL1				ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																												35%		19

		GATA2												GATA2		GATA2		GATA2																																								GATA2		GATA2																								GATA2		GATA2		GATA2		GATA2		GATA2		GATA2		GATA2																				22%		12

		U2AF1								U2AF1		U2AF1		U2AF1						U2AF1		U2AF1		U2AF1																																																																										U2AF1		U2AF1		U2AF1														16%		9

		EZH2																								EZH2																												EZH2		EZH2						EZH2														EZH2		EZH2				EZH2																						EZH2		EZH2										16%		9

		RUNX1												RUNX1		RUNX1				RUNX1																																																				RUNX1										RUNX1				RUNX1																														11%		6

		ETV6																ETV6										ETV6																				ETV6																		ETV6										ETV6																ETV6																								11%		6

		SF3B1																												SF3B1																																				SF3B1								SF3B1														SF3B1				SF3B1		SF3B1																						11%		6

		CDKN2A								CDKN2A																						CDKN2A		CDKN2A																																						CDKN2A														CDKN2A																														9%		5

		TET2																				TET2				TET2										TET2																																																		TET2		TET2																												9%		5

		SRSF2		SRSF2		SRSF2																				SRSF2																																																										SRSF2																																7%		4

		KIT																		KIT														KIT				KIT																						KIT																																																								7%		4

		ZRSR2																																																								ZRSR2		ZRSR2		ZRSR2																												ZRSR2																										7%		4

		CUX1		CUX1																																																								CUX1												CUX1																																												5%		3

		DNMT3A										DNMT3A																																																										DNMT3A								DNMT3A																																						5%		3

		NRAS																																																														NRAS												NRAS								NRAS																																5%		3

		ABL1		ABL1		ABL1																																																																																																														4%		2

		CEBPA																CEBPA																																																																																										CEBPA								4%		2

		TP53																														TP53																																																																								TP53												4%		2

		SETBP1																																														SETBP1																														SETBP1																																						4%		2

		BCORL1																																																								BCORL1														BCORL1																																												4%		2

		BCOR																																																																BCOR																																										BCOR								4%		2

		NOTCH1																																																																																NOTCH1														NOTCH1																				4%		2

		IDH1				IDH1																																																																																																														2%		1

		IDH2		IDH2																																																																																																																2%		1

		GNAS																																																												GNAS																																																						2%		1

		HRAS																																																																						HRAS																																												2%		1

		STAG2																																																																						STAG2																																												2%		1

		CBL																																																																												CBL																																						2%		1

		PTPN11																																																																																		PTPN11																																2%		1

		CBLB																																																																																						CBLB																												2%		1

		PHF6																																																																																										PHF6																								2%		1

				5		4		1		3		3		4		3		3		3		2		1		3		1		1		2		2		1		1		0		0		0		1		3		1		1		2		2		3		4		3		1		3		0		1		6		1		4		5		0		4		5		5		5		2		4		2		2		1		1		1		2		1		2		0		0		2.20

																																												2.0																																				2.3																																2.3		2

																																												2.0																																				2.0																																2.0

		Etiology																																																																																																																				PMF		PV/MF		ET/MF		Unknown

		Cyto																																																																																																																				FAV		UNFAV		Normal

		Status																																																																																																																				REL		SUR		NRM

		DIPSS+																																																																																																																				INT2/High		Low/INT1

		Age		64		56		68		66		64		67		47		60		59		55		50		63		53		69		43		63		55		72		31		51		48		49		58		60		52		38		57		53		71		51		48		58		64		33		23		46		51		57		49		70		57		67		57		68		64		56		38		67		56		57		59		38		68		63		45

		MonthsDxTx		60		37		8		89		24		12		31		93		39		135		84		58		8		66		86		310		193		1		13		12		83		156		99		266		120		4		8		12		194		189		55		26		97		8		11		56		6		170		74		5		6		13		180		8		95		11		150		37		6		5		54		9		100		120		16

																																																																																																																								JAK2+		CALR+		TN

																																																																																																																						Average # Mutations		2.05		2.28		2.31

																																																																																																																						Median # Mutations		2		2		2









updatedMutationCallsJan2017

				CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		GR14-02215		RR593		GR12-06743		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		GR07-08208		PMJ003BULK		PSH1557		PM451		CB791		MAG1147		MLF1485		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		DCT233		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		GR09-01457		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		CF642		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DFL1388		HFL1059		KK683		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		AB793		GR11-20639		LR566

		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2																																																																								38%		21

		CALR																																												CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR																																				33%		18



		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																														ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																				ASXL1		ASXL1				ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																												35%		19

		GATA2												GATA2		GATA2		GATA2																																								GATA2		GATA2																								GATA2		GATA2		GATA2		GATA2		GATA2		GATA2		GATA2																				22%		12

		U2AF1								U2AF1		U2AF1		U2AF1						U2AF1		U2AF1		U2AF1																																																																										U2AF1		U2AF1		U2AF1														16%		9

		EZH2																								EZH2																												EZH2		EZH2						EZH2														EZH2		EZH2				EZH2																						EZH2		EZH2										16%		9

		RUNX1												RUNX1		RUNX1				RUNX1																																																				RUNX1										RUNX1				RUNX1																														11%		6

		ETV6																ETV6										ETV6																				ETV6																		ETV6										ETV6																ETV6																								11%		6

		SF3B1																												SF3B1																																				SF3B1								SF3B1														SF3B1				SF3B1		SF3B1																						11%		6

		CDKN2A								CDKN2A																						CDKN2A		CDKN2A																																						CDKN2A														CDKN2A																														9%		5

		TET2																				TET2				TET2										TET2																																																		TET2		TET2																												9%		5

		SRSF2		SRSF2		SRSF2																				SRSF2																																																										SRSF2																																7%		4

		KIT																		KIT														KIT				KIT																						KIT																																																								7%		4

		ZRSR2																																																								ZRSR2		ZRSR2		ZRSR2																												ZRSR2																										7%		4

		CUX1		CUX1																																																								CUX1												CUX1																																												5%		3

		DNMT3A										DNMT3A																																																										DNMT3A								DNMT3A																																						5%		3

		NRAS																																																														NRAS												NRAS								NRAS																																5%		3

		ABL1		ABL1		ABL1																																																																																																														4%		2

		CEBPA																CEBPA																																																																																										CEBPA								4%		2

		TP53																														TP53																																																																								TP53												4%		2

		SETBP1																																														SETBP1																														SETBP1																																						4%		2

		BCORL1																																																								BCORL1														BCORL1																																												4%		2

		BCOR																																																																BCOR																																										BCOR								4%		2

		NOTCH1																																																																																NOTCH1														NOTCH1																				4%		2

		IDH1				IDH1																																																																																																														2%		1

		IDH2		IDH2																																																																																																																2%		1

		GNAS																																																												GNAS																																																						2%		1

		HRAS																																																																						HRAS																																												2%		1

		STAG2																																																																						STAG2																																												2%		1

		CBL																																																																												CBL																																						2%		1

		PTPN11																																																																																		PTPN11																																2%		1

		CBLB																																																																																						CBLB																												2%		1

		PHF6																																																																																										PHF6																								2%		1

				4		3		1		3		3		5		3		3		3		2		2		3		2		1		2		2		1		1		0		0		0		1		3		1		1		2		3		4		4		4		1		4		0		1		1		1		4		5		2		4		5		5		5		2		4		3		2		1		2		1		2		2		2		1		0		2.31

		Etiology																																																																																																																				PMF		PV/MF		ET/MF		Unknown

		Cyto																																																																																																																				FAV		UNFAV		Normal

		Status																																																																																																																				REL		SUR		NRM

		DIPSS+																																																																																																																				INT2/High		Low/INT1

		Age		64		56		68		66		64		67		47		60		59		55		50		63		53		69		43		63		55		72		31		51		48		49		58		60		52		38		57		53		71		51		48		58		64		33		23		46		51		57		49		70		57		67		57		68		64		56		38		67		56		57		59		38		68		63		45

		MonthsDxTx		60		37		8		89		24		12		31		93		39		135		84		58		8		66		86		310		193		1		13		12		83		156		99		266		120		4		8		12		194		189		55		26		97		8		11		56		6		170		74		5		6		13		180		8		95		11		150		37		6		5		54		9		100		120		16









updatedMutationMapJan2017

				GR12-06743		CGC1500PB		ZW1657		GR14-02215		RR593		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		PSH1557		GR07-08208		PMJ003BULK		PM451		MAG1147		MLF1485		MMT1391		CB791		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		CT772		CF642		GR09-01457		STB1531		JP1462		DMP1151		KGJ1516		GR08-08611		GR07-11538		ML540		DCT233		LRZ239		PBB1310		DJK1586		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		GR11-00267		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DM530		HFL1059		KK683		DFL1388		VC1374		GR11-16105		GR11-19462		GR13-14616		AB793		ER890		TM825		GR11-20639		LR566

		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2																																																																								38%		21

		CALR																																												CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR																																				33%		18



		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																		ASXL1														ASXL1		ASXL1										ASXL1		ASXL1		ASXL1				ASXL1		ASXL1		ASXL1												ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																												35%		19

		TET2																		TET2		TET2		TET2												TET2														TET2				TET2		TET2				TET2				TET2																				TET2		TET2						TET2										TET2														24%		13

		GATA2		GATA2										GATA2		GATA2																																		GATA2		GATA2																														GATA2		GATA2		GATA2				GATA2		GATA2		GATA2		GATA2																				22%		12

		U2AF1		U2AF1						U2AF1		U2AF1						U2AF1				U2AF1		U2AF1																																																																										U2AF1								U2AF1		U2AF1								16%		9

		EZH2																		EZH2																										EZH2		EZH2						EZH2						EZH2		EZH2																										EZH2												EZH2		EZH2														16%		9

		ETV6		ETV6												ETV6										ETV6																						ETV6								ETV6		ETV6																																ETV6																				ETV6						15%		8

		SF3B1																																SF3B1																						SF3B1																						SF3B1								SF3B1				SF3B1		SF3B1																								11%		6

		CDKN2A								CDKN2A																		CDKN2A		CDKN2A																																		CDKN2A												CDKN2A								CDKN2A																																11%		6

		RUNX1		RUNX1										RUNX1				RUNX1																																																																		RUNX1				RUNX1																												9%		5

		SRSF2				SRSF2		SRSF2												SRSF2																																																														SRSF2																																		7%		4

		KIT																KIT												KIT								KIT														KIT																																																																7%		4

		ZRSR2																																																ZRSR2		ZRSR2		ZRSR2																																								ZRSR2																						7%		4

		CUX1				CUX1																				CUX1																										CUX1																																																																5%		3

		DNMT3A										DNMT3A																																		DNMT3A																												DNMT3A																																										5%		3

		NRAS																																														NRAS																								NRAS										NRAS																																		5%		3
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The Number of mutations matters
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DIPSS plus, Mutations and PFS
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10x Genomics 3’ Single Cell RNAseq
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Impact of Ruxolitinib



Ruxo GO

Ruxo STOP

Investigational
agents

SCT

- Clonal evolution

Ruxo START

-JAK2  -HMR™  -2>3 mutations
- MPL

-CALR

- JAK2VF >50%

HMR = high-molecular-risk mutation; Ruxo = ruxolitinib (Jakafi)

Mutations and
decisions before
and during
ruxolitinib therapy

Alessandro M. Vannucchi, and
Paola Guglielmelli, Blood 2017;130:1075-
1077



number at nsk

Percent patients surviving (%)

Salvage after Ruxolitinib

Owverall Survival after Ruxolitinib Discontinuation

moS (mo)
=i Transplant not reached
—— Salvage Therapy 15.0
== No Treatment'Observation 4.9
p = 0.0004
o 1.l.'l Ilﬂ- 3.[! 40
Cwerall Survival (months)
16 9 3 3 2
25 12 5 4 2
22 4 3 1 1

A. Kuykendall et al , Annals of Hematology, 97: 435, 2018



Transplantation after
progression/leukemic
transformation
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Whom to Transplant?

* Age: No strict age limit. However, careful
selection among patients older than 65 or
70 years (biological age).

 Comorbidities: Use reduced intensity
conditioning (or no transplant).

« Symptoms: Quality of life? Need of
transfusions? Response to Jakafi?



When to Transplant?

* Disease characteristics:
— DIPSS int.1 — some patients will benefit
— DIPSS int.2/high — HCT generally advised

— DIPSS plus int.1/int.2/high — generally accepted
as indication for HCT

— Disease progression — HCT the only real option
— Loss of response to JAK inhibitor




Consider Mutations?

 Mutations — consider HCT for the
following:

(no mutations of JAKZ2,
MPL1, CALR)

(type 1)

 Molecular HCT risk score



How to Transplant?

Conditioning adjusted to

— Patient co-morbidities/age; Disease stage;
Mutation status; Stem cell source

GVHD prophylaxis

— Drug combinations; Post HCT Cytoxan;
Jak1(2) inhibitors

“Adjuvant” therapy
— Pre- or post-HCT
We need “improved” HCT regimens



Summary and Conclusions

Comorbid conditions have to be
considered

Ruxolitinib may alter HCT course
— May effectively treat GVHD
Mutational load impacts transplant
outcome

— Relapse

— Non-relapse mortality

Availability of new drugs must be

planned into the overall treatment
strategy



EA: Coronal T1 Spin Echo Femurs

12-27-02






EA: Coronal T1 Spin Echo Femurs

9-23-02

12-27-02

12-16-03




















Thank you

Barry Storer
Rachel Salit
Bart Scott
Jerry Radich
Emily Stevens
Anna Halpern
Janghee Woo

H.J.Deeg, MD
[deeg@fhcrc.org

....and all of our patients


mailto:jdeeg@fhcrc.org

175

150 1

1251

100 -

751

Age and Transplantation

<40 years BM
240-49 years mmP8SC
B 50-59 years mm(CB
B 260 years

1997-2000

p—.
AN

2001-2004

T
2005-2008

CIBMTR data 2015



“Simplified” MIPSS70 and MIPSS70 plus

* MIPSS70- Adds:

— Marrow fibrosis grade =2
— Absence of CALR (type 1)

« MIPSS70 plus —Adds:
— Absence of CALR (type 1)

— Adverse cytogenetics



cluding age)

Sum of risk points (ex:
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Passamonti et al Leukemia 31: 2726, 1917



Sum of risk points (excluding age)

30 35 40 45 50 55 60 65 70 75 80 85 90

Age (years)

Risk group

. High

. Intermediate-2
- Intermediate-1
. Low

Overall survival (%)
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Survival

Mutations and survival

19 e l
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) oy ET
fi A, Median 19.7 years
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.2 7 l v
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Median 13.5 years
CALR-mutated ‘L
I «—— PMF
Median 14.5 years
0 | ol
0 5 10 15 20 Years 25 30 35 40 45
Number at risk
89 83 68 44 24 12 3
157 143 109 68 47 19 ]
267 228 153 67 34 14 7
64 44 20 7 2
149 60 10 2

A. Tefferi et al, Blood 124: 2507, 2014



CALR vs TN 0.40 (0.14, 1.10) 0.0759
JAK2 vs TN 0.55 (0.22, 1.39) 0.2048
JAK2 vs CALR 1.38 (0.52, 3.62) 0.5168
23 mutations vs <3 mutations 4.03 (1.77, 9.16) :0'00

Yes vs No 1.48 (0.67, 3.30) 0.3351
Int2/High vs Low/Int1 3.58 (0.84, 15.23) 0.0840
Int2/High(<3) vs Low/Int1(<3) 2.52 (0.57, 11.19) 0.2243
Int2/High(3+) vs Low/Int1(<3) 8.45 (1.83, 39.12) 0.0063

Int2/High(ASXL1-) vs Low/Int1(ASXL1-) 5.38 (0.71, 40.94)  0.1043
Int2/High(ASXL1+) vs Low/Intl(ASXL1- ¢ 15 0 61 5074)  0.0780

)
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Figure 1: Progression-free survival, Relapse, and
NRM by DIPSS plus classification
(low/intermediate-1 vs. Intermediate-2/high).
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triple negative (no mutations in JAK 2, CALR or
MPL1). Vertical columns indicate individual

patients. Horizontal lines indicate individual genes.

% figures indicate frequency within the cohort.
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Figure 3: Progression-free survival, Relapse, and
NRM by DIPSS plus classification and variant
number (low/intermediate-1 vs. Intermediate-

2/high <3 vs. Intermediate-2/high =23).
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Current Recommendations to Consider Transplantation
Based on baseline characteristics

® DIPSS/DIPSS plus:

® |ntermediate-2 and high risk

® Intermediate-1/low risk—dependent on mutations, patient

age, response to JAK2 inhibitor therapy (see below)

° .
Transfusion dependence

® Leukemic transformation, if responsive to induction therapy

® Patients without excessive comorbidity (HCT-specific comorbidity
index < 4)
i Up to eighth decade of life

Based on disease course

° . .
Disease progression

i Increasing DIPSS/DIPSS plus scores

® Loss of response to JAKZ2 inhibitor therapy

® Clonal evolution on JAK2 therapy
Based on mutational characteristics*

i Triple negative

® ASXL1 (In PMF)

SRSF2

IDH1/2

® TP53

® SF3B1+IDH

* As discussed in the text, data on additional mutations are evolving, and
decisions will need to be reassessed on an ongoing basis.



MPN should be excellent indications
for transplantation:

* Proliferating cells are typically sensitive to
cytotoxic therapy
* The extensive “scar” formation, reticulin

fibrosis, collagen fibrosis and
osteosclerosis, is completely reversible



Risk Factors Included

Anemia ~ )
WBC > 25,000
Myeloblasts in blood}, 5 pcg
Age (> 65 years)
Symptoms

-

Abnormal chromosomes
Low platelet count

Y

sn|d sSdId

Requiring transfusions
_/



However

» Extramedullary disease, portal or
pulmonary hypertension, not included in
current risk classification schemes,
iIncrease the risk of non-relapse morbidity
and mortality after transplantation



Survival

0.8 4

0.6 -

0.4 4

0.2 4

Cytogenetics and Survival in MF

OS

Total number of patients = 433

© Favorable karyotype; n=374
Median survival = 5.2 years
5-year survival = 51%

® Unfavorable karyotype; n=59
Median survival = 2.0 years
5-year survival = 8%

P<0.0001

5 10 15 20 25

LFS

0.8 4
— 0.6 -
g Total number of patients = 433
g o Favorable karyotype; n=374
o 04 - 5-year leukemic transformation rate = 7%
® Unfavorable karyotype; n=59
5-year leukemic transformation rate = 46%
0.2 1 P<0.0001
T 0 1
3 5 10 15 20 25 30

Years

Unfavorable: +8, -7/7qg-, i17q, inv3, -5/5q-, 12p-, 119232, or = 3 abnm|

Caramazza etl. Leukemia 2011;25:82-88



Mutations

JAK2, MPL1, CALR (type1 and type 2)
ASXL1T, TETZ,

SRSF2, U2AF1

IDH1, IDH2, TP53, DNMT3a, IKZF1, LNK
Other



JAK2 Inhibitors

Benefits



Overall survival (comFoRrT-I Trial)

Probability

1.0 -
-4 #44=
0.9 b=
0.8 1
0.7 - 1
Mo,
PN+
BAT
Ruxolitinib BAT
71 No. of Patients 146 73
| Events 20 (19.9%) 22 (30.1%)
Censored 117 (80.1% 51 (69.9%)
1 | 1 I 1 1 1 1
0 24 48 72 96 120 144 168

Weeks

Cervantes F et al. Blood 2013;122:4047-4053



Patient feels better,
Spleen shrinks,
May live longer



JAK2 inhibitors

Potential Risks



Transplantation



Factors not considered in
classification but important for
transplantation

* Fibrosis in liver, lung, other organs
 Duration of the disease
* Big spleen/Portal hypertension



A Overall survival estimates
during the 17-year period of analysis
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“Bone marrow” in the Lung

J.Wang & D.l.Kuperman, Ann.Hematol. 92: 1559, 2013



The basic question:



Transplantation: no — or when?
(by DIPSS risk)

Risk: low Risk: int-1

Cohort

—— Transplanted
----- DIPSS Dynamic

= | | l | | | =i | | | | | |
Risk: int-2 Risk: high

.......

Proportion surviving
0 02 04 06 08 1.0 0.0 02 04 06 0.8 1.0

2]

Time after diagnosis (y)
N. Kroeger et al, Blood 125: 3347, 2015



Post-HCT Survival (by DIPSS risk)
(High intensity conditioning)

1.0

0.8

0.6

0.4

Probability of Survival

0.2

0.0

Low (n=21)

Intermediate=—1 (n=49)

" Intermediate=2 (n=>55)

High (n=59)

| I I I ! ! ! !
6 8 10 12 14 16 18 20

Years aﬂer Transplant Scott B L et al. Blood 2012;119:2657-2664



Probability of NRM

Non-Relapse Mortality (by DIPSS)
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> High (n=>51)
08 Intermediate—2 (n=50)
' e r——— -
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0.2 e -
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Scott B L et al. Blood 2012;119:2657-2664



Are we doing better with Reduced
Intensity Conditioning (RIC)
Transplantation?



Probability

RIC for PMF — OS, PFS and Relapse

1.0
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Is there a place for JAK inhibitors in
transplantation?



Potential benefits of JAK inhibitors in
transplant protocols

Engraftment?
Reduced Spleen size — faster engraftment

Performance status?
Suppression of cytokines — Better QoL

GVHD?

Decreased cytokine levels may reduce the risk of
severe GVHD

TRM?

Better performance status prior to HCT may yield
improved outcomes



Hypothesis

* Treatment with a JAK inhibitor before
allogeneic HCT will reduce non-relapse
mortality without increasing the risk of
relapse




Three options:

#1. If clinical improvement or stable disease
on JAK inhibitor therapy—Proceed to
Transplant

#2. Delay HCT as long as patient
“benefits from JAK inhibitor therapy.
Consider HCT if

#3. Wait until progression to leukemia

Adapted from Shavanas & Gupta, Best Pract Res Clin Haematol. 2014; 27:165-74.



Limitations to the Use of Ruxolitinib
( with respect to HCT)

= Disease persistence
= Lack of improvement or worsening of cytopenias
= Atypical infections

— Mycobacterial, hepatitis reactivation etc

= No decrease in the risk of Leukemic Transformation



Experience with JAK inhibitors in transplant protocols

Jaekel et al 14 Retrospective GF, 1/14 Tapering Rux. until
BMT 2014 Treatment related conditioning did not result
sepsis, 1/14 in unexpected SAE
Shanavas, et 6  Retrospective No adverse As above
al, BMT 2014 impact on early
post HCT
outcomes
Stubigetal, 22 Retrospective 1-year OS of Continuing Rux. until
Leukemia, 100% in those conditioning without taper
2014 good resp. to — No unexpected SAEs
Rux. vs. 60%
others
Lebonetal, 11 Retrospective Good engraftment Differing schedules of
ASH abstract rates tapering

Jaeagﬂlét al. BMT 2014;49:179-84.; Shanavas M et al. BMT 2014;49:1162-69.; Stubig T et al. Leukemia 2014;28:1736-38.; Lebon D
et al. ASH 2013, abstract 2111



Treatment
Spleen >22
SChema ' cm consider

Fails to Meets

meets transplant
transplant criteria

criteria e .

| AN
matched UCBT donor

sib, or URD
donor

HIC
Cytoxan

Busulfan + Fludarabine

Fludarabin (Fludarabin L
eMelphalan  efor ( or



Other Factors



DIPSS plus

Prognostic Category | Points [ Median Survival (mo)
Low 0 185
Intermediate-1 1 8
Intermediate-2 2-3 35
High 4-6 16

Clinical Feature Points
DIPSS-Low 0
DIPSS-Int-1 1
DIPSS-Int-2 .
DIPSS-High 3
PLUS

Unfavorable Karyotype?® 1
Transfusion Dependence 1
Platelet <100,000/ul 1




Characteristic

No. of patients

Age range, y (median)

Sex, male/female, no (%) of patients

Months from diagnosis to HSCT, range (median)

Type of myelofibrosis, no. (%)
Primary
Secondary
Essential thrombocythemia
Polycythemia vera
Other/uncertain
Cytogenetic classification, no. (%)
Favorable
Unfavorable
Undetermined
Mutational status, no. (%)
JAK2-V617F mutant
CALR mutant
MPL
Triple negative
N/D
DIPPSPIus score, no. (%)

Low
Intermediate-1
Intermediate-2
High

Value

233

12.9 - 78.9 (54.1)
133 (57)/100 (43)
0.7-313.7 (15.5)

139 (60)
94 (40)
56 (24)
28 (12)
10 (4)

183 (79)
44 (19)
6 (3)

64 (27)
18 (4)
1(0.4)
13 (5)
137 (59)

10 (4)
25 (11)
107 (46)
91 (39)

Patient and
Disease
Characteristics

Samuelson, Salit et al



Characteristic
Donor type, no. (%)
Syngeneic
Allogeneic
Related donor
HLA-matched
HLA-mismatched
Unrelated donor
HLA-matched
HLA-mismatched
Conditioning
Bu 16 mg/kg oral + Cy 120mg/kg
Bu 16mg/kg oral + Cy 120mg/kg + ATG
Cy 120mg/kg + Bu 16mg/kg IV
Flu 120mg/m2 + Bu 16 mg/kg oral
Flu 250 mg/m2+ Bu 16mg/kg IV + ATG
Flu 120 mg/m2 + Bu 12.8 mg/kg IV + ATG
Bu 7mg/kg oral + TBI 12Gy
Cy 120 mg/kg + TBI 12-14 Gy
Flu 150mg/m2 + Melphalan 140mg/kg
Other
Flu 90mg/m2 + TBI 2Gy
Source of stem cells
Bone marrow

Peripheral blood
Cord blood

N (%)

3(1)

230 (99)
102 (46)
101 (99)
1(1)

127 (57)
106 (83)
21 (17)

128 (55)
15 (6)
18 (8)
3(1)
3(1)
5(2)
10 (4)
5(2)
3(1)
7(3)
36 (15)

47 (21)
185 (79)
1

Transplant
Characteristics

Samuelson, Salit et al



Progression-free survival by DIPSS plus

Percent PFS
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Relapse by DIPSS plus (adjusted)

P=0.05
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Percent Survivall

Cytogenetics and Outcome

Survival
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Percent NRM

Non-Relapse Mortality (adjusted)
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Percent PFS
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Age and Survival
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Samuelson B et al...BBMT 2018



Progression to Leukemia



Risk Factors for Leukemic
Transformation

Severe thrombocytopenia (Plt <41)
Higher blasts in peripheral blood (>2%)

ligh risk cytogenetics (monosomal
karyotype, inversion 3, or isochrome 17)

Refractory transfusion-requiring anemia

Triple negative (JAK2, CALR, MPL) or
high molecular risk




probability of survival
= =

OS and PFS

.....

10— - p=0,004
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And Mutations?



Mutations and transplant outcome

Cwverall survival (%)

-Survival-
100 - :
CALR mutated, h=28
1
75 4
JAaKEMPL taled, N=76

|
50 - triple megabve, n=39
I

I

=5 4 |
]

|
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—
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V. Panagiota et al, Leukemia 28:1552, 2014



Mutations and transplant outcome

Non-Relapse Mortality Relapse
100 - P=0.011 100 - P=0.49
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Mutation Patterns and Outcome
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		SampleID		PatientID		SampleDate		UWID		UPN		SampleSource		TransplantDate		SplenectomyPreHCT		PalpableSpleenDX		TransplantSource		Gender		Age		MonthsDxTx		HighDoseConditioning		Donor		Etiology		SecondaryMF		Fibrosis		AbnormalCyto		Cyto_Classification		DLC		DaysSurv		PtStatus		CGVH		Plt<100		Plt>400		Hgb<10		WBC>10		PeripheralBlasts		ConstitutionalSx		DIPSSrevised		TransfusionDependent		DIPSSPlus

		DLA349		DLA349		3/23/01		U1191612		17549		BM		4/27/01		0		1		BM		F		51		12		1		UNRELATED		2		1		2		1		Unfavorable		4/14/02		352		NRM		1		0		0		1		0		0		0		Int1		1		Int2

		DM530		DM530		12/20/02		U2287125		21669		BM		1/9/03		0		0		PBSC		M		70		5		0		MSIB		1		0		1		1		Unfavorable		1/26/03		17		NRM		1		1		0		1		1		1				High		1		High

		CF642		CF642		9/18/03		U2333466		22832		BM		10/11/03		0		1		PBSC		F		51		6		1		UNRELATED		2		1		4		1		Unfavorable		12/22/03		72		NRM		1		0		0		1		1		1		1		High		1		High

		PM887		PM887		1/9/06		U2344231		23087		BM		2/1/06		0		1		PBSC		M		47		31		1		UNRELATED		2		1		4		0		Intermediate		7/11/06		160		NRM		0		0		0		0		1		1		0		Int1		1		Int2

		KK683		KK683		1/29/04		U2359212		23565		BM		2/18/04		0		1		PBSC		F		56		11		1		UNRELATED		2		1		4		0		Intermediate		3/12/05		388		NRM		1		1		0		1		0		0		0		Int2		1		High

		CT772		CT772		11/1/04		U2413980		25134		BM		11/23/04		0		1		PBSC		F		57		170		1		UNRELATED		1		0		4		1		Favorable		1/6/05		44		NRM		0		0		1		1		0		1		1		Int2		1		Int2

		ER890		ER890		1/15/06		U2448286		27124		BM		2/15/06		0		0		PBSC		F		67		37		0		UNRELATED		1		0		4		1		Unfavorable		8/15/06		181		NRM		0		1		0		0		0		1		0		Int1		1		High

		DMP1151		DMP1151		5/29/08		U2570846		29215		BM		3/27/09		1		1		PBSC		M		58		26		1		UNRELATED		2		1		3		1		Favorable		9/9/09		166		NRM		1		0		1		1		1		1		0		Int2		1		Int2

		STB1531		STB1531		2/17/12		U2717409		32217		BM		3/7/12		0		1		PBSC		F		71		194		0		MSIB		2		1		4		0		Intermediate		7/19/15		1229		NRM		1		0		0		1		0		1		1		High		1		High

		GR12-06743		TDW1550		4/19/12		U3233715		51336				5/9/12		0		0		PBSC		M		67		12		0		UNRELATED		1		1		3		0		Intermediate		5/28/15		1114		NRM		1		0		0		1		1		1		1		High		1		High

		GR13-14616		RKZ2145		8/23/13		U3459990		64446		BM		4/12/14		0		0		PBSC		F		38		9		1		UNRELATED		1		0		3		0		Intermediate		4/18/15		371		NRM		0		0		0		0		0		0		1		Int2		1		Int2

		ELM1119pre2m		ELM1119		2/1/08		U8164790		29910		BM		4/5/08		0		1		PBSC		M		59		39		1		MMURD		2		1		4		0		Intermediate		4/24/08		19		NRM		0		0		0		1		1		1		0		Int2		1		Int2

		AB793		AB793		12/19/04		U2188034		18832		BM		1/8/05		0		0		PBSC		M		68		100		0		MSIB		4		0		0		1		Unfavorable		5/10/05				REL		0		1		0		1		0		0		0		High		1		High

		CGC1500PB		CGC1500		12/15/11		U2273883		28897		PB		1/6/12		0				PBSC		M		64		60		0		UNRELATED		1		0		1		1		Favorable		5/11/12				REL		0		0		0		1		0		0		0		Int1		1		Int2

		RR593		RR593		5/15/03		U2307525		22119				6/14/03		0		1		PBSC		M		64		24		1		UNRELATED		1		0		4		0		Intermediate		7/15/04				REL		0		0		0		1		1		1		1		High		1		High

		GR05-07907		WR865		10/6/05		U2481909		26600				10/6/05		0		0		PBSC		M		57		6		0				1		0		2		0		Intermediate		1/23/06				REL		0		1		0		1		1		1		0		Int2		1		High

		GR07-08208		MSR1054		6/14/07		U2965784		29289				9/13/07		0		0		PBSC		M		55		135		1		MSIB		3		1		4		0		Intermediate		9/29/08				REL		1		0		0		0		1		0		1		Int1		1		Int2

		GR11-20639		AME1507		12/29/11		U3191252		47918		PB		1/20/12		0		0		PBSC		F		63		120		0		UNRELATED		2		0		0		1		Unfavorable		3/7/12				REL		0		0		0		0		0		0		0		Low		0		Int1

		GR13-12872		LLK1652		8/1/13		U3392220		60421				8/24/13		0		0		PBSC		F		67		13		0		UNRELATED		1		1				1		Unfavorable		8/18/14				REL		1		1		0		0		0		0		0		Int1		0		Int2

		ML540		ML540		1/23/03		U2260726		20955		BM		2/13/03		1		1		PBSC		M		49		74		1		MSIB		1		0		4		1		Favorable		4/28/04				REL		0		0		0		1		0		0		1		Int2		1		Int2

		GR10-06220		AW554		4/23/10		U2307593		22180				7/1/03		1		1		PBSC		F		60		93		1		MSIB		3		1		4		1		Favorable		5/29/09				REL		1		0		1		0		1		1		0		Int1		1		Int2

		ZW1657		ZW1657		2/25/13		U3401604		60932		BM		3/29/13				1		PBSC		M		56		37		1		MSIB		1		0		4		0		Intermediate		1/17/14				REL		0		1		0		1		0		0		1		Int2		1		High

		MTW281		MTW281		7/27/00		U2138135		16146		BM		8/16/00		1		1		PBSC		F		46		56		1		MSIB		2		1		4		0		Intermediate		11/23/15		5577		SUR		1		0		0		0		1		0		0		Int1		1		Int2

		DCT233		DCT233		12/17/99		U2139500		15912		BM		1/5/00		0		1		PBSC		M		49		156		1		MSIB		4		0		3		1		Unfavorable		7/9/03		910		SUR		1												0				0		Int1

		LRZ239		LRZ239		1/18/00		U2140964		16094		BM		3/1/00		1		1		PBSC		F		60		266		1		MSIB		2		0		4		1		Favorable		3/23/10		3674		SUR		0		0		0		1		1		1				Int2		1		Int2

		LST327		LST327		2/26/01		U2156361		17818		BM		3/14/01		0		0		PBSC		F		57		180		1				4		1		3		0		Intermediate		5/12/14		4745		SUR		1		1		0		1		0		o		0		High		1		High

		DJK1586		DJK1586		7/2/12		U2244411		31093		BM		7/28/12		0				PBSC		M		48		55		1		UNRELATED		2		1		4		1		Favorable		8/12/16		1476		SUR		1		0		0		0		0		0		0		Int1		0		Int1

		LR566		LR566		3/18/03		U2301916		21927		BM		4/4/03		1		1		PBSC		F		45		16		1		UNRELATED		1		0		2		1		Favorable		5/8/16		4783		SUR		1		0		1		1		1		0		1		Int2		1		Int2

		CP586		CP586		5/11/03		U2312940		22222		BM		6/7/03		0		1		PBSC		F		31		13		1		UNRELATED		1		0		4		0		Intermediate		7/30/08		1880		SUR		0		0		0		0		0		0		0		Low		1		Int1

		CM623		CM623		10/23/03		U2336050		22902		BM		11/14/03		1				PBSC		F		55		193		1		UNRELATED		3		1		4		1		Unfavorable		3/16/10		2314		SUR		1		0		0		0		1		1		0		Int1		1		Int2

		PA618		PA618		7/11/03		U2344215		23069		BM		11/1/03		1		1		BM		M		48		83		1		UNRELATED		3		1		2		1		Unfavorable		11/5/15		4387		SUR		1		0		0		0		1		0		0		Int1		1		Int2

		TM825		TM825		3/25/05		U2450602		25923		BM		7/21/05		0		0		PBSC		M		57		5		1		MSIB		1		0		4		1		Favorable		8/15/15		3650		SUR		0		1		0		0		0		0		0		Low		0		Low

		MAG1147		MAG1147		5/9/08		U2512583		29049		BM		5/31/08		1		1		PBSC		M		43		86		1		UNRELATED		3		1		1		0		Intermediate		11/19/14		2363		SUR		0		0		1		0		1		0		0		Low		0		Low

		HFL1059		HFL1059		6/28/07		U2560970		28942		BM		7/18/07		0		0		PBSC		F		64		95		0		UNRELATED		4		1		2		0		Intermediate		11/15/07		100		SUR		1		1		0		1		0		0		0		High		1		High

		GR07-11538		MCY1045		8/20/07		U2581938		29387		BM		9/20/07		0		0		PBSC		F		38		4		1		UNRELATED		2		1		4		0		Intermediate		5/21/15		2675		SUR		1		0		1		0		0		1		0		Int1		1		Int2

		GR09-01457		DGE1207		1/26/09		U2650039		30704		BM		2/18/09		0		0		PBSC		F		53		12		1		UNRELATED		1		0		4		0		Intermediate		3/18/16		2585		SUR		0		0		0		0		0		0		0		Low		1		Int1

		PBB1310		PBB1310		4/29/10		U2720182		32642		BM		5/24/10		0		0		PBSC		F		52		120		1		UNRELATED		2		1		4		1		Favorable		5/13/16		2180		SUR		1		0		0		0		1		1		1		Int2		0		Int2

		PM451		PM451		3/28/02		U2862031		19780		BM		4/18/02		1		1		PBSC		M		53		8		1		UNRELATED		3		1		1		1		Favorable		4/9/15		4739		SUR		1		0		1		0		1		0		1		Int1		1		Int2

		MMT1391		MMT1391		1/14/11		U3055508		37107		BM		2/4/11		0				PBSC		F		68		8		0		UNRELATED		1		0		4		1		Unfavorable		6/22/16		1965		SUR		1		0		0		1		0		1		1		High		0		High

		VC1374		VC1374		12/2/10		U3058973		37294		BM		8/5/11		0		1		Cord		M		38		150		1		UNRELATED		1		1		1		1		Unfavorable		9/15/14		1130		SUR		1		1		0		1		0		0		0		High		1		High

		GR10-12883		WCV1353		8/21/10		U3085664		39375		BM		5/12/11		0		0		PBSC		M		72		1		0		UNRELATED		3		1		3		1		Unfavorable		5/6/16		1821		SUR		1		1		0		0		1		0		1		Int2		0		High

		DFL1388		DFL1388		1/7/11		U3122274		42371				8/5/11		0		0		PBSC		M		68		8		0		UNRELATED		2		1		3		1		Favorable		2/26/16		1666		SUR		0		1		0		1		0		0		0		Int2		0		Int2

		GR11-08535		CDC1443		6/3/11		U3125177		42586		BM		6/25/11		0		1		PBSC		F		33		8		1		UNRELATED		1		0				0		Intermediate		1/14/16		1664		SUR		0		0		0		0		0		0		1		Low		0		Low

		PSH1557		PSH1557		5/3/12		U3147948		44423		BM		5/24/12		0		1		PBSC		M		63		58		1		MSIB		1		0		4		0		Intermediate		8/2/16		1531		SUR		1		1		0		1		0		0		1		Int2		0		Int2

		JP1462		JP1462		8/19/11		U3148230		44442		BM		10/11/11		0		1		PBSC		M		51		189		1		UNRELATED		2		1		4		0		Intermediate		2/2/16		1575		SUR		0		1		0		1		0		1		0		Int2		1		High

		GR11-16105		DIT1483		10/12/11		U3162447		45621		BM		10/25/11		0		0		PBSC		F		56		6		1		MSIB		1		0		4		1		Unfavorable		7/28/16		1738		SUR		1		0		0		1		0		1		0		Int2		0		Int2

		KGJ1516		KGJ1516		1/27/12		U3170639		46296				3/21/12		1				PBSC		M		58		99		1		UNRELATED		2		1		4		0		Intermediate		3/8/16		1448		SUR		1		0		0		1		1		1		1		High		0		Int2

		MLF1485		MLF1485		10/20/11		U3179547		46954		BM		11/10/11		0				PBSC		F		63		310		1		MSIB		2		1		4		1		Unfavorable		1/18/16		1530		SUR		1		0		0		0		1		0		0		Low		0		Int1

		GR12-04794		CRG1537		3/19/12		U3185774		47492		BM		4/6/12						PBSC		F		23		11		1		UNRELATED		2		1				0		Intermediate		6/23/16		1524		SUR		0		0		1		0		0		0		0		Low		0		Low

		GR11-19462		CMS1498		12/9/11		U3186519		47549		BM		1/5/12		0		0		PBSC		M		59		54		1		MSIB		1		0		4		1		Favorable		1/20/16		1642		SUR		1		0		0		0		0		0		0		Low		0		Low

		GR14-02215		PAN2189		2/4/14		U3443414		63476		BM		2/21/14		0		0		PBSC		F		66		89		0		UNRELATED		3		1		4		1		Unfavorable		2/17/16		726		SUR		0		0		0		0		0		1		1		Int1		0		Int2

		PMJ003BULK		PMJ003		4/8/16		U4106059				PB		8/3/16		0		1		PBSC		M		50		84		1		UNRELATED		2		1		4		1		Intermediate		11/15/16				SUR		0		0		0		1		0		1		1		Int1		1		Int2

		GR08-08611		LGN1152		6/9/08		U5355994		29939		PB 		7/2/08		0		0		PBSC		F		57		8		1		UNRELATED		2		1		3		0		Intermediate		4/12/10		649		SUR		1		0		1		0		0		1		0		Int1		1		Int2

		CB791		CB791		12/10/04		U5885663		16914		BM		4/27/05		0		0		PBSC		M		69		66		0		MSIB		1		0		2		1		Favorable		1/14/11		2088		SUR		1		0		0		0		1		1				Int2		1		Int2

		GR11-00267		HCJ1387		1/7/11		U6646158		31689		BM		1/28/11		0				PBSC		M		64		97		1		MSIB		2		1		4		1		Favorable		1/27/16		1712		SUR		1		1		0		1		1		0		0		Int1		0		Int2
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				SampleID		Age		MonthsDxTx		PtStatus		DIPSSPlus

		CGC1500PB		CGC1500PB		64		60		REL		Int2						CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		GR14-02215		RR593		GR12-06743		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		GR07-08208		PMJ003BULK		PSH1557		PM451		CB791		MAG1147		MLF1485		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		DCT233		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		GR09-01457		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		CF642		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DFL1388		HFL1059		KK683		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		AB793		GR11-20639		LR566

		ZW1657		ZW1657		56		37		REL		High				SampleID		CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		GR14-02215		RR593		GR12-06743		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		GR07-08208		PMJ003BULK		PSH1557		PM451		CB791		MAG1147		MLF1485		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		DCT233		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		GR09-01457		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		CF642		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DFL1388		HFL1059		KK683		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		AB793		GR11-20639		LR566

		MMT1391		MMT1391		68		8		SUR		High				Age		64		56		68		66		64		67		47		60		59		55		50		63		53		69		43		63		55		72		31		51		48		49		58		60		52		38		57		53		71		51		48		58		64		33		23		46		51		57		49		70		57		67		57		68		64		56		38		67		56		57		59		38		68		63		45

		GR14-02215		GR14-02215		66		89		SUR		Int2				MonthsDxTx		60		37		8		89		24		12		31		93		39		135		84		58		8		66		86		310		193		1		13		12		83		156		99		266		120		4		8		12		194		189		55		26		97		8		11		56		6		170		74		5		6		13		180		8		95		11		150		37		6		5		54		9		100		120		16

		RR593		RR593		64		24		REL		High				PtStatus		REL		REL		SUR		SUR		REL		NRM		NRM		REL		NRM		REL		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		NRM		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		NRM		SUR		SUR		NRM		SUR		SUR		SUR		SUR		NRM		NRM		REL		NRM		REL		REL		SUR		SUR		SUR		NRM		SUR		NRM		SUR		SUR		SUR		NRM		REL		REL		SUR

		GR12-06743		GR12-06743		67		12		NRM		High				DIPSSPlus		Int2		High		High		Int2		High		High		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Low		Int1		Int2		High		Int1		Int2		Int2		Int1		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int1		High		High		Int1		Int2		Int2		Low		Low		Int2		High		Int2		Int2		High		High		Int2		High		Int2		High		High		High		High		Int2		Low		Low		Int2		High		Int1		Int2

		PM887		PM887		47		31		NRM		Int2

		GR10-06220		GR10-06220		60		93		REL		Int2

		ELM1119pre2m		ELM1119pre2m		59		39		NRM		Int2

		GR07-08208		GR07-08208		55		135		REL		Int2

		PMJ003BULK		PMJ003BULK		50		84		SUR		Int2

		PSH1557		PSH1557		63		58		SUR		Int2

		PM451		PM451		53		8		SUR		Int2

		CB791		CB791		69		66		SUR		Int2

		MAG1147		MAG1147		43		86		SUR		Low

		MLF1485		MLF1485		63		310		SUR		Int1

		CM623		CM623		55		193		SUR		Int2

		GR10-12883		GR10-12883		72		1		SUR		High

		CP586		CP586		31		13		SUR		Int1

		DLA349		DLA349		51		12		NRM		Int2

		PA618		PA618		48		83		SUR		Int2

		DCT233		DCT233		49		156		SUR		Int1

		KGJ1516		KGJ1516		58		99		SUR		Int2

		LRZ239		LRZ239		60		266		SUR		Int2

		PBB1310		PBB1310		52		120		SUR		Int2

		GR07-11538		GR07-11538		38		4		SUR		Int2

		GR08-08611		GR08-08611		57		8		SUR		Int2

		GR09-01457		GR09-01457		53		12		SUR		Int1

		STB1531		STB1531		71		194		NRM		High

		JP1462		JP1462		51		189		SUR		High

		DJK1586		DJK1586		48		55		SUR		Int1

		DMP1151		DMP1151		58		26		NRM		Int2

		GR11-00267		GR11-00267		64		97		SUR		Int2

		GR11-08535		GR11-08535		33		8		SUR		Low

		GR12-04794		GR12-04794		23		11		SUR		Low

		MTW281		MTW281		46		56		SUR		Int2

		CF642		CF642		51		6		NRM		High

		CT772		CT772		57		170		NRM		Int2

		ML540		ML540		49		74		REL		Int2

		DM530		DM530		70		5		NRM		High

		GR05-07907		GR05-07907		57		6		REL		High

		GR13-12872		GR13-12872		67		13		REL		Int2

		LST327		LST327		57		180		SUR		High

		DFL1388		DFL1388		68		8		SUR		Int2

		HFL1059		HFL1059		64		95		SUR		High

		KK683		KK683		56		11		NRM		High

		VC1374		VC1374		38		150		SUR		High

		ER890		ER890		67		37		NRM		High

		GR11-16105		GR11-16105		56		6		SUR		Int2

		TM825		TM825		57		5		SUR		Low

		GR11-19462		GR11-19462		59		54		SUR		Low

		GR13-14616		GR13-14616		38		9		NRM		Int2

		AB793		AB793		68		100		REL		High

		GR11-20639		GR11-20639		63		120		REL		Int1

		LR566		LR566		45		16		SUR		Int2
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				SampleID		Etiology		Cyto_Classification		PtStatus		DIPSSPlus

		CGC1500PB		CGC1500PB		1		Favorable		REL		Int2				SampleID		CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		GR14-02215		RR593		GR12-06743		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		GR07-08208		PMJ003BULK		PSH1557		PM451		CB791		MAG1147		MLF1485		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		DCT233		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		GR09-01457		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		CF642		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DFL1388		HFL1059		KK683		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		AB793		GR11-20639		LR566

		ZW1657		ZW1657		1		Intermediate		REL		High				Etiology		1		1		1		3		1		1		2		3		2		3		2		1		3		1		3		2		3		3		1		2		3		4		2		2		2		2		2		1		2		2		2		2		2		1		2		2		2		1		1		1		1		1		4		2		4		2		1		1		1		1		1		1		4		2		1

		MMT1391		MMT1391		1		Unfavorable		SUR		High				Cyto_Classification		Favorable		Intermediate		Unfavorable		Unfavorable		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Favorable		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Favorable		Favorable		Intermediate		Unfavorable		Unfavorable		Unfavorable		Intermediate		Unfavorable		Unfavorable		Unfavorable		Intermediate		Favorable		Favorable		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Favorable		Favorable		Favorable		Intermediate		Intermediate		Intermediate		Unfavorable		Favorable		Favorable		Unfavorable		Intermediate		Unfavorable		Intermediate		Favorable		Intermediate		Intermediate		Unfavorable		Unfavorable		Unfavorable		Favorable		Favorable		Intermediate		Unfavorable		Unfavorable		Favorable

		GR14-02215		GR14-02215		3		Unfavorable		SUR		Int2				PtStatus		REL		REL		SUR		SUR		REL		NRM		NRM		REL		NRM		REL		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		NRM		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		SUR		NRM		SUR		SUR		NRM		SUR		SUR		SUR		SUR		NRM		NRM		REL		NRM		REL		REL		SUR		SUR		SUR		NRM		SUR		NRM		SUR		SUR		SUR		NRM		REL		REL		SUR

		RR593		RR593		1		Intermediate		REL		High				DIPSSPlus		Int2		High		High		Int2		High		High		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Low		Int1		Int2		High		Int1		Int2		Int2		Int1		Int2		Int2		Int2		Int2		Int2		Int1		High		High		Int1		Int2		Int2		Low		Low		Int2		High		Int2		Int2		High		High		Int2		High		Int2		High		High		High		High		Int2		Low		Low		Int2		High		Int1		Int2

		GR12-06743		GR12-06743		1		Intermediate		NRM		High

		PM887		PM887		2		Intermediate		NRM		Int2

		GR10-06220		GR10-06220		3		Favorable		REL		Int2

		ELM1119pre2m		ELM1119pre2m		2		Intermediate		NRM		Int2

		GR07-08208		GR07-08208		3		Intermediate		REL		Int2

		PMJ003BULK		PMJ003BULK		2		Intermediate		SUR		Int2

		PSH1557		PSH1557		1		Intermediate		SUR		Int2

		PM451		PM451		3		Favorable		SUR		Int2

		CB791		CB791		1		Favorable		SUR		Int2

		MAG1147		MAG1147		3		Intermediate		SUR		Low

		MLF1485		MLF1485		2		Unfavorable		SUR		Int1

		CM623		CM623		3		Unfavorable		SUR		Int2

		GR10-12883		GR10-12883		3		Unfavorable		SUR		High

		CP586		CP586		1		Intermediate		SUR		Int1

		DLA349		DLA349		2		Unfavorable		NRM		Int2

		PA618		PA618		3		Unfavorable		SUR		Int2

		DCT233		DCT233		4		Unfavorable		SUR		Int1

		KGJ1516		KGJ1516		2		Intermediate		SUR		Int2

		LRZ239		LRZ239		2		Favorable		SUR		Int2

		PBB1310		PBB1310		2		Favorable		SUR		Int2

		GR07-11538		GR07-11538		2		Intermediate		SUR		Int2

		GR08-08611		GR08-08611		2		Intermediate		SUR		Int2

		GR09-01457		GR09-01457		1		Intermediate		SUR		Int1

		STB1531		STB1531		2		Intermediate		NRM		High

		JP1462		JP1462		2		Intermediate		SUR		High

		DJK1586		DJK1586		2		Favorable		SUR		Int1

		DMP1151		DMP1151		2		Favorable		NRM		Int2

		GR11-00267		GR11-00267		2		Favorable		SUR		Int2

		GR11-08535		GR11-08535		1		Intermediate		SUR		Low

		GR12-04794		GR12-04794		2		Intermediate		SUR		Low

		MTW281		MTW281		2		Intermediate		SUR		Int2

		CF642		CF642		2		Unfavorable		NRM		High

		CT772		CT772		1		Favorable		NRM		Int2

		ML540		ML540		1		Favorable		REL		Int2

		DM530		DM530		1		Unfavorable		NRM		High

		GR05-07907		GR05-07907		1		Intermediate		REL		High

		GR13-12872		GR13-12872		1		Unfavorable		REL		Int2

		LST327		LST327		4		Intermediate		SUR		High

		DFL1388		DFL1388		2		Favorable		SUR		Int2

		HFL1059		HFL1059		4		Intermediate		SUR		High

		KK683		KK683		2		Intermediate		NRM		High

		VC1374		VC1374		1		Unfavorable		SUR		High

		ER890		ER890		1		Unfavorable		NRM		High

		GR11-16105		GR11-16105		1		Unfavorable		SUR		Int2

		TM825		TM825		1		Favorable		SUR		Low

		GR11-19462		GR11-19462		1		Favorable		SUR		Low

		GR13-14616		GR13-14616		1		Intermediate		NRM		Int2

		AB793		AB793		4		Unfavorable		REL		High

		GR11-20639		GR11-20639		2		Unfavorable		REL		Int1

		LR566		LR566		1		Favorable		SUR		Int2
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				CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		GR14-02215		RR593		GR12-06743		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		GR07-08208		PMJ003BULK		PSH1557		PM451		CB791		MAG1147		MLF1485		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		DCT233		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		GR09-01457		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		CF642		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DFL1388		HFL1059		KK683		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		AB793		GR11-20639		LR566

		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2																																																																								38%		21

		CALR																																												CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR																																				33%		18



		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																														ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																				ASXL1		ASXL1				ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																												35%		19

		GATA2												GATA2		GATA2		GATA2																																								GATA2		GATA2																								GATA2		GATA2		GATA2		GATA2		GATA2		GATA2		GATA2																				22%		12

		U2AF1								U2AF1		U2AF1		U2AF1						U2AF1		U2AF1		U2AF1																																																																										U2AF1		U2AF1		U2AF1														16%		9

		EZH2																								EZH2																												EZH2		EZH2						EZH2														EZH2		EZH2				EZH2																						EZH2		EZH2										16%		9

		RUNX1												RUNX1		RUNX1				RUNX1																																																				RUNX1										RUNX1				RUNX1																														11%		6

		ETV6																ETV6										ETV6																				ETV6																		ETV6										ETV6																ETV6																								11%		6

		SF3B1																												SF3B1																																				SF3B1								SF3B1														SF3B1				SF3B1		SF3B1																						11%		6

		CDKN2A								CDKN2A																						CDKN2A		CDKN2A																																						CDKN2A														CDKN2A																														9%		5

		TET2																				TET2				TET2										TET2																																																		TET2		TET2																												9%		5

		SRSF2		SRSF2		SRSF2																				SRSF2																																																										SRSF2																																7%		4

		KIT																		KIT														KIT				KIT																						KIT																																																								7%		4

		ZRSR2																																																								ZRSR2		ZRSR2		ZRSR2																												ZRSR2																										7%		4

		CUX1		CUX1																																																								CUX1												CUX1																																												5%		3

		DNMT3A										DNMT3A																																																										DNMT3A								DNMT3A																																						5%		3

		NRAS																																																														NRAS												NRAS								NRAS																																5%		3

		ABL1		ABL1		ABL1																																																																																																														4%		2

		CEBPA																CEBPA																																																																																										CEBPA								4%		2

		TP53																														TP53																																																																								TP53												4%		2

		SETBP1																																														SETBP1																														SETBP1																																						4%		2

		BCORL1																																																								BCORL1														BCORL1																																												4%		2

		BCOR																																																																BCOR																																										BCOR								4%		2

		NOTCH1																																																																																NOTCH1														NOTCH1																				4%		2

		IDH1				IDH1																																																																																																														2%		1

		IDH2		IDH2																																																																																																																2%		1

		GNAS																																																												GNAS																																																						2%		1

		HRAS																																																																						HRAS																																												2%		1

		STAG2																																																																						STAG2																																												2%		1

		CBL																																																																												CBL																																						2%		1

		PTPN11																																																																																		PTPN11																																2%		1

		CBLB																																																																																						CBLB																												2%		1

		PHF6																																																																																										PHF6																								2%		1

				5		4		1		3		3		4		3		3		3		2		1		3		1		1		2		2		1		1		0		0		0		1		3		1		1		2		2		3		4		3		1		3		0		1		6		1		4		5		0		4		5		5		5		2		4		2		2		1		1		1		2		1		2		0		0		2.20

																																												2.0																																				2.3																																2.3		2

																																												2.0																																				2.0																																2.0

		Etiology																																																																																																																				PMF		PV/MF		ET/MF		Unknown

		Cyto																																																																																																																				FAV		UNFAV		Normal

		Status																																																																																																																				REL		SUR		NRM

		DIPSS+																																																																																																																				INT2/High		Low/INT1

		Age		64		56		68		66		64		67		47		60		59		55		50		63		53		69		43		63		55		72		31		51		48		49		58		60		52		38		57		53		71		51		48		58		64		33		23		46		51		57		49		70		57		67		57		68		64		56		38		67		56		57		59		38		68		63		45

		MonthsDxTx		60		37		8		89		24		12		31		93		39		135		84		58		8		66		86		310		193		1		13		12		83		156		99		266		120		4		8		12		194		189		55		26		97		8		11		56		6		170		74		5		6		13		180		8		95		11		150		37		6		5		54		9		100		120		16

																																																																																																																								JAK2+		CALR+		TN

																																																																																																																						Average # Mutations		2.05		2.28		2.31

																																																																																																																						Median # Mutations		2		2		2









updatedMutationCallsJan2017

				CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		GR14-02215		RR593		GR12-06743		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		GR07-08208		PMJ003BULK		PSH1557		PM451		CB791		MAG1147		MLF1485		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		DCT233		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		GR09-01457		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		CF642		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DFL1388		HFL1059		KK683		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		AB793		GR11-20639		LR566

		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2																																																																								38%		21

		CALR																																												CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR																																				33%		18



		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																														ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																				ASXL1		ASXL1				ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																												35%		19

		GATA2												GATA2		GATA2		GATA2																																								GATA2		GATA2																								GATA2		GATA2		GATA2		GATA2		GATA2		GATA2		GATA2																				22%		12

		U2AF1								U2AF1		U2AF1		U2AF1						U2AF1		U2AF1		U2AF1																																																																										U2AF1		U2AF1		U2AF1														16%		9

		EZH2																								EZH2																												EZH2		EZH2						EZH2														EZH2		EZH2				EZH2																						EZH2		EZH2										16%		9

		RUNX1												RUNX1		RUNX1				RUNX1																																																				RUNX1										RUNX1				RUNX1																														11%		6

		ETV6																ETV6										ETV6																				ETV6																		ETV6										ETV6																ETV6																								11%		6

		SF3B1																												SF3B1																																				SF3B1								SF3B1														SF3B1				SF3B1		SF3B1																						11%		6

		CDKN2A								CDKN2A																						CDKN2A		CDKN2A																																						CDKN2A														CDKN2A																														9%		5

		TET2																				TET2				TET2										TET2																																																		TET2		TET2																												9%		5

		SRSF2		SRSF2		SRSF2																				SRSF2																																																										SRSF2																																7%		4

		KIT																		KIT														KIT				KIT																						KIT																																																								7%		4

		ZRSR2																																																								ZRSR2		ZRSR2		ZRSR2																												ZRSR2																										7%		4

		CUX1		CUX1																																																								CUX1												CUX1																																												5%		3

		DNMT3A										DNMT3A																																																										DNMT3A								DNMT3A																																						5%		3

		NRAS																																																														NRAS												NRAS								NRAS																																5%		3

		ABL1		ABL1		ABL1																																																																																																														4%		2

		CEBPA																CEBPA																																																																																										CEBPA								4%		2

		TP53																														TP53																																																																								TP53												4%		2

		SETBP1																																														SETBP1																														SETBP1																																						4%		2

		BCORL1																																																								BCORL1														BCORL1																																												4%		2

		BCOR																																																																BCOR																																										BCOR								4%		2

		NOTCH1																																																																																NOTCH1														NOTCH1																				4%		2

		IDH1				IDH1																																																																																																														2%		1

		IDH2		IDH2																																																																																																																2%		1

		GNAS																																																												GNAS																																																						2%		1

		HRAS																																																																						HRAS																																												2%		1

		STAG2																																																																						STAG2																																												2%		1

		CBL																																																																												CBL																																						2%		1

		PTPN11																																																																																		PTPN11																																2%		1

		CBLB																																																																																						CBLB																												2%		1

		PHF6																																																																																										PHF6																								2%		1

				4		3		1		3		3		5		3		3		3		2		2		3		2		1		2		2		1		1		0		0		0		1		3		1		1		2		3		4		4		4		1		4		0		1		1		1		4		5		2		4		5		5		5		2		4		3		2		1		2		1		2		2		2		1		0		2.31

		Etiology																																																																																																																				PMF		PV/MF		ET/MF		Unknown

		Cyto																																																																																																																				FAV		UNFAV		Normal

		Status																																																																																																																				REL		SUR		NRM

		DIPSS+																																																																																																																				INT2/High		Low/INT1

		Age		64		56		68		66		64		67		47		60		59		55		50		63		53		69		43		63		55		72		31		51		48		49		58		60		52		38		57		53		71		51		48		58		64		33		23		46		51		57		49		70		57		67		57		68		64		56		38		67		56		57		59		38		68		63		45

		MonthsDxTx		60		37		8		89		24		12		31		93		39		135		84		58		8		66		86		310		193		1		13		12		83		156		99		266		120		4		8		12		194		189		55		26		97		8		11		56		6		170		74		5		6		13		180		8		95		11		150		37		6		5		54		9		100		120		16









updatedMutationMapJan2017

				GR12-06743		CGC1500PB		ZW1657		GR14-02215		RR593		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		PSH1557		GR07-08208		PMJ003BULK		PM451		MAG1147		MLF1485		MMT1391		CB791		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		CT772		CF642		GR09-01457		STB1531		JP1462		DMP1151		KGJ1516		GR08-08611		GR07-11538		ML540		DCT233		LRZ239		PBB1310		DJK1586		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		GR11-00267		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DM530		HFL1059		KK683		DFL1388		VC1374		GR11-16105		GR11-19462		GR13-14616		AB793		ER890		TM825		GR11-20639		LR566

		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2		JAK2																																																																								38%		21

		CALR																																												CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR		CALR																																				33%		18



		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																		ASXL1														ASXL1		ASXL1										ASXL1		ASXL1		ASXL1				ASXL1		ASXL1		ASXL1												ASXL1		ASXL1		ASXL1		ASXL1																												35%		19

		TET2																		TET2		TET2		TET2												TET2														TET2				TET2		TET2				TET2				TET2																				TET2		TET2						TET2										TET2														24%		13

		GATA2		GATA2										GATA2		GATA2																																		GATA2		GATA2																														GATA2		GATA2		GATA2				GATA2		GATA2		GATA2		GATA2																				22%		12

		U2AF1		U2AF1						U2AF1		U2AF1						U2AF1				U2AF1		U2AF1																																																																										U2AF1								U2AF1		U2AF1								16%		9

		EZH2																		EZH2																										EZH2		EZH2						EZH2						EZH2		EZH2																										EZH2												EZH2		EZH2														16%		9

		ETV6		ETV6												ETV6										ETV6																						ETV6								ETV6		ETV6																																ETV6																				ETV6						15%		8

		SF3B1																																SF3B1																						SF3B1																						SF3B1								SF3B1				SF3B1		SF3B1																								11%		6

		CDKN2A								CDKN2A																		CDKN2A		CDKN2A																																		CDKN2A												CDKN2A								CDKN2A																																11%		6

		RUNX1		RUNX1										RUNX1				RUNX1																																																																		RUNX1				RUNX1																												9%		5

		SRSF2				SRSF2		SRSF2												SRSF2																																																														SRSF2																																		7%		4

		KIT																KIT												KIT								KIT														KIT																																																																7%		4

		ZRSR2																																																ZRSR2		ZRSR2		ZRSR2																																								ZRSR2																						7%		4

		CUX1				CUX1																				CUX1																										CUX1																																																																5%		3

		DNMT3A										DNMT3A																																		DNMT3A																												DNMT3A																																										5%		3

		NRAS																																														NRAS																								NRAS										NRAS																																		5%		3

		CEBPA														CEBPA																																																																																								CEBPA												4%		2

		TP53																										TP53																																																																								TP53																4%		2

		SETBP1																																												SETBP1												SETBP1																																																										4%		2

		BCORL1																																																BCORL1																																																BCORL1																		4%		2

		BCOR																																																						BCOR																																																BCOR												4%		2

		NOTCH1																																																																																						NOTCH1								NOTCH1																				4%		2

		IDH1						IDH1																																																																																																												2%		1

		IDH2				IDH2																																																																																																														2%		1

		GNAS																																																				GNAS																																																														2%		1

		CBL																																												CBL																																																																						2%		1

		PTPN11																																																																																PTPN11																																		2%		1

		CBLB																																																																																				CBLB																														2%		1

		PHF6																																																																																								PHF6																										2%		1

				5		4		3		3		3		3		3		3		3		2		2		2		2		2		1		1		1		1		0		0		0		5		4		4		4		4		4		3		3		2		2		1		1		1		1		1		1		1		0		5		5		5		4		4		3		2		2		2		2		2		2		1		1		1		0

		Etiology																																																																																																																		PMF		PV/MF		ET/MF		Unknown

		Cyto																																																																																																																		FAV		UNFAV		Normal

		Status																																																																																																																		REL		SUR		NRM

		DIPSS+																																																																																																																		INT2/High		Low/INT1



























Sheet6

				CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		GR14-02215		RR593		GR12-06743		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		GR07-08208		PMJ003BULK		PSH1557		PM451		CB791		MAG1147		MLF1485		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		DCT233		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		GR09-01457		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		CF642		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DFL1388		HFL1059		KK683		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		AB793		GR11-20639		LR566
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		Etiology

		Cyto

		Status

		DIPSS+

		Age		64		56		68		66		64		67		47		60		59		55		50		63		53		69		43		63		55		72		31		51		48		49		58		60		52		38		57		53		71		51		48		58		64		33		23		46		51		57		49		70		57		67		57		68		64		56		38		67		56		57		59		38		68		63		45

		MonthsDxTx		60		37		8		89		24		12		31		93		39		135		84		58		8		66		86		310		193		1		13		12		83		156		99		266		120		4		8		12		194		189		55		26		97		8		11		56		6		170		74		5		6		13		180		8		95		11		150		37		6		5		54		9		100		120		16

						0.0038003166																0.1637985003

				CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		RR593		GR12-06743		PSH1557		CB791		CP586		GR09-01457		GR11-08535		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		LR566		GR14-02215		GR10-06220		GR07-08208		PM451		MAG1147		CM623		GR10-12883		PA618		PM887		ELM1119pre2m		PMJ003BULK		MLF1485		DLA349		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR12-04794		MTW281		CF642		DFL1388		KK683		GR11-20639		DCT233		LST327		HFL1059		AB793

				5		4		1		3		4		3		1		0		3		1		5		0		4		5		5		2		1		1		1		2		1		0		3		3		2		1		2		1		1		0		3		3		1		2		0		3		1		1		2		2		4		3		1		3		0		6		1		4		2		2		0		1		5		4		2

		Etiology

																																														2.36																1.63																																										2.10								3.00

																																														2																1.5																																										2								3

						JAK2+		CALR+		TN		PMF		PV/MF		ET/MF		Unknown		Whole Cohort

		Average # Mutations				2.05		2.28		2.31		2.36		1.63		2.10		3.00		2.2

		Median # Mutations				2		2		2		2		1.5		2		3		2





Number of Mutations	60.266666666666701	36.933333333333302	7.6	89.033333333333331	24.433333333333334	12.266666666666667	31.266666666666666	93	39.433333333333302	135.4	84	57.766666666666701	7.9	65.833333333333329	86	310.3	193.43333333333334	0.7	13.2	12.233333333333333	83	156	98.666666666666671	266	120.3	4.2	8.4666666666666668	11.9	194.2	189.33333333333334	54.9	25.733333333333334	96.9	8.3333333333333339	11.466666666666667	55.5	5.5333333333333332	170.06666666666666	73.766666666666666	5.4666666666666668	5.7333333333333334	12.966666666666667	180	8.1333333333333329	95	11	150	37.200000000000003	5.8	5	54	8.6666666666666661	100	120	15.733333333333333	5	4	1	3	3	4	3	3	3	2	1	3	1	1	2	2	1	1	0	0	0	1	3	1	1	2	2	3	4	3	1	3	0	1	6	1	4	5	0	4	5	5	5	2	4	2	2	1	1	1	2	1	2	0	0	







Number of Mutation by Age	64.23	56	67.64	65.739900000000006	64.025999999999996	66.963700000000003	46.646000000000001	59.87	59.19	54.972000000000001	50	63.19	52.688000000000002	68.540999999999997	43.35	63.36	54.777000000000001	71.935699999999997	31.19	51.188000000000002	47.603999999999999	49	58.4542	59.674999999999997	51.634099999999997	38.35	57.381	52.738	70.843299999999999	50.900300000000001	48.427999999999997	57.92	64.045100000000005	32.638500000000001	23.494	45.624000000000002	50.963000000000001	56.76	49.356000000000002	69.739999999999995	57.055	66.588499999999996	57	67.703000000000003	64	55.543999999999997	38	66.894999999999996	56.099600000000002	57	59	38.286799999999999	68	63	45.252000000000002	5	4	1	3	3	4	3	3	3	2	1	3	1	1	2	2	1	1	0	0	0	1	3	1	1	2	2	3	4	3	1	3	0	1	6	1	4	5	0	4	5	5	5	2	4	2	2	1	1	1	2	1	2	0	0	







updatedJan2017

				CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		GR14-02215		RR593		GR12-06743		PM887		GR10-06220		ELM1119pre2m		GR07-08208		PMJ003BULK		PSH1557		PM451		CB791		MAG1147		MLF1485		CM623		GR10-12883		CP586		DLA349		PA618		DCT233		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		GR09-01457		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR11-08535		GR12-04794		MTW281		CF642		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		LST327		DFL1388		HFL1059		KK683		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		AB793		GR11-20639		LR566

				4		3		1		3		3		5		3		3		3		2		2		3		2		1		2		2		1		1		0		0		0		1		3		1		1		2		3		4		4		4		1		4		0		1		1		1		4		5		2		4		5		5		5		2		4		3		2		1		2		1		2		2		2		1		0		2.31

		Etiology																																																																																																																				PMF		PV/MF		ET/MF		Unknown

		Cyto																																																																																																																				FAV		UNFAV		Normal

		Status																																																																																																																				REL		SUR		NRM

		DIPSS+																																																																																																																				INT2/High		Low/INT1

		Age		64		56		68		66		64		67		47		60		59		55		50		63		53		69		43		63		55		72		31		51		48		49		58		60		52		38		57		53		71		51		48		58		64		33		23		46		51		57		49		70		57		67		57		68		64		56		38		67		56		57		59		38		68		63		45

		MonthsDxTx		60		37		8		89		24		12		31		93		39		135		84		58		8		66		86		310		193		1		13		12		83		156		99		266		120		4		8		12		194		189		55		26		97		8		11		56		6		170		74		5		6		13		180		8		95		11		150		37		6		5		54		9		100		120		16

																																												2.0952380952																																				2.3333333333																																2.5625

																																												2																																				2																																2

						0.0151049127																0.3317616635

				CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		RR593		GR12-06743		PSH1557		CB791		CP586		GR09-01457		GR11-08535		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		LR566		GR14-02215		GR10-06220		GR07-08208		PM451		MAG1147		CM623		GR10-12883		PA618		PM887		ELM1119pre2m		PMJ003BULK		MLF1485		DLA349		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR12-04794		MTW281		CF642		DFL1388		KK683		GR11-20639		DCT233		LST327		HFL1059		AB793

				4		3		1		3		5		3		1		0		4		1		5		2		4		5		5		2		1		2		1		2		2		0		3		3		2		2		2		1		1		0		3		3		2		2		0		3		1		1		2		3		4		4		1		4		0		1		1		4		2		3		1		1		5		4		2

		Etiology

																																														2.55																1.75																																										2.14								3.00

																																														2																2																																										2								3

						JAK2+		CALR+		TN		PMF		PV/MF		ET/MF		Unknown		Whole Cohort

		Average # Mutations				2.10		2.33		2.56		2.55		1.75		2.14		3.00		2.3

		Median # Mutations				2		2		2		2		2		2		3		2

				CGC1500PB		ZW1657		MMT1391		RR593		GR12-06743		PSH1557		CB791		CP586		GR09-01457		GR11-08535		CT772		ML540		DM530		GR05-07907		GR13-12872		VC1374		ER890		GR11-16105		TM825		GR11-19462		GR13-14616		LR566		GR14-02215		GR10-06220		GR07-08208		PM451		MAG1147		CM623		GR10-12883		PA618		PM887		ELM1119pre2m		PMJ003BULK		MLF1485		DLA349		KGJ1516		LRZ239		PBB1310		GR07-11538		GR08-08611		STB1531		JP1462		DJK1586		DMP1151		GR11-00267		GR12-04794		MTW281		CF642		DFL1388		KK683		GR11-20639		DCT233		LST327		HFL1059		AB793

				4		3		1		3		5		3		1		0		4		1		5		2		4		5		5		2		1		2		1		2		2		0		3		3		2		2		2		1		1		0		3		3		2		2		0		3		1		1		2		3		4		4		1		4		0		1		1		4		2		3		1		1		5		4		2		2.28

		Etiology																																																																																																																				PMF		PV/MF		ET/MF		Unknown





Number of Mutations	60.266666666666701	36.933333333333302	7.6	89.033333333333331	24.433333333333334	12.266666666666667	31.266666666666666	93	39.433333333333302	135.4	84	57.766666666666701	7.9	65.833333333333329	86	310.3	193.43333333333334	0.7	13.2	12.233333333333333	83	156	98.666666666666671	266	120.3	4.2	8.4666666666666668	11.9	194.2	189.33333333333334	54.9	25.733333333333334	96.9	8.3333333333333339	11.466666666666667	55.5	5.5333333333333332	170.06666666666666	73.766666666666666	5.4666666666666668	5.7333333333333334	12.966666666666667	180	8.1333333333333329	95	11	150	37.200000000000003	5.8	5	54	8.6666666666666661	100	120	15.733333333333333	5	4	1	3	3	4	3	3	3	2	1	3	1	1	2	2	1	1	0	0	0	1	3	1	1	2	2	3	4	3	1	3	0	1	6	1	4	5	0	4	5	5	5	2	4	2	2	1	1	1	2	1	2	0	0	







Number of Mutation by Age	64.23	56	67.64	65.739900000000006	64.025999999999996	66.963700000000003	46.646000000000001	59.87	59.19	54.972000000000001	50	63.19	52.688000000000002	68.540999999999997	43.35	63.36	54.777000000000001	71.935699999999997	31.19	51.188000000000002	47.603999999999999	49	58.4542	59.674999999999997	51.634099999999997	38.35	57.381	52.738	70.843299999999999	50.900300000000001	48.427999999999997	57.92	64.045100000000005	32.638500000000001	23.494	45.624000000000002	50.963000000000001	56.76	49.356000000000002	69.739999999999995	57.055	66.588499999999996	57	67.703000000000003	64	55.543999999999997	38	66.894999999999996	56.099600000000002	57	59	38.286799999999999	68	63	45.252000000000002	5	4	1	3	3	4	3	3	3	2	1	3	1	1	2	2	1	1	0	0	0	1	3	1	1	2	2	3	4	3	1	3	0	1	6	1	4	5	0	4	5	5	5	2	4	2	2	1	1	1	2	1	2	0	0	







Number of Mutations by Time To Transplant	60.266666666666701	36.933333333333302	7.6	89.033333333333331	24.433333333333334	12.266666666666667	31.266666666666666	93	39.433333333333302	135.4	84	57.766666666666701	7.9	65.833333333333329	86	310.3	193.43333333333334	0.7	13.2	12.233333333333333	83	156	98.666666666666671	266	120.3	4.2	8.4666666666666668	11.9	194.2	189.33333333333334	54.9	25.733333333333334	96.9	8.3333333333333339	11.466666666666667	55.5	5.5333333333333332	170.06666666666666	73.766666666666666	5.4666666666666668	5.7333333333333334	12.966666666666667	180	8.1333333333333329	95	11	150	37.200000000000003	5.8	5	54	8.6666666666666661	100	120	15.733333333333333	4	3	1	3	3	5	3	3	3	2	2	3	2	1	2	2	1	1	0	0	0	1	3	1	1	2	3	4	4	4	1	4	0	1	1	1	4	5	2	4	5	5	5	2	4	3	2	1	2	1	2	2	2	1	0	







Number of Mutations by Age	64.23	56	67.64	65.739900000000006	64.025999999999996	66.963700000000003	46.646000000000001	59.87	59.19	54.972000000000001	50	63.19	52.688000000000002	68.540999999999997	43.35	63.36	54.777000000000001	71.935699999999997	31.19	51.188000000000002	47.603999999999999	49	58.4542	59.674999999999997	51.634099999999997	38.35	57.381	52.738	70.843299999999999	50.900300000000001	48.427999999999997	57.92	64.045100000000005	32.638500000000001	23.494	45.624000000000002	50.963000000000001	56.76	49.356000000000002	69.739999999999995	57.055	66.588499999999996	57	67.703000000000003	64	55.543999999999997	38	66.894999999999996	56.099600000000002	57	59	38.286799999999999	68	63	45.252000000000002	4	3	1	3	3	5	3	3	3	2	2	3	2	1	2	2	1	1	0	0	0	1	3	1	1	2	3	4	4	4	1	4	0	1	1	1	4	5	2	4	5	5	5	2	4	3	2	1	2	1	2	2	2	1	0	








Disease Free Survival Probability

Disease-Free Survival by ASXL1
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Relapse-Free Survival by Mutation #
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Association of Mutations with Other Variables

Total ASXL1T ASXL1" Adjusted
(n =59 (n = 36) (n=19) p
DIPSS+ Var <0.001  0.0068
Low/nt1 20% (11)  28% (10) 5% (1)
Int2/High(<3) 40% (22)  47% (17) 26% (5)
Int2/High(23) 40% (22) 25%(9) | 69% (13)
Peripheral <0.001  0.0062
Blasts
No 55%(30)  72% (26) 21% (4)
Yes 44% (24)  28% (10) | 74% (14)

E.Stevens, unpublished




pre-hct-56

		MPN		Gene.refGene		Func.refGene		ExonicFunc.refGene		AAChange.refGene		snp138		ExAC_ALL		1000g2015aug_all		cosmic70		SIFT_score		SIFT_pred		Polyphen2_HDIV_score		Polyphen2_HDIV_pred		Polyphen2_HVAR_score		Polyphen2_HVAR_pred		cytoBand		CHROM		POS		REF		ALT		gt_DP		gt_ref_AD		gt_alt1_AD		gt_alt2_AD		VAF_alt1		VAF_alt2		VAF		BaseQRankSum		ClippingRankSum		DP		ExcessHet		FS		MLEAC		MLEAF		MQ		MQRankSum		QD		ReadPosRankSum		SOR		LRT_score		LRT_pred		MutationTaster_score		MutationTaster_pred		MutationAssessor_score		MutationAssessor_pred		FATHMM_score		FATHMM_pred		PROVEAN_score		PROVEAN_pred		VEST3_score		CADD_raw		CADD_phred		DANN_score		fathmm-MKL_coding_score		fathmm-MKL_coding_pred		MetaSVM_score		MetaSVM_pred		MetaLR_score		MetaLR_pred		integrated_fitCons_score		integrated_confidence_value		GERP++_RS		phyloP7way_vertebrate		phyloP20way_mammalian		phastCons7way_vertebrate		phastCons20way_mammalian		SiPhy_29way_logOdds		gt_GQ		gt_GT		gt_PL		gt_GT_alleles		genomicSuperDups		SampleID		ID		QUAL		FILTER		AC		AF		AN		ANNOVAR_DATE		GeneDetail.refGene		esp6500siv2_all		ExAC_AFR		ExAC_AMR		ExAC_EAS		ExAC_FIN		ExAC_NFE		ExAC_OTH		ExAC_SAS		1000g2015aug_afr		1000g2015aug_eas		1000g2015aug_eur

		AB793		DNMT3A		intronic		NA		NA		rs200380351		0.0012		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25468946		G		A		965		517		448		NA		46.4248704663		NA		46.4248704663		0.48		-1.266		979		3.0103		0		1		0.5		60		-1.714		9.22		-1.544		0.677		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8923011040		G/A		NA		AB793_S32		rs200380351		8894.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0022		3.00E-04		3.00E-04		0		0.0011		0.0019		0		0		NA		NA		0.002

		AB793		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		0.0013		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25469223		GA		G		999		505		494		NA		49.4494494494		NA		49.4494494494		-17.653		0.588		1007		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.35		11.01		-1.478		0.671		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11033014316		GA/G		NA		AB793_S32		NA		10995.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0022		3.00E-04		3.00E-04		0		0.0011		0.002		0		0		NA		NA		0.002

		AB793		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		566		358		208		NA		36.7491166078		NA		36.7491166078		4.136		0.048		594		3.0103		1.85		1		0.5		60		0.37		4.11		4.635		0.562		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		236406853		GA/G		NA		AB793_S32		NA		2326.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		AB793		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		426		271		155		NA		36.3849765258		NA		36.3849765258		5.232		0.96		428		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.938		2.9		0.31		0.294		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		127404777		CT/C		NA		AB793_S32		NA		1236.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		AB793		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		600		10		92		498		15.3333333333		83		98.3333333333		2.96		-1.204		607		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.426		28.22		0.763		7.835		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.70E+22		TC/TTC		NA		AB793_S32		rs10638510		16929.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		AB793		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		453		147		306		NA		67.5496688742		NA		67.5496688742		-1.59		0.238		456		3.0103		0		1		0.5		59.97		-1.679		12.32		-0.037		1.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		561901174		G/GT		NA		AB793_S32		NA		5581.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		AB793		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		801		210		591		NA		73.7827715356		NA		73.7827715356		-7.249		-0.233		811		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.015		12.89		0.2		2.013		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1036602576		A/AT		NA		AB793_S32		NA		10328.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		AB793		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		98		11		87		NA		88.7755102041		NA		88.7755102041		-0.144		-1.876		104		3.0103		0		1		0.5		60		-1.01		20.41		2.261		4.255		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		15581000		T/T		NA		AB793_S32		NA		1999.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		AB793		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		502		438		64		NA		12.7490039841		NA		12.7490039841		-11.956		-0.945		507		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.496		0.65		-1.224		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		353012726		T/C		NA		AB793_S32		rs201338384		324.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		AB793		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		703		67		136		500		19.3456614509		71.1237553343		90.4694167852		-0.229		1.25		712		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.05		-0.883		18.9		10.308		4.42		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.33E+20		T/TA		NA		AB793_S32		NA		13288.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		AB793		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		266		153		113		NA		42.4812030075		NA		42.4812030075		2.16		-0.511		266		3.0103		0		1		0.5		60		-0.264		4		-0.47		0.316		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110202837		TA/T		NA		AB793_S32		NA		1064.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		AB793		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		679		545		134		NA		19.734904271		NA		19.734904271		11.675		0.127		679		3.0103		0		1		0.5		60		0.471		2.65		-16.783		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1834016495		TC/T		NA		AB793_S32		NA		1796.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		676		545		131		NA		19.3786982249		NA		19.3786982249		17.451		0.869		679		3.0103		0		1		0.5		60		1.264		1.66		6.55		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1152012878		C/T		NA		AB793_S32		rs200592135		1123.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		AB793		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		490		384		106		NA		21.6326530612		NA		21.6326530612		0.41		0.036		493		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.651		5.31		-0.457		0.074		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2640011904		G/GAT		NA		AB793_S32		NA		2602.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		463		365		98		NA		21.1663066955		NA		21.1663066955		3.512		-1.261		464		3.0103		0		1		0.5		60		-0.381		0.91		2.117		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45707571		CT/C		NA		AB793_S32		NA		419.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		AB793		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		496		427		69		NA		13.9112903226		NA		13.9112903226		13.269		0.184		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.697		1.16		-0.844		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60509426		G/A		NA		AB793_S32		rs112582298		576.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		AB793		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356328		A		T		85		66		19		NA		22.3529411765		NA		22.3529411765		-3.402		1.176		445		3.0103		0		1		0.5		60		-1.113		0.99		-2.337		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11202680		A/T		NA		AB793_S32		NA		83.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		697		552		145		NA		20.8034433286		NA		20.8034433286		7.761		1.039		703		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.265		1.55		-0.886		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1118013761		CT/C		NA		AB793_S32		NA		1080.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		AB793		KRAS		intronic		NA		NA		rs140046512		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p12.1		chr12		25398392		C		A		535		474		61		NA		11.4018691589		NA		11.4018691589		9.074		-0.473		539		3.0103		0		1		0.5		60		-0.054		0.32		0.933		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		199012756		C/A		NA		AB793_S32		rs140046512		170.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		AB793		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		432		2		430		NA		99.537037037		NA		99.537037037		-2.444		-1.059		433		3.0103		0		2		1		60		-0.48		27.73		-0.542		9.935		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1200712370		C/C		NA		AB793_S32		rs1042522		11978.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		AB793		CEBPA		exonic		nonframeshift_insertion		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.232_233insACCCGC:p.P78delinsHPP,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.694_695insACCCGC:p.P232delinsHPP,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.547_548insACCCGC:p.P183delinsHPP,CEBPA:NM_004364:exon1:c.589_590insACCCGC:p.P197delinsHPP		NA		0.0454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.11		chr19		33792731		G		GGCGGGT		54		24		30		NA		55.5555555556		NA		55.5555555556		-0.096		-1.262		55		3.0103		1.021		1		0.5		60		-0.548		21.29		-3.229		0.551		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118701181		G/GGCGGGT		NA		AB793_S32		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.1		NA		0.0319		0		0.0489		NA		NA		NA

		AB793		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		130		48		82		NA		63.0769230769		NA		63.0769230769		0.638		0.252		137		3.0103		0		1		0.5		60.08		0.18		9.61		-7.595		0.946		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12860778		CT/C		NA		AB793_S32		NA		1248.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		106		52		54		NA		50.9433962264		NA		50.9433962264		-1.466		0.254		106		3.0103		0		1		0.5		60		0.75		8.8		6.853		0.693		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97001122		GT/G		NA		AB793_S32		NA		932.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		BCOR		exonic		frameshift_deletion		BCOR:NM_001123383:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123384:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123385:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_017745:exon4:c.617delT:p.F206fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39933981		GA		G		1019		127		892		NA		87.5368007851		NA		87.5368007851		-1.669		3.154		1023		3.0103		0		1		0.5		60		1.131		25.46		3.599		0.725		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		259860913		GA/G		NA		AB793_S32		NA		25948.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		325		194		131		NA		40.3076923077		NA		40.3076923077		0.978		0.745		347		3.0103		5.876		1		0.5		60		-1.617		3.54		0.023		2.419		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118904366		AT/A		NA		AB793_S32		NA		1151.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		AB793		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		443		72		115		256		25.9593679458		57.7878103837		83.7471783296		0.726		0.25		450		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.098		18.96		-0.497		4.458		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.43552616219103E+19		C/CT		NA		AB793_S32		NA		8397.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		AB793		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		428		329		99		NA		23.1308411215		NA		23.1308411215		5.914		0.15		429		3.0103		0		1		0.5		60		-1.033		1.47		0.947		0.326		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		66606893		TA/T		NA		AB793_S32		NA		628.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		469		363		106		NA		22.6012793177		NA		22.6012793177		-0.004		-1.067		475		3.0103		0		1		0.5		60		-0.629		1.13		-1.577		0.298		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		56907654		GT/G		NA		AB793_S32		NA		531.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		AB793		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		172		97		75		NA		43.6046511628		NA		43.6046511628		-2.54		-0.882		191		3.0103		0.938		1		0.5		60.06		-1.324		4.01		-4.81		0.493		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72701494		C/CT		NA		AB793_S32		NA		689.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		AB793		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		395		250		145		NA		36.7088607595		NA		36.7088607595		1.024		-0.487		399		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.419		2.73		-0.075		0.227		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111704471		CT/C		NA		AB793_S32		NA		1079.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		AB793		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		110		65		45		NA		40.9090909091		NA		40.9090909091		6.093		0.047		575		3.0103		96.99		1		0.5		60		0.255		5.82		6.172		5.782		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67701294		TA/T		NA		AB793_S32		NA		639.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		242		185		57		NA		23.5537190083		NA		23.5537190083		5.006		0.775		244		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.31		1.57		-10.075		0.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41803377		CT/C		NA		AB793_S32		NA		380.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		541		333		208		NA		38.4473197782		NA		38.4473197782		3.924		0.052		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.35		4.25		3.743		0.647		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		233406660		GA/G		NA		CB791_S81		NA		2296.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CB791		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.G1998C:p.K666N		rs377023736		5.77E-05		NA		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)		0		D		1		D		0.992		D		2q33.1		chr2		198267359		C		G		853		684		169		NA		19.8124267292		NA		19.8124267292		19.201		0.613		858		3.0103		99.434		1		0.5		60		-0.852		3.23		12.316		8.874		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02		99		0/1		2785018007		C/G		NA		CB791_S81		rs377023736		2756.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		9.63E-05		0		0		0		7.49E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		CB791		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1164		830		334		NA		28.6941580756		NA		28.6941580756		-24.804		0.7		1171		3.0103		175.93		1		0.5		60		-0.315		5.63		16.216		9.419		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6576023443		A/G		NA		CB791_S81		rs2454206		6547.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		CB791		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		433		288		145		NA		33.4872979215		NA		33.4872979215		-0.596		-0.5		435		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.323		2.17		0.447		0.2		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97604932		CT/C		NA		CB791_S81		NA		938.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CB791		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		757		648		109		NA		14.3989431968		NA		14.3989431968		-0.438		-0.314		764		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.314		0.07		-14.382		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		93		0/1		93015079		TA/T		NA		CB791_S81		NA		55.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		CB791		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		506		278		228		NA		45.0592885375		NA		45.0592885375		-14.975		-1.296		508		3.0103		0		1		0.5		60		0.045		10.25		-0.655		0.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		522207422		A/G		NA		CB791_S81		NA		5184.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		CB791		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1076		595		481		NA		44.7026022305		NA		44.7026022305		1.299		0.212		1078		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.277		7.17		1.849		0.568		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7752010089		A/AT		NA		CB791_S81		NA		7714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		CB791		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		82		0		82		NA		100		NA		100		NA		NA		93		3.0103		0		1		0.5		59.94		NA		33.16		NA		6.932		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		22022370		T/T		NA		CB791_S81		NA		2718.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		CB791		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		501		438		63		NA		12.5748502994		NA		12.5748502994		-12.506		-2.197		501		3.0103		0		1		0.5		60		0.725		0.51		-1.054		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		285012086		T/C		NA		CB791_S81		rs201338384		256.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		CB791		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		642		71		120		451		18.691588785		70.2492211838		88.9408099688		1.968		-1.277		650		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		1.16		18.32		9.872		4.421		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.18E+20		T/TA		NA		CB791_S81		NA		11759.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		CB791		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		210		114		96		NA		45.7142857143		NA		45.7142857143		4.318		0.056		212		3.0103		0		1		0.5		60		1.11		4.06		0.991		0.362		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88902104		TA/T		NA		CB791_S81		NA		851.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CB791		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		646		531		115		NA		17.8018575851		NA		17.8018575851		14.844		0.385		646		3.0103		0		1		0.5		60		-0.138		2.15		-16.004		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1424016254		TC/T		NA		CB791_S81		NA		1386.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		645		524		121		NA		18.7596899225		NA		18.7596899225		16.411		3.016		646		3.0103		0		1		0.5		60		-0.647		1.72		6.484		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1140011665		C/T		NA		CB791_S81		rs200592135		1111.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		498		356		142		NA		28.5140562249		NA		28.5140562249		-2.934		0.992		499		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.742		5.76		0.878		0.15		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2907010679		G/GAT		NA		CB791_S81		NA		2869.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		410		317		93		NA		22.6829268293		NA		22.6829268293		-0.366		-0.814		411		3.0103		0		1		0.5		60		1.481		1.12		0.935		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49506699		CT/C		NA		CB791_S81		NA		457.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		948		437		511		NA		53.9029535865		NA		53.9029535865		7.182		-0.005		956		3.0103		1.115		1		0.5		60		-1.546		13.4		-0.641		0.579		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1273109499		G/T		NA		CB791_S81		rs77375493		12702.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CB791		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		382		322		60		NA		15.7068062827		NA		15.7068062827		12.299		0.124		383		3.0103		0		1		0.5		60		0.891		1.87		-0.483		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74106349		G/A		NA		CB791_S81		rs112582298		712.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		CB791		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		436		78		358		NA		82.1100917431		NA		82.1100917431		-1.423		-1.013		459		3.0103		0		1		0.5		60		-1.081		1.18		1.925		3.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		54202926		T/C		NA		CB791_S81		NA		513.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		499		441		58		NA		11.623246493		NA		11.623246493		-12.218		-0.647		501		3.0103		0		1		0.5		60		-0.495		0.24		-0.508		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147013322		G/A		NA		CB791_S81		rs201898708		118.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		CB791		HRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0561102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11p15.5		chr11		534409		GCCCAGC		G		252		7		245		NA		97.2222222222		NA		97.2222222222		2.382		-0.035		252		3.0103		0		2		1		60.26		-4.155		22.31		3.218		6.828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		56595950		G/G		NA		CB791_S81		NA		5621.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0061		0.002		0.0984

		CB791		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		866		606		260		NA		30.0230946882		NA		30.0230946882		5.389		0.345		872		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.173		3.77		-0.644		0.198		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3305013363		CT/C		NA		CB791_S81		NA		3267.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CB791		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		495		434		61		NA		12.3232323232		NA		12.3232323232		12.654		0.126		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.705		0.81		1.369		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42709190		G/A		NA		CB791_S81		rs193110123		398.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		CB791		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		124		40		84		NA		67.7419354839		NA		67.7419354839		-1.146		0.399		124		3.0103		0		1		0.5		60.09		-0.013		8.98		-7.379		1.204		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11510758		CT/C		NA		CB791_S81		NA		1113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		163		81		82		NA		50.3067484663		NA		50.3067484663		1.238		-0.188		163		3.0103		0		1		0.5		60		-0.971		9.02		10.302		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150801820		GT/G		NA		CB791_S81		NA		1470.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		366		230		136		NA		37.1584699454		NA		37.1584699454		1.093		-1.104		388		3.0103		10.56		1		0.5		60		1.903		2.75		-0.548		2.961		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104505554		AT/A		NA		CB791_S81		NA		1007.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		CB791		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		403		90		313		NA		77.6674937965		NA		77.6674937965		0.388		0.303		437		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		10.23		0.641		2.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41590968		CT/C		NA		CB791_S81		NA		4121.79		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		CB791		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		338		243		95		NA		28.1065088757		NA		28.1065088757		3.178		-1.205		338		3.0103		0		1		0.5		60		-0.446		2.02		0.715		0.104		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72105142		TA/T		NA		CB791_S81		NA		683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		471		365		106		NA		22.5053078556		NA		22.5053078556		1.22		-0.953		472		3.0103		0		1		0.5		60		0.262		0.69		0.855		0.072		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36107327		GT/G		NA		CB791_S81		NA		323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CB791		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		167		96		71		NA		42.5149700599		NA		42.5149700599		-2.322		-0.45		181		3.0103		22.78		1		0.5		59.86		-0.458		3.91		-0.708		0.109		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69101532		CT/C		NA		CB791_S81		NA		653.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CB791		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		390		250		140		NA		35.8974358974		NA		35.8974358974		-0.04		-0.133		400		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.664		2.72		-0.917		0.309		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109904407		CT/C		NA		CB791_S81		NA		1061.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CB791		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		92		67		25		NA		27.1739130435		NA		27.1739130435		5.579		0.751		576		3.0103		92.836		1		0.5		60		0.078		2.33		5.569		6.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25201283		TA/T		NA		CB791_S81		NA		214.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		197		153		44		NA		22.3350253807		NA		22.3350253807		3.251		1.356		197		3.0103		0		1		0.5		60		-1.427		1.57		-8.753		0.063		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34702807		CT/C		NA		CB791_S81		NA		309.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		482		260		222		NA		46.0580912863		NA		46.0580912863		1.763		0.544		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.5		10.36		0.029		1.372		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		502306407		C/G		NA		CF642_S90		rs121913237		4994.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		685		433		252		NA		36.7883211679		NA		36.7883211679		5.355		-2.133		696		3.0103		1.852		1		0.5		59.96		-0.976		4.04		7.026		0.56		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		280609230		GA/G		NA		CF642_S90		NA		2768.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CF642		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1110		796		314		NA		28.2882882883		NA		28.2882882883		-24.272		-0.292		1120		3.0103		186.055		1		0.5		60		0.65		5.53		16.193		10.113		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6166022404		A/G		NA		CF642_S90		rs2454206		6137.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		CF642		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		423		299		124		NA		29.3144208038		NA		29.3144208038		-3.262		2.089		428		3.0103		0		1		0.5		59.9		0.377		1.4		1.312		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62805402		CT/C		NA		CF642_S90		NA		590.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CF642		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		775		644		131		NA		16.9032258065		NA		16.9032258065		11.65		0.319		778		3.0103		0		1		0.5		60		1.693		0.65		-15.408		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		538015917		TA/T		NA		CF642_S90		NA		500.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		CF642		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		678		616		62		NA		9.1445427729		NA		9.1445427729		0.363		1.829		681		3.0103		2.024		1		0.5		60		-0.797		0.14		-5.966		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134020046		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CF642_S90		NA		96.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		462		320		142		NA		30.7359307359		NA		30.7359307359		-1.552		-2.005		466		3.0103		4.807		1		0.5		59.99		-0.994		3.78		-0.399		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		178504126		G/GT		NA		CF642_S90		NA		1747.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		CF642		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1095		563		532		NA		48.5844748858		NA		48.5844748858		0.89		-0.552		1104		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.957		8.28		1.704		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		910409094		A/AT		NA		CF642_S90		NA		9066.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		CF642		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAA		T		67		17		50		NA		74.6268656716		NA		74.6268656716		-0.508		0.635		71		3.0103		0		1		0.5		60		0.699		13.83		-1.651		1.802		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6810112		TAA/T		NA		CF642_S90		NA		926.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon16:c.C1848A:p.F616L,EZH2:NM_152998:exon16:c.C1884A:p.F628L,EZH2:NM_001203247:exon17:c.C2001A:p.F667L,EZH2:NM_001203248:exon17:c.C1974A:p.F658L,EZH2:NM_004456:exon17:c.C2016A:p.F672L		NA		NA		NA		NA		0.018		D		1		D		1		D		7q36.1		chr7		148507438		G		T		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		-1.174		-1.875		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.516		11.51		-0.573		0.552		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043		99		0/1		561306779		G/T		NA		CF642_S90		NA		5584.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148515269		GA		G		1233		1052		181		NA		14.6796431468		NA		14.6796431468		-4.459		1.039		1244		3.0103		8.072		1		0.5		60		0.68		0.36		10.184		1.573		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		477027413		GA/G		NA		CF642_S90		NA		439.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		870		365		505		NA		58.0459770115		NA		58.0459770115		-0.453		1.221		875		3.0103		0		1		0.5		59.95		-0.521		8.71		20.634		1.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		761506263		TA/T		NA		CF642_S90		NA		7577.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		CF642		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		300		183		117		NA		39		NA		39		-4.762		0.535		302		3.0103		0		1		0.5		60		-1.066		2.97		-0.335		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92703387		TA/T		NA		CF642_S90		NA		889.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CF642		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		715		566		149		NA		20.8391608392		NA		20.8391608392		13.151		0.439		715		3.0103		0		1		0.5		60		0.918		2.71		-17.5		0.248		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1972018417		TC/T		NA		CF642_S90		NA		1934.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		712		590		122		NA		17.1348314607		NA		17.1348314607		17.31		0.19		715		3.0103		0		1		0.5		60		0.02		1.4		9.227		0.16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1028014082		C/T		NA		CF642_S90		rs200592135		999.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CF642		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		495		350		145		NA		29.2929292929		NA		29.2929292929		-1.662		0.214		496		3.0103		0		1		0.5		60		1.348		5.27		-0.444		0.16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2647010128		G/GAT		NA		CF642_S90		NA		2609.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		803		611		192		NA		23.9103362391		NA		23.9103362391		4.293		-0.19		808		3.0103		0		1		0.5		60		0.035		1.94		-0.932		0.107		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1598013824		CT/C		NA		CF642_S90		NA		1560.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CF642		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		325		183		142		NA		43.6923076923		NA		43.6923076923		-13.727		0.897		326		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		8.52		-15.054		0.473		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		279604825		A/G		NA		CF642_S90		rs139212214		2767.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		CF642		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		473		3		470		NA		99.3657505285		NA		99.3657505285		-2.892		0.261		475		3.0103		0		2		1		60		-1.117		28.81		NA		11.499		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1365613540		C/C		NA		CF642_S90		rs1042522		13627.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CF642		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1153_1154insTTTGT:p.K385fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054626		A		ATTTGT		1100		509		591		NA		53.7272727273		NA		53.7272727273		-1.088		-1.667		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.843		11.57		-15.33		0.675		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12769019569		A/ATTTGT		NA		CF642_S90		NA		12731.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		nonsynonymous_SNV		CALR:NM_004343:exon9:c.A1154C:p.K385T		NA		NA		NA		NA		0.128		T		0		B		0.001		B		19p13.2		chr19		13054627		A		C		1100		507		593		NA		53.9090909091		NA		53.9090909091		-13.638		-0.532		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.921		21.17		-28.431		0.671		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6		99		0/1		23325019455		A/C		NA		CF642_S90		NA		23287.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		614		383		231		NA		37.6221498371		NA		37.6221498371		3.462		0.364		615		3.0103		7.193		1		0.5		60		0.549		7.38		-2.021		1.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		456908645		A/AG		NA		CF642_S90		NA		4531.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		CF642		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		111		47		64		NA		57.6576576577		NA		57.6576576577		-2.108		0.366		112		3.0103		0		1		0.5		60		-1.36		8.12		-4.541		0.809		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9390911		CT/C		NA		CF642_S90		NA		901.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		525		1		524		NA		99.8095238095		NA		99.8095238095		1.349		-0.36		527		3.0103		0		2		1		60		-1.541		32.15		-0.445		11.141		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1691715540		A/A		NA		CF642_S90		NA		16879.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		CF642		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		274		159		115		NA		41.9708029197		NA		41.9708029197		2.468		-0.616		276		3.0103		0		1		0.5		60		-0.712		7.25		13.141		0.431		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		202303660		GT/G		NA		CF642_S90		NA		1985.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		449		90		359		NA		79.9554565702		NA		79.9554565702		1.544		0.514		452		3.0103		0		1		0.5		60		-0.315		10.54		0.657		2.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46990870		CT/C		NA		CF642_S90		NA		4732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		CF642		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		440		354		86		NA		19.5454545455		NA		19.5454545455		-0.365		0.526		441		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.519		0.43		-1.124		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22608531		TA/T		NA		CF642_S90		NA		188.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		477		369		108		NA		22.641509434		NA		22.641509434		-0.021		-0.081		480		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.555		0.55		-0.129		0.069		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30207617		GT/G		NA		CF642_S90		NA		264.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CF642		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		256		130		126		NA		49.21875		NA		49.21875		-2.687		-0.954		266		3.0103		10.945		1		0.5		60		-1.439		5.11		1.937		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134502185		CT/C		NA		CF642_S90		NA		1307.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CF642		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		397		259		138		NA		34.7607052897		NA		34.7607052897		-2.606		-0.163		398		3.0103		0		1		0.5		60		-0.88		2.1		0.18		0.242		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87204373		CT/C		NA		CF642_S90		NA		834.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CF642		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		117		79		38		NA		32.4786324786		NA		32.4786324786		5.129		1.191		635		3.0103		66.189		1		0.5		59.97		-2.101		3.51		3.806		5.351		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44801622		TA/T		NA		CF642_S90		NA		410.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		673		493		180		NA		26.7459138187		NA		26.7459138187		5.209		0.172		676		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		2.71		-18.101		0.122		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		186109644		CT/C		NA		CF642_S90		NA		1823.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		668		549		119		NA		17.8143712575		NA		17.8143712575		6.054		0.797		674		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.652		1.02		-15.648		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		721012642		GT/G		NA		CF642_S90		NA		683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		CM623		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		316		204		112		NA		35.4430379747		NA		35.4430379747		2.312		1.204		328		3.0103		0		1		0.5		60		-0.405		3.45		3.083		0.672		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112704091		GA/G		NA		CM623_S10		NA		1089.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CM623		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon10:c.T4253A:p.L1418Q		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		1		D		4q24		chr4		106193791		T		A		492		379		113		NA		22.9674796748		NA		22.9674796748		15.079		0.252		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.066		3.63		-0.387		0.086		NA		NA		1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577		99		0/1		1814010783		T/A		NA		CM623_S10		NA		1785.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		430		308		122		NA		28.3720930233		NA		28.3720930233		-0.413		0.454		434		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.789		1.41		-2.177		0.143		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64206145		CT/C		NA		CM623_S10		NA		604.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CM623		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		437		154		283		NA		64.7597254005		NA		64.7597254005		-0.893		0.895		440		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.121		11.34		1.528		1.427		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		499301404		G/GT		NA		CM623_S10		NA		4955.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		CM623		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		678		150		528		NA		77.8761061947		NA		77.8761061947		-0.594		-1.306		680		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.336		14.88		2.649		2.594		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1012701402		A/AT		NA		CM623_S10		NA		10089.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		CM623		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		68		3		35		30		51.4705882353		44.1176470588		95.5882352941		1.211		-1.437		74		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.493		20.38		2.282		5.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.42350040938603E+16		T/TA		NA		CM623_S10		NA		1385.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		421		32		73		316		17.3396674584		75.0593824228		92.3990498812		-1.77		-0.784		422		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		0.749		19.29		7.185		5.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.15961848014694E+18		T/TA		NA		CM623_S10		NA		8121.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		CM623		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		569		502		67		NA		11.7750439367		NA		11.7750439367		1.308		-0.125		569		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.804		0.29		-13.157		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		205017232		TC/T		NA		CM623_S10		NA		167.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		567		449		118		NA		20.811287478		NA		20.811287478		16.079		0.108		569		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.505		2.76		2.04		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		159109530		C/T		NA		CM623_S10		rs200592135		1562.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		403		280		123		NA		30.5210918114		NA		30.5210918114		0.149		0.653		404		3.0103		0		1		0.5		59.98		-2.043		8.78		-0.311		0.178		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		357608254		G/GAT		NA		CM623_S10		NA		3538.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		426		345		81		NA		19.014084507		NA		19.014084507		-3.416		1.428		427		3.0103		0		1		0.5		60		0.218		0.39		-0.314		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20308140		CT/C		NA		CM623_S10		NA		165.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		933		521		412		NA		44.1586280815		NA		44.1586280815		7.065		-0.153		936		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.023		10.08		-1.99		0.731		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9436012063		G/T		NA		CM623_S10		rs77375493		9407.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CM623		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		268		233		35		NA		13.0597014925		NA		13.0597014925		9.535		-0.21		270		3.0103		0		1		0.5		60		0.229		0.86		-0.152		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25904701		G/A		NA		CM623_S10		rs112582298		230.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		CM623		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		640		537		103		NA		16.09375		NA		16.09375		3.834		-2.973		654		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.785		0.8		-0.11		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		549012990		CT/C		NA		CM623_S10		NA		511.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CM623		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		334		1		333		NA		99.7005988024		NA		99.7005988024		-1.732		1.691		336		3.0103		0		2		1		60		-0.021		26.54		1.296		10.236		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		88919660		C/C		NA		CM623_S10		rs1042522		8862.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CM623		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		113		48		65		NA		57.5221238938		NA		57.5221238938		1.869		1.118		115		3.0103		0		1		0.5		60		-0.981		8.33		-7.656		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9790925		CT/C		NA		CM623_S10		NA		941.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		117		59		58		NA		49.5726495726		NA		49.5726495726		-0.115		-0.487		118		3.0103		0		1		0.5		60		-0.416		8.3		7.69		0.609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		100801272		GT/G		NA		CM623_S10		NA		970.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		413		69		121		223		29.2978208232		53.995157385		83.2929782082		0.06		0.64		413		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.077		10.43		1.182		3.418		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.34522275227356E+18		C/CT		NA		CM623_S10		NA		4307.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		CM623		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		323		250		73		NA		22.600619195		NA		22.600619195		-0.949		0.98		324		3.0103		0		1		0.5		60		-0.519		1.03		0.71		0.064		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37105320		TA/T		NA		CM623_S10		NA		333.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		470		371		99		NA		21.0638297872		NA		21.0638297872		-1.842		-0.406		470		3.0103		0		1		0.5		60		-0.634		0.66		0.134		0.276		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34908231		GT/G		NA		CM623_S10		NA		311.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CM623		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		188		107		81		NA		43.085106383		NA		43.085106383		-2.841		1.994		204		3.0103		18.166		1		0.5		59.9		-0.051		4.71		-0.42		0.108		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92201744		CT/C		NA		CM623_S10		NA		884.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CM623		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		394		260		134		NA		34.0101522843		NA		34.0101522843		0.212		0.688		398		3.0103		0		1		0.5		60		0.045		2.2		-1.704		0.18		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		90304719		CT/C		NA		CM623_S10		NA		865.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CM623		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		128		74		54		NA		42.1875		NA		42.1875		6.899		0.626		621		3.0103		109.451		1		0.5		60		-1.455		6.22		6.524		7.824		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83301475		TA/T		NA		CM623_S10		NA		795.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		234		170		64		NA		27.3504273504		NA		27.3504273504		4.781		0.454		234		3.0103		0		1		0.5		60		-0.276		2.74		-10.483		0.113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67903424		CT/C		NA		CM623_S10		NA		641.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		776		495		281		NA		36.2113402062		NA		36.2113402062		-0.565		0.495		799		3.0103		1.144		1		0.5		60		-1.174		4.33		5.732		0.815		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3401010158		GA/G		NA		CP586_S68		NA		3363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CP586		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1208		500		708		NA		58.6092715232		NA		58.6092715232		-27.831		-1.439		1221		3.0103		567.065		1		0.5		60		0.91		17.12		29.311		10.925		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		20713011464		A/G		NA		CP586_S68		rs2454206		20684.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		CP586		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		416		250		166		NA		39.9038461538		NA		39.9038461538		0.326		-0.093		420		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.543		3.08		0.831		0.415		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		131903784		CT/C		NA		CP586_S68		NA		1281.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CP586		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		787		662		125		NA		15.8831003812		NA		15.8831003812		10.522		1.078		793		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.195		0.3		-14.738		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		273015475		TA/T		NA		CP586_S68		NA		235.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		CP586		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		489		422		67		NA		13.7014314928		NA		13.7014314928		-0.727		-1.609		492		3.0103		1.671		1		0.5		60		-1.866		1.77		-6.419		0.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		905013390		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CP586_S68		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		456		302		154		NA		33.7719298246		NA		33.7719298246		-0.479		1.132		464		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.634		4.37		0.379		0.31		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		202803622		G/GT		NA		CP586_S68		NA		1990.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		CP586		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1058		561		497		NA		46.9754253308		NA		46.9754253308		1.018		-0.779		1067		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.042		8.09		-0.498		0.644		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		859509472		A/AT		NA		CP586_S68		NA		8557.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		CP586		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		189		8		109		72		57.671957672		38.0952380952		95.7671957672		-4.318		0.671		207		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.702		17.41		4.402		5.453		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		3.3271136970103E+19		T/TA		NA		CP586_S68		NA		3289.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148515269		GA		G		1275		1096		179		NA		14.0392156863		NA		14.0392156863		0.108		-0.756		1277		3.0103		14.014		1		0.5		60		-0.294		0.12		12.584		1.97		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		186028127		GA/G		NA		CP586_S68		NA		148.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		734		90		160		484		21.7983651226		65.9400544959		87.7384196185		-2.465		1.952		737		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.99		1.124		16.74		11.574		2.7		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.23E+21		T/TA		NA		CP586_S68		NA		12288.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		CP586		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		410		245		165		NA		40.243902439		NA		40.243902439		-2.148		0.084		416		3.0103		0		1		0.5		60		1.409		3.94		1.239		0.318		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		165204874		TA/T		NA		CP586_S68		NA		1614.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CP586		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		797		566		231		NA		28.9836888331		NA		28.9836888331		2.462		0.542		801		3.0103		0		1		0.5		60		-1.741		5.5		-19.797		0.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4422018587		TC/T		NA		CP586_S68		NA		4384.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		792		650		142		NA		17.9292929293		NA		17.9292929293		18.201		0.185		801		3.0103		0		1		0.5		60		3.061		2.02		10.109		0.047		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1630015827		C/T		NA		CP586_S68		rs200592135		1601.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		496		367		129		NA		26.0080645161		NA		26.0080645161		-2.993		0.631		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.691		7.33		-1.344		0.118		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3674010787		G/GAT		NA		CP586_S68		NA		3636.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		402		317		85		NA		21.144278607		NA		21.144278607		-0.536		-2.502		404		3.0103		0		1		0.5		60		-0.112		0.64		-1.645		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		29506806		CT/C		NA		CP586_S68		NA		257.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		940		629		311		NA		33.085106383		NA		33.085106383		7.479		-0.303		951		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.347		6.75		-0.828		0.686		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		6375015444		G/T		NA		CP586_S68		rs77375493		6346.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CP586		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		497		433		64		NA		12.8772635815		NA		12.8772635815		12.84		0.552		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.246		0.98		0.433		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51408826		G/A		NA		CP586_S68		rs112582298		485.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		CP586		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		929		641		288		NA		31.0010764263		NA		31.0010764263		6.687		1.903		934		3.0103		0		1		0.5		60		0.259		3.99		-0.171		0.222		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3744014270		CT/C		NA		CP586_S68		NA		3706.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CP586		TP53		intronic		NA		NA		rs201930255		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7577478		G		C		523		465		58		NA		11.0898661568		NA		11.0898661568		0.525		0.767		524		3.0103		0		1		0.5		60		-0.374		0.12		-0.978		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		90		0/1		90011909		G/C		NA		CP586_S68		rs201930255		61.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001		NA

		CP586		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		500		223		277		NA		55.4		NA		55.4		-17.723		2.277		503		3.0103		0		1		0.5		60		0.447		10.28		-1.077		0.932		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		517004853		G/C		NA		CP586_S68		rs1042522		5141.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CP586		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		225		102		123		NA		54.6666666667		NA		54.6666666667		0.82		-0.331		235		3.0103		0		1		0.5		60		0.791		7.95		-8.939		1.471		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		182602154		CT/C		NA		CP586_S68		NA		1788.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		288		167		121		NA		42.0138888889		NA		42.0138888889		2.732		1.006		290		3.0103		0		1		0.5		60		-1.553		7.41		9.736		0.398		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		217004151		GT/G		NA		CP586_S68		NA		2132.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		387		240		147		NA		37.984496124		NA		37.984496124		0.227		0.5		850		3.0103		5.239		1		0.5		60		1.277		3.78		-0.406		1.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150004277		AT/A		NA		CP586_S68		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		CP586		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		449		74		144		231		32.0712694878		51.4476614699		83.5189309577		0.241		0.29		457		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.636		11.37		-0.86		3.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.1412467599736E+18		C/CT		NA		CP586_S68		NA		5103.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		CP586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		432		325		107		NA		24.7685185185		NA		24.7685185185		-1.044		0.206		436		3.0103		0		1		0.5		60		0.197		1.41		-0.369		0.077		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64507142		TA/T		NA		CP586_S68		NA		607.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		495		378		117		NA		23.6363636364		NA		23.6363636364		0.218		-1.314		496		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.267		0.94		-1.61		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50306931		GT/G		NA		CP586_S68		NA		465.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CP586		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		384		212		172		NA		44.7916666667		NA		44.7916666667		-0.571		1.561		407		3.0103		11.559		1		0.5		60.03		0.494		3.32		2.469		0.76		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		131402901		CT/C		NA		CP586_S68		NA		1276.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CP586		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		418		287		131		NA		31.3397129187		NA		31.3397129187		-0.296		-0.254		422		3.0103		0		1		0.5		60		-1.002		1.46		2.056		0.168		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64605176		CT/C		NA		CP586_S68		NA		608.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CP586		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		132		82		50		NA		37.8787878788		NA		37.8787878788		6.376		-0.062		620		3.0103		109.466		1		0.5		59.98		-0.857		5.29		5.76		4.451		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		73601683		TA/T		NA		CP586_S68		NA		698.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		843		599		244		NA		28.9442467378		NA		28.9442467378		4.888		0.544		848		3.0103		0		1		0.5		60		-0.413		2.96		-19.558		0.143		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2531012718		CT/C		NA		CP586_S68		NA		2493.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		770		607		163		NA		21.1688311688		NA		21.1688311688		3.6		-0.083		775		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.118		1.99		-17.538		0.086		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1572014426		GT/G		NA		CP586_S68		NA		1534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		CT772		MPL		intronic		NA		NA		rs41269541		0.0045		0.00179712		ID=COSM26354;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.083		T		0.013		B		0.001		B		1p34.2		chr1		43815035		C		T		1008		494		514		NA		50.9920634921		NA		50.9920634921		15.431		0.975		1014		3.0103		0.517		1		0.5		60		0.503		10.89		-0.399		0.643		NA		NA		1		N		NA		NA		-1.54		D		-0.38		N		0.068		0.977		10.53		0.955		0.052		N		-0.981		T		0.158		T		0.028		3		-2.3		-0.15		-0.505		0.092		0.07		0.416		99		0/1		1100206597		C/T		NA		CT772_S7		rs41269541		10973.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0046		0.0018		0.0013		0		0.0097		0.0064		0.0056		0.0012		NA		NA		0.008

		CT772		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_022552:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175629:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175630:exon3:c.A89C:p.E30A		rs143730975		0.003		0.00159744		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		0.996		D		0.987		D		2p23.3		chr2		25523096		T		G		390		174		216		NA		55.3846153846		NA		55.3846153846		-7.822		1.911		393		3.0103		4.445		1		0.5		60		-0.791		10.39		1.298		0.523		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726		99		0/1		408203302		T/G		NA		CT772_S7		rs143730975		4053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0014		2.00E-04		0.0014		0		0.0214		0.003		0.0059		2.00E-04		NA		NA		0.007

		CT772		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		325		207		118		NA		36.3076923077		NA		36.3076923077		4.595		-1.107		327		3.0103		8.409		1		0.5		60		0.649		4.07		5.306		0.372		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		136104136		GA/G		NA		CT772_S7		NA		1323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CT772		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		430		268		162		NA		37.6744186047		NA		37.6744186047		-1.039		-0.091		436		3.0103		0		1		0.5		60.03		1.761		2.41		0.807		0.225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		107304865		CT/C		NA		CT772_S7		NA		1035.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CT772		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		476		329		147		NA		30.8823529412		NA		30.8823529412		0.891		1.493		477		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.222		4.14		0.032		0.24		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		200903998		G/GT		NA		CT772_S7		NA		1971.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		CT772		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		79		29		50		NA		63.2911392405		NA		63.2911392405		-3.058		0.786		83		3.0103		0		1		0.5		60		0.786		10.77		-0.029		1.609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6900225		TAAA/T		NA		CT772_S7		NA		850.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		CT772		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		TA,T		750		99		472		179		62.9333333333		23.8666666667		86.8		-1.066		0.356		761		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.04		-0.529		16.43		11.136		3.906		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.24E+21		TA/T		NA		CT772_S7		NA		12320.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203248:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203249:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_004456:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_152998:exon2:c.48delG:p.R16fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148544342		TC		T		1377		886		491		NA		35.6572258533		NA		35.6572258533		-7.267		0.88		1384		3.0103		11.987		1		0.5		60		0.656		8.15		15.523		1.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11265029305		TC/T		NA		CT772_S7		NA		11227.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		287		173		114		NA		39.7212543554		NA		39.7212543554		-1.061		0.039		287		3.0103		0		1		0.5		60		-0.499		3.63		-0.493		0.319		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108003224		TA/T		NA		CT772_S7		NA		1042.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CT772		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		666		528		138		NA		20.7207207207		NA		20.7207207207		14.414		-0.45		667		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.147		2.92		-17.277		0.067		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1981016428		TC/T		NA		CT772_S7		NA		1943.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		661		533		128		NA		19.3645990923		NA		19.3645990923		16.888		0.335		667		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.163		2.33		5.129		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157108104		C/T		NA		CT772_S7		rs200592135		1542.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CT772		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		493		336		157		NA		31.845841785		NA		31.845841785		2.586		-2.3		493		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.512		6.44		-0.091		0.199		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		321309771		G/GAT		NA		CT772_S7		NA		3175.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		473		384		89		NA		18.8160676533		NA		18.8160676533		-1.709		-2.892		474		3.0103		0		1		0.5		60		-0.092		0.14		-0.027		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10307962		CT/C		NA		CT772_S7		NA		65.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CT772		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		310		274		36		NA		11.6129032258		NA		11.6129032258		9.736		0.766		312		3.0103		0		1		0.5		60		1.512		0.89		-0.547		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30303176		G/A		NA		CT772_S7		rs112582298		274.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		CT772		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		499		433		66		NA		13.2264529058		NA		13.2264529058		-13.094		2.291		502		3.0103		0		1		0.5		60		-0.149		0.78		-0.341		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		415012787		G/A		NA		CT772_S7		rs201898708		386.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		CT772		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		745		583		162		NA		21.744966443		NA		21.744966443		3.651		0.308		750		3.0103		0		1		0.5		60		-0.014		1.98		-1.546		0.306		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1515014673		CT/C		NA		CT772_S7		NA		1477.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CT772		CBL		exonic		nonsynonymous_SNV		CBL:NM_005188:exon8:c.A1136C:p.Q379P		NA		NA		NA		NA		0.001		D		0.999		D		0.978		D		11q23.3		chr11		119148916		A		C		1006		61		945		NA		93.9363817097		NA		93.9363817097		-1.595		1.521		1012		3.0103		0		2		1		60		1.374		26.06		-1.919		0.727		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953		99		1-Jan		2624213980		C/C		NA		CT772_S7		NA		26213.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		439		0		439		NA		100		NA		100		NA		NA		440		3.0103		0		2		1		60		NA		27		NA		12.174		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1188013080		C/C		NA		CT772_S7		rs1042522		11851.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CT772		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.G2608A:p.G870S		rs267607040		1.66E-05		NA		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		1		D		1		D		18q12.3		chr18		42531913		G		A		492		441		51		NA		10.3658536585		NA		10.3658536585		11.22		0.863		494		3.0103		0		1		0.5		60		-1.088		0.28		-1.702		0.014		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879		99		0/1		16808580		G/A		NA		CT772_S7		rs267607040		139.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CT772		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		778		417		361		NA		46.4010282776		NA		46.4010282776		0.347		-0.437		779		3.0103		0.52		1		0.5		60		0.7		17.76		-23.925		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13854016408		A/ATTGTC		NA		CT772_S7		NA		13816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		CT772		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1554		781		773		NA		49.7425997426		NA		49.7425997426		-7.933		-2.065		1566		3.0103		2.661		1		0.5		59.99		-0.328		12.17		-15.311		0.916		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18945022418		T/TA		NA		CT772_S7		NA		18907.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		142		61		81		NA		57.0422535211		NA		57.0422535211		2.14		-0.417		148		3.0103		0		1		0.5		60.22		1.413		8.61		-9.369		0.727		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		126001226		CT/C		NA		CT772_S7		NA		1222.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		192		111		81		NA		42.1875		NA		42.1875		0.026		0.173		192		3.0103		0		1		0.5		60		-0.644		7.18		10.596		0.393		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		141602535		GT/G		NA		CT772_S7		NA		1378.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		380		154		226		NA		59.4736842105		NA		59.4736842105		1.601		-0.834		403		3.0103		6.515		1		0.5		59.99		-0.747		7.01		0.809		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		270102514		AT/A		NA		CT772_S7		NA		2663.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		CT772		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		447		72		148		227		33.1096196868		50.7829977629		83.8926174497		-1.098		0.567		449		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.299		10.97		-0.455		3.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.9412107550136E+18		C/CT		NA		CT772_S7		NA		4903.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		CT772		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		338		96		NA		22.1198156682		NA		22.1198156682		-2.387		-0.296		435		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.122		1.03		-0.717		0.267		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48308036		TA/T		NA		CT772_S7		NA		445.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		478		365		113		NA		23.640167364		NA		23.640167364		0.724		0.125		479		3.0103		0		1		0.5		60		0.32		0.75		0.053		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		39707363		GT/G		NA		CT772_S7		NA		359.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CT772		ATRX		intronic		NA		NA		NA		0.0027		0.00211921		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq21.1		chrX		76872227		TTAATC		T		1001		497		504		NA		50.3496503497		NA		50.3496503497		1.164		0.51		1003		3.0103		0		1		0.5		60		-0.292		12.46		-27.012		1.645		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12511027399		TTAATC/T		NA		CT772_S7		NA		12473.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0022		6.00E-04		0.0011		0		0.0021		0.0044		0.0017		4.00E-04		NA		NA		0.0078

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		198		116		82		NA		41.4141414141		NA		41.4141414141		-3.691		0.176		208		3.0103		15.87		1		0.5		60		-0.99		3.94		0.128		0.178		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81702121		CT/C		NA		CT772_S7		NA		779.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		192		80		112		NA		58.3333333333		NA		58.3333333333		-5.064		-0.378		192		3.0103		0		1		0.5		60		1.263		17.19		0.478		1.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		333802060		GAAACAAT/G		NA		CT772_S7		NA		3300.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		192		80		112		NA		58.3333333333		NA		58.3333333333		-7.264		0.215		192		3.0103		0		1		0.5		60		-0.162		17.24		-0.001		1.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		333802060		G/C		NA		CT772_S7		NA		3309.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123199993		ATTTTT		A		51		19		32		NA		62.7450980392		NA		62.7450980392		-0.81		-0.81		55		3.0103		1.423		1		0.5		60		0.306		17.13		2.72		0.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9110555		ATTTTT/A		NA		CT772_S7		NA		873.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		rs200841330		NA		0.433113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200482		ATTG		A		568		7		561		NA		98.7676056338		NA		98.7676056338		1.133		-0.467		571		3.0103		0		2		1		59.97		-0.423		28.35		-2.033		8.494		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		2282714170		A/A		NA		CT772_S7		NA		22789.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.333		0.5825		0.312

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		409		271		138		NA		33.7408312958		NA		33.7408312958		-0.45		-0.62		410		3.0103		0		1		0.5		60		0.387		1.77		-0.477		0.186		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76104692		CT/C		NA		CT772_S7		NA		723.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CT772		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		5.042		0.82		634		3.0103		91.822		1		0.5		60		-0.236		7.11		5.818		7.276		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77001027		TA/T		NA		CT772_S7		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		476		335		141		NA		29.6218487395		NA		29.6218487395		6.621		-0.738		478		3.0103		0		1		0.5		60		0.202		3.5		-15.565		0.16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		170306607		CT/C		NA		CT772_S7		NA		1665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		644		537		107		NA		16.6149068323		NA		16.6149068323		1.669		-1.597		648		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.751		0.59		-15.476		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		415013523		GT/G		NA		CT772_S7		NA		377.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		DCT233		NRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1p13.2		chr1		115258871		G		A		587		305		282		NA		48.0408858603		NA		48.0408858603		15.847		-1.942		590		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		10.39		2.662		0.618		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		612706551		G/A		NA		DCT233_S8		NA		6098.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		746		499		247		NA		33.109919571		NA		33.109919571		1.299		-0.51		772		3.0103		1.226		1		0.5		60		1.587		3.31		6.933		0.589		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2510010219		GA/G		NA		DCT233_S8		NA		2472.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DCT233		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		405		252		153		NA		37.7777777778		NA		37.7777777778		1.553		0.96		421		3.0103		0		1		0.5		59.92		-0.206		2.94		0.357		0.338		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122604255		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		1188.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DCT233		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		104		28		76		NA		73.0769230769		NA		73.0769230769		-0.119		-0.248		108		3.0103		0		1		0.5		60		-0.573		13.62		-0.789		1.958		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14080310		TAAA/T		NA		DCT233_S8		NA		1416.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		DCT233		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		694		302		392		NA		56.4841498559		NA		56.4841498559		5.552		0.688		700		3.0103		0		1		0.5		60		1.119		8.55		18.669		0.363		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		596804979		TA/T		NA		DCT233_S8		NA		5930.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		DCT233		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		367		225		142		NA		38.6920980926		NA		38.6920980926		-0.923		0.212		368		3.0103		0		1		0.5		60		0.885		3.44		0.8		0.24		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129904120		TA/T		NA		DCT233_S8		NA		1261.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DCT233		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		711		540		171		NA		24.0506329114		NA		24.0506329114		14.175		-0.619		712		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.039		3.82		-19.299		0.097		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2751016492		TC/T		NA		DCT233_S8		NA		2713.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		709		586		123		NA		17.3483779972		NA		17.3483779972		17.036		-2.08		712		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.997		1.61		8.86		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1168013342		C/T		NA		DCT233_S8		rs200592135		1139.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DCT233		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		490		337		153		NA		31.2244897959		NA		31.2244897959		1.047		0.6		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.137		8.93		0.487		0.189		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4411010015		G/GAT		NA		DCT233_S8		NA		4373.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		393		341		52		NA		13.2315521628		NA		13.2315521628		11.619		1.043		397		3.0103		0		1		0.5		60		-0.744		1		-0.026		0.479		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42307300		G/A		NA		DCT233_S8		rs112582298		394.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DCT233		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		494		428		66		NA		13.3603238866		NA		13.3603238866		-12.906		-0.114		496		3.0103		0		1		0.5		60		0.883		0.62		-0.44		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		336012683		G/A		NA		DCT233_S8		rs201898708		307.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		DCT233		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		600		520		80		NA		13.3333333333		NA		13.3333333333		-13.354		-0.733		606		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.617		0.72		2.754		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		463015340		T/G		NA		DCT233_S8		rs200400743		434.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		DCT233		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		800		610		190		NA		23.75		NA		23.75		5.744		0.479		808		3.0103		0		1		0.5		60		0.285		2.51		0.556		0.108		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2042014082		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		2004.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DCT233		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		404		1		403		NA		99.7524752475		NA		99.7524752475		-0.875		0.703		404		3.0103		0		2		1		60		1.535		25.79		-1.552		9.225		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1044811900		C/C		NA		DCT233_S8		rs1042522		10419.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DCT233		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1105		425		680		NA		61.5384615385		NA		61.5384615385		-10.048		0.083		1107		3.0103		0		1		0.5		63.67		11.443		14.22		-9.266		0.713		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15747015671		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DCT233_S8		NA		15709.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DCT233		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1584		880		704		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		-8.651		-0.623		1593		3.0103		6.529		1		0.5		60		0.17		8.99		-16.992		1.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14280025442		T/TA		NA		DCT233_S8		NA		14242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		RUNX1		intronic		NA		NA		NA		3.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36164923		G		A		548		287		261		NA		47.6277372263		NA		47.6277372263		18.246		-1.55		551		3.0103		0		1		0.5		60		2.43		11.31		-0.394		0.603		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		622706335		G/A		NA		DCT233_S8		NA		6198.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		6.00E-04		0		0		NA		NA		0.001

		DCT233		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		135		48		87		NA		64.4444444444		NA		64.4444444444		0.175		0.753		144		3.0103		0		1		0.5		60		-1.217		9.04		-7.526		1.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12570872		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		1219.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		92		50		42		NA		45.652173913		NA		45.652173913		2.203		-1.259		92		3.0103		0		1		0.5		60		-0.013		7.33		7.316		0.46		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71201167		GT/G		NA		DCT233_S8		NA		674.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		566		74		492		NA		86.925795053		NA		86.925795053		0.102		1.14		571		3.0103		0		1		0.5		60		-2.396		19.79		-0.114		2.457		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112400173		C/CT		NA		DCT233_S8		NA		11202.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		333		211		122		NA		36.6366366366		NA		36.6366366366		2.207		-1.043		354		3.0103		0		1		0.5		60		1.723		3.77		-0.379		0.666		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129303935		AT/A		NA		DCT233_S8		NA		1255.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		414		70		131		213		31.6425120773		51.4492753623		83.0917874396		1.564		-2.283		420		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.97		-0.049		12.09		-1.082		3.352		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.04323955125425E+18		C/CT		NA		DCT233_S8		NA		5005.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		439		328		111		NA		25.284738041		NA		25.284738041		4.022		1.112		439		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.713		1.6		-0.222		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		73907495		TA/T		NA		DCT233_S8		NA		701.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		479		363		116		NA		24.2171189979		NA		24.2171189979		-0.693		-0.349		482		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.545		1.09		-0.989		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		55807106		GT/G		NA		DCT233_S8		NA		520.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DCT233		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		241		131		110		NA		45.643153527		NA		45.643153527		-1.205		-0.594		259		3.0103		64.167		1		0.5		60		0.583		4.85		-1.994		0.202		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		120501886		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		1167.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DCT233		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		386		253		133		NA		34.4559585492		NA		34.4559585492		0.072		0.335		391		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.639		2.27		0.437		0.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		91304433		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		875.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DCT233		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		101		56		45		NA		44.5544554455		NA		44.5544554455		5.173		0.108		571		3.0103		70.144		1		0.5		60		0.596		5.53		4.858		2.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59601234		TA/T		NA		DCT233_S8		NA		558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		282		206		76		NA		26.9503546099		NA		26.9503546099		6.113		0.047		282		3.0103		0		1		0.5		60		0.258		2.42		-11.558		0.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72003855		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		682.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		197		124		73		NA		37.0558375635		NA		37.0558375635		0.693		0.254		198		3.0103		0		1		0.5		60		-1.026		5.22		3.262		0.698		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106602469		GA/G		NA		DFL1388_S42		NA		1028.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DFL1388		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		26		26		NA		50		NA		50		6.085		1.638		55		3.0103		3.096		1		0.5		60		-0.284		11.38		0.412		0.091		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		6200973		C/T		NA		DFL1388_S42		rs2335052		591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		DFL1388		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		448		298		150		NA		33.4821428571		NA		33.4821428571		-0.364		1.006		453		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.656		2.1		1.487		0.244		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97905309		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		941.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DFL1388		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		1054		805		249		NA		23.624288425		NA		23.624288425		14.838		-1.371		1060		3.0103		0		1		0.5		60		0.822		1.89		-18.816		0.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2027016955		TA/T		NA		DFL1388_S42		NA		1989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		DFL1388		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		612		452		160		NA		26.1437908497		NA		26.1437908497		0.163		0.774		624		3.0103		0.602		1		0.5		60		1.1		5.78		-8.707		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3574014014		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DFL1388_S42		NA		3536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		135		7		76		52		56.2962962963		38.5185185185		94.8148148148		-4.067		1.235		140		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.424		15.91		4.012		4.778		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.18555347165707E+16		T/TA		NA		DFL1388_S42		NA		2147.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		859		101		240		518		27.9394644936		60.302677532		88.2421420256		3.472		-0.453		867		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.217		18.02		11.788		4.145		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.55E+22		T/TA		NA		DFL1388_S42		NA		15480.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		DFL1388		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		349		228		121		NA		34.670487106		NA		34.670487106		2.247		-0.655		354		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.642		2.03		-1.606		0.152		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74504489		TA/T		NA		DFL1388_S42		NA		707.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DFL1388		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		455		374		81		NA		17.8021978022		NA		17.8021978022		-0.183		-1.219		456		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.237		0.31		-2.647		0.203		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		17907666		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		652		544		108		NA		16.5644171779		NA		16.5644171779		12.597		-0.613		653		3.0103		0		1		0.5		60		0.629		1.22		-15.583		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		833015454		TC/T		NA		DFL1388_S42		NA		795.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		648		507		141		NA		21.7592592593		NA		21.7592592593		17.307		-0.168		653		3.0103		0		1		0.5		60		-0.028		1.93		3.776		0.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1277011038		C/T		NA		DFL1388_S42		rs200592135		1248.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DFL1388		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		500		390		110		NA		22		NA		22		-0.094		1.799		501		3.0103		0		1		0.5		60		0.38		5.13		-1.625		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2601011965		G/GAT		NA		DFL1388_S42		NA		2563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		329		283		46		NA		13.9817629179		NA		13.9817629179		10.878		0.003		330		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.631		1.35		-1.082		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47405373		G/A		NA		DFL1388_S42		rs112582298		445.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DFL1388		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		437		77		360		NA		82.3798627002		NA		82.3798627002		0.685		-1.225		465		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.226		0.66		2.144		3.11		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		31602455		T/C		NA		DFL1388_S42		NA		287.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		499		426		73		NA		14.629258517		NA		14.629258517		-13.426		-0.166		501		3.0103		0		1		0.5		60		-0.874		1.14		0.126		0.114		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		595012521		G/A		NA		DFL1388_S42		rs201898708		566.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		DFL1388		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		624		531		93		NA		14.9038461538		NA		14.9038461538		-13.979		0.151		637		3.0103		0		1		0.5		60		-1.135		0.98		3.882		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		641016765		T/G		NA		DFL1388_S42		rs200400743		612.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		DFL1388		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		1216		776		440		NA		36.1842105263		NA		36.1842105263		0.381		-1.632		1227		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.17		4.59		0.301		1.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5613014382		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		5575.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DFL1388		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		501		2		499		NA		99.6007984032		NA		99.6007984032		0.002		1.941		503		3.0103		0		2		1		60		-0.878		26.84		-0.751		10.232		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1347614560		C/C		NA		DFL1388_S42		rs1042522		13447.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DFL1388		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		401		351		50		NA		12.4688279302		NA		12.4688279302		11.431		0.981		403		3.0103		0		1		0.5		60		0.842		0.75		-0.289		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		32707309		G/A		NA		DFL1388_S42		rs193110123		298.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		DFL1388		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		232		96		136		NA		58.6206896552		NA		58.6206896552		-0.877		0.3		234		3.0103		0		1		0.5		60		-2.474		7.74		-10.551		0.714		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		183201885		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		1794.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon2:c.C54A:p.Y18X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809069		C		A		116		18		98		NA		84.4827586207		NA		84.4827586207		6.683		2.238		116		3.0103		0		1		0.5		60		-0.042		23.72		0.949		3.338		0.002		N		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.588		36		0.996		0.629		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901		99		0/1		27800164		C/A		NA		DFL1388_S42		NA		2751.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		537		3		534		NA		99.4413407821		NA		99.4413407821		2.875		1.249		537		3.0103		0		2		1		60.06		-2.991		32.35		-2.991		9.785		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1740715470		A/A		NA		DFL1388_S42		NA		17369.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		DFL1388		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		209		134		75		NA		35.8851674641		NA		35.8851674641		1.477		-0.312		211		3.0103		0		1		0.5		60.05		1.328		4.81		10.837		0.238		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104303241		GT/G		NA		DFL1388_S42		NA		1005.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		591		68		523		NA		88.4940778342		NA		88.4940778342		0.605		-0.28		603		3.0103		0		2		1		60.07		-0.328		21.41		-0.771		4.198		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		126911400		CT/CT		NA		DFL1388_S42		NA		12653.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200420008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44897039		TG		T		521		3		518		NA		99.424184261		NA		99.424184261		1.967		0.403		522		3.0103		0		2		1		60.08		-0.975		31.28		-1.118		9.724		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1633414710		T/T		NA		DFL1388_S42		NA		16296.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		371		240		131		NA		35.3099730458		NA		35.3099730458		1.225		0.886		392		3.0103		0		1		0.5		60		0.832		2.53		-0.719		1.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97705754		AT/A		NA		DFL1388_S42		NA		939.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		398		83		315		NA		79.1457286432		NA		79.1457286432		-0.657		1.097		436		3.0103		0		1		0.5		60		-0.341		11.28		-0.046		2.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45260790		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		4488.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		437		321		116		NA		26.5446224256		NA		26.5446224256		1.092		0.93		439		3.0103		0		1		0.5		60		0.083		1.66		-0.327		0.098		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76406957		TA/T		NA		DFL1388_S42		NA		726.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		478		378		100		NA		20.9205020921		NA		20.9205020921		-0.258		0.503		482		3.0103		0		1		0.5		60		-0.106		0.32		-0.088		0.07		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19007143		GT/G		NA		DFL1388_S42		NA		152.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DFL1388		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		231		133		98		NA		42.4242424242		NA		42.4242424242		-0.451		-1.4		252		3.0103		28.835		1		0.5		59.9		-2.064		3.67		-0.514		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88401799		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		846.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DFL1388		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		402		281		121		NA		30.0995024876		NA		30.0995024876		-0.368		-0.605		407		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.053		1.18		-1.054		0.154		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51304987		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		475.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DFL1388		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		147		110		37		NA		25.1700680272		NA		25.1700680272		4.452		0.15		623		3.0103		68.082		1		0.5		60		-0.162		1.49		5.454		5.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25702334		TA/T		NA		DFL1388_S42		NA		219.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		700		506		194		NA		27.7142857143		NA		27.7142857143		3.846		-0.145		703		3.0103		0		1		0.5		60		-0.68		2.35		-18.237		0.133		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		168208403		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		1644.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		728		590		138		NA		18.956043956		NA		18.956043956		4.605		0.183		731		3.0103		0		1		0.5		60		0.587		1.31		-16.185		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		990013415		GT/G		NA		DFL1388_S42		NA		952.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		DJK1586		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35A:p.G12D		rs121913237		8.24E-06		NA		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)		0.011		D		0.372		B		0.399		B		1p13.2		chr1		115258747		C		T		463		391		72		NA		15.5507559395		NA		15.5507559395		12.512		-1.024		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.495		1.55		-0.764		0.035		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		744011015		C/T		NA		DJK1586_S44		rs121913237		715.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		0		0		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		543		380		163		NA		30.0184162063		NA		30.0184162063		2.557		1.423		562		3.0103		1.204		1		0.5		60		-0.4		2.76		3.739		0.802		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		153607734		GA/G		NA		DJK1586_S44		NA		1498.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DJK1586		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1129		809		320		NA		28.3436669619		NA		28.3436669619		-24.9		-0.568		1136		3.0103		178.894		1		0.5		60		1.799		5.56		16.272		11.543		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6302023225		A/G		NA		DJK1586_S44		rs2454206		6273.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		DJK1586		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		431		294		137		NA		31.7865429234		NA		31.7865429234		-0.153		0.092		432		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.217		2.12		-0.169		0.205		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95005067		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		912.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DJK1586		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		732		618		114		NA		15.5737704918		NA		15.5737704918		1.894		-0.551		741		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.423		0.33		-14.823		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		277014023		TA/T		NA		DJK1586_S44		NA		239.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		DJK1586		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		463		321		142		NA		30.6695464363		NA		30.6695464363		-1.179		-1.329		464		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.473		3.42		-1.506		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		161904087		G/GT		NA		DJK1586_S44		NA		1581.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		DJK1586		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		957		572		385		NA		40.2298850575		NA		40.2298850575		1.405		-0.044		966		3.0103		0		1		0.5		60		0.43		6.45		2.574		0.386		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		620609802		A/AT		NA		DJK1586_S44		NA		6168.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		DJK1586		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T,TA		58		10		32		16		55.1724137931		27.5862068966		82.7586206897		-0.758		-2.111		71		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-2.003		16.31		0		4.407		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		9.8311420931204E+15		T/TA		NA		DJK1586_S44		NA		945.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		DJK1586		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		516		453		63		NA		12.2093023256		NA		12.2093023256		-12.337		0.586		518		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.482		0.44		-1.302		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		256012609		T/C		NA		DJK1586_S44		rs201338384		227.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		DJK1586		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		665		74		115		476		17.2932330827		71.5789473684		88.8721804511		-1.042		0.843		668		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.51		18.1		9.857		4.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.21E+20		T/TA		NA		DJK1586_S44		NA		12034.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		DJK1586		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		237		145		92		NA		38.8185654008		NA		38.8185654008		0.762		-1.376		237		3.0103		0		1		0.5		60		2.067		3.44		1.833		0.271		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85202873		TA/T		NA		DJK1586_S44		NA		814.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DJK1586		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		724		544		180		NA		24.861878453		NA		24.861878453		-0.38		-1.751		724		3.0103		0		1		0.5		60		-0.789		4.17		-19.313		0.105		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3058016845		TC/T		NA		DJK1586_S44		NA		3020.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		722		587		135		NA		18.6980609418		NA		18.6980609418		17.435		-0.507		724		3.0103		0		1		0.5		60		-1.686		1.82		9.196		0.052		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1344013774		C/T		NA		DJK1586_S44		rs200592135		1315.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		495		398		97		NA		19.595959596		NA		19.595959596		-1.278		0.846		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.433		2.9		-0.919		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1473012081		G/GAT		NA		DJK1586_S44		NA		1435.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		478		353		125		NA		26.1506276151		NA		26.1506276151		-3.42		0.089		478		3.0103		0		1		0.5		60		-0.109		1.74		0.186		0.131		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87007156		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		832.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		DJK1586		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		501		436		65		NA		12.9740518962		NA		12.9740518962		12.998		0.279		502		3.0103		0		1		0.5		60		0.573		1.05		0.884		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		55408584		G/A		NA		DJK1586_S44		rs112582298		525.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DJK1586		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		496		420		76		NA		15.3225806452		NA		15.3225806452		-13.472		0.507		499		3.0103		0		1		0.5		60		1.429		1.16		-1.412		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		606012479		G/A		NA		DJK1586_S44		rs201898708		577.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		DJK1586		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		842		593		249		NA		29.5724465558		NA		29.5724465558		1.961		-0.539		857		3.0103		0		1		0.5		60		-0.218		3.56		0.027		0.189		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3036013379		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		2998.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DJK1586		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574039		GCAA		G		755		538		217		NA		28.7417218543		NA		28.7417218543		21.139		0.32		761		3.0103		128.695		1		0.5		59.98		0.746		8.89		-21.282		9.3		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6751029519		GCAA/G		NA		DJK1586_S44		NA		6713.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574043		C		CTGTTT		1006		789		217		NA		21.5705765408		NA		21.5705765408		8.665		-0.699		1012		3.0103		155.442		1		0.5		59.98		-0.602		6.67		7.959		9.374		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6748029542		C/CTGTTT		NA		DJK1586_S44		NA		6710.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		396		153		243		NA		61.3636363636		NA		61.3636363636		-15.177		0.372		403		3.0103		0		1		0.5		60		1.967		12.2		0.052		1.256		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		485803032		G/C		NA		DJK1586_S44		rs1042522		4829.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DJK1586		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1116		693		423		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		-11.533		0.181		1119		3.0103		0		1		0.5		62.38		12.134		9.68		-9.802		0.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10835033700		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DJK1586_S44		NA		10797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		181		49		132		NA		72.9281767956		NA		72.9281767956		-2.29		-0.279		186		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.407		11.39		-8.016		1.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20980776		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		2060.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		88		44		44		NA		50		NA		50		0.671		-0.698		88		3.0103		0		1		0.5		60		0.331		8.43		5.996		0.648		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7790917		GT/G		NA		DJK1586_S44		NA		741.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		328		198		130		NA		39.6341463415		NA		39.6341463415		2.468		0.904		354		3.0103		8.665		1		0.5		60		-1.718		3.68		-1.208		2.794		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		124503725		AT/A		NA		DJK1586_S44		NA		1207.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DJK1586		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		419		70		145		204		34.6062052506		48.6873508353		83.2935560859		-1.289		0.105		423		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.247		12.28		-0.284		3.482		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.18322944857868E+19		C/CT		NA		DJK1586_S44		NA		5145.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DJK1586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		330		104		NA		23.9631336406		NA		23.9631336406		1.949		0.538		434		3.0103		0		1		0.5		60		0.494		1.33		0.416		0.069		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61507878		TA/T		NA		DJK1586_S44		NA		577.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		464		355		109		NA		23.4913793103		NA		23.4913793103		0.42		-1.092		468		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.237		0.96		-2.079		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48107047		GT/G		NA		DJK1586_S44		NA		443.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DJK1586		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		159		90		69		NA		43.3962264151		NA		43.3962264151		-3.052		-0.73		171		3.0103		1.176		1		0.5		59.91		-0.165		4.75		-6.852		0.46		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		79301105		C/CT		NA		DJK1586_S44		NA		755.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		DJK1586		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		393		282		111		NA		28.2442748092		NA		28.2442748092		0.539		0.624		404		3.0103		0		1		0.5		59.96		0.933		1.29		-2.176		0.122		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		54305112		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		505.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DJK1586		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		152		111		41		NA		26.9736842105		NA		26.9736842105		5.401		0.076		615		3.0103		107.802		1		0.5		60		1.818		2.18		6.873		7.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36802446		TA/T		NA		DJK1586_S44		NA		330.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		349		255		94		NA		26.9340974212		NA		26.9340974212		3.78		0.731		349		3.0103		0		1		0.5		60		0.045		2.77		-13.395		0.124		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		100504827		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		967.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		493		296		197		NA		39.9594320487		NA		39.9594320487		3.419		0.364		499		3.0103		1.279		1		0.5		60		-1.326		4.48		5.488		0.622		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		224805972		GA/G		NA		DLA349_S79		NA		2210.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DLA349		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1136		485		651		NA		57.3063380282		NA		57.3063380282		-27.483		0.144		1153		3.0103		573.712		1		0.5		60		-1.882		16.65		28.386		10.757		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		18938011168		A/G		NA		DLA349_S79		rs2454206		18909.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		DLA349		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		429		281		148		NA		34.4988344988		NA		34.4988344988		-1.122		-0.038		429		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.603		2.38		0.191		0.213		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105905054		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		1021.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DLA349		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		773		645		128		NA		16.5588615783		NA		16.5588615783		10.14		0.71		782		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.306		0.69		-15.294		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		567015704		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		529.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		DLA349		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		288		212		76		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		2.876		-0.373		291		3.0103		2.971		1		0.5		60		1.088		5.95		-5.916		0.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		175207368		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DLA349_S79		NA		1714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		459		281		178		NA		38.779956427		NA		38.779956427		0.12		-1.311		463		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.163		5.65		-0.119		0.402		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		263203229		G/GT		NA		DLA349_S79		NA		2594.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		DLA349		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		433		220		213		NA		49.1916859122		NA		49.1916859122		0.484		-0.144		434		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.234		13.96		-0.09		0.648		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		608406045		A/AG		NA		DLA349_S79		NA		6046.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		DLA349		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		999		525		474		NA		47.4474474474		NA		47.4474474474		2.192		0.056		1007		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.032		8.56		0.37		0.651		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		858909208		A/AT		NA		DLA349_S79		NA		8551.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		DLA349		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		508		440		68		NA		13.3858267717		NA		13.3858267717		-12.63		0.87		510		3.0103		0		1		0.5		60		-0.316		0.71		-1.039		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		387012106		T/C		NA		DLA349_S79		rs201338384		358.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		DLA349		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		703		543		160		NA		22.759601707		NA		22.759601707		-0.343		0.349		710		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.08		1.6		15.711		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1164012170		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		1126.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		DLA349		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		205		119		86		NA		41.9512195122		NA		41.9512195122		0.299		0.714		208		3.0103		0		1		0.5		60		0.221		3.89		0.561		0.304		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83502310		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DLA349		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		686		541		145		NA		21.1370262391		NA		21.1370262391		14.444		1.501		689		3.0103		0		1		0.5		60		1.591		3.07		-17.63		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2140016483		TC/T		NA		DLA349_S79		NA		2102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		686		552		134		NA		19.5335276968		NA		19.5335276968		17.295		0.737		689		3.0103		0		1		0.5		60		-0.126		2.37		8.84		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		165209631		C/T		NA		DLA349_S79		rs200592135		1623.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DLA349		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		364		133		NA		26.7605633803		NA		26.7605633803		-2.97		-1.141		498		3.0103		0		1		0.5		60.02		-2.913		7.47		0.979		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3751010713		G/GAT		NA		DLA349_S79		NA		3713.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		944		353		591		NA		62.6059322034		NA		62.6059322034		7.099		1.003		956		3.0103		0.544		1		0.5		60		0.731		16.31		-1.302		0.751		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1542507388		G/T		NA		DLA349_S79		rs77375493		15396.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		DLA349		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		382		328		54		NA		14.1361256545		NA		14.1361256545		11.778		-0.494		384		3.0103		0		1		0.5		60		0.44		1.45		-0.636		0.107		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58304237		G/A		NA		DLA349_S79		rs112582298		554.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DLA349		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		476		398		78		NA		16.3865546218		NA		16.3865546218		-13.82		-0.179		477		3.0103		0		1		0.5		60		-0.484		1.46		-1.502		0.146		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		724011454		G/A		NA		DLA349_S79		rs201898708		695.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		DLA349		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		735		573		162		NA		22.0408163265		NA		22.0408163265		5.738		-1.232		747		3.0103		0		1		0.5		60		-0.814		1.88		-0.084		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1421014331		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		1383.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DLA349		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		362		151		211		NA		58.2872928177		NA		58.2872928177		-14.804		0.402		368		3.0103		0		1		0.5		60		1.636		11.36		-0.887		1.08		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		414103174		G/C		NA		DLA349_S79		rs1042522		4112.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DLA349		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		140		62		78		NA		55.7142857143		NA		55.7142857143		1.269		1.572		144		3.0103		0		1		0.5		60.08		-0.928		7.98		-9.311		0.614		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115501298		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		1117.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		948		480		468		NA		49.3670886076		NA		49.3670886076		0.002		1.86		954		3.0103		0		1		0.5		60		0.723		10.91		0.876		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10380013319		AT/A		NA		DLA349_S79		NA		10342.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		DLA349		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		289		158		131		NA		45.3287197232		NA		45.3287197232		4.628		-1.624		290		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.728		7.78		13.771		0.468		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		228503772		GT/G		NA		DLA349_S79		NA		2247.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		387		232		155		NA		40.0516795866		NA		40.0516795866		3.156		1.945		428		3.0103		26.278		1		0.5		60		-0.374		3.92		0.45		4.443		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		155604382		AT/A		NA		DLA349_S79		NA		1518.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DLA349		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		436		65		136		235		31.1926605505		53.8990825688		85.0917431193		0.188		0.1		444		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.984		11.87		-1.641		3.634		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.2132933588551E+18		C/CT		NA		DLA349_S79		NA		5175.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DLA349		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		421		328		93		NA		22.0902612827		NA		22.0902612827		-1.876		2.149		424		3.0103		0		1		0.5		60		0.376		1.16		-1.91		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52707462		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		489.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		493		378		115		NA		23.3265720081		NA		23.3265720081		-0.6		-0.334		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.757		0.84		1.751		0.301		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45308109		GT/G		NA		DLA349_S79		NA		415.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DLA349		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		261		154		107		NA		40.9961685824		NA		40.9961685824		-1.453		0.505		280		3.0103		38.519		1		0.5		59.92		-0.449		2.53		-1.313		0.302		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69802217		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		660.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DLA349		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0182		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123199993		ATTTT		A		56		22		34		NA		60.7142857143		NA		60.7142857143		1.033		0.013		70		3.0103		1.496		1		0.5		60		1.608		14.1		3.882		0.36		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8270670		ATTTT/A		NA		DLA349_S79		NA		789.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0167		0.0082		0.0297		0.0248		0.0217		0		0.0125		NA		NA		NA

		DLA349		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		410		289		121		NA		29.512195122		NA		29.512195122		-0.959		0.195		416		3.0103		0		1		0.5		60		0.489		1.62		1.634		0.175		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70105051		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		663.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DLA349		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		132		96		36		NA		27.2727272727		NA		27.2727272727		4.464		0.194		636		3.0103		99.296		1		0.5		60		1.659		2.55		5.276		6.665		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37402076		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		336.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		557		422		135		NA		24.236983842		NA		24.236983842		5.213		-0.386		560		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.829		2.12		-15.833		0.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		121808416		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		1180.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		650		558		92		NA		14.1538461538		NA		14.1538461538		-5.084		0.551		651		3.0103		0		1		0.5		60		1.05		0.38		-13.867		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		285013513		GT/G		NA		DLA349_S79		NA		247.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		DM530		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		642		416		226		NA		35.2024922118		NA		35.2024922118		2.915		1.403		648		3.0103		1.208		1		0.5		60.1		-2.031		3.41		5.168		0.583		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		222508627		GA/G		NA		DM530_S5		NA		2187.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DM530		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		428		295		133		NA		31.0747663551		NA		31.0747663551		-0.292		-0.962		435		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.625		1.74		0.612		0.172		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78205494		CT/C		NA		DM530_S5		NA		744.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DM530		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		460		325		135		NA		29.347826087		NA		29.347826087		0.296		-1.099		468		3.0103		0		1		0.5		60		-0.618		3.99		-1.468		0.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		187204323		G/GT		NA		DM530_S5		NA		1834.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		DM530		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		55		10		45		NA		81.8181818182		NA		81.8181818182		-2.793		0		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.262		16.7		-2.793		3.442		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3		0/1		72803		TAAAA/T		NA		DM530_S5		NA		918.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		frameshift_insertion		EZH2:NM_001203249:exon14:c.1547dupA:p.N516fs,EZH2:NM_152998:exon14:c.1583dupA:p.N528fs,EZH2:NM_001203247:exon15:c.1700dupA:p.N567fs,EZH2:NM_001203248:exon15:c.1673dupA:p.N558fs,EZH2:NM_004456:exon15:c.1715dupA:p.N572fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148511186		G		GT		916		467		449		NA		49.0174672489		NA		49.0174672489		0.678		0.771		919		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.033		11.85		-24.59		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10896012390		G/GT		NA		DM530_S5		NA		10858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		stopgain		EZH2:NM_001203247:exon4:c.T293G:p.L98X,EZH2:NM_001203248:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_001203249:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_004456:exon4:c.T293G:p.L98X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148529796		A		C		491		233		258		NA		52.5458248473		NA		52.5458248473		6.287		2.299		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.167		13.73		0.528		0.8		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.438		39		0.989		0.993		D		NA		NA		NA		NA		0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967		99		0/1		676805820		A/C		NA		DM530_S5		NA		6739.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		711		76		146		489		20.5344585091		68.776371308		89.3108298172		-1.649		0.392		713		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		0.875		18.74		11.378		4.376		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.34E+21		T/TA		NA		DM530_S5		NA		13325.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		DM530		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		291		156		135		NA		46.3917525773		NA		46.3917525773		-0.741		0.564		292		3.0103		0		1		0.5		60		0.122		4.92		1.62		0.394		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147002925		TA/T		NA		DM530_S5		NA		1432.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DM530		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		478		395		83		NA		17.3640167364		NA		17.3640167364		2.807		-0.255		482		3.0103		0		1		0.5		60		-2.409		0.61		-0.224		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33009529		CT/C		NA		DM530_S5		NA		292.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		637		519		118		NA		18.52433281		NA		18.52433281		-2.909		0.674		638		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.701		2.34		-16.602		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1529017018		TC/T		NA		DM530_S5		NA		1491.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		633		508		125		NA		19.747235387		NA		19.747235387		17.182		-0.844		638		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.482		2.63		4.783		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1694011024		C/T		NA		DM530_S5		rs200592135		1665.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DM530		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		348		141		NA		28.8343558282		NA		28.8343558282		-4.005		0.353		489		3.0103		0		1		0.5		60		1.626		8.11		-1.7		0.149		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4005010217		G/GAT		NA		DM530_S5		NA		3967.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon34:c.C7498G:p.H2500D		NA		4.20E-05		NA		NA		0.002		D		1		D		0.999		D		9q34.3		chr9		139390693		G		C		370		233		137		NA		37.027027027		NA		37.027027027		-7.586		0.256		371		3.0103		284.808		1		0.5		60		1.274		7.6		11.272		9.735		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189		99		0/1		284005919		G/C		NA		DM530_S5		NA		2811.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		7.25E-05		0		0		NA		NA		NA

		DM530		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		410		351		59		NA		14.3902439024		NA		14.3902439024		11.882		-0.138		410		3.0103		0		1		0.5		60		-0.037		1.34		-0.876		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57706963		G/A		NA		DM530_S5		rs112582298		548.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DM530		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		763		583		180		NA		23.5910878113		NA		23.5910878113		-8.821		-0.858		778		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.211		2.42		-1.332		0.099		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1881013787		CT/C		NA		DM530_S5		NA		1843.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DM530		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		434		4		430		NA		99.0783410138		NA		99.0783410138		-1.72		-1.568		434		3.0103		0		2		1		60		-0.543		25.87		-0.991		8.913		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1125711960		C/C		NA		DM530_S5		rs1042522		11228.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DM530		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2083T:p.Q695X		NA		NA		NA		ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022598		C		T		1031		787		244		NA		23.666343356		NA		23.666343356		-19.281		-0.533		1037		3.0103		156.778		1		0.5		60		0.661		3.75		14.663		9.608		0		D		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.528		39		0.998		0.96		D		NA		NA		NA		NA		0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363		99		0/1		3897021042		C/T		NA		DM530_S5		NA		3868.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RUNX1		exonic		stopgain		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C601T:p.R201X		NA		NA		NA		ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36231783		G		A		495		265		230		NA		46.4646464646		NA		46.4646464646		18.747		-0.135		499		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.495		10.76		-0.244		0.562		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.982		40		0.998		0.875		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147		99		0/1		535302308		G/A		NA		DM530_S5		NA		5324.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		117		32		85		NA		72.6495726496		NA		72.6495726496		-0.121		-1.701		127		3.0103		0		1		0.5		60		-0.035		10.96		-7.123		1.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13200494		CT/C		NA		DM530_S5		NA		1282.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		70		43		27		NA		38.5714285714		NA		38.5714285714		0.169		0.121		70		3.0103		0		1		0.5		60		-1.617		6		5.526		0.34		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45701007		GT/G		NA		DM530_S5		NA		419.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		350		213		137		NA		39.1428571429		NA		39.1428571429		-0.33		0.024		366		3.0103		7.938		1		0.5		60		0.837		3.06		0.818		2.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110804569		AT/A		NA		DM530_S5		NA		1070.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DM530		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		396		42		139		215		35.101010101		54.2929292929		89.3939393939		-2.558		0.109		407		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.96		-0.618		12.95		-1.04		4.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.17E+20		C/CT		NA		DM530_S5		NA		5127.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DM530		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		431		331		100		NA		23.2018561485		NA		23.2018561485		1.952		-0.299		433		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.065		1.35		-0.426		0.074		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62007737		TA/T		NA		DM530_S5		NA		582.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		469		361		108		NA		23.0277185501		NA		23.0277185501		-0.766		-1.942		470		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.576		0.92		-0.846		0.339		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46807409		GT/G		NA		DM530_S5		NA		430.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DM530		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		170		95		75		NA		44.1176470588		NA		44.1176470588		-6.228		-0.413		182		3.0103		1.812		1		0.5		60.06		-1.027		4.57		1.766		0.478		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81401607		CT/C		NA		DM530_S5		NA		776.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DM530		STAG2		intronic		NA		NA		rs200841330		NA		0.433113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200482		ATTG		A		509		8		501		NA		98.4282907662		NA		98.4282907662		-3.611		1.52		513		3.0103		0		2		1		60		-0.038		32.83		-1.244		8.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1674611690		A/A		NA		DM530_S5		NA		16708.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.333		0.5825		0.312

		DM530		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		411		258		153		NA		37.2262773723		NA		37.2262773723		-0.854		2.015		416		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.603		2.33		-0.233		0.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99304164		CT/C		NA		DM530_S5		NA		955.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DM530		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		92		62		30		NA		32.6086956522		NA		32.6086956522		6.225		-0.054		554		3.0103		115.316		1		0.5		59.92		-1.303		3.78		6.741		6.665		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38501408		TA/T		NA		DM530_S5		NA		347.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		192		128		64		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		0.005		0.908		193		3.0103		0		1		0.5		60		-0.93		4.13		-10.351		0.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83002597		CT/C		NA		DM530_S5		NA		792.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		658		406		252		NA		38.2978723404		NA		38.2978723404		3.426		-0.484		664		3.0103		2.641		1		0.5		60		-1.177		4.06		6.347		0.497		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		270608492		GA/G		NA		DMP1151_S65		NA		2668.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DMP1151		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.C1984G:p.H662D		NA		NA		NA		ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198267373		G		C		971		837		134		NA		13.8002059732		NA		13.8002059732		-15.694		1.896		980		3.0103		76.863		1		0.5		60		-1.265		0.76		13.203		9.811		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799		99		0/1		764023719		G/C		NA		DMP1151_S65		NA		735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1215		490		725		NA		59.670781893		NA		59.670781893		-29.051		-0.296		1230		3.0103		567.716		1		0.5		60		0.007		17.54		29.222		9.945		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		21336010936		A/G		NA		DMP1151_S65		rs2454206		21307.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		DMP1151		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		436		303		133		NA		30.504587156		NA		30.504587156		-0.901		-0.352		443		3.0103		0		1		0.5		60		-0.481		1.8		-1.238		0.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82205533		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		784.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DMP1151		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		827		679		148		NA		17.8960096735		NA		17.8960096735		-0.114		-0.858		835		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.248		0.9		-15.553		0.014		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		781015731		TA/T		NA		DMP1151_S65		NA		743.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		DMP1151		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		471		298		173		NA		36.7303609342		NA		36.7303609342		1.332		-0.272		475		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.296		5.36		-1.1		0.393		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		256203489		G/GT		NA		DMP1151_S65		NA		2524.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		DMP1151		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1068		560		508		NA		47.5655430712		NA		47.5655430712		1.043		-0.486		1073		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.388		8.06		0.633		0.65		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		864409128		A/AT		NA		DMP1151_S65		NA		8606.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		DMP1151		EZH2		UTR3		NA		NA		rs3217095		0.6897		0.770966		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504716		AG		A		499		12		487		NA		97.5951903808		NA		97.5951903808		1.96		-0.6		500		3.0103		0		2		1		60		-0.843		24.72		-2.833		7.235		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1237211570		A/A		NA		DMP1151_S65		NA		12334.73		NA		2		1		2		2/1/16		NM_152998:c.*21delC,NM_001203249:c.*21delC,NM_001203248:c.*21delC,NM_001203247:c.*21delC,NM_004456:c.*21delC		0.7694		0.9322		0.702		0.6505		0.598		0.6681		0.7094		0.6616		0.9788		0.7024		0.673

		DMP1151		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		204		8		111		85		54.4117647059		41.6666666667		96.0784313725		-1.267		0.972		208		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.16		18.59		2.509		6.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		3.83E+20		T/TA		NA		DMP1151_S65		NA		3792.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		525		453		72		NA		13.7142857143		NA		13.7142857143		-13.142		-0.592		525		3.0103		0		1		0.5		60		0.654		0.98		-0.338		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		543012835		T/C		NA		DMP1151_S65		rs201338384		514.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		DMP1151		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		724		76		151		497		20.8563535912		68.6464088398		89.5027624309		-0.655		1.79		731		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		-0.517		18.13		9.822		4.342		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.32E+21		T/TA		NA		DMP1151_S65		NA		13122.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		DMP1151		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		425		237		188		NA		44.2352941176		NA		44.2352941176		-7.128		1.171		428		3.0103		0		1		0.5		60		1.296		4.55		0.628		0.404		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		196904915		TA/T		NA		DMP1151_S65		NA		1931.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DMP1151		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		783		559		224		NA		28.6079182631		NA		28.6079182631		12.995		1.545		787		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.216		4.92		-19.769		0.15		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3888017136		TC/T		NA		DMP1151_S65		NA		3850.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		779		656		123		NA		15.7894736842		NA		15.7894736842		16.01		0.307		787		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.076		1		9.655		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		806015979		C/T		NA		DMP1151_S65		rs200592135		777.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		366		131		NA		26.3581488934		NA		26.3581488934		1.652		0.897		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.916		7.05		-0.515		0.12		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3540011061		G/GAT		NA		DMP1151_S65		NA		3502.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		464		366		98		NA		21.1206896552		NA		21.1206896552		0.403		0.08		465		3.0103		0		1		0.5		60		0.111		0.95		0.49		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47607617		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		438.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		DMP1151		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		504		428		76		NA		15.0793650794		NA		15.0793650794		13.9		0.769		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.99		1.77		-0.735		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92008503		G/A		NA		DMP1151_S65		rs112582298		891.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DMP1151		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		876		625		251		NA		28.6529680365		NA		28.6529680365		3.097		0.154		883		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.31		3.39		-2.21		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3004014141		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		2966.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DMP1151		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon5:c.C631T:p.R211C		NA		2.47E-05		NA		NA		0.009		D		0.042		B		0.003		B		12p13.2		chr12		12022525		C		T		504		253		251		NA		49.8015873016		NA		49.8015873016		17.923		-0.069		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.233		12.13		-0.565		0.685		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336		99		0/1		614404212		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		6115.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		1175		864		311		NA		26.4680851064		NA		26.4680851064		24.46		-1.661		1185		3.0103		120.813		1		0.5		59.97		-0.463		8.72		-25.715		8.14		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10289036176		CAA/C		NA		DMP1151_S65		NA		10251.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		1175		864		311		NA		26.4680851064		NA		26.4680851064		24.736		-1.78		1185		3.0103		120.813		1		0.5		59.97		2.323		8.72		0.743		8.14		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10289036176		A/ATGTTT		NA		DMP1151_S65		NA		10251.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		512		1		511		NA		99.8046875		NA		99.8046875		-0.399		1.008		512		3.0103		0		2		1		60		0.548		26.96		-1.38		11.09		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1383115220		C/C		NA		DMP1151_S65		rs1042522		13802.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DMP1151		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1418		680		738		NA		52.0451339915		NA		52.0451339915		-10.751		-0.173		1424		3.0103		0.556		1		0.5		63.54		17.551		11.64		-13.573		0.766		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16549026288		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DMP1151_S65		NA		16511.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		164		67		97		NA		59.1463414634		NA		59.1463414634		-0.174		1.149		169		3.0103		0		1		0.5		60		-1.493		8.51		-9.238		0.833		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		143301409		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		1395.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		502		2		500		NA		99.6015936255		NA		99.6015936255		-0.681		-0.887		505		3.0103		0		2		1		60		-0.042		31.12		0.538		10.224		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1566214930		A/A		NA		DMP1151_S65		NA		15624.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		DMP1151		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		128		60		68		NA		53.125		NA		53.125		1.04		-0.129		128		3.0103		0		1		0.5		60		-0.018		8.99		6.353		0.742		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118801315		GT/G		NA		DMP1151_S65		NA		1150.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		BCOR		exonic		nonsynonymous_SNV		BCOR:NM_001123383:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123384:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123385:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_017745:exon4:c.G1780A:p.V594I		NA		2.28E-05		NA		NA		0.17		T		1		D		0.994		D		Xp11.4		chrX		39932819		C		T		973		458		515		NA		52.9290853032		NA		52.9290853032		24.114		-0.137		995		3.0103		545.5		1		0.5		59.98		0.025		14.56		25.785		7.315		NA		NA		0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T		NA		NA		5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009		99		0/1		1419109717		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		14162.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		3.00E-04		0		0		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		342		213		129		NA		37.7192982456		NA		37.7192982456		0.355		1.61		360		3.0103		1.817		1		0.5		60		0.468		3.53		-0.263		1.094		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		124604507		AT/A		NA		DMP1151_S65		NA		1208.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DMP1151		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		445		64		137		244		30.7865168539		54.8314606742		85.6179775281		0.848		1.609		447		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.027		12.8		-0.229		3.453		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.73531545989608E+19		C/CT		NA		DMP1151_S65		NA		5697.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DMP1151		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		438		333		105		NA		23.9726027397		NA		23.9726027397		1.19		-0.378		443		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.327		1.55		-0.851		0.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71507736		TA/T		NA		DMP1151_S65		NA		677.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		480		379		101		NA		21.0416666667		NA		21.0416666667		1.289		-0.607		483		3.0103		0		1		0.5		60		-0.281		0.79		0.619		0.283		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41707830		GT/G		NA		DMP1151_S65		NA		379.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DMP1151		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		222		143		79		NA		35.5855855856		NA		35.5855855856		-1.393		1.284		238		3.0103		8.431		1		0.5		59.98		-0.183		3.53		0.564		0.313		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82102238		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		783.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DMP1151		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		409		262		147		NA		35.9413202934		NA		35.9413202934		1.858		1.404		411		3.0103		0		1		0.5		60		-0.379		2.73		-0.598		0.239		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115404550		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		1116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DMP1151		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		112		71		41		NA		36.6071428571		NA		36.6071428571		6.302		0.553		599		3.0103		100.388		1		0.5		60		0.674		5.76		5.92		4.971		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		68201563		TA/T		NA		DMP1151_S65		NA		644.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		382		293		89		NA		23.2984293194		NA		23.2984293194		2.516		1.74		382		3.0103		0		1		0.5		60		-0.191		1.69		-12.505		0.073		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		68405589		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		646.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		724		468		256		NA		35.3591160221		NA		35.3591160221		3.275		-1.691		732		3.0103		0.557		1		0.5		60		1.129		4.3		6.356		0.643		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		315309461		GA/G		NA		ER890_S89		NA		3115.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		ER890		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1162		873		289		NA		24.8709122203		NA		24.8709122203		-23.347		-0.669		1165		3.0103		147.021		1		0.5		60		-0.538		4.39		14.423		9.947		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5125025318		A/G		NA		ER890_S89		rs2454206		5096.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		ER890		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		435		293		142		NA		32.6436781609		NA		32.6436781609		-1.548		0.039		436		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.669		2.11		-0.917		0.216		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95705086		CT/C		NA		ER890_S89		NA		919.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		ER890		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		645		10		104		531		16.1240310078		82.3255813953		98.4496124031		3.227		-1.493		650		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.194		27.5		1.956		8.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.78E+22		TC/TTC		NA		ER890_S89		rs10638510		17736.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		ER890		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		457		128		329		NA		71.9912472648		NA		71.9912472648		-0.572		0.529		461		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.681		14.14		-0.731		1.935		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64970814		G/GT		NA		ER890_S89		NA		6459.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		ER890		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		989		571		418		NA		42.2649140546		NA		42.2649140546		1.277		-0.076		995		3.0103		0		1		0.5		60		0.94		5.91		1.276		0.442		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		587809898		A/AT		NA		ER890_S89		NA		5840.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		ER890		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		114		25		89		NA		78.0701754386		NA		78.0701754386		-1.585		0.727		154		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.093		21.56		3.264		4.407		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		15		1-Jan		1634150		T/T		NA		ER890_S89		NA		2457.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		ER890		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		520		457		63		NA		12.1153846154		NA		12.1153846154		-11.281		0.042		520		3.0103		0		1		0.5		60		0.076		0.45		0.827		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		261012828		T/C		NA		ER890_S89		rs201338384		232.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		ER890		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		599		65		534		NA		89.1485809683		NA		89.1485809683		-0.78		-1.798		600		3.0103		0		2		1		60.05		-0.984		18.36		9.828		4.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		110341390		T/T		NA		ER890_S89		NA		10996.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		ER890		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		418		239		179		NA		42.8229665072		NA		42.8229665072		1.837		1.422		419		3.0103		0		1		0.5		60		0.744		3.83		0.215		0.284		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		163904522		TA/T		NA		ER890_S89		NA		1601.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		ER890		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		480		401		79		NA		16.4583333333		NA		16.4583333333		-2.374		0.802		480		3.0103		0		1		0.5		60		0.83		0.38		-0.395		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22008821		CT/C		NA		ER890_S89		NA		182.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		728		556		172		NA		23.6263736264		NA		23.6263736264		15.987		0.132		734		3.0103		0		1		0.5		60		-0.251		3.74		-18.184		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2759017451		TC/T		NA		ER890_S89		NA		2721.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		727		630		97		NA		13.3425034388		NA		13.3425034388		14.92		-1.075		734		3.0103		0		1		0.5		60		0.374		0.49		7.27		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		387015296		C/T		NA		ER890_S89		rs200592135		358.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		ER890		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		491		331		160		NA		32.5865580448		NA		32.5865580448		0.203		2.238		491		3.0103		0		1		0.5		60		0.332		9.77		-0.695		0.211		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		483309519		G/GAT		NA		ER890_S89		NA		4795.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		496		430		66		NA		13.3064516129		NA		13.3064516129		13.082		0.951		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.663		1.02		-1.164		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		53208750		G/A		NA		ER890_S89		rs112582298		503.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		ER890		SMC3		intronic		NA		NA		rs11380915		0.0687		0.0996406		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112342306		G		GT		1103		645		458		NA		41.523118767		NA		41.523118767		-18.536		0.54		1178		3.0103		39.138		1		0.5		60		2.006		5.44		-2.197		1.732		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6040013586		G/GT		NA		ER890_S89		NA		6002.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1166		0.2701		0.0425		3.00E-04		0.0554		0.0557		0.0667		0.0407		0.289		NA		0.0467

		ER890		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		498		421		77		NA		15.4618473896		NA		15.4618473896		-13.32		-0.899		498		3.0103		0		1		0.5		60		-0.027		1.21		-1.627		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		633012131		G/A		NA		ER890_S89		rs201898708		604.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		ER890		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		800		610		190		NA		23.75		NA		23.75		3.614		-2.195		807		3.0103		0		1		0.5		60		1.716		2.2		-0.34		0.371		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1797014319		CT/C		NA		ER890_S89		NA		1759.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		ER890		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		473		0		473		NA		100		NA		100		NA		NA		474		3.0103		0		2		1		60		NA		26.79		NA		12.322		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1269814130		C/C		NA		ER890_S89		rs1042522		12669.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		ER890		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		153		43		110		NA		71.8954248366		NA		71.8954248366		-0.589		0.408		156		3.0103		0		1		0.5		60.07		0.077		10.17		-7.896		1.534		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15940659		CT/C		NA		ER890_S89		NA		1556.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		496		379		117		NA		23.5887096774		NA		23.5887096774		-16.151		-1.316		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.84		2.47		-0.286		0.092		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		1253010324		T/G		NA		ER890_S89		NA		1224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		ER890		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		203		112		91		NA		44.8275862069		NA		44.8275862069		2.824		-0.26		203		3.0103		0		1		0.5		60		1.107		7.43		11.361		0.433		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		154502529		GT/G		NA		ER890_S89		NA		1507.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		1016		541		475		NA		46.7519685039		NA		46.7519685039		-1.923		-0.359		1025		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.944		7.42		0.274		0.579		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7574010345		C/CT		NA		ER890_S89		NA		7536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200420008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44897039		TG		T		963		467		496		NA		51.5057113188		NA		51.5057113188		2.404		0.882		963		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.132		12.11		-24.762		0.751		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11703013579		TG/T		NA		ER890_S89		NA		11665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		409		292		117		NA		28.6063569682		NA		28.6063569682		-0.467		-0.354		873		3.0103		53.83		1		0.5		60		-0.378		1.91		0.24		3.852		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82006108		AT/A		NA		ER890_S89		NA		782.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		446		89		357		NA		80.0448430493		NA		80.0448430493		0.518		-0.626		455		3.0103		0		1		0.5		60		0.987		9.76		0.237		2.382		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43590887		CT/C		NA		ER890_S89		NA		4352.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		450		347		103		NA		22.8888888889		NA		22.8888888889		0.549		0.488		451		3.0103		0		1		0.5		60		-0.376		1.2		0.025		0.086		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57807652		TA/T		NA		ER890_S89		NA		540.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		491		364		127		NA		25.8655804481		NA		25.8655804481		0.761		0.31		493		3.0103		0		1		0.5		60		-0.388		1.36		0.757		0.109		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70507271		GT/G		NA		ER890_S89		NA		667.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		ER890		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		251		136		115		NA		45.8167330677		NA		45.8167330677		1.005		0.334		270		3.0103		26.028		1		0.5		60.04		0.515		4.71		-2.334		2.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122001912		C/CT		NA		ER890_S89		NA		1182.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		ER890		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		385		265		120		NA		31.1688311688		NA		31.1688311688		-1.894		-0.141		389		3.0103		0		1		0.5		60		1.821		1.57		0.912		0.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64204686		CT/C		NA		ER890_S89		NA		604.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		ER890		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		109		76		33		NA		30.2752293578		NA		30.2752293578		5.615		1.286		597		3.0103		81.721		1		0.5		60		-0.649		3.19		5.645		4.397		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38501641		TA/T		NA		ER890_S89		NA		347.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		567		441		126		NA		22.2222222222		NA		22.2222222222		3.994		-0.876		567		3.0103		0		1		0.5		60		0.029		1.88		-15.688		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110308476		CT/C		NA		ER890_S89		NA		1065.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		656		549		107		NA		16.3109756098		NA		16.3109756098		4.704		-1.013		662		3.0103		0		1		0.5		60		-0.562		0.89		-15.413		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		622012519		GT/G		NA		ER890_S89		NA		584.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR05-07907		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		499		367		132		NA		26.4529058116		NA		26.4529058116		0.93		1.165		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.422		4.6		-1.828		1.139		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		2324010170		C/G		NA		GR05-07907_S53		rs121913237		2295.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		589		346		243		NA		41.2563667233		NA		41.2563667233		4.24		1.148		594		3.0103		5.21		1		0.5		60		-1.365		4.92		7.632		0.424		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		293406771		GA/G		NA		GR05-07907_S53		NA		2896.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR05-07907		GATA2		exonic		nonframeshift_deletion		GATA2:NM_001145662:exon6:c.1123_1128del:p.375_376del,GATA2:NM_032638:exon6:c.1165_1170del:p.389_390del,GATA2:NM_001145661:exon7:c.1165_1170del:p.389_390del		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128200134		CCTTCTT		C		225		125		100		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		4.238		-0.797		225		3.0103		0		1		0.5		60		0.475		16.83		0.496		0.496		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		382307086		CCTTCTT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		3785.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		438		277		161		NA		36.7579908676		NA		36.7579908676		0.214		-1.076		439		3.0103		0		1		0.5		59.93		0.904		2.85		0.06		0.248		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		128704904		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		1249.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR05-07907		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		827		690		137		NA		16.5659008464		NA		16.5659008464		2.372		1.768		832		3.0103		0		1		0.5		60		-1.222		0.54		-15.715		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		483015229		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		445.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR05-07907		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		634		5		104		525		16.403785489		82.8075709779		99.2113564669		1.726		0.063		638		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.273		28.37		0.624		9.528		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.80E+22		TC/TTC		NA		GR05-07907_S53		rs10638510		17984.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR05-07907		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		472		138		334		NA		70.7627118644		NA		70.7627118644		-1.022		-0.319		476		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.142		12.55		-1.111		1.884		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59600941		G/GT		NA		GR05-07907_S53		NA		5922.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR05-07907		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		777		217		560		NA		72.0720720721		NA		72.0720720721		-1.138		0.491		787		3.0103		0		1		0.5		60.04		-1.172		13.05		0.13		1.93		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1018002655		A/AT		NA		GR05-07907_S53		NA		10142.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR05-07907		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		116		13		70		33		60.3448275862		28.4482758621		88.7931034483		-2.782		0.386		122		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.84		-0.01		15.19		3.99		4.587		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.79928530661907E+16		T/TA		NA		GR05-07907_S53		NA		1761.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		507		431		76		NA		14.9901380671		NA		14.9901380671		-13.359		1.019		509		3.0103		0		1		0.5		60		-0.265		1.24		-0.709		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		656011927		T/C		NA		GR05-07907_S53		rs201338384		627.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR05-07907		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		678		127		551		NA		81.2684365782		NA		81.2684365782		2.175		0.584		683		3.0103		0		1		0.5		60.08		-0.305		15.35		12.367		2.948		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104460828		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		10408.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR05-07907		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		284		145		139		NA		48.9436619718		NA		48.9436619718		-0.637		-0.429		286		3.0103		0		1		0.5		60.08		1.574		5.37		0.609		0.495		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		156102804		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		1523.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR05-07907		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		478		403		75		NA		15.690376569		NA		15.690376569		1.316		-0.694		482		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.303		0.17		-1.593		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11909702		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		81.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		681		546		135		NA		19.8237885463		NA		19.8237885463		15.084		0.953		684		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.334		2.7		-16.907		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1875016221		TC/T		NA		GR05-07907_S53		NA		1837.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		677		560		117		NA		17.282127031		NA		17.282127031		15.765		0.149		684		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.864		1.08		4.181		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		760012664		C/T		NA		GR05-07907_S53		rs200592135		731.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		510		418		92		NA		18.0392156863		NA		18.0392156863		-1.763		0.789		510		3.0103		0		1		0.5		60		-0.37		3.95		-1.279		0.047		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2053013096		G/GAT		NA		GR05-07907_S53		NA		2015.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		463		377		86		NA		18.5745140389		NA		18.5745140389		-0.245		-0.595		464		3.0103		0		1		0.5		60		-0.072		0.35		0.231		0.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20007769		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR05-07907		CDKN2A		UTR5		NA		NA		NA		0.0018		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974859		C		G		396		156		240		NA		60.6060606061		NA		60.6060606061		-3.136		1.529		398		3.0103		0		1		0.5		60		-1.16		14.38		-0.405		1.211		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		572403366		C/G		NA		GR05-07907_S53		NA		5695.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_001195132:c.-33G>C,NM_000077:c.-33G>C		NA		5.00E-04		4.00E-04		6.00E-04		0		0.0027		0.0045		6.00E-04		NA		NA		0.001

		GR05-07907		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		497		426		71		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		13.498		0.74		497		3.0103		0		1		0.5		60		0.85		1.46		-0.826		0.028		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75508542		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs112582298		726.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR05-07907		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		853		609		244		NA		28.6049237984		NA		28.6049237984		1.734		-0.669		857		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.144		3.67		0.132		0.185		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3164013122		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		3126.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR05-07907		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		579		507		72		NA		12.4352331606		NA		12.4352331606		-12.315		-2.225		583		3.0103		0		1		0.5		60		0.67		0.49		0.827		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		314015422		A/T		NA		GR05-07907_S53		rs200376453		285.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		GR05-07907		PTPN11		exonic		nonsynonymous_SNV		PTPN11:NM_002834:exon3:c.G214A:p.A72T,PTPN11:NM_080601:exon3:c.G214A:p.A72T		NA		NA		NA		ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.029		D		0.996		D		0.956		D		12q24.13		chr12		112888198		G		A		1078		923		155		NA		14.3784786642		NA		14.3784786642		-7.569		-0.456		1088		3.0103		1.644		1		0.5		60		0.664		0.8		-0.831		0.949		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802		99		0/1		905025783		G/A		NA		GR05-07907_S53		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		1142		794		348		NA		30.472854641		NA		30.472854641		25.046		0.873		1153		3.0103		136.373		1		0.5		59.97		-0.263		10.48		-26.665		10.216		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12001033117		CAA/C		NA		GR05-07907_S53		NA		11963.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		1144		796		348		NA		30.4195804196		NA		30.4195804196		25.401		0.113		1153		3.0103		140.674		1		0.5		59.97		1.483		10.46		1.221		10.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11999033118		A/ATGTTT		NA		GR05-07907_S53		NA		11961.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		503		0		503		NA		100		NA		100		NA		NA		503		3.0103		0		2		1		60		NA		27.86		NA		12.445		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1404015010		C/C		NA		GR05-07907_S53		rs1042522		14011.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR05-07907		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284G:p.P95R,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284G:p.P95R		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.021		D		1		D		0.99		D		17q25.1		chr17		74732959		G		C		896		559		337		NA		37.6116071429		NA		37.6116071429		-3.79		-0.052		904		3.0103		0		1		0.5		60		1.436		6.34		2.622		0.738		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		5706012159		G/C		NA		GR05-07907_S53		NA		5677.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		498		438		60		NA		12.0481927711		NA		12.0481927711		12.569		0.82		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.872		0.78		1.422		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41508839		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs193110123		386.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		792		526		266		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		-1.049		0.997		798		3.0103		3.47		1		0.5		60		-1.357		6.12		0.037		0.962		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4887011792		A/AG		NA		GR05-07907_S53		NA		4849.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G4189A:p.G1397S		rs146464648		0.0021		0.00239617		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.043		D		0.792		P		0.255		B		20q11.21		chr20		31024704		G		A		405		190		215		NA		53.0864197531		NA		53.0864197531		11.707		-0.194		406		3.0103		0		1		0.5		60		0.695		13.53		2.876		1.82		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075		99		0/1		550904517		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs146464648		5480.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0015		3.00E-04		7.00E-04		0		0		0.002		0.0011		0.0064		NA		NA		0.003

		GR05-07907		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		158		54		104		NA		65.8227848101		NA		65.8227848101		-0.487		-1.726		164		3.0103		0		1		0.5		60		0.492		8.69		-8.521		0.914		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		141101020		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		1373.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		101		50		51		NA		50.495049505		NA		50.495049505		0.29		-0.275		101		3.0103		0		1		0.5		60		-0.979		8.2		6.296		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		86501075		GT/G		NA		GR05-07907_S53		NA		827.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		364		206		158		NA		43.4065934066		NA		43.4065934066		-0.04		-0.259		379		3.0103		8.171		1		0.5		60		0.498		4.03		-0.634		2.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150503964		AT/A		NA		GR05-07907_S53		NA		1467.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR05-07907		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		421		65		145		211		34.4418052257		50.1187648456		84.5605700713		-1.45		-0.553		424		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		0.835		12.33		0.11		3.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.22923754843807E+19		C/CT		NA		GR05-07907_S53		NA		5191.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR05-07907		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		327		107		NA		24.6543778802		NA		24.6543778802		-0.113		0.194		437		3.0103		0		1		0.5		60		-1.202		1.66		-0.76		0.09		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75607120		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		718.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		485		370		115		NA		23.7113402062		NA		23.7113402062		-0.911		-1.007		489		3.0103		0		1		0.5		60		0.611		1.19		-1.882		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61507812		GT/G		NA		GR05-07907_S53		NA		577.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR05-07907		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		214		109		105		NA		49.0654205607		NA		49.0654205607		-3.041		0.898		226		3.0103		4.157		1		0.5		60		0.838		5.8		2.717		0.419		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		127901628		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		1241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR05-07907		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		382		249		133		NA		34.8167539267		NA		34.8167539267		-0.236		-0.238		390		3.0103		0		1		0.5		60		-0.916		2.11		-1.004		0.19		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84404308		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		806.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR05-07907		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		83		50		33		NA		39.7590361446		NA		39.7590361446		4.008		1.877		559		3.0103		45.291		1		0.5		60		0.366		5.42		4.459		3.31		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48701011		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		449.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		272		198		74		NA		27.2058823529		NA		27.2058823529		3.906		0.432		273		3.0103		0		1		0.5		60		0.554		2.94		-11.627		0.127		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83703357		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		799.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		412		278		134		NA		32.5242718447		NA		32.5242718447		1.354		-0.978		419		3.0103		1.396		1		0.5		59.95		0.763		2.96		3.718		0.782		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125805964		GA/G		NA		GR07-08208_S88		NA		1220.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon3:c.C521A:p.P174H,TET2:NM_017628:exon3:c.C521A:p.P174H		rs146031219		0.0019		0.000998403		NA		0.032		D		0.249		B		0.115		B		4q24		chr4		106155620		C		A		1050		503		547		NA		52.0952380952		NA		52.0952380952		12.663		-0.66		1067		3.0103		0.52		1		0.5		60		-1.013		12.78		-0.626		0.618		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198		99		0/1		13443011011		C/A		NA		GR07-08208_S88		rs146031219		13414.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0011		4.00E-04		3.00E-04		0		0.003		0.0029		0.0022		0		0.0015		NA		0.003

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1094		806		288		NA		26.3254113346		NA		26.3254113346		-22.352		-1.255		1097		3.0103		172.151		1		0.5		60		0.512		4.82		15.423		9.94		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5303023064		A/G		NA		GR07-08208_S88		rs2454206		5274.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR07-08208		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		414		280		134		NA		32.3671497585		NA		32.3671497585		-0.211		-1.176		418		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.2		1.93		-0.306		0.171		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83505307		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR07-08208		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		694		580		114		NA		16.4265129683		NA		16.4265129683		1.19		-0.062		695		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.365		0.64		-15.402		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		479014279		TA/T		NA		GR07-08208_S88		NA		441.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR07-08208		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		547		491		56		NA		10.2376599634		NA		10.2376599634		-0.165		-0.062		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		0.39		-6.11		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		251015681		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR07-08208_S88		NA		213.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		100		4		51		45		51		45		96		-0.736		0.193		112		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.283		22.41		3.341		5.421		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.27879361867606E+16		T/TA		NA		GR07-08208_S88		NA		2240.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		EZH2		intronic		NA		NA		rs199970231		6.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512657		A		C		1030		481		549		NA		53.3009708738		NA		53.3009708738		-4.068		-0.938		1036		3.0103		0.52		1		0.5		60		-0.886		11.83		2.8		0.65		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12216010165		A/C		NA		GR07-08208_S88		rs199970231		12187.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.00E-04		0		0		0		0.002		9.00E-04		0.0011		0		NA		NA		NA

		GR07-08208		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		616		49		567		NA		92.0454545455		NA		92.0454545455		0.934		0.187		622		3.0103		0		2		1		60.03		0.7		19.27		8.729		4.751		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		119076380		T/T		NA		GR07-08208_S88		NA		11869.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR07-08208		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		230		65		165		NA		71.7391304348		NA		71.7391304348		-0.056		0.75		231		3.0103		0		1		0.5		60		0.097		8.24		0.44		1.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19330873		TA/T		NA		GR07-08208_S88		NA		1895.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR07-08208		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		586		521		65		NA		11.0921501706		NA		11.0921501706		0.699		-0.025		589		3.0103		0		1		0.5		60		-0.016		0.08		-11.827		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		87		0/1		87017474		TC/T		NA		GR07-08208_S88		NA		49.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		585		474		111		NA		18.9743589744		NA		18.9743589744		15.739		0.553		589		3.0103		0		1		0.5		60		-0.571		2.2		3.31		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1315010202		C/T		NA		GR07-08208_S88		rs200592135		1286.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-08208		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		451		333		118		NA		26.1640798226		NA		26.1640798226		-4.182		0.199		451		3.0103		0		1		0.5		60		1.132		4.48		-0.042		0.12		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2057010274		G/GAT		NA		GR07-08208_S88		NA		2019.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		401		324		77		NA		19.2019950125		NA		19.2019950125		-1.193		0.718		401		3.0103		0		1		0.5		60		0.798		0.42		-0.077		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20609078		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		168.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR07-08208		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		911		213		698		NA		76.6190998902		NA		76.6190998902		6.635		1.227		917		3.0103		0.626		1		0.5		59.99		0.756		21.68		0.303		0.752		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1977502989		G/T		NA		GR07-08208_S88		rs77375493		19746.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-08208		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		500		442		58		NA		11.6		NA		11.6		12.388		-0.039		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.496		0.42		-0.701		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		23709227		G/A		NA		GR07-08208_S88		rs112582298		208.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR07-08208		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		118		54		64		NA		54.2372881356		NA		54.2372881356		-1.537		-0.851		448		3.0103		0		1		0.5		60		-0.786		1.92		0.678		0.874		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25501560		T/C		NA		GR07-08208_S88		NA		226.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		704		573		131		NA		18.6079545455		NA		18.6079545455		-10.256		-0.773		713		3.0103		0		1		0.5		60		-1		1.2		-0.642		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		883014535		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		845.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR07-08208		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		516		1		515		NA		99.8062015504		NA		99.8062015504		-1.705		0.718		516		3.0103		0		2		1		60		-1		26.47		-0.651		11.106		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1368515120		C/C		NA		GR07-08208_S88		rs1042522		13656.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR07-08208		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		170		76		94		NA		55.2941176471		NA		55.2941176471		0.131		-1.537		173		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.359		8.16		-9.979		0.79		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		142401465		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		1386.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		812		236		NA		22.5190839695		NA		22.5190839695		7.727		-0.333		1061		3.0103		3.033		1		0.5		59.98		2.102		3.35		-3.301		0.611		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3534020850		G/A		NA		GR07-08208_S88		rs371769427		3505.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR07-08208		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		89		48		41		NA		46.0674157303		NA		46.0674157303		0.277		0.183		92		3.0103		0		1		0.5		60.12		-0.37		7.47		4.62		0.548		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70201013		GT/G		NA		GR07-08208_S88		NA		664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		290		182		108		NA		37.2413793103		NA		37.2413793103		2.418		-0.07		311		3.0103		0		1		0.5		60		0.599		3.75		0.488		0.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112404140		AT/A		NA		GR07-08208_S88		NA		1086.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR07-08208		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		415		80		335		NA		80.7228915663		NA		80.7228915663		0.176		0.854		440		3.0103		0		1		0.5		59.9		0.654		12.17		-1.079		2.714		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50860727		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		5048.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		GR07-08208		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		330		263		67		NA		20.303030303		NA		20.303030303		-1.453		0.353		332		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.086		0.91		-0.782		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33705966		TA/T		NA		GR07-08208_S88		NA		299.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		471		366		105		NA		22.2929936306		NA		22.2929936306		-1.748		-0.132		473		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.458		0.98		-1.796		0.088		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50007738		GT/G		NA		GR07-08208_S88		NA		462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR07-08208		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		381		254		127		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		0.21		1.44		386		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.213		2.19		1.737		0.23		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87004696		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		832.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR07-08208		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		88		68		20		NA		22.7272727273		NA		22.7272727273		4.552		0.447		541		3.0103		71.744		1		0.5		59.98		0.087		1.85		4.9		5.781		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20001535		TA/T		NA		GR07-08208_S88		NA		162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		191		151		40		NA		20.942408377		NA		20.942408377		4.107		-1.497		192		3.0103		0		1		0.5		60		0.626		1.59		-8.123		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34103212		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		303.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		383		265		118		NA		30.8093994778		NA		30.8093994778		2.152		0.059		383		3.0103		0		1		0.5		60		0.694		2.79		3.918		0.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110705736		GA/G		NA		GR07-11538_S55		NA		1069.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR07-11538		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		424		283		141		NA		33.2547169811		NA		33.2547169811		-0.367		-0.685		425		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.387		2.32		-1.304		0.241		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102305104		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		985.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR07-11538		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		458		291		167		NA		36.4628820961		NA		36.4628820961		4.82		0.999		464		3.0103		0		1		0.5		60		-0.785		5.69		-0.308		0.336		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		264403877		G/GT		NA		GR07-11538_S55		NA		2606.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR07-11538		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon18:c.T1976A:p.I659N,EZH2:NM_152998:exon18:c.T2012A:p.I671N,EZH2:NM_001203247:exon19:c.T2129A:p.I710N,EZH2:NM_001203248:exon19:c.T2102A:p.I701N,EZH2:NM_004456:exon19:c.T2144A:p.I715N		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.98		D		7q36.1		chr7		148506214		A		T		483		332		151		NA		31.2629399586		NA		31.2629399586		-14.111		1.058		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.324		6.45		-0.406		0.189		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29		99		0/1		314209720		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		3113.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203248:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203249:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_004456:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_152998:exon3:c.127delA:p.S43fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543680		CT		C		547		354		193		NA		35.2833638026		NA		35.2833638026		17.031		0.368		550		3.0103		0		1		0.5		60		0.715		9.71		17.07		0.261		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5349012857		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		5311.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		549		235		314		NA		57.1948998179		NA		57.1948998179		5.398		0.147		550		3.0103		0		1		0.5		60		2.115		8.67		16.554		1.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		479904435		TA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		4761.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR07-11538		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		186		116		70		NA		37.6344086022		NA		37.6344086022		0.762		-0.819		189		3.0103		0		1		0.5		60		-0.432		3		-1.039		0.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59602279		TA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR07-11538		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		604		512		92		NA		15.2317880795		NA		15.2317880795		9.69		-0.152		604		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.223		1.14		-14.196		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		727017160		TC/T		NA		GR07-11538_S55		NA		689.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		604		496		108		NA		17.880794702		NA		17.880794702		15.641		-0.263		604		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.585		1.53		4.027		0.047		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		950011264		C/T		NA		GR07-11538_S55		rs200592135		921.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-11538		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		409		276		133		NA		32.5183374083		NA		32.5183374083		0.797		-0.992		409		3.0103		0		1		0.5		60		0.629		6.21		-0.263		0.21		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		257607994		G/GAT		NA		GR07-11538_S55		NA		2538.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		472		390		82		NA		17.3728813559		NA		17.3728813559		3.56		-1.091		474		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.745		0.14		-0.8		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10408279		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		66.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR07-11538		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		488		415		73		NA		14.9590163934		NA		14.9590163934		13.633		1.179		488		3.0103		0		1		0.5		60		0.544		1.65		0.271		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83308387		G/A		NA		GR07-11538_S55		rs112582298		804.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR07-11538		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		495		432		63		NA		12.7272727273		NA		12.7272727273		-12.656		-2.118		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		0.55		-0.381		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		301013266		G/A		NA		GR07-11538_S55		rs201898708		272.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR07-11538		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		637		540		97		NA		15.2276295133		NA		15.2276295133		4.545		-0.329		646		3.0103		0		1		0.5		60		0.597		0.24		-1.083		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		188014173		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		150.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR07-11538		KRAS		intronic		NA		NA		rs140046512		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p12.1		chr12		25398392		C		A		507		429		78		NA		15.3846153846		NA		15.3846153846		12.458		0.505		507		3.0103		0		1		0.5		60		-0.912		1.52		0.821		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		810011062		C/A		NA		GR07-11538_S55		NA		772.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR07-11538		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		401		2		399		NA		99.5012468828		NA		99.5012468828		-2.431		-0.199		402		3.0103		0		2		1		60		1.104		27.15		0.902		9.786		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1091511330		C/C		NA		GR07-11538_S55		rs1042522		10886.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR07-11538		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1106		604		502		NA		45.3887884268		NA		45.3887884268		-12.581		0.599		1109		3.0103		0		1		0.5		62.79		10.774		9.45		-9.608		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10484023817		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR07-11538_S55		NA		10446.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-11538		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		700		499		201		NA		28.7142857143		NA		28.7142857143		-0.829		0.648		706		3.0103		8.636		1		0.5		60		-0.798		4.34		-2.165		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3075012709		A/AG		NA		GR07-11538_S55		NA		3037.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR07-11538		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		145		76		69		NA		47.5862068966		NA		47.5862068966		0.93		0.911		154		3.0103		0		1		0.5		59.94		-1.745		6.61		2.3		0.497		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99601674		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		958.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		175		97		78		NA		44.5714285714		NA		44.5714285714		1.965		0.869		177		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.644		7.77		10.899		0.501		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		139702213		GT/G		NA		GR07-11538_S55		NA		1359.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		634		349		285		NA		44.952681388		NA		44.952681388		-2.024		-0.784		638		3.0103		0		1		0.5		60.03		-1.151		9.02		1.387		0.152		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		575307038		C/CT		NA		GR07-11538_S55		NA		5715.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		351		222		129		NA		36.7521367521		NA		36.7521367521		1.996		-0.746		374		3.0103		2.026		1		0.5		60		0.804		4.1		-0.404		0.291		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147804607		AT/A		NA		GR07-11538_S55		NA		1440.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		430		80		136		214		31.6279069767		49.7674418605		81.3953488372		-0.105		0.022		433		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.98		1.443		10.57		-3.085		3.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.58221365379346E+18		C/CT		NA		GR07-11538_S55		NA		4544.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		432		345		87		NA		20.1388888889		NA		20.1388888889		1.021		0.224		434		3.0103		0		1		0.5		60		-0.2		0.76		1.009		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36707862		TA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		329.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		486		378		108		NA		22.2222222222		NA		22.2222222222		-0.681		-0.622		488		3.0103		0		1		0.5		60		2.723		0.78		-0.841		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41507835		GT/G		NA		GR07-11538_S55		NA		377.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		205		132		73		NA		35.6097560976		NA		35.6097560976		-2.491		-0.948		214		3.0103		16.627		1		0.5		60		-0.11		1.69		0.251		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38402361		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		346.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195801		A		T		224		141		83		NA		37.0535714286		NA		37.0535714286		-9.273		-0.29		235		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.075		11.52		1.01		0.884		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		260905998		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		2580.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195805		A		T		224		140		84		NA		37.5		NA		37.5		1.871		-1.788		235		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.784		11.68		0.993		0.906		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		264404848		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		2615.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195806		TGAAACAA		T		224		141		83		NA		37.0535714286		NA		37.0535714286		-0.798		-0.491		235		3.0103		0		1		0.5		59.98		2.344		11.48		1.836		0.884		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		260905998		TGAAACAA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		2571.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		222		139		83		NA		37.3873873874		NA		37.3873873874		-7.924		-1.093		233		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.691		11.63		1.561		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		260905998		G/C		NA		GR07-11538_S55		NA		2580.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		396		257		139		NA		35.101010101		NA		35.101010101		-0.612		-0.893		397		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.9		2.02		-0.458		0.185		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83604648		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		798.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR07-11538		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		81		46		35		NA		43.2098765432		NA		43.2098765432		4.085		-0.195		567		3.0103		55.561		1		0.5		60		-0.752		5.42		4.43		6.569		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4760970		TA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		438.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		279		212		67		NA		24.0143369176		NA		24.0143369176		1.357		0.424		279		3.0103		0		1		0.5		60		-0.511		2.1		-11.064		0.077		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62204345		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		584.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		500		327		173		NA		34.6		NA		34.6		6.735		1.111		528		3.0103		4.464		1		0.5		60		-1.009		3.46		5.101		0.436		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		176506824		GA/G		NA		GR07-15077_S54		NA		1727.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR07-15077		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		487		257		230		NA		47.227926078		NA		47.227926078		-11.394		-0.654		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.553		11.34		0.024		0.589		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		555106641		A/C		NA		GR07-15077_S54		rs3822214		5522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR07-15077		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		414		259		155		NA		37.4396135266		NA		37.4396135266		-0.159		-0.874		415		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.766		2.97		0.101		0.312		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		126704291		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		1229.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR07-15077		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		771		661		110		NA		14.2671854734		NA		14.2671854734		0.45		-1.427		777		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.16		0.05		-14.649		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		74		0/1		74015478		TA/T		NA		GR07-15077_S54		NA		36.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR07-15077		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		466		304		162		NA		34.7639484979		NA		34.7639484979		1.899		-1.068		468		3.0103		0		1		0.5		60		0.31		4.66		0.584		0.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		220803733		G/GT		NA		GR07-15077_S54		NA		2170.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR07-15077		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1025		562		463		NA		45.1707317073		NA		45.1707317073		-1.943		0.094		1030		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.079		7.83		1.494		0.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		806509646		A/AT		NA		GR07-15077_S54		NA		8027.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR07-15077		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504878		G		GAAGAT		82		34		48		NA		58.5365853659		NA		58.5365853659		-0.541		1.266		83		3.0103		0		1		0.5		60		-0.701		22.85		-2.922		1.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		191101281		G/GAAGAT		NA		GR07-15077_S54		NA		1873.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		0.005

		GR07-15077		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAA		T		75		7		68		NA		90.6666666667		NA		90.6666666667		0.478		0.478		83		3.0103		0		1		0.5		60		1.339		23.93		-2.775		3.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		13631090		T/T		NA		GR07-15077_S54		NA		1794.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		526		450		76		NA		14.4486692015		NA		14.4486692015		-12.886		-0.194		529		3.0103		0		1		0.5		60		-0.421		1.16		-0.629		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		640012795		T/C		NA		GR07-15077_S54		rs201338384		611.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR07-15077		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		641		65		121		455		18.8767550702		70.9828393136		89.8595943838		-0.34		0.204		648		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.05		-1.989		18.3		9.541		4.567		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.18E+20		T/TA		NA		GR07-15077_S54		NA		11731.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR07-15077		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		280		176		104		NA		37.1428571429		NA		37.1428571429		-1.123		-1.446		285		3.0103		0		1		0.5		60		-0.347		2.99		0.24		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87503310		TA/T		NA		GR07-15077_S54		NA		837.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR07-15077		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		688		532		156		NA		22.6744186047		NA		22.6744186047		11.529		0.118		689		3.0103		0		1		0.5		60.02		2.398		3.03		-18.535		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2124016315		TC/T		NA		GR07-15077_S54		NA		2086.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		687		580		107		NA		15.5749636099		NA		15.5749636099		15.819		-0.632		689		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.221		0.94		5.442		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		675013728		C/T		NA		GR07-15077_S54		rs200592135		646.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-15077		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		496		333		163		NA		32.8629032258		NA		32.8629032258		0.848		-1.175		496		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.076		9.89		-1.657		0.216		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		494309857		G/GAT		NA		GR07-15077_S54		NA		4905.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		215		714		NA		76.8568353068		NA		76.8568353068		3.331		-0.55		936		3.0103		1.329		1		0.5		60		0.817		21.37		0.623		0.566		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1987803369		G/T		NA		GR07-15077_S54		rs77375493		19849.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-15077		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		436		65		371		NA		85.0917431193		NA		85.0917431193		-0.014		-0.425		444		3.0103		0		1		0.5		60		0.315		1.28		0.72		3.489		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58501933		T/C		NA		GR07-15077_S54		NA		556.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		475		406		69		NA		14.5263157895		NA		14.5263157895		-13.157		0.854		477		3.0103		0		1		0.5		60		-0.273		1.08		-1.835		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		542012365		G/A		NA		GR07-15077_S54		rs201898708		513.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR07-15077		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		686		553		133		NA		19.387755102		NA		19.387755102		0.998		1.578		701		3.0103		0		1		0.5		59.93		0.358		1.22		-0.801		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		877013847		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		839.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR07-15077		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		497		231		266		NA		53.5211267606		NA		53.5211267606		-17.895		0.498		501		3.0103		0		1		0.5		60		-1.028		10.2		-0.675		0.843		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		509605198		G/C		NA		GR07-15077_S54		rs1042522		5067.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR07-15077		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		569		481		88		NA		15.4657293497		NA		15.4657293497		-1.948		0.673		572		3.0103		10.933		1		0.5		60		1.421		0.42		-1.857		3.374		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		26509634		T/C		NA		GR07-15077_S54		NA		236.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		584		231		353		NA		60.4452054795		NA		60.4452054795		-16.281		1.046		624		3.0103		127.411		1		0.5		59.97		-0.153		14.78		11.404		10.555		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		865805584		A/G		NA		GR07-15077_S54		rs111527738		8629.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		GR07-15077		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		273		153		120		NA		43.956043956		NA		43.956043956		2.59		-0.255		277		3.0103		0		1		0.5		60.12		1.342		5.88		1.571		0.334		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		164303303		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		1605.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		304		188		NA		38.2113821138		NA		38.2113821138		-18.28		-1.329		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.396		6.29		-0.411		0.041		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		312308206		T/G		NA		GR07-15077_S54		NA		3094.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-15077		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		108		61		47		NA		43.5185185185		NA		43.5185185185		1.489		0.965		108		3.0103		0		1		0.5		60		0.492		7.13		7.587		0.439		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		80701464		GT/G		NA		GR07-15077_S54		NA		769.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		280		190		90		NA		32.1428571429		NA		32.1428571429		1.691		1.5		600		3.0103		32.255		1		0.5		60		-0.738		2.6		-0.855		4.743		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76503526		AT/A		NA		GR07-15077_S54		NA		727.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR07-15077		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		436		85		351		NA		80.504587156		NA		80.504587156		0.904		-1.27		437		3.0103		0		1		0.5		60		1.403		10.87		-1.057		2.554		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47780747		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		4740.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		GR07-15077		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		425		337		88		NA		20.7058823529		NA		20.7058823529		0.668		1.225		426		3.0103		0		1		0.5		60		-0.061		0.85		-0.496		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		39807603		TA/T		NA		GR07-15077_S54		NA		360.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		469		362		107		NA		22.8144989339		NA		22.8144989339		2.811		0.564		470		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.179		1.01		0.681		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51007284		GT/G		NA		GR07-15077_S54		NA		472.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR07-15077		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		208		130		78		NA		37.5		NA		37.5		-3.206		0.675		229		3.0103		12.046		1		0.5		59.89		1.194		3.22		-0.71		0.196		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70702091		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		669.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR07-15077		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		388		241		147		NA		37.8865979381		NA		37.8865979381		-0.582		-2.113		390		3.0103		0		1		0.5		60.03		-1.315		2.79		0.581		0.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112103905		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		1083.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR07-15077		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		102		78		24		NA		23.5294117647		NA		23.5294117647		4.984		1.316		558		3.0103		53.014		1		0.5		60		-1.049		2.12		4.689		4.609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25401666		TA/T		NA		GR07-15077_S54		NA		216.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		231		179		52		NA		22.5108225108		NA		22.5108225108		2.363		0.588		231		3.0103		0		1		0.5		60		0.229		1.67		-9.839		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42203444		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		384.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		411		271		140		NA		34.0632603406		NA		34.0632603406		3.004		0.039		440		3.0103		0		1		0.5		60		-0.332		3.59		3.075		0.69		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		151205048		GA/G		NA		GR08-08611_S67		NA		1474.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR08-08611		TET2-AS1		ncRNA_intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106182894		T		G		508		245		263		NA		51.7716535433		NA		51.7716535433		-0.602		0.919		514		3.0103		0		1		0.5		60		0.958		11.49		1.187		1.731		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		586305548		T/G		NA		GR08-08611_S67		NA		5834.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1073		475		598		NA		55.7315936626		NA		55.7315936626		-27.201		0.294		1078		3.0103		577.269		1		0.5		60		0.335		16.33		27.736		10.587		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		17549010739		A/G		NA		GR08-08611_S67		rs2454206		17520.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR08-08611		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		421		283		138		NA		32.7790973872		NA		32.7790973872		0.354		-0.329		425		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.695		2.04		0.658		0.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89505039		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		857.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR08-08611		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		796		660		136		NA		17.0854271357		NA		17.0854271357		0.048		0.29		803		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.031		0.63		-15.537		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		537014579		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		499.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR08-08611		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		462		289		173		NA		37.4458874459		NA		37.4458874459		-2.281		0.151		464		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.048		5.24		0.604		0.366		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		246003714		G/GT		NA		GR08-08611_S67		NA		2422.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR08-08611		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		502		295		207		NA		41.235059761		NA		41.235059761		-15.432		-0.724		507		3.0103		0		1		0.5		60		1.032		9.19		-0.134		0.408		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		464907741		A/G		NA		GR08-08611_S67		NA		4611.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		GR08-08611		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		871		268		603		NA		69.2307692308		NA		69.2307692308		-2.319		0.192		887		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.802		12.73		0.972		1.646		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1112203558		A/AT		NA		GR08-08611_S67		NA		11084.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR08-08611		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon14:c.T1543C:p.C515R,EZH2:NM_152998:exon14:c.T1579C:p.C527R,EZH2:NM_001203247:exon15:c.T1696C:p.C566R,EZH2:NM_001203248:exon15:c.T1669C:p.C557R,EZH2:NM_004456:exon15:c.T1711C:p.C571R		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.998		D		7q36.1		chr7		148511191		A		G		503		272		231		NA		45.9244532803		NA		45.9244532803		1.79		-0.044		505		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.091		9.67		-0.383		0.544		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308		99		0/1		489006031		A/G		NA		GR08-08611_S67		NA		4861.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		501		424		77		NA		15.369261477		NA		15.369261477		-13.429		0.837		502		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		1.34		-1.609		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		701011707		T/C		NA		GR08-08611_S67		rs201338384		672.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR08-08611		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		627		513		114		NA		18.1818181818		NA		18.1818181818		0.932		-0.747		634		3.0103		0		1		0.5		60		0.259		0.45		13.632		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		317012093		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		279.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR08-08611		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		227		62		165		NA		72.6872246696		NA		72.6872246696		-0.289		-0.434		230		3.0103		0		1		0.5		60		1.743		9.02		1.894		1.436		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20840941		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		2046.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR08-08611		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		613		535		78		NA		12.7243066884		NA		12.7243066884		7.843		1.14		617		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.034		0.53		-13.274		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		363018299		TC/T		NA		GR08-08611_S67		NA		325.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		611		507		104		NA		17.0212765957		NA		17.0212765957		15.26		0.078		617		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.138		1.49		3.61		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		937011090		C/T		NA		GR08-08611_S67		rs200592135		908.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR08-08611		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		496		356		140		NA		28.2258064516		NA		28.2258064516		0.297		-1.457		496		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.584		7.77		0.386		0.142		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3889010425		G/GAT		NA		GR08-08611_S67		NA		3851.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		481		393		88		NA		18.2952182952		NA		18.2952182952		-2.317		1.04		481		3.0103		0		1		0.5		60		-0.744		0.37		0.847		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21508428		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		177.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR08-08611		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		503		415		88		NA		17.4950298211		NA		17.4950298211		12.835		0.374		504		3.0103		0		1		0.5		60		1.186		2.11		-1.74		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109008039		G/A		NA		GR08-08611_S67		rs112582298		1061.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR08-08611		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		502		444		58		NA		11.5537848606		NA		11.5537848606		-11.942		-0.329		504		3.0103		0		1		0.5		60		1.278		0.24		1.44		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		149013335		G/A		NA		GR08-08611_S67		rs201898708		120.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR08-08611		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		708		566		142		NA		20.0564971751		NA		20.0564971751		-12.565		1.609		711		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.889		1.14		-0.877		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		841013902		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		803.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR08-08611		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		756		443		313		NA		41.4021164021		NA		41.4021164021		21.925		-0.352		764		3.0103		160.096		1		0.5		59.97		0		12.88		-23.028		9.953		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9776017617		CAA/C		NA		GR08-08611_S67		NA		9738.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		756		443		313		NA		41.4021164021		NA		41.4021164021		21.861		1.373		764		3.0103		159.634		1		0.5		59.97		-0.67		12.79		1.161		9.934		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9707017617		A/ATGTTT		NA		GR08-08611_S67		NA		9669.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		508		0		508		NA		100		NA		100		NA		NA		510		3.0103		0		2		1		60		NA		27.19		NA		12.461		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1384115140		C/C		NA		GR08-08611_S67		rs1042522		13812.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR08-08611		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1336		636		700		NA		52.3952095808		NA		52.3952095808		-13.869		-1.37		1340		3.0103		0		1		0.5		63.5		15.591		11.3		-11.873		0.697		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15140024492		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR08-08611_S67		NA		15102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR08-08611		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		729		487		242		NA		33.1961591221		NA		33.1961591221		-1.523		1.707		732		3.0103		11.906		1		0.5		59.99		-1.62		5.8		-2.596		1.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4262011475		A/AG		NA		GR08-08611_S67		NA		4224.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR08-08611		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		110		40		70		NA		63.6363636364		NA		63.6363636364		-0.955		-1.37		117		3.0103		0		1		0.5		60.09		1.64		9.43		-6.893		0.954		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10750645		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		1037.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		529		0		529		NA		100		NA		100		NA		NA		529		3.0103		0		2		1		60		NA		31.63		NA		12.542		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1677115880		A/A		NA		GR08-08611_S67		NA		16733.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		GR08-08611		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		204		124		80		NA		39.2156862745		NA		39.2156862745		4.291		-0.402		204		3.0103		0		1		0.5		60		-0.844		5.87		10.419		0.289		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		123502899		GT/G		NA		GR08-08611_S67		NA		1197.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		337		217		120		NA		35.6083086053		NA		35.6083086053		0.716		1.691		354		3.0103		0		1		0.5		60		-0.536		2.76		-0.903		0.577		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96604439		AT/A		NA		GR08-08611_S67		NA		928.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR08-08611		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		68		122		245		28.0459770115		56.3218390805		84.367816092		0.18		-0.438		438		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.258		11.44		-0.622		3.477		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01329636158252E+18		C/CT		NA		GR08-08611_S67		NA		4975.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR08-08611		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		443		343		100		NA		22.5733634312		NA		22.5733634312		-1.517		-0.485		444		3.0103		0		1		0.5		60		-1.816		1.31		0.904		0.074		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61807684		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		580.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		487		369		118		NA		24.2299794661		NA		24.2299794661		0.954		0.532		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.847		1.23		-2.162		0.108		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		63707812		GT/G		NA		GR08-08611_S67		NA		599.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR08-08611		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		238		159		79		NA		33.1932773109		NA		33.1932773109		-0.339		0.06		251		3.0103		20.13		1		0.5		59.97		-1.636		2.51		0.151		0.159		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		63402559		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		596.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR08-08611		STAG2		intronic		NA		NA		rs200841330		NA		0.433113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200482		ATTG		A		1021		512		509		NA		49.8530852106		NA		49.8530852106		1.801		-0.586		1023		3.0103		0		1		0.5		60		-1.243		19.12		-27.659		0.687		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19562022869		ATTG/A		NA		GR08-08611_S67		NA		19524.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.333		0.5825		0.312

		GR08-08611		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		412		282		130		NA		31.5533980583		NA		31.5533980583		-0.052		0.162		415		3.0103		0		1		0.5		60		0.138		1.82		1.075		0.19		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78705045		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		749.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR08-08611		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		118		74		44		NA		37.2881355932		NA		37.2881355932		7.072		0.378		586		3.0103		113.875		1		0.5		59.96		0.412		4.53		6.982		5.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57201637		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		420		312		108		NA		25.7142857143		NA		25.7142857143		5.203		-0.604		421		3.0103		0		1		0.5		60		-0.59		2.57		-13.522		0.102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111506074		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		1077.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		631		535		96		NA		15.2139461173		NA		15.2139461173		4.764		0.405		634		3.0103		0		1		0.5		60		-0.172		0.62		-14.008		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		428012234		GT/G		NA		GR08-08611_S67		NA		390.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR09-01457		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		459		288		171		NA		37.2549019608		NA		37.2549019608		2.657		-0.246		467		3.0103		0		1		0.5		60		-0.229		4.17		5.203		0.714		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		195006114		GA/G		NA		GR09-01457_S29		NA		1912.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR09-01457		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		109		38		71		NA		65.1376146789		NA		65.1376146789		8.575		-0.773		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.792		17.64		-2.108		1.483		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		195101471		C/T		NA		GR09-01457_S29		rs2335052		1922.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR09-01457		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1123		502		621		NA		55.2983081033		NA		55.2983081033		-27.695		0.671		1124		3.0103		579.198		1		0.5		60		-1.686		13.98		28.47		9.634		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		15732012820		A/G		NA		GR09-01457_S29		rs2454206		15703.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR09-01457		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		433		284		149		NA		34.4110854503		NA		34.4110854503		0.361		1.563		434		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.286		2.2		0.552		0.205		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		98804787		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		950.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR09-01457		CUX1		intronic		NA		NA		rs10638510		0.5275		0.482827		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TTC		780		454		326		NA		41.7948717949		NA		41.7948717949		16.214		0.468		783		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.114		11.08		3.773		0.367		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8682018300		T/TTC		NA		GR09-01457_S29		NA		8644.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.7893		0.4006		0.0537		0.4963		0.5813		0.5203		0.48		0.8192		0.0575		0.5527

		GR09-01457		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		436		280		156		NA		35.7798165138		NA		35.7798165138		1.044		0.296		440		3.0103		0		1		0.5		60		-0.141		5.06		-0.793		0.315		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		224203151		G/GT		NA		GR09-01457_S29		NA		2204.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR09-01457		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		997		563		434		NA		43.5305917753		NA		43.5305917753		0.234		0.336		1002		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.546		7.53		0.018		0.534		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		754509649		A/AT		NA		GR09-01457_S29		NA		7507.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR09-01457		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		663		518		145		NA		21.8702865762		NA		21.8702865762		1.653		0.634		666		3.0103		0		1		0.5		60		0.303		1.34		16.029		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		925011063		TA/T		NA		GR09-01457_S29		NA		887.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR09-01457		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		232		141		91		NA		39.224137931		NA		39.224137931		-1.262		0.014		234		3.0103		0		1		0.5		60		0.698		3.8		-1.007		0.295		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		91902434		TA/T		NA		GR09-01457_S29		NA		881.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR09-01457		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		622		517		105		NA		16.8810289389		NA		16.8810289389		10.401		0.821		623		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.319		1.55		-15.544		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1000016683		TC/T		NA		GR09-01457_S29		NA		962.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		622		497		125		NA		20.0964630225		NA		20.0964630225		16.544		0.083		623		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.561		2.62		6.529		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1660011588		C/T		NA		GR09-01457_S29		rs200592135		1631.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		451		347		104		NA		23.0598669623		NA		23.0598669623		0.115		0.035		452		3.0103		0		1		0.5		60		0.547		5.95		1.004		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2719010265		G/GAT		NA		GR09-01457_S29		NA		2681.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		463		364		99		NA		21.3822894168		NA		21.3822894168		0.592		0.272		464		3.0103		0		1		0.5		60		2.266		0.74		-1.169		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38107680		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		343.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR09-01457		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		670		544		126		NA		18.8059701493		NA		18.8059701493		2.146		0.183		680		3.0103		0		1		0.5		60		0.161		1.21		-0.319		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		851013855		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		813.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR09-01457		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		428		1		427		NA		99.7663551402		NA		99.7663551402		-0.534		-1.028		430		3.0103		0		2		1		60		1.392		27.73		0.324		10.732		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1189812740		C/C		NA		GR09-01457_S29		rs1042522		11869.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR09-01457		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1112		450		662		NA		59.5323741007		NA		59.5323741007		-13.118		0.023		1113		3.0103		0.533		1		0.5		63.57		9.158		17.23		-7.956		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19199021077		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR09-01457_S29		NA		19161.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		157		81		76		NA		48.4076433121		NA		48.4076433121		0.88		0.186		161		3.0103		0		1		0.5		60		1.173		6.07		-9.216		0.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99101684		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		953.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		214		126		88		NA		41.1214953271		NA		41.1214953271		3.333		-1.522		214		3.0103		0		1		0.5		60		-0.179		6.73		9.845		0.383		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147802959		GT/G		NA		GR09-01457_S29		NA		1440.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		ZRSR2		exonic		nonsynonymous_SNV		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.C1147G:p.P383A		rs61741680		7.00E-04		NA		NA		0.061		T		0.734		P		0.297		B		Xp22.2		chrX		15841063		C		G		777		495		282		NA		36.2934362934		NA		36.2934362934		-5.034		-1.715		784		3.0103		150.399		1		0.5		60		-0.434		7.69		12.142		9.777		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		T		0.014		T		NA		NA		5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674		99		0/1		6005012346		C/G		NA		GR09-01457_S29		rs61741680		5976.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0012		1.00E-04		0		0		0		0.0013		0.0016		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		331		194		137		NA		41.3897280967		NA		41.3897280967		0.585		-0.318		358		3.0103		0		1		0.5		60		0.536		4.04		1.579		0.381		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		137603960		AT/A		NA		GR09-01457_S29		NA		1338.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR09-01457		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		395		82		313		NA		79.2405063291		NA		79.2405063291		-0.287		0.541		428		3.0103		0		1		0.5		60		2.253		11.73		-1.615		2.62		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46710770		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		4633.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		GR09-01457		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		450		341		109		NA		24.2222222222		NA		24.2222222222		0.87		-0.462		453		3.0103		0		1		0.5		60		0.853		1.6		-0.774		0.098		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75707535		TA/T		NA		GR09-01457_S29		NA		719.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		484		369		115		NA		23.7603305785		NA		23.7603305785		-2.531		1.324		488		3.0103		0		1		0.5		60		-1.363		0.9		1.288		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47507995		GT/G		NA		GR09-01457_S29		NA		437.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR09-01457		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		224		165		59		NA		26.3392857143		NA		26.3392857143		-3.964		0.874		236		3.0103		15.389		1		0.5		59.97		-0.056		1.7		-1.023		0.212		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41902660		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		381.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR09-01457		STAG2		intronic		NA		NA		rs201600823		0.0014		0.000529801		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200188		C		G		1014		569		445		NA		43.8856015779		NA		43.8856015779		-10.676		-0.664		1030		3.0103		1.751		1		0.5		60		-1.38		9.08		1.008		0.834		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9240012661		C/G		NA		GR09-01457_S29		rs201600823		9211.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0016		4.00E-04		6.00E-04		0		9.00E-04		0.0023		0.0016		1.00E-04		NA		NA		NA

		GR09-01457		BCORL1		exonic		nonsynonymous_SNV		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.G2669A:p.R890Q,BCORL1:NM_021946:exon3:c.G2669A:p.R890Q		rs201843717		2.00E-04		0.000794702		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.022		D		1		D		0.99		D		Xq26.1		chrX		129149417		G		A		1023		736		287		NA		28.054740958		NA		28.054740958		23.151		0.106		1033		3.0103		178.864		1		0.5		60		0.467		5.69		15.742		7.392		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		T		0.166		T		NA		NA		5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273		99		0/1		5853016030		G/A		NA		GR09-01457_S29		rs201843717		5824.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		1.00E-04		0		9.00E-04		0		2.00E-04		0		0		0.001		0.0026		NA

		GR09-01457		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		124		72		52		NA		41.935483871		NA		41.935483871		7.029		0.414		617		3.0103		167.417		1		0.5		60		1.941		5.68		8.274		7.522		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74101477		TA/T		NA		GR09-01457_S29		NA		703.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		319		251		68		NA		21.3166144201		NA		21.3166144201		2.585		0.866		319		3.0103		0		1		0.5		60		0.524		1.35		-10.982		0.063		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46805034		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		430.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		464		280		184		NA		39.6551724138		NA		39.6551724138		4.874		-1.489		471		3.0103		2.378		1		0.5		60		0.967		4.12		4.201		0.566		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		194805798		GA/G		NA		GR10-06220_S78		NA		1910.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR10-06220		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		89		43		46		NA		51.6853932584		NA		51.6853932584		8.116		-0.53		91		3.0103		0		1		0.5		60		0.669		13.27		-1.548		0.242		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		120901415		C/T		NA		GR10-06220_S78		rs2335052		1180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR10-06220		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		419		288		131		NA		31.2649164678		NA		31.2649164678		1.199		1.744		420		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.518		1.95		-0.28		0.193		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85405214		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR10-06220		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		777		650		127		NA		16.3449163449		NA		16.3449163449		1.47		-0.018		784		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.148		0.42		-15.202		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		360016041		TA/T		NA		GR10-06220_S78		NA		322.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR10-06220		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		670		8		108		554		16.1194029851		82.6865671642		98.8059701493		3.052		-0.385		675		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.359		27.77		0.049		8.429		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.86E+22		TC/TTC		NA		GR10-06220_S78		rs10638510		18604.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-06220		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		464		146		318		NA		68.5344827586		NA		68.5344827586		-0.148		-0.61		468		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.393		12.68		-0.467		1.693		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		592301234		G/GT		NA		GR10-06220_S78		NA		5885.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR10-06220		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1113		599		514		NA		46.1814914645		NA		46.1814914645		3.713		1.225		1122		3.0103		0		1		0.5		60		0.465		6.88		0.131		1.442		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		769509524		A/AT		NA		GR10-06220_S78		NA		7657.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR10-06220		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		111		8		63		40		56.7567567568		36.036036036		92.7927927928		-0.286		0.731		112		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.048		21.48		-2.922		5.486		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.42253148780606E+16		T/TA		NA		GR10-06220_S78		NA		2384.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		520		460		60		NA		11.5384615385		NA		11.5384615385		-11.742		-1.328		521		3.0103		0		1		0.5		60		-0.492		0.25		-1.824		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157012622		T/C		NA		GR10-06220_S78		rs201338384		128.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR10-06220		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		681		58		146		477		21.4390602056		70.0440528634		91.483113069		-3.655		0.082		691		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.2		19.65		11.161		4.678		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.34E+21		T/TA		NA		GR10-06220_S78		NA		13381.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR10-06220		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		238		146		92		NA		38.6554621849		NA		38.6554621849		-0.129		-0.75		238		3.0103		0		1		0.5		60		-0.246		3.54		0.615		0.275		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88002871		TA/T		NA		GR10-06220_S78		NA		842.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR10-06220		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		436		360		76		NA		17.4311926606		NA		17.4311926606		-0.067		0.806		437		3.0103		0		1		0.5		60		1.54		0.58		-1.223		0.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28908068		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		251.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		690		544		146		NA		21.1594202899		NA		21.1594202899		14.605		1.22		691		3.0103		0		1		0.5		60		-0.985		2.29		-17.404		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1620019106		TC/T		NA		GR10-06220_S78		NA		1582.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		688		584		104		NA		15.1162790698		NA		15.1162790698		15.966		-0.457		691		3.0103		0		1		0.5		60		-1.174		1.15		8.173		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		818013944		C/T		NA		GR10-06220_S78		rs200592135		789.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		496		349		147		NA		29.6370967742		NA		29.6370967742		1.985		1.078		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.921		5.37		1.34		0.165		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2703010736		G/GAT		NA		GR10-06220_S78		NA		2665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		413		327		86		NA		20.8232445521		NA		20.8232445521		0.111		1.327		414		3.0103		0		1		0.5		60		-0.938		0.83		-1.631		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38007241		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		342.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		913		172		741		NA		81.161007667		NA		81.161007667		3.067		0.652		922		3.0103		0.686		1		0.5		59.98		-0.556		21.7		0.703		0.822		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1983902061		G/T		NA		GR10-06220_S78		rs77375493		19810.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-06220		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		496		440		56		NA		11.2903225806		NA		11.2903225806		12.193		0.489		499		3.0103		0		1		0.5		60		0.819		0.51		-0.338		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28009313		G/A		NA		GR10-06220_S78		rs112582298		251.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR10-06220		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112362007		G		GGCGA		53		0		53		NA		100		NA		100		NA		NA		562		3.0103		0		2		1		59.96		NA		24.84		NA		7.978		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		13541190		GGCGA/GGCGA		NA		GR10-06220_S78		NA		1316.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		795		599		196		NA		24.6540880503		NA		24.6540880503		0.115		1.442		802		3.0103		0		1		0.5		60		-0.715		2.15		1.578		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1746013782		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		1708.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR10-06220		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		351		178		173		NA		49.2877492877		NA		49.2877492877		-14.427		0.393		351		3.0103		0		1		0.5		60		-0.055		10.3		-15.977		0.665		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		364204418		A/G		NA		GR10-06220_S78		rs139212214		3613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		535		1		534		NA		99.8130841121		NA		99.8130841121		-1.732		-0.871		535		3.0103		0		2		1		60		-0.592		26.2		-1.169		11.178		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1404715860		C/C		NA		GR10-06220_S78		rs1042522		14018.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR10-06220		TP53		intronic		NA		NA		rs146534833		NA		0.586462		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7579643		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C		655		48		607		NA		92.6717557252		NA		92.6717557252		0.98		-0.738		1045		3.0103		1.596		2		1		60		1.446		23.66		-0.351		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		155355410		C/C		NA		GR10-06220_S78		NA		15497.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.7489		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.5182		0.6815		0.6223

		GR10-06220		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		567		475		92		NA		16.2257495591		NA		16.2257495591		-1.666		0.122		571		3.0103		10.974		1		0.5		60		0.511		0.6		-1.714		3.269		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		37109362		T/C		NA		GR10-06220_S78		NA		342.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		494		433		61		NA		12.3481781377		NA		12.3481781377		12.652		2.118		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.063		0.61		-1.636		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33009342		G/A		NA		GR10-06220_S78		rs193110123		301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR10-06220		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		144		53		91		NA		63.1944444444		NA		63.1944444444		0.415		-0.904		148		3.0103		0		1		0.5		60.07		0.379		10.31		-9.268		1.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		152201051		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		1484.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		256		164		92		NA		35.9375		NA		35.9375		-5.556		0.098		258		3.0103		0		1		0.5		60		-1.116		4.89		12.023		0.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		128904007		GT/G		NA		GR10-06220_S78		NA		1251.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		359		215		144		NA		40.1114206128		NA		40.1114206128		1.521		0.979		385		3.0103		5.293		1		0.5		60		2.323		3.92		-0.579		1.936		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		144504221		AT/A		NA		GR10-06220_S78		NA		1407.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR10-06220		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		436		68		143		225		32.7981651376		51.6055045872		84.4036697248		-0.752		-0.749		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.142		11.89		-0.426		3.599		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.2212523542364E+19		C/CT		NA		GR10-06220_S78		NA		5183.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR10-06220		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		426		326		100		NA		23.4741784038		NA		23.4741784038		2.567		-0.971		429		3.0103		0		1		0.5		60		-0.141		1.21		-2.356		0.082		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		55407142		TA/T		NA		GR10-06220_S78		NA		516.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		496		387		109		NA		21.9758064516		NA		21.9758064516		1.168		1.545		496		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.762		0.81		0.702		0.077		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44008068		GT/G		NA		GR10-06220_S78		NA		402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR10-06220		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		265		164		101		NA		38.1132075472		NA		38.1132075472		-3.816		1.44		279		3.0103		16.347		1		0.5		60		-1.851		2.05		-0.809		0.339		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58102608		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		543.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR10-06220		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		413		273		140		NA		33.8983050847		NA		33.8983050847		-1.528		0.795		418		3.0103		0		1		0.5		60		0.69		2.22		0.223		0.21		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95304952		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		915.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR10-06220		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		98		58		40		NA		40.8163265306		NA		40.8163265306		3.58		-0.063		620		3.0103		56.152		1		0.5		59.99		0.836		5.01		4.128		6.439		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52801239		TA/T		NA		GR10-06220_S78		NA		490.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		536		393		143		NA		26.6791044776		NA		26.6791044776		0.989		-0.764		539		3.0103		0		1		0.5		60		-1.134		2.56		-16		0.129		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		140908490		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		1371.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		614		515		99		NA		16.1237785016		NA		16.1237785016		4.546		0.184		618		3.0103		0		1		0.5		60		0.269		0.42		-13.994		0.135		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		294012823		GT/G		NA		GR10-06220_S78		NA		256.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-12883		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		522		312		210		NA		40.2298850575		NA		40.2298850575		2.653		0.164		531		3.0103		1.144		1		0.5		60		-0.701		4.76		5.604		0.586		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		252206314		GA/G		NA		GR10-12883_S57		NA		2484.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR10-12883		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		249		245		NA		49.5951417004		NA		49.5951417004		-13.006		-1.252		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		11.68		-1.073		0.681		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		579706119		A/C		NA		GR10-12883_S57		rs3822214		5768.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR10-12883		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1121		797		324		NA		28.902765388		NA		28.902765388		-25.124		-0.918		1129		3.0103		179.521		1		0.5		60		0.519		5.43		16.507		7.953		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6115021936		A/G		NA		GR10-12883_S57		rs2454206		6086.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR10-12883		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		416		273		143		NA		34.375		NA		34.375		-0.088		0.981		421		3.0103		0		1		0.5		60		-1.802		2.19		-0.509		0.197		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94704751		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		909.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR10-12883		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		756		642		114		NA		15.0793650794		NA		15.0793650794		2.896		0.098		761		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.739		0.19		-14.099		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		179015850		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR10-12883		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		478		317		161		NA		33.6820083682		NA		33.6820083682		0.14		1.713		481		3.0103		0		1		0.5		60		-0.01		4.68		-1.04		0.301		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		227603982		G/GT		NA		GR10-12883_S57		NA		2238.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR10-12883		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		940		521		419		NA		44.5744680851		NA		44.5744680851		1.236		0.762		945		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.704		7.16		1.811		0.524		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		676609017		A/AT		NA		GR10-12883_S57		NA		6728.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR10-12883		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAAA		T,TAA		77		1		29		47		37.6623376623		61.038961039		98.7012987013		NA		NA		78		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		NA		22.65		NA		7.523		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.78186184663404E+16		T/TAA		NA		GR10-12883_S57		NA		1743.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		514		433		81		NA		15.7587548638		NA		15.7587548638		-13.583		1.219		517		3.0103		0		1		0.5		60		0.996		1.36		-0.337		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		725011844		T/C		NA		GR10-12883_S57		rs201338384		696.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR10-12883		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		TA,T		552		40		430		82		77.8985507246		14.8550724638		92.7536231884		3.128		-0.476		557		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.06		-0.614		20.38		8.213		5.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.13E+19		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		11249.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		318		163		155		NA		48.7421383648		NA		48.7421383648		0.806		-0.414		322		3.0103		0		1		0.5		60		0.853		4.88		1.028		0.455		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		158903118		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		1551.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR10-12883		RAD21		intronic		NA		NA		rs201090747		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		C		CT		455		399		56		NA		12.3076923077		NA		12.3076923077		1.539		-0.609		456		3.0103		0		1		0.5		60		0.676		0.17		-0.43		0.028		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11406557		C/CT		NA		GR10-12883_S57		NA		76.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		641		547		94		NA		14.6645865835		NA		14.6645865835		10.966		0.563		643		3.0103		0		1		0.5		60		0.714		0.95		-14.823		0.03		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		644018046		TC/T		NA		GR10-12883_S57		NA		606.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		640		519		121		NA		18.90625		NA		18.90625		16.166		-1.439		643		3.0103		0		1		0.5		60		0.108		2.2		8.461		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1436011717		C/T		NA		GR10-12883_S57		rs200592135		1407.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR10-12883		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		414		75		NA		15.3374233129		NA		15.3374233129		3.676		-0.32		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.756		2.64		0.232		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1330012416		G/GAT		NA		GR10-12883_S57		NA		1292.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073661		T		C		315		160		155		NA		49.2063492063		NA		49.2063492063		-0.105		0.316		334		3.0103		0		1		0.5		60		-0.15		1.23		-1.107		0.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41602326		T/C		NA		GR10-12883_S57		NA		387.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		875		308		567		NA		64.8		NA		64.8		9.35		0.093		885		3.0103		13.428		1		0.5		60		1.439		14.5		-3.019		1.525		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1271306920		G/T		NA		GR10-12883_S57		rs77375493		12684.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-12883		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		474		402		72		NA		15.1898734177		NA		15.1898734177		13.148		0.665		477		3.0103		0		1		0.5		60		0.338		1.53		-0.436		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75408306		G/A		NA		GR10-12883_S57		rs112582298		725.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR10-12883		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		488		430		58		NA		11.8852459016		NA		11.8852459016		-12.007		1.88		493		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		0.29		1.339		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		172013156		G/A		NA		GR10-12883_S57		rs201898708		143.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR10-12883		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		581		508		73		NA		12.5645438898		NA		12.5645438898		-12.492		-2.258		595		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.476		0.51		2.309		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		326016093		T/G		NA		GR10-12883_S57		rs200400743		297.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		GR10-12883		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		817		602		215		NA		26.3157894737		NA		26.3157894737		1.487		1.42		818		3.0103		0		1		0.5		60		-0.997		2.42		0.452		0.139		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2017013766		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		1979.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR10-12883		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		364		179		185		NA		50.8241758242		NA		50.8241758242		-16.083		1.229		366		3.0103		0		1		0.5		60		-0.705		8.51		-2.43		0.726		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		312504025		G/C		NA		GR10-12883_S57		rs1042522		3096.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR10-12883		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		496		441		55		NA		11.0887096774		NA		11.0887096774		12.098		2.232		498		3.0103		0		1		0.5		60		-2.969		0.21		0.824		0.343		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13009368		G/A		NA		GR10-12883_S57		rs193110123		101.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR10-12883		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		176		53		123		NA		69.8863636364		NA		69.8863636364		1.22		-0.574		180		3.0103		0		1		0.5		60		-1.424		10.5		-6.85		1.398		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18860819		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		1848.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		176		86		90		NA		51.1363636364		NA		51.1363636364		4.602		-3.237		177		3.0103		0		1		0.5		60		-0.91		8.65		10.56		0.682		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		156001854		GT/G		NA		GR10-12883_S57		NA		1522.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		418		68		108		242		25.8373205742		57.8947368421		83.7320574163		0.437		0.802		421		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.467		21		1.266		6.316		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.81550325944103E+19		C/CT		NA		GR10-12883_S57		NA		8777.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		GR10-12883		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		430		323		107		NA		24.8837209302		NA		24.8837209302		3.346		1.716		432		3.0103		0		1		0.5		60		0.494		1.32		1.22		0.086		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60406999		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		566.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		473		371		102		NA		21.5644820296		NA		21.5644820296		1.918		-0.129		475		3.0103		0		1		0.5		60		-0.298		0.67		-0.14		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		35407753		GT/G		NA		GR10-12883_S57		NA		316.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR10-12883		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		158		113		45		NA		28.4810126582		NA		28.4810126582		-5.466		0.808		162		3.0103		3.189		1		0.5		60		-0.458		2.56		-4.611		1.09		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44201965		C/CT		NA		GR10-12883_S57		NA		404.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		GR10-12883		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		399		269		130		NA		32.5814536341		NA		32.5814536341		-0.469		-0.993		402		3.0103		0		1		0.5		60.03		-3.617		1.96		-1.072		0.2		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82004774		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		782.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR10-12883		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		94		58		36		NA		38.2978723404		NA		38.2978723404		5.204		-0.331		570		3.0103		87.64		1		0.5		60		1.592		5.05		4.906		4.539		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51201112		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		474.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		318		228		90		NA		28.3018867925		NA		28.3018867925		2.332		-0.18		319		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.593		2.9		-12.16		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95904436		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		921.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		433		296		137		NA		31.6397228637		NA		31.6397228637		4.575		1.761		469		3.0103		5.173		1		0.5		59.96		0.857		3.43		5.388		0.482		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		152306084		GA/G		NA		GR11-00267_S31		NA		1485.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-00267		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1128		480		648		NA		57.4468085106		NA		57.4468085106		-27.256		-0.377		1140		3.0103		573.712		1		0.5		59.98		1.198		15.93		28.531		11.561		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		17994011047		A/G		NA		GR11-00267_S31		rs2454206		17965.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR11-00267		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		428		272		156		NA		36.4485981308		NA		36.4485981308		2.31		0.544		432		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.893		2.64		-0.963		0.221		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		116705115		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		1129.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR11-00267		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		833		685		148		NA		17.7671068427		NA		17.7671068427		1.791		1.161		837		3.0103		0		1		0.5		60		1.296		0.83		-15.957		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		726016490		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		688.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR11-00267		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		373		279		94		NA		25.2010723861		NA		25.2010723861		0.985		1.116		381		3.0103		3.229		1		0.5		60		0.119		5.67		-6.697		0.868		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		215108769		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-00267_S31		NA		2113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		581		10		87		484		14.9741824441		83.3046471601		98.2788296041		0.551		-1.142		587		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.22		0.81		28.17		-1.24		7.791		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.64E+22		TC/TTC		NA		GR11-00267_S31		rs10638510		16368.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-00267		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		480		147		333		NA		69.375		NA		69.375		0.486		1.818		482		3.0103		0		1		0.5		60		-0.525		13.96		0.077		1.835		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		673701425		G/GT		NA		GR11-00267_S31		NA		6699.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR11-00267		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1110		623		487		NA		43.8738738739		NA		43.8738738739		1.775		0.89		1116		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.308		6.45		3.254		0.524		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7196010644		A/AT		NA		GR11-00267_S31		NA		7158.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR11-00267		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		86		20		66		NA		76.7441860465		NA		76.7441860465		-3.524		-0.163		89		3.0103		0		1		0.5		60		0.303		8.18		-1.284		2.833		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6760236		TAAAA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		703.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		890		368		522		NA		58.6516853933		NA		58.6516853933		-0.587		-0.773		900		3.0103		0		1		0.5		60.02		2.057		8.71		20.704		1.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		778506707		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		7747.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR11-00267		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		253		153		100		NA		39.5256916996		NA		39.5256916996		-1.996		0.158		255		3.0103		0		1		0.5		59.92		0.872		3.33		-0.134		0.255		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87902993		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		841.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-00267		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		697		530		167		NA		23.9598278336		NA		23.9598278336		15.508		-2.4		697		3.0103		0		1		0.5		60		-0.801		3.72		-18.374		0.095		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2631017715		TC/T		NA		GR11-00267_S31		NA		2593.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		697		584		113		NA		16.212338594		NA		16.212338594		16.233		-0.936		697		3.0103		0		1		0.5		60		1.958		1.18		4.934		0.037		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		850013021		C/T		NA		GR11-00267_S31		rs200592135		821.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-00267		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		368		121		NA		24.7443762781		NA		24.7443762781		4.205		-0.774		489		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.96		6.67		-1.221		0.105		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3298011335		G/GAT		NA		GR11-00267_S31		NA		3260.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		469		384		85		NA		18.1236673774		NA		18.1236673774		2.333		-0.333		469		3.0103		0		1		0.5		60		1.033		0.31		0.791		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18108777		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		143.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR11-00267		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		779		609		170		NA		21.8228498074		NA		21.8228498074		-0.019		0.737		786		3.0103		0		1		0.5		60		0.167		1.73		-0.697		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1388014502		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		1350.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-00267		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		505		228		277		NA		54.8514851485		NA		54.8514851485		-17.823		0.388		505		3.0103		0		1		0.5		60		-1.132		10.19		0.004		0.906		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		517405188		G/C		NA		GR11-00267_S31		rs1042522		5145.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR11-00267		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1403		623		780		NA		55.5951532431		NA		55.5951532431		-5.107		-0.896		1407		3.0103		3.498		1		0.5		63.62		15.383		15.93		-10.405		0.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22393028298		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-00267_S31		NA		22355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-00267		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		491		420		71		NA		14.4602851324		NA		14.4602851324		13.106		-0.829		494		3.0103		0		1		0.5		60		0.401		1.36		-0.284		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69809205		G/A		NA		GR11-00267_S31		rs193110123		669.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR11-00267		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		104		43		61		NA		58.6538461538		NA		58.6538461538		-1.221		-0.11		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.022		8.62		-6.945		0.867		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9340797		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		896.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		U2AF1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.3		chr21		44524343		A		T		490		233		257		NA		52.4489795918		NA		52.4489795918		-16.714		-0.263		492		3.0103		0		1		0.5		60		0.416		11.22		1.463		0.796		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		552805423		A/T		NA		GR11-00267_S31		NA		5499.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		151		88		63		NA		41.7218543046		NA		41.7218543046		2.709		-1.106		151		3.0103		0		1		0.5		60		0.61		6.36		7.884		0.364		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99702029		GT/G		NA		GR11-00267_S31		NA		959.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		434		78		132		224		30.4147465438		51.6129032258		82.0276497696		-0.234		-0.428		437		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.516		11.63		1.692		3.008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.09E+19		C/CT		NA		GR11-00267_S31		NA		5048.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-00267		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		427		315		112		NA		26.2295081967		NA		26.2295081967		6.421		0.845		429		3.0103		0		1		0.5		60		-0.726		2.13		-0.941		0.118		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94606543		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		908.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		477		368		109		NA		22.8511530398		NA		22.8511530398		0.681		0.94		482		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.58		1.1		1.872		0.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		56407731		GT/G		NA		GR11-00267_S31		NA		526.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-00267		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		205		117		88		NA		42.9268292683		NA		42.9268292683		-4.164		-0.029		216		3.0103		0.71		1		0.5		60		0.804		4.46		1.705		0.591		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95201944		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		914.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-00267		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		402		260		142		NA		35.3233830846		NA		35.3233830846		-0.754		-0.181		406		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.216		2.58		-0.997		0.255		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		107404799		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		1036.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-00267		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		94		56		38		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		4.54		-0.221		569		3.0103		97.865		1		0.5		60		-0.146		5.8		5.389		5.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58201152		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		544.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		216		157		59		NA		27.3148148148		NA		27.3148148148		2.704		0.351		218		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		2.7		-10.285		0.122		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62103108		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		583.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_153759:exon13:c.C1495T:p.R499C,DNMT3A:NM_022552:exon17:c.C2062T:p.R688C,DNMT3A:NM_175629:exon17:c.C2062T:p.R688C		NA		NA		NA		NA		0.067		T		0.823		P		0.214		B		2p23.3		chr2		25464451		G		A		486		297		189		NA		38.8888888889		NA		38.8888888889		18.595		0.688		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		8.97		0.941		0.341		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824		99		0/1		438805750		G/A		NA		GR11-08535_S6		NA		4359.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		262		168		94		NA		35.8778625954		NA		35.8778625954		-0.4		0.671		269		3.0103		1.161		1		0.5		60		-0.115		3.45		1.886		0.812		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94203130		GA/G		NA		GR11-08535_S6		NA		904.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-08535		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1047		792		255		NA		24.3553008596		NA		24.3553008596		-22.53		0.411		1056		3.0103		163.199		1		0.5		60		-0.168		4.24		14.339		11.09		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		4465022381		A/G		NA		GR11-08535_S6		rs2454206		4436.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR11-08535		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		433		285		148		NA		34.1801385681		NA		34.1801385681		-0.852		-0.198		437		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.487		2.28		1.594		0.197		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102605051		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		988.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR11-08535		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50455233		C		T		265		147		118		NA		44.5283018868		NA		44.5283018868		13.825		0.135		267		3.0103		0		1		0.5		60		1.773		10.77		0.575		0.499		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		288202571		C/T		NA		GR11-08535_S6		NA		2853.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		597		9		78		510		13.0653266332		85.4271356784		98.4924623116		0.165		-1.205		602		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.449		27.86		2.042		8.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.67E+22		TC/TTC		NA		GR11-08535_S6		rs10638510		16630.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-08535		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		459		121		338		NA		73.6383442266		NA		73.6383442266		-1.586		-0.357		462		3.0103		0		1		0.5		60		0.014		13.86		0.535		2.144		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64000732		G/GT		NA		GR11-08535_S6		NA		6362.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR11-08535		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1072		563		509		NA		47.4813432836		NA		47.4813432836		-15.908		0.256		1075		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.884		8.17		1.944		1.555		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		879109256		A/AT		NA		GR11-08535_S6		NA		8753.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR11-08535		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		81		6		45		30		55.5555555556		37.037037037		92.5925925926		-0.404		0.027		83		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.212		15.85		0.781		5.421		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.32130629240904E+16		T/TA		NA		GR11-08535_S6		NA		1283.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		511		43		92		376		18.0039138943		73.5812133072		91.5851272016		0.537		-1.883		516		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		2.256		19.09		7.628		4.892		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		9.79372469703788E+18		T/TA		NA		GR11-08535_S6		NA		9755.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR11-08535		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		203		119		84		NA		41.3793103448		NA		41.3793103448		0.28		-1.479		206		3.0103		0		1		0.5		60		-0.445		3.81		0.427		0.29		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81102158		TA/T		NA		GR11-08535_S6		NA		773.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-08535		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		621		518		103		NA		16.5861513688		NA		16.5861513688		2.504		0.428		625		3.0103		0		1		0.5		60		1.339		1.57		-15.809		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1011016507		TC/T		NA		GR11-08535_S6		NA		973.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		616		496		120		NA		19.4805194805		NA		19.4805194805		16.472		0.432		625		3.0103		0		1		0.5		60		1.371		2.16		3.123		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1361011419		C/T		NA		GR11-08535_S6		rs200592135		1332.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-08535		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		436		296		140		NA		32.1100917431		NA		32.1100917431		-2.061		-0.757		437		3.0103		0		1		0.5		60		0.048		5.82		-0.263		0.203		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		257308865		G/GAT		NA		GR11-08535_S6		NA		2535.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		476		383		93		NA		19.5378151261		NA		19.5378151261		2.097		-0.063		476		3.0103		0		1		0.5		60		0.7		0.45		-0.695		0.055		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25108044		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		213.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR11-08535		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		412		367		45		NA		10.9223300971		NA		10.9223300971		10.896		-0.956		416		3.0103		0		1		0.5		60		-0.769		0.27		0.162		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13907655		G/A		NA		GR11-08535_S6		rs112582298		110.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR11-08535		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		487		428		59		NA		12.1149897331		NA		12.1149897331		-12.324		0.455		487		3.0103		0		1		0.5		60		-1.445		0.35		-0.734		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		200012405		G/A		NA		GR11-08535_S6		rs201898708		171.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR11-08535		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		725		573		152		NA		20.9655172414		NA		20.9655172414		-12.221		0.585		732		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.316		1.67		-0.187		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1249014315		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		1211.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-08535		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		490		0		490		NA		100		NA		100		NA		NA		491		3.0103		0		2		1		60		NA		26.89		NA		12.389		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1320314590		C/C		NA		GR11-08535_S6		rs1042522		13174.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR11-08535		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1158		513		645		NA		55.6994818653		NA		55.6994818653		-14.797		0.028		1160		3.0103		0		1		0.5		63.42		14.216		22.04		-10.164		0.74		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25554019551		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-08535_S6		NA		25516.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-08535		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		159		87		72		NA		45.2830188679		NA		45.2830188679		-0.474		0.117		164		3.0103		0		1		0.5		60.07		-1.802		6.33		-9.197		0.375		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104401794		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		1006.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		126		73		53		NA		42.0634920635		NA		42.0634920635		0.965		0.209		126		3.0103		0		1		0.5		60		0.765		6.7		7.304		0.389		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88101661		GT/G		NA		GR11-08535_S6		NA		843.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		308		178		130		NA		42.2077922078		NA		42.2077922078		-1.477		-1.075		329		3.0103		2.879		1		0.5		60		-0.39		4.41		0.74		1.686		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		139603909		AT/A		NA		GR11-08535_S6		NA		1358.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR11-08535		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		426		66		140		220		32.8638497653		51.6431924883		84.5070422535		-0.869		-1.119		428		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.206		11.37		-0.929		3.623		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.88123264957708E+19		C/CT		NA		GR11-08535_S6		NA		4843.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-08535		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		440		342		98		NA		22.2727272727		NA		22.2727272727		1.444		0.286		444		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.283		1.09		-0.311		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51608006		TA/T		NA		GR11-08535_S6		NA		478.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		486		370		116		NA		23.8683127572		NA		23.8683127572		0.38		0.432		488		3.0103		0		1		0.5		60		0.534		1.06		0.659		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		55207406		GT/G		NA		GR11-08535_S6		NA		514.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-08535		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		176		130		46		NA		26.1363636364		NA		26.1363636364		-1.197		-0.232		191		3.0103		6.821		1		0.5		59.87		-0.574		1.7		-0.162		0.298		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33602336		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		298.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-08535		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		412		269		143		NA		34.7087378641		NA		34.7087378641		-1.368		0.104		415		3.0103		0		1		0.5		60		0.07		2.05		-1.034		0.217		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88204734		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		844.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-08535		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		108		68		40		NA		37.037037037		NA		37.037037037		5.52		2.844		596		3.0103		90.183		1		0.5		60		-0.968		4.68		5.557		5.608		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		54301419		TA/T		NA		GR11-08535_S6		NA		505.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		324		226		98		NA		30.2469135802		NA		30.2469135802		6.499		0.666		326		3.0103		0		1		0.5		60		0.538		3.55		-12.41		0.17		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118604388		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		1148.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		128		84		44		NA		34.375		NA		34.375		1.775		-0.374		131		3.0103		1.839		1		0.5		60		-0.765		3.56		2.792		0.448		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49301604		GA/G		NA		GR11-16105_S93		NA		455.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-16105		NPM1		intronic		NA		NA		NA		0.088		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		C		CT		420		291		129		NA		30.7142857143		NA		30.7142857143		1.569		-0.765		424		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.715		3.29		0.125		0.299		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		141703371		C/CT		NA		GR11-16105_S93		NA		1379.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0987		0.0853		0.0574		0.0673		0.086		0.0868		0.1137		NA		NA		NA

		GR11-16105		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		192		138		54		NA		28.125		NA		28.125		-0.782		-0.218		196		3.0103		5.87		1		0.5		60		0.785		6.35		-4.167		0.746		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125604134		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-16105_S93		NA		1218.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		446		238		208		NA		46.6367713004		NA		46.6367713004		1.157		0.451		446		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.754		12.92		-1.338		0.568		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		580006394		A/AG		NA		GR11-16105_S93		NA		5762.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		GR11-16105		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		796		503		293		NA		36.8090452261		NA		36.8090452261		3.29		-0.475		798		3.0103		0		1		0.5		60		-0.699		5.63		1.686		0.297		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		452109245		A/AT		NA		GR11-16105_S93		NA		4483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR11-16105		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		57		0		57		NA		100		NA		100		NA		NA		67		3.0103		0		1		0.5		59.51		NA		24.7		NA		5.549		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		10141370		T/T		NA		GR11-16105_S93		NA		1407.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		GR11-16105		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		423		37		82		304		19.3853427896		71.8676122931		91.2529550827		1.889		-0.956		428		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.08		-0.634		17.32		6.393		4.712		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		7.36552997497628E+18		T/TA		NA		GR11-16105_S93		NA		7327.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR11-16105		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		313		166		147		NA		46.96485623		NA		46.96485623		-0.469		0.108		314		3.0103		0		1		0.5		60		0.341		3.78		0.137		0.289		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122102980		TA/T		NA		GR11-16105_S93		NA		1183.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-16105		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		529		406		123		NA		23.2514177694		NA		23.2514177694		16.615		1.515		531		3.0103		0		1		0.5		60		0.244		3.74		0.678		0.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		200908661		C/T		NA		GR11-16105_S93		rs200592135		1980.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-16105		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		182		160		22		NA		12.0879120879		NA		12.0879120879		7.594		-0.408		182		3.0103		0		1		0.5		60		0.52		0.65		0.373		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14603182		G/A		NA		GR11-16105_S93		rs112582298		117.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR11-16105		HRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0561102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11p15.5		chr11		534409		GCCCAGC		G		138		39		99		NA		71.7391304348		NA		71.7391304348		-6.719		0.823		138		3.0103		0		1		0.5		60.24		0.364		15.5		-7.727		1.981		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		217602183		GCCCAGC/G		NA		GR11-16105_S93		NA		2138.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0061		0.002		0.0984

		GR11-16105		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		784		625		159		NA		20.2806122449		NA		20.2806122449		3.583		-0.511		791		3.0103		0		1		0.5		60		-0.87		1.2		-0.009		0.067		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		981014749		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		943.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-16105		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		190		95		95		NA		50		NA		50		1.125		-0.738		196		3.0103		0		1		0.5		60		-0.875		5.86		-9.557		0.449		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115002034		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		1112.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1024		827		197		NA		19.23828125		NA		19.23828125		5.342		0.405		1028		3.0103		0		1		0.5		60		-0.107		2.32		0.613		0.719		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		2407020851		G/A		NA		GR11-16105_S93		rs371769427		2378.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR11-16105		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		241		128		113		NA		46.887966805		NA		46.887966805		2.087		-0.006		244		3.0103		0		1		0.5		60		-0.101		7.48		11.599		0.535		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		184102814		GT/G		NA		GR11-16105_S93		NA		1803.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		372		242		130		NA		34.9462365591		NA		34.9462365591		-0.774		-0.251		386		3.0103		18.115		1		0.5		60		-1.328		2.75		-0.624		3.823		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106005301		AT/A		NA		GR11-16105_S93		NA		1022.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR11-16105		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		418		68		131		219		31.3397129187		52.3923444976		83.7320574163		-0.555		-0.671		433		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.98		-1.822		11.21		0.937		3.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.72423745482183E+18		C/CT		NA		GR11-16105_S93		NA		4686.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-16105		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		438		350		88		NA		20.0913242009		NA		20.0913242009		3.804		-0.531		444		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.82		0.48		-1.757		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		24607749		TA/T		NA		GR11-16105_S93		NA		208.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		463		335		128		NA		27.6457883369		NA		27.6457883369		-2.45		0.933		463		3.0103		0		1		0.5		60		-1.283		1.56		-0.062		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76006927		GT/G		NA		GR11-16105_S93		NA		722.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-16105		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		148		88		60		NA		40.5405405405		NA		40.5405405405		-1.705		1.392		161		3.0103		26.154		1		0.5		60		1.203		4.09		-1.331		0.073		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64301406		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		605.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-16105		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		389		237		152		NA		39.0745501285		NA		39.0745501285		1.175		-1.651		394		3.0103		0		1		0.5		60		-0.256		2.79		0.211		0.331		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112304131		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		1085.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-16105		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		139		92		47		NA		33.8129496403		NA		33.8129496403		2.695		0.311		607		3.0103		22.527		1		0.5		60		0.394		4.06		2.15		1.412		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60202019		TA/T		NA		GR11-16105_S93		NA		564.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		458		338		120		NA		26.2008733624		NA		26.2008733624		5.699		-0.486		459		3.0103		0		1		0.5		60		-0.81		2.32		-14.545		0.134		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109906679		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		1061.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		737		610		127		NA		17.2320217096		NA		17.2320217096		4.063		0.333		747		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.14		0.84		-15.563		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		660014319		GT/G		NA		GR11-16105_S93		NA		622.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-19462		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		363		220		143		NA		39.3939393939		NA		39.3939393939		2.668		-1.024		380		3.0103		3.193		1		0.5		60		-1.524		4.94		4.51		0.531		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		183104579		GA/G		NA		GR11-19462_S18		NA		1793.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-19462		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1088		489		599		NA		55.0551470588		NA		55.0551470588		-26.947		0.547		1102		3.0103		558.784		1		0.5		60		0.242		15.21		27.92		11.404		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		16580011244		A/G		NA		GR11-19462_S18		rs2454206		16551.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR11-19462		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		423		266		157		NA		37.1158392435		NA		37.1158392435		0.6		-0.398		425		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.907		2.89		-0.62		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		126104832		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		1223.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR11-19462		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		768		651		117		NA		15.234375		NA		15.234375		2.406		-0.763		773		3.0103		0		1		0.5		60		-1.189		0.26		-14.46		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		240015646		TA/T		NA		GR11-19462_S18		NA		202.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR11-19462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		636		11		89		536		13.9937106918		84.2767295597		98.2704402516		0.07		-1.365		644		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.668		28.32		1.222		7.804		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.81E+22		TC/TTC		NA		GR11-19462_S18		rs10638510		18013.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-19462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		444		289		155		NA		34.9099099099		NA		34.9099099099		1.302		1.108		452		3.0103		0		1		0.5		60		-0.442		4.75		0.084		0.299		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		214803821		G/GT		NA		GR11-19462_S18		NA		2110.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR11-19462		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		515		273		242		NA		46.9902912621		NA		46.9902912621		-16.04		0.886		519		3.0103		0		1		0.5		60		-0.129		10.68		0.321		0.6		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		553906945		A/G		NA		GR11-19462_S18		NA		5501.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		GR11-19462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		675		144		531		NA		78.6666666667		NA		78.6666666667		1.55		-0.388		681		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.827		14.85		0.738		2.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1006301397		A/AT		NA		GR11-19462_S18		NA		10025.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR11-19462		EZH2		UTR3		NA		NA		rs3217095		0.6897		0.770966		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504716		AG		A		496		9		487		NA		98.185483871		NA		98.185483871		1.64		0.914		498		3.0103		0		2		1		60.02		-0.042		25.48		0.123		7.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1267612540		A/A		NA		GR11-19462_S18		NA		12638.73		NA		2		1		2		2/1/16		NM_152998:c.*21delC,NM_001203249:c.*21delC,NM_001203248:c.*21delC,NM_001203247:c.*21delC,NM_004456:c.*21delC		0.7694		0.9322		0.702		0.6505		0.598		0.6681		0.7094		0.6616		0.9788		0.7024		0.673

		GR11-19462		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		139		23		116		NA		83.4532374101		NA		83.4532374101		1.097		-0.817		150		3.0103		0		1		0.5		60		0.49		20.67		-2.404		5.709		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		24321310		T/T		NA		GR11-19462_S18		NA		2872.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		GR11-19462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		489		254		235		NA		48.0572597137		NA		48.0572597137		18.977		-0.054		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.03		12.86		-2.842		0.619		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		631905980		C/G		NA		GR11-19462_S18		rs2302427		6290.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR11-19462		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		626		72		114		440		18.2108626198		70.2875399361		88.4984025559		0.363		0.603		629		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		-0.044		15.98		10.435		4.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.00E+20		T/TA		NA		GR11-19462_S18		NA		10005.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR11-19462		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		313		193		120		NA		38.338658147		NA		38.338658147		1.77		0.266		315		3.0103		0		1		0.5		60		1.691		3.58		0.737		0.25		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115903377		TA/T		NA		GR11-19462_S18		NA		1121.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-19462		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		691		547		144		NA		20.8393632417		NA		20.8393632417		14.5		0.43		692		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.603		2.63		-17.6		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1855017933		TC/T		NA		GR11-19462_S18		NA		1817.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		690		563		127		NA		18.4057971014		NA		18.4057971014		16.741		1.699		692		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.52		2		7.579		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1406013209		C/T		NA		GR11-19462_S18		rs200592135		1377.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-19462		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		336		153		NA		31.2883435583		NA		31.2883435583		0.238		-0.859		490		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.057		6		1.316		0.185		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		297009913		G/GAT		NA		GR11-19462_S18		NA		2932.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		497		413		84		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		14.448		-0.347		501		3.0103		0		1		0.5		60		0.181		2.22		0.256		0.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		113308484		G/A		NA		GR11-19462_S18		rs112582298		1104.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR11-19462		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		600		509		91		NA		15.1666666667		NA		15.1666666667		-14.095		0.306		611		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.266		1.36		2.82		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		843015383		T/G		NA		GR11-19462_S18		rs200400743		814.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		GR11-19462		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		775		624		151		NA		19.4838709677		NA		19.4838709677		2.983		-1.048		785		3.0103		0		1		0.5		60		-0.917		1.59		1.369		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1267015072		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		1229.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-19462		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		569		496		73		NA		12.8295254833		NA		12.8295254833		-12.041		-0.618		574		3.0103		0		1		0.5		60		0.786		0.47		2.029		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		293013910		A/T		NA		GR11-19462_S18		rs200376453		264.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		GR11-19462		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		769		495		274		NA		35.6306892068		NA		35.6306892068		21.294		0.321		772		3.0103		150.181		1		0.5		59.98		0.746		12.66		-22.757		8.982		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9771020539		CAA/C		NA		GR11-19462_S18		NA		9733.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		769		495		274		NA		35.6306892068		NA		35.6306892068		21.933		-0.237		772		3.0103		154.235		1		0.5		59.98		-1.169		12.73		0.67		8.989		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9829020436		A/ATGTTT		NA		GR11-19462_S18		NA		9791.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126116:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126117:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001276697:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276698:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276699:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001126118:exon7:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_000546:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126112:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126113:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126114:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001276695:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276696:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276760:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276761:exon8:c.C730A:p.R244S		NA		8.28E-06		NA		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)		0.001		D		0.656		P		0.463		P		17p13.1		chr17		7577091		G		T		502		271		231		NA		46.015936255		NA		46.015936255		13.332		1.697		509		3.0103		0		1		0.5		60		0.454		10.77		-0.296		0.547		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249		99		0/1		543706751		G/T		NA		GR11-19462_S18		NA		5408.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		1.51E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		480		187		293		NA		61.0416666667		NA		61.0416666667		-16.314		0.126		491		3.0103		0		1		0.5		60		-1.818		12.02		-1.536		1.237		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		579903799		G/C		NA		GR11-19462_S18		rs1042522		5770.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR11-19462		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		495		442		53		NA		10.7070707071		NA		10.7070707071		11.455		-0.352		497		3.0103		0		1		0.5		60		0.249		0.12		0.58		0.015		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		87		0/1		8709478		G/A		NA		GR11-19462_S18		rs193110123		58.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR11-19462		ASXL1		UTR3		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31025230		A		G		206		50		156		NA		75.7281553398		NA		75.7281553398		-6.719		0.159		208		3.0103		0		1		0.5		60		1.727		0.84		-0.269		2.349		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20201448		A/G		NA		GR11-19462_S18		NA		173.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_015338:c.*89A>G		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		143		63		80		NA		55.9440559441		NA		55.9440559441		0.718		0.075		150		3.0103		0		1		0.5		60.07		-0.096		7.94		-7.293		0.646		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		117301266		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		1135.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		70		38		32		NA		45.7142857143		NA		45.7142857143		0.347		0.019		71		3.0103		0		1		0.5		60		0.788		7.65		5.403		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5730781		GT/G		NA		GR11-19462_S18		NA		535.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		324		223		101		NA		31.1728395062		NA		31.1728395062		0.948		-2.503		337		3.0103		0		1		0.5		60		-0.576		1.9		-0.447		0.508		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65305432		AT/A		NA		GR11-19462_S18		NA		615.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR11-19462		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		430		73		112		245		26.0465116279		56.976744186		83.023255814		1.392		0.766		431		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.603		11.58		0.362		3.346		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01629436211155E+18		C/CT		NA		GR11-19462_S18		NA		4978.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-19462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		444		342		102		NA		22.972972973		NA		22.972972973		3.757		-0.583		445		3.0103		0		1		0.5		60		-0.268		1.19		-1.302		0.063		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		56707696		TA/T		NA		GR11-19462_S18		NA		529.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		464		349		115		NA		24.7844827586		NA		24.7844827586		0.846		0.673		467		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.029		1.32		1.583		0.116		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65207173		GT/G		NA		GR11-19462_S18		NA		614.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-19462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		159		82		77		NA		48.427672956		NA		48.427672956		-1.255		-0.281		175		3.0103		9.235		1		0.5		59.92		-1.75		5.83		-0.264		0.256		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96501300		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		927.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-19462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		381		268		113		NA		29.6587926509		NA		29.6587926509		-1.271		-1.787		392		3.0103		0		1		0.5		60		-0.654		1.68		-0.5		0.182		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67904713		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		641.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-19462		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		98		66		32		NA		32.6530612245		NA		32.6530612245		5.259		-0.131		549		3.0103		80.962		1		0.5		59.98		-0.015		4.22		5.568		4.242		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45101396		TA/T		NA		GR11-19462_S18		NA		413.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		193		147		46		NA		23.8341968912		NA		23.8341968912		3.44		0.04		193		3.0103		0		1		0.5		60		0.34		1.7		-8.975		0.072		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36502869		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		327.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		327		234		93		NA		28.4403669725		NA		28.4403669725		3.576		-0.313		348		3.0103		1.081		1		0.5		60		1.069		1.86		3.32		0.614		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64604878		GA/G		NA		GR11-20639_S43		NA		608.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-20639		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		432		292		140		NA		32.4074074074		NA		32.4074074074		0.128		0.463		437		3.0103		0		1		0.5		59.92		0.942		1.93		1.317		0.198		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87205573		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		834.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR11-20639		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		743		632		111		NA		14.9394347241		NA		14.9394347241		1.548		-1.619		746		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.174		0.23		-14.952		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		209016475		TA/T		NA		GR11-20639_S43		NA		171.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR11-20639		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00299521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		AT		A		766		620		146		NA		19.0600522193		NA		19.0600522193		1.857		1.575		772		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.864		1.18		-16.377		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		943015241		AT/A		NA		GR11-20639_S43		NA		905.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		0.0119		NA

		GR11-20639		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		116		6		110		NA		94.8275862069		NA		94.8275862069		-1.664		0.368		129		3.0103		0		1		0.5		60		1.804		23.75		3.276		4.534		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		23131740		T/T		NA		GR11-20639_S43		NA		2754.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		GR11-20639		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		517		447		70		NA		13.5396518375		NA		13.5396518375		-12.963		1.412		521		3.0103		0		1		0.5		60		0.064		0.83		0.607		0.025		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		457012824		T/C		NA		GR11-20639_S43		rs201338384		428.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR11-20639		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		649		55		120		474		18.4899845917		73.0354391371		91.5254237288		-0.004		0.934		653		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.352		19.87		11.302		4.804		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.29E+20		T/TA		NA		GR11-20639_S43		NA		12892.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR11-20639		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		229		143		86		NA		37.5545851528		NA		37.5545851528		0.561		-2.1		229		3.0103		0		1		0.5		60		-1.593		3.71		1.943		0.204		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88602828		TA/T		NA		GR11-20639_S43		NA		848.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-20639		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		641		525		116		NA		18.096723869		NA		18.096723869		14.07		1.276		641		3.0103		0		1		0.5		60		-0.984		2.09		-15.985		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1377018459		TC/T		NA		GR11-20639_S43		NA		1339.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		640		510		130		NA		20.3125		NA		20.3125		17.509		1.011		641		3.0103		0		1		0.5		60		-0.341		3.24		6.927		0.064		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2101011763		C/T		NA		GR11-20639_S43		rs200592135		2072.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-20639		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		494		358		136		NA		27.5303643725		NA		27.5303643725		-4.244		-0.528		494		3.0103		0		1		0.5		60		-0.829		7.56		-2.342		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3771010682		G/GAT		NA		GR11-20639_S43		NA		3733.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		410		330		80		NA		19.512195122		NA		19.512195122		0.431		-0.751		410		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.295		0.45		0.52		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22007439		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		182.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR11-20639		SMC3		intronic		NA		NA		rs11380915		0.0687		0.0996406		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112342306		G		GT		901		597		304		NA		33.7402885683		NA		33.7402885683		-19.654		0.602		957		3.0103		5.259		1		0.5		60		0.416		1.19		-2.203		0.998		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1106012546		G/GT		NA		GR11-20639_S43		NA		1068.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1166		0.2701		0.0425		3.00E-04		0.0554		0.0557		0.0667		0.0407		0.289		NA		0.0467

		GR11-20639		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		489		420		69		NA		14.1104294479		NA		14.1104294479		-13.078		0.749		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.11		0.93		0.184		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		485012802		G/A		NA		GR11-20639_S43		rs201898708		456.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR11-20639		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		743		583		160		NA		21.534320323		NA		21.534320323		1.873		0.883		758		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.989		1.6		1.582		0.07		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1227014716		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		1189.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-20639		TP53		intronic		NA		NA		rs201930255		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7577478		G		C		512		447		65		NA		12.6953125		NA		12.6953125		-4.393		0.782		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.852		0.55		-0.597		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		310011890		G/C		NA		GR11-20639_S43		rs201930255		281.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001		NA

		GR11-20639		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		516		3		513		NA		99.4186046512		NA		99.4186046512		-0.983		-0.695		519		3.0103		0		2		1		60		-0.513		26.26		-1.103		9.712		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1357914650		C/C		NA		GR11-20639_S43		rs1042522		13550.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR11-20639		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		115		40		75		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		-0.569		-0.019		117		3.0103		0		1		0.5		60		-0.965		9.99		-6.705		1.227		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11860724		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		1148.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		186		97		89		NA		47.8494623656		NA		47.8494623656		0.869		-0.086		187		3.0103		0		1		0.5		60		-0.476		8.03		7.822		0.501		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		153002260		GT/G		NA		GR11-20639_S43		NA		1492.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		345		203		142		NA		41.1594202899		NA		41.1594202899		0.442		0.733		378		3.0103		5.453		1		0.5		60		1.047		3.95		-2.346		2.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		140004130		AT/A		NA		GR11-20639_S43		NA		1362.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR11-20639		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		421		55		134		232		31.8289786223		55.106888361		86.9358669834		0.342		-0.163		427		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.757		11.83		-0.144		3.778		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01726475458768E+18		C/CT		NA		GR11-20639_S43		NA		4979.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-20639		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		440		360		80		NA		18.1818181818		NA		18.1818181818		3.396		0.224		441		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.63		0.34		0.214		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18608539		TA/T		NA		GR11-20639_S43		NA		148.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		485		368		117		NA		24.1237113402		NA		24.1237113402		0.064		0.777		487		3.0103		0		1		0.5		60		-1.078		1.03		0.416		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		53608009		GT/G		NA		GR11-20639_S43		NA		498.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-20639		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		191		119		72		NA		37.6963350785		NA		37.6963350785		-4.205		-1.472		216		3.0103		8.767		1		0.5		59.89		0.185		3.07		0.318		0.242		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62301920		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		585.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-20639		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0033		0.00503311		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200307		GT		G		469		224		245		NA		52.2388059701		NA		52.2388059701		1.062		-2.021		1003		3.0103		6.451		1		0.5		60		-0.14		20.32		-1.433		2.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		956808404		GT/G		NA		GR11-20639_S43		NA		9530.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0115		0.0012		8.00E-04		0		0.0091		0.0048		0.0051		4.00E-04		NA		NA		0.0222

		GR11-20639		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		412		278		134		NA		32.5242718447		NA		32.5242718447		0.355		-1.505		419		3.0103		0		1		0.5		60		0.372		1.84		0.127		0.193		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		79405296		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		756.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-20639		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		115		76		39		NA		33.9130434783		NA		33.9130434783		6.757		0.643		615		3.0103		106.452		1		0.5		59.98		-0.643		4.3		6.407		7.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		53201766		TA/T		NA		GR11-20639_S43		NA		494.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		453		359		94		NA		20.7505518764		NA		20.7505518764		1.071		0.867		455		3.0103		0		1		0.5		60		-0.352		1.28		-12.945		0.067		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61708529		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		579.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CSF3R		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1p34.3		chr1		36932817		T		TC		52		45		7		NA		13.4615384615		NA		13.4615384615		-2.413		0.268		52		3.0103		0		1		0.5		60		0.59		0.76		-0.536		0.03		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		77		0/1		7701194		T/TC		NA		GR12-04794_S76		NA		39.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25463382		G		GT		150		134		16		NA		10.6666666667		NA		10.6666666667		-2.213		-0.125		151		3.0103		0		1		0.5		60		0.137		1.52		-6.53		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26607379		G/GT		NA		GR12-04794_S76		NA		228.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25463385		C		G		150		134		16		NA		10.6666666667		NA		10.6666666667		1.61		-0.642		151		3.0103		0		1		0.5		60		0.679		1.6		-6.53		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26807372		C/G		NA		GR12-04794_S76		NA		239.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25463389		G		GA		150		134		16		NA		10.6666666667		NA		10.6666666667		1.744		-0.192		151		3.0103		0		1		0.5		60		1.653		1.54		-6.53		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26807372		G/GA		NA		GR12-04794_S76		NA		230.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25464411		G		C		416		368		48		NA		11.5384615385		NA		11.5384615385		10.773		-0.122		417		3.0103		0		1		0.5		60		-0.802		0.11		0.616		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		76		0/1		7607517		G/C		NA		GR12-04794_S76		NA		47.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25468868		G		GT		240		212		28		NA		11.6666666667		NA		11.6666666667		0.726		-0.447		240		3.0103		0		1		0.5		60		-0.207		0.34		0.456		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11905781		G/GT		NA		GR12-04794_S76		NA		81.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25497787		G		C		89		74		15		NA		16.8539325843		NA		16.8539325843		-0.016		-0.751		90		3.0103		0		1		0.5		60		0.06		1.6		-1.814		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		17101877		G/C		NA		GR12-04794_S76		NA		142.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		258		119		139		NA		53.8759689922		NA		53.8759689922		2.963		0.579		262		3.0103		0		1		0.5		60		-0.524		6.62		3.688		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		174502291		GA/G		NA		GR12-04794_S76		NA		1707.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR12-04794		CBLB		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q13.11		chr3		105439142		T		A		64		53		11		NA		17.1875		NA		17.1875		4.217		1.584		64		3.0103		0		1		0.5		60		-1.014		1.79		-0.018		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14301451		T/A		NA		GR12-04794_S76		NA		114.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1049		488		561		NA		53.4795042898		NA		53.4795042898		-25.347		-1.111		1058		3.0103		581.429		1		0.5		60		-1.038		12.87		27.226		9.062		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		13531012091		A/G		NA		GR12-04794_S76		rs2454206		13502.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR12-04794		NPM1		intronic		NA		NA		NA		0.088		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		C		CT		354		206		148		NA		41.8079096045		NA		41.8079096045		0.627		1.298		357		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.772		5.57		-0.742		0.621		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		201001942		C/CT		NA		GR12-04794_S76		NA		1972.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0987		0.0853		0.0574		0.0673		0.086		0.0868		0.1137		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		439		268		171		NA		38.9521640091		NA		38.9521640091		0.787		-0.76		443		3.0103		0		1		0.5		60		1.852		5.66		1.76		0.374		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		252203148		G/GT		NA		GR12-04794_S76		NA		2484.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR12-04794		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		388		234		154		NA		39.6907216495		NA		39.6907216495		2.537		1.501		393		3.0103		0		1		0.5		60		-1.168		5.78		0.59		0.455		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		227903572		A/AT		NA		GR12-04794_S76		NA		2241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR12-04794		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202543:exon24:c.4190delC:p.A1397fs,CUX1:NM_181552:exon24:c.4157delC:p.A1386fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101891960		GC		G		91		74		17		NA		18.6813186813		NA		18.6813186813		0.611		0.245		91		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		2.73		2.114		0.684		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28602329		GC/G		NA		GR12-04794_S76		NA		248.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202544:exon18:c.T1696C:p.F566L,CUX1:NM_001202545:exon18:c.T1606C:p.F536L,CUX1:NM_001202546:exon18:c.T1627C:p.F543L,CUX1:NM_001913:exon19:c.T1744C:p.F582L,CUX1:NM_181500:exon19:c.T1738C:p.F580L		NA		8.33E-06		NA		NA		0		D		0.985		D		0.901		P		7q22.1		chr7		101923392		T		C		54		45		9		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-4.271		0.186		54		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		1.16		-0.116		0.046		NA		NA		0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598		91		0/1		9101184		T/C		NA		GR12-04794_S76		NA		62.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.68E-05		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		intronic		NA		NA		NA		3.44E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101924198		C		T		195		170		25		NA		12.8205128205		NA		12.8205128205		0.169		0.29		196		3.0103		0		1		0.5		60		-0.093		0.24		0.158		0.683		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		75		0/1		7503973		C/T		NA		GR12-04794_S76		NA		46.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		5.00E-04		0		0		0		0		NA		0.002		NA

		GR12-04794		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		219		132		87		NA		39.7260273973		NA		39.7260273973		2.001		-1.687		220		3.0103		0		1		0.5		60		-0.863		4.16		11.116		0.339		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94802558		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		910.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR12-04794		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		266		221		45		NA		16.9172932331		NA		16.9172932331		7.487		0.102		268		3.0103		0		1		0.5		60		-1.818		1.25		-10.459		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37107526		TC/T		NA		GR12-04794_S76		NA		333.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CDKN2A		UTR3		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974456		A		C		173		145		28		NA		16.1849710983		NA		16.1849710983		-6.712		-0.291		174		3.0103		0		1		0.5		60		-0.163		1.36		0.563		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26303721		A/C		NA		GR12-04794_S76		NA		234.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_058197:c.*20T>G		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_001195132:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_058197:exon1:c.T146C:p.I49T		rs199907548		4.00E-04		0.000199681		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.993		D		9p21.3		chr9		21974681		A		G		227		186		41		NA		18.0616740088		NA		18.0616740088		-8.132		-0.296		228		3.0103		243.447		1		0.5		60		1.465		2.17		2.111		7.475		NA		NA		1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101		99		0/1		52105002		A/G		NA		GR12-04794_S76		rs199907548		492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0046		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		PTEN		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q23.31		chr10		89692767		C		CCCAGGTAGATGTCAGAGTGATGAAA		171		135		36		NA		21.0526315789		NA		21.0526315789		-8.8		1.336		172		3.0103		140.272		1		0.5		60		-0.623		4		-9.209		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72108186		C/CCCAGGTAGATGTCAGAGTGATGAAA		NA		GR12-04794_S76		NA		683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		232		26		206		NA		88.7931034483		NA		88.7931034483		1.307		0.398		240		3.0103		0		1		0.5		60		-2.247		1.27		1.323		4.091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3220896		T/C		NA		GR12-04794_S76		NA		293.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_005343:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_176795:exon2:c.T23A:p.V8E		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		11p15.5		chr11		534300		A		T		140		117		23		NA		16.4285714286		NA		16.4285714286		0.112		-1.996		140		3.0103		5.869		1		0.5		60.31		-1.282		4.03		-0.9		0.47		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295		99		0/1		59204701		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		563.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_005343:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_176795:exon2:c.T2A:p.M1K		NA		NA		NA		NA		0		D		0.993		D		0.956		D		11p15.5		chr11		534321		A		T		154		131		23		NA		14.9350649351		NA		14.9350649351		-0.71		0.679		155		3.0103		1.851		1		0.5		60.28		-0.877		3.39		0.385		0.637		0		D		1		D		NA		NA		-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295		99		0/1		55104991		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0561102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11p15.5		chr11		534409		GCCCAGC		G		73		19		54		NA		73.9726027397		NA		73.9726027397		-1.188		-0.371		73		3.0103		0		1		0.5		60.59		-0.371		17.01		-3.74		2.147		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12790525		GCCCAGC/G		NA		GR12-04794_S76		NA		1241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0061		0.002		0.0984

		GR12-04794		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		710		573		137		NA		19.2957746479		NA		19.2957746479		0.751		1.353		737		3.0103		0		1		0.5		60		0.738		0.98		0.519		0.915		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		732014130		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		694.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR12-04794		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		205		74		131		NA		63.9024390244		NA		63.9024390244		-11.567		-1.504		205		3.0103		0		1		0.5		60		0.006		12.57		-0.916		1.41		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		260501489		G/C		NA		GR12-04794_S76		rs1042522		2576.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR12-04794		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		285		51		234		NA		82.1052631579		NA		82.1052631579		-2.808		-0.042		285		3.0103		1.916		1		0.5		64.36		3.564		18.8		-0.778		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		539601222		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR12-04794_S76		NA		5358.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		136		118		18		NA		13.2352941176		NA		13.2352941176		6.817		-0.504		136		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		0.99		0.08		0.025		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16302334		G/A		NA		GR12-04794_S76		rs193110123		134.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR12-04794		RUNX1		exonic		frameshift_insertion		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001754:exon7:c.741dupC:p.N248fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36206770		T		TG		66		47		19		NA		28.7878787879		NA		28.7878787879		-0.042		1.997		66		3.0103		1.035		1		0.5		60		0.878		6.03		-3.47		0.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43501330		T/TG		NA		GR12-04794_S76		NA		397.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		114		49		65		NA		57.0175438596		NA		57.0175438596		0.704		-0.33		116		3.0103		0		1		0.5		60		0.213		7.18		-7.485		1.577		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85601016		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		818.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809046		TA		T		68		55		13		NA		19.1176470588		NA		19.1176470588		0.873		0.671		68		3.0103		0		1		0.5		60		0.156		2.44		-0.515		0.061		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20301734		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		165.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15821785		A		T		307		264		43		NA		14.006514658		NA		14.006514658		10.514		1.279		307		3.0103		0		1		0.5		60		0.307		1.26		-0.961		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41407031		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		385.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		182		81		101		NA		55.4945054945		NA		55.4945054945		1.183		-0.423		183		3.0103		0		1		0.5		60.06		0.349		8.97		9.151		0.914		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		166901580		GT/G		NA		GR12-04794_S76		NA		1631.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCOR		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39921380		A		AC		55		37		18		NA		32.7272727273		NA		32.7272727273		1.749		0.816		55		3.0103		0		1		0.5		60		0.135		8.32		1.336		0.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49501015		A/AC		NA		GR12-04794_S76		NA		457.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCOR		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39930414		TA		T		229		212		17		NA		7.423580786		NA		7.423580786		6.574		-1.399		230		3.0103		0		1		0.5		60		1.349		0.15		-6.425		0.172		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		72		0/1		7207830		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		34.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCOR		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39930416		GA		G		229		212		17		NA		7.423580786		NA		7.423580786		-0.127		0.42		230		3.0103		0		1		0.5		60		-0.63		0.15		-6.858		0.17		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		72		0/1		7207862		GA/G		NA		GR12-04794_S76		NA		34.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		244		163		81		NA		33.1967213115		NA		33.1967213115		-1.507		0.867		283		3.0103		17.194		1		0.5		60		1.732		2.72		-0.263		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70003590		AT/A		NA		GR12-04794_S76		NA		662.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR12-04794		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		430		60		115		255		26.7441860465		59.3023255814		86.0465116279		-3.289		-0.304		437		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.128		19.43		-1.449		4.926		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.39450076254755E+18		C/CT		NA		GR12-04794_S76		NA		8356.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		GR12-04794		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		369		276		93		NA		25.2032520325		NA		25.2032520325		2.929		-0.665		369		3.0103		0		1		0.5		60		-0.346		1.18		0.328		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47305716		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		435.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0895		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		G		GT		453		372		81		NA		17.880794702		NA		17.880794702		1.104		0.341		454		3.0103		0		1		0.5		60		2.526		1.12		0.227		0.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		54505799		G/GT		NA		GR12-04794_S76		NA		507.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0837		0.0927		0.1508		0.0948		0.0323		0.0851		0.0612		0.0842		NA		NA		NA

		GR12-04794		ATRX		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq21.1		chrX		76940583		TA		T		171		156		15		NA		8.7719298246		NA		8.7719298246		0.663		-0.123		171		3.0103		0		1		0.5		60		0.636		0.48		-6.157		0.01		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11904719		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		81.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		splicing		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123159688		A		ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		440		384		56		NA		12.7272727273		NA		12.7272727273		-12.026		-1.312		440		3.0103		123		1		0.5		60		0.682		1.28		-12.089		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		601021693		A/ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		GR12-04794_S76		NA		563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_001042749:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001282418:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042750:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042751:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_006603:exon3:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		120		69		51		NA		42.5		NA		42.5		-2.804		0.328		130		3.0103		6.827		1		0.5		60		-0.852		3.31		-0.76		0.194		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43401202		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		396.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195805		A		T		73		62		11		NA		15.0684931507		NA		15.0684931507		-2.429		0.054		76		3.0103		0		1		0.5		60		-0.409		2.64		0.039		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22101872		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		192.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		73		62		11		NA		15.0684931507		NA		15.0684931507		-4.526		0.285		75		3.0103		0		1		0.5		60		-0.023		2.46		-2.074		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21702338		GAAACAAT/G		NA		GR12-04794_S76		NA		179.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		73		62		11		NA		15.0684931507		NA		15.0684931507		-3.847		-0.146		75		3.0103		0		1		0.5		60		0.332		2.63		-0.301		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22002331		G/C		NA		GR12-04794_S76		NA		191.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		373		215		158		NA		42.3592493298		NA		42.3592493298		1.283		-0.866		376		3.0103		0		1		0.5		60		1.132		2.96		-0.557		0.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114003523		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		1102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCORL1		exonic		nonframeshift_insertion		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP,BCORL1:NM_021946:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129147689		T		TAGCACCTGTCCC		70		60		10		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		0.327		0.931		70		3.0103		0		1		0.5		60		-0.176		1.2		-5.043		0.518		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12103102		T/TAGCACCTGTCCC		NA		GR12-04794_S76		NA		83.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		105		70		35		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		4.778		-0.045		421		3.0103		63.028		1		0.5		59.94		-1.529		2.85		4.291		6.593		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33601778		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		298.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		238		163		75		NA		31.512605042		NA		31.512605042		1.942		-0.039		241		3.0103		0		1		0.5		60		-1.125		2.56		-10.313		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64703106		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		609.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		233		120		113		NA		48.4978540773		NA		48.4978540773		4.227		0.329		239		3.0103		4.522		1		0.5		60		-0.415		7.42		4.051		0.419		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		176502111		GA/G		NA		GR12-06743_S45		NA		1727.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR12-06743		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		59		35		24		NA		40.6779661017		NA		40.6779661017		5.578		0.162		60		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		8.79		0.023		0.394		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		54701078		C/T		NA		GR12-06743_S45		rs2335052		518.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR12-06743		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		429		264		165		NA		38.4615384615		NA		38.4615384615		0.262		-0.198		429		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.731		3.27		1.531		0.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		144004092		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		1402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR12-06743		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		831		679		152		NA		18.2912154031		NA		18.2912154031		10.601		1.264		836		3.0103		0		1		0.5		60		-0.591		1.09		-16.547		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		941015394		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		903.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR12-06743		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		564		13		69		482		12.2340425532		85.4609929078		97.695035461		1.26		-0.621		569		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.769		28.97		0.608		7.386		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.64E+22		TC/TTC		NA		GR12-06743_S45		rs10638510		16337.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR12-06743		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		438		137		301		NA		68.7214611872		NA		68.7214611872		0.569		1.884		444		3.0103		0		1		0.5		60		0.283		12.4		0.07		1.731		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		547001157		G/GT		NA		GR12-06743_S45		NA		5432.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR12-06743		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00299521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		AT		A		830		638		192		NA		23.1325301205		NA		23.1325301205		-9.611		-0.591		836		3.0103		0		1		0.5		60		0.95		2.18		-17.61		0.106		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1850014352		AT/A		NA		GR12-06743_S45		NA		1812.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		0.0119		NA

		GR12-06743		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		506		447		59		NA		11.6600790514		NA		11.6600790514		-11.778		0.397		508		3.0103		0		1		0.5		60		-1.517		0.24		0.194		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		149012364		T/C		NA		GR12-06743_S45		rs201338384		120.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR12-06743		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		672		521		151		NA		22.4702380952		NA		22.4702380952		4.622		0.61		674		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.921		1.32		15.556		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		921012243		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		883.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR12-06743		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		285		152		133		NA		46.6666666667		NA		46.6666666667		1.083		0.849		287		3.0103		0		1		0.5		60.04		1.134		4.08		-1.255		0.414		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		120002525		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		1162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR12-06743		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		466		389		77		NA		16.5236051502		NA		16.5236051502		2.311		1.375		469		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.155		0.26		0.846		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15809558		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		120.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		620		533		87		NA		14.0322580645		NA		14.0322580645		10.339		-0.002		621		3.0103		0		1		0.5		60		0.148		0.59		-13.915		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		400016377		TC/T		NA		GR12-06743_S45		NA		362.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		620		521		99		NA		15.9677419355		NA		15.9677419355		15.746		-1.689		621		3.0103		0		1		0.5		60		1.168		0.65		4.743		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		431011930		C/T		NA		GR12-06743_S45		rs200592135		402.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		501		390		111		NA		22.1556886228		NA		22.1556886228		1.523		0.771		502		3.0103		0		1		0.5		60		0.417		5.61		-0.023		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2849011699		G/GAT		NA		GR12-06743_S45		NA		2811.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		413		338		75		NA		18.1598062954		NA		18.1598062954		0.317		-0.539		417		3.0103		0		1		0.5		60		-0.236		0.39		0.046		0.052		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19707015		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		159.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		931		568		363		NA		38.9903329753		NA		38.9903329753		7.909		-0.6		941		3.0103		2.527		1		0.5		60		-0.037		8.56		3.442		0.513		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7995013615		G/T		NA		GR12-06743_S45		rs77375493		7966.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR12-06743		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		453		376		77		NA		16.9977924945		NA		16.9977924945		13.831		-0.992		453		3.0103		0		1		0.5		60		0.806		1.9		-0.147		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88807990		G/A		NA		GR12-06743_S45		rs112582298		859.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR12-06743		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		119		58		61		NA		51.2605042017		NA		51.2605042017		-6.733		0.896		464		3.0103		0		1		0.5		60		0.125		2.07		-1.869		0.744		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		27502100		T/C		NA		GR12-06743_S45		NA		246.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		1080		695		385		NA		35.6481481481		NA		35.6481481481		1.642		1.853		1086		3.0103		0		1		0.5		60		0.084		4.25		-1.1		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4625014739		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		4587.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR12-06743		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		510		2		508		NA		99.6078431373		NA		99.6078431373		0.382		-1.195		510		3.0103		0		2		1		60		-0.589		27.25		-0.041		8.878		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1392415010		C/C		NA		GR12-06743_S45		rs1042522		13895.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR12-06743		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		499		444		55		NA		11.0220440882		NA		11.0220440882		12.104		-0.071		499		3.0103		0		1		0.5		60		0.202		0.44		1.187		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25008791		G/A		NA		GR12-06743_S45		rs193110123		221.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR12-06743		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2422delC:p.P808fs		NA		1.66E-05		NA		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022936		TC		T		1082		889		193		NA		17.8373382625		NA		17.8373382625		14.449		-0.06		1090		3.0103		129.748		1		0.5		60		0.254		2.17		16.406		6.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2390028726		TC/T		NA		GR12-06743_S45		NA		2352.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.01E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C587T:p.T196I		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		0.999		D		21q22.12		chr21		36231797		G		A		487		245		242		NA		49.6919917864		NA		49.6919917864		-18.404		1.431		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.992		11.06		-0.59		0.681		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072		99		0/1		541406230		G/A		NA		GR12-06743_S45		NA		5385.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		182		83		99		NA		54.3956043956		NA		54.3956043956		0.972		1.001		192		3.0103		0		1		0.5		60		1.359		7.51		-9.854		0.643		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		140401711		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		1366.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		317		175		NA		35.5691056911		NA		35.5691056911		-17.918		0.667		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.127		5.11		-0.162		0.073		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		254008511		T/G		NA		GR12-06743_S45		NA		2511.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		159		78		81		NA		50.9433962264		NA		50.9433962264		-0.139		-0.097		160		3.0103		0		1		0.5		59.86		0.215		8.26		9.261		0.605		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		135001846		GT/G		NA		GR12-06743_S45		NA		1312.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44733310		G		C		324		0		324		NA		100		NA		100		NA		NA		325		3.0103		0		2		1		60		NA		31.02		NA		11.568		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		100799710		C/C		NA		GR12-06743_S45		NA		10050.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		335		211		124		NA		37.0149253731		NA		37.0149253731		0.286		-0.603		345		3.0103		10.133		1		0.5		60		-0.605		3.23		0.92		2.744		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112004275		AT/A		NA		GR12-06743_S45		NA		1082.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		61		159		215		36.5517241379		49.4252873563		85.9770114943		2.439		-0.666		437		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.329		12.68		-1.014		3.594		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.55E+20		C/CT		NA		GR12-06743_S45		NA		5516.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		433		338		95		NA		21.9399538106		NA		21.9399538106		0.231		-1.858		435		3.0103		0		1		0.5		60		-1.284		0.87		-1.215		0.061		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41207412		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		374.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		482		378		104		NA		21.5767634855		NA		21.5767634855		1.423		-0.859		482		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.255		0.75		-0.315		0.254		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40108114		GT/G		NA		GR12-06743_S45		NA		363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR12-06743		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		195		99		96		NA		49.2307692308		NA		49.2307692308		-4.487		-0.945		202		3.0103		12.386		1		0.5		60.05		1.034		4.7		0.285		0.212		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95401838		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		916.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR12-06743		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		385		225		160		NA		41.5584415584		NA		41.5584415584		0.867		-0.52		391		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.491		3.87		-0.463		0.382		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		152603540		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		1488.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR12-06743		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		108		70		38		NA		35.1851851852		NA		35.1851851852		4.07		-0.278		579		3.0103		72.595		1		0.5		60		0.735		3.92		4.306		3.896		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46101544		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		423.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		303		228		75		NA		24.7524752475		NA		24.7524752475		0.445		2.085		303		3.0103		0		1		0.5		60		0.72		2.23		-11.092		0.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71404174		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		676.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		554		468		86		NA		15.523465704		NA		15.523465704		-3.276		-1.916		555		3.0103		0		1		0.5		60		-0.953		0.36		-12.796		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		237011672		GT/G		NA		GR12-06743_S45		NA		199.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR13-12872		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		279		167		112		NA		40.1433691756		NA		40.1433691756		5.5		-1.573		281		3.0103		0.489		1		0.5		59.92		-0.733		5.51		4.084		0.644		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157403254		GA/G		NA		GR13-12872_S21		NA		1536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR13-12872		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		6.646		0.126		60		3.0103		0		1		0.5		60		-0.392		12.1		0.584		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		75401092		C/T		NA		GR13-12872_S21		rs2335052		725.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR13-12872		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1046		553		493		NA		47.1319311663		NA		47.1319311663		6.861		-1.394		1059		3.0103		1.733		1		0.5		59.99		-0.493		10.71		0.921		0.817		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11231012489		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs367758008		11202.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		GR13-12872		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		444		164		280		NA		63.0630630631		NA		63.0630630631		1.614		-2.184		449		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.818		5.84		-1.129		1.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		263202479		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		2594.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR13-12872		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		710		598		112		NA		15.7746478873		NA		15.7746478873		1.714		1.984		712		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.36		0.27		-14.723		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		230015242		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		192.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR13-12872		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		GT		G		490		375		115		NA		23.4693877551		NA		23.4693877551		-0.747		1.092		491		3.0103		0		1		0.5		60		-0.613		0.63		0.848		0.099		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34607667		GT/G		NA		GR13-12872_S21		NA		308.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.017		0.0065		0.0051		0.0269		0.0038		0.0066		0.0067		0.0113		NA		NA		NA

		GR13-12872		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		69		6		63		NA		91.3043478261		NA		91.3043478261		-2.308		0.028		75		3.0103		0		1		0.5		59.68		1.966		22.55		-0.085		3.545		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		79		1-Jan		1327790		T/T		NA		GR13-12872_S21		NA		1555.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		GR13-12872		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		598		252		346		NA		57.8595317726		NA		57.8595317726		-0.323		-0.135		603		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.651		7.52		17.141		0.973		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		453504567		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		4497.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR13-12872		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		326		202		124		NA		38.036809816		NA		38.036809816		-0.403		0.479		329		3.0103		0		1		0.5		60		0.086		2.52		-0.217		0.212		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85803888		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		820.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR13-12872		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		676		534		142		NA		21.0059171598		NA		21.0059171598		15.17		-0.521		679		3.0103		0		1		0.5		59.98		2.481		2.93		-17.555		0.069		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2016016752		TC/T		NA		GR13-12872_S21		NA		1978.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		674		545		129		NA		19.1394658754		NA		19.1394658754		17.38		0.311		679		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.159		2.33		6.454		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1597012656		C/T		NA		GR13-12872_S21		rs200592135		1568.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR13-12872		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		390		289		101		NA		25.8974358974		NA		25.8974358974		-1.956		-0.215		392		3.0103		0		1		0.5		60		-0.668		7.05		0.802		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		278808406		G/GAT		NA		GR13-12872_S21		NA		2750.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		467		379		88		NA		18.8436830835		NA		18.8436830835		-2.492		0.104		469		3.0103		0		1		0.5		60		-0.735		0.09		1.181		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		79		0/1		7908380		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		41.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR13-12872		CDKN2A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968782		T		C		1005		494		511		NA		50.8457711443		NA		50.8457711443		-13.197		1.253		1011		3.0103		1.742		1		0.5		60		-0.319		9.93		1.301		0.569		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10011010322		T/C		NA		GR13-12872_S21		NA		9982.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_058197:exon1:c.C302T:p.P101L		rs75256133		1.00E-04		0.00199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974525		G		A		401		221		180		NA		44.8877805486		NA		44.8877805486		16.606		-0.19		403		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		11.51		-1.143		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		464205383		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs75256133		4613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.0019		0		0		0		0		NA		0.0099		NA

		GR13-12872		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		494		420		74		NA		14.979757085		NA		14.979757085		-13.403		0.546		495		3.0103		0		1		0.5		60		-0.695		1.03		-1.842		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		539012431		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs201898708		510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR13-12872		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		819		612		207		NA		25.2747252747		NA		25.2747252747		6.969		-2.124		825		3.0103		0		1		0.5		60		0.237		2.51		0.922		0.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2092015053		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		2054.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR13-12872		ETV6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		11803150		G		A		970		482		488		NA		50.3092783505		NA		50.3092783505		-0.699		0.606		973		3.0103		0.516		1		0.5		60		-0.729		10.56		-0.267		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1027309864		G/A		NA		GR13-12872_S21		NA		10244.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		KRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p12.1		chr12		25398387		A		G		505		235		270		NA		53.4653465347		NA		53.4653465347		-17.697		0.373		508		3.0103		0		1		0.5		60		0.313		12.33		-0.151		0.841		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		625405710		A/G		NA		GR13-12872_S21		NA		6225.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		359		175		184		NA		51.2534818942		NA		51.2534818942		-14.826		-0.237		360		3.0103		0		1		0.5		60		-1.944		9.02		2.523		0.744		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		326803754		G/C		NA		GR13-12872_S21		rs1042522		3239.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR13-12872		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G1954A:p.G652S		rs3746609		0.0189		0.0171725		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.653		T		0.444		B		0.035		B		20q11.21		chr20		31022469		G		A		821		622		199		NA		24.2387332521		NA		24.2387332521		18.832		-0.359		825		3.0103		156.778		1		0.5		60		-0.233		4.51		14.18		8.379		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434		99		0/1		3733014268		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs3746609		3704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.002		0.0015		0.1023		0.072		0.0133		0.0051		0.024		0.0027		0.003		0.0585		0.005

		GR13-12872		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001754:exon7:c.G710A:p.R237K		NA		NA		NA		ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.022		D		0.996		D		0.987		D		21q22.12		chr21		36206802		C		T		657		325		332		NA		50.5327245053		NA		50.5327245053		-0.984		0.008		662		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.872		10.03		-2.387		0.759		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251		99		0/1		662006582		C/T		NA		GR13-12872_S21		NA		6591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		149		77		72		NA		48.322147651		NA		48.322147651		0.292		-0.245		156		3.0103		0		1		0.5		60.14		1.285		7.72		-8.5		0.5		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118701602		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		251		135		116		NA		46.2151394422		NA		46.2151394422		1.519		0.22		252		3.0103		0		1		0.5		60.09		-0.337		8.13		11.841		0.531		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		207802924		GT/G		NA		GR13-12872_S21		NA		2040.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		446		70		117		259		26.2331838565		58.0717488789		84.3049327354		0.023		0.319		449		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		-0.266		18.35		-1.551		5.579		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.22350666529683E+18		C/CT		NA		GR13-12872_S21		NA		8185.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		GR13-12872		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		428		319		109		NA		25.4672897196		NA		25.4672897196		-0.98		-1.122		430		3.0103		0		1		0.5		60		-0.701		1.45		-0.31		0.096		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65607472		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		618.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		472		355		117		NA		24.7881355932		NA		24.7881355932		-0.292		0.014		475		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.332		0.77		-1.136		0.102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40107663		GT/G		NA		GR13-12872_S21		NA		363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR13-12872		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		248		124		124		NA		50		NA		50		-4.796		0.533		260		3.0103		5.062		1		0.5		60.02		0.404		6.06		1.455		0.431		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		153901820		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		1501.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR13-12872		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		400		272		128		NA		32		NA		32		1.141		0.863		405		3.0103		0		1		0.5		60		-0.165		1.38		-0.001		0.18		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58905122		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		551.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR13-12872		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		112		54		58		NA		51.7857142857		NA		51.7857142857		5.623		-0.691		614		3.0103		87.061		1		0.5		60		-1.807		7.77		6.675		6.272		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		90801111		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		870.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		382		276		106		NA		27.7486910995		NA		27.7486910995		5.899		0.341		382		3.0103		0		1		0.5		60		-0.674		2.86		-13.562		0.137		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		113005609		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		1092.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		448		310		138		NA		30.8035714286		NA		30.8035714286		2.56		-1.038		474		3.0103		0		1		0.5		60		-0.923		2.41		3.816		0.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111506312		GA/G		NA		GR13-14616_S69		NA		1077.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR13-14616		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		350		227		123		NA		35.1428571429		NA		35.1428571429		0.208		-0.022		351		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.624		2.25		1.694		0.249		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82403979		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		786.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR13-14616		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		437		5		55		377		12.585812357		86.2700228833		98.8558352403		2.001		0.643		440		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.17		1.619		28.15		0.328		8.454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		85		2-Jan		1.23419655936012E+19		TC/TTC		NA		GR13-14616_S69		rs10638510		12303.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR13-14616		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		466		296		170		NA		36.4806866953		NA		36.4806866953		-0.156		-0.597		467		3.0103		4.223		1		0.5		60		-1.051		4.69		0.514		0.088		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		222403524		G/GT		NA		GR13-14616_S69		NA		2186.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR13-14616		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		442		224		218		NA		49.3212669683		NA		49.3212669683		0.225		-0.461		442		3.0103		0		1		0.5		60.05		1.121		14.45		-1.202		0.666		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		642206023		A/AG		NA		GR13-14616_S69		NA		6384.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		GR13-14616		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		695		134		561		NA		80.7194244604		NA		80.7194244604		1.489		1.406		699		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.225		17.5		-2.001		2.92		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122000981		A/AT		NA		GR13-14616_S69		NA		12162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR13-14616		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		81		12		69		NA		85.1851851852		NA		85.1851851852		-1.734		-0.578		81		3.0103		0		1		0.5		60		0.867		14.77		1.445		4.977		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		9881180		T/T		NA		GR13-14616_S69		NA		1196.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		496		432		64		NA		12.9032258065		NA		12.9032258065		-12.512		0.216		500		3.0103		0		1		0.5		60		1.107		0.96		0.433		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		506011267		T/C		NA		GR13-14616_S69		rs201338384		477.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR13-14616		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		481		247		234		NA		48.6486486486		NA		48.6486486486		18.108		-0.464		485		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.079		12.85		0.729		0.641		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		620906112		C/G		NA		GR13-14616_S69		rs2302427		6180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR13-14616		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		579		47		532		NA		91.8825561313		NA		91.8825561313		-0.057		-0.832		584		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.182		18.13		8.343		4.786		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		104536000		T/T		NA		GR13-14616_S69		NA		10499.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR13-14616		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		206		122		84		NA		40.7766990291		NA		40.7766990291		1.95		-0.547		209		3.0103		0		1		0.5		60		-0.028		3.2		-1.198		0.32		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69702199		TA/T		NA		GR13-14616_S69		NA		659.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR13-14616		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		647		541		106		NA		16.3833075734		NA		16.3833075734		8.773		-0.092		650		3.0103		0		1		0.5		60		-0.442		1.44		-15.159		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		969016976		TC/T		NA		GR13-14616_S69		NA		931.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		644		516		128		NA		19.8757763975		NA		19.8757763975		16.843		0.391		650		3.0103		0		1		0.5		60		0.344		2.29		7.752		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1501011229		C/T		NA		GR13-14616_S69		rs200592135		1472.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR13-14616		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		498		386		112		NA		22.4899598394		NA		22.4899598394		2.29		1.118		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.085		5.66		0.487		0.082		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2856011341		G/GAT		NA		GR13-14616_S69		NA		2818.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		452		363		89		NA		19.6902654867		NA		19.6902654867		-1.103		0.991		453		3.0103		0		1		0.5		60		-0.945		0.31		0.15		0.064		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		17807769		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		140.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR13-14616		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		249		210		39		NA		15.6626506024		NA		15.6626506024		9.912		0.379		251		3.0103		0		1		0.5		60		-1.618		1.73		0.084		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45904404		G/A		NA		GR13-14616_S69		rs112582298		430.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR13-14616		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		504		441		63		NA		12.5		NA		12.5		-12.342		0.695		505		3.0103		0		1		0.5		60		-0.814		0.37		-0.856		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		215013266		G/A		NA		GR13-14616_S69		rs201898708		186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR13-14616		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		708		580		128		NA		18.0790960452		NA		18.0790960452		2.677		-1.893		718		3.0103		0		1		0.5		60		1.503		0.94		-0.396		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		705014479		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		667.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR13-14616		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		354		0		354		NA		100		NA		100		NA		NA		358		3.0103		0		2		1		60		NA		26.34		NA		11.744		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		935410570		C/C		NA		GR13-14616_S69		rs1042522		9325.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR13-14616		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		118		54		64		NA		54.2372881356		NA		54.2372881356		0.221		1.002		123		3.0103		0		1		0.5		60.09		0.044		7.96		-8.579		0.637		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97601005		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		938.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		253		122		131		NA		51.7786561265		NA		51.7786561265		3.087		1.078		254		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.511		9.09		12.483		0.693		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		233602664		GT/G		NA		GR13-14616_S69		NA		2298.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		328		190		138		NA		42.0731707317		NA		42.0731707317		2.197		1.202		357		3.0103		8.322		1		0.5		59.98		-2.016		3.82		0.512		2.231		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129004087		AT/A		NA		GR13-14616_S69		NA		1252.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		43		260		132		59.7701149425		30.3448275862		90.1149425287		-1.57		-0.126		437		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.327		13.85		-3.567		4.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		6.06E+20		C/CT		NA		GR13-14616_S69		NA		6022.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		441		322		119		NA		26.9841269841		NA		26.9841269841		-2.461		-0.269		446		3.0103		0		1		0.5		60		-0.125		1.77		0.451		0.116		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81607079		TA/T		NA		GR13-14616_S69		NA		778.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938661		AAG		A		424		200		224		NA		52.8301886792		NA		52.8301886792		-16.018		-0.361		424		3.0103		0		1		0.5		60		-1.074		20.13		-0.548		0.812		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		857408529		AAG/A		NA		GR13-14616_S69		NA		8536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		490		381		109		NA		22.2448979592		NA		22.2448979592		0.616		-0.205		491		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.631		0.6		-0.937		0.552		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		32907676		GT/G		NA		GR13-14616_S69		NA		291.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		237		132		105		NA		44.3037974684		NA		44.3037974684		-1.925		0.171		248		3.0103		29.476		1		0.5		60		0.783		4.66		-0.807		0.113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114102100		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		1103.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195809		A		T		387		217		170		NA		43.9276485788		NA		43.9276485788		5.318		-0.934		387		3.0103		0		1		0.5		60		-0.886		6.48		0.567		0.48		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		253503811		A/T		NA		GR13-14616_S69		NA		2506.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195810		A		T		387		217		170		NA		43.9276485788		NA		43.9276485788		6.537		0.572		387		3.0103		0		1		0.5		60		0.04		6.48		0.147		0.48		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		253503811		A/T		NA		GR13-14616_S69		NA		2506.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195812		A		T		387		217		170		NA		43.9276485788		NA		43.9276485788		6.349		0.658		387		3.0103		0		1		0.5		60		0.554		6.48		1.947		0.48		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		253503811		A/T		NA		GR13-14616_S69		NA		2506.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		391		250		141		NA		36.0613810742		NA		36.0613810742		0.542		1.337		394		3.0103		0		1		0.5		60		-1.272		1.99		0.158		0.246		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81604354		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		778.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR13-14616		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		90		58		32		NA		35.5555555556		NA		35.5555555556		6.195		-1.539		584		3.0103		103.31		1		0.5		60		-1.256		4.14		5.358		6.516		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41001170		TA/T		NA		GR13-14616_S69		NA		372.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		406		293		113		NA		27.8325123153		NA		27.8325123153		4.822		-0.19		410		3.0103		0		1		0.5		60		-1.179		2.92		-14.111		0.134		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122405468		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		1186.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		331		210		121		NA		36.5558912387		NA		36.5558912387		4.7		-1.442		335		3.0103		5.564		1		0.5		60		-0.158		3.72		3.646		0.42		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		126704121		GA/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1229.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR14-02215		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1115		818		297		NA		26.6367713004		NA		26.6367713004		-23.871		0.394		1126		3.0103		163.805		1		0.5		60		0.417		4.89		15.107		9.184		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5481023759		A/G		NA		GR14-02215_S33		rs2454206		5452.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR14-02215		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		417		266		151		NA		36.2110311751		NA		36.2110311751		0.179		-1.581		421		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.151		2.44		-0.763		0.238		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105604834		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		1018.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR14-02215		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		454		252		202		NA		44.4933920705		NA		44.4933920705		0.095		1.187		459		3.0103		0		1		0.5		60.05		-0.31		7.06		1.372		0.538		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		324102816		G/GT		NA		GR14-02215_S33		NA		3203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR14-02215		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		710		310		400		NA		56.338028169		NA		56.338028169		2.721		0.648		715		3.0103		0		1		0.5		60		2.121		10.73		0.021		0.918		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		765704932		A/AT		NA		GR14-02215_S33		NA		7619.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR14-02215		CUX1		intronic		NA		NA		rs372419470		6.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101877571		G		C		977		311		666		NA		68.1678607984		NA		68.1678607984		-3.431		0.503		993		3.0103		0		1		0.5		60		-1.134		16.09		0.679		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1574805365		G/C		NA		GR14-02215_S33		rs372419470		15719.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		5.00E-04		0		5.00E-04		0		0		0.001		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		496		422		74		NA		14.9193548387		NA		14.9193548387		-12.895		-0.15		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.306		1.27		0.102		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		659012386		T/C		NA		GR14-02215_S33		rs201338384		630.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR14-02215		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		476		37		89		350		18.6974789916		73.5294117647		92.2268907563		-0.775		-0.12		477		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		-0.405		19.31		6.652		4.945		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		9.22968219212923E+18		T/TA		NA		GR14-02215_S33		NA		9191.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR14-02215		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		148		94		54		NA		36.4864864865		NA		36.4864864865		0.708		-0.905		148		3.0103		0		1		0.5		60		1.207		2.84		0.125		0.161		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45801841		TA/T		NA		GR14-02215_S33		NA		420.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR14-02215		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		621		530		91		NA		14.653784219		NA		14.653784219		-1.644		0.857		623		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.721		1.04		-14.479		0.03		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		681018099		TC/T		NA		GR14-02215_S33		NA		643.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		618		511		107		NA		17.3139158576		NA		17.3139158576		15.776		0.049		623		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.906		1.89		2.921		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1197011368		C/T		NA		GR14-02215_S33		rs200592135		1168.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		329		267		62		NA		18.8449848024		NA		18.8449848024		-0.714		1.006		330		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.197		4.06		-0.899		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		137307904		G/GAT		NA		GR14-02215_S33		NA		1335.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		892		673		219		NA		24.5515695067		NA		24.5515695067		6.286		0.803		902		3.0103		13.504		1		0.5		59.97		-0.904		3.31		-6.682		1.659		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2978021859		G/T		NA		GR14-02215_S33		rs77375493		2949.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR14-02215		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_001195132:exon3:c.C496T:p.H166Y		rs181044510		3.00E-04		0.000998403		NA		0.077		T		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968732		G		A		503		265		238		NA		47.3161033797		NA		47.3161033797		-17.531		-0.466		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		11.03		1.346		0.592		NA		NA		1		N		NA		NA		-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209		99		0/1		557407153		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs181044510		5545.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0.5		3.00E-04		0		3.00E-04		NA		0.003		0.002

		GR14-02215		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		366		302		64		NA		17.4863387978		NA		17.4863387978		12.569		-0.906		368		3.0103		0		1		0.5		60		-0.364		2.19		1.708		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83106489		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs112582298		802.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR14-02215		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356326		G		A		429		76		353		NA		82.2843822844		NA		82.2843822844		2.015		-0.42		451		3.0103		0		1		0.5		60		-0.875		1.31		0.387		3.097		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59202896		G/A		NA		GR14-02215_S33		NA		563.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		488		413		75		NA		15.368852459		NA		15.368852459		-13.459		0.352		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.317		1.48		0.169		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		751012310		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs201898708		722.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR14-02215		SMC3		intronic		NA		NA		rs199796123		8.68E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361986		C		T		526		465		61		NA		11.5969581749		NA		11.5969581749		-12.271		0.831		527		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.323		0.37		3.036		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		223013660		C/T		NA		GR14-02215_S33		rs199796123		194.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		1.00E-04		0		0		0		0		0		0		8.00E-04		NA		NA

		GR14-02215		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		685		563		122		NA		17.8102189781		NA		17.8102189781		3.107		0.432		694		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.082		0.86		-1.112		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		623014359		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		585.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR14-02215		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		455		0		455		NA		100		NA		100		NA		NA		458		3.0103		0		2		1		60		NA		26.73		NA		12.245		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1219013610		C/C		NA		GR14-02215_S33		rs1042522		12161.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR14-02215		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.3201dupT:p.S1067fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023715		C		CT		1913		1423		490		NA		25.614218505		NA		25.614218505		-7.424		0.251		1921		3.0103		1.507		1		0.5		59.99		0.351		3.4		-15.237		0.521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6541045196		C/CT		NA		GR14-02215_S33		NA		6503.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		RUNX1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36252851		T		TAC		515		409		106		NA		20.5825242718		NA		20.5825242718		2.697		1.535		517		3.0103		0		1		0.5		60		-0.532		6.01		0.674		0.066		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3133014264		T/TAC		NA		GR14-02215_S33		NA		3095.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		144		71		73		NA		50.6944444444		NA		50.6944444444		2.495		1.035		148		3.0103		0		1		0.5		60		1.004		7.05		-9.289		0.503		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105201482		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		1014.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		485		338		147		NA		30.3092783505		NA		30.3092783505		-17.507		0.937		490		3.0103		0		1		0.5		60		-1.199		4.11		-0.202		0.174		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		202209044		T/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1993.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		246		130		116		NA		47.1544715447		NA		47.1544715447		3.14		-1.484		252		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.988		7.95		10.922		0.526		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		199302741		GT/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1955.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		383		243		140		NA		36.5535248042		NA		36.5535248042		0.697		0.427		834		3.0103		7.376		1		0.5		60		-1.185		3.38		0.406		1.247		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		133204552		AT/A		NA		GR14-02215_S33		NA		1294.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR14-02215		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		81		141		213		32.4137931034		48.9655172414		81.3793103448		1.3		-0.823		440		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.223		10.37		-1.129		3.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.54920215238264E+19		C/CT		NA		GR14-02215_S33		NA		4511.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR14-02215		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		380		293		87		NA		22.8947368421		NA		22.8947368421		1.826		0.689		380		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.808		1.22		-1.785		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50106545		TA/T		NA		GR14-02215_S33		NA		463.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		480		366		114		NA		23.75		NA		23.75		-0.698		1.774		482		3.0103		0		1		0.5		60.02		-2.017		0.88		0.371		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46207687		GT/G		NA		GR14-02215_S33		NA		424.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR14-02215		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		236		147		89		NA		37.7118644068		NA		37.7118644068		-4.584		-0.149		246		3.0103		17.457		1		0.5		59.97		1.13		3.27		0.703		0.161		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		80902293		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		771.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR14-02215		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		400		267		133		NA		33.25		NA		33.25		1.064		0.985		403		3.0103		0		1		0.5		59.94		-1.374		1.63		-0.922		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69104675		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		653.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR14-02215		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		151		86		65		NA		43.0463576159		NA		43.0463576159		6.555		0.393		627		3.0103		106.315		1		0.5		60		-1.041		6.63		6.289		4.323		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		103901786		TA/T		NA		GR14-02215_S33		NA		1001.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		306		215		91		NA		29.7385620915		NA		29.7385620915		5.266		0.551		306		3.0103		0		1		0.5		60		0.785		3.11		-12.281		0.121		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99004491		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		952.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		DNMT3A		UTR5		NA		NA		rs148146288		0.0026		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25536859		C		T		639		311		328		NA		51.3302034429		NA		51.3302034429		9.272		-0.412		645		3.0103		0		1		0.5		60		-0.389		10.16		1.998		0.671		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		651805745		C/T		NA		HFL1059_S94		rs148146288		6489.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_022552:c.-6G>A,NM_175629:c.-6G>A,NM_175630:c.-6G>A		4.00E-04		0		0		0.0035		0		0.0041		0		0.002		NA		NA		0.001

		HFL1059		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		610		368		242		NA		39.6721311475		NA		39.6721311475		-17.318		-0.41		626		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.745		8.38		0.124		0.36		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		514009577		T/C		NA		HFL1059_S94		NA		5111.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		217		133		84		NA		38.7096774194		NA		38.7096774194		2.341		0.315		219		3.0103		3.046		1		0.5		60		-0.605		3.72		2.83		0.453		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84402341		GA/G		NA		HFL1059_S94		NA		806.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		HFL1059		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_032638:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_001145661:exon5:c.C913G:p.L305V		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.999		D		3q21.3		chr3		128202807		G		C		988		558		430		NA		43.5222672065		NA		43.5222672065		-1.358		1.914		997		3.0103		1.75		1		0.5		60		-1.637		8.4		-0.266		0.842		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906		99		0/1		8330011909		G/C		NA		HFL1059_S94		NA		8301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		441		200		241		NA		54.6485260771		NA		54.6485260771		0.227		2.24		442		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.092		5.02		-0.465		0.729		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		225202955		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		2214.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		HFL1059		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		GT		G		459		351		108		NA		23.5294117647		NA		23.5294117647		1.236		0.315		461		3.0103		0		1		0.5		60		0.78		0.79		0.802		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		39807109		GT/G		NA		HFL1059_S94		NA		360.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.017		0.0065		0.0051		0.0269		0.0038		0.0066		0.0067		0.0113		NA		NA		NA

		HFL1059		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		441		226		215		NA		48.7528344671		NA		48.7528344671		-0.008		-1.755		441		3.0103		0		1		0.5		60		1.764		14.26		0.766		0.645		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		632406007		A/AG		NA		HFL1059_S94		NA		6286.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		HFL1059		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1001		589		412		NA		41.1588411588		NA		41.1588411588		-11.057		0.89		1007		3.0103		0		1		0.5		60		-1.043		6.22		1.005		0.444		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		626309994		A/AT		NA		HFL1059_S94		NA		6225.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		HFL1059		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		615		263		352		NA		57.2357723577		NA		57.2357723577		3.938		-0.085		619		3.0103		0		1		0.5		60		-0.644		8.57		16.781		1.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		530904256		TA/T		NA		HFL1059_S94		NA		5271.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		HFL1059		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		230		122		108		NA		46.9565217391		NA		46.9565217391		-4.792		0.259		233		3.0103		0		1		0.5		60		0.314		4.82		0.271		0.43		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114602004		TA/T		NA		HFL1059_S94		NA		1108.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		HFL1059		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		452		382		70		NA		15.4867256637		NA		15.4867256637		-1.174		0.093		453		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.84		0.15		0.821		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10609379		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		68.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		570		441		129		NA		22.6315789474		NA		22.6315789474		16.039		0.219		573		3.0103		0		1		0.5		60		1.02		2.6		3.73		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150809748		C/T		NA		HFL1059_S94		rs200592135		1479.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		490		412		78		NA		15.9183673469		NA		15.9183673469		4.285		1.984		491		3.0103		0		1		0.5		60		1.383		1.65		-1.579		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		847012189		G/GAT		NA		HFL1059_S94		NA		809.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		468		376		92		NA		19.6581196581		NA		19.6581196581		1.765		0.173		469		3.0103		0		1		0.5		60		-0.385		0.25		-1.119		0.073		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15407661		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		HFL1059		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		500		430		70		NA		14		NA		14		-12.953		2.183		502		3.0103		0		1		0.5		60		-0.083		0.94		-1.223		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		500013027		G/A		NA		HFL1059_S94		rs201898708		471.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		HFL1059		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		907		658		249		NA		27.4531422271		NA		27.4531422271		12.302		-0.044		913		3.0103		0		1		0.5		60		-0.803		2.78		0.484		0.162		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2559014099		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		2521.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		HFL1059		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		281		90		191		NA		67.9715302491		NA		67.9715302491		-10.973		-0.353		290		3.0103		0		1		0.5		60		-0.23		14.41		-12.977		1.696		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		407701952		A/G		NA		HFL1059_S94		rs139212214		4048.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		142		36		106		NA		74.6478873239		NA		74.6478873239		0.118		0.965		145		3.0103		0		1		0.5		60		1.093		10.98		-7.76		1.677		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15960552		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		1558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		943		476		467		NA		49.5227995758		NA		49.5227995758		13.569		-0.108		948		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.296		10.56		0.932		0.668		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9991012219		AT/A		NA		HFL1059_S94		NA		9953.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		HFL1059		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		237		125		112		NA		47.2573839662		NA		47.2573839662		4.254		-0.222		240		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.923		8.1		11.314		0.549		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		195602812		GT/G		NA		HFL1059_S94		NA		1918.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		372		231		141		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		0.95		0.202		406		3.0103		0		1		0.5		60		-0.931		3.95		1.069		0.808		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150605037		AT/A		NA		HFL1059_S94		NA		1468.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		HFL1059		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		61		231		143		53.1034482759		32.8735632184		85.9770114943		-0.375		-0.33		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		-0.364		11.62		1.259		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.0949103023191E+19		C/CT		NA		HFL1059_S94		NA		5056.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		HFL1059		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		440		346		94		NA		21.3636363636		NA		21.3636363636		4.783		-0.227		440		3.0103		0		1		0.5		60		1.761		0.58		-0.81		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		29407700		TA/T		NA		HFL1059_S94		NA		256.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		464		353		111		NA		23.9224137931		NA		23.9224137931		-1.226		-0.322		465		3.0103		2.7		1		0.5		60		0.228		0.69		-3.729		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		35706690		GT/G		NA		HFL1059_S94		NA		319.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		HFL1059		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		249		144		105		NA		42.1686746988		NA		42.1686746988		-2.7		1.68		257		3.0103		14.15		1		0.5		60		0.201		3.57		-0.898		0.217		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92702115		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		889.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		HFL1059		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		304		143		161		NA		52.9605263158		NA		52.9605263158		-6.978		-0.962		304		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		13.74		0.273		0.818		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		421503900		GAAACAAT/G		NA		HFL1059_S94		NA		4177.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		304		143		161		NA		52.9605263158		NA		52.9605263158		-10.934		0.612		304		3.0103		0		1		0.5		60		0.248		13.77		2.048		0.818		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		421503900		G/C		NA		HFL1059_S94		NA		4186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		388		262		126		NA		32.4742268041		NA		32.4742268041		1.506		3.459		397		3.0103		0		1		0.5		60		1.272		1.44		-0.161		0.182		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59604454		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		exonic		frameshift_insertion		PHF6:NM_001015877:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032335:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032458:exon2:c.22dupA:p.Q7fs		NA		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511668		G		GA		470		226		244		NA		51.914893617		NA		51.914893617		-0.874		-1.25		474		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		11.65		-0.392		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		551304538		G/GA		NA		HFL1059_S94		NA		5475.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		122		87		35		NA		28.6885245902		NA		28.6885245902		7.186		-0.11		572		3.0103		135.712		1		0.5		60		0.203		2.74		6.714		6.735		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37101818		TA/T		NA		HFL1059_S94		NA		333.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		427		304		123		NA		28.8056206089		NA		28.8056206089		4.488		-0.645		430		3.0103		0		1		0.5		60		0.242		3.06		-14.64		0.14		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134405393		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		1306.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		643		546		97		NA		15.0855365474		NA		15.0855365474		-5.569		0.276		643		3.0103		0		1		0.5		60		-0.491		0.5		-14.592		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		356013064		GT/G		NA		HFL1059_S94		NA		318.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		JP1462		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		289		165		124		NA		42.9065743945		NA		42.9065743945		0.943		1.603		294		3.0103		2.286		1		0.5		60		0.676		5.12		4.883		0.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		151803111		GA/G		NA		JP1462_S58		NA		1480.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		JP1462		TET2-AS1		ncRNA_intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106154990		T		TATAGATAG		278		157		121		NA		43.5251798561		NA		43.5251798561		0.448		-0.41		288		3.0103		0		1		0.5		60		-0.11		9.54		2.251		0.449		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		268808637		T/TATAGATAG		NA		JP1462_S58		NA		2650.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		433		293		140		NA		32.3325635104		NA		32.3325635104		2.458		1.393		436		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.079		2.16		0.17		0.182		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97405029		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		936.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		JP1462		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		276		227		49		NA		17.7536231884		NA		17.7536231884		0.684		-0.097		280		3.0103		0		1		0.5		60		0.17		2.65		-5.487		0.726		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77007190		G/GGGGGCCGAGTC		NA		JP1462_S58		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		469		136		333		NA		71.0021321962		NA		71.0021321962		-0.399		0.78		472		3.0103		0		1		0.5		60		-0.683		13.37		-2.254		1.801		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		631001129		G/GT		NA		JP1462_S58		NA		6272.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		JP1462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		525		114		411		NA		78.2857142857		NA		78.2857142857		1.166		-1.198		526		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.331		15.93		-0.572		2.677		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84020928		A/AT		NA		JP1462_S58		NA		8364.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		JP1462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		18.333		1.229		485		3.0103		0		1		0.5		60		1.867		11.76		-0.242		0.552		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		573306604		C/G		NA		JP1462_S58		rs2302427		5704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		JP1462		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		550		221		329		NA		59.8181818182		NA		59.8181818182		1.249		-0.943		556		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.245		9.2		16.452		1.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		509503570		TA/T		NA		JP1462_S58		NA		5057.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		JP1462		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		156		90		66		NA		42.3076923077		NA		42.3076923077		-2.111		0.485		157		3.0103		0		1		0.5		60		0.102		3.67		-0.77		0.291		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61001614		TA/T		NA		JP1462_S58		NA		572.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		JP1462		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		574		445		129		NA		22.4738675958		NA		22.4738675958		16.599		1.671		585		3.0103		0		1		0.5		60		-0.252		3.11		2.423		0.082		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		181109510		C/T		NA		JP1462_S58		rs200592135		1782.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		JP1462		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		394		304		90		NA		22.8426395939		NA		22.8426395939		-1.071		-1.718		395		3.0103		0		1		0.5		60		-0.044		5.76		-0.38		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		230609331		G/GAT		NA		JP1462_S58		NA		2268.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		482		401		81		NA		16.8049792531		NA		16.8049792531		-1.219		-0.24		482		3.0103		0		1		0.5		60		-1.316		0.09		2.054		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		82		0/1		8208504		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		44.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		JP1462		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		325		283		42		NA		12.9230769231		NA		12.9230769231		10.452		2.533		327		3.0103		0		1		0.5		60		-0.816		1.03		0.509		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36205497		G/A		NA		JP1462_S58		rs112582298		333.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		JP1462		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		A		438		68		370		NA		84.4748858447		NA		84.4748858447		-1.017		-0.214		447		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.08		0.81		0.681		3.398		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38301996		T/A		NA		JP1462_S58		NA		354.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		490		425		65		NA		13.2653061224		NA		13.2653061224		-12.542		-0.036		493		3.0103		0		1		0.5		60		-0.262		0.62		3.161		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		330012731		G/A		NA		JP1462_S58		rs201898708		301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		JP1462		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		545		474		71		NA		13.0275229358		NA		13.0275229358		-11.559		-0.321		556		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.064		0.52		1.164		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		314013971		T/G		NA		JP1462_S58		rs200400743		285.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		JP1462		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		705		563		142		NA		20.1418439716		NA		20.1418439716		4.544		-0.42		717		3.0103		0		1		0.5		60		-0.169		1.76		-0.459		0.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1279013624		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		1241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		JP1462		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		522		457		65		NA		12.4521072797		NA		12.4521072797		-11.741		0.824		523		3.0103		0		1		0.5		60		0.188		0.32		0.004		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		193012841		A/T		NA		JP1462_S58		rs200376453		164.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		JP1462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		293		117		176		NA		60.0682593857		NA		60.0682593857		-13.416		-0.441		295		3.0103		0		1		0.5		60		-1.161		12.12		-0.344		1.179		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		357902382		G/C		NA		JP1462_S58		rs1042522		3550.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		JP1462		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		910		507		403		NA		44.2857142857		NA		44.2857142857		-11.518		1.938		911		3.0103		0.524		1		0.5		62.35		7.134		8.78		-7.408		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8027019862		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		JP1462_S58		NA		7989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		JP1462		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		455		409		46		NA		10.1098901099		NA		10.1098901099		11.125		-0.146		456		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.056		0.15		0.49		0.013		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		97		0/1		9708570		G/A		NA		JP1462_S58		rs193110123		68.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		JP1462		GNAS		exonic		nonsynonymous_SNV		GNAS:NM_001077489:exon7:c.G557A:p.R186H,GNAS:NM_080426:exon7:c.G560A:p.R187H,GNAS:NM_000516:exon8:c.G602A:p.R201H,GNAS:NM_001077488:exon8:c.G605A:p.R202H,GNAS:NM_001309840:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_001309861:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_080425:exon8:c.G2531A:p.R844H		rs121913495		7.41E-05		NA		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)		0.001		D		1		D		1		D		20q13.32		chr20		57484421		G		A		494		351		143		NA		28.9473684211		NA		28.9473684211		17.011		-0.595		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.011		6.21		1.094		0.155		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461		99		0/1		309606850		G/A		NA		JP1462_S58		rs121913495		3067.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.61E-05		8.64E-05		2.00E-04		0		5.99E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		JP1462		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		160		77		83		NA		51.875		NA		51.875		1.673		-0.856		170		3.0103		0		1		0.5		60.13		-1.027		7.14		-0.097		0.543		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		117901500		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		1141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon5:c.G333A:p.W111X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822254		G		A		301		139		162		NA		53.8205980066		NA		53.8205980066		12.97		-1.022		301		3.0103		0		1		0.5		60		0.059		13.52		-0.338		0.857		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.869		36		0.997		0.985		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5.24		0.917		1.045		1		1		13.2		99		0/1		409703174		G/A		NA		JP1462_S58		NA		4068.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		100		50		50		NA		50		NA		50		3.055		0.253		100		3.0103		0		1		0.5		60		1.676		8.56		8.188		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89301039		GT/G		NA		JP1462_S58		NA		855.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		353		209		144		NA		40.7932011331		NA		40.7932011331		1.109		-1.132		360		3.0103		0		1		0.5		60		0.16		4.07		-0.721		0.663		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147504343		AT/A		NA		JP1462_S58		NA		1437.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		JP1462		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		386		62		137		187		35.4922279793		48.4455958549		83.9378238342		-1.863		0.609		390		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.485		12		-0.31		3.271		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.67119304292624E+19		C/CT		NA		JP1462_S58		NA		4633.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		JP1462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		272		206		66		NA		24.2647058824		NA		24.2647058824		2.625		0.646		273		3.0103		0		1		0.5		60.04		1.152		1.43		0.439		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42704570		TA/T		NA		JP1462_S58		NA		389.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		472		365		107		NA		22.6694915254		NA		22.6694915254		-0.997		0.801		472		3.0103		0		1		0.5		60		0.757		0.97		-0.109		0.086		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49707204		GT/G		NA		JP1462_S58		NA		459.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		JP1462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		163		83		80		NA		49.0797546012		NA		49.0797546012		-2.549		-0.58		175		3.0103		6.238		1		0.5		60		-0.337		4.91		1.326		0.254		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83701518		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		799.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		JP1462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		386		135		251		NA		65.0259067358		NA		65.0259067358		-6.004		0.99		388		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.718		17.88		0.33		1.489		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		693802967		GAAACAAT/G		NA		JP1462_S58		NA		6900.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		385		134		251		NA		65.1948051948		NA		65.1948051948		-12.341		-0.865		387		3.0103		0		1		0.5		59.95		1.065		17.95		1.512		1.501		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		693802968		G/C		NA		JP1462_S58		NA		6909.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		397		260		137		NA		34.5088161209		NA		34.5088161209		0.124		1.645		400		3.0103		0		1		0.5		60		-1.037		2.14		-0.928		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88504471		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		847.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		JP1462		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		60		42		18		NA		30		NA		30		4.646		0.565		443		3.0103		64.65		1		0.5		59.97		1		2.46		4.448		5.279		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1850872		TA/T		NA		JP1462_S58		NA		147.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		172		128		44		NA		25.5813953488		NA		25.5813953488		3.04		-0.464		172		3.0103		0		1		0.5		60		1.256		2.2		-8.88		0.091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41502311		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		377.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		431		262		169		NA		39.211136891		NA		39.211136891		5.222		-0.629		434		3.0103		0.425		1		0.5		60		-0.018		4.03		3.87		0.643		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		177604943		GA/G		NA		KGJ1516_S22		NA		1738.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		KGJ1516		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		437		168		269		NA		61.5560640732		NA		61.5560640732		3.135		0.886		441		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.041		6.59		-0.05		1.001		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		291602523		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		2878.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		KGJ1516		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		460		300		160		NA		34.7826086957		NA		34.7826086957		0.172		-0.839		460		3.0103		0		1		0.5		60		-0.509		4.77		-2.632		0.275		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		223203539		G/GT		NA		KGJ1516_S22		NA		2194.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		KGJ1516		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		590		340		250		NA		42.3728813559		NA		42.3728813559		0.662		-1.577		593		3.0103		0		1		0.5		60		-0.888		7.21		0.907		0.415		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		429106037		A/AT		NA		KGJ1516_S22		NA		4253.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		KGJ1516		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148507420		C		T		500		81		419		NA		83.8		NA		83.8		13.076		-2.553		503		3.0103		0		1		0.5		60		0.659		21.77		0.193		3.304		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109130775		C/T		NA		KGJ1516_S22		NA		10884.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		509		436		73		NA		14.3418467583		NA		14.3418467583		-12.977		-1.145		510		3.0103		0		1		0.5		60		-0.425		1.04		-2.549		0.028		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		557011945		T/C		NA		KGJ1516_S22		rs201338384		528.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		KGJ1516		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		668		515		153		NA		22.9041916168		NA		22.9041916168		2.946		-0.805		672		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.79		1.22		15.457		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		854011645		TA/T		NA		KGJ1516_S22		NA		816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		KGJ1516		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		203		119		84		NA		41.3793103448		NA		41.3793103448		0.769		-0.382		203		3.0103		0		1		0.5		60		1.752		4.09		0.025		0.356		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		86702199		TA/T		NA		KGJ1516_S22		NA		829.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		KGJ1516		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		466		395		71		NA		15.2360515021		NA		15.2360515021		0.297		-1.284		468		3.0103		0		1		0.5		60		0.505		0.25		0.523		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15609526		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		118.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		595		517		78		NA		13.1092436975		NA		13.1092436975		11.345		0.653		595		3.0103		0		1		0.5		60		0.125		0.75		-13.733		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		481016733		TC/T		NA		KGJ1516_S22		NA		443.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		595		477		118		NA		19.8319327731		NA		19.8319327731		16.246		-1.255		595		3.0103		0		1		0.5		60		0.344		1.92		5.973		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1171010520		C/T		NA		KGJ1516_S22		rs200592135		1142.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		456		343		113		NA		24.7807017544		NA		24.7807017544		1.567		0.421		456		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.617		6.7		-0.604		0.104		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3092010376		G/GAT		NA		KGJ1516_S22		NA		3054.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		473		390		83		NA		17.5475687104		NA		17.5475687104		-0.127		2.092		475		3.0103		0		1		0.5		60		0.499		0.19		1.476		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12509072		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		87.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		KGJ1516		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		424		359		65		NA		15.3301886792		NA		15.3301886792		12.824		0.895		424		3.0103		0		1		0.5		60		0.758		1.64		2.17		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72407134		G/A		NA		KGJ1516_S22		rs112582298		695.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		KGJ1516		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		723		563		160		NA		22.1300138313		NA		22.1300138313		4.571		0.663		730		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.106		2.12		0.909		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1572013697		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		1534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		KGJ1516		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon6:c.G1106A:p.R369Q		NA		NA		NA		NA		0.005		D		1		D		1		D		12p13.2		chr12		12037475		G		A		1011		627		384		NA		37.9821958457		NA		37.9821958457		16.822		0.396		1027		3.0103		0.536		1		0.5		60		-1.063		7.67		-0.729		0.78		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274		99		0/1		7786010729		G/A		NA		KGJ1516_S22		NA		7757.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.A2605G:p.S869G		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		18q12.3		chr18		42531910		A		G		490		280		210		NA		42.8571428571		NA		42.8571428571		-17.823		0.566		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.77		1.345		0.447		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822		99		0/1		138407361		A/G		NA		KGJ1516_S22		NA		1355.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1095_1140del:p.Q365fs		NA		NA		NA		ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054567		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A		572		458		114		NA		19.9300699301		NA		19.9300699301		-6.456		1.497		572		3.0103		360.171		1		0.5		60.04		1.092		5.56		-11.779		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3217023797		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG/A		NA		KGJ1516_S22		NA		3179.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		496		444		52		NA		10.4838709677		NA		10.4838709677		11.246		-0.329		499		3.0103		0		1		0.5		60		0.254		0.15		-1.728		0.014		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10309042		G/A		NA		KGJ1516_S22		rs193110123		74.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		KGJ1516		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		707		465		242		NA		34.2291371994		NA		34.2291371994		-1.148		-0.313		709		3.0103		9.41		1		0.5		60		1.869		6.04		-1.153		1.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4311010843		A/AG		NA		KGJ1516_S22		NA		4273.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		KGJ1516		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		125		37		88		NA		70.4		NA		70.4		1.543		0.754		126		3.0103		0		1		0.5		60		0.159		10.77		-6.363		1.683		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13830616		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		1345.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		79		46		33		NA		41.7721518987		NA		41.7721518987		-0.184		-0.114		79		3.0103		0		1		0.5		60		-1.039		6.92		4.22		0.421		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58401081		GT/G		NA		KGJ1516_S22		NA		546.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		351		229		122		NA		34.7578347578		NA		34.7578347578		0.223		1.175		372		3.0103		0		1		0.5		60		0.266		2.92		0.25		1.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106305301		AT/A		NA		KGJ1516_S22		NA		1025.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		KGJ1516		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		376		76		126		174		33.5106382979		46.2765957447		79.7872340426		-0.557		-0.001		378		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.367		9.58		-0.385		2.723		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		3.63913524293212E+19		C/CT		NA		KGJ1516_S22		NA		3601.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		KGJ1516		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		247		193		54		NA		21.8623481781		NA		21.8623481781		1.673		-0.045		248		3.0103		0		1		0.5		60		-0.693		0.72		-0.824		0.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21604311		TA/T		NA		KGJ1516_S22		NA		178.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		452		363		89		NA		19.6902654867		NA		19.6902654867		1.297		0.477		457		3.0103		0		1		0.5		60		1.177		0.48		0.065		0.07		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25307724		GT/G		NA		KGJ1516_S22		NA		215.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		KGJ1516		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		396		256		140		NA		35.3535353535		NA		35.3535353535		0.809		0.606		401		3.0103		0		1		0.5		60		-0.038		2.69		0.551		0.265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110104648		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		1063.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		KGJ1516		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		91		61		30		NA		32.967032967		NA		32.967032967		4.139		-0.631		484		3.0103		57.741		1		0.5		59.98		0.275		3.73		4.009		2.779		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37701338		TA/T		NA		KGJ1516_S22		NA		339.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		162		120		42		NA		25.9259259259		NA		25.9259259259		1.647		-0.284		162		3.0103		0		1		0.5		60.07		-0.061		2.3		-8.543		0.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41002215		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		372.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		219		184		35		NA		15.9817351598		NA		15.9817351598		3.124		0.655		219		3.0103		0		1		0.5		60		-0.517		0.6		-8.88		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16904153		GT/G		NA		KGJ1516_S22		NA		131.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		KGJ1516		PHF6		intronic		NA		NA		rs191728277		NA		0.000794702		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133547790		T		C		1044		3		1041		NA		99.7126436782		NA		99.7126436782		-2.079		-0.15		1044		3.0103		0		2		1		60		-0.201		28.62		1.256		0.275		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		2990630340		C/C		NA		KGJ1516_S22		rs191728277		29877.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0039

		KK683		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		534		438		96		NA		17.9775280899		NA		17.9775280899		-13.045		0.769		548		3.0103		0		1		0.5		60		-0.575		2.07		-2.947		0.048		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		1131012381		T/C		NA		KK683_S34		NA		1102.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		KK683		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		245		158		87		NA		35.5102040816		NA		35.5102040816		2.855		-1.074		271		3.0103		6.273		1		0.5		60		0.014		3.64		4.247		0.4		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		93003040		GA/G		NA		KK683_S34		NA		892.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		KK683		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		500		414		86		NA		17.2		NA		17.2		-1.248		-0.534		502		3.0103		11.025		1		0.5		60		0.706		0.83		-1.799		3.034		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		44107964		T/C		NA		KK683_S34		NA		412.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1008		416		592		NA		58.7301587302		NA		58.7301587302		-25.238		2.681		1078		3.0103		570.894		1		0.5		60		1.245		17.2		26.796		9.988		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		1737008994		A/G		NA		KK683_S34		rs2454206		17341.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		KK683		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		434		295		139		NA		32.0276497696		NA		32.0276497696		1.763		-0.107		437		3.0103		0		1		0.5		60		0.537		2.12		0.807		0.188		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95705731		CT/C		NA		KK683_S34		NA		919.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		KK683		CUX1		intronic		NA		NA		rs10638510		0.5275		0.482827		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TTC		549		8		541		NA		98.5428051002		NA		98.5428051002		-0.436		-0.378		550		3.0103		0		2		1		60.18		0.637		28.73		-0.592		8.138		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1580914130		TTC/TTC		NA		KK683_S34		NA		15771.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.7893		0.4006		0.0537		0.4963		0.5813		0.5203		0.48		0.8192		0.0575		0.5527

		KK683		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		460		266		194		NA		42.1739130435		NA		42.1739130435		-2.644		0.789		465		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.333		7.38		-0.208		0.598		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		343402889		G/GT		NA		KK683_S34		NA		3396.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		KK683		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		423		221		202		NA		47.7541371158		NA		47.7541371158		0.45		0.119		423		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.074		13.72		0.581		0.608		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		584005925		A/AG		NA		KK683_S34		NA		5802.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		KK683		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		736		405		331		NA		44.972826087		NA		44.972826087		-0.133		-0.294		744		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.439		6.76		2.197		0.527		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		501207044		A/AT		NA		KK683_S34		NA		4974.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		KK683		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		499		424		75		NA		15.0300601202		NA		15.0300601202		-12.976		-0.279		502		3.0103		0		1		0.5		60		-0.651		1.23		0.877		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		640011587		T/C		NA		KK683_S34		rs201338384		611.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		KK683		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		522		229		293		NA		56.1302681992		NA		56.1302681992		2.332		0.502		524		3.0103		0		1		0.5		60		-0.228		8.33		16.583		0.981		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		438404304		TA/T		NA		KK683_S34		NA		4346.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		KK683		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		124		78		46		NA		37.0967741935		NA		37.0967741935		-1.458		-0.452		124		3.0103		0		1		0.5		60		0.574		2.97		-0.629		0.229		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40601623		TA/T		NA		KK683_S34		NA		368.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		KK683		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		603		522		81		NA		13.4328358209		NA		13.4328358209		3.515		0.338		606		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.405		0.66		-14.297		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		434018205		TC/T		NA		KK683_S34		NA		396.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		601		467		134		NA		22.2961730449		NA		22.2961730449		16.762		-0.617		606		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.714		3.77		4.252		0.08		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		229209821		C/T		NA		KK683_S34		rs200592135		2263.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		KK683		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		364		297		67		NA		18.4065934066		NA		18.4065934066		-0.625		-0.228		367		3.0103		0		1		0.5		60		0.21		4.02		1.374		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		149909235		G/GAT		NA		KK683_S34		NA		1461.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		477		380		97		NA		20.3354297694		NA		20.3354297694		-0.976		-0.769		479		3.0103		0		1		0.5		60		-1.594		0.72		-0.306		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38109089		CT/C		NA		KK683_S34		NA		343.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		KK683		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		342		289		53		NA		15.4970760234		NA		15.4970760234		11.507		1.555		342		3.0103		0		1		0.5		60		0.709		1.71		-0.289		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61305725		G/A		NA		KK683_S34		rs112582298		584.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		KK683		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		C		CTGT		506		271		235		NA		46.442687747		NA		46.442687747		17.541		2.555		508		3.0103		169.805		1		0.5		60		1.807		17.73		-19.327		9.401		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9011012786		C/CTGT		NA		KK683_S34		NA		8973.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		ID=COSM3773295,COSM3773294;OCCURENCE=1(pancreas)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574041		A		T		506		271		235		NA		46.442687747		NA		46.442687747		18.409		-1.705		508		3.0103		169.805		1		0.5		60		0.778		17.6		-19.327		9.401		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8935013215		A/T		NA		KK683_S34		NA		8906.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		290		134		156		NA		53.7931034483		NA		53.7931034483		-13.733		0.998		291		3.0103		0		1		0.5		60		-1.074		9.51		0.939		0.855		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		278602959		G/C		NA		KK683_S34		rs1042522		2757.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		KK683		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		497		434		63		NA		12.676056338		NA		12.676056338		12.79		-0.215		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.433		0.85		0.457		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45309069		G/A		NA		KK683_S34		rs193110123		424.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		KK683		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		83		29		54		NA		65.0602409639		NA		65.0602409639		0.353		0.218		85		3.0103		0		1		0.5		60		1.183		9.09		-5.818		1.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7920373		CT/C		NA		KK683_S34		NA		754.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		923		483		440		NA		47.6706392199		NA		47.6706392199		1.427		-0.687		928		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.571		10.01		-0.664		0.602		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9281012952		AT/A		NA		KK683_S34		NA		9243.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		KK683		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		188		110		78		NA		41.4893617021		NA		41.4893617021		-4.263		0.344		188		3.0103		0		1		0.5		60		1.019		6.6		11.322		0.373		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		127902499		GT/G		NA		KK683_S34		NA		1241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		655		376		279		NA		42.5954198473		NA		42.5954198473		-3.177		0.551		662		3.0103		0		1		0.5		60		-0.025		7.12		0.461		0.454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		470407619		C/CT		NA		KK683_S34		NA		4666.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		KK683		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		418		59		121		238		28.9473684211		56.9377990431		85.8851674641		0.719		-1.038		421		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		-0.934		12.99		-0.258		3.838		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.46731655913627E+18		C/CT		NA		KK683_S34		NA		5429.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		KK683		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		400		297		103		NA		25.75		NA		25.75		0.674		0.539		402		3.0103		0		1		0.5		60		0.99		1.57		0.735		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		66406576		TA/T		NA		KK683_S34		NA		626.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		477		354		123		NA		25.786163522		NA		25.786163522		-1.363		-0.445		478		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.116		1.57		-0.485		0.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78407571		GT/G		NA		KK683_S34		NA		746.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		155		110		45		NA		29.0322580645		NA		29.0322580645		-5.336		0.472		168		3.0103		3.612		1		0.5		59.96		0.083		2.51		-6.788		0.322		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42602195		C/CT		NA		KK683_S34		NA		388.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195802		G		T		180		150		30		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-6.899		0.432		181		3.0103		0		1		0.5		59.92		1.533		3.79		2.27		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71107049		G/T		NA		KK683_S34		NA		682.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195804		CATGAAACAA		C		180		150		30		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-6.454		-1.445		181		3.0103		0		1		0.5		59.92		-0.324		3.74		0.654		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71107049		CATGAAACAA/C		NA		KK683_S34		NA		673.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		T		180		150		30		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-3.387		-0.831		181		3.0103		0		1		0.5		59.92		-0.267		3.79		1.157		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71107049		G/T		NA		KK683_S34		NA		682.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		389		280		109		NA		28.0205655527		NA		28.0205655527		0.825		0.049		396		3.0103		0		1		0.5		60.03		1.453		1.23		-0.693		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51405291		CT/C		NA		KK683_S34		NA		476.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		KK683		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		118		86		32		NA		27.1186440678		NA		27.1186440678		4.627		-0.607		587		3.0103		66.327		1		0.5		60		-0.556		2.56		4.752		3.504		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33901853		TA/T		NA		KK683_S34		NA		301.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		273		197		76		NA		27.8388278388		NA		27.8388278388		4.438		-1.055		273		3.0103		0		1		0.5		60		-0.172		2.67		-11.341		0.115		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76504182		CT/C		NA		KK683_S34		NA		727.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		408		344		64		NA		15.6862745098		NA		15.6862745098		-3.581		2.818		409		3.0103		0		1		0.5		60		-1.061		0.62		-11.892		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		29107731		GT/G		NA		KK683_S34		NA		253.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		LR566		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		773		473		300		NA		38.8098318241		NA		38.8098318241		4.227		-1.34		792		3.0103		1.924		1		0.5		59.96		-0.357		4.68		6.933		0.535		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		365409291		GA/G		NA		LR566_S77		NA		3616.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		LR566		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1189		861		328		NA		27.5862068966		NA		27.5862068966		-24.533		-0.671		1201		3.0103		165.491		1		0.5		60		-0.307		5.24		15.206		11.592		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6253024316		A/G		NA		LR566_S77		rs2454206		6224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		LR566		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		425		290		135		NA		31.7647058824		NA		31.7647058824		1.368		1.116		427		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.732		1.84		-0.438		0.203		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82005001		CT/C		NA		LR566_S77		NA		782.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		LR566		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		745		628		117		NA		15.7046979866		NA		15.7046979866		4.485		0.034		751		3.0103		0		1		0.5		60		-1.369		0.36		-15.493		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		305015319		TA/T		NA		LR566_S77		NA		267.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		LR566		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		454		295		159		NA		35.0220264317		NA		35.0220264317		0.543		-0.1		459		3.0103		0		1		0.5		60		-0.917		4.62		0.593		0.279		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		213703678		G/GT		NA		LR566_S77		NA		2099.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		LR566		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		507		271		236		NA		46.5483234714		NA		46.5483234714		-15.694		0.785		511		3.0103		0		1		0.5		60		1.357		10.42		1.293		0.578		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		531907081		A/G		NA		LR566_S77		NA		5281.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		LR566		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		989		540		449		NA		45.3993933266		NA		45.3993933266		-2.157		1.177		993		3.0103		0		1		0.5		60		-1.357		8.02		0.901		0.602		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		797308908		A/AT		NA		LR566_S77		NA		7935.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		LR566		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		749		558		191		NA		25.5006675567		NA		25.5006675567		0.715		0.909		752		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.224		1.92		16.564		0.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1478012226		TA/T		NA		LR566_S77		NA		1440.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		LR566		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		315		106		209		NA		66.3492063492		NA		66.3492063492		0.271		0.277		319		3.0103		0		1		0.5		60		0.4		8.29		0.047		1.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		264801636		TA/T		NA		LR566_S77		NA		2610.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		LR566		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		648		535		113		NA		17.4382716049		NA		17.4382716049		1.151		1.07		649		3.0103		0		1		0.5		60		-1.697		2.11		-15.575		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1404016895		TC/T		NA		LR566_S77		NA		1366.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		648		549		99		NA		15.2777777778		NA		15.2777777778		15.26		1.009		649		3.0103		0		1		0.5		60		0.375		1.11		6.705		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		747012369		C/T		NA		LR566_S77		rs200592135		718.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		LR566		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		500		354		146		NA		29.2		NA		29.2		0.566		0.554		500		3.0103		0		1		0.5		60		-1.424		5.41		0.213		0.154		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2740010235		G/GAT		NA		LR566_S77		NA		2702.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		439		367		72		NA		16.4009111617		NA		16.4009111617		13.422		1.664		442		3.0103		0		1		0.5		60		-0.793		2.13		0.258		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96207222		G/A		NA		LR566_S77		rs112582298		933.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		LR566		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356326		G		A		443		66		377		NA		85.1015801354		NA		85.1015801354		-0.86		1.642		455		3.0103		0		1		0.5		60		-0.713		1.44		1.058		3.491		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		66801920		G/A		NA		LR566_S77		NA		639.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		634		549		85		NA		13.4069400631		NA		13.4069400631		-13.439		1.502		644		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.537		0.66		3.863		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		446017385		T/G		NA		LR566_S77		rs200400743		417.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		LR566		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		820		610		210		NA		25.6097560976		NA		25.6097560976		5.344		-1.614		831		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.794		2.94		-0.508		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2449014382		CT/C		NA		LR566_S77		NA		2411.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		LR566		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		422		0		422		NA		100		NA		100		NA		NA		423		3.0103		0		2		1		60		NA		27.11		NA		12.095		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1146812580		C/C		NA		LR566_S77		rs1042522		11439.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		LR566		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		142		56		86		NA		60.5633802817		NA		60.5633802817		-0.473		-1.248		146		3.0103		0		1		0.5		60.07		-0.184		8.39		-8.382		0.73		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122901107		CT/C		NA		LR566_S77		NA		1191.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		255		153		102		NA		40		NA		40		0.53		2.002		255		3.0103		0		1		0.5		60.08		-1.397		6.29		12.316		0.343		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		164003635		GT/G		NA		LR566_S77		NA		1602.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		450		58		271		121		60.2222222222		26.8888888889		87.1111111111		-1.29		-0.37		455		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.336		13.35		-0.871		3.555		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		6.04773423312461E+19		C/CT		NA		LR566_S77		NA		6009.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		LR566		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		336		98		NA		22.5806451613		NA		22.5806451613		2.995		-1.882		439		3.0103		0		1		0.5		60		0.531		1.14		1.585		0.073		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		53007725		TA/T		NA		LR566_S77		NA		492.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		507		405		102		NA		20.1183431953		NA		20.1183431953		-0.596		0.261		508		3.0103		0		1		0.5		60		-0.412		0.35		1.823		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21507937		GT/G		NA		LR566_S77		NA		177.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		LR566		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		278		189		89		NA		32.0143884892		NA		32.0143884892		-2.913		-1.232		290		3.0103		19.35		1		0.5		59.99		1.174		1.62		-0.048		0.184		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48702831		CT/C		NA		LR566_S77		NA		449.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		LR566		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		411		262		149		NA		36.2530413625		NA		36.2530413625		0.159		1.837		413		3.0103		0		1		0.5		60		2.069		2.12		0.74		0.229		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		90804409		CT/C		NA		LR566_S77		NA		870.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		LR566		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		119		83		36		NA		30.2521008403		NA		30.2521008403		6.001		-0.7		632		3.0103		105.82		1		0.5		60		0.795		2.91		6.485		6.665		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38301902		TA/T		NA		LR566_S77		NA		345.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		419		293		126		NA		30.0715990453		NA		30.0715990453		5.195		0.807		420		3.0103		0		1		0.5		60		-0.404		3.46		-14.493		0.156		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		148805726		CT/C		NA		LR566_S77		NA		1450.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		601		512		89		NA		14.8086522463		NA		14.8086522463		2.826		-0.347		603		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.594		0.49		-13.925		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		332012284		GT/G		NA		LR566_S77		NA		294.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		LRZ239		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		442		269		173		NA		39.1402714932		NA		39.1402714932		4.932		0.923		446		3.0103		8.168		1		0.5		60		-1.071		4.76		5.753		0.419		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		213905526		GA/G		NA		LRZ239_S20		NA		2101.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		LRZ239		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		405		254		151		NA		37.2839506173		NA		37.2839506173		1.616		-0.31		409		3.0103		0		1		0.5		59.96		1.408		2.59		0.918		0.287		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108504489		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		1047.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		LRZ239		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		457		150		307		NA		67.1772428884		NA		67.1772428884		0.579		0.591		461		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.061		11.47		0.416		1.59		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		527801052		G/GT		NA		LRZ239_S20		NA		5240.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		LRZ239		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		395		227		168		NA		42.5316455696		NA		42.5316455696		2.171		-0.499		397		3.0103		0		1		0.5		60		0.675		6.58		0.601		0.432		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		263803907		A/AT		NA		LRZ239_S20		NA		2600.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		LRZ239		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		110		14		96		NA		87.2727272727		NA		87.2727272727		-2.925		0.595		112		3.0103		0		1		0.5		60		-0.214		13.62		3.163		3.912		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		48		1-Jan		1259480		T/T		NA		LRZ239_S20		NA		1497.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		605		53		552		NA		91.2396694215		NA		91.2396694215		-0.229		-1.14		610		3.0103		0		2		1		60.09		-2.172		17.98		8.057		4.463		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		109134830		T/T		NA		LRZ239_S20		NA		10875.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		LRZ239		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		192		112		80		NA		41.6666666667		NA		41.6666666667		-2.462		1.419		196		3.0103		0		1		0.5		60.06		0.877		3.73		0.829		0.435		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75401906		TA/T		NA		LRZ239_S20		NA		716.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		LRZ239		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		609		523		86		NA		14.1215106732		NA		14.1215106732		11.224		-0.285		611		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.273		0.92		-14.444		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		599017871		TC/T		NA		LRZ239_S20		NA		561.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		608		492		116		NA		19.0789473684		NA		19.0789473684		15.644		-0.098		611		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.532		2.42		6.096		0.055		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1499010869		C/T		NA		LRZ239_S20		rs200592135		1470.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		LRZ239		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		383		272		111		NA		28.9817232376		NA		28.9817232376		-3.745		0.363		384		3.0103		0		1		0.5		60		0.43		4.8		0.262		0.156		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		187408042		G/GAT		NA		LRZ239_S20		NA		1836.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		453		352		101		NA		22.2958057395		NA		22.2958057395		1.21		0.021		454		3.0103		0		1		0.5		60		-0.348		0.81		0.426		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40307510		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		365.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		LRZ239		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		349		307		42		NA		12.0343839542		NA		12.0343839542		10.496		-0.301		350		3.0103		0		1		0.5		60		-0.593		0.64		-0.88		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25106124		G/A		NA		LRZ239_S20		rs112582298		222.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		LRZ239		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356328		A		G		77		69		8		NA		10.3896103896		NA		10.3896103896		-4.549		1.327		411		3.0103		0		1		0.5		59.96		0.459		0.54		0.726		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		70		0/1		7002529		A/G		NA		LRZ239_S20		NA		41.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		682		555		127		NA		18.6217008798		NA		18.6217008798		0.914		-1.453		686		3.0103		0		1		0.5		60		0.511		1.23		0.768		0.201		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		878013557		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		840.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		LRZ239		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		941		457		484		NA		51.4346439957		NA		51.4346439957		-11.891		0.238		948		3.0103		0		1		0.5		62.73		8.365		10.96		-7.125		0.68		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10353017735		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		LRZ239_S20		NA		10315.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		LRZ239		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2616A:p.C872X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023131		C		A		453		257		196		NA		43.2671081678		NA		43.2671081678		15.185		0.803		458		3.0103		0		1		0.5		60		-0.832		9.96		-0.3		0.459		0.271		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9.308		35		0.983		0.162		N		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633		99		0/1		453906047		C/A		NA		LRZ239_S20		NA		4510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		125		46		79		NA		63.2		NA		63.2		0.9		-0.999		127		3.0103		0		1		0.5		60		1.818		9.09		-7.303		0.985		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11730792		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		1135.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		162		82		80		NA		49.3827160494		NA		49.3827160494		3.006		-0.575		162		3.0103		0		1		0.5		60		0.452		8.27		7.234		0.609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		137701981		GT/G		NA		LRZ239_S20		NA		1339.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		362		222		140		NA		38.6740331492		NA		38.6740331492		1.479		-0.319		386		3.0103		10.608		1		0.5		60		-0.625		2.93		-0.935		2.993		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109704690		AT/A		NA		LRZ239_S20		NA		1059.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		LRZ239		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		418		53		145		220		34.6889952153		52.6315789474		87.3205741627		2.305		0.666		422		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.744		11.91		2.926		3.954		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01425075175912E+19		C/CT		NA		LRZ239_S20		NA		4976.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		LRZ239		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		321		113		NA		26.0368663594		NA		26.0368663594		-2.952		0.914		435		3.0103		0		1		0.5		60		0.331		1.65		-0.217		0.105		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75307345		TA/T		NA		LRZ239_S20		NA		715.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		453		362		91		NA		20.0883002208		NA		20.0883002208		0.699		0.623		457		3.0103		0		1		0.5		60		1.267		0.24		0.146		0.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14507765		GT/G		NA		LRZ239_S20		NA		107.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		LRZ239		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		204		88		116		NA		56.862745098		NA		56.862745098		-3.138		0.335		218		3.0103		6.33		1		0.5		60		2.025		6.29		-0.008		0.35		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		132001202		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		1282.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		LRZ239		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		405		267		138		NA		34.0740740741		NA		34.0740740741		0.411		1.457		407		3.0103		0		1		0.5		60.03		1.689		1.92		-2.748		0.229		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81304806		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		775.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		LRZ239		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		101		54		47		NA		46.5346534653		NA		46.5346534653		4.032		0.051		592		3.0103		66.097		1		0.5		60		-1.648		6.68		4.92		6.898		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71201117		TA/T		NA		LRZ239_S20		NA		674.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		268		185		83		NA		30.9701492537		NA		30.9701492537		1.635		0.963		269		3.0103		0		1		0.5		60		-0.69		3.3		-11.386		0.148		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92104056		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		883.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2098_2101del:p.K700fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266830		ACTTT		A		1058		543		515		NA		48.6767485822		NA		48.6767485822		-12.353		1.044		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.257		11.65		-27.687		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12361029676		ACTTT/A		NA		LST327_S66		NA		12323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2093_2094del:p.Q698fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266837		GCT		G		1059		544		515		NA		48.6307837583		NA		48.6307837583		-23.735		-0.025		1063		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		11.63		-27.339		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12358029718		GCT/G		NA		LST327_S66		NA		12320.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.G2091T:p.E697D		NA		NA		NA		NA		0.101		T		0.098		B		0.076		B		2q33.1		chr2		198266841		C		A		1059		536		523		NA		49.3862134089		NA		49.3862134089		24.694		-0.849		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.624		19.13		-28.14		0.665		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		T		0.203		T		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719		99		0/1		20290029538		C/A		NA		LST327_S66		NA		20261.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		396		236		160		NA		40.404040404		NA		40.404040404		2.511		-0.003		407		3.0103		1.844		1		0.5		60		1.103		5.18		5.54		0.577		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		208804957		GA/G		NA		LST327_S66		NA		2050.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		LST327		CBLB		exonic		nonsynonymous_SNV		CBLB:NM_170662:exon10:c.A1396G:p.N466D		rs61758360		0.004		0.00878594		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.185		T		0.084		B		0.036		B		3q13.11		chr3		105438902		T		C		471		173		298		NA		63.2696390658		NA		63.2696390658		-16.655		1.142		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.658		16.04		-0.255		1.374		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		T		0.082		T		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724		99		0/1		758103949		T/C		NA		LST327_S66		NA		7552.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.64E-05		0		0.0557		0		0		0.0011		2.00E-04		NA		0.0437		NA

		LST327		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		5.847		-0.421		66		3.0103		0		1		0.5		60		0.51		11.66		-0.288		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		72801045		C/T		NA		LST327_S66		rs2335052		699.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		LST327		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1047		538		509		NA		48.6150907354		NA		48.6150907354		8.673		-0.032		1062		3.0103		0		1		0.5		60		-1.073		11.04		1.35		0.689		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11590012383		G/A		NA		LST327_S66		rs367758008		11561.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		LST327		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		426		291		135		NA		31.6901408451		NA		31.6901408451		-0.412		-0.237		432		3.0103		0		1		0.5		60		0.456		2.09		-0.495		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92805100		CT/C		NA		LST327_S66		NA		890.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		LST327		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		761		656		105		NA		13.7976346912		NA		13.7976346912		10.212		0.717		769		3.0103		0		1		0.5		60		-1.838		0.1		-13.892		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114015449		TA/T		NA		LST327_S66		NA		76.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		LST327		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		450		282		168		NA		37.3333333333		NA		37.3333333333		-0.464		0.631		454		3.0103		0		1		0.5		60		0.406		5.15		1.575		0.384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		235603373		G/GT		NA		LST327_S66		NA		2318.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		LST327		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		506		440		66		NA		13.0434782609		NA		13.0434782609		-12.269		0.93		511		3.0103		0		1		0.5		60		-0.228		0.65		0.372		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		358012337		T/C		NA		LST327_S66		rs201338384		329.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		LST327		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		704		541		163		NA		23.1534090909		NA		23.1534090909		4.646		0.243		714		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.599		1.55		16.042		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1127012764		TA/T		NA		LST327_S66		NA		1089.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		LST327		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		236		133		103		NA		43.6440677966		NA		43.6440677966		0.214		0.739		236		3.0103		0		1		0.5		60		0.805		4.16		0.603		0.381		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102002522		TA/T		NA		LST327_S66		NA		982.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		LST327		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		465		401		64		NA		13.7634408602		NA		13.7634408602		1.693		2.162		467		3.0103		0		1		0.5		60		0.228		0.11		-0.354		0.028		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		89		0/1		89010096		CT/C		NA		LST327_S66		NA		51.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		638		523		115		NA		18.0250783699		NA		18.0250783699		5.816		-0.704		638		3.0103		0		1		0.5		60		1.229		2.01		-16.196		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1320017733		TC/T		NA		LST327_S66		NA		1282.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		637		537		100		NA		15.6985871272		NA		15.6985871272		15.84		0.09		638		3.0103		0		1		0.5		60		0.927		1.72		4.871		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1121012104		C/T		NA		LST327_S66		rs200592135		1092.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		LST327		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		362		127		NA		25.9713701431		NA		25.9713701431		-4.846		0.111		489		3.0103		0		1		0.5		60		0.198		6.78		-1.017		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3351010686		G/GAT		NA		LST327_S66		NA		3313.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		459		373		86		NA		18.7363834423		NA		18.7363834423		-0.198		-0.916		461		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.983		0.41		0.571		0.061		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22607673		CT/C		NA		LST327_S66		NA		188.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		LST327		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		438		377		61		NA		13.9269406393		NA		13.9269406393		12.127		1.199		439		3.0103		0		1		0.5		60		-0.131		1.09		-0.851		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50707915		G/A		NA		LST327_S66		rs112582298		478.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		LST327		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		740		577		163		NA		22.027027027		NA		22.027027027		2.377		2.186		744		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.521		1.63		0.707		0.077		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1241014285		CT/C		NA		LST327_S66		NA		1203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		LST327		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1772dupA:p.Y591_Q592delinsX		NA		2.49E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022286		T		TA		1306		789		517		NA		39.5865237366		NA		39.5865237366		-5.539		1.515		1313		3.0103		18.286		1		0.5		60		0.507		10.08		7.135		1.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13198021845		T/TA		NA		LST327_S66		NA		13160.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		2.00E-04		1.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		LST327		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		205		105		100		NA		48.7804878049		NA		48.7804878049		1.946		0.782		218		3.0103		0		1		0.5		60.1		-0.279		6.73		-0.589		0.485		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		141702197		CT/C		NA		LST327_S66		NA		1379.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		564		2		562		NA		99.6453900709		NA		99.6453900709		-1.002		0.619		565		3.0103		0		2		1		60		0.502		31.53		-2.445		10.469		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1781816550		A/A		NA		LST327_S66		NA		17780.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		LST327		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		211		119		92		NA		43.6018957346		NA		43.6018957346		3.01		-0.394		212		3.0103		0		1		0.5		60		-1.976		7.25		10.775		0.436		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		156802788		GT/G		NA		LST327_S66		NA		1530.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		466		47		297		122		63.7339055794		26.1802575107		89.9141630901		-0.768		-0.014		470		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.913		15.41		-1.201		4.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		7.22E+20		C/CT		NA		LST327_S66		NA		7179.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		LST327		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		438		344		94		NA		21.4611872146		NA		21.4611872146		-1.949		0.488		438		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.107		0.45		-1.345		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		23507889		TA/T		NA		LST327_S66		NA		197.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		481		368		113		NA		23.4927234927		NA		23.4927234927		-0.288		-0.676		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.551		1.12		0.258		0.378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57507367		GT/G		NA		LST327_S66		NA		537.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		LST327		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		225		130		95		NA		42.2222222222		NA		42.2222222222		-3.677		1.069		237		3.0103		0.609		1		0.5		60.01		0.067		4.18		2.06		0.602		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97802158		CT/C		NA		LST327_S66		NA		940.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		LST327		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123199993		ATTTTTT		A		50		16		34		NA		68		NA		68		-0.471		1.556		56		3.0103		0		1		0.5		60		1.099		20.23		3.098		0.582		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10490395		ATTTTTT/A		NA		LST327_S66		NA		1011.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		404		254		150		NA		37.1287128713		NA		37.1287128713		0.421		-0.649		412		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.95		2.64		0.36		0.311		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110204355		CT/C		NA		LST327_S66		NA		1064.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		LST327		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		139		101		38		NA		27.3381294964		NA		27.3381294964		4.071		0.663		621		3.0103		59.076		1		0.5		60		0.584		2.71		4.991		3.527		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41402198		TA/T		NA		LST327_S66		NA		376.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		558		427		131		NA		23.476702509		NA		23.476702509		-5.05		-0.819		562		3.0103		0		1		0.5		60		0.847		1.88		-15.428		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108909630		CT/C		NA		LST327_S66		NA		1051.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		676		574		102		NA		15.0887573964		NA		15.0887573964		-5.973		-0.064		677		3.0103		0		1		0.5		60		-1.52		0.21		-14.386		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		179014601		GT/G		NA		LST327_S66		NA		141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		ML540		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		769		528		241		NA		31.3394018205		NA		31.3394018205		1.672		1.377		795		3.0103		1.983		1		0.5		60		-1.455		2.87		5.533		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2245010988		GA/G		NA		ML540_S56		NA		2207.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		ML540		TET2-AS1		ncRNA_intronic		NA		NA		NA		4.73E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106164940		G		A		622		508		114		NA		18.3279742765		NA		18.3279742765		15.046		0.874		628		3.0103		0		1		0.5		59.95		-1.03		2.34		2.666		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1481014047		G/A		NA		ML540_S56		NA		1452.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		ML540		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1082		755		327		NA		30.2218114603		NA		30.2218114603		-24.57		0.65		1093		3.0103		195.384		1		0.5		59.99		-1.174		6.29		15.984		10.194		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6838020900		A/G		NA		ML540_S56		rs2454206		6809.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		ML540		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		428		287		141		NA		32.9439252336		NA		32.9439252336		1.733		0.14		432		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.035		2.17		-1.009		0.177		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96605058		CT/C		NA		ML540_S56		NA		928.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		ML540		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		730		622		108		NA		14.7945205479		NA		14.7945205479		5.655		-0.665		731		3.0103		0		1		0.5		59.98		-2.457		0.14		-14.509		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		136014828		TA/T		NA		ML540_S56		NA		98.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		ML540		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		448		145		303		NA		67.6339285714		NA		67.6339285714		0.083		0.451		451		3.0103		0		1		0.5		60		0.363		11.56		-0.119		1.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52180998		G/GT		NA		ML540_S56		NA		5180.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		ML540		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		890		547		343		NA		38.5393258427		NA		38.5393258427		2.326		2.377		899		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.998		5.06		0.711		0.383		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		454209783		A/AT		NA		ML540_S56		NA		4504.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		ML540		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T,TA		55		7		33		15		60		27.2727272727		87.2727272727		-3.155		0.22		60		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.905		16.94		-0.024		3.855		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		9.69200232403042E+15		T/TA		NA		ML540_S56		NA		931.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		ML540		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		910		418		492		NA		54.0659340659		NA		54.0659340659		3.271		0.623		918		3.0103		0		1		0.5		60		0.527		7.84		21.055		0.882		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		717007726		TA/T		NA		ML540_S56		NA		7132.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		ML540		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		356		207		149		NA		41.8539325843		NA		41.8539325843		0.954		1.146		357		3.0103		0		1		0.5		60		0.138		4.16		1.453		0.338		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		151903797		TA/T		NA		ML540_S56		NA		1481.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		ML540		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		709		541		168		NA		23.6953455571		NA		23.6953455571		-9.693		0.943		710		3.0103		0		1		0.5		60		0.662		3.6		-18.202		0.093		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2588016580		TC/T		NA		ML540_S56		NA		2550.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		708		565		143		NA		20.197740113		NA		20.197740113		18.222		-0.432		710		3.0103		0		1		0.5		60		-1.113		2.54		8.84		0.063		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		183009367		C/T		NA		ML540_S56		rs200592135		1801.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		ML540		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		503		349		154		NA		30.6163021869		NA		30.6163021869		1.156		-1.371		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.201		8.87		-0.835		0.179		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4497010391		G/GAT		NA		ML540_S56		NA		4459.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		465		379		86		NA		18.4946236559		NA		18.4946236559		-0.487		0.502		465		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.69		0.28		0.86		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16808014		CT/C		NA		ML540_S56		NA		130.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		ML540		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		489		418		71		NA		14.5194274029		NA		14.5194274029		-13.321		-0.885		493		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.253		1.11		1.185		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		569012619		G/A		NA		ML540_S56		rs201898708		540.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		ML540		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		581		501		80		NA		13.769363167		NA		13.769363167		-12.906		0.36		592		3.0103		0		1		0.5		59.96		0.812		0.72		1.735		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		445015752		T/G		NA		ML540_S56		rs200400743		416.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		ML540		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		816		600		216		NA		26.4705882353		NA		26.4705882353		5.899		-0.185		826		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.68		3.06		0.084		0.133		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2532013530		CT/C		NA		ML540_S56		NA		2494.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		ML540		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574039		G		GCTGTTT		774		560		214		NA		27.6485788114		NA		27.6485788114		21.161		-0.197		778		3.0103		124.706		1		0.5		60		-1.041		7.02		-21.37		10.627		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5469026547		G/GCTGTTT		NA		ML540_S56		NA		5431.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		500		0		500		NA		100		NA		100		NA		NA		501		3.0103		0		2		1		60		NA		27.08		NA		12.433		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1356614920		C/C		NA		ML540_S56		rs1042522		13537.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		ML540		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		1025		645		380		NA		37.0731707317		NA		37.0731707317		-0.906		-0.08		1030		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.004		6.52		-26.151		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6721025814		A/ATTGTC		NA		ML540_S56		NA		6683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		ML540		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		179		77		102		NA		56.9832402235		NA		56.9832402235		-2.52		0.419		185		3.0103		0		1		0.5		60.12		-0.476		7.78		-9.76		0.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		142901594		CT/C		NA		ML540_S56		NA		1391.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		127		65		62		NA		48.8188976378		NA		48.8188976378		0.326		-1.34		127		3.0103		0		1		0.5		60.09		-0.21		8.12		8.908		0.6		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106801307		GT/G		NA		ML540_S56		NA		1030.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		577		66		511		NA		88.56152513		NA		88.56152513		-0.104		-0.372		583		3.0103		0		2		1		60.04		1.264		18.51		-1.045		4.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		95		1-Jan		10717950		CT/CT		NA		ML540_S56		NA		10679.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200420008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44897039		TG		T		512		1		511		NA		99.8046875		NA		99.8046875		-0.45		-0.02		513		3.0103		0		2		1		60.02		0.668		31.75		-1.725		8.87		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1629315020		T/T		NA		ML540_S56		NA		16255.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		328		197		131		NA		39.9390243902		NA		39.9390243902		-0.209		0.006		358		3.0103		5.222		1		0.5		60		-0.14		3.84		-0.013		2.379		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129704070		AT/A		NA		ML540_S56		NA		1259.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		422		70		125		227		29.6208530806		53.7914691943		83.4123222749		0.891		1.056		432		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.331		11.04		-0.142		3.252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.69524625583181E+18		C/CT		NA		ML540_S56		NA		4657.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		431		326		105		NA		24.3619489559		NA		24.3619489559		7.938		1.738		432		3.0103		0		1		0.5		60		-0.993		1.64		-1.137		0.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74206923		TA/T		NA		ML540_S56		NA		704.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		480		359		121		NA		25.2083333333		NA		25.2083333333		-0.743		-0.17		482		3.0103		0		1		0.5		60		-1.801		1.39		0.224		0.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70307412		GT/G		NA		ML540_S56		NA		665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		ML540		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		196		132		64		NA		32.6530612245		NA		32.6530612245		-3.562		0.234		210		3.0103		2.325		1		0.5		60.05		-0.423		3.26		0.311		0.483		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67602215		CT/C		NA		ML540_S56		NA		638.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		ML540		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		397		255		142		NA		35.7682619647		NA		35.7682619647		-0.468		0.181		398		3.0103		0		1		0.5		60		0		2.26		-0.391		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		93304099		CT/C		NA		ML540_S56		NA		895.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		ML540		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		110		62		48		NA		43.6363636364		NA		43.6363636364		3.908		1.204		584		3.0103		91.822		1		0.5		60		-0.541		5.42		4.658		7.276		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		63401076		TA/T		NA		ML540_S56		NA		596.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		334		238		96		NA		28.7425149701		NA		28.7425149701		1.582		0.284		336		3.0103		0		1		0.5		60		-0.751		3.15		-12.712		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109104326		CT/C		NA		ML540_S56		NA		1053.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		631		463		168		NA		26.6244057052		NA		26.6244057052		-16.765		0.763		640		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		4.58		-0.142		0.125		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		2919012784		T/C		NA		MTW281_S91		NA		2890.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		MTW281		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		394		231		163		NA		41.3705583756		NA		41.3705583756		2.961		-0.111		400		3.0103		3.917		1		0.5		59.93		-1.051		4.61		5.005		0.509		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		185304152		GA/G		NA		MTW281_S91		NA		1815.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		MTW281		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		423		273		150		NA		35.4609929078		NA		35.4609929078		0.857		2.369		427		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.744		2.03		0.161		0.254		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89704763		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		859.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		MTW281		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		709		601		108		NA		15.2327221439		NA		15.2327221439		10.165		0.357		716		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.702		0.35		-14.604		0.037		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		288014520		TA/T		NA		MTW281_S91		NA		250.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		MTW281		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		453		281		172		NA		37.9690949227		NA		37.9690949227		2.656		0.963		459		3.0103		0		1		0.5		59.93		-0.132		5.2		0.031		0.446		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		239303040		G/GT		NA		MTW281_S91		NA		2355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		MTW281		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		436		211		225		NA		51.6055045872		NA		51.6055045872		0.465		1.142		436		3.0103		0		1		0.5		60		0.007		15.23		-1.673		0.759		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		667605537		A/AG		NA		MTW281_S91		NA		6638.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		MTW281		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		826		508		318		NA		38.4987893462		NA		38.4987893462		3.035		0.146		831		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.283		5.34		1.537		0.326		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		444609268		A/AT		NA		MTW281_S91		NA		4408.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		MTW281		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAAA		T,TAA		66		15		28		23		42.4242424242		34.8484848485		77.2727272727		0.389		0.118		74		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.44		1.809		14.63		0.456		2.67		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.00312648724404E+16		T/TAA		NA		MTW281_S91		NA		965.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		681		84		138		459		20.2643171806		67.4008810573		87.6651982379		-1.866		0.741		691		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		1.543		16.52		10.789		3.987		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.13E+20		T/TA		NA		MTW281_S91		NA		11251.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		MTW281		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		327		193		134		NA		40.9785932722		NA		40.9785932722		-5.454		0.319		331		3.0103		0		1		0.5		60		-1.345		3.7		0.694		0.299		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		124703618		TA/T		NA		MTW281_S91		NA		1209.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		MTW281		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		457		376		81		NA		17.7242888403		NA		17.7242888403		0.291		0.729		460		3.0103		0		1		0.5		60		1.542		0.48		-0.711		0.202		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25508101		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		217.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		701		542		159		NA		22.6818830243		NA		22.6818830243		14.691		1.046		701		3.0103		0		1		0.5		60		0.334		3.35		-17.844		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2385016207		TC/T		NA		MTW281_S91		NA		2347.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		699		583		116		NA		16.5951359084		NA		16.5951359084		16.414		0.415		701		3.0103		0		1		0.5		60		0.769		1.23		5.791		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		889013558		C/T		NA		MTW281_S91		rs200592135		860.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		MTW281		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		484		345		139		NA		28.7190082645		NA		28.7190082645		1.837		0.95		488		3.0103		0		1		0.5		59.94		-0.634		8.22		0.126		0.152		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		401609736		G/GAT		NA		MTW281_S91		NA		3978.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		484		393		91		NA		18.8016528926		NA		18.8016528926		1.227		0.525		484		3.0103		0		1		0.5		60		1.517		0.07		-0.225		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		73		0/1		7308054		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		35.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		MTW281		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		115		58		57		NA		49.5652173913		NA		49.5652173913		-6.385		-1.105		455		3.0103		0		1		0.5		60		-1.329		1.77		-0.316		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		23201979		T/C		NA		MTW281_S91		NA		203.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		767		593		174		NA		22.6857887875		NA		22.6857887875		10.934		0.315		775		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.302		1.87		1.012		0.34		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1470014234		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		1432.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		MTW281		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		783		492		291		NA		37.1647509579		NA		37.1647509579		-10.463		-0.226		785		3.0103		0		1		0.5		61.98		6.804		7.3		-5.227		0.705		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5752019657		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		MTW281_S91		NA		5714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		MTW281		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		409		361		48		NA		11.7359413203		NA		11.7359413203		11.258		-0.509		412		3.0103		0		1		0.5		60		-0.769		0.57		-0.644		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26007580		G/A		NA		MTW281_S91		rs193110123		231.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		MTW281		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		112		36		76		NA		67.8571428571		NA		67.8571428571		-0.009		1.625		116		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.655		9.53		-7.207		1.455		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11050579		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		1067.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		228		117		111		NA		48.6842105263		NA		48.6842105263		-1.037		0.302		228		3.0103		0		1		0.5		60		-0.707		8.48		12.53		0.65		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		197102571		GT/G		NA		MTW281_S91		NA		1933.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		963		513		450		NA		46.7289719626		NA		46.7289719626		-1.169		-0.024		971		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.998		8.34		0.709		0.575		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8068010355		C/CT		NA		MTW281_S91		NA		8030.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200420008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44897039		TG		T		954		485		469		NA		49.1614255765		NA		49.1614255765		-12.842		-1.973		956		3.0103		0		1		0.5		60		-1.03		11.77		-24.611		0.656		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11268014215		TG/T		NA		MTW281_S91		NA		11230.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		441		79		141		221		31.9727891156		50.1133786848		82.0861678005		-0.525		-0.123		454		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.98		0.238		11.28		0.933		3.287		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01322845379272E+18		C/CT		NA		MTW281_S91		NA		4975.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		437		331		106		NA		24.2562929062		NA		24.2562929062		3.557		0.283		440		3.0103		0		1		0.5		60		-0.279		1.05		0.76		0.08		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49407658		TA/T		NA		MTW281_S91		NA		456.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		484		350		134		NA		27.6859504132		NA		27.6859504132		1.194		-0.349		490		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.906		1.64		0.344		0.856		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83006612		GT/G		NA		MTW281_S91		NA		792.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		MTW281		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CTT		C		263		196		67		NA		25.4752851711		NA		25.4752851711		-0.354		0.055		300		3.0103		17.389		1		0.5		59.92		-0.701		3.18		0.682		0.897		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87404222		CTT/C		NA		MTW281_S91		NA		836.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0045		0.0032		0.0038		0.0342		0.0156		0.0183		6.00E-04		NA		NA		NA

		MTW281		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		375		248		127		NA		33.8666666667		NA		33.8666666667		0.521		0.907		378		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.664		1.57		0.83		0.584		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62704022		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		589.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		MTW281		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		92		47		45		NA		48.9130434783		NA		48.9130434783		4.354		-0.969		612		3.0103		72.697		1		0.5		60		-0.511		6.25		3.637		7.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6120915		TA/T		NA		MTW281_S91		NA		574.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		643		476		167		NA		25.9720062208		NA		25.9720062208		7.004		-0.525		646		3.0103		0		1		0.5		60		-0.541		2.32		-17.095		0.103		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		152608668		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		1488.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		703		575		128		NA		18.2076813656		NA		18.2076813656		-5.174		-1.021		706		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.333		1.23		-16.074		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		903013277		GT/G		NA		MTW281_S91		NA		865.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		PA618		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		508		341		167		NA		32.874015748		NA		32.874015748		2.682		0.95		535		3.0103		2.206		1		0.5		60		-0.099		2.86		2.882		0.815		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		148906828		GA/G		NA		PA618_S9		NA		1451.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PA618		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1164		858		306		NA		26.2886597938		NA		26.2886597938		-23.84		0.789		1167		3.0103		158.178		1		0.5		60		0.541		4.88		15.485		9.243		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5705024308		A/G		NA		PA618_S9		rs2454206		5676.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		PA618		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		443		283		160		NA		36.1173814898		NA		36.1173814898		2.128		0.122		448		3.0103		0		1		0.5		60		1.804		2.51		0.507		0.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114904590		CT/C		NA		PA618_S9		NA		1111.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PA618		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		443		244		199		NA		44.920993228		NA		44.920993228		-1.046		-0.072		443		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.72		12.84		-0.103		0.511		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		572406510		A/AG		NA		PA618_S9		NA		5686.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		PA618		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1086		599		487		NA		44.8434622468		NA		44.8434622468		-0.029		-1.157		1090		3.0103		0		1		0.5		60.03		1.777		7.6		2.403		0.598		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		829009960		A/AT		NA		PA618_S9		NA		8252.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PA618		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAAA		T,TA		154		10		70		74		45.4545454545		48.0519480519		93.5064935065		-1.663		-0.725		160		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.571		16.47		3.563		4.659		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.57379199870206E+16		T/TA		NA		PA618_S9		NA		2535.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		655		57		116		482		17.7099236641		73.5877862595		91.2977099237		-0.533		0.042		659		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.993		18.51		10.85		4.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.22E+20		T/TA		NA		PA618_S9		NA		12122.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		PA618		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		285		186		99		NA		34.7368421053		NA		34.7368421053		0.326		-1.335		292		3.0103		0		1		0.5		60		0.883		2.61		-0.034		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78203852		TA/T		NA		PA618_S9		NA		744.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PA618		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		679		529		150		NA		22.0913107511		NA		22.0913107511		0.052		0.72		681		3.0103		0		1		0.5		60		0.048		3.15		-17.518		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2175016136		TC/T		NA		PA618_S9		NA		2137.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		678		555		123		NA		18.1415929204		NA		18.1415929204		16.671		-0.733		681		3.0103		0		1		0.5		60		-0.229		1.55		7.505		0.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1081013011		C/T		NA		PA618_S9		rs200592135		1052.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PA618		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		499		361		138		NA		27.6553106212		NA		27.6553106212		-0.453		1.135		500		3.0103		0		1		0.5		60		-1.916		5.12		-0.667		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2594010744		G/GAT		NA		PA618_S9		NA		2556.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		947		278		669		NA		70.6441393875		NA		70.6441393875		8.344		0.697		957		3.0103		0		1		0.5		60		1.077		20.03		0.394		0.68		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1900004734		G/T		NA		PA618_S9		rs77375493		18971.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PA618		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		481		420		61		NA		12.6819126819		NA		12.6819126819		12.627		0.537		484		3.0103		0		1		0.5		60		1.343		0.87		-0.657		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44608325		G/A		NA		PA618_S9		rs112582298		417.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		PA618		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		692		570		122		NA		17.6300578035		NA		17.6300578035		3.913		0.151		699		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.149		0.73		-0.721		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		545014078		CT/C		NA		PA618_S9		NA		507.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PA618		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		511		0		511		NA		100		NA		100		NA		NA		513		3.0103		0		2		1		60		NA		27.56		NA		12.477		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1410915230		C/C		NA		PA618_S9		rs1042522		14080.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PA618		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		168		56		112		NA		66.6666666667		NA		66.6666666667		-0.345		0.164		173		3.0103		0		1		0.5		60		0.535		9.65		-7.898		1.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		165901100		CT/C		NA		PA618_S9		NA		1621.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		155		85		70		NA		45.1612903226		NA		45.1612903226		2.115		-0.948		155		3.0103		0		1		0.5		60		0.244		7.44		10.103		0.483		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		119001919		GT/G		NA		PA618_S9		NA		1152.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		412		75		137		200		33.2524271845		48.5436893204		81.7961165049		-2.572		-0.872		417		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.009		11.72		-0.663		3.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.86520994775418E+19		C/CT		NA		PA618_S9		NA		4827.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PA618		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		415		309		106		NA		25.5421686747		NA		25.5421686747		4.45		-0.897		417		3.0103		0		1		0.5		60		-0.8		1.8		-0.276		0.101		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78506506		TA/T		NA		PA618_S9		NA		747.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		477		352		125		NA		26.2054507338		NA		26.2054507338		-1.806		1.917		480		3.0103		0		1		0.5		60		-0.567		1.68		0.392		0.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83806812		GT/G		NA		PA618_S9		NA		800.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PA618		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CTT		C		143		98		45		NA		31.4685314685		NA		31.4685314685		1.859		0.546		154		3.0103		8.391		1		0.5		60		1.455		4.77		-0.799		0.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72002183		CTT/C		NA		PA618_S9		NA		682.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0045		0.0032		0.0038		0.0342		0.0156		0.0183		6.00E-04		NA		NA		NA

		PA618		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		388		228		160		NA		41.2371134021		NA		41.2371134021		-0.588		0.162		389		3.0103		0		1		0.5		60		-1.388		3.33		-0.644		0.436		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		132903697		CT/C		NA		PA618_S9		NA		1291.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PA618		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		135		88		47		NA		34.8148148148		NA		34.8148148148		4.367		0.847		609		3.0103		42.236		1		0.5		59.98		-1.86		3.96		3.392		2.165		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57201925		TA/T		NA		PA618_S9		NA		534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		266		195		71		NA		26.6917293233		NA		26.6917293233		5.53		-0.62		267		3.0103		0		1		0.5		60		0.249		2.46		-11.28		0.114		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69103493		CT/C		NA		PA618_S9		NA		653.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		299		203		96		NA		32.1070234114		NA		32.1070234114		3.509		-1.393		304		3.0103		2.299		1		0.5		60		0.253		3.24		3.867		0.529		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		100704145		GA/G		NA		PBB1310_S41		NA		969.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PBB1310		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		427		276		151		NA		35.3629976581		NA		35.3629976581		0.161		-1.333		436		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.169		1.88		2.874		0.204		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84004695		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		802.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PBB1310		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		792		668		124		NA		15.6565656566		NA		15.6565656566		9.483		0.631		801		3.0103		0		1		0.5		60		-1.392		0.4		-15.009		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		352015462		TA/T		NA		PBB1310_S41		NA		314.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		PBB1310		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		433		327		106		NA		24.480369515		NA		24.480369515		-0.651		0.344		438		3.0103		4.928		1		0.5		60		-0.977		5.55		-6.45		0.865		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2440010077		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PBB1310_S41		NA		2402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		456		305		151		NA		33.1140350877		NA		33.1140350877		-0.531		1.769		466		3.0103		0		1		0.5		60		0.009		4.2		-0.182		0.283		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		195303426		G/GT		NA		PBB1310_S41		NA		1915.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		PBB1310		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		756		448		308		NA		40.7407407407		NA		40.7407407407		1.419		-0.154		761		3.0103		0		1		0.5		60		-0.444		6.73		1.026		0.383		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		512808443		A/AT		NA		PBB1310_S41		NA		5090.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PBB1310		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504878		G		GAAGAT		75		50		25		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-1.276		-0.961		75		3.0103		0		1		0.5		60		-0.219		11.4		1.905		0.231		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89202024		G/GAAGAT		NA		PBB1310_S41		NA		854.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		0.005

		PBB1310		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		71		16		55		NA		77.4647887324		NA		77.4647887324		1.126		-0.717		75		3.0103		0		1		0.5		60		-0.102		18.74		1.536		3.18		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		26		0/1		1098026		TAAA/T		NA		PBB1310_S41		NA		1330.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		PBB1310		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		513		454		59		NA		11.5009746589		NA		11.5009746589		-11.978		0.467		514		3.0103		0		1		0.5		60		-1.136		0.26		0.174		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		161012869		T/C		NA		PBB1310_S41		rs201338384		132.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		PBB1310		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		639		63		123		453		19.2488262911		70.8920187793		90.1408450704		3.378		1.038		643		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.99		0.446		18.41		10.867		4.453		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.18E+20		T/TA		NA		PBB1310_S41		NA		11764.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		PBB1310		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		344		209		135		NA		39.2441860465		NA		39.2441860465		1.868		-0.442		348		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.168		3.59		-1.476		0.272		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		127103689		TA/T		NA		PBB1310_S41		NA		1233.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PBB1310		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		687		540		147		NA		21.3973799127		NA		21.3973799127		12.566		-0.217		689		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.551		2.77		-16.707		0.264		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1942016894		TC/T		NA		PBB1310_S41		NA		1904.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		683		568		115		NA		16.8374816984		NA		16.8374816984		16.385		-0.566		689		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.541		1.37		8.078		0.01		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		961013328		C/T		NA		PBB1310_S41		rs200592135		932.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		499		387		112		NA		22.4448897796		NA		22.4448897796		4.411		-0.079		499		3.0103		0		1		0.5		60		1.072		5.8		-0.537		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2931011190		G/GAT		NA		PBB1310_S41		NA		2893.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		472		371		101		NA		21.3983050847		NA		21.3983050847		2.351		0.861		473		3.0103		0		1		0.5		60		-0.707		0.6		-1.685		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		32007526		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		282.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		PBB1310		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		422		359		63		NA		14.9289099526		NA		14.9289099526		12.665		0.205		423		3.0103		0		1		0.5		60		0.476		1.78		-0.226		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77906992		G/A		NA		PBB1310_S41		rs112582298		750.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		PBB1310		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		496		433		63		NA		12.7016129032		NA		12.7016129032		-12.655		-0.53		497		3.0103		0		1		0.5		60		0.224		0.58		1.37		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		316012827		G/A		NA		PBB1310_S41		rs201898708		287.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		PBB1310		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		913		622		291		NA		31.8729463308		NA		31.8729463308		5.224		-0.356		923		3.0103		0		1		0.5		60		-2.705		4.36		-0.134		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4015013640		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		3977.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PBB1310		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		370		169		201		NA		54.3243243243		NA		54.3243243243		-15.689		-1.096		373		3.0103		10.252		1		0.5		60		0.224		10.3		-2.994		3.195		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		384103696		G/C		NA		PBB1310_S41		rs1042522		3812.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PBB1310		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		907		380		527		NA		58.1036383682		NA		58.1036383682		-11.933		0.418		908		3.0103		0.525		1		0.5		63.05		7.54		17.51		-6.192		0.688		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15915018744		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		PBB1310_S41		NA		15877.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		492		430		62		NA		12.6016260163		NA		12.6016260163		10.3		0.929		493		3.0103		0		1		0.5		60		0.588		0.65		1.314		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34608516		G/A		NA		PBB1310_S41		rs193110123		317.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		PBB1310		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2323delT:p.L775X		NA		1.65E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022837		AT		A		1449		766		683		NA		47.1359558316		NA		47.1359558316		-2.197		-0.938		1463		3.0103		1.909		1		0.5		60		0.728		10.98		14.953		0.871		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15951024042		AT/A		NA		PBB1310_S41		NA		15913.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		134		42		92		NA		68.6567164179		NA		68.6567164179		-0.97		-0.016		140		3.0103		0		1		0.5		60		-1.047		10.83		-7.561		1.343		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14880683		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		1450.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		243		134		109		NA		44.8559670782		NA		44.8559670782		4.134		-0.396		244		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.9		7.67		-0.93		0.45		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		190203139		GT/G		NA		PBB1310_S41		NA		1864.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		376		236		140		NA		37.2340425532		NA		37.2340425532		-0.044		0.756		419		3.0103		33.273		1		0.5		59.98		0.659		2.95		-0.032		4.915		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114805224		AT/A		NA		PBB1310_S41		NA		1110.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PBB1310		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		453		72		149		232		32.8918322296		51.2141280353		84.1059602649		3.301		-0.034		459		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		2.712		12.03		-0.563		3.384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.48524495564606E+19		C/CT		NA		PBB1310_S41		NA		5447.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PBB1310		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		438		340		98		NA		22.3744292237		NA		22.3744292237		6.268		0.462		441		3.0103		0		1		0.5		60		2.941		0.92		0.012		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44007853		TA/T		NA		PBB1310_S41		NA		402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		490		387		103		NA		21.0204081633		NA		21.0204081633		1.232		0.593		494		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		0.42		1.342		0.567		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		24407201		GT/G		NA		PBB1310_S41		NA		206.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PBB1310		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		291		153		138		NA		47.4226804124		NA		47.4226804124		-1.499		1.719		301		3.0103		31.343		1		0.5		60		-1.211		4.82		0.532		0.619		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		144002174		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		1402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PBB1310		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		380		245		135		NA		35.5263157895		NA		35.5263157895		-1.012		1.423		386		3.0103		0		1		0.5		60.01		-1.255		1.89		-1.121		0.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75603901		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		718.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PBB1310		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		144		106		38		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		5.665		0.162		630		3.0103		70.213		1		0.5		59.97		-2.352		2.75		4.834		4.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43302469		TA/T		NA		PBB1310_S41		NA		395.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		675		511		164		NA		24.2962962963		NA		24.2962962963		11.385		-1.192		677		3.0103		0		1		0.5		60		0.419		2.15		-17.611		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1491010431		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		1453.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		711		608		103		NA		14.4866385373		NA		14.4866385373		-5.691		0.361		713		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.3		0.29		-14.501		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		242015011		GT/G		NA		PBB1310_S41		NA		204.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM451		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		791		329		462		NA		58.407079646		NA		58.407079646		0.541		1.08		857		3.0103		0.557		1		0.5		60		0.583		8.55		6.9		0.62		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		680105131		GA/G		NA		PM451_S92		NA		6763.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PM451		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1207		496		711		NA		58.9063794532		NA		58.9063794532		-27.869		0.685		1215		3.0103		569.35		1		0.5		60		-0.066		17.38		29.197		9.906		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		21002011166		A/G		NA		PM451_S92		rs2454206		20973.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		PM451		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		432		278		154		NA		35.6481481481		NA		35.6481481481		1.66		1.194		435		3.0103		0		1		0.5		60		0.502		2.88		-0.594		0.253		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		128004594		CT/C		NA		PM451_S92		NA		1242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PM451		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		618		8		94		516		15.2103559871		83.4951456311		98.7055016181		2.947		1.55		622		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.16		0.312		27.67		-0.202		8.526		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.71E+22		TC/TTC		NA		PM451_S92		rs10638510		17099.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		PM451		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		464		283		181		NA		39.0086206897		NA		39.0086206897		0.362		1.552		473		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.522		5.36		2.402		0.35		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		252503645		G/GT		NA		PM451_S92		NA		2487.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		PM451		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		443		210		233		NA		52.5959367946		NA		52.5959367946		0.886		0.166		444		3.0103		0		1		0.5		60		-1.461		15.65		-1.239		0.802		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		697205674		A/AG		NA		PM451_S92		NA		6934.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		PM451		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		807		250		557		NA		69.0210656753		NA		69.0210656753		1.803		0.796		811		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.841		12.44		-1.099		1.652		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1007703664		A/AT		NA		PM451_S92		NA		10039.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PM451		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		105		31		74		NA		70.4761904762		NA		70.4761904762		-2.114		-0.099		141		3.0103		0		1		0.5		60		0.865		17.26		0.497		2.687		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13920227		TAAA/T		NA		PM451_S92		NA		1812.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		PM451		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148515269		GA		G		1265		1082		183		NA		14.4664031621		NA		14.4664031621		-1.92		1.559		1278		3.0103		10.034		1		0.5		60		1.314		0.19		10.893		1.748		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		280027182		GA/G		NA		PM451_S92		NA		242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		882		391		491		NA		55.6689342404		NA		55.6689342404		1.939		-1.441		887		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.672		8.12		21.298		0.993		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		720006783		TA/T		NA		PM451_S92		NA		7162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		PM451		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		459		275		184		NA		40.0871459695		NA		40.0871459695		0.223		-0.904		465		3.0103		0		1		0.5		60		0.181		3.66		1.822		0.29		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		171805341		TA/T		NA		PM451_S92		NA		1680.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PM451		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		807		570		237		NA		29.3680297398		NA		29.3680297398		14.343		0.278		811		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.585		5.33		-20.282		0.16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4336017243		TC/T		NA		PM451_S92		NA		4298.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		806		682		124		NA		15.3846153846		NA		15.3846153846		16.853		-0.62		811		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.368		0.91		8.108		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		763016646		C/T		NA		PM451_S92		rs200592135		734.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		501		355		146		NA		29.1417165669		NA		29.1417165669		0.077		0.307		502		3.0103		0		1		0.5		60		-0.362		5.73		0.724		0.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2910010617		G/GAT		NA		PM451_S92		NA		2872.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		420		346		74		NA		17.619047619		NA		17.619047619		-0.264		0.46		421		3.0103		0		1		0.5		60		-0.117		0.19		-0.989		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11608645		CT/C		NA		PM451_S92		NA		78.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		223		729		NA		76.5756302521		NA		76.5756302521		8.244		-1.576		962		3.0103		0.626		1		0.5		59.98		-1.446		22.15		0.203		0.815		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2111803268		G/T		NA		PM451_S92		rs77375493		21089.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM451		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		503		427		76		NA		15.1093439364		NA		15.1093439364		11.207		1.021		505		3.0103		0		1		0.5		60		0.705		1.15		0.17		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60608319		G/A		NA		PM451_S92		rs112582298		577.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		PM451		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		496		434		62		NA		12.5		NA		12.5		-12.39		-0.071		497		3.0103		0		1		0.5		60		0.306		0.43		-0.912		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		240012415		G/A		NA		PM451_S92		rs201898708		211.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		PM451		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		934		651		283		NA		30.2997858672		NA		30.2997858672		6.535		-0.496		940		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.723		3.93		0.15		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3711014003		CT/C		NA		PM451_S92		NA		3673.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PM451		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		369		202		167		NA		45.2574525745		NA		45.2574525745		-14.66		-0.959		373		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		8.93		-16.173		0.522		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		332305225		A/G		NA		PM451_S92		rs139212214		3294.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		PM451		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		502		0		502		NA		100		NA		100		NA		NA		503		3.0103		0		2		1		60		NA		27.34		NA		12.441		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1375214970		C/C		NA		PM451_S92		rs1042522		13723.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PM451		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		185		60		125		NA		67.5675675676		NA		67.5675675676		0.963		-0.221		186		3.0103		0		1		0.5		60		0.697		10.17		-10.024		1.273		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		191801131		CT/C		NA		PM451_S92		NA		1880.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		115		53		62		NA		53.9130434783		NA		53.9130434783		-0.041		0.524		115		3.0103		0		1		0.5		60		-1.136		9.72		8.386		0.804		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115501085		GT/G		NA		PM451_S92		NA		1117.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		366		229		137		NA		37.4316939891		NA		37.4316939891		0.55		-1.016		826		3.0103		31.099		1		0.5		60		0.837		3.31		0.456		2.954		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125004207		AT/A		NA		PM451_S92		NA		1212.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PM451		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		436		70		140		226		32.1100917431		51.8348623853		83.9449541284		0.738		0.497		440		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.285		12.28		-0.503		3.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.39226455498529E+18		C/CT		NA		PM451_S92		NA		5354.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PM451		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		446		315		131		NA		29.3721973094		NA		29.3721973094		5.838		1.291		448		3.0103		0		1		0.5		60		-0.312		2.35		0.519		0.134		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108706638		TA/T		NA		PM451_S92		NA		1049.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		472		371		101		NA		21.3983050847		NA		21.3983050847		0.392		-0.297		474		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.517		0.74		1.098		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38607000		GT/G		NA		PM451_S92		NA		348.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PM451		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		221		124		97		NA		43.8914027149		NA		43.8914027149		-3.577		-0.543		238		3.0103		3.236		1		0.5		60		0.949		3.72		0.772		0.451		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85901963		CT/C		NA		PM451_S92		NA		821.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PM451		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		268		105		163		NA		60.8208955224		NA		60.8208955224		-4.477		-0.941		269		3.0103		0		1		0.5		60		-0.026		17.04		0.967		1.222		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		460502886		GAAACAAT/G		NA		PM451_S92		NA		4567.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		267		104		163		NA		61.0486891386		NA		61.0486891386		-8.405		1.262		268		3.0103		0		1		0.5		60		1.737		17.14		2.289		1.235		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		460502886		G/C		NA		PM451_S92		NA		4576.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		396		263		133		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		0.413		-1.601		397		3.0103		0		1		0.5		60		-0.382		1.95		0.153		0.177		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81104409		CT/C		NA		PM451_S92		NA		773.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PM451		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		112		72		40		NA		35.7142857143		NA		35.7142857143		3.374		0.872		576		3.0103		56.869		1		0.5		60		-1.058		4.13		4.683		4.741		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50001626		TA/T		NA		PM451_S92		NA		462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		384		281		103		NA		26.8229166667		NA		26.8229166667		4.202		1.512		389		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.119		2.66		-13.184		0.113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105805020		CT/C		NA		PM451_S92		NA		1020.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		529		457		72		NA		13.6105860113		NA		13.6105860113		2.282		0.14		531		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.301		0.32		-13.145		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		208010496		GT/G		NA		PM451_S92		NA		170.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM887		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		637		418		219		NA		34.3799058085		NA		34.3799058085		2.497		0.673		663		3.0103		0.56		1		0.5		60		0.496		3.59		5.986		0.622		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		232508777		GA/G		NA		PM887_S80		NA		2287.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PM887		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		8.74		-0.531		104		3.0103		0		1		0.5		60		0.795		13.11		0.505		0.752		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		137901575		C/T		NA		PM887_S80		rs2335052		1350.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		PM887		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		419		280		139		NA		33.1742243437		NA		33.1742243437		0.205		-1.119		423		3.0103		0		1		0.5		59.97		-1.397		2.23		0.219		0.218		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97104986		CT/C		NA		PM887_S80		NA		933.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PM887		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		492		427		65		NA		13.2113821138		NA		13.2113821138		1.058		0.097		495		3.0103		2.819		1		0.5		60		-0.22		1.54		-5.51		0.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		794013748		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PM887_S80		NA		756.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.000798722		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101713827		A		C		581		280		301		NA		51.8072289157		NA		51.8072289157		0.427		-0.346		585		3.0103		0		1		0.5		60		1.492		12.88		0.306		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		751206986		A/C		NA		PM887_S80		NA		7483.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.002

		PM887		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		494		316		178		NA		36.032388664		NA		36.032388664		-1.817		1.456		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.035		5.34		-0.117		0.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		267603777		G/GT		NA		PM887_S80		NA		2638.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		PM887		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1083		597		486		NA		44.8753462604		NA		44.8753462604		5.926		-1.255		1090		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.001		7.26		1.925		0.557		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7898010056		A/AT		NA		PM887_S80		NA		7860.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PM887		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		84		22		62		NA		73.8095238095		NA		73.8095238095		-2.065		-0.356		101		3.0103		0		1		0.5		60		-1.175		16.23		1.744		2.948		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11320171		TAAA/T		NA		PM887_S80		NA		1363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		PM887		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		512		443		69		NA		13.4765625		NA		13.4765625		-12.699		-1.122		514		3.0103		0		1		0.5		60		0.171		0.77		0.121		0.025		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		423012306		T/C		NA		PM887_S80		rs201338384		394.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		PM887		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		967		440		527		NA		54.4984488108		NA		54.4984488108		3.535		0.111		974		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.398		7.89		21.947		0.821		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		766808223		TA/T		NA		PM887_S80		NA		7630.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		PM887		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		379		227		152		NA		40.1055408971		NA		40.1055408971		-0.247		0.343		383		3.0103		0		1		0.5		60		0.685		3.32		0.504		0.306		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129704736		TA/T		NA		PM887_S80		NA		1259.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PM887		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		760		555		205		NA		26.9736842105		NA		26.9736842105		16.684		0.746		761		3.0103		0		1		0.5		60		0.865		4.74		-19.985		0.129		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3636018678		TC/T		NA		PM887_S80		NA		3598.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		756		626		130		NA		17.1957671958		NA		17.1957671958		17.778		1.074		761		3.0103		0		1		0.5		60		1.302		1.88		9.694		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1451014509		C/T		NA		PM887_S80		rs200592135		1422.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM887		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		498		360		138		NA		27.7108433735		NA		27.7108433735		-1.793		-0.539		499		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.501		7.84		0.083		0.138		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3940010739		G/GAT		NA		PM887_S80		NA		3902.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		616		336		NA		35.2941176471		NA		35.2941176471		7.15		-1.182		963		3.0103		1.154		1		0.5		59.99		0.535		7.64		-0.067		0.816		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7306015422		G/T		NA		PM887_S80		rs77375493		7277.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM887		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		497		427		70		NA		14.0845070423		NA		14.0845070423		-13.251		0.899		500		3.0103		0		1		0.5		60		0.132		0.81		-0.932		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		429012760		G/A		NA		PM887_S80		rs201898708		400.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		PM887		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		977		649		328		NA		33.5721596725		NA		33.5721596725		7.805		1.385		991		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.283		4.37		-0.071		0.271		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4309014148		CT/C		NA		PM887_S80		NA		4271.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PM887		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		1203		907		296		NA		24.6051537822		NA		24.6051537822		24.574		0.081		1214		3.0103		114.288		1		0.5		59.99		1.028		7.89		-25.573		9.896		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9534044308		CAA/C		NA		PM887_S80		NA		9496.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		1203		907		296		NA		24.6051537822		NA		24.6051537822		25.258		1.147		1214		3.0103		117.84		1		0.5		59.99		0.043		7.89		0.963		9.937		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9534044357		A/ATGTTT		NA		PM887_S80		NA		9496.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		507		0		507		NA		100		NA		100		NA		NA		508		3.0103		0		2		1		60		NA		27.56		NA		12.461		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1400315130		C/C		NA		PM887_S80		rs1042522		13974.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PM887		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2269T:p.Q757X		NA		2.48E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022784		C		T		1015		867		148		NA		14.5812807882		NA		14.5812807882		-4.448		-1.642		1028		3.0103		110.219		1		0.5		60		-0.973		0.92		15.414		8.608		0.112		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.111		37		0.997		0.944		D		NA		NA		NA		NA		0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252		99		0/1		961024859		C/T		NA		PM887_S80		NA		932.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.67E-05		1.00E-04		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM887		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		608		315		293		NA		48.1907894737		NA		48.1907894737		-16.122		-1.574		658		3.0103		74.844		1		0.5		60		-0.329		11.08		5.212		9.059		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		676408203		A/G		NA		PM887_S80		rs111527738		6735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		PM887		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		231		91		140		NA		60.6060606061		NA		60.6060606061		0.014		-0.523		242		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.528		8.31		-10.213		0.872		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		195801820		CT/C		NA		PM887_S80		NA		1920.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		513		1		512		NA		99.8050682261		NA		99.8050682261		-0.908		0.841		517		3.0103		0		2		1		60		-1.475		32.38		-1.732		11.094		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1664815070		A/A		NA		PM887_S80		NA		16610.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		PM887		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		162		96		66		NA		40.7407407407		NA		40.7407407407		-0.306		-0.763		162		3.0103		0		1		0.5		60		0.342		6.55		10.082		0.384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109902199		GT/G		NA		PM887_S80		NA		1061.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		347		238		109		NA		31.4121037464		NA		31.4121037464		-1.147		-0.421		376		3.0103		5.025		1		0.5		60		0.177		2.04		-0.964		1.845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74505863		AT/A		NA		PM887_S80		NA		707.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PM887		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		437		32		338		67		77.3455377574		15.3318077803		92.6773455378		-3.454		-1.831		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.99		0.312		16.4		-0.17		4.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		7.2023476264789E+18		C/CT		NA		PM887_S80		NA		7164.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PM887		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		425		330		95		NA		22.3529411765		NA		22.3529411765		2.331		0.909		425		3.0103		0		1		0.5		60		-0.784		1.03		0.293		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47607856		TA/T		NA		PM887_S80		NA		438.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		469		362		107		NA		22.8144989339		NA		22.8144989339		-1.691		1.314		471		3.0103		0		1		0.5		60		-1.095		0.94		0.424		0.312		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47807613		GT/G		NA		PM887_S80		NA		440.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PM887		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		191		107		84		NA		43.9790575916		NA		43.9790575916		-2.593		-0.002		203		3.0103		9.572		1		0.5		60		0.611		3.84		0.006		0.249		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77002101		CT/C		NA		PM887_S80		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PM887		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		402		270		132		NA		32.8358208955		NA		32.8358208955		-1.072		-0.909		406		3.0103		0		1		0.5		60		-0.6		1.71		-1.933		0.163		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72604779		CT/C		NA		PM887_S80		NA		688.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PM887		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		139		91		48		NA		34.5323741007		NA		34.5323741007		6.147		0.113		610		3.0103		135.665		1		0.5		60		1.472		4.14		6.889		7.327		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61301947		TA/T		NA		PM887_S80		NA		575.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		335		243		92		NA		27.4626865672		NA		27.4626865672		6.277		-1.851		336		3.0103		0		1		0.5		60		0.848		2.85		-12.345		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99305008		CT/C		NA		PM887_S80		NA		955.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		452		382		70		NA		15.4867256637		NA		15.4867256637		2.086		-0.889		452		3.0103		0		1		0.5		60		2.357		0.53		-12.143		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		27708646		GT/G		NA		PM887_S80		NA		239.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		RR593		DNMT3A		exonic		stopgain		DNMT3A:NM_153759:exon3:c.G220T:p.E74X,DNMT3A:NM_022552:exon7:c.G787T:p.E263X,DNMT3A:NM_175629:exon7:c.G787T:p.E263X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25470974		C		A		1030		499		531		NA		51.5533980583		NA		51.5533980583		-3.88		0.053		1047		3.0103		0.521		1		0.5		60		0.058		10.19		-0.241		0.768		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.238		37		0.997		0.991		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236		99		0/1		10525010248		C/A		NA		RR593_S17		NA		10496.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		552		360		192		NA		34.7826086957		NA		34.7826086957		4.878		0.903		584		3.0103		0		1		0.5		60		-0.155		3.98		4.861		0.695		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		223207415		GA/G		NA		RR593_S17		NA		2194.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		RR593		GATA2		UTR5		NA		NA		rs374415484		9.00E-04		0.000798722		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128205879		G		C		211		105		106		NA		50.2369668246		NA		50.2369668246		11.908		-0.319		211		3.0103		0		1		0.5		60		1.219		10.54		1.26		0.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		225303906		G/C		NA		RR593_S17		rs374415484		2224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_032638:c.-5C>G,NM_001145662:c.-5C>G,NM_001145661:c.-5C>G		0.0021		0.009		5.00E-04		0		0		0		0		0		0.003		NA		NA

		RR593		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		440		288		152		NA		34.5454545455		NA		34.5454545455		0.646		0.832		441		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.438		2.38		-1.052		0.213		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108605308		CT/C		NA		RR593_S17		NA		1048.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		RR593		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		459		283		176		NA		38.3442265795		NA		38.3442265795		0.745		-1.326		462		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		5.77		0.654		0.375		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		268703579		G/GT		NA		RR593_S17		NA		2649.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		RR593		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		495		285		210		NA		42.4242424242		NA		42.4242424242		1.074		1.105		499		3.0103		0		1		0.5		60		-0.54		7.07		0.663		0.414		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		353605376		A/AT		NA		RR593_S17		NA		3498.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		RR593		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		61		5		29		27		47.5409836066		44.262295082		91.8032786885		-2.028		-0.817		61		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.664		25.5		-2.391		5.186		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.59341241432302E+16		T/TA		NA		RR593_S17		NA		1555.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		512		452		60		NA		11.71875		NA		11.71875		-11.711		1.483		512		3.0103		0		1		0.5		60		0.1		0.37		-0.554		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		218012914		T/C		NA		RR593_S17		rs201338384		189.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		RR593		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		762		338		424		NA		55.6430446194		NA		55.6430446194		4.75		-0.566		762		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.865		7.7		19.33		0.898		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		590206046		TA/T		NA		RR593_S17		NA		5864.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		RR593		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		309		201		108		NA		34.9514563107		NA		34.9514563107		0.819		-1.727		309		3.0103		0		1		0.5		60		-0.587		3.03		-0.813		0.2		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97303845		TA/T		NA		RR593_S17		NA		935.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		RR593		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		668		520		148		NA		22.1556886228		NA		22.1556886228		13.157		0.74		669		3.0103		0		1		0.5		60		-1.164		2.99		-17.091		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2034017045		TC/T		NA		RR593_S17		NA		1996.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		666		529		137		NA		20.5705705706		NA		20.5705705706		17.691		0.133		669		3.0103		0		1		0.5		60		-0.164		2.06		8.407		0.066		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1402012269		C/T		NA		RR593_S17		rs200592135		1373.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		476		334		142		NA		29.8319327731		NA		29.8319327731		2.345		-0.62		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.749		8.54		0.65		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		410309920		G/GAT		NA		RR593_S17		NA		4065.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		405		315		90		NA		22.2222222222		NA		22.2222222222		0.514		-0.638		406		3.0103		0		1		0.5		60		-1.811		1.11		-0.685		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48706909		CT/C		NA		RR593_S17		NA		449.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		928		262		666		NA		71.7672413793		NA		71.7672413793		5.416		1.531		937		3.0103		1.974		1		0.5		60		1.248		19.21		0.106		0.868		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1785704474		G/T		NA		RR593_S17		rs77375493		17828.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		RR593		SMC3		intronic		NA		NA		rs11380915		0.0687		0.0996406		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112342306		G		GT		904		579		325		NA		35.9513274336		NA		35.9513274336		-19.116		-2.077		949		3.0103		8.476		1		0.5		60		-0.677		3.84		-1.72		0.75		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3511011928		G/GT		NA		RR593_S17		NA		3473.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1166		0.2701		0.0425		3.00E-04		0.0554		0.0557		0.0667		0.0407		0.289		NA		0.0467

		RR593		HRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0561102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11p15.5		chr11		534409		GCCCAGC		G		158		64		94		NA		59.4936708861		NA		59.4936708861		-9.459		0.919		158		3.0103		0		1		0.5		60		-1.507		23.52		-10.555		1.143		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		375404047		GCCCAGC/G		NA		RR593_S17		NA		3716.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0061		0.002		0.0984

		RR593		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		750		587		163		NA		21.7333333333		NA		21.7333333333		-1.259		0.362		757		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.339		1.63		1.938		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1262013855		CT/C		NA		RR593_S17		NA		1224.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		RR593		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		537		475		62		NA		11.5456238361		NA		11.5456238361		-10.763		0.148		538		3.0103		0		1		0.5		60		-1.119		0.26		-0.171		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		170013652		A/T		NA		RR593_S17		rs200376453		141.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		RR593		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		327		148		179		NA		54.7400611621		NA		54.7400611621		-14.151		-1.145		329		3.0103		0		1		0.5		60		-0.187		10.25		0.212		0.9		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		338103317		G/C		NA		RR593_S17		rs1042522		3352.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		RR593		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		671		411		260		NA		38.7481371088		NA		38.7481371088		-1.062		-0.166		681		3.0103		8.739		1		0.5		60		0.339		7.11		0.038		1.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		480709531		A/AG		NA		RR593_S17		NA		4769.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		RR593		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		206		116		90		NA		43.6893203883		NA		43.6893203883		1.559		-2.215		210		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.498		5.7		-10.799		0.351		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		121202502		CT/C		NA		RR593_S17		NA		1174.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1031		492		539		NA		52.2793404462		NA		52.2793404462		6.343		0.081		1035		3.0103		1.092		1		0.5		60		-0.306		12.12		-0.665		0.617		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		12521010592		G/A		NA		RR593_S17		rs371769427		12492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		RR593		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		69		33		36		NA		52.1739130435		NA		52.1739130435		0.398		-0.846		69		3.0103		0		1		0.5		60		-1.231		9.4		4.117		0.693		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6860714		GT/G		NA		RR593_S17		NA		648.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		363		236		127		NA		34.9862258953		NA		34.9862258953		0.648		0.735		378		3.0103		0		1		0.5		60		0.952		2.83		-0.059		0.747		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106305430		AT/A		NA		RR593_S17		NA		1025.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		RR593		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		423		60		130		233		30.7328605201		55.0827423168		85.8156028369		-1.476		-0.81		427		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.382		13.08		-0.903		3.728		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.57230695692663E+18		C/CT		NA		RR593_S17		NA		5534.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		RR593		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		394		316		78		NA		19.7969543147		NA		19.7969543147		1.706		0.668		396		3.0103		0		1		0.5		60		-0.294		0.69		1.118		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30807236		TA/T		NA		RR593_S17		NA		270.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		478		367		111		NA		23.2217573222		NA		23.2217573222		0.708		-1.331		480		3.0103		0		1		0.5		60		-1.089		1.17		0.021		0.09		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59808114		GT/G		NA		RR593_S17		NA		560.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		RR593		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		227		110		117		NA		51.5418502203		NA		51.5418502203		-4.04		0.783		241		3.0103		1.329		1		0.5		59.95		1.145		5.83		1.937		0.845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		136101777		CT/C		NA		RR593_S17		NA		1323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		RR593		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		385		265		120		NA		31.1688311688		NA		31.1688311688		-2.232		1.313		387		3.0103		0		1		0.5		60		0.792		1.79		-0.63		0.171		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72704942		CT/C		NA		RR593_S17		NA		689.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		RR593		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		89		62		27		NA		30.3370786517		NA		30.3370786517		4.656		-1.828		549		3.0103		66.645		1		0.5		60		-1.304		3		5.274		6.183		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30401321		TA/T		NA		RR593_S17		NA		266.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		154		115		39		NA		25.3246753247		NA		25.3246753247		-0.425		-1.558		156		3.0103		0		1		0.5		60		1.447		2.06		-8.099		0.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		35402005		CT/C		NA		RR593_S17		NA		316.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		359		240		119		NA		33.147632312		NA		33.147632312		5.012		-0.079		377		3.0103		4.086		1		0.5		60		0.485		2.92		4.915		0.497		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108404712		GA/G		NA		STB1531_S19		NA		1046.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		596		510		86		NA		14.4295302013		NA		14.4295302013		-2.772		-1.117		597		3.0103		10.871		1		0.5		60		0.735		0.12		-0.313		3.363		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		99010230		T/C		NA		STB1531_S19		NA		70.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		57		23		34		NA		59.649122807		NA		59.649122807		6.352		-0.642		59		3.0103		0		1		0.5		60		-0.366		15.65		-0.773		1.14		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		9200845		C/T		NA		STB1531_S19		rs2335052		891.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		STB1531		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		479		243		236		NA		49.2693110647		NA		49.2693110647		-13.328		0.488		486		3.0103		0		1		0.5		60		-0.808		11.5		3.08		0.664		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		553906147		A/C		NA		STB1531_S19		rs3822214		5510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		STB1531		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1097		823		274		NA		24.9772105743		NA		24.9772105743		-23.155		-0.04		1105		3.0103		157.209		1		0.5		60		0.132		4.39		14.588		8.439		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		4844023775		A/G		NA		STB1531_S19		rs2454206		4815.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		STB1531		FBXW7		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q31.3		chr4		153249674		G		A		498		239		259		NA		52.0080321285		NA		52.0080321285		18.842		-0.3		501		3.0103		0		1		0.5		60		0.401		13.23		0.7		0.776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		661505263		G/A		NA		STB1531_S19		NA		6586.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		409		271		138		NA		33.7408312958		NA		33.7408312958		0.63		0.626		413		3.0103		0		1		0.5		59.97		2.53		2.15		-1.259		0.21		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		91704625		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		879.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		STB1531		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		443		267		176		NA		39.7291196388		NA		39.7291196388		-1.344		-0.2		445		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.233		6.02		-1.224		1.149		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		270302897		G/GT		NA		STB1531_S19		NA		2665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		STB1531		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		535		316		219		NA		40.9345794393		NA		40.9345794393		1.011		-0.597		540		3.0103		0		1		0.5		60		-0.275		6.93		-0.475		0.398		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		374505673		A/AT		NA		STB1531_S19		NA		3707.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		STB1531		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202543:exon24:c.G4136A:p.R1379Q,CUX1:NM_181552:exon24:c.G4103A:p.R1368Q		NA		0.0096		0.00259585		NA		0.774		T		0		B		0.001		B		7q22.1		chr7		101891907		G		A		138		48		90		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		9.225		0.901		138		3.0103		0		1		0.5		60		-0.753		17.81		0.959		1.493		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259		99		0/1		24860770		G/A		NA		STB1531_S19		NA		2457.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0192		0		NA		0.0091		0		0.0103		NA		NA		0.001

		STB1531		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		68		15		53		NA		77.9411764706		NA		77.9411764706		-2.311		0.075		68		3.0103		0		1		0.5		60		-1.416		20.97		-2.311		3.383		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		39		0/1		1238039		TAAAA/T		NA		STB1531_S19		NA		1425.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		501		433		68		NA		13.5728542914		NA		13.5728542914		-12.849		0.656		501		3.0103		0		1		0.5		60		-0.057		0.84		-0.244		0.025		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		450011967		T/C		NA		STB1531_S19		rs201338384		421.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		STB1531		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		650		265		385		NA		59.2307692308		NA		59.2307692308		-2.783		0.84		655		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.54		9.19		17.936		1.191		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		601004558		TA/T		NA		STB1531_S19		NA		5972.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		STB1531		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		189		118		71		NA		37.5661375661		NA		37.5661375661		-0.315		-0.181		190		3.0103		0		1		0.5		60		-0.126		2.89		-0.323		0.208		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58302359		TA/T		NA		STB1531_S19		NA		545.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		STB1531		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		654		529		125		NA		19.1131498471		NA		19.1131498471		13.989		-1.063		657		3.0103		0		1		0.5		60		-0.9		2.33		-16.771		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1560016754		TC/T		NA		STB1531_S19		NA		1522.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		652		533		119		NA		18.2515337423		NA		18.2515337423		17.039		0.245		657		3.0103		0		1		0.5		60		0.004		1.71		4.905		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1145012151		C/T		NA		STB1531_S19		rs200592135		1116.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		STB1531		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		485		355		130		NA		26.8041237113		NA		26.8041237113		-0.548		-0.493		487		3.0103		0		1		0.5		60		-0.503		7.58		0.73		0.127		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3713010260		G/GAT		NA		STB1531_S19		NA		3675.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		457		366		91		NA		19.9124726477		NA		19.9124726477		0.86		0.598		457		3.0103		0		1		0.5		60		0.041		0.58		0.256		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30108071		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		263.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		STB1531		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		430		355		75		NA		17.4418604651		NA		17.4418604651		13.535		1.246		433		3.0103		0		1		0.5		60		-1.605		2.25		0.089		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99407145		G/A		NA		STB1531_S19		rs112582298		965.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		STB1531		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		494		418		76		NA		15.3846153846		NA		15.3846153846		-13.633		-0.283		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.29		1.16		0.39		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		603012079		G/A		NA		STB1531_S19		rs201898708		574.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		STB1531		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		798		606		192		NA		24.0601503759		NA		24.0601503759		-12.082		-0.017		802		3.0103		0		1		0.5		60		-0.454		2.23		0.943		0.103		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1819014593		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		1781.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		STB1531		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		597		380		217		NA		36.3484087102		NA		36.3484087102		19.257		-1.438		600		3.0103		146.334		1		0.5		60		2.119		13.03		-19.918		9.206		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7819016049		CAA/C		NA		STB1531_S19		NA		7781.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTT		597		379		218		NA		36.5159128978		NA		36.5159128978		19.702		0.841		600		3.0103		150.351		1		0.5		60		-2.872		13.11		1.316		9.224		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7861015910		A/ATGTT		NA		STB1531_S19		NA		7823.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		399		2		397		NA		99.4987468672		NA		99.4987468672		-2.443		-0.599		400		3.0103		0		2		1		60		0.144		26.61		0.052		9.776		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1064711300		C/C		NA		STB1531_S19		rs1042522		10618.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		STB1531		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1111		590		521		NA		46.8946894689		NA		46.8946894689		-15.498		-1.409		1113		3.0103		0.529		1		0.5		62.8		11.27		13.11		-9.319		0.636		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14601029302		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		STB1531_S19		NA		14563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		STB1531		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		494		441		53		NA		10.7287449393		NA		10.7287449393		11.803		-0.652		494		3.0103		0		1		0.5		60		-0.126		0.36		0.749		0.015		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20509021		G/A		NA		STB1531_S19		rs193110123		176.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		STB1531		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		138		74		64		NA		46.3768115942		NA		46.3768115942		1.366		-3.059		141		3.0103		0		1		0.5		60.08		-1.314		6.22		-9.114		0.478		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89601530		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		526		0		526		NA		100		NA		100		NA		NA		526		3.0103		0		2		1		60		NA		31.57		NA		12.531		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1664215780		A/A		NA		STB1531_S19		NA		16604.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		STB1531		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		167		84		83		NA		49.7005988024		NA		49.7005988024		3.052		1.101		168		3.0103		0		1		0.5		60		2.49		8.59		10.339		0.657		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147201884		GT/G		NA		STB1531_S19		NA		1434.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		ZRSR2		exonic		nonframeshift_insertion		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.1314_1315insAGCCGG:p.G438delinsGSR		NA		0.0115		0.0235762		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15841230		C		CAGCCGG		359		179		180		NA		50.139275766		NA		50.139275766		0.975		-1.548		359		3.0103		0		1		0.5		60		-1.178		8.97		-16.129		0.699		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		325909619		C/CAGCCGG		NA		STB1531_S19		NA		3221.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0262		0.0412		0.0045		3.00E-04		0.0184		0.0113		0.0058		0.0037		0.0648		NA		0.0209

		STB1531		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		348		197		151		NA		43.3908045977		NA		43.3908045977		1.63		1.007		374		3.0103		3.752		1		0.5		60		0.084		4.96		0.986		0.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		176203762		AT/A		NA		STB1531_S19		NA		1724.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		STB1531		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		80		129		226		29.6551724138		51.9540229885		81.6091954023		1.724		0.464		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-2.126		10.69		-0.519		3.09		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.6882373586018E+18		C/CT		NA		STB1531_S19		NA		4650.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		STB1531		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		338		96		NA		22.1198156682		NA		22.1198156682		-0.026		2.144		435		3.0103		0		1		0.5		60		-0.632		0.72		-1.255		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		35107659		TA/T		NA		STB1531_S19		NA		313.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		493		373		120		NA		24.3407707911		NA		24.3407707911		0.109		-0.067		493		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.137		1.08		-0.57		0.213		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57207609		GT/G		NA		STB1531_S19		NA		534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		STB1531		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		226		141		85		NA		37.610619469		NA		37.610619469		-1.82		1.902		241		3.0103		24.636		1		0.5		59.98		0.253		3.49		0.168		0.13		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82602340		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		788.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		STB1531		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		390		235		155		NA		39.7435897436		NA		39.7435897436		-0.68		-0.832		392		3.0103		0		1		0.5		60		0.285		2.86		-1.274		0.888		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115403934		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		1116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		STB1531		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		122		86		36		NA		29.5081967213		NA		29.5081967213		6.555		0.534		591		3.0103		116.611		1		0.5		60		-0.951		2.92		6.689		6.735		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		39301802		TA/T		NA		STB1531_S19		NA		355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		364		275		89		NA		24.4505494505		NA		24.4505494505		3.31		-0.75		365		3.0103		0		1		0.5		60		-0.133		1.89		-12.174		0.074		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72505340		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		687.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		467		289		178		NA		38.1156316916		NA		38.1156316916		5.81		1.224		474		3.0103		2.227		1		0.5		60		0.298		4.61		5.233		0.582		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		218906123		GA/G		NA		TM825_S30		NA		2151.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		TM825		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		437		283		154		NA		35.2402745995		NA		35.2402745995		1.356		0.323		441		3.0103		0		1		0.5		59.96		0.15		2.25		-0.895		0.204		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102105184		CT/C		NA		TM825_S30		NA		983.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		TM825		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		763		632		131		NA		17.1690694626		NA		17.1690694626		0.812		-0.029		766		3.0103		0		1		0.5		60		0.595		0.73		-15.762		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		596015717		TA/T		NA		TM825_S30		NA		558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		TM825		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		397		348		49		NA		12.3425692695		NA		12.3425692695		-0.688		-0.264		399		3.0103		2.655		1		0.5		60		0.634		1.22		-5.252		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		521012003		G/GGGGGCCGAGTC		NA		TM825_S30		NA		483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101755143		A		G		560		294		266		NA		47.5		NA		47.5		-17.538		0.913		570		3.0103		0		1		0.5		60		-1.538		10.5		1.364		0.598		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		590707290		A/G		NA		TM825_S30		NA		5878.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		517		293		224		NA		43.3268858801		NA		43.3268858801		-15.737		-0.501		521		3.0103		0		1		0.5		60		-1.033		9.65		2.844		0.466		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		502507715		A/G		NA		TM825_S30		NA		4987.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		TM825		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1061		568		493		NA		46.465598492		NA		46.465598492		0.051		1.247		1076		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.021		7.69		2.83		0.559		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8196010146		A/AT		NA		TM825_S30		NA		8158.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		TM825		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		124		13		44		67		35.4838709677		54.0322580645		89.5161290323		-2.738		-0.083		130		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.1		14.37		0.514		4.514		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.8199531071192E+17		T/TA		NA		TM825_S30		NA		1781.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		514		455		59		NA		11.4785992218		NA		11.4785992218		-11.854		-0.731		519		3.0103		0		1		0.5		60		0.861		0.12		-0.322		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		90		0/1		90013348		T/C		NA		TM825_S30		rs201338384		61.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		TM825		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		691		80		147		464		21.2735166425		67.1490593343		88.4225759768		2.405		-2.105		695		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.587		16.74		12.843		4.242		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.16E+20		T/TA		NA		TM825_S30		NA		11568.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		TM825		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		291		172		119		NA		40.8934707904		NA		40.8934707904		1.038		0.545		296		3.0103		0		1		0.5		60		-1.266		3.69		1.254		0.304		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111103435		TA/T		NA		TM825_S30		NA		1073.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		TM825		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		687		530		157		NA		22.8529839884		NA		22.8529839884		13.657		0.231		693		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.881		3.4		-18.41		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2374018404		TC/T		NA		TM825_S30		NA		2336.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		688		570		118		NA		17.1511627907		NA		17.1511627907		16.467		-0.636		693		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.642		2.03		8.303		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1422013531		C/T		NA		TM825_S30		rs200592135		1393.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		TM825		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		335		162		NA		32.5955734406		NA		32.5955734406		-2.356		-1.663		498		3.0103		0		1		0.5		60		-0.397		6.06		1.688		0.211		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3047010119		G/GAT		NA		TM825_S30		NA		3009.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		501		426		75		NA		14.9700598802		NA		14.9700598802		13.818		-0.73		504		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.151		1.5		0.274		0.12		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78108839		G/A		NA		TM825_S30		rs112582298		752.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		TM825		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		449		72		377		NA		83.9643652561		NA		83.9643652561		-0.851		0.701		464		3.0103		0		1		0.5		60		1.271		0.78		0.994		3.325		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37702543		T/C		NA		TM825_S30		NA		348.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		600		476		124		NA		20.6666666667		NA		20.6666666667		-15.603		-0.482		604		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.85		2.68		3.185		0.066		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1636014069		T/G		NA		TM825_S30		rs200400743		1607.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		TM825		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		740		589		151		NA		20.4054054054		NA		20.4054054054		3.815		0.52		750		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.981		1.91		0.374		0.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1451014564		CT/C		NA		TM825_S30		NA		1413.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		TM825		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		526		2		524		NA		99.6197718631		NA		99.6197718631		-2.436		0.1		526		3.0103		0		2		1		60		-0.207		27.39		1.023		10.33		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1443615070		C/C		NA		TM825_S30		rs1042522		14407.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		TM825		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		495		442		53		NA		10.7070707071		NA		10.7070707071		11.903		0.018		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.524		0.34		-0.502		0.015		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19508732		G/A		NA		TM825_S30		rs193110123		166.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		TM825		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		143		50		93		NA		65.034965035		NA		65.034965035		-0.526		-1.815		153		3.0103		0		1		0.5		60		-0.752		11.02		-8.696		1.255		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16130957		CT/C		NA		TM825_S30		NA		1575.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		825		223		NA		21.2786259542		NA		21.2786259542		3.572		-1.118		1058		3.0103		0.643		1		0.5		60		1.002		2.85		-0.255		0.796		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3019021043		G/A		NA		TM825_S30		rs371769427		2990.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		TM825		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		120		59		61		NA		50.8333333333		NA		50.8333333333		1.049		-2.285		120		3.0103		0		1		0.5		60		-1.1		8.86		7.309		0.627		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110101399		GT/G		NA		TM825_S30		NA		1063.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		450		70		122		258		27.1111111111		57.3333333333		84.4444444444		2.251		0.06		455		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.345		19.39		1.343		5.716		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.76253726570892E+18		C/CT		NA		TM825_S30		NA		8724.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		TM825		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		414		310		104		NA		25.1207729469		NA		25.1207729469		1.658		-0.388		415		3.0103		0		1		0.5		60		0.631		1.88		0.315		0.099		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81706971		TA/T		NA		TM825_S30		NA		779.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		475		366		109		NA		22.9473684211		NA		22.9473684211		-0.911		0.027		475		3.0103		0		1		0.5		60		2.155		0.94		-0.625		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48407828		GT/G		NA		TM825_S30		NA		446.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		TM825		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		172		102		70		NA		40.6976744186		NA		40.6976744186		-2.097		0.816		188		3.0103		0.9		1		0.5		60		-1.121		3.86		-5.493		0.535		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70201432		C/CT		NA		TM825_S30		NA		664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		TM825		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		388		247		141		NA		36.3402061856		NA		36.3402061856		1.594		0.83		390		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.432		2.38		-0.433		0.227		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96004610		CT/C		NA		TM825_S30		NA		922.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		TM825		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		111		78		33		NA		29.7297297297		NA		29.7297297297		5.782		-2.008		608		3.0103		119.573		1		0.5		60		0.929		3.34		6.007		6.592		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40801727		TA/T		NA		TM825_S30		NA		370.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		305		235		70		NA		22.9508196721		NA		22.9508196721		1.495		-0.588		306		3.0103		0		1		0.5		60		1.353		2.25		-11.225		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72305364		CT/C		NA		TM825_S30		NA		685.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		421		358		63		NA		14.9643705463		NA		14.9643705463		3.268		2.004		423		3.0103		0		1		0.5		60		0.512		0.58		-11.983		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28308042		GT/G		NA		TM825_S30		NA		245.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		VC1374		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		258		167		91		NA		35.2713178295		NA		35.2713178295		1.043		-0.572		259		3.0103		3.548		1		0.5		60		1.225		3.84		3.719		0.455		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102703295		GA/G		NA		VC1374_S46		NA		989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		VC1374		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		1		51		NA		98.0769230769		NA		98.0769230769		1.599		-0.999		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		34.69		0.333		6.518		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		46		0/1		1832046		C/T		NA		VC1374_S46		rs2335052		1803.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		VC1374		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		431		165		266		NA		61.716937355		NA		61.716937355		2.328		-0.111		441		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.054		6.55		-0.567		1.129		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		286102572		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		2823.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		VC1374		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		451		133		318		NA		70.5099778271		NA		70.5099778271		-1.405		-1.014		456		3.0103		0		1		0.5		60		-0.441		12.56		-0.325		1.781		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		570201088		G/GT		NA		VC1374_S46		NA		5664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		VC1374		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		712		418		294		NA		41.2921348315		NA		41.2921348315		-0.139		0.535		716		3.0103		0		1		0.5		60		0.092		6.77		1.275		0.402		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		486007672		A/AT		NA		VC1374_S46		NA		4822.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		VC1374		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		502		431		71		NA		14.1434262948		NA		14.1434262948		-12.588		0.07		507		3.0103		0		1		0.5		60		-0.429		1.13		0.246		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		595012237		T/C		NA		VC1374_S46		rs201338384		566.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		VC1374		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		516		219		297		NA		57.5581395349		NA		57.5581395349		0.032		0.431		524		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.172		8.29		16.051		1.007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		431703894		TA/T		NA		VC1374_S46		NA		4279.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		VC1374		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		140		77		63		NA		45		NA		45		-0.123		-0.933		142		3.0103		0		1		0.5		60		1.082		4.89		0.448		0.372		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72201363		TA/T		NA		VC1374_S46		NA		684.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		VC1374		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		580		513		67		NA		11.5517241379		NA		11.5517241379		10.925		-0.243		582		3.0103		0		1		0.5		60		-0.148		0.21		-12.574		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157017877		TC/T		NA		VC1374_S46		NA		119.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		579		456		123		NA		21.2435233161		NA		21.2435233161		16.762		-1.13		582		3.0103		0		1		0.5		60		-1.737		3.35		3.511		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1969010333		C/T		NA		VC1374_S46		rs200592135		1940.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		VC1374		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		345		270		75		NA		21.7391304348		NA		21.7391304348		-0.943		0.569		345		3.0103		0		1		0.5		60		-0.566		5.41		0.41		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		190508256		G/GAT		NA		VC1374_S46		NA		1867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		470		369		101		NA		21.4893617021		NA		21.4893617021		5.436		0.656		471		3.0103		0		1		0.5		60		1.489		0.95		-0.593		0.284		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48608023		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		448.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		VC1374		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		343		296		47		NA		13.7026239067		NA		13.7026239067		10.552		-1.719		345		3.0103		0		1		0.5		60		-0.427		1.19		-1.472		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43705704		G/A		NA		VC1374_S46		rs112582298		408.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		VC1374		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon26:c.C4921T:p.P1641S		NA		0.0014		0.00139776		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.324		T		0.043		B		0.011		B		9q34.3		chr9		139399222		G		A		681		331		350		NA		51.3950073421		NA		51.3950073421		0.133		-0.378		688		3.0103		0.519		1		0.5		60		0.653		9.43		-0.05		0.657		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		T		0.141		T		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908		99		0/1		645006489		G/A		NA		VC1374_S46		NA		6421.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0.0026		NA		NA		NA

		VC1374		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356328		A		G		93		78		15		NA		16.1290322581		NA		16.1290322581		-5.364		0.507		447		3.0103		0		1		0.5		60		0.987		1.32		0.977		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15103009		A/G		NA		VC1374_S46		NA		122.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		682		565		117		NA		17.1554252199		NA		17.1554252199		2.285		1.611		690		3.0103		0		1		0.5		59.95		-0.795		0.61		0.618		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		454014474		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		416.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		VC1374		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		536		472		64		NA		11.9402985075		NA		11.9402985075		-11.313		0.411		538		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.612		0.3		-0.573		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		191013273		A/T		NA		VC1374_S46		rs200376453		162.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		VC1374		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574119		T		C		453		215		238		NA		52.5386313466		NA		52.5386313466		-17.478		-1.17		455		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.763		3.98		0.949		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		182905040		T/C		NA		VC1374_S46		NA		1800.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		356		132		224		NA		62.9213483146		NA		62.9213483146		-14.539		0.158		358		3.0103		0		1		0.5		60		-0.46		12.19		-0.103		1.351		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		436802812		G/C		NA		VC1374_S46		rs1042522		4339.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		VC1374		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		147		80		67		NA		45.5782312925		NA		45.5782312925		1.831		1.48		151		3.0103		0		1		0.5		60		-0.96		6.05		-9.348		0.389		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92601579		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		888.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		74		28		46		NA		62.1621621622		NA		62.1621621622		-0.274		-0.287		74		3.0103		0		1		0.5		60		-0.496		10.54		5.53		1.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8170527		GT/G		NA		VC1374_S46		NA		779.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		311		195		116		NA		37.2990353698		NA		37.2990353698		1.619		0.84		325		3.0103		2.896		1		0.5		60		-0.535		3.3		1.006		1.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106304082		AT/A		NA		VC1374_S46		NA		1025.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		VC1374		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		317		54		99		164		31.2302839117		51.7350157729		82.9652996845		-0.058		0.875		318		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.93		0.989		11.88		-0.301		3.274		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		3.80418113947291E+18		C/CT		NA		VC1374_S46		NA		3766.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		VC1374		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		227		159		68		NA		29.9559471366		NA		29.9559471366		0.684		-1.395		230		3.0103		0		1		0.5		60		-0.45		2.82		-0.11		0.173		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67803336		TA/T		NA		VC1374_S46		NA		640.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		459		354		105		NA		22.8758169935		NA		22.8758169935		1.533		-0.144		461		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.68		0.91		-0.035		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45506962		GT/G		NA		VC1374_S46		NA		417.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		VC1374		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		173		91		82		NA		47.3988439306		NA		47.3988439306		-2.324		-0.28		191		3.0103		13.578		1		0.5		60		0.816		5.48		-0.677		0.153		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		98601481		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		948.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		VC1374		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		384		240		144		NA		37.5		NA		37.5		0.737		3.301		385		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.646		2.81		1.135		0.299		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111703929		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		1079.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		VC1374		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		74		54		20		NA		27.027027027		NA		27.027027027		4.983		-0.86		437		3.0103		65.028		1		0.5		59.94		0.206		2.28		5.609		5.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20601148		TA/T		NA		VC1374_S46		NA		168.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		111		85		26		NA		23.4234234234		NA		23.4234234234		3.206		-1.171		111		3.0103		0		1		0.5		60		0.668		1.94		-6.986		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25301854		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		215.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		370		237		133		NA		35.9459459459		NA		35.9459459459		4.155		-1.275		373		3.0103		6.238		1		0.5		60		0.767		4.26		5.147		0.45		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		161404519		GA/G		NA		CGC1500PB_S16		NA		1576.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CGC1500PB		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		369		249		120		NA		32.5203252033		NA		32.5203252033		0.514		-0.338		371		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.031		2.43		-1.163		0.24		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		93504412		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		897.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CGC1500PB		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202544:exon4:c.288delC:p.L96fs,CUX1:NM_001202546:exon4:c.225delC:p.L75fs,CUX1:NM_001202543:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_001913:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181500:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181552:exon5:c.303delC:p.L101fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740677		TC		T		416		261		155		NA		37.2596153846		NA		37.2596153846		2.174		-0.048		417		3.0103		0		1		0.5		60		0.781		9.27		-0.518		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		389508494		TC/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		3857.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		72		5		67		NA		93.0555555556		NA		93.0555555556		-2.816		-1.042		80		3.0103		0		1		0.5		60		1.813		23.79		2.739		3.69		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		76		1-Jan		1472760		T/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		1712.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		CGC1500PB		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		551		41		510		NA		92.5589836661		NA		92.5589836661		0.5		0.285		556		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.906		19.05		6.242		4.818		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		105145900		T/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		10496.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		CGC1500PB		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		272		167		105		NA		38.6029411765		NA		38.6029411765		-0.248		0.466		273		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		3.8		2.097		0.309		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		107003116		TA/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		1032.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CGC1500PB		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		470		391		79		NA		16.8085106383		NA		16.8085106383		0.921		0.131		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.927		0.64		-1.642		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34009457		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		302.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		635		523		112		NA		17.6377952756		NA		17.6377952756		13.652		0.816		635		3.0103		0		1		0.5		60		-1.638		1.89		-16.175		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1235017588		TC/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		1197.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		632		530		102		NA		16.1392405063		NA		16.1392405063		15.847		-0.714		635		3.0103		0		1		0.5		60		0.506		1.7		5.139		0.037		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1104012345		C/T		NA		CGC1500PB_S16		rs200592135		1075.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		241		148		93		NA		38.5892116183		NA		38.5892116183		1.907		1.032		242		3.0103		0		1		0.5		60		1.035		12.21		-2.243		0.335		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		298104559		G/GAT		NA		CGC1500PB_S16		NA		2943.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		415		337		78		NA		18.7951807229		NA		18.7951807229		0.789		0.266		415		3.0103		0		1		0.5		60		-1.014		0.55		-0.737		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26407652		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		226.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		939		554		385		NA		41.0010649627		NA		41.0010649627		4.623		1.235		945		3.0103		0.53		1		0.5		59.97		-0.139		8.87		2.429		0.732		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		8361013196		G/T		NA		CGC1500PB_S16		rs77375493		8332.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		639		531		108		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		-15.045		0.513		641		3.0103		41.346		1		0.5		59.98		0.593		1.79		-4.827		6.197		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		1169014487		A/G		NA		CGC1500PB_S16		rs34549764		1140.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		CGC1500PB		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		735		592		143		NA		19.4557823129		NA		19.4557823129		1.321		1.196		749		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		1.52		2.464		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1155014807		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		1117.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CGC1500PB		IDH2		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH2:NM_001290114:exon2:c.C28T:p.R10W,IDH2:NM_001289910:exon4:c.C262T:p.R88W,IDH2:NM_002168:exon4:c.C418T:p.R140W		NA		NA		NA		ID=COSM41877;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(large_intestine)		0		D		1		D		1		D		15q26.1		chr15		90631935		G		A		1015		646		369		NA		36.354679803		NA		36.354679803		14.118		-1.106		1020		3.0103		0		1		0.5		60		-0.754		6.36		1.124		0.73		0		D		1		D		4.235		H		-2.26		D		-7.52		D		0.964		6.065		28.1		0.999		0.897		D		0.719		D		0.842		D		0.745		0		3.65		-0.045		0.127		0.989		1		6.052		99		0/1		6479013249		G/A		NA		CGC1500PB_S16		NA		6450.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		337		134		203		NA		60.237388724		NA		60.237388724		-14.639		0.893		339		3.0103		0		1		0.5		60		0.298		11.88		-0.582		1.189		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		403202822		G/C		NA		CGC1500PB_S16		rs1042522		4003.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CGC1500PB		SRSF2		exonic		nonframeshift_deletion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.284_307del:p.95_103del,SRSF2:NM_003016:exon1:c.284_307del:p.95_103del		NA		1.96E-05		NA		ID=COSM1318446,COSM146289;OCCURENCE=22(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732935		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG		C		368		194		174		NA		47.2826086957		NA		47.2826086957		-7.272		0.083		368		3.0103		0.377		1		0.5		60		0.106		18.17		2.947		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		672207622		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		6684.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.62E-05		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2194_2195insACGACGCTCTTCCGATCTT:p.L732fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022709		C		CACGACGCTCTTCCGATCTT		473		436		37		NA		7.822410148		NA		7.822410148		8.439		-0.566		476		3.0103		33.008		1		0.5		60		0.179		0.43		-10.105		6.706		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		241021016		C/CACGACGCTCTTCCGATCTT		NA		CGC1500PB_S16		NA		203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		314		220		94		NA		29.9363057325		NA		29.9363057325		3.143		0.67		316		3.0103		0		1		0.5		60		-0.504		2.97		1.098		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97104801		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		933.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		141		107		34		NA		24.1134751773		NA		24.1134751773		0.295		-0.336		142		3.0103		0		1		0.5		60		-0.649		2.57		8.042		0.094		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40002593		GT/G		NA		CGC1500PB_S16		NA		362.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		251		159		92		NA		36.6533864542		NA		36.6533864542		1.565		0.731		264		3.0103		0		1		0.5		60		-1.414		3.11		-1.117		0.254		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81703230		AT/A		NA		CGC1500PB_S16		NA		779.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		CGC1500PB		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		421		89		332		NA		78.8598574822		NA		78.8598574822		1.062		0.587		448		3.0103		0		1		0.5		60		0.84		11.72		-0.488		2.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49730734		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		4935.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		CGC1500PB		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		302		235		67		NA		22.1854304636		NA		22.1854304636		1.917		0.524		304		3.0103		0		1		0.5		60		0.542		1.78		0.062		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57505364		TA/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		537.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		481		379		102		NA		21.2058212058		NA		21.2058212058		0.157		0.844		483		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.806		0.81		1.332		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42808373		GT/G		NA		CGC1500PB_S16		NA		390.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CGC1500PB		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		184		104		80		NA		43.4782608696		NA		43.4782608696		-1.968		0.98		206		3.0103		22.456		1		0.5		59.89		1.801		4.69		-0.741		0.066		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		90101860		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		863.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CGC1500PB		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		277		177		100		NA		36.1010830325		NA		36.1010830325		-1.16		-1.682		281		3.0103		0		1		0.5		60		1.574		2.4		1.53		0.205		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70203010		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CGC1500PB		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		108		79		29		NA		26.8518518519		NA		26.8518518519		1.477		0.632		382		3.0103		2.436		1		0.5		59.93		-0.672		2.71		0.736		1.574		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33001715		TA/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		292.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		140		105		35		NA		25		NA		25		2.517		-1.731		141		3.0103		0		1		0.5		60		-0.62		2.51		-8.36		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38802100		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		350.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		630		417		213		NA		33.8095238095		NA		33.8095238095		3.968		-0.044		657		3.0103		0		1		0.5		59.96		-2.005		3.26		5.259		0.678		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		208808537		GA/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2050.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		512		254		258		NA		50.390625		NA		50.390625		-10.982		0.901		513		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		12.18		-1.09		0.709		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		626606304		A/C		NA		ELM1119pre2m_S6		rs3822214		6237.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		ELM1119pre2m		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		410		274		136		NA		33.1707317073		NA		33.1707317073		0.288		0.577		418		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.074		2.21		0.186		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94304727		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		905.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		839		668		171		NA		20.3814064362		NA		20.3814064362		0.733		0.806		842		3.0103		0		1		0.5		60		-1.326		1.52		-16.925		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1315014701		TA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1277.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		ELM1119pre2m		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		463		331		132		NA		28.5097192225		NA		28.5097192225		3.922		0.717		470		3.0103		0		1		0.5		60		0.765		3.49		-1.422		0.174		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		165304686		G/GT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1615.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		ELM1119pre2m		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1081		586		495		NA		45.7909343201		NA		45.7909343201		-3.354		0.57		1085		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.392		7.73		0.421		0.568		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8398010148		A/AT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		8360.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		ELM1119pre2m		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504878		G		GAAGAT		126		64		62		NA		49.2063492063		NA		49.2063492063		-1.91		-1.135		126		3.0103		0		1		0.5		60		-0.398		18.84		-4.946		0.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		241102501		G/GAAGAT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2373.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		0.005

		ELM1119pre2m		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		TAA,T		97		12		39		46		40.206185567		47.4226804124		87.6288659794		-0.883		1.149		126		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-2.065		21.86		-4.946		3.193		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.15865171061701E+17		TAA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2120.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		648		69		125		454		19.2901234568		70.0617283951		89.3518518519		1.411		-0.225		656		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.875		19.02		11.184		4.431		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.24E+20		T/TA		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		12325.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		422		268		154		NA		36.4928909953		NA		36.4928909953		1.92		0.012		427		3.0103		0		1		0.5		59.95		2.32		3.03		1.309		0.234		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		131704884		TA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1279.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		673		539		134		NA		19.9108469539		NA		19.9108469539		-10.313		-0.678		674		3.0103		0		1		0.5		60		0.573		2.51		-17.065		0.061		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1728016337		TC/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1690.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		672		549		123		NA		18.3035714286		NA		18.3035714286		17.312		1.508		674		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		1.94		3.835		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1332012086		C/T		NA		ELM1119pre2m_S6		rs200592135		1303.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		336		161		NA		32.3943661972		NA		32.3943661972		5.128		1.086		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.8		9.53		-0.137		0.208		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		477409879		G/GAT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		4736.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		407		334		73		NA		17.9361179361		NA		17.9361179361		1.157		-0.543		407		3.0103		0		1		0.5		60		0.705		0.25		-1.588		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13906973		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		101.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		315		614		NA		66.0925726588		NA		66.0925726588		2.428		1.486		939		3.0103		3.478		1		0.5		60		-2.127		16.77		-1.589		1.01		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1561206003		G/T		NA		ELM1119pre2m_S6		rs77375493		15583.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		496		427		69		NA		13.9112903226		NA		13.9112903226		-12.968		0.225		498		3.0103		0		1		0.5		60		-0.634		0.89		-0.315		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		468012987		G/A		NA		ELM1119pre2m_S6		rs201898708		439.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		ELM1119pre2m		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		848		624		224		NA		26.4150943396		NA		26.4150943396		2.042		0.43		864		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.439		2.93		1.92		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2521013673		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		ELM1119pre2m		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		505		217		288		NA		57.0297029703		NA		57.0297029703		-18.34		-0.833		512		3.0103		0		1		0.5		60		0.511		11		1.484		1.014		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		558204863		G/C		NA		ELM1119pre2m_S6		rs1042522		5553.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		ELM1119pre2m		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		705		420		285		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		-18.09		0.902		769		3.0103		133.65		1		0.5		60		1.257		8.95		10.336		10.72		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		6338011146		A/G		NA		ELM1119pre2m_S6		rs111527738		6309.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		ELM1119pre2m		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		723		512		211		NA		29.18395574		NA		29.18395574		6.05		0.45		727		3.0103		0		1		0.5		60		1.841		3.35		0.778		0.162		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2456011011		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2418.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		495		330		165		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-18.001		0.738		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		4.94		0.355		0.027		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		247208838		T/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2443.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		494		0		494		NA		100		NA		100		NA		NA		498		3.0103		0		2		1		59.97		NA		31		NA		11.011		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1535214830		A/A		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		15314.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		ELM1119pre2m		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		215		161		54		NA		25.1162790698		NA		25.1162790698		-0.42		0.061		216		3.0103		0		1		0.5		59.9		0.111		2.95		10.815		0.104		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67203973		GT/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		634.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		321		190		131		NA		40.8099688474		NA		40.8099688474		1.455		-0.989		339		3.0103		0		1		0.5		60		0.379		5.2		0.659		1.131		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		170503666		AT/A		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1667.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		434		81		134		219		30.8755760369		50.4608294931		81.33640553		1.67		0.534		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.915		12.02		-0.542		2.981		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.25323905454237E+18		C/CT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		5215.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		ELM1119pre2m		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		456		354		102		NA		22.3684210526		NA		22.3684210526		3.722		-0.039		461		3.0103		0		1		0.5		60		-0.614		1.01		0.58		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49908061		TA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		461.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		467		342		125		NA		26.7665952891		NA		26.7665952891		2.269		-0.161		469		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.038		1.68		0.058		0.829		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82406657		GT/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		786.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		245		130		115		NA		46.9387755102		NA		46.9387755102		-3.475		-0.945		257		3.0103		10.415		1		0.5		59.92		0.228		4.64		1.88		0.286		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		117502286		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1137.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		ELM1119pre2m		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		357		213		144		NA		40.3361344538		NA		40.3361344538		1.5		2.127		362		3.0103		0		1		0.5		59.94		-1.377		3.09		1.191		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		113903734		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1101.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		313		260		53		NA		16.9329073482		NA		16.9329073482		1.733		-0.273		769		3.0103		26.8		1		0.5		59.97		-1.228		0.36		3.627		4.325		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15105780		TA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		340		248		92		NA		27.0588235294		NA		27.0588235294		3.498		0.395		341		3.0103		0		1		0.5		60		0.243		2.86		-12.539		0.137		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		100804534		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		970.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		DNMT3A		intronic		NA		NA		rs3216707		0.0783		0.0778754		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25471169		GC		G		756		392		364		NA		48.1481481481		NA		48.1481481481		-1.139		-0.239		758		3.0103		0		1		0.5		60		0.347		15		9.444		0.631		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11378013422		GC/G		NA		MAG1147_S32		NA		11340.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1052		0.1262		0.0503		0.0324		0.0481		0.0935		0.0726		0.0468		0.1157		0.0337		0.1014

		MAG1147		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		348		214		134		NA		38.5057471264		NA		38.5057471264		3.755		-0.212		363		3.0103		0.443		1		0.5		60		0.265		4.41		4.026		0.663		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157204173		GA/G		NA		MAG1147_S32		NA		1534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		MAG1147		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		422		250		172		NA		40.7582938389		NA		40.7582938389		0.251		1.162		424		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.007		3.48		-0.497		0.347		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150704715		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		1469.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		MAG1147		CUX1		intronic		NA		NA		rs10638510		0.5275		0.482827		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TTC		536		247		289		NA		53.9179104478		NA		53.9179104478		15.648		1.574		536		3.0103		0		1		0.5		60.1		-1.087		12.83		1.932		0.714		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		691209668		T/TTC		NA		MAG1147_S32		NA		6874.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.7893		0.4006		0.0537		0.4963		0.5813		0.5203		0.48		0.8192		0.0575		0.5527

		MAG1147		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		464		343		121		NA		26.0775862069		NA		26.0775862069		0.007		-0.29		469		3.0103		0		1		0.5		60		-0.169		3.04		-0.166		0.19		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		144703733		G/GT		NA		MAG1147_S32		NA		1409.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		MAG1147		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		991		556		435		NA		43.8950554995		NA		43.8950554995		2.547		0.096		996		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.097		7.26		0.725		1.213		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7227010036		A/AT		NA		MAG1147_S32		NA		7189.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		MAG1147		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAAA		T,TAA		103		6		41		56		39.8058252427		54.3689320388		94.1747572816		-3.319		1.106		110		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.116		19.83		3.253		4.654		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.08079091867706E+16		T/TAA		NA		MAG1147_S32		NA		2042.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		689		85		113		491		16.4005805515		71.2626995646		87.6632801161		3.151		0.026		705		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.653		17.93		10.153		3.932		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.24E+19		T/TA		NA		MAG1147_S32		NA		12356.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		MAG1147		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		371		219		152		NA		40.9703504043		NA		40.9703504043		-2.015		-1.163		372		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.494		3.97		0.055		0.315		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150904141		TA/T		NA		MAG1147_S32		NA		1471.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		MAG1147		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		598		525		73		NA		12.2073578595		NA		12.2073578595		10.637		0.135		603		3.0103		0		1		0.5		60		-0.229		0.2		-13.347		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		154018588		TC/T		NA		MAG1147_S32		NA		116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		597		495		102		NA		17.0854271357		NA		17.0854271357		15.366		-0.164		603		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		1.68		3.338		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1030011133		C/T		NA		MAG1147_S32		rs200592135		1001.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		MAG1147		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		409		367		42		NA		10.2689486553		NA		10.2689486553		3.035		-1.893		409		3.0103		0		1		0.5		60		-0.639		0.89		0.757		0.014		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		401011392		G/GAT		NA		MAG1147_S32		NA		363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		426		319		107		NA		25.117370892		NA		25.117370892		2.118		0.474		427		3.0103		0		1		0.5		60		-0.457		1.32		0.819		0.13		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60107074		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		MAG1147		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		439		503		NA		53.3970276008		NA		53.3970276008		5.905		-0.112		954		3.0103		0.522		1		0.5		59.99		-0.818		12.75		2.002		0.718		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1203809552		G/T		NA		MAG1147_S32		rs77375493		12009.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MAG1147		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		252		60		192		NA		76.1904761905		NA		76.1904761905		-1.35		0.2		252		3.0103		0		1		0.5		60		-0.756		20.46		-0.527		2.399		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		518501066		C/T		NA		MAG1147_S32		rs3731249		5156.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MAG1147		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		489		420		69		NA		14.1104294479		NA		14.1104294479		-13.196		0.768		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.165		1.04		0.693		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		537012757		G/A		NA		MAG1147_S32		rs201898708		508.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		MAG1147		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		820		601		219		NA		26.7073170732		NA		26.7073170732		2.255		0.768		831		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.4		3.33		0.205		0.146		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2764013876		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		2726.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		MAG1147		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126116:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126117:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001276697:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276698:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276699:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001126118:exon7:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_000546:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126112:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126113:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126114:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001276695:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276696:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276760:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276761:exon8:c.G752A:p.R251H		rs55819519		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM1386594,COSM44017;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),6(upper_aerodigestive_tract),1(stomach),1(central_nervous_system),2(urinary_tract),2(large_intestine),1(breast),3(skin)		0.118		T		0.001		B		0.004		B		17p13.1		chr17		7577069		C		T		510		270		240		NA		47.0588235294		NA		47.0588235294		18.789		-0.024		510		3.0103		0		1		0.5		60		1.246		11.77		-1.684		0.583		0.373		N		1		D		1.39		L		-5.65		D		-2.03		N		0.694		2.032		16.41		0.924		0.306		N		0.898		D		0.954		D		0.722		0		-1.23		-0.275		-0.332		0.965		0.705		9.676		99		0/1		603205072		C/T		NA		MAG1147_S32		rs55819519		6003.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		3.00E-04		9.62E-05		8.65E-05		0		0		2.00E-04		0		6.06E-05		NA		NA		0.001

		MAG1147		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		551		375		176		NA		31.941923775		NA		31.941923775		4.194		0.016		557		3.0103		0		1		0.5		60		-0.229		3.46		0.469		0.161		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		194508013		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		1907.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		162		105		57		NA		35.1851851852		NA		35.1851851852		-3.583		-0.107		162		3.0103		0		1		0.5		60		-0.052		5.56		9.737		0.231		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		93802500		GT/G		NA		MAG1147_S32		NA		900.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0010596		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44870344		G		T		417		16		401		NA		96.1630695444		NA		96.1630695444		0.729		0.033		419		3.0103		0		2		1		60		-1.526		29.25		-4.117		6.328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		122257070		T/T		NA		MAG1147_S32		NA		12196.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0013

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		335		204		131		NA		39.1044776119		NA		39.1044776119		0.257		0.184		726		3.0103		13.669		1		0.5		60		-0.292		3.8		1		1.892		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		131003830		AT/A		NA		MAG1147_S32		NA		1272.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		452		81		125		246		27.6548672566		54.4247787611		82.0796460177		1.528		-1.583		454		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.625		17.64		0.577		4.586		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.00945886435427E+18		C/CT		NA		MAG1147_S32		NA		7971.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		455		358		97		NA		21.3186813187		NA		21.3186813187		2.689		0.217		456		3.0103		0		1		0.5		60		-0.195		0.9		-0.961		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44708201		TA/T		NA		MAG1147_S32		NA		409.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		449		328		121		NA		26.9487750557		NA		26.9487750557		3.44		-1.085		457		3.0103		0		1		0.5		60		-0.269		1.38		0.41		0.144		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65606527		GT/G		NA		MAG1147_S32		NA		618.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		MAG1147		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		199		108		91		NA		45.7286432161		NA		45.7286432161		-3.019		-0.084		229		3.0103		4.531		1		0.5		60		-0.811		4.33		0.956		0.399		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89801692		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		860.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		MAG1147		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		361		241		120		NA		33.2409972299		NA		33.2409972299		-1.08		0.579		367		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.949		1.63		-0.361		0.169		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62504434		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		587.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		MAG1147		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		266		182		84		NA		31.5789473684		NA		31.5789473684		2.441		-0.546		669		3.0103		12.984		1		0.5		59.97		0.347		3.85		3.75		1.956		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106203912		TA/T		NA		MAG1147_S32		NA		1024.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		271		197		74		NA		27.3062730627		NA		27.3062730627		2.035		0.22		274		3.0103		0		1		0.5		60		0.252		2.69		-11.336		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76703951		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		729.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		408		269		139		NA		34.068627451		NA		34.068627451		3.179		0.013		417		3.0103		2.492		1		0.5		59.92		-0.08		4.13		5.321		0.548		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		172305511		GA/G		NA		MLF1485_S36		NA		1685.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		MLF1485		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		260		234		NA		47.3684210526		NA		47.3684210526		-8.633		0.969		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.527		11.17		-0.991		0.594		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		554506767		A/C		NA		MLF1485_S36		rs3822214		5516.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		MLF1485		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		426		290		136		NA		31.9248826291		NA		31.9248826291		0.298		-0.706		428		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.063		2.13		0.13		0.199		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94305180		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		905.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		MLF1485		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		460		146		314		NA		68.2608695652		NA		68.2608695652		-1.11		0.971		466		3.0103		0		1		0.5		60		0.971		12.18		0.05		1.591		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		563801222		G/GT		NA		MLF1485_S36		NA		5600.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		MLF1485		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		765		173		592		NA		77.385620915		NA		77.385620915		0.377		-0.505		772		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.3		14.56		1.628		2.363		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1117901728		A/AT		NA		MLF1485_S36		NA		11141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		MLF1485		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		84		9		75		NA		89.2857142857		NA		89.2857142857		0.171		0.971		88		3.0103		0		1		0.5		59.77		0.057		24.98		-2.341		3.912		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		27		1-Jan		1659270		T/T		NA		MLF1485_S36		NA		2098.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		MLF1485		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		515		456		59		NA		11.4563106796		NA		11.4563106796		-12.048		-0.31		521		3.0103		0		1		0.5		60		-0.373		0.48		-0.136		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		276012569		T/C		NA		MLF1485_S36		rs201338384		247.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		MLF1485		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		597		52		100		445		16.7504187605		74.5393634841		91.2897822446		-0.99		0.5		603		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.96		0.242		18.55		7.958		4.641		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.11E+20		T/TA		NA		MLF1485_S36		NA		11072.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		MLF1485		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		276		187		89		NA		32.2463768116		NA		32.2463768116		1.966		1.348		277		3.0103		0		1		0.5		60		1.096		2.28		-0.403		0.145		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		66603721		TA/T		NA		MLF1485_S36		NA		628.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		MLF1485		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		654		531		123		NA		18.8073394495		NA		18.8073394495		14.509		0.889		655		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.389		2.14		-16.115		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1440018163		TC/T		NA		MLF1485_S36		NA		1402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		650		526		124		NA		19.0769230769		NA		19.0769230769		16.515		-0.324		655		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.701		2.06		5.295		0.055		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1369012123		C/T		NA		MLF1485_S36		rs200592135		1340.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		MLF1485		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		318		179		NA		36.0160965795		NA		36.0160965795		0.418		-0.915		498		3.0103		0		1		0.5		60		-1.808		7.21		-1.076		0.271		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		362109129		G/GAT		NA		MLF1485_S36		NA		3583.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		415		337		78		NA		18.7951807229		NA		18.7951807229		-0.239		0.355		416		3.0103		0		1		0.5		60		0.438		0.36		1.205		0.064		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18507108		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		147.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		MLF1485		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		930		296		634		NA		68.1720430108		NA		68.1720430108		4.084		0.137		941		3.0103		1.184		1		0.5		60		0.07		17.65		0.445		0.782		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1644005629		G/T		NA		MLF1485_S36		rs77375493		16411.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MLF1485		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		496		146		350		NA		70.564516129		NA		70.564516129		-13.581		-0.805		498		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.803		18.44		-0.786		1.902		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		917302920		C/T		NA		MLF1485_S36		rs3731249		9144.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MLF1485		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		A		82		71		11		NA		13.4146341463		NA		13.4146341463		-3.293		-0.68		361		3.0103		0		1		0.5		59.87		1.17		1.88		-0.68		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18202600		T/A		NA		MLF1485_S36		NA		153.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		762		577		185		NA		24.2782152231		NA		24.2782152231		1.967		0		774		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.285		2.53		-1.431		0.365		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1964013913		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		1926.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		MLF1485		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		419		309		110		NA		26.2529832936		NA		26.2529832936		4.594		-0.073		425		3.0103		0		1		0.5		60.05		-0.651		2.58		0.536		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111906625		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		1081.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		312		250		62		NA		19.8717948718		NA		19.8717948718		0.827		-0.484		314		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.443		1.76		11.455		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58506019		GT/G		NA		MLF1485_S36		NA		547.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		359		225		134		NA		37.3259052925		NA		37.3259052925		1.566		-1.323		386		3.0103		7.723		1		0.5		60		-0.161		3.89		0.531		2.437		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		143405252		AT/A		NA		MLF1485_S36		NA		1396.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		MLF1485		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		423		72		145		206		34.2789598109		48.6997635934		82.9787234043		0.486		0.023		429		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.15		10.34		-0.889		3.397		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.40918014866627E+19		C/CT		NA		MLF1485_S36		NA		4371.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		MLF1485		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		471		382		89		NA		18.8959660297		NA		18.8959660297		4.582		-1.475		473		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.981		0.58		0.119		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30908542		TA/T		NA		MLF1485_S36		NA		271.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		307		169		138		NA		44.9511400651		NA		44.9511400651		-3.22		0.55		321		3.0103		25.042		1		0.5		60.07		0.061		4.29		1.088		0.788		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		135302450		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		1315.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		MLF1485		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		393		258		135		NA		34.3511450382		NA		34.3511450382		-0.772		-0.552		396		3.0103		0		1		0.5		60		0.216		1.9		-0.248		0.191		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78504607		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		747.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		MLF1485		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		381		309		72		NA		18.8976377953		NA		18.8976377953		6.454		1.375		842		3.0103		71.033		1		0.5		59.99		0.176		0.97		6.074		6.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40706903		TA/T		NA		MLF1485_S36		NA		369.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		429		321		108		NA		25.1748251748		NA		25.1748251748		1.92		0.451		430		3.0103		0		1		0.5		60		-0.09		2.23		-13.883		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99206248		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		954.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		183		118		65		NA		35.5191256831		NA		35.5191256831		1.99		0.253		184		3.0103		0		1		0.5		60		-0.612		3.95		2.599		0.637		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76102423		GA/G		NA		MMT1391_S26		NA		723.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		MMT1391		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1062		780		282		NA		26.5536723164		NA		26.5536723164		-20.004		-1.059		1079		3.0103		172.151		1		0.5		60		-0.231		5.13		15.486		9.898		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5474022095		A/G		NA		MMT1391_S26		rs2454206		5445.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		MMT1391		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		432		297		135		NA		31.25		NA		31.25		0.563		0.783		435		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.391		1.84		0.11		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83305426		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		795.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		MMT1391		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		389		312		77		NA		19.794344473		NA		19.794344473		0.242		-0.932		392		3.0103		2.843		1		0.5		60		0.487		3.76		-6.068		0.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1500011481		G/GGGGGCCGAGTC		NA		MMT1391_S26		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		444		265		179		NA		40.3153153153		NA		40.3153153153		-0.213		-0.301		452		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.164		6		0.118		0.403		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		270203575		G/GT		NA		MMT1391_S26		NA		2664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		MMT1391		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		426		217		209		NA		49.0610328638		NA		49.0610328638		-0.932		-0.923		427		3.0103		0		1		0.5		60		-0.776		13.87		1.339		0.656		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		594705885		A/AG		NA		MMT1391_S26		NA		5909.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		MMT1391		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		622		133		489		NA		78.6173633441		NA		78.6173633441		-9.377		0.656		627		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		16.89		1.464		2.616		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1054401371		A/AT		NA		MMT1391_S26		NA		10506.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		MMT1391		EZH2		UTR3		NA		NA		rs3217095		0.6897		0.770966		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504716		AG		A		475		198		277		NA		58.3157894737		NA		58.3157894737		4.785		0.601		477		3.0103		0		1		0.5		60		0.824		11.91		-1.211		1.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		569403708		AG/A		NA		MMT1391_S26		NA		5656.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_152998:c.*21delC,NM_001203249:c.*21delC,NM_001203248:c.*21delC,NM_001203247:c.*21delC,NM_004456:c.*21delC		0.7694		0.9322		0.702		0.6505		0.598		0.6681		0.7094		0.6616		0.9788		0.7024		0.673

		MMT1391		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		67		7		36		24		53.7313432836		35.8208955224		89.552238806		-2.479		1.488		69		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.7		1.795		22.64		-2.616		3.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.55419831526003E+16		T/TA		NA		MMT1391_S26		NA		1516.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		572		237		335		NA		58.5664335664		NA		58.5664335664		-2.045		0.239		577		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.225		8.87		15.912		1.006		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		511203977		TA/T		NA		MMT1391_S26		NA		5074.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		MMT1391		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		311		183		128		NA		41.1575562701		NA		41.1575562701		-2.233		0.364		314		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.389		4.17		0.143		0.38		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		133303315		TA/T		NA		MMT1391_S26		NA		1295.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		MMT1391		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		465		397		68		NA		14.623655914		NA		14.623655914		3.109		-1.169		466		3.0103		0		1		0.5		60		-0.52		0.14		0.594		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10209929		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		64.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		578		509		69		NA		11.937716263		NA		11.937716263		10.564		0.281		580		3.0103		0		1		0.5		60		0.16		0.28		-12.94		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		201017252		TC/T		NA		MMT1391_S26		NA		163.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		576		460		116		NA		20.1388888889		NA		20.1388888889		16.631		-0.001		580		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		2.48		4.375		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1456010093		C/T		NA		MMT1391_S26		rs200592135		1427.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		260		183		77		NA		29.6153846154		NA		29.6153846154		1.917		-0.311		260		3.0103		0		1		0.5		60		-0.746		8.2		0.065		0.165		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		216805589		G/GAT		NA		MMT1391_S26		NA		2130.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		416		334		82		NA		19.7115384615		NA		19.7115384615		0.734		-0.76		421		3.0103		0		1		0.5		60		-0.002		0.51		-1.704		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25007256		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		212.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		503		411		NA		44.9671772429		NA		44.9671772429		4.046		-0.724		928		3.0103		1.742		1		0.5		59.99		-0.611		9.91		0.888		0.602		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9082011248		G/T		NA		MMT1391_S26		rs77375493		9053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MMT1391		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356319		G		GT		420		64		356		NA		84.7619047619		NA		84.7619047619		2.043		-0.29		440		3.0103		0		1		0.5		60		0.058		1.09		0.767		3.439		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49501722		G/GT		NA		MMT1391_S26		NA		457.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		733		584		149		NA		20.3274215553		NA		20.3274215553		2.988		-3.041		743		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.596		1.61		-1.487		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1220013965		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		1182.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		MMT1391		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		425		0		425		NA		100		NA		100		NA		NA		428		3.0103		0		2		1		60		NA		27.48		NA		12.109		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1170612670		C/C		NA		MMT1391_S26		rs1042522		11677.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		MMT1391		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		492		436		56		NA		11.3821138211		NA		11.3821138211		12.187		0.818		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.237		0.45		0.17		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		24809651		G/A		NA		MMT1391_S26		rs193110123		219.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		MMT1391		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2235delT:p.D745fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022749		AT		A		901		706		195		NA		21.6426193119		NA		21.6426193119		-1.343		0.474		903		3.0103		14.383		1		0.5		60		-0.685		2.13		-2.218		1.166		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1959026118		AT/A		NA		MMT1391_S26		NA		1921.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		399		284		115		NA		28.8220551378		NA		28.8220551378		5.515		1.723		401		3.0103		0		1		0.5		60		-0.355		2.84		-0.659		0.133		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		117106065		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		1133.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		282		213		69		NA		24.4680851064		NA		24.4680851064		1.571		1.674		282		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.899		3.03		11.055		0.093		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89305175		GT/G		NA		MMT1391_S26		NA		855.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		357		209		148		NA		41.4565826331		NA		41.4565826331		-0.215		1.346		384		3.0103		0		1		0.5		60		-1.279		3.99		-0.064		0.938		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		146005093		AT/A		NA		MMT1391_S26		NA		1422.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		MMT1391		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		431		72		129		230		29.9303944316		53.3642691415		83.2946635731		-1.881		-1.336		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.512		11.98		0.565		3.229		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.19925315611207E+18		C/CT		NA		MMT1391_S26		NA		5161.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		MMT1391		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		449		354		95		NA		21.1581291759		NA		21.1581291759		1.563		-0.032		451		3.0103		0		1		0.5		60		0.651		0.75		0.114		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37307691		TA/T		NA		MMT1391_S26		NA		335.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		470		373		97		NA		20.6382978723		NA		20.6382978723		0.072		-0.235		475		3.0103		0		1		0.5		60		-0.237		0.58		0.935		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		31208334		GT/G		NA		MMT1391_S26		NA		274.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		MMT1391		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		214		142		72		NA		33.6448598131		NA		33.6448598131		-1.824		0.935		244		3.0103		11.478		1		0.5		60		-0.575		2.24		0.221		0.186		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51702097		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		479.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		MMT1391		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		401		249		152		NA		37.9052369077		NA		37.9052369077		1.69		-0.839		411		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.448		2.95		1.256		0.344		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122204016		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		1184.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		MMT1391		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		372		288		84		NA		22.5806451613		NA		22.5806451613		1.639		-0.464		827		3.0103		21.653		1		0.5		60		0.262		1.8		4.141		2.218		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70706192		TA/T		NA		MMT1391_S26		NA		669.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		272		203		69		NA		25.3676470588		NA		25.3676470588		8.489		-0.637		274		3.0103		0		1		0.5		60		-1.612		2.27		-11.15		0.106		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65503915		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		617.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		363		231		132		NA		36.3636363636		NA		36.3636363636		3.147		0.811		365		3.0103		0.437		1		0.5		60		-1.261		4.63		4.21		0.741		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		171904504		GA/G		NA		PMJ003BULK_S52		NA		1681.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		431		270		161		NA		37.3549883991		NA		37.3549883991		1.169		0.063		438		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.296		2.69		0.356		0.3		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		119605161		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		1158.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		766		643		123		NA		16.0574412533		NA		16.0574412533		5.737		0.42		768		3.0103		0		1		0.5		59.95		-0.001		0.39		-15.689		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		338015438		TA/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		300.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		PMJ003BULK		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		444		209		235		NA		52.9279279279		NA		52.9279279279		1.287		-0.312		444		3.0103		0		1		0.5		60		-1.2		15.52		-0.917		0.817		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		692805597		A/AG		NA		PMJ003BULK_S52		NA		6890.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		PMJ003BULK		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1138		606		532		NA		46.7486818981		NA		46.7486818981		-0.371		-0.482		1144		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.431		7.5		0.152		1.487		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8574010384		A/AT		NA		PMJ003BULK_S52		NA		8536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PMJ003BULK		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		192		8		119		65		61.9791666667		33.8541666667		95.8333333333		-2.835		-0.452		197		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.33		21.01		0.974		6.701		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.07110257341652E+19		T/TA		NA		PMJ003BULK_S52		NA		4033.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		736		93		168		475		22.8260869565		64.5380434783		87.3641304348		0.464		-0.66		742		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.01		0.733		15.98		12.345		3.863		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.18E+21		T/TA		NA		PMJ003BULK_S52		NA		11757.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		319		207		112		NA		35.1097178683		NA		35.1097178683		1.962		-0.793		320		3.0103		0		1		0.5		60		-0.789		2.61		0.207		0.201		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87103779		TA/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		833.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		623		537		86		NA		13.8041733547		NA		13.8041733547		12.462		-0.062		627		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.591		0.85		-14.358		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		566018748		TC/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		528.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		622		486		136		NA		21.8649517685		NA		21.8649517685		17.531		1.293		627		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.095		3.45		2.762		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2177010747		C/T		NA		PMJ003BULK_S52		rs200592135		2148.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		481		375		106		NA		22.0374220374		NA		22.0374220374		0.406		-0.125		484		3.0103		0		1		0.5		60		-1.571		5.69		1.195		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2775011398		G/GAT		NA		PMJ003BULK_S52		NA		2737.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		422		322		100		NA		23.6966824645		NA		23.6966824645		1.914		-0.448		424		3.0103		0		1		0.5		60		-0.574		1.29		-0.801		0.104		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58207233		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		544.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		752		190		NA		20.16985138		NA		20.16985138		4.318		0.005		953		3.0103		3.248		1		0.5		59.99		-0.568		2.78		-1.581		1.018		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2644019362		G/T		NA		PMJ003BULK_S52		rs77375493		2615.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		619		525		94		NA		15.1857835218		NA		15.1857835218		-14.079		0.194		626		3.0103		0		1		0.5		60		-0.38		1.03		4.512		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		667015723		T/G		NA		PMJ003BULK_S52		rs200400743		638.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		PMJ003BULK		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		875		624		251		NA		28.6857142857		NA		28.6857142857		1.005		-0.083		885		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.547		3.65		1.475		0.177		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3230013604		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		3192.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PMJ003BULK		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		510		226		284		NA		55.6862745098		NA		55.6862745098		-18.186		-0.375		513		3.0103		0		1		0.5		60		0.302		11.63		1.503		0.946		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		596204885		G/C		NA		PMJ003BULK_S52		rs1042522		5933.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PMJ003BULK		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		534		366		168		NA		31.4606741573		NA		31.4606741573		6.741		1.238		545		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.917		3.85		-1.022		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		209208122		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		2054.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1099		952		147		NA		13.3757961783		NA		13.3757961783		6.194		-0.277		1107		3.0103		0		1		0.5		60		-0.534		0.77		-0.496		0.757		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		869025334		G/A		NA		PMJ003BULK_S52		rs371769427		840.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		256		176		80		NA		31.25		NA		31.25		1.765		-1.026		258		3.0103		0		1		0.5		60		-0.729		4.64		1.202		0.18		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122503957		GT/G		NA		PMJ003BULK_S52		NA		1187.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		346		229		117		NA		33.8150289017		NA		33.8150289017		2.322		-0.191		362		3.0103		2.619		1		0.5		60		1.777		2.2		-0.084		1.268		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		79905768		AT/A		NA		PMJ003BULK_S52		NA		761.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		433		70		138		225		31.870669746		51.9630484988		83.8337182448		0.58		1.318		434		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.762		11.01		-2.553		3.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.8042478560835E+18		C/CT		NA		PMJ003BULK_S52		NA		4766.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PMJ003BULK		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		455		354		101		NA		22.1978021978		NA		22.1978021978		2.183		-0.151		456		3.0103		0		1		0.5		60		1.625		1.2		-1.033		0.072		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58107676		TA/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		543.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		473		355		118		NA		24.9471458774		NA		24.9471458774		-0.066		0.681		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.72		1.31		-1.74		0.119		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65507548		GT/G		NA		PMJ003BULK_S52		NA		617.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		241		126		115		NA		47.7178423237		NA		47.7178423237		-2.742		-0.271		263		3.0103		21.541		1		0.5		60.04		-0.944		4.18		-0.508		0.147		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104402324		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		1006.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PMJ003BULK		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		374		250		124		NA		33.1550802139		NA		33.1550802139		0.229		1.146		387		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.903		2.02		-0.537		0.188		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		79204558		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		754.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		BCORL1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129162904		G		A		144		2		142		NA		98.6111111111		NA		98.6111111111		2.415		1.306		150		3.0103		0		2		1		60		-1.664		29.42		0.828		6.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		42654670		A/A		NA		PMJ003BULK_S52		NA		4236.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		299		237		62		NA		20.7357859532		NA		20.7357859532		4.042		0.827		780		3.0103		57.237		1		0.5		59.97		1.108		1.51		5.373		5.899		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49005352		TA/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		452.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		300		214		86		NA		28.6666666667		NA		28.6666666667		-1.838		-0.005		300		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.94		-11.86		0.145		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		91904510		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		881.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		546		349		197		NA		36.0805860806		NA		36.0805860806		3.174		1.419		556		3.0103		0.552		1		0.5		59.99		-0.06		4.29		4.227		0.624		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		238106575		GA/G		NA		PSH1557_S45		NA		2343.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PSH1557		TET2		exonic		frameshift_deletion		TET2:NM_001127208:exon3:c.450delT:p.S150fs,TET2:NM_017628:exon3:c.450delT:p.S150fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106155548		CT		C		1385		955		430		NA		31.0469314079		NA		31.0469314079		-19.813		0.012		1393		3.0103		14.27		1		0.5		60		1.307		7.53		-8.36		1.606		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10461034771		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		10423.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		412		264		148		NA		35.9223300971		NA		35.9223300971		0.927		-0.488		415		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.5		2.2		-1.189		0.234		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94204388		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		904.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PSH1557		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		776		656		120		NA		15.4639175258		NA		15.4639175258		5.684		-0.136		781		3.0103		0		1		0.5		60		0.389		0.36		-15.021		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		316014426		TA/T		NA		PSH1557_S45		NA		278.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		PSH1557		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		620		7		103		510		16.6129032258		82.2580645161		98.8709677419		2.004		-1.741		631		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.27		0.641		28.99		0.181		9.5		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.80E+22		TC/TTC		NA		PSH1557_S45		rs10638510		17971.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		PSH1557		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		456		307		149		NA		32.6754385965		NA		32.6754385965		3.655		0.731		462		3.0103		0		1		0.5		60		0.629		3.88		0.897		0.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		180603643		G/GT		NA		PSH1557_S45		NA		1768.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		PSH1557		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		458		235		223		NA		48.6899563319		NA		48.6899563319		0.906		0.388		459		3.0103		0		1		0.5		60		0.547		11.45		-0.06		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		528006144		A/AG		NA		PSH1557_S45		NA		5242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		PSH1557		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		841		257		584		NA		69.4411414982		NA		69.4411414982		0.957		-1.685		851		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.476		12.6		-0.177		1.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1063203150		A/AT		NA		PSH1557_S45		NA		10594.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PSH1557		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		TAA,T		98		9		42		47		42.8571428571		47.9591836735		90.8163265306		-2.395		0.038		137		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.66		-0.703		21.87		1.235		4.235		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.18165674090301E+17		TAA/T		NA		PSH1557_S45		NA		2143.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		494		254		240		NA		48.5829959514		NA		48.5829959514		18.697		-1.031		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.015		12.84		-1.456		0.638		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		637305999		C/G		NA		PSH1557_S45		rs2302427		6344.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		PSH1557		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		772		106		207		459		26.8134715026		59.4559585492		86.2694300518		3.096		0.895		777		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.01		-1.608		16.49		13.651		3.832		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.28E+22		T/TA		NA		PSH1557_S45		NA		12728.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		PSH1557		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		392		227		165		NA		42.0918367347		NA		42.0918367347		-1.224		1.411		396		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.552		3.56		-0.992		0.348		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		143203955		TA/T		NA		PSH1557_S45		NA		1394.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PSH1557		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		473		395		78		NA		16.4904862579		NA		16.4904862579		1.638		1.314		473		3.0103		0		1		0.5		60		-1.222		0.37		-1.066		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21308706		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		175.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		652		539		113		NA		17.3312883436		NA		17.3312883436		10.801		0.768		653		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.025		1.7		-16.13		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1145016727		TC/T		NA		PSH1557_S45		NA		1107.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		652		544		108		NA		16.5644171779		NA		16.5644171779		16.322		-0.95		653		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.768		1.2		4.381		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		813012472		C/T		NA		PSH1557_S45		rs200592135		784.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		511		417		94		NA		18.3953033268		NA		18.3953033268		3.574		1.048		512		3.0103		0		1		0.5		60		-2.034		3.93		-1.03		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2043012442		G/GAT		NA		PSH1557_S45		NA		2005.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		398		318		80		NA		20.1005025126		NA		20.1005025126		-0.091		-1.272		398		3.0103		0		1		0.5		60		0.193		0.29		0.199		0.07		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15406326		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		251		663		NA		72.5382932166		NA		72.5382932166		2.716		0.085		935		3.0103		0.588		1		0.5		59.98		-0.533		19.06		-0.558		0.76		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1744904446		G/T		NA		PSH1557_S45		rs77375493		17420.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PSH1557		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		596		507		89		NA		14.932885906		NA		14.932885906		-14.027		0.663		609		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.059		1.02		2.636		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		638015909		T/G		NA		PSH1557_S45		rs200400743		609.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		PSH1557		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		845		631		214		NA		25.325443787		NA		25.325443787		2.535		-0.713		857		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.661		2.1		-0.779		0.115		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1814014269		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		1776.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PSH1557		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		401		149		252		NA		62.8428927681		NA		62.8428927681		-16.029		-1.881		406		3.0103		0		1		0.5		60		1.011		12.62		2.337		1.347		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		508803025		G/C		NA		PSH1557_S45		rs1042522		5059.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PSH1557		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284T:p.P95L,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284T:p.P95L		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM146288,COSM211506,COSM211028;OCCURENCE=53(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.076		T		0.753		P		0.462		P		17q25.1		chr17		74732959		G		A		471		287		184		NA		39.0658174098		NA		39.0658174098		-0.485		1.036		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.747		6.89		1.362		0.702		0		N		1		D		2.215		M		1.34		T		-0.76		N		0.203		3.407		23		0.966		0.89		D		-0.484		T		0.363		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		327206021		G/A		NA		PSH1557_S45		NA		3243.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		1.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		PSH1557		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		487		429		58		NA		11.909650924		NA		11.909650924		12.365		0.437		492		3.0103		0		1		0.5		60		0.233		0.6		1.088		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		31909441		G/A		NA		PSH1557_S45		rs193110123		290.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		PSH1557		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		696		494		202		NA		29.0229885057		NA		29.0229885057		8.551		0.82		708		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.946		2.75		1.181		0.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1948010444		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		1910.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		334		243		91		NA		27.245508982		NA		27.245508982		-0.735		-0.388		334		3.0103		0		1		0.5		60		1.446		3.2		13.233		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110705829		GT/G		NA		PSH1557_S45		NA		1069.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		285		190		95		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		2.91		0.169		304		3.0103		7.411		1		0.5		60		0.454		3.24		1.084		2.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96004732		AT/A		NA		PSH1557_S45		NA		922.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PSH1557		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		420		68		137		215		32.619047619		51.1904761905		83.8095238095		0.242		0.217		428		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.459		11.12		1.104		3.506		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.70922834971676E+19		C/CT		NA		PSH1557_S45		NA		4671.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PSH1557		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		473		373		100		NA		21.1416490486		NA		21.1416490486		1.218		0.614		479		3.0103		0		1		0.5		60		-0.184		0.65		-2.51		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34708023		TA/T		NA		PSH1557_S45		NA		309.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		479		376		103		NA		21.503131524		NA		21.503131524		2.16		-0.464		479		3.0103		0		1		0.5		60		-0.07		0.51		-0.283		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28307089		GT/G		NA		PSH1557_S45		NA		245.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PSH1557		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		162		104		58		NA		35.8024691358		NA		35.8024691358		-1.341		0.654		184		3.0103		4.806		1		0.5		59.77		0.076		2.81		1.419		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49301826		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		455.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PSH1557		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		387		241		146		NA		37.7260981912		NA		37.7260981912		-0.179		-0.198		393		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.035		2.22		-1.538		0.288		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89603856		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PSH1557		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		323		245		78		NA		24.1486068111		NA		24.1486068111		5.28		-0.039		810		3.0103		38.899		1		0.5		60		-0.142		2.07		4.641		4.98		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70605068		TA/T		NA		PSH1557_S45		NA		668.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		350		260		90		NA		25.7142857143		NA		25.7142857143		4.105		0.227		354		3.0103		0		1		0.5		59.94		1.857		2.08		-12.601		0.12		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76604318		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		728.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25469914		A		G		459		101		358		NA		77.9956427015		NA		77.9956427015		-13.615		-0.295		469		3.0103		0		1		0.5		60		-0.632		1.35		4.151		2.594		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64804859		A/G		NA		ZW1657_S24		NA		619.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		367		223		144		NA		39.2370572207		NA		39.2370572207		3.155		-1.516		371		3.0103		2.644		1		0.5		60		0.24		4.7		5.519		0.549		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		176204175		GA/G		NA		ZW1657_S24		NA		1724.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		ZW1657		IDH1		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH1:NM_001282386:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_001282387:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_005896:exon4:c.G395A:p.R132H		rs121913500		1.65E-05		NA		ID=COSM28746;OCCURENCE=1(salivary_gland),5(prostate),1(large_intestine),1(urinary_tract),1(skin),1(NS),39(bone),3497(central_nervous_system),214(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung)		0.025		D		0.127		B		0.06		B		2q34		chr2		209113112		C		T		483		327		156		NA		32.298136646		NA		32.298136646		16.819		0.776		485		3.0103		0		1		0.5		60		-0.849		6.8		0.539		0.206		0		D		1		D		4.54		H		-2.19		D		-4.44		D		0.815		7.592		34		0.999		0.941		D		0.587		D		0.782		D		0.707		0		4.69		0.871		0.852		0.997		0.997		14.378		99		0/1		331208084		C/T		NA		ZW1657_S24		rs121913500		3283.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		ZW1657		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1111		823		288		NA		25.9225922592		NA		25.9225922592		-23.327		-0.032		1115		3.0103		158.322		1		0.5		60		-1.323		4.82		15.273		7.715		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5378023194		A/G		NA		ZW1657_S24		rs2454206		5349.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		ZW1657		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		430		273		157		NA		36.511627907		NA		36.511627907		2.241		-0.082		433		3.0103		0		1		0.5		60		0.229		2.5		2.207		0.302		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111104398		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		1073.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		ZW1657		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		449		333		116		NA		25.8351893096		NA		25.8351893096		1.473		-1.193		459		3.0103		0		1		0.5		60		0.401		2.67		1.159		0.113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		123504089		G/GT		NA		ZW1657_S24		NA		1197.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		ZW1657		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		896		538		358		NA		39.9553571429		NA		39.9553571429		3.898		-0.048		902		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.803		6.83		1.714		0.391		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		615409862		A/AT		NA		ZW1657_S24		NA		6116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		ZW1657		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		88		3		85		NA		96.5909090909		NA		96.5909090909		-1.538		0.707		99		3.0103		0		1		0.5		60		1.788		24.09		-0.042		4.548		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		17171550		T/T		NA		ZW1657_S24		NA		2119.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		ZW1657		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		539		39		83		417		15.3988868275		77.3654916512		92.7643784787		1.47		2.092		542		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.414		19.35		6.594		3.924		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.05E+20		T/TA		NA		ZW1657_S24		NA		10431.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		ZW1657		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		360		225		135		NA		37.5		NA		37.5		0.417		-0.083		361		3.0103		0		1		0.5		60		-0.872		3.12		0.238		0.235		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		116004086		TA/T		NA		ZW1657_S24		NA		1122.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		ZW1657		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		443		369		74		NA		16.7042889391		NA		16.7042889391		2.047		-2.425		444		3.0103		0		1		0.5		60		-1.099		0.32		0.757		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		17808227		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		140.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		582		520		62		NA		10.6529209622		NA		10.6529209622		11.959		0.171		585		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.909		0.06		-12.404		0.015		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		72		0/1		72017508		TC/T		NA		ZW1657_S24		NA		34.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		580		470		110		NA		18.9655172414		NA		18.9655172414		15.948		-0.834		585		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.455		2.08		3.202		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1237010548		C/T		NA		ZW1657_S24		rs200592135		1208.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		ZW1657		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		500		350		150		NA		30		NA		30		0.606		-1.041		500		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.018		5.7		-1.025		0.17		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2885010139		G/GAT		NA		ZW1657_S24		NA		2847.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		958		148		810		NA		84.5511482255		NA		84.5511482255		7.493		0.962		971		3.0103		2.573		1		0.5		59.98		1.748		24.2		1.187		0.93		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2321501203		G/T		NA		ZW1657_S24		rs77375493		23186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ZW1657		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		826		722		104		NA		12.5907990315		NA		12.5907990315		-13.155		-0.428		833		3.0103		61.659		1		0.5		59.94		-0.139		0.59		-11.168		6.941		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		512021268		A/G		NA		ZW1657_S24		rs34549764		483.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		ZW1657		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		846		632		214		NA		25.2955082742		NA		25.2955082742		4.84		0.24		856		3.0103		0		1		0.5		60		0.845		2.76		1.394		0.124		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2369014468		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		2331.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		ZW1657		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		287		105		182		NA		63.4146341463		NA		63.4146341463		-12.98		-0.272		292		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.098		13.35		1.11		1.381		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		385902176		G/C		NA		ZW1657_S24		rs1042522		3830.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		ZW1657		SRSF2		exonic		nonframeshift_insertion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP,SRSF2:NM_003016:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732959		G		GGGC		326		208		118		NA		36.1963190184		NA		36.1963190184		-0.319		0.699		326		3.0103		0.885		1		0.5		60.07		0.303		12.77		-7.537		0.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		420108291		G/GGGC		NA		ZW1657_S24		NA		4163.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		539		345		194		NA		35.9925788497		NA		35.9925788497		-0.398		-0.553		541		3.0103		0		1		0.5		60		0.299		6.67		0.384		0.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		363107174		A/AG		NA		ZW1657_S24		NA		3593.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		ZW1657		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		399		292		107		NA		26.8170426065		NA		26.8170426065		5.725		-1.308		413		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.483		2.55		-0.46		0.121		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105506756		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		1017.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		177		130		47		NA		26.5536723164		NA		26.5536723164		0.24		-0.724		177		3.0103		0		1		0.5		60		0.835		3.04		9.27		0.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57503212		GT/G		NA		ZW1657_S24		NA		537.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		346		206		140		NA		40.4624277457		NA		40.4624277457		1.326		0.388		364		3.0103		16.286		1		0.5		60		-0.739		3.94		-2.297		3.696		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		140103925		AT/A		NA		ZW1657_S24		NA		1363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		ZW1657		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C		450		76		374		NA		83.1111111111		NA		83.1111111111		-2.677		-0.007		454		3.0103		0		1		0.5		60.05		-1.342		19.93		0.136		4.843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		34		1-Jan		8550340		C/C		NA		ZW1657_S24		NA		8967.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		ZW1657		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		463		357		106		NA		22.8941684665		NA		22.8941684665		-0.866		1.578		463		3.0103		0		1		0.5		60		-1.52		1.06		0.348		0.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52807986		TA/T		NA		ZW1657_S24		NA		490.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		466		338		128		NA		27.4678111588		NA		27.4678111588		-0.179		0.761		470		3.0103		0		1		0.5		60		0.77		1.74		-1.085		0.505		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84906774		GT/G		NA		ZW1657_S24		NA		811.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		ZW1657		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		235		111		124		NA		52.7659574468		NA		52.7659574468		-2.207		-1.388		251		3.0103		11.922		1		0.5		59.94		-0.356		5.95		1.445		0.267		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		143501681		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		1397.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		ZW1657		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		387		259		128		NA		33.0749354005		NA		33.0749354005		-1.102		0.215		391		3.0103		0		1		0.5		59.97		-2.297		1.68		1.096		0.206		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		68604400		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		648.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		ZW1657		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		211		168		43		NA		20.3791469194		NA		20.3791469194		0.604		-0.965		666		3.0103		26.111		1		0.5		59.99		-0.688		1.29		2.368		4.457		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		31003707		TA/T		NA		ZW1657_S24		NA		272.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		205		151		54		NA		26.3414634146		NA		26.3414634146		2.039		0.387		207		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.307		2.38		-9.689		0.107		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52602841		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		488.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA





trialFilters

		MPN		Gene.refGene		Func.refGene		ExonicFunc.refGene		AAChange.refGene		snp138		ExAC_ALL		1000g2015aug_all		cosmic70		SIFT_score		SIFT_pred		Polyphen2_HDIV_score		Polyphen2_HDIV_pred		Polyphen2_HVAR_score		Polyphen2_HVAR_pred		cytoBand		CHROM		POS		REF		ALT		gt_DP		gt_ref_AD		gt_alt1_AD		gt_alt2_AD		VAF_alt1		VAF_alt2		VAF		BaseQRankSum		ClippingRankSum		DP		ExcessHet		FS		MLEAC		MLEAF		MQ		MQRankSum		QD		ReadPosRankSum		SOR		LRT_score		LRT_pred		MutationTaster_score		MutationTaster_pred		MutationAssessor_score		MutationAssessor_pred		FATHMM_score		FATHMM_pred		PROVEAN_score		PROVEAN_pred		VEST3_score		CADD_raw		CADD_phred		DANN_score		fathmm-MKL_coding_score		fathmm-MKL_coding_pred		MetaSVM_score		MetaSVM_pred		MetaLR_score		MetaLR_pred		integrated_fitCons_score		integrated_confidence_value		GERP++_RS		phyloP7way_vertebrate		phyloP20way_mammalian		phastCons7way_vertebrate		phastCons20way_mammalian		SiPhy_29way_logOdds		gt_GQ		gt_GT		gt_PL		gt_GT_alleles		genomicSuperDups		SampleID		ID		QUAL		FILTER		AC		AF		AN		ANNOVAR_DATE		GeneDetail.refGene		esp6500siv2_all		ExAC_AFR		ExAC_AMR		ExAC_EAS		ExAC_FIN		ExAC_NFE		ExAC_OTH		ExAC_SAS		1000g2015aug_afr		1000g2015aug_eas		1000g2015aug_eur

		CGC1500PB		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		639		531		108		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		-15.045		0.513		641		3.0103		41.346		1		0.5		59.98		0.593		1.79		-4.827		6.197		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		1169014487		A/G		NA		CGC1500PB_S16		rs34549764		1140.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		ZW1657		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		826		722		104		NA		12.5907990315		NA		12.5907990315		-13.155		-0.428		833		3.0103		61.659		1		0.5		59.94		-0.139		0.59		-11.168		6.941		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		512021268		A/G		NA		ZW1657_S24		rs34549764		483.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		CF642		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		614		383		231		NA		37.6221498371		NA		37.6221498371		3.462		0.364		615		3.0103		7.193		1		0.5		60		0.549		7.38		-2.021		1.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		456908645		A/AG		NA		CF642_S90		NA		4531.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2194_2195insACGACGCTCTTCCGATCTT:p.L732fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022709		C		CACGACGCTCTTCCGATCTT		473		436		37		NA		7.822410148		NA		7.822410148		8.439		-0.566		476		3.0103		33.008		1		0.5		60		0.179		0.43		-10.105		6.706		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		241021016		C/CACGACGCTCTTCCGATCTT		NA		CGC1500PB_S16		NA		203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1554		781		773		NA		49.7425997426		NA		49.7425997426		-7.933		-2.065		1566		3.0103		2.661		1		0.5		59.99		-0.328		12.17		-15.311		0.916		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18945022418		T/TA		NA		CT772_S7		NA		18907.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1584		880		704		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		-8.651		-0.623		1593		3.0103		6.529		1		0.5		60		0.17		8.99		-16.992		1.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14280025442		T/TA		NA		DCT233_S8		NA		14242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2083T:p.Q695X		NA		NA		NA		ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022598		C		T		1031		787		244		NA		23.666343356		NA		23.666343356		-19.281		-0.533		1037		3.0103		156.778		1		0.5		60		0.661		3.75		14.663		9.608		0		D		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.528		39		0.998		0.96		D		NA		NA		NA		NA		0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363		99		0/1		3897021042		C/T		NA		DM530_S5		NA		3868.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		792		526		266		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		-1.049		0.997		798		3.0103		3.47		1		0.5		60		-1.357		6.12		0.037		0.962		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4887011792		A/AG		NA		GR05-07907_S53		NA		4849.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G4189A:p.G1397S		rs146464648		0.0021		0.00239617		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.043		D		0.792		P		0.255		B		20q11.21		chr20		31024704		G		A		405		190		215		NA		53.0864197531		NA		53.0864197531		11.707		-0.194		406		3.0103		0		1		0.5		60		0.695		13.53		2.876		1.82		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075		99		0/1		550904517		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs146464648		5480.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0015		3.00E-04		7.00E-04		0		0		0.002		0.0011		0.0064		NA		NA		0.003

		GR07-11538		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		700		499		201		NA		28.7142857143		NA		28.7142857143		-0.829		0.648		706		3.0103		8.636		1		0.5		60		-0.798		4.34		-2.165		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3075012709		A/AG		NA		GR07-11538_S55		NA		3037.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR08-08611		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		729		487		242		NA		33.1961591221		NA		33.1961591221		-1.523		1.707		732		3.0103		11.906		1		0.5		59.99		-1.62		5.8		-2.596		1.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4262011475		A/AG		NA		GR08-08611_S67		NA		4224.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR12-06743		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2422delC:p.P808fs		NA		1.66E-05		NA		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022936		TC		T		1082		889		193		NA		17.8373382625		NA		17.8373382625		14.449		-0.06		1090		3.0103		129.748		1		0.5		60		0.254		2.17		16.406		6.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2390028726		TC/T		NA		GR12-06743_S45		NA		2352.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.01E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR13-12872		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G1954A:p.G652S		rs3746609		0.0189		0.0171725		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.653		T		0.444		B		0.035		B		20q11.21		chr20		31022469		G		A		821		622		199		NA		24.2387332521		NA		24.2387332521		18.832		-0.359		825		3.0103		156.778		1		0.5		60		-0.233		4.51		14.18		8.379		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434		99		0/1		3733014268		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs3746609		3704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.002		0.0015		0.1023		0.072		0.0133		0.0051		0.024		0.0027		0.003		0.0585		0.005

		GR14-02215		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.3201dupT:p.S1067fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023715		C		CT		1913		1423		490		NA		25.614218505		NA		25.614218505		-7.424		0.251		1921		3.0103		1.507		1		0.5		59.99		0.351		3.4		-15.237		0.521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6541045196		C/CT		NA		GR14-02215_S33		NA		6503.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		707		465		242		NA		34.2291371994		NA		34.2291371994		-1.148		-0.313		709		3.0103		9.41		1		0.5		60		1.869		6.04		-1.153		1.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4311010843		A/AG		NA		KGJ1516_S22		NA		4273.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		LRZ239		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2616A:p.C872X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023131		C		A		453		257		196		NA		43.2671081678		NA		43.2671081678		15.185		0.803		458		3.0103		0		1		0.5		60		-0.832		9.96		-0.3		0.459		0.271		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9.308		35		0.983		0.162		N		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633		99		0/1		453906047		C/A		NA		LRZ239_S20		NA		4510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1772dupA:p.Y591_Q592delinsX		NA		2.49E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022286		T		TA		1306		789		517		NA		39.5865237366		NA		39.5865237366		-5.539		1.515		1313		3.0103		18.286		1		0.5		60		0.507		10.08		7.135		1.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13198021845		T/TA		NA		LST327_S66		NA		13160.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		2.00E-04		1.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		MMT1391		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2235delT:p.D745fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022749		AT		A		901		706		195		NA		21.6426193119		NA		21.6426193119		-1.343		0.474		903		3.0103		14.383		1		0.5		60		-0.685		2.13		-2.218		1.166		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1959026118		AT/A		NA		MMT1391_S26		NA		1921.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2323delT:p.L775X		NA		1.65E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022837		AT		A		1449		766		683		NA		47.1359558316		NA		47.1359558316		-2.197		-0.938		1463		3.0103		1.909		1		0.5		60		0.728		10.98		14.953		0.871		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15951024042		AT/A		NA		PBB1310_S41		NA		15913.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM887		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2269T:p.Q757X		NA		2.48E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022784		C		T		1015		867		148		NA		14.5812807882		NA		14.5812807882		-4.448		-1.642		1028		3.0103		110.219		1		0.5		60		-0.973		0.92		15.414		8.608		0.112		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.111		37		0.997		0.944		D		NA		NA		NA		NA		0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252		99		0/1		961024859		C/T		NA		PM887_S80		NA		932.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.67E-05		1.00E-04		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		RR593		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		671		411		260		NA		38.7481371088		NA		38.7481371088		-1.062		-0.166		681		3.0103		8.739		1		0.5		60		0.339		7.11		0.038		1.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		480709531		A/AG		NA		RR593_S17		NA		4769.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		ZW1657		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		539		345		194		NA		35.9925788497		NA		35.9925788497		-0.398		-0.553		541		3.0103		0		1		0.5		60		0.299		6.67		0.384		0.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		363107174		A/AG		NA		ZW1657_S24		NA		3593.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		AB793		BCOR		exonic		frameshift_deletion		BCOR:NM_001123383:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123384:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123385:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_017745:exon4:c.617delT:p.F206fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39933981		GA		G		1019		127		892		NA		87.5368007851		NA		87.5368007851		-1.669		3.154		1023		3.0103		0		1		0.5		60		1.131		25.46		3.599		0.725		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		259860913		GA/G		NA		AB793_S32		NA		25948.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		BCOR		exonic		nonsynonymous_SNV		BCOR:NM_001123383:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123384:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123385:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_017745:exon4:c.G1780A:p.V594I		NA		2.28E-05		NA		NA		0.17		T		1		D		0.994		D		Xp11.4		chrX		39932819		C		T		973		458		515		NA		52.9290853032		NA		52.9290853032		24.114		-0.137		995		3.0103		545.5		1		0.5		59.98		0.025		14.56		25.785		7.315		NA		NA		0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T		NA		NA		5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009		99		0/1		1419109717		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		14162.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		3.00E-04		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		BCORL1		exonic		nonsynonymous_SNV		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.G2669A:p.R890Q,BCORL1:NM_021946:exon3:c.G2669A:p.R890Q		rs201843717		2.00E-04		0.000794702		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.022		D		1		D		0.99		D		Xq26.1		chrX		129149417		G		A		1023		736		287		NA		28.054740958		NA		28.054740958		23.151		0.106		1033		3.0103		178.864		1		0.5		60		0.467		5.69		15.742		7.392		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		T		0.166		T		NA		NA		5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273		99		0/1		5853016030		G/A		NA		GR09-01457_S29		rs201843717		5824.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		1.00E-04		0		9.00E-04		0		2.00E-04		0		0		0.001		0.0026		NA

		GR12-04794		BCORL1		exonic		nonframeshift_insertion		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP,BCORL1:NM_021946:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129147689		T		TAGCACCTGTCCC		70		60		10		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		0.327		0.931		70		3.0103		0		1		0.5		60		-0.176		1.2		-5.043		0.518		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12103102		T/TAGCACCTGTCCC		NA		GR12-04794_S76		NA		83.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1153_1154insTTTGT:p.K385fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054626		A		ATTTGT		1100		509		591		NA		53.7272727273		NA		53.7272727273		-1.088		-1.667		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.843		11.57		-15.33		0.675		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12769019569		A/ATTTGT		NA		CF642_S90		NA		12731.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		nonsynonymous_SNV		CALR:NM_004343:exon9:c.A1154C:p.K385T		NA		NA		NA		NA		0.128		T		0		B		0.001		B		19p13.2		chr19		13054627		A		C		1100		507		593		NA		53.9090909091		NA		53.9090909091		-13.638		-0.532		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.921		21.17		-28.431		0.671		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6		99		0/1		23325019455		A/C		NA		CF642_S90		NA		23287.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		778		417		361		NA		46.4010282776		NA		46.4010282776		0.347		-0.437		779		3.0103		0.52		1		0.5		60		0.7		17.76		-23.925		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13854016408		A/ATTGTC		NA		CT772_S7		NA		13816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		DCT233		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1105		425		680		NA		61.5384615385		NA		61.5384615385		-10.048		0.083		1107		3.0103		0		1		0.5		63.67		11.443		14.22		-9.266		0.713		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15747015671		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DCT233_S8		NA		15709.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1116		693		423		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		-11.533		0.181		1119		3.0103		0		1		0.5		62.38		12.134		9.68		-9.802		0.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10835033700		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DJK1586_S44		NA		10797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1418		680		738		NA		52.0451339915		NA		52.0451339915		-10.751		-0.173		1424		3.0103		0.556		1		0.5		63.54		17.551		11.64		-13.573		0.766		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16549026288		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DMP1151_S65		NA		16511.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-11538		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1106		604		502		NA		45.3887884268		NA		45.3887884268		-12.581		0.599		1109		3.0103		0		1		0.5		62.79		10.774		9.45		-9.608		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10484023817		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR07-11538_S55		NA		10446.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR08-08611		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1336		636		700		NA		52.3952095808		NA		52.3952095808		-13.869		-1.37		1340		3.0103		0		1		0.5		63.5		15.591		11.3		-11.873		0.697		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15140024492		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR08-08611_S67		NA		15102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1112		450		662		NA		59.5323741007		NA		59.5323741007		-13.118		0.023		1113		3.0103		0.533		1		0.5		63.57		9.158		17.23		-7.956		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19199021077		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR09-01457_S29		NA		19161.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-00267		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1403		623		780		NA		55.5951532431		NA		55.5951532431		-5.107		-0.896		1407		3.0103		3.498		1		0.5		63.62		15.383		15.93		-10.405		0.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22393028298		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-00267_S31		NA		22355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-08535		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1158		513		645		NA		55.6994818653		NA		55.6994818653		-14.797		0.028		1160		3.0103		0		1		0.5		63.42		14.216		22.04		-10.164		0.74		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25554019551		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-08535_S6		NA		25516.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		285		51		234		NA		82.1052631579		NA		82.1052631579		-2.808		-0.042		285		3.0103		1.916		1		0.5		64.36		3.564		18.8		-0.778		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		539601222		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR12-04794_S76		NA		5358.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		JP1462		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		910		507		403		NA		44.2857142857		NA		44.2857142857		-11.518		1.938		911		3.0103		0.524		1		0.5		62.35		7.134		8.78		-7.408		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8027019862		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		JP1462_S58		NA		7989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1095_1140del:p.Q365fs		NA		NA		NA		ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054567		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A		572		458		114		NA		19.9300699301		NA		19.9300699301		-6.456		1.497		572		3.0103		360.171		1		0.5		60.04		1.092		5.56		-11.779		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3217023797		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG/A		NA		KGJ1516_S22		NA		3179.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		941		457		484		NA		51.4346439957		NA		51.4346439957		-11.891		0.238		948		3.0103		0		1		0.5		62.73		8.365		10.96		-7.125		0.68		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10353017735		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		LRZ239_S20		NA		10315.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		ML540		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		1025		645		380		NA		37.0731707317		NA		37.0731707317		-0.906		-0.08		1030		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.004		6.52		-26.151		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6721025814		A/ATTGTC		NA		ML540_S56		NA		6683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		MTW281		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		783		492		291		NA		37.1647509579		NA		37.1647509579		-10.463		-0.226		785		3.0103		0		1		0.5		61.98		6.804		7.3		-5.227		0.705		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5752019657		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		MTW281_S91		NA		5714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		907		380		527		NA		58.1036383682		NA		58.1036383682		-11.933		0.418		908		3.0103		0.525		1		0.5		63.05		7.54		17.51		-6.192		0.688		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15915018744		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		PBB1310_S41		NA		15877.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		STB1531		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1111		590		521		NA		46.8946894689		NA		46.8946894689		-15.498		-1.409		1113		3.0103		0.529		1		0.5		62.8		11.27		13.11		-9.319		0.636		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14601029302		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		STB1531_S19		NA		14563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		CT772		CBL		exonic		nonsynonymous_SNV		CBL:NM_005188:exon8:c.A1136C:p.Q379P		NA		NA		NA		NA		0.001		D		0.999		D		0.978		D		11q23.3		chr11		119148916		A		C		1006		61		945		NA		93.9363817097		NA		93.9363817097		-1.595		1.521		1012		3.0103		0		2		1		60		1.374		26.06		-1.919		0.727		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953		99		1-Jan		2624213980		C/C		NA		CT772_S7		NA		26213.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		CBLB		exonic		nonsynonymous_SNV		CBLB:NM_170662:exon10:c.A1396G:p.N466D		rs61758360		0.004		0.00878594		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.185		T		0.084		B		0.036		B		3q13.11		chr3		105438902		T		C		471		173		298		NA		63.2696390658		NA		63.2696390658		-16.655		1.142		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.658		16.04		-0.255		1.374		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		T		0.082		T		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724		99		0/1		758103949		T/C		NA		LST327_S66		NA		7552.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.64E-05		0		0.0557		0		0		0.0011		2.00E-04		NA		0.0437		NA

		GR12-04794		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_001195132:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_058197:exon1:c.T146C:p.I49T		rs199907548		4.00E-04		0.000199681		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.993		D		9p21.3		chr9		21974681		A		G		227		186		41		NA		18.0616740088		NA		18.0616740088		-8.132		-0.296		228		3.0103		243.447		1		0.5		60		1.465		2.17		2.111		7.475		NA		NA		1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101		99		0/1		52105002		A/G		NA		GR12-04794_S76		rs199907548		492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0046		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR13-12872		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_058197:exon1:c.C302T:p.P101L		rs75256133		1.00E-04		0.00199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974525		G		A		401		221		180		NA		44.8877805486		NA		44.8877805486		16.606		-0.19		403		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		11.51		-1.143		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		464205383		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs75256133		4613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.0019		0		0		0		0		NA		0.0099		NA

		GR14-02215		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_001195132:exon3:c.C496T:p.H166Y		rs181044510		3.00E-04		0.000998403		NA		0.077		T		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968732		G		A		503		265		238		NA		47.3161033797		NA		47.3161033797		-17.531		-0.466		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		11.03		1.346		0.592		NA		NA		1		N		NA		NA		-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209		99		0/1		557407153		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs181044510		5545.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0.5		3.00E-04		0		3.00E-04		NA		0.003		0.002

		MAG1147		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		252		60		192		NA		76.1904761905		NA		76.1904761905		-1.35		0.2		252		3.0103		0		1		0.5		60		-0.756		20.46		-0.527		2.399		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		518501066		C/T		NA		MAG1147_S32		rs3731249		5156.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MLF1485		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		496		146		350		NA		70.564516129		NA		70.564516129		-13.581		-0.805		498		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.803		18.44		-0.786		1.902		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		917302920		C/T		NA		MLF1485_S36		rs3731249		9144.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		AB793		CEBPA		exonic		nonframeshift_insertion		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.232_233insACCCGC:p.P78delinsHPP,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.694_695insACCCGC:p.P232delinsHPP,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.547_548insACCCGC:p.P183delinsHPP,CEBPA:NM_004364:exon1:c.589_590insACCCGC:p.P197delinsHPP		NA		0.0454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.11		chr19		33792731		G		GGCGGGT		54		24		30		NA		55.5555555556		NA		55.5555555556		-0.096		-1.262		55		3.0103		1.021		1		0.5		60		-0.548		21.29		-3.229		0.551		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118701181		G/GGCGGGT		NA		AB793_S32		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.1		NA		0.0319		0		0.0489		NA		NA		NA

		GR07-15077		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		569		481		88		NA		15.4657293497		NA		15.4657293497		-1.948		0.673		572		3.0103		10.933		1		0.5		60		1.421		0.42		-1.857		3.374		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		26509634		T/C		NA		GR07-15077_S54		NA		236.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		567		475		92		NA		16.2257495591		NA		16.2257495591		-1.666		0.122		571		3.0103		10.974		1		0.5		60		0.511		0.6		-1.714		3.269		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		37109362		T/C		NA		GR10-06220_S78		NA		342.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202544:exon4:c.288delC:p.L96fs,CUX1:NM_001202546:exon4:c.225delC:p.L75fs,CUX1:NM_001202543:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_001913:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181500:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181552:exon5:c.303delC:p.L101fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740677		TC		T		416		261		155		NA		37.2596153846		NA		37.2596153846		2.174		-0.048		417		3.0103		0		1		0.5		60		0.781		9.27		-0.518		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		389508494		TC/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		3857.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202544:exon18:c.T1696C:p.F566L,CUX1:NM_001202545:exon18:c.T1606C:p.F536L,CUX1:NM_001202546:exon18:c.T1627C:p.F543L,CUX1:NM_001913:exon19:c.T1744C:p.F582L,CUX1:NM_181500:exon19:c.T1738C:p.F580L		NA		8.33E-06		NA		NA		0		D		0.985		D		0.901		P		7q22.1		chr7		101923392		T		C		54		45		9		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-4.271		0.186		54		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		1.16		-0.116		0.046		NA		NA		0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598		91		0/1		9101184		T/C		NA		GR12-04794_S76		NA		62.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.68E-05		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202543:exon24:c.4190delC:p.A1397fs,CUX1:NM_181552:exon24:c.4157delC:p.A1386fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101891960		GC		G		91		74		17		NA		18.6813186813		NA		18.6813186813		0.611		0.245		91		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		2.73		2.114		0.684		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28602329		GC/G		NA		GR12-04794_S76		NA		248.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202543:exon24:c.G4136A:p.R1379Q,CUX1:NM_181552:exon24:c.G4103A:p.R1368Q		NA		0.0096		0.00259585		NA		0.774		T		0		B		0.001		B		7q22.1		chr7		101891907		G		A		138		48		90		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		9.225		0.901		138		3.0103		0		1		0.5		60		-0.753		17.81		0.959		1.493		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259		99		0/1		24860770		G/A		NA		STB1531_S19		NA		2457.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0192		0		NA		0.0091		0		0.0103		NA		NA		0.001

		CT772		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_022552:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175629:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175630:exon3:c.A89C:p.E30A		rs143730975		0.003		0.00159744		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		0.996		D		0.987		D		2p23.3		chr2		25523096		T		G		390		174		216		NA		55.3846153846		NA		55.3846153846		-7.822		1.911		393		3.0103		4.445		1		0.5		60		-0.791		10.39		1.298		0.523		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726		99		0/1		408203302		T/G		NA		CT772_S7		rs143730975		4053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0014		2.00E-04		0.0014		0		0.0214		0.003		0.0059		2.00E-04		NA		NA		0.007

		GR11-08535		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_153759:exon13:c.C1495T:p.R499C,DNMT3A:NM_022552:exon17:c.C2062T:p.R688C,DNMT3A:NM_175629:exon17:c.C2062T:p.R688C		NA		NA		NA		NA		0.067		T		0.823		P		0.214		B		2p23.3		chr2		25464451		G		A		486		297		189		NA		38.8888888889		NA		38.8888888889		18.595		0.688		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		8.97		0.941		0.341		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824		99		0/1		438805750		G/A		NA		GR11-08535_S6		NA		4359.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		DNMT3A		exonic		stopgain		DNMT3A:NM_153759:exon3:c.G220T:p.E74X,DNMT3A:NM_022552:exon7:c.G787T:p.E263X,DNMT3A:NM_175629:exon7:c.G787T:p.E263X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25470974		C		A		1030		499		531		NA		51.5533980583		NA		51.5533980583		-3.88		0.053		1047		3.0103		0.521		1		0.5		60		0.058		10.19		-0.241		0.768		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.238		37		0.997		0.991		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236		99		0/1		10525010248		C/A		NA		RR593_S17		NA		10496.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		325		183		142		NA		43.6923076923		NA		43.6923076923		-13.727		0.897		326		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		8.52		-15.054		0.473		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		279604825		A/G		NA		CF642_S90		rs139212214		2767.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon5:c.C631T:p.R211C		NA		2.47E-05		NA		NA		0.009		D		0.042		B		0.003		B		12p13.2		chr12		12022525		C		T		504		253		251		NA		49.8015873016		NA		49.8015873016		17.923		-0.069		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.233		12.13		-0.565		0.685		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336		99		0/1		614404212		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		6115.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		351		178		173		NA		49.2877492877		NA		49.2877492877		-14.427		0.393		351		3.0103		0		1		0.5		60		-0.055		10.3		-15.977		0.665		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		364204418		A/G		NA		GR10-06220_S78		rs139212214		3613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		281		90		191		NA		67.9715302491		NA		67.9715302491		-10.973		-0.353		290		3.0103		0		1		0.5		60		-0.23		14.41		-12.977		1.696		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		407701952		A/G		NA		HFL1059_S94		rs139212214		4048.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon6:c.G1106A:p.R369Q		NA		NA		NA		NA		0.005		D		1		D		1		D		12p13.2		chr12		12037475		G		A		1011		627		384		NA		37.9821958457		NA		37.9821958457		16.822		0.396		1027		3.0103		0.536		1		0.5		60		-1.063		7.67		-0.729		0.78		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274		99		0/1		7786010729		G/A		NA		KGJ1516_S22		NA		7757.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		369		202		167		NA		45.2574525745		NA		45.2574525745		-14.66		-0.959		373		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		8.93		-16.173		0.522		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		332305225		A/G		NA		PM451_S92		rs139212214		3294.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon16:c.C1848A:p.F616L,EZH2:NM_152998:exon16:c.C1884A:p.F628L,EZH2:NM_001203247:exon17:c.C2001A:p.F667L,EZH2:NM_001203248:exon17:c.C1974A:p.F658L,EZH2:NM_004456:exon17:c.C2016A:p.F672L		NA		NA		NA		NA		0.018		D		1		D		1		D		7q36.1		chr7		148507438		G		T		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		-1.174		-1.875		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.516		11.51		-0.573		0.552		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043		99		0/1		561306779		G/T		NA		CF642_S90		NA		5584.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203248:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203249:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_004456:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_152998:exon2:c.48delG:p.R16fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148544342		TC		T		1377		886		491		NA		35.6572258533		NA		35.6572258533		-7.267		0.88		1384		3.0103		11.987		1		0.5		60		0.656		8.15		15.523		1.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11265029305		TC/T		NA		CT772_S7		NA		11227.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		frameshift_insertion		EZH2:NM_001203249:exon14:c.1547dupA:p.N516fs,EZH2:NM_152998:exon14:c.1583dupA:p.N528fs,EZH2:NM_001203247:exon15:c.1700dupA:p.N567fs,EZH2:NM_001203248:exon15:c.1673dupA:p.N558fs,EZH2:NM_004456:exon15:c.1715dupA:p.N572fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148511186		G		GT		916		467		449		NA		49.0174672489		NA		49.0174672489		0.678		0.771		919		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.033		11.85		-24.59		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10896012390		G/GT		NA		DM530_S5		NA		10858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		stopgain		EZH2:NM_001203247:exon4:c.T293G:p.L98X,EZH2:NM_001203248:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_001203249:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_004456:exon4:c.T293G:p.L98X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148529796		A		C		491		233		258		NA		52.5458248473		NA		52.5458248473		6.287		2.299		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.167		13.73		0.528		0.8		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.438		39		0.989		0.993		D		NA		NA		NA		NA		0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967		99		0/1		676805820		A/C		NA		DM530_S5		NA		6739.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203248:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203249:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_004456:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_152998:exon3:c.127delA:p.S43fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543680		CT		C		547		354		193		NA		35.2833638026		NA		35.2833638026		17.031		0.368		550		3.0103		0		1		0.5		60		0.715		9.71		17.07		0.261		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5349012857		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		5311.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon18:c.T1976A:p.I659N,EZH2:NM_152998:exon18:c.T2012A:p.I671N,EZH2:NM_001203247:exon19:c.T2129A:p.I710N,EZH2:NM_001203248:exon19:c.T2102A:p.I701N,EZH2:NM_004456:exon19:c.T2144A:p.I715N		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.98		D		7q36.1		chr7		148506214		A		T		483		332		151		NA		31.2629399586		NA		31.2629399586		-14.111		1.058		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.324		6.45		-0.406		0.189		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29		99		0/1		314209720		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		3113.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon14:c.T1543C:p.C515R,EZH2:NM_152998:exon14:c.T1579C:p.C527R,EZH2:NM_001203247:exon15:c.T1696C:p.C566R,EZH2:NM_001203248:exon15:c.T1669C:p.C557R,EZH2:NM_004456:exon15:c.T1711C:p.C571R		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.998		D		7q36.1		chr7		148511191		A		G		503		272		231		NA		45.9244532803		NA		45.9244532803		1.79		-0.044		505		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.091		9.67		-0.383		0.544		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308		99		0/1		489006031		A/G		NA		GR08-08611_S67		NA		4861.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		489		254		235		NA		48.0572597137		NA		48.0572597137		18.977		-0.054		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.03		12.86		-2.842		0.619		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		631905980		C/G		NA		GR11-19462_S18		rs2302427		6290.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR13-14616		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		481		247		234		NA		48.6486486486		NA		48.6486486486		18.108		-0.464		485		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.079		12.85		0.729		0.641		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		620906112		C/G		NA		GR13-14616_S69		rs2302427		6180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		JP1462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		18.333		1.229		485		3.0103		0		1		0.5		60		1.867		11.76		-0.242		0.552		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		573306604		C/G		NA		JP1462_S58		rs2302427		5704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		PSH1557		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		494		254		240		NA		48.5829959514		NA		48.5829959514		18.697		-1.031		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.015		12.84		-1.456		0.638		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		637305999		C/G		NA		PSH1557_S45		rs2302427		6344.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		DFL1388		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		26		26		NA		50		NA		50		6.085		1.638		55		3.0103		3.096		1		0.5		60		-0.284		11.38		0.412		0.091		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		6200973		C/T		NA		DFL1388_S42		rs2335052		591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR05-07907		GATA2		exonic		nonframeshift_deletion		GATA2:NM_001145662:exon6:c.1123_1128del:p.375_376del,GATA2:NM_032638:exon6:c.1165_1170del:p.389_390del,GATA2:NM_001145661:exon7:c.1165_1170del:p.389_390del		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128200134		CCTTCTT		C		225		125		100		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		4.238		-0.797		225		3.0103		0		1		0.5		60		0.475		16.83		0.496		0.496		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		382307086		CCTTCTT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		3785.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		109		38		71		NA		65.1376146789		NA		65.1376146789		8.575		-0.773		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.792		17.64		-2.108		1.483		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		195101471		C/T		NA		GR09-01457_S29		rs2335052		1922.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR10-06220		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		89		43		46		NA		51.6853932584		NA		51.6853932584		8.116		-0.53		91		3.0103		0		1		0.5		60		0.669		13.27		-1.548		0.242		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		120901415		C/T		NA		GR10-06220_S78		rs2335052		1180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR12-06743		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		59		35		24		NA		40.6779661017		NA		40.6779661017		5.578		0.162		60		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		8.79		0.023		0.394		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		54701078		C/T		NA		GR12-06743_S45		rs2335052		518.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR13-12872		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		6.646		0.126		60		3.0103		0		1		0.5		60		-0.392		12.1		0.584		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		75401092		C/T		NA		GR13-12872_S21		rs2335052		725.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		HFL1059		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_032638:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_001145661:exon5:c.C913G:p.L305V		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.999		D		3q21.3		chr3		128202807		G		C		988		558		430		NA		43.5222672065		NA		43.5222672065		-1.358		1.914		997		3.0103		1.75		1		0.5		60		-1.637		8.4		-0.266		0.842		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906		99		0/1		8330011909		G/C		NA		HFL1059_S94		NA		8301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		500		414		86		NA		17.2		NA		17.2		-1.248		-0.534		502		3.0103		11.025		1		0.5		60		0.706		0.83		-1.799		3.034		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		44107964		T/C		NA		KK683_S34		NA		412.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		5.847		-0.421		66		3.0103		0		1		0.5		60		0.51		11.66		-0.288		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		72801045		C/T		NA		LST327_S66		rs2335052		699.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		PM887		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		8.74		-0.531		104		3.0103		0		1		0.5		60		0.795		13.11		0.505		0.752		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		137901575		C/T		NA		PM887_S80		rs2335052		1350.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		596		510		86		NA		14.4295302013		NA		14.4295302013		-2.772		-1.117		597		3.0103		10.871		1		0.5		60		0.735		0.12		-0.313		3.363		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		99010230		T/C		NA		STB1531_S19		NA		70.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		57		23		34		NA		59.649122807		NA		59.649122807		6.352		-0.642		59		3.0103		0		1		0.5		60		-0.366		15.65		-0.773		1.14		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		9200845		C/T		NA		STB1531_S19		rs2335052		891.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		VC1374		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		1		51		NA		98.0769230769		NA		98.0769230769		1.599		-0.999		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		34.69		0.333		6.518		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		46		0/1		1832046		C/T		NA		VC1374_S46		rs2335052		1803.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		JP1462		GNAS		exonic		nonsynonymous_SNV		GNAS:NM_001077489:exon7:c.G557A:p.R186H,GNAS:NM_080426:exon7:c.G560A:p.R187H,GNAS:NM_000516:exon8:c.G602A:p.R201H,GNAS:NM_001077488:exon8:c.G605A:p.R202H,GNAS:NM_001309840:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_001309861:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_080425:exon8:c.G2531A:p.R844H		rs121913495		7.41E-05		NA		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)		0.001		D		1		D		1		D		20q13.32		chr20		57484421		G		A		494		351		143		NA		28.9473684211		NA		28.9473684211		17.011		-0.595		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.011		6.21		1.094		0.155		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461		99		0/1		309606850		G/A		NA		JP1462_S58		rs121913495		3067.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.61E-05		8.64E-05		2.00E-04		0		5.99E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_005343:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_176795:exon2:c.T2A:p.M1K		NA		NA		NA		NA		0		D		0.993		D		0.956		D		11p15.5		chr11		534321		A		T		154		131		23		NA		14.9350649351		NA		14.9350649351		-0.71		0.679		155		3.0103		1.851		1		0.5		60.28		-0.877		3.39		0.385		0.637		0		D		1		D		NA		NA		-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295		99		0/1		55104991		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_005343:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_176795:exon2:c.T23A:p.V8E		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		11p15.5		chr11		534300		A		T		140		117		23		NA		16.4285714286		NA		16.4285714286		0.112		-1.996		140		3.0103		5.869		1		0.5		60.31		-1.282		4.03		-0.9		0.47		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295		99		0/1		59204701		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		563.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		IDH1		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH1:NM_001282386:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_001282387:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_005896:exon4:c.G395A:p.R132H		rs121913500		1.65E-05		NA		ID=COSM28746;OCCURENCE=1(salivary_gland),5(prostate),1(large_intestine),1(urinary_tract),1(skin),1(NS),39(bone),3497(central_nervous_system),214(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung)		0.025		D		0.127		B		0.06		B		2q34		chr2		209113112		C		T		483		327		156		NA		32.298136646		NA		32.298136646		16.819		0.776		485		3.0103		0		1		0.5		60		-0.849		6.8		0.539		0.206		0		D		1		D		4.54		H		-2.19		D		-4.44		D		0.815		7.592		34		0.999		0.941		D		0.587		D		0.782		D		0.707		0		4.69		0.871		0.852		0.997		0.997		14.378		99		0/1		331208084		C/T		NA		ZW1657_S24		rs121913500		3283.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		IDH2		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH2:NM_001290114:exon2:c.C28T:p.R10W,IDH2:NM_001289910:exon4:c.C262T:p.R88W,IDH2:NM_002168:exon4:c.C418T:p.R140W		NA		NA		NA		ID=COSM41877;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(large_intestine)		0		D		1		D		1		D		15q26.1		chr15		90631935		G		A		1015		646		369		NA		36.354679803		NA		36.354679803		14.118		-1.106		1020		3.0103		0		1		0.5		60		-0.754		6.36		1.124		0.73		0		D		1		D		4.235		H		-2.26		D		-7.52		D		0.964		6.065		28.1		0.999		0.897		D		0.719		D		0.842		D		0.745		0		3.65		-0.045		0.127		0.989		1		6.052		99		0/1		6479013249		G/A		NA		CGC1500PB_S16		NA		6450.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		678		616		62		NA		9.1445427729		NA		9.1445427729		0.363		1.829		681		3.0103		2.024		1		0.5		60		-0.797		0.14		-5.966		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134020046		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CF642_S90		NA		96.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		489		422		67		NA		13.7014314928		NA		13.7014314928		-0.727		-1.609		492		3.0103		1.671		1		0.5		60		-1.866		1.77		-6.419		0.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		905013390		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CP586_S68		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		612		452		160		NA		26.1437908497		NA		26.1437908497		0.163		0.774		624		3.0103		0.602		1		0.5		60		1.1		5.78		-8.707		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3574014014		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DFL1388_S42		NA		3536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		288		212		76		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		2.876		-0.373		291		3.0103		2.971		1		0.5		60		1.088		5.95		-5.916		0.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		175207368		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DLA349_S79		NA		1714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		547		491		56		NA		10.2376599634		NA		10.2376599634		-0.165		-0.062		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		0.39		-6.11		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		251015681		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR07-08208_S88		NA		213.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		373		279		94		NA		25.2010723861		NA		25.2010723861		0.985		1.116		381		3.0103		3.229		1		0.5		60		0.119		5.67		-6.697		0.868		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		215108769		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-00267_S31		NA		2113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		192		138		54		NA		28.125		NA		28.125		-0.782		-0.218		196		3.0103		5.87		1		0.5		60		0.785		6.35		-4.167		0.746		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125604134		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-16105_S93		NA		1218.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		276		227		49		NA		17.7536231884		NA		17.7536231884		0.684		-0.097		280		3.0103		0		1		0.5		60		0.17		2.65		-5.487		0.726		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77007190		G/GGGGGCCGAGTC		NA		JP1462_S58		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		389		312		77		NA		19.794344473		NA		19.794344473		0.242		-0.932		392		3.0103		2.843		1		0.5		60		0.487		3.76		-6.068		0.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1500011481		G/GGGGGCCGAGTC		NA		MMT1391_S26		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		433		327		106		NA		24.480369515		NA		24.480369515		-0.651		0.344		438		3.0103		4.928		1		0.5		60		-0.977		5.55		-6.45		0.865		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2440010077		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PBB1310_S41		NA		2402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		492		427		65		NA		13.2113821138		NA		13.2113821138		1.058		0.097		495		3.0103		2.819		1		0.5		60		-0.22		1.54		-5.51		0.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		794013748		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PM887_S80		NA		756.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		397		348		49		NA		12.3425692695		NA		12.3425692695		-0.688		-0.264		399		3.0103		2.655		1		0.5		60		0.634		1.22		-5.252		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		521012003		G/GGGGGCCGAGTC		NA		TM825_S30		NA		483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		948		437		511		NA		53.9029535865		NA		53.9029535865		7.182		-0.005		956		3.0103		1.115		1		0.5		60		-1.546		13.4		-0.641		0.579		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1273109499		G/T		NA		CB791_S81		rs77375493		12702.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		939		554		385		NA		41.0010649627		NA		41.0010649627		4.623		1.235		945		3.0103		0.53		1		0.5		59.97		-0.139		8.87		2.429		0.732		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		8361013196		G/T		NA		CGC1500PB_S16		rs77375493		8332.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		933		521		412		NA		44.1586280815		NA		44.1586280815		7.065		-0.153		936		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.023		10.08		-1.99		0.731		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9436012063		G/T		NA		CM623_S10		rs77375493		9407.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		940		629		311		NA		33.085106383		NA		33.085106383		7.479		-0.303		951		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.347		6.75		-0.828		0.686		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		6375015444		G/T		NA		CP586_S68		rs77375493		6346.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		DLA349		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		944		353		591		NA		62.6059322034		NA		62.6059322034		7.099		1.003		956		3.0103		0.544		1		0.5		60		0.731		16.31		-1.302		0.751		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1542507388		G/T		NA		DLA349_S79		rs77375493		15396.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		315		614		NA		66.0925726588		NA		66.0925726588		2.428		1.486		939		3.0103		3.478		1		0.5		60		-2.127		16.77		-1.589		1.01		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1561206003		G/T		NA		ELM1119pre2m_S6		rs77375493		15583.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-08208		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		911		213		698		NA		76.6190998902		NA		76.6190998902		6.635		1.227		917		3.0103		0.626		1		0.5		59.99		0.756		21.68		0.303		0.752		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1977502989		G/T		NA		GR07-08208_S88		rs77375493		19746.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-15077		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		215		714		NA		76.8568353068		NA		76.8568353068		3.331		-0.55		936		3.0103		1.329		1		0.5		60		0.817		21.37		0.623		0.566		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1987803369		G/T		NA		GR07-15077_S54		rs77375493		19849.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		913		172		741		NA		81.161007667		NA		81.161007667		3.067		0.652		922		3.0103		0.686		1		0.5		59.98		-0.556		21.7		0.703		0.822		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1983902061		G/T		NA		GR10-06220_S78		rs77375493		19810.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-12883		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		875		308		567		NA		64.8		NA		64.8		9.35		0.093		885		3.0103		13.428		1		0.5		60		1.439		14.5		-3.019		1.525		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1271306920		G/T		NA		GR10-12883_S57		rs77375493		12684.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		931		568		363		NA		38.9903329753		NA		38.9903329753		7.909		-0.6		941		3.0103		2.527		1		0.5		60		-0.037		8.56		3.442		0.513		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7995013615		G/T		NA		GR12-06743_S45		rs77375493		7966.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR14-02215		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		892		673		219		NA		24.5515695067		NA		24.5515695067		6.286		0.803		902		3.0103		13.504		1		0.5		59.97		-0.904		3.31		-6.682		1.659		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2978021859		G/T		NA		GR14-02215_S33		rs77375493		2949.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MAG1147		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		439		503		NA		53.3970276008		NA		53.3970276008		5.905		-0.112		954		3.0103		0.522		1		0.5		59.99		-0.818		12.75		2.002		0.718		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1203809552		G/T		NA		MAG1147_S32		rs77375493		12009.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MLF1485		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		930		296		634		NA		68.1720430108		NA		68.1720430108		4.084		0.137		941		3.0103		1.184		1		0.5		60		0.07		17.65		0.445		0.782		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1644005629		G/T		NA		MLF1485_S36		rs77375493		16411.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		503		411		NA		44.9671772429		NA		44.9671772429		4.046		-0.724		928		3.0103		1.742		1		0.5		59.99		-0.611		9.91		0.888		0.602		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9082011248		G/T		NA		MMT1391_S26		rs77375493		9053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PA618		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		947		278		669		NA		70.6441393875		NA		70.6441393875		8.344		0.697		957		3.0103		0		1		0.5		60		1.077		20.03		0.394		0.68		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1900004734		G/T		NA		PA618_S9		rs77375493		18971.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		223		729		NA		76.5756302521		NA		76.5756302521		8.244		-1.576		962		3.0103		0.626		1		0.5		59.98		-1.446		22.15		0.203		0.815		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2111803268		G/T		NA		PM451_S92		rs77375493		21089.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM887		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		616		336		NA		35.2941176471		NA		35.2941176471		7.15		-1.182		963		3.0103		1.154		1		0.5		59.99		0.535		7.64		-0.067		0.816		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7306015422		G/T		NA		PM887_S80		rs77375493		7277.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		752		190		NA		20.16985138		NA		20.16985138		4.318		0.005		953		3.0103		3.248		1		0.5		59.99		-0.568		2.78		-1.581		1.018		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2644019362		G/T		NA		PMJ003BULK_S52		rs77375493		2615.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		251		663		NA		72.5382932166		NA		72.5382932166		2.716		0.085		935		3.0103		0.588		1		0.5		59.98		-0.533		19.06		-0.558		0.76		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1744904446		G/T		NA		PSH1557_S45		rs77375493		17420.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		928		262		666		NA		71.7672413793		NA		71.7672413793		5.416		1.531		937		3.0103		1.974		1		0.5		60		1.248		19.21		0.106		0.868		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1785704474		G/T		NA		RR593_S17		rs77375493		17828.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ZW1657		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		958		148		810		NA		84.5511482255		NA		84.5511482255		7.493		0.962		971		3.0103		2.573		1		0.5		59.98		1.748		24.2		1.187		0.93		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2321501203		G/T		NA		ZW1657_S24		rs77375493		23186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		512		254		258		NA		50.390625		NA		50.390625		-10.982		0.901		513		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		12.18		-1.09		0.709		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		626606304		A/C		NA		ELM1119pre2m_S6		rs3822214		6237.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR07-15077		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		487		257		230		NA		47.227926078		NA		47.227926078		-11.394		-0.654		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.553		11.34		0.024		0.589		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		555106641		A/C		NA		GR07-15077_S54		rs3822214		5522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR10-12883		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		249		245		NA		49.5951417004		NA		49.5951417004		-13.006		-1.252		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		11.68		-1.073		0.681		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		579706119		A/C		NA		GR10-12883_S57		rs3822214		5768.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		MLF1485		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		260		234		NA		47.3684210526		NA		47.3684210526		-8.633		0.969		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.527		11.17		-0.991		0.594		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		554506767		A/C		NA		MLF1485_S36		rs3822214		5516.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		STB1531		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		479		243		236		NA		49.2693110647		NA		49.2693110647		-13.328		0.488		486		3.0103		0		1		0.5		60		-0.808		11.5		3.08		0.664		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		553906147		A/C		NA		STB1531_S19		rs3822214		5510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		DM530		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon34:c.C7498G:p.H2500D		NA		4.20E-05		NA		NA		0.002		D		1		D		0.999		D		9q34.3		chr9		139390693		G		C		370		233		137		NA		37.027027027		NA		37.027027027		-7.586		0.256		371		3.0103		284.808		1		0.5		60		1.274		7.6		11.272		9.735		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189		99		0/1		284005919		G/C		NA		DM530_S5		NA		2811.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		7.25E-05		0		0		NA		NA		NA

		VC1374		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon26:c.C4921T:p.P1641S		NA		0.0014		0.00139776		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.324		T		0.043		B		0.011		B		9q34.3		chr9		139399222		G		A		681		331		350		NA		51.3950073421		NA		51.3950073421		0.133		-0.378		688		3.0103		0.519		1		0.5		60		0.653		9.43		-0.05		0.657		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		T		0.141		T		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908		99		0/1		645006489		G/A		NA		VC1374_S46		NA		6421.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0.0026		NA		NA		NA

		CF642		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		482		260		222		NA		46.0580912863		NA		46.0580912863		1.763		0.544		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.5		10.36		0.029		1.372		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		502306407		C/G		NA		CF642_S90		rs121913237		4994.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35A:p.G12D		rs121913237		8.24E-06		NA		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)		0.011		D		0.372		B		0.399		B		1p13.2		chr1		115258747		C		T		463		391		72		NA		15.5507559395		NA		15.5507559395		12.512		-1.024		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.495		1.55		-0.764		0.035		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		744011015		C/T		NA		DJK1586_S44		rs121913237		715.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		0		0		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		499		367		132		NA		26.4529058116		NA		26.4529058116		0.93		1.165		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.422		4.6		-1.828		1.139		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		2324010170		C/G		NA		GR05-07907_S53		rs121913237		2295.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		exonic		frameshift_insertion		PHF6:NM_001015877:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032335:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032458:exon2:c.22dupA:p.Q7fs		NA		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511668		G		GA		470		226		244		NA		51.914893617		NA		51.914893617		-0.874		-1.25		474		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		11.65		-0.392		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		551304538		G/GA		NA		HFL1059_S94		NA		5475.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		PTPN11		exonic		nonsynonymous_SNV		PTPN11:NM_002834:exon3:c.G214A:p.A72T,PTPN11:NM_080601:exon3:c.G214A:p.A72T		NA		NA		NA		ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.029		D		0.996		D		0.956		D		12q24.13		chr12		112888198		G		A		1078		923		155		NA		14.3784786642		NA		14.3784786642		-7.569		-0.456		1088		3.0103		1.644		1		0.5		60		0.664		0.8		-0.831		0.949		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802		99		0/1		905025783		G/A		NA		GR05-07907_S53		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RUNX1		exonic		stopgain		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C601T:p.R201X		NA		NA		NA		ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36231783		G		A		495		265		230		NA		46.4646464646		NA		46.4646464646		18.747		-0.135		499		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.495		10.76		-0.244		0.562		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.982		40		0.998		0.875		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147		99		0/1		535302308		G/A		NA		DM530_S5		NA		5324.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		705		420		285		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		-18.09		0.902		769		3.0103		133.65		1		0.5		60		1.257		8.95		10.336		10.72		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		6338011146		A/G		NA		ELM1119pre2m_S6		rs111527738		6309.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		GR07-15077		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		584		231		353		NA		60.4452054795		NA		60.4452054795		-16.281		1.046		624		3.0103		127.411		1		0.5		59.97		-0.153		14.78		11.404		10.555		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		865805584		A/G		NA		GR07-15077_S54		rs111527738		8629.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		GR12-04794		RUNX1		exonic		frameshift_insertion		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001754:exon7:c.741dupC:p.N248fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36206770		T		TG		66		47		19		NA		28.7878787879		NA		28.7878787879		-0.042		1.997		66		3.0103		1.035		1		0.5		60		0.878		6.03		-3.47		0.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43501330		T/TG		NA		GR12-04794_S76		NA		397.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C587T:p.T196I		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		0.999		D		21q22.12		chr21		36231797		G		A		487		245		242		NA		49.6919917864		NA		49.6919917864		-18.404		1.431		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.992		11.06		-0.59		0.681		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072		99		0/1		541406230		G/A		NA		GR12-06743_S45		NA		5385.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001754:exon7:c.G710A:p.R237K		NA		NA		NA		ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.022		D		0.996		D		0.987		D		21q22.12		chr21		36206802		C		T		657		325		332		NA		50.5327245053		NA		50.5327245053		-0.984		0.008		662		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.872		10.03		-2.387		0.759		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251		99		0/1		662006582		C/T		NA		GR13-12872_S21		NA		6591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		608		315		293		NA		48.1907894737		NA		48.1907894737		-16.122		-1.574		658		3.0103		74.844		1		0.5		60		-0.329		11.08		5.212		9.059		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		676408203		A/G		NA		PM887_S80		rs111527738		6735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		CT772		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.G2608A:p.G870S		rs267607040		1.66E-05		NA		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		1		D		1		D		18q12.3		chr18		42531913		G		A		492		441		51		NA		10.3658536585		NA		10.3658536585		11.22		0.863		494		3.0103		0		1		0.5		60		-1.088		0.28		-1.702		0.014		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879		99		0/1		16808580		G/A		NA		CT772_S7		rs267607040		139.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.A2605G:p.S869G		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		18q12.3		chr18		42531910		A		G		490		280		210		NA		42.8571428571		NA		42.8571428571		-17.823		0.566		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.77		1.345		0.447		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822		99		0/1		138407361		A/G		NA		KGJ1516_S22		NA		1355.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.G1998C:p.K666N		rs377023736		5.77E-05		NA		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)		0		D		1		D		0.992		D		2q33.1		chr2		198267359		C		G		853		684		169		NA		19.8124267292		NA		19.8124267292		19.201		0.613		858		3.0103		99.434		1		0.5		60		-0.852		3.23		12.316		8.874		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02		99		0/1		2785018007		C/G		NA		CB791_S81		rs377023736		2756.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		9.63E-05		0		0		0		7.49E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		DMP1151		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.C1984G:p.H662D		NA		NA		NA		ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198267373		G		C		971		837		134		NA		13.8002059732		NA		13.8002059732		-15.694		1.896		980		3.0103		76.863		1		0.5		60		-1.265		0.76		13.203		9.811		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799		99		0/1		764023719		G/C		NA		DMP1151_S65		NA		735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		610		368		242		NA		39.6721311475		NA		39.6721311475		-17.318		-0.41		626		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.745		8.38		0.124		0.36		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		514009577		T/C		NA		HFL1059_S94		NA		5111.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		KK683		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		534		438		96		NA		17.9775280899		NA		17.9775280899		-13.045		0.769		548		3.0103		0		1		0.5		60		-0.575		2.07		-2.947		0.048		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		1131012381		T/C		NA		KK683_S34		NA		1102.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2093_2094del:p.Q698fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266837		GCT		G		1059		544		515		NA		48.6307837583		NA		48.6307837583		-23.735		-0.025		1063		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		11.63		-27.339		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12358029718		GCT/G		NA		LST327_S66		NA		12320.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2098_2101del:p.K700fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266830		ACTTT		A		1058		543		515		NA		48.6767485822		NA		48.6767485822		-12.353		1.044		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.257		11.65		-27.687		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12361029676		ACTTT/A		NA		LST327_S66		NA		12323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.G2091T:p.E697D		NA		NA		NA		NA		0.101		T		0.098		B		0.076		B		2q33.1		chr2		198266841		C		A		1059		536		523		NA		49.3862134089		NA		49.3862134089		24.694		-0.849		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.624		19.13		-28.14		0.665		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		T		0.203		T		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719		99		0/1		20290029538		C/A		NA		LST327_S66		NA		20261.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		631		463		168		NA		26.6244057052		NA		26.6244057052		-16.765		0.763		640		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		4.58		-0.142		0.125		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		2919012784		T/C		NA		MTW281_S91		NA		2890.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		SRSF2		exonic		nonframeshift_deletion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.284_307del:p.95_103del,SRSF2:NM_003016:exon1:c.284_307del:p.95_103del		NA		1.96E-05		NA		ID=COSM1318446,COSM146289;OCCURENCE=22(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732935		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG		C		368		194		174		NA		47.2826086957		NA		47.2826086957		-7.272		0.083		368		3.0103		0.377		1		0.5		60		0.106		18.17		2.947		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		672207622		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		6684.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.62E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284G:p.P95R,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284G:p.P95R		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.021		D		1		D		0.99		D		17q25.1		chr17		74732959		G		C		896		559		337		NA		37.6116071429		NA		37.6116071429		-3.79		-0.052		904		3.0103		0		1		0.5		60		1.436		6.34		2.622		0.738		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		5706012159		G/C		NA		GR05-07907_S53		NA		5677.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		PSH1557		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284T:p.P95L,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284T:p.P95L		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM146288,COSM211506,COSM211028;OCCURENCE=53(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.076		T		0.753		P		0.462		P		17q25.1		chr17		74732959		G		A		471		287		184		NA		39.0658174098		NA		39.0658174098		-0.485		1.036		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.747		6.89		1.362		0.702		0		N		1		D		2.215		M		1.34		T		-0.76		N		0.203		3.407		23		0.966		0.89		D		-0.484		T		0.363		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		327206021		G/A		NA		PSH1557_S45		NA		3243.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		1.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		ZW1657		SRSF2		exonic		nonframeshift_insertion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP,SRSF2:NM_003016:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732959		G		GGGC		326		208		118		NA		36.1963190184		NA		36.1963190184		-0.319		0.699		326		3.0103		0.885		1		0.5		60.07		0.303		12.77		-7.537		0.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		420108291		G/GGGC		NA		ZW1657_S24		NA		4163.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		splicing		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123159688		A		ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		440		384		56		NA		12.7272727273		NA		12.7272727273		-12.026		-1.312		440		3.0103		123		1		0.5		60		0.682		1.28		-12.089		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		601021693		A/ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		GR12-04794_S76		NA		563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_001042749:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001282418:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042750:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042751:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_006603:exon3:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon10:c.T4253A:p.L1418Q		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		1		D		4q24		chr4		106193791		T		A		492		379		113		NA		22.9674796748		NA		22.9674796748		15.079		0.252		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.066		3.63		-0.387		0.086		NA		NA		1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577		99		0/1		1814010783		T/A		NA		CM623_S10		NA		1785.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon3:c.C521A:p.P174H,TET2:NM_017628:exon3:c.C521A:p.P174H		rs146031219		0.0019		0.000998403		NA		0.032		D		0.249		B		0.115		B		4q24		chr4		106155620		C		A		1050		503		547		NA		52.0952380952		NA		52.0952380952		12.663		-0.66		1067		3.0103		0.52		1		0.5		60		-1.013		12.78		-0.626		0.618		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198		99		0/1		13443011011		C/A		NA		GR07-08208_S88		rs146031219		13414.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0011		4.00E-04		3.00E-04		0		0.003		0.0029		0.0022		0		0.0015		NA		0.003

		GR13-12872		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1046		553		493		NA		47.1319311663		NA		47.1319311663		6.861		-1.394		1059		3.0103		1.733		1		0.5		59.99		-0.493		10.71		0.921		0.817		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11231012489		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs367758008		11202.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		LST327		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1047		538		509		NA		48.6150907354		NA		48.6150907354		8.673		-0.032		1062		3.0103		0		1		0.5		60		-1.073		11.04		1.35		0.689		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11590012383		G/A		NA		LST327_S66		rs367758008		11561.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		PSH1557		TET2		exonic		frameshift_deletion		TET2:NM_001127208:exon3:c.450delT:p.S150fs,TET2:NM_017628:exon3:c.450delT:p.S150fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106155548		CT		C		1385		955		430		NA		31.0469314079		NA		31.0469314079		-19.813		0.012		1393		3.0103		14.27		1		0.5		60		1.307		7.53		-8.36		1.606		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10461034771		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		10423.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126116:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126117:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001276697:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276698:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276699:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001126118:exon7:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_000546:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126112:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126113:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126114:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001276695:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276696:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276760:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276761:exon8:c.C730A:p.R244S		NA		8.28E-06		NA		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)		0.001		D		0.656		P		0.463		P		17p13.1		chr17		7577091		G		T		502		271		231		NA		46.015936255		NA		46.015936255		13.332		1.697		509		3.0103		0		1		0.5		60		0.454		10.77		-0.296		0.547		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249		99		0/1		543706751		G/T		NA		GR11-19462_S18		NA		5408.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		1.51E-05		0		0		NA		NA		NA

		MAG1147		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126116:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126117:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001276697:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276698:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276699:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001126118:exon7:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_000546:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126112:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126113:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126114:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001276695:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276696:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276760:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276761:exon8:c.G752A:p.R251H		rs55819519		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM1386594,COSM44017;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),6(upper_aerodigestive_tract),1(stomach),1(central_nervous_system),2(urinary_tract),2(large_intestine),1(breast),3(skin)		0.118		T		0.001		B		0.004		B		17p13.1		chr17		7577069		C		T		510		270		240		NA		47.0588235294		NA		47.0588235294		18.789		-0.024		510		3.0103		0		1		0.5		60		1.246		11.77		-1.684		0.583		0.373		N		1		D		1.39		L		-5.65		D		-2.03		N		0.694		2.032		16.41		0.924		0.306		N		0.898		D		0.954		D		0.722		0		-1.23		-0.275		-0.332		0.965		0.705		9.676		99		0/1		603205072		C/T		NA		MAG1147_S32		rs55819519		6003.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		3.00E-04		9.62E-05		8.65E-05		0		0		2.00E-04		0		6.06E-05		NA		NA		0.001

		ELM1119pre2m		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		495		330		165		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-18.001		0.738		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		4.94		0.355		0.027		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		247208838		T/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2443.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		ER890		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		496		379		117		NA		23.5887096774		NA		23.5887096774		-16.151		-1.316		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.84		2.47		-0.286		0.092		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		1253010324		T/G		NA		ER890_S89		NA		1224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-08208		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		812		236		NA		22.5190839695		NA		22.5190839695		7.727		-0.333		1061		3.0103		3.033		1		0.5		59.98		2.102		3.35		-3.301		0.611		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3534020850		G/A		NA		GR07-08208_S88		rs371769427		3505.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR07-15077		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		304		188		NA		38.2113821138		NA		38.2113821138		-18.28		-1.329		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.396		6.29		-0.411		0.041		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		312308206		T/G		NA		GR07-15077_S54		NA		3094.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-16105		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1024		827		197		NA		19.23828125		NA		19.23828125		5.342		0.405		1028		3.0103		0		1		0.5		60		-0.107		2.32		0.613		0.719		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		2407020851		G/A		NA		GR11-16105_S93		rs371769427		2378.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR12-06743		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		317		175		NA		35.5691056911		NA		35.5691056911		-17.918		0.667		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.127		5.11		-0.162		0.073		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		254008511		T/G		NA		GR12-06743_S45		NA		2511.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		485		338		147		NA		30.3092783505		NA		30.3092783505		-17.507		0.937		490		3.0103		0		1		0.5		60		-1.199		4.11		-0.202		0.174		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		202209044		T/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1993.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1099		952		147		NA		13.3757961783		NA		13.3757961783		6.194		-0.277		1107		3.0103		0		1		0.5		60		-0.534		0.77		-0.496		0.757		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		869025334		G/A		NA		PMJ003BULK_S52		rs371769427		840.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		RR593		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1031		492		539		NA		52.2793404462		NA		52.2793404462		6.343		0.081		1035		3.0103		1.092		1		0.5		60		-0.306		12.12		-0.665		0.617		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		12521010592		G/A		NA		RR593_S17		rs371769427		12492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		TM825		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		825		223		NA		21.2786259542		NA		21.2786259542		3.572		-1.118		1058		3.0103		0.643		1		0.5		60		1.002		2.85		-0.255		0.796		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3019021043		G/A		NA		TM825_S30		rs371769427		2990.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		DFL1388		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon2:c.C54A:p.Y18X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809069		C		A		116		18		98		NA		84.4827586207		NA		84.4827586207		6.683		2.238		116		3.0103		0		1		0.5		60		-0.042		23.72		0.949		3.338		0.002		N		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.588		36		0.996		0.629		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901		99		0/1		27800164		C/A		NA		DFL1388_S42		NA		2751.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		ZRSR2		exonic		nonsynonymous_SNV		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.C1147G:p.P383A		rs61741680		7.00E-04		NA		NA		0.061		T		0.734		P		0.297		B		Xp22.2		chrX		15841063		C		G		777		495		282		NA		36.2934362934		NA		36.2934362934		-5.034		-1.715		784		3.0103		150.399		1		0.5		60		-0.434		7.69		12.142		9.777		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		T		0.014		T		NA		NA		5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674		99		0/1		6005012346		C/G		NA		GR09-01457_S29		rs61741680		5976.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0012		1.00E-04		0		0		0		0.0013		0.0016		0		NA		NA		NA

		JP1462		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon5:c.G333A:p.W111X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822254		G		A		301		139		162		NA		53.8205980066		NA		53.8205980066		12.97		-1.022		301		3.0103		0		1		0.5		60		0.059		13.52		-0.338		0.857		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.869		36		0.997		0.985		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5.24		0.917		1.045		1		1		13.2		99		0/1		409703174		G/A		NA		JP1462_S58		NA		4068.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		ZRSR2		exonic		nonframeshift_insertion		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.1314_1315insAGCCGG:p.G438delinsGSR		NA		0.0115		0.0235762		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15841230		C		CAGCCGG		359		179		180		NA		50.139275766		NA		50.139275766		0.975		-1.548		359		3.0103		0		1		0.5		60		-1.178		8.97		-16.129		0.699		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		325909619		C/CAGCCGG		NA		STB1531_S19		NA		3221.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0262		0.0412		0.0045		3.00E-04		0.0184		0.0113		0.0058		0.0037		0.0648		NA		0.0209

																																										676.4892473118





trialFilters1

		MPN		Gene.refGene		Func.refGene		ExonicFunc.refGene		AAChange.refGene		snp138		ExAC_ALL		1000g2015aug_all		cosmic70		SIFT_score		SIFT_pred		Polyphen2_HDIV_score		Polyphen2_HDIV_pred		Polyphen2_HVAR_score		Polyphen2_HVAR_pred		cytoBand		CHROM		POS		REF		ALT		gt_DP		gt_ref_AD		gt_alt1_AD		gt_alt2_AD		VAF_alt1		VAF_alt2		VAF		BaseQRankSum		ClippingRankSum		DP		ExcessHet		FS		MLEAC		MLEAF		MQ		MQRankSum		QD		ReadPosRankSum		SOR		LRT_score		LRT_pred		MutationTaster_score		MutationTaster_pred		MutationAssessor_score		MutationAssessor_pred		FATHMM_score		FATHMM_pred		PROVEAN_score		PROVEAN_pred		VEST3_score		CADD_raw		CADD_phred		DANN_score		fathmm-MKL_coding_score		fathmm-MKL_coding_pred		MetaSVM_score		MetaSVM_pred		MetaLR_score		MetaLR_pred		integrated_fitCons_score		integrated_confidence_value		GERP++_RS		phyloP7way_vertebrate		phyloP20way_mammalian		phastCons7way_vertebrate		phastCons20way_mammalian		SiPhy_29way_logOdds		gt_GQ		gt_GT		gt_PL		gt_GT_alleles		genomicSuperDups		SampleID		ID		QUAL		FILTER		AC		AF		AN		ANNOVAR_DATE		GeneDetail.refGene		esp6500siv2_all		ExAC_AFR		ExAC_AMR		ExAC_EAS		ExAC_FIN		ExAC_NFE		ExAC_OTH		ExAC_SAS		1000g2015aug_afr		1000g2015aug_eas		1000g2015aug_eur

		AB793		CEBPA		exonic		nonframeshift_insertion		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.232_233insACCCGC:p.P78delinsHPP,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.694_695insACCCGC:p.P232delinsHPP,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.547_548insACCCGC:p.P183delinsHPP,CEBPA:NM_004364:exon1:c.589_590insACCCGC:p.P197delinsHPP		NA		0.0454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.11		chr19		33792731		G		GGCGGGT		54		24		30		NA		55.5555555556		NA		55.5555555556		-0.096		-1.262		55		3.0103		1.021		1		0.5		60		-0.548		21.29		-3.229		0.551		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118701181		G/GGCGGGT		NA		AB793_S32		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.1		NA		0.0319		0		0.0489		NA		NA		NA

		AB793		BCOR		exonic		frameshift_deletion		BCOR:NM_001123383:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123384:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123385:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_017745:exon4:c.617delT:p.F206fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39933981		GA		G		1019		127		892		NA		87.5368007851		NA		87.5368007851		-1.669		3.154		1023		3.0103		0		1		0.5		60		1.131		25.46		3.599		0.725		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		259860913		GA/G		NA		AB793_S32		NA		25948.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.G1998C:p.K666N		rs377023736		5.77E-05		NA		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)		0		D		1		D		0.992		D		2q33.1		chr2		198267359		C		G		853		684		169		NA		19.8124267292		NA		19.8124267292		19.201		0.613		858		3.0103		99.434		1		0.5		60		-0.852		3.23		12.316		8.874		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02		99		0/1		2785018007		C/G		NA		CB791_S81		rs377023736		2756.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		9.63E-05		0		0		0		7.49E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		948		437		511		NA		53.9029535865		NA		53.9029535865		7.182		-0.005		956		3.0103		1.115		1		0.5		60		-1.546		13.4		-0.641		0.579		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1273109499		G/T		NA		CB791_S81		rs77375493		12702.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CF642		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		678		616		62		NA		9.1445427729		NA		9.1445427729		0.363		1.829		681		3.0103		2.024		1		0.5		60		-0.797		0.14		-5.966		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134020046		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CF642_S90		NA		96.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		325		183		142		NA		43.6923076923		NA		43.6923076923		-13.727		0.897		326		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		8.52		-15.054		0.473		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		279604825		A/G		NA		CF642_S90		rs139212214		2767.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		CF642		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		482		260		222		NA		46.0580912863		NA		46.0580912863		1.763		0.544		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.5		10.36		0.029		1.372		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		502306407		C/G		NA		CF642_S90		rs121913237		4994.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon16:c.C1848A:p.F616L,EZH2:NM_152998:exon16:c.C1884A:p.F628L,EZH2:NM_001203247:exon17:c.C2001A:p.F667L,EZH2:NM_001203248:exon17:c.C1974A:p.F658L,EZH2:NM_004456:exon17:c.C2016A:p.F672L		NA		NA		NA		NA		0.018		D		1		D		1		D		7q36.1		chr7		148507438		G		T		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		-1.174		-1.875		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.516		11.51		-0.573		0.552		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043		99		0/1		561306779		G/T		NA		CF642_S90		NA		5584.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		614		383		231		NA		37.6221498371		NA		37.6221498371		3.462		0.364		615		3.0103		7.193		1		0.5		60		0.549		7.38		-2.021		1.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		456908645		A/AG		NA		CF642_S90		NA		4531.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1153_1154insTTTGT:p.K385fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054626		A		ATTTGT		1100		509		591		NA		53.7272727273		NA		53.7272727273		-1.088		-1.667		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.843		11.57		-15.33		0.675		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12769019569		A/ATTTGT		NA		CF642_S90		NA		12731.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		nonsynonymous_SNV		CALR:NM_004343:exon9:c.A1154C:p.K385T		NA		NA		NA		NA		0.128		T		0		B		0.001		B		19p13.2		chr19		13054627		A		C		1100		507		593		NA		53.9090909091		NA		53.9090909091		-13.638		-0.532		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.921		21.17		-28.431		0.671		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6		99		0/1		23325019455		A/C		NA		CF642_S90		NA		23287.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2194_2195insACGACGCTCTTCCGATCTT:p.L732fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022709		C		CACGACGCTCTTCCGATCTT		473		436		37		NA		7.822410148		NA		7.822410148		8.439		-0.566		476		3.0103		33.008		1		0.5		60		0.179		0.43		-10.105		6.706		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		241021016		C/CACGACGCTCTTCCGATCTT		NA		CGC1500PB_S16		NA		203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		639		531		108		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		-15.045		0.513		641		3.0103		41.346		1		0.5		59.98		0.593		1.79		-4.827		6.197		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		1169014487		A/G		NA		CGC1500PB_S16		rs34549764		1140.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		CGC1500PB		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202544:exon4:c.288delC:p.L96fs,CUX1:NM_001202546:exon4:c.225delC:p.L75fs,CUX1:NM_001202543:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_001913:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181500:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181552:exon5:c.303delC:p.L101fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740677		TC		T		416		261		155		NA		37.2596153846		NA		37.2596153846		2.174		-0.048		417		3.0103		0		1		0.5		60		0.781		9.27		-0.518		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		389508494		TC/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		3857.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		SRSF2		exonic		nonframeshift_deletion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.284_307del:p.95_103del,SRSF2:NM_003016:exon1:c.284_307del:p.95_103del		NA		1.96E-05		NA		ID=COSM1318446,COSM146289;OCCURENCE=22(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732935		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG		C		368		194		174		NA		47.2826086957		NA		47.2826086957		-7.272		0.083		368		3.0103		0.377		1		0.5		60		0.106		18.17		2.947		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		672207622		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		6684.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.62E-05		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		IDH2		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH2:NM_001290114:exon2:c.C28T:p.R10W,IDH2:NM_001289910:exon4:c.C262T:p.R88W,IDH2:NM_002168:exon4:c.C418T:p.R140W		NA		NA		NA		ID=COSM41877;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(large_intestine)		0		D		1		D		1		D		15q26.1		chr15		90631935		G		A		1015		646		369		NA		36.354679803		NA		36.354679803		14.118		-1.106		1020		3.0103		0		1		0.5		60		-0.754		6.36		1.124		0.73		0		D		1		D		4.235		H		-2.26		D		-7.52		D		0.964		6.065		28.1		0.999		0.897		D		0.719		D		0.842		D		0.745		0		3.65		-0.045		0.127		0.989		1		6.052		99		0/1		6479013249		G/A		NA		CGC1500PB_S16		NA		6450.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		939		554		385		NA		41.0010649627		NA		41.0010649627		4.623		1.235		945		3.0103		0.53		1		0.5		59.97		-0.139		8.87		2.429		0.732		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		8361013196		G/T		NA		CGC1500PB_S16		rs77375493		8332.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CM623		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon10:c.T4253A:p.L1418Q		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		1		D		4q24		chr4		106193791		T		A		492		379		113		NA		22.9674796748		NA		22.9674796748		15.079		0.252		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.066		3.63		-0.387		0.086		NA		NA		1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577		99		0/1		1814010783		T/A		NA		CM623_S10		NA		1785.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		933		521		412		NA		44.1586280815		NA		44.1586280815		7.065		-0.153		936		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.023		10.08		-1.99		0.731		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9436012063		G/T		NA		CM623_S10		rs77375493		9407.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CP586		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		489		422		67		NA		13.7014314928		NA		13.7014314928		-0.727		-1.609		492		3.0103		1.671		1		0.5		60		-1.866		1.77		-6.419		0.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		905013390		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CP586_S68		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		940		629		311		NA		33.085106383		NA		33.085106383		7.479		-0.303		951		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.347		6.75		-0.828		0.686		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		6375015444		G/T		NA		CP586_S68		rs77375493		6346.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CT772		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.G2608A:p.G870S		rs267607040		1.66E-05		NA		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		1		D		1		D		18q12.3		chr18		42531913		G		A		492		441		51		NA		10.3658536585		NA		10.3658536585		11.22		0.863		494		3.0103		0		1		0.5		60		-1.088		0.28		-1.702		0.014		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879		99		0/1		16808580		G/A		NA		CT772_S7		rs267607040		139.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CT772		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_022552:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175629:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175630:exon3:c.A89C:p.E30A		rs143730975		0.003		0.00159744		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		0.996		D		0.987		D		2p23.3		chr2		25523096		T		G		390		174		216		NA		55.3846153846		NA		55.3846153846		-7.822		1.911		393		3.0103		4.445		1		0.5		60		-0.791		10.39		1.298		0.523		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726		99		0/1		408203302		T/G		NA		CT772_S7		rs143730975		4053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0014		2.00E-04		0.0014		0		0.0214		0.003		0.0059		2.00E-04		NA		NA		0.007

		CT772		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		778		417		361		NA		46.4010282776		NA		46.4010282776		0.347		-0.437		779		3.0103		0.52		1		0.5		60		0.7		17.76		-23.925		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13854016408		A/ATTGTC		NA		CT772_S7		NA		13816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		CT772		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203248:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203249:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_004456:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_152998:exon2:c.48delG:p.R16fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148544342		TC		T		1377		886		491		NA		35.6572258533		NA		35.6572258533		-7.267		0.88		1384		3.0103		11.987		1		0.5		60		0.656		8.15		15.523		1.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11265029305		TC/T		NA		CT772_S7		NA		11227.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1554		781		773		NA		49.7425997426		NA		49.7425997426		-7.933		-2.065		1566		3.0103		2.661		1		0.5		59.99		-0.328		12.17		-15.311		0.916		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18945022418		T/TA		NA		CT772_S7		NA		18907.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		CBL		exonic		nonsynonymous_SNV		CBL:NM_005188:exon8:c.A1136C:p.Q379P		NA		NA		NA		NA		0.001		D		0.999		D		0.978		D		11q23.3		chr11		119148916		A		C		1006		61		945		NA		93.9363817097		NA		93.9363817097		-1.595		1.521		1012		3.0103		0		2		1		60		1.374		26.06		-1.919		0.727		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953		99		1-Jan		2624213980		C/C		NA		CT772_S7		NA		26213.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1105		425		680		NA		61.5384615385		NA		61.5384615385		-10.048		0.083		1107		3.0103		0		1		0.5		63.67		11.443		14.22		-9.266		0.713		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15747015671		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DCT233_S8		NA		15709.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DCT233		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1584		880		704		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		-8.651		-0.623		1593		3.0103		6.529		1		0.5		60		0.17		8.99		-16.992		1.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14280025442		T/TA		NA		DCT233_S8		NA		14242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		26		26		NA		50		NA		50		6.085		1.638		55		3.0103		3.096		1		0.5		60		-0.284		11.38		0.412		0.091		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		6200973		C/T		NA		DFL1388_S42		rs2335052		591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		DFL1388		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon2:c.C54A:p.Y18X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809069		C		A		116		18		98		NA		84.4827586207		NA		84.4827586207		6.683		2.238		116		3.0103		0		1		0.5		60		-0.042		23.72		0.949		3.338		0.002		N		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.588		36		0.996		0.629		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901		99		0/1		27800164		C/A		NA		DFL1388_S42		NA		2751.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		612		452		160		NA		26.1437908497		NA		26.1437908497		0.163		0.774		624		3.0103		0.602		1		0.5		60		1.1		5.78		-8.707		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3574014014		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DFL1388_S42		NA		3536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35A:p.G12D		rs121913237		8.24E-06		NA		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)		0.011		D		0.372		B		0.399		B		1p13.2		chr1		115258747		C		T		463		391		72		NA		15.5507559395		NA		15.5507559395		12.512		-1.024		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.495		1.55		-0.764		0.035		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		744011015		C/T		NA		DJK1586_S44		rs121913237		715.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		0		0		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1116		693		423		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		-11.533		0.181		1119		3.0103		0		1		0.5		62.38		12.134		9.68		-9.802		0.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10835033700		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DJK1586_S44		NA		10797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DLA349		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		288		212		76		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		2.876		-0.373		291		3.0103		2.971		1		0.5		60		1.088		5.95		-5.916		0.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		175207368		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DLA349_S79		NA		1714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		944		353		591		NA		62.6059322034		NA		62.6059322034		7.099		1.003		956		3.0103		0.544		1		0.5		60		0.731		16.31		-1.302		0.751		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1542507388		G/T		NA		DLA349_S79		rs77375493		15396.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		DM530		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon34:c.C7498G:p.H2500D		NA		4.20E-05		NA		NA		0.002		D		1		D		0.999		D		9q34.3		chr9		139390693		G		C		370		233		137		NA		37.027027027		NA		37.027027027		-7.586		0.256		371		3.0103		284.808		1		0.5		60		1.274		7.6		11.272		9.735		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189		99		0/1		284005919		G/C		NA		DM530_S5		NA		2811.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		7.25E-05		0		0		NA		NA		NA

		DM530		RUNX1		exonic		stopgain		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C601T:p.R201X		NA		NA		NA		ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36231783		G		A		495		265		230		NA		46.4646464646		NA		46.4646464646		18.747		-0.135		499		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.495		10.76		-0.244		0.562		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.982		40		0.998		0.875		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147		99		0/1		535302308		G/A		NA		DM530_S5		NA		5324.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2083T:p.Q695X		NA		NA		NA		ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022598		C		T		1031		787		244		NA		23.666343356		NA		23.666343356		-19.281		-0.533		1037		3.0103		156.778		1		0.5		60		0.661		3.75		14.663		9.608		0		D		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.528		39		0.998		0.96		D		NA		NA		NA		NA		0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363		99		0/1		3897021042		C/T		NA		DM530_S5		NA		3868.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		stopgain		EZH2:NM_001203247:exon4:c.T293G:p.L98X,EZH2:NM_001203248:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_001203249:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_004456:exon4:c.T293G:p.L98X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148529796		A		C		491		233		258		NA		52.5458248473		NA		52.5458248473		6.287		2.299		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.167		13.73		0.528		0.8		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.438		39		0.989		0.993		D		NA		NA		NA		NA		0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967		99		0/1		676805820		A/C		NA		DM530_S5		NA		6739.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		frameshift_insertion		EZH2:NM_001203249:exon14:c.1547dupA:p.N516fs,EZH2:NM_152998:exon14:c.1583dupA:p.N528fs,EZH2:NM_001203247:exon15:c.1700dupA:p.N567fs,EZH2:NM_001203248:exon15:c.1673dupA:p.N558fs,EZH2:NM_004456:exon15:c.1715dupA:p.N572fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148511186		G		GT		916		467		449		NA		49.0174672489		NA		49.0174672489		0.678		0.771		919		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.033		11.85		-24.59		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10896012390		G/GT		NA		DM530_S5		NA		10858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.C1984G:p.H662D		NA		NA		NA		ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198267373		G		C		971		837		134		NA		13.8002059732		NA		13.8002059732		-15.694		1.896		980		3.0103		76.863		1		0.5		60		-1.265		0.76		13.203		9.811		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799		99		0/1		764023719		G/C		NA		DMP1151_S65		NA		735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon5:c.C631T:p.R211C		NA		2.47E-05		NA		NA		0.009		D		0.042		B		0.003		B		12p13.2		chr12		12022525		C		T		504		253		251		NA		49.8015873016		NA		49.8015873016		17.923		-0.069		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.233		12.13		-0.565		0.685		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336		99		0/1		614404212		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		6115.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		BCOR		exonic		nonsynonymous_SNV		BCOR:NM_001123383:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123384:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123385:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_017745:exon4:c.G1780A:p.V594I		NA		2.28E-05		NA		NA		0.17		T		1		D		0.994		D		Xp11.4		chrX		39932819		C		T		973		458		515		NA		52.9290853032		NA		52.9290853032		24.114		-0.137		995		3.0103		545.5		1		0.5		59.98		0.025		14.56		25.785		7.315		NA		NA		0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T		NA		NA		5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009		99		0/1		1419109717		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		14162.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		3.00E-04		0		0		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1418		680		738		NA		52.0451339915		NA		52.0451339915		-10.751		-0.173		1424		3.0103		0.556		1		0.5		63.54		17.551		11.64		-13.573		0.766		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16549026288		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DMP1151_S65		NA		16511.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		495		330		165		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-18.001		0.738		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		4.94		0.355		0.027		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		247208838		T/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2443.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		512		254		258		NA		50.390625		NA		50.390625		-10.982		0.901		513		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		12.18		-1.09		0.709		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		626606304		A/C		NA		ELM1119pre2m_S6		rs3822214		6237.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		ELM1119pre2m		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		705		420		285		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		-18.09		0.902		769		3.0103		133.65		1		0.5		60		1.257		8.95		10.336		10.72		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		6338011146		A/G		NA		ELM1119pre2m_S6		rs111527738		6309.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		ELM1119pre2m		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		315		614		NA		66.0925726588		NA		66.0925726588		2.428		1.486		939		3.0103		3.478		1		0.5		60		-2.127		16.77		-1.589		1.01		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1561206003		G/T		NA		ELM1119pre2m_S6		rs77375493		15583.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ER890		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		496		379		117		NA		23.5887096774		NA		23.5887096774		-16.151		-1.316		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.84		2.47		-0.286		0.092		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		1253010324		T/G		NA		ER890_S89		NA		1224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		GATA2		exonic		nonframeshift_deletion		GATA2:NM_001145662:exon6:c.1123_1128del:p.375_376del,GATA2:NM_032638:exon6:c.1165_1170del:p.389_390del,GATA2:NM_001145661:exon7:c.1165_1170del:p.389_390del		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128200134		CCTTCTT		C		225		125		100		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		4.238		-0.797		225		3.0103		0		1		0.5		60		0.475		16.83		0.496		0.496		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		382307086		CCTTCTT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		3785.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		499		367		132		NA		26.4529058116		NA		26.4529058116		0.93		1.165		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.422		4.6		-1.828		1.139		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		2324010170		C/G		NA		GR05-07907_S53		rs121913237		2295.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		PTPN11		exonic		nonsynonymous_SNV		PTPN11:NM_002834:exon3:c.G214A:p.A72T,PTPN11:NM_080601:exon3:c.G214A:p.A72T		NA		NA		NA		ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.029		D		0.996		D		0.956		D		12q24.13		chr12		112888198		G		A		1078		923		155		NA		14.3784786642		NA		14.3784786642		-7.569		-0.456		1088		3.0103		1.644		1		0.5		60		0.664		0.8		-0.831		0.949		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802		99		0/1		905025783		G/A		NA		GR05-07907_S53		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G4189A:p.G1397S		rs146464648		0.0021		0.00239617		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.043		D		0.792		P		0.255		B		20q11.21		chr20		31024704		G		A		405		190		215		NA		53.0864197531		NA		53.0864197531		11.707		-0.194		406		3.0103		0		1		0.5		60		0.695		13.53		2.876		1.82		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075		99		0/1		550904517		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs146464648		5480.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0015		3.00E-04		7.00E-04		0		0		0.002		0.0011		0.0064		NA		NA		0.003

		GR05-07907		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		792		526		266		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		-1.049		0.997		798		3.0103		3.47		1		0.5		60		-1.357		6.12		0.037		0.962		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4887011792		A/AG		NA		GR05-07907_S53		NA		4849.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR05-07907		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284G:p.P95R,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284G:p.P95R		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.021		D		1		D		0.99		D		17q25.1		chr17		74732959		G		C		896		559		337		NA		37.6116071429		NA		37.6116071429		-3.79		-0.052		904		3.0103		0		1		0.5		60		1.436		6.34		2.622		0.738		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		5706012159		G/C		NA		GR05-07907_S53		NA		5677.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		GR07-08208		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		547		491		56		NA		10.2376599634		NA		10.2376599634		-0.165		-0.062		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		0.39		-6.11		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		251015681		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR07-08208_S88		NA		213.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		812		236		NA		22.5190839695		NA		22.5190839695		7.727		-0.333		1061		3.0103		3.033		1		0.5		59.98		2.102		3.35		-3.301		0.611		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3534020850		G/A		NA		GR07-08208_S88		rs371769427		3505.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon3:c.C521A:p.P174H,TET2:NM_017628:exon3:c.C521A:p.P174H		rs146031219		0.0019		0.000998403		NA		0.032		D		0.249		B		0.115		B		4q24		chr4		106155620		C		A		1050		503		547		NA		52.0952380952		NA		52.0952380952		12.663		-0.66		1067		3.0103		0.52		1		0.5		60		-1.013		12.78		-0.626		0.618		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198		99		0/1		13443011011		C/A		NA		GR07-08208_S88		rs146031219		13414.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0011		4.00E-04		3.00E-04		0		0.003		0.0029		0.0022		0		0.0015		NA		0.003

		GR07-08208		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		911		213		698		NA		76.6190998902		NA		76.6190998902		6.635		1.227		917		3.0103		0.626		1		0.5		59.99		0.756		21.68		0.303		0.752		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1977502989		G/T		NA		GR07-08208_S88		rs77375493		19746.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon18:c.T1976A:p.I659N,EZH2:NM_152998:exon18:c.T2012A:p.I671N,EZH2:NM_001203247:exon19:c.T2129A:p.I710N,EZH2:NM_001203248:exon19:c.T2102A:p.I701N,EZH2:NM_004456:exon19:c.T2144A:p.I715N		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.98		D		7q36.1		chr7		148506214		A		T		483		332		151		NA		31.2629399586		NA		31.2629399586		-14.111		1.058		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.324		6.45		-0.406		0.189		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29		99		0/1		314209720		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		3113.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203248:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203249:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_004456:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_152998:exon3:c.127delA:p.S43fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543680		CT		C		547		354		193		NA		35.2833638026		NA		35.2833638026		17.031		0.368		550		3.0103		0		1		0.5		60		0.715		9.71		17.07		0.261		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5349012857		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		5311.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		700		499		201		NA		28.7142857143		NA		28.7142857143		-0.829		0.648		706		3.0103		8.636		1		0.5		60		-0.798		4.34		-2.165		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3075012709		A/AG		NA		GR07-11538_S55		NA		3037.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR07-11538		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1106		604		502		NA		45.3887884268		NA		45.3887884268		-12.581		0.599		1109		3.0103		0		1		0.5		62.79		10.774		9.45		-9.608		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10484023817		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR07-11538_S55		NA		10446.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR08-08611		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon14:c.T1543C:p.C515R,EZH2:NM_152998:exon14:c.T1579C:p.C527R,EZH2:NM_001203247:exon15:c.T1696C:p.C566R,EZH2:NM_001203248:exon15:c.T1669C:p.C557R,EZH2:NM_004456:exon15:c.T1711C:p.C571R		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.998		D		7q36.1		chr7		148511191		A		G		503		272		231		NA		45.9244532803		NA		45.9244532803		1.79		-0.044		505		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.091		9.67		-0.383		0.544		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308		99		0/1		489006031		A/G		NA		GR08-08611_S67		NA		4861.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		729		487		242		NA		33.1961591221		NA		33.1961591221		-1.523		1.707		732		3.0103		11.906		1		0.5		59.99		-1.62		5.8		-2.596		1.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4262011475		A/AG		NA		GR08-08611_S67		NA		4224.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR08-08611		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1336		636		700		NA		52.3952095808		NA		52.3952095808		-13.869		-1.37		1340		3.0103		0		1		0.5		63.5		15.591		11.3		-11.873		0.697		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15140024492		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR08-08611_S67		NA		15102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		109		38		71		NA		65.1376146789		NA		65.1376146789		8.575		-0.773		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.792		17.64		-2.108		1.483		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		195101471		C/T		NA		GR09-01457_S29		rs2335052		1922.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR09-01457		ZRSR2		exonic		nonsynonymous_SNV		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.C1147G:p.P383A		rs61741680		7.00E-04		NA		NA		0.061		T		0.734		P		0.297		B		Xp22.2		chrX		15841063		C		G		777		495		282		NA		36.2934362934		NA		36.2934362934		-5.034		-1.715		784		3.0103		150.399		1		0.5		60		-0.434		7.69		12.142		9.777		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		T		0.014		T		NA		NA		5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674		99		0/1		6005012346		C/G		NA		GR09-01457_S29		rs61741680		5976.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0012		1.00E-04		0		0		0		0.0013		0.0016		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		BCORL1		exonic		nonsynonymous_SNV		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.G2669A:p.R890Q,BCORL1:NM_021946:exon3:c.G2669A:p.R890Q		rs201843717		2.00E-04		0.000794702		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.022		D		1		D		0.99		D		Xq26.1		chrX		129149417		G		A		1023		736		287		NA		28.054740958		NA		28.054740958		23.151		0.106		1033		3.0103		178.864		1		0.5		60		0.467		5.69		15.742		7.392		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		T		0.166		T		NA		NA		5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273		99		0/1		5853016030		G/A		NA		GR09-01457_S29		rs201843717		5824.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		1.00E-04		0		9.00E-04		0		2.00E-04		0		0		0.001		0.0026		NA

		GR09-01457		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1112		450		662		NA		59.5323741007		NA		59.5323741007		-13.118		0.023		1113		3.0103		0.533		1		0.5		63.57		9.158		17.23		-7.956		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19199021077		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR09-01457_S29		NA		19161.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		89		43		46		NA		51.6853932584		NA		51.6853932584		8.116		-0.53		91		3.0103		0		1		0.5		60		0.669		13.27		-1.548		0.242		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		120901415		C/T		NA		GR10-06220_S78		rs2335052		1180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR10-06220		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		567		475		92		NA		16.2257495591		NA		16.2257495591		-1.666		0.122		571		3.0103		10.974		1		0.5		60		0.511		0.6		-1.714		3.269		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		37109362		T/C		NA		GR10-06220_S78		NA		342.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		351		178		173		NA		49.2877492877		NA		49.2877492877		-14.427		0.393		351		3.0103		0		1		0.5		60		-0.055		10.3		-15.977		0.665		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		364204418		A/G		NA		GR10-06220_S78		rs139212214		3613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		913		172		741		NA		81.161007667		NA		81.161007667		3.067		0.652		922		3.0103		0.686		1		0.5		59.98		-0.556		21.7		0.703		0.822		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1983902061		G/T		NA		GR10-06220_S78		rs77375493		19810.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-12883		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		249		245		NA		49.5951417004		NA		49.5951417004		-13.006		-1.252		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		11.68		-1.073		0.681		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		579706119		A/C		NA		GR10-12883_S57		rs3822214		5768.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR10-12883		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		875		308		567		NA		64.8		NA		64.8		9.35		0.093		885		3.0103		13.428		1		0.5		60		1.439		14.5		-3.019		1.525		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1271306920		G/T		NA		GR10-12883_S57		rs77375493		12684.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-00267		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		373		279		94		NA		25.2010723861		NA		25.2010723861		0.985		1.116		381		3.0103		3.229		1		0.5		60		0.119		5.67		-6.697		0.868		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		215108769		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-00267_S31		NA		2113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1403		623		780		NA		55.5951532431		NA		55.5951532431		-5.107		-0.896		1407		3.0103		3.498		1		0.5		63.62		15.383		15.93		-10.405		0.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22393028298		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-00267_S31		NA		22355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-08535		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_153759:exon13:c.C1495T:p.R499C,DNMT3A:NM_022552:exon17:c.C2062T:p.R688C,DNMT3A:NM_175629:exon17:c.C2062T:p.R688C		NA		NA		NA		NA		0.067		T		0.823		P		0.214		B		2p23.3		chr2		25464451		G		A		486		297		189		NA		38.8888888889		NA		38.8888888889		18.595		0.688		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		8.97		0.941		0.341		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824		99		0/1		438805750		G/A		NA		GR11-08535_S6		NA		4359.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1158		513		645		NA		55.6994818653		NA		55.6994818653		-14.797		0.028		1160		3.0103		0		1		0.5		63.42		14.216		22.04		-10.164		0.74		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25554019551		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-08535_S6		NA		25516.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-16105		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		192		138		54		NA		28.125		NA		28.125		-0.782		-0.218		196		3.0103		5.87		1		0.5		60		0.785		6.35		-4.167		0.746		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125604134		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-16105_S93		NA		1218.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1024		827		197		NA		19.23828125		NA		19.23828125		5.342		0.405		1028		3.0103		0		1		0.5		60		-0.107		2.32		0.613		0.719		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		2407020851		G/A		NA		GR11-16105_S93		rs371769427		2378.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126116:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126117:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001276697:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276698:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276699:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001126118:exon7:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_000546:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126112:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126113:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126114:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001276695:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276696:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276760:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276761:exon8:c.C730A:p.R244S		NA		8.28E-06		NA		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)		0.001		D		0.656		P		0.463		P		17p13.1		chr17		7577091		G		T		502		271		231		NA		46.015936255		NA		46.015936255		13.332		1.697		509		3.0103		0		1		0.5		60		0.454		10.77		-0.296		0.547		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249		99		0/1		543706751		G/T		NA		GR11-19462_S18		NA		5408.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		1.51E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-19462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		489		254		235		NA		48.0572597137		NA		48.0572597137		18.977		-0.054		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.03		12.86		-2.842		0.619		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		631905980		C/G		NA		GR11-19462_S18		rs2302427		6290.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR12-04794		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202544:exon18:c.T1696C:p.F566L,CUX1:NM_001202545:exon18:c.T1606C:p.F536L,CUX1:NM_001202546:exon18:c.T1627C:p.F543L,CUX1:NM_001913:exon19:c.T1744C:p.F582L,CUX1:NM_181500:exon19:c.T1738C:p.F580L		NA		8.33E-06		NA		NA		0		D		0.985		D		0.901		P		7q22.1		chr7		101923392		T		C		54		45		9		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-4.271		0.186		54		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		1.16		-0.116		0.046		NA		NA		0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598		91		0/1		9101184		T/C		NA		GR12-04794_S76		NA		62.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.68E-05		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCORL1		exonic		nonframeshift_insertion		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP,BCORL1:NM_021946:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129147689		T		TAGCACCTGTCCC		70		60		10		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		0.327		0.931		70		3.0103		0		1		0.5		60		-0.176		1.2		-5.043		0.518		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12103102		T/TAGCACCTGTCCC		NA		GR12-04794_S76		NA		83.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202543:exon24:c.4190delC:p.A1397fs,CUX1:NM_181552:exon24:c.4157delC:p.A1386fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101891960		GC		G		91		74		17		NA		18.6813186813		NA		18.6813186813		0.611		0.245		91		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		2.73		2.114		0.684		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28602329		GC/G		NA		GR12-04794_S76		NA		248.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		RUNX1		exonic		frameshift_insertion		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001754:exon7:c.741dupC:p.N248fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36206770		T		TG		66		47		19		NA		28.7878787879		NA		28.7878787879		-0.042		1.997		66		3.0103		1.035		1		0.5		60		0.878		6.03		-3.47		0.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43501330		T/TG		NA		GR12-04794_S76		NA		397.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_005343:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_176795:exon2:c.T23A:p.V8E		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		11p15.5		chr11		534300		A		T		140		117		23		NA		16.4285714286		NA		16.4285714286		0.112		-1.996		140		3.0103		5.869		1		0.5		60.31		-1.282		4.03		-0.9		0.47		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295		99		0/1		59204701		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		563.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_005343:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_176795:exon2:c.T2A:p.M1K		NA		NA		NA		NA		0		D		0.993		D		0.956		D		11p15.5		chr11		534321		A		T		154		131		23		NA		14.9350649351		NA		14.9350649351		-0.71		0.679		155		3.0103		1.851		1		0.5		60.28		-0.877		3.39		0.385		0.637		0		D		1		D		NA		NA		-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295		99		0/1		55104991		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_001195132:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_058197:exon1:c.T146C:p.I49T		rs199907548		4.00E-04		0.000199681		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.993		D		9p21.3		chr9		21974681		A		G		227		186		41		NA		18.0616740088		NA		18.0616740088		-8.132		-0.296		228		3.0103		243.447		1		0.5		60		1.465		2.17		2.111		7.475		NA		NA		1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101		99		0/1		52105002		A/G		NA		GR12-04794_S76		rs199907548		492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0046		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		splicing		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123159688		A		ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		440		384		56		NA		12.7272727273		NA		12.7272727273		-12.026		-1.312		440		3.0103		123		1		0.5		60		0.682		1.28		-12.089		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		601021693		A/ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		GR12-04794_S76		NA		563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_001042749:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001282418:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042750:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042751:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_006603:exon3:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		285		51		234		NA		82.1052631579		NA		82.1052631579		-2.808		-0.042		285		3.0103		1.916		1		0.5		64.36		3.564		18.8		-0.778		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		539601222		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR12-04794_S76		NA		5358.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		59		35		24		NA		40.6779661017		NA		40.6779661017		5.578		0.162		60		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		8.79		0.023		0.394		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		54701078		C/T		NA		GR12-06743_S45		rs2335052		518.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR12-06743		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		317		175		NA		35.5691056911		NA		35.5691056911		-17.918		0.667		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.127		5.11		-0.162		0.073		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		254008511		T/G		NA		GR12-06743_S45		NA		2511.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2422delC:p.P808fs		NA		1.66E-05		NA		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022936		TC		T		1082		889		193		NA		17.8373382625		NA		17.8373382625		14.449		-0.06		1090		3.0103		129.748		1		0.5		60		0.254		2.17		16.406		6.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2390028726		TC/T		NA		GR12-06743_S45		NA		2352.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.01E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C587T:p.T196I		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		0.999		D		21q22.12		chr21		36231797		G		A		487		245		242		NA		49.6919917864		NA		49.6919917864		-18.404		1.431		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.992		11.06		-0.59		0.681		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072		99		0/1		541406230		G/A		NA		GR12-06743_S45		NA		5385.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		931		568		363		NA		38.9903329753		NA		38.9903329753		7.909		-0.6		941		3.0103		2.527		1		0.5		60		-0.037		8.56		3.442		0.513		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7995013615		G/T		NA		GR12-06743_S45		rs77375493		7966.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR13-12872		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		6.646		0.126		60		3.0103		0		1		0.5		60		-0.392		12.1		0.584		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		75401092		C/T		NA		GR13-12872_S21		rs2335052		725.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR13-12872		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_058197:exon1:c.C302T:p.P101L		rs75256133		1.00E-04		0.00199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974525		G		A		401		221		180		NA		44.8877805486		NA		44.8877805486		16.606		-0.19		403		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		11.51		-1.143		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		464205383		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs75256133		4613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.0019		0		0		0		0		NA		0.0099		NA

		GR13-12872		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G1954A:p.G652S		rs3746609		0.0189		0.0171725		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.653		T		0.444		B		0.035		B		20q11.21		chr20		31022469		G		A		821		622		199		NA		24.2387332521		NA		24.2387332521		18.832		-0.359		825		3.0103		156.778		1		0.5		60		-0.233		4.51		14.18		8.379		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434		99		0/1		3733014268		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs3746609		3704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.002		0.0015		0.1023		0.072		0.0133		0.0051		0.024		0.0027		0.003		0.0585		0.005

		GR13-12872		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001754:exon7:c.G710A:p.R237K		NA		NA		NA		ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.022		D		0.996		D		0.987		D		21q22.12		chr21		36206802		C		T		657		325		332		NA		50.5327245053		NA		50.5327245053		-0.984		0.008		662		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.872		10.03		-2.387		0.759		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251		99		0/1		662006582		C/T		NA		GR13-12872_S21		NA		6591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1046		553		493		NA		47.1319311663		NA		47.1319311663		6.861		-1.394		1059		3.0103		1.733		1		0.5		59.99		-0.493		10.71		0.921		0.817		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11231012489		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs367758008		11202.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		GR13-14616		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		481		247		234		NA		48.6486486486		NA		48.6486486486		18.108		-0.464		485		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.079		12.85		0.729		0.641		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		620906112		C/G		NA		GR13-14616_S69		rs2302427		6180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR14-02215		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		485		338		147		NA		30.3092783505		NA		30.3092783505		-17.507		0.937		490		3.0103		0		1		0.5		60		-1.199		4.11		-0.202		0.174		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		202209044		T/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1993.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		892		673		219		NA		24.5515695067		NA		24.5515695067		6.286		0.803		902		3.0103		13.504		1		0.5		59.97		-0.904		3.31		-6.682		1.659		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2978021859		G/T		NA		GR14-02215_S33		rs77375493		2949.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR14-02215		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_001195132:exon3:c.C496T:p.H166Y		rs181044510		3.00E-04		0.000998403		NA		0.077		T		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968732		G		A		503		265		238		NA		47.3161033797		NA		47.3161033797		-17.531		-0.466		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		11.03		1.346		0.592		NA		NA		1		N		NA		NA		-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209		99		0/1		557407153		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs181044510		5545.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0.5		3.00E-04		0		3.00E-04		NA		0.003		0.002

		GR14-02215		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.3201dupT:p.S1067fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023715		C		CT		1913		1423		490		NA		25.614218505		NA		25.614218505		-7.424		0.251		1921		3.0103		1.507		1		0.5		59.99		0.351		3.4		-15.237		0.521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6541045196		C/CT		NA		GR14-02215_S33		NA		6503.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		281		90		191		NA		67.9715302491		NA		67.9715302491		-10.973		-0.353		290		3.0103		0		1		0.5		60		-0.23		14.41		-12.977		1.696		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		407701952		A/G		NA		HFL1059_S94		rs139212214		4048.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		610		368		242		NA		39.6721311475		NA		39.6721311475		-17.318		-0.41		626		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.745		8.38		0.124		0.36		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		514009577		T/C		NA		HFL1059_S94		NA		5111.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		exonic		frameshift_insertion		PHF6:NM_001015877:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032335:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032458:exon2:c.22dupA:p.Q7fs		NA		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511668		G		GA		470		226		244		NA		51.914893617		NA		51.914893617		-0.874		-1.25		474		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		11.65		-0.392		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		551304538		G/GA		NA		HFL1059_S94		NA		5475.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_032638:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_001145661:exon5:c.C913G:p.L305V		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.999		D		3q21.3		chr3		128202807		G		C		988		558		430		NA		43.5222672065		NA		43.5222672065		-1.358		1.914		997		3.0103		1.75		1		0.5		60		-1.637		8.4		-0.266		0.842		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906		99		0/1		8330011909		G/C		NA		HFL1059_S94		NA		8301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		276		227		49		NA		17.7536231884		NA		17.7536231884		0.684		-0.097		280		3.0103		0		1		0.5		60		0.17		2.65		-5.487		0.726		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77007190		G/GGGGGCCGAGTC		NA		JP1462_S58		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		GNAS		exonic		nonsynonymous_SNV		GNAS:NM_001077489:exon7:c.G557A:p.R186H,GNAS:NM_080426:exon7:c.G560A:p.R187H,GNAS:NM_000516:exon8:c.G602A:p.R201H,GNAS:NM_001077488:exon8:c.G605A:p.R202H,GNAS:NM_001309840:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_001309861:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_080425:exon8:c.G2531A:p.R844H		rs121913495		7.41E-05		NA		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)		0.001		D		1		D		1		D		20q13.32		chr20		57484421		G		A		494		351		143		NA		28.9473684211		NA		28.9473684211		17.011		-0.595		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.011		6.21		1.094		0.155		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461		99		0/1		309606850		G/A		NA		JP1462_S58		rs121913495		3067.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.61E-05		8.64E-05		2.00E-04		0		5.99E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		JP1462		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon5:c.G333A:p.W111X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822254		G		A		301		139		162		NA		53.8205980066		NA		53.8205980066		12.97		-1.022		301		3.0103		0		1		0.5		60		0.059		13.52		-0.338		0.857		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.869		36		0.997		0.985		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5.24		0.917		1.045		1		1		13.2		99		0/1		409703174		G/A		NA		JP1462_S58		NA		4068.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		18.333		1.229		485		3.0103		0		1		0.5		60		1.867		11.76		-0.242		0.552		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		573306604		C/G		NA		JP1462_S58		rs2302427		5704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		JP1462		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		910		507		403		NA		44.2857142857		NA		44.2857142857		-11.518		1.938		911		3.0103		0.524		1		0.5		62.35		7.134		8.78		-7.408		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8027019862		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		JP1462_S58		NA		7989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1095_1140del:p.Q365fs		NA		NA		NA		ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054567		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A		572		458		114		NA		19.9300699301		NA		19.9300699301		-6.456		1.497		572		3.0103		360.171		1		0.5		60.04		1.092		5.56		-11.779		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3217023797		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG/A		NA		KGJ1516_S22		NA		3179.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.A2605G:p.S869G		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		18q12.3		chr18		42531910		A		G		490		280		210		NA		42.8571428571		NA		42.8571428571		-17.823		0.566		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.77		1.345		0.447		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822		99		0/1		138407361		A/G		NA		KGJ1516_S22		NA		1355.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		707		465		242		NA		34.2291371994		NA		34.2291371994		-1.148		-0.313		709		3.0103		9.41		1		0.5		60		1.869		6.04		-1.153		1.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4311010843		A/AG		NA		KGJ1516_S22		NA		4273.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		KGJ1516		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon6:c.G1106A:p.R369Q		NA		NA		NA		NA		0.005		D		1		D		1		D		12p13.2		chr12		12037475		G		A		1011		627		384		NA		37.9821958457		NA		37.9821958457		16.822		0.396		1027		3.0103		0.536		1		0.5		60		-1.063		7.67		-0.729		0.78		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274		99		0/1		7786010729		G/A		NA		KGJ1516_S22		NA		7757.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		500		414		86		NA		17.2		NA		17.2		-1.248		-0.534		502		3.0103		11.025		1		0.5		60		0.706		0.83		-1.799		3.034		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		44107964		T/C		NA		KK683_S34		NA		412.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		534		438		96		NA		17.9775280899		NA		17.9775280899		-13.045		0.769		548		3.0103		0		1		0.5		60		-0.575		2.07		-2.947		0.048		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		1131012381		T/C		NA		KK683_S34		NA		1102.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		LRZ239		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2616A:p.C872X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023131		C		A		453		257		196		NA		43.2671081678		NA		43.2671081678		15.185		0.803		458		3.0103		0		1		0.5		60		-0.832		9.96		-0.3		0.459		0.271		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9.308		35		0.983		0.162		N		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633		99		0/1		453906047		C/A		NA		LRZ239_S20		NA		4510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		941		457		484		NA		51.4346439957		NA		51.4346439957		-11.891		0.238		948		3.0103		0		1		0.5		62.73		8.365		10.96		-7.125		0.68		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10353017735		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		LRZ239_S20		NA		10315.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		LST327		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		5.847		-0.421		66		3.0103		0		1		0.5		60		0.51		11.66		-0.288		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		72801045		C/T		NA		LST327_S66		rs2335052		699.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		LST327		CBLB		exonic		nonsynonymous_SNV		CBLB:NM_170662:exon10:c.A1396G:p.N466D		rs61758360		0.004		0.00878594		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.185		T		0.084		B		0.036		B		3q13.11		chr3		105438902		T		C		471		173		298		NA		63.2696390658		NA		63.2696390658		-16.655		1.142		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.658		16.04		-0.255		1.374		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		T		0.082		T		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724		99		0/1		758103949		T/C		NA		LST327_S66		NA		7552.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.64E-05		0		0.0557		0		0		0.0011		2.00E-04		NA		0.0437		NA

		LST327		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1047		538		509		NA		48.6150907354		NA		48.6150907354		8.673		-0.032		1062		3.0103		0		1		0.5		60		-1.073		11.04		1.35		0.689		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11590012383		G/A		NA		LST327_S66		rs367758008		11561.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2098_2101del:p.K700fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266830		ACTTT		A		1058		543		515		NA		48.6767485822		NA		48.6767485822		-12.353		1.044		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.257		11.65		-27.687		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12361029676		ACTTT/A		NA		LST327_S66		NA		12323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2093_2094del:p.Q698fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266837		GCT		G		1059		544		515		NA		48.6307837583		NA		48.6307837583		-23.735		-0.025		1063		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		11.63		-27.339		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12358029718		GCT/G		NA		LST327_S66		NA		12320.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1772dupA:p.Y591_Q592delinsX		NA		2.49E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022286		T		TA		1306		789		517		NA		39.5865237366		NA		39.5865237366		-5.539		1.515		1313		3.0103		18.286		1		0.5		60		0.507		10.08		7.135		1.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13198021845		T/TA		NA		LST327_S66		NA		13160.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		2.00E-04		1.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.G2091T:p.E697D		NA		NA		NA		NA		0.101		T		0.098		B		0.076		B		2q33.1		chr2		198266841		C		A		1059		536		523		NA		49.3862134089		NA		49.3862134089		24.694		-0.849		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.624		19.13		-28.14		0.665		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		T		0.203		T		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719		99		0/1		20290029538		C/A		NA		LST327_S66		NA		20261.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		252		60		192		NA		76.1904761905		NA		76.1904761905		-1.35		0.2		252		3.0103		0		1		0.5		60		-0.756		20.46		-0.527		2.399		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		518501066		C/T		NA		MAG1147_S32		rs3731249		5156.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MAG1147		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126116:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126117:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001276697:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276698:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276699:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001126118:exon7:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_000546:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126112:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126113:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126114:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001276695:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276696:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276760:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276761:exon8:c.G752A:p.R251H		rs55819519		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM1386594,COSM44017;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),6(upper_aerodigestive_tract),1(stomach),1(central_nervous_system),2(urinary_tract),2(large_intestine),1(breast),3(skin)		0.118		T		0.001		B		0.004		B		17p13.1		chr17		7577069		C		T		510		270		240		NA		47.0588235294		NA		47.0588235294		18.789		-0.024		510		3.0103		0		1		0.5		60		1.246		11.77		-1.684		0.583		0.373		N		1		D		1.39		L		-5.65		D		-2.03		N		0.694		2.032		16.41		0.924		0.306		N		0.898		D		0.954		D		0.722		0		-1.23		-0.275		-0.332		0.965		0.705		9.676		99		0/1		603205072		C/T		NA		MAG1147_S32		rs55819519		6003.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		3.00E-04		9.62E-05		8.65E-05		0		0		2.00E-04		0		6.06E-05		NA		NA		0.001

		MAG1147		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		439		503		NA		53.3970276008		NA		53.3970276008		5.905		-0.112		954		3.0103		0.522		1		0.5		59.99		-0.818		12.75		2.002		0.718		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1203809552		G/T		NA		MAG1147_S32		rs77375493		12009.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ML540		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		1025		645		380		NA		37.0731707317		NA		37.0731707317		-0.906		-0.08		1030		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.004		6.52		-26.151		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6721025814		A/ATTGTC		NA		ML540_S56		NA		6683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		MLF1485		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		260		234		NA		47.3684210526		NA		47.3684210526		-8.633		0.969		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.527		11.17		-0.991		0.594		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		554506767		A/C		NA		MLF1485_S36		rs3822214		5516.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		MLF1485		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		496		146		350		NA		70.564516129		NA		70.564516129		-13.581		-0.805		498		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.803		18.44		-0.786		1.902		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		917302920		C/T		NA		MLF1485_S36		rs3731249		9144.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MLF1485		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		930		296		634		NA		68.1720430108		NA		68.1720430108		4.084		0.137		941		3.0103		1.184		1		0.5		60		0.07		17.65		0.445		0.782		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1644005629		G/T		NA		MLF1485_S36		rs77375493		16411.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MMT1391		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		389		312		77		NA		19.794344473		NA		19.794344473		0.242		-0.932		392		3.0103		2.843		1		0.5		60		0.487		3.76		-6.068		0.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1500011481		G/GGGGGCCGAGTC		NA		MMT1391_S26		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2235delT:p.D745fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022749		AT		A		901		706		195		NA		21.6426193119		NA		21.6426193119		-1.343		0.474		903		3.0103		14.383		1		0.5		60		-0.685		2.13		-2.218		1.166		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1959026118		AT/A		NA		MMT1391_S26		NA		1921.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		503		411		NA		44.9671772429		NA		44.9671772429		4.046		-0.724		928		3.0103		1.742		1		0.5		59.99		-0.611		9.91		0.888		0.602		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9082011248		G/T		NA		MMT1391_S26		rs77375493		9053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MTW281		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		631		463		168		NA		26.6244057052		NA		26.6244057052		-16.765		0.763		640		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		4.58		-0.142		0.125		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		2919012784		T/C		NA		MTW281_S91		NA		2890.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		MTW281		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		783		492		291		NA		37.1647509579		NA		37.1647509579		-10.463		-0.226		785		3.0103		0		1		0.5		61.98		6.804		7.3		-5.227		0.705		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5752019657		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		MTW281_S91		NA		5714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		PA618		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		947		278		669		NA		70.6441393875		NA		70.6441393875		8.344		0.697		957		3.0103		0		1		0.5		60		1.077		20.03		0.394		0.68		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1900004734		G/T		NA		PA618_S9		rs77375493		18971.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PBB1310		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		433		327		106		NA		24.480369515		NA		24.480369515		-0.651		0.344		438		3.0103		4.928		1		0.5		60		-0.977		5.55		-6.45		0.865		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2440010077		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PBB1310_S41		NA		2402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		907		380		527		NA		58.1036383682		NA		58.1036383682		-11.933		0.418		908		3.0103		0.525		1		0.5		63.05		7.54		17.51		-6.192		0.688		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15915018744		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		PBB1310_S41		NA		15877.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2323delT:p.L775X		NA		1.65E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022837		AT		A		1449		766		683		NA		47.1359558316		NA		47.1359558316		-2.197		-0.938		1463		3.0103		1.909		1		0.5		60		0.728		10.98		14.953		0.871		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15951024042		AT/A		NA		PBB1310_S41		NA		15913.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM451		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		369		202		167		NA		45.2574525745		NA		45.2574525745		-14.66		-0.959		373		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		8.93		-16.173		0.522		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		332305225		A/G		NA		PM451_S92		rs139212214		3294.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		223		729		NA		76.5756302521		NA		76.5756302521		8.244		-1.576		962		3.0103		0.626		1		0.5		59.98		-1.446		22.15		0.203		0.815		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2111803268		G/T		NA		PM451_S92		rs77375493		21089.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM887		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		8.74		-0.531		104		3.0103		0		1		0.5		60		0.795		13.11		0.505		0.752		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		137901575		C/T		NA		PM887_S80		rs2335052		1350.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		PM887		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		492		427		65		NA		13.2113821138		NA		13.2113821138		1.058		0.097		495		3.0103		2.819		1		0.5		60		-0.22		1.54		-5.51		0.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		794013748		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PM887_S80		NA		756.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2269T:p.Q757X		NA		2.48E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022784		C		T		1015		867		148		NA		14.5812807882		NA		14.5812807882		-4.448		-1.642		1028		3.0103		110.219		1		0.5		60		-0.973		0.92		15.414		8.608		0.112		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.111		37		0.997		0.944		D		NA		NA		NA		NA		0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252		99		0/1		961024859		C/T		NA		PM887_S80		NA		932.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.67E-05		1.00E-04		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM887		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		608		315		293		NA		48.1907894737		NA		48.1907894737		-16.122		-1.574		658		3.0103		74.844		1		0.5		60		-0.329		11.08		5.212		9.059		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		676408203		A/G		NA		PM887_S80		rs111527738		6735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		PM887		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		616		336		NA		35.2941176471		NA		35.2941176471		7.15		-1.182		963		3.0103		1.154		1		0.5		59.99		0.535		7.64		-0.067		0.816		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7306015422		G/T		NA		PM887_S80		rs77375493		7277.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1099		952		147		NA		13.3757961783		NA		13.3757961783		6.194		-0.277		1107		3.0103		0		1		0.5		60		-0.534		0.77		-0.496		0.757		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		869025334		G/A		NA		PMJ003BULK_S52		rs371769427		840.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		752		190		NA		20.16985138		NA		20.16985138		4.318		0.005		953		3.0103		3.248		1		0.5		59.99		-0.568		2.78		-1.581		1.018		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2644019362		G/T		NA		PMJ003BULK_S52		rs77375493		2615.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PSH1557		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284T:p.P95L,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284T:p.P95L		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM146288,COSM211506,COSM211028;OCCURENCE=53(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.076		T		0.753		P		0.462		P		17q25.1		chr17		74732959		G		A		471		287		184		NA		39.0658174098		NA		39.0658174098		-0.485		1.036		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.747		6.89		1.362		0.702		0		N		1		D		2.215		M		1.34		T		-0.76		N		0.203		3.407		23		0.966		0.89		D		-0.484		T		0.363		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		327206021		G/A		NA		PSH1557_S45		NA		3243.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		1.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		PSH1557		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		494		254		240		NA		48.5829959514		NA		48.5829959514		18.697		-1.031		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.015		12.84		-1.456		0.638		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		637305999		C/G		NA		PSH1557_S45		rs2302427		6344.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		PSH1557		TET2		exonic		frameshift_deletion		TET2:NM_001127208:exon3:c.450delT:p.S150fs,TET2:NM_017628:exon3:c.450delT:p.S150fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106155548		CT		C		1385		955		430		NA		31.0469314079		NA		31.0469314079		-19.813		0.012		1393		3.0103		14.27		1		0.5		60		1.307		7.53		-8.36		1.606		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10461034771		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		10423.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		251		663		NA		72.5382932166		NA		72.5382932166		2.716		0.085		935		3.0103		0.588		1		0.5		59.98		-0.533		19.06		-0.558		0.76		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1744904446		G/T		NA		PSH1557_S45		rs77375493		17420.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		RR593		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		671		411		260		NA		38.7481371088		NA		38.7481371088		-1.062		-0.166		681		3.0103		8.739		1		0.5		60		0.339		7.11		0.038		1.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		480709531		A/AG		NA		RR593_S17		NA		4769.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		RR593		DNMT3A		exonic		stopgain		DNMT3A:NM_153759:exon3:c.G220T:p.E74X,DNMT3A:NM_022552:exon7:c.G787T:p.E263X,DNMT3A:NM_175629:exon7:c.G787T:p.E263X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25470974		C		A		1030		499		531		NA		51.5533980583		NA		51.5533980583		-3.88		0.053		1047		3.0103		0.521		1		0.5		60		0.058		10.19		-0.241		0.768		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.238		37		0.997		0.991		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236		99		0/1		10525010248		C/A		NA		RR593_S17		NA		10496.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1031		492		539		NA		52.2793404462		NA		52.2793404462		6.343		0.081		1035		3.0103		1.092		1		0.5		60		-0.306		12.12		-0.665		0.617		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		12521010592		G/A		NA		RR593_S17		rs371769427		12492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		928		262		666		NA		71.7672413793		NA		71.7672413793		5.416		1.531		937		3.0103		1.974		1		0.5		60		1.248		19.21		0.106		0.868		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1785704474		G/T		NA		RR593_S17		rs77375493		17828.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		57		23		34		NA		59.649122807		NA		59.649122807		6.352		-0.642		59		3.0103		0		1		0.5		60		-0.366		15.65		-0.773		1.14		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		9200845		C/T		NA		STB1531_S19		rs2335052		891.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		596		510		86		NA		14.4295302013		NA		14.4295302013		-2.772		-1.117		597		3.0103		10.871		1		0.5		60		0.735		0.12		-0.313		3.363		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		99010230		T/C		NA		STB1531_S19		NA		70.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202543:exon24:c.G4136A:p.R1379Q,CUX1:NM_181552:exon24:c.G4103A:p.R1368Q		NA		0.0096		0.00259585		NA		0.774		T		0		B		0.001		B		7q22.1		chr7		101891907		G		A		138		48		90		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		9.225		0.901		138		3.0103		0		1		0.5		60		-0.753		17.81		0.959		1.493		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259		99		0/1		24860770		G/A		NA		STB1531_S19		NA		2457.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0192		0		NA		0.0091		0		0.0103		NA		NA		0.001

		STB1531		ZRSR2		exonic		nonframeshift_insertion		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.1314_1315insAGCCGG:p.G438delinsGSR		NA		0.0115		0.0235762		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15841230		C		CAGCCGG		359		179		180		NA		50.139275766		NA		50.139275766		0.975		-1.548		359		3.0103		0		1		0.5		60		-1.178		8.97		-16.129		0.699		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		325909619		C/CAGCCGG		NA		STB1531_S19		NA		3221.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0262		0.0412		0.0045		3.00E-04		0.0184		0.0113		0.0058		0.0037		0.0648		NA		0.0209

		STB1531		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		479		243		236		NA		49.2693110647		NA		49.2693110647		-13.328		0.488		486		3.0103		0		1		0.5		60		-0.808		11.5		3.08		0.664		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		553906147		A/C		NA		STB1531_S19		rs3822214		5510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		STB1531		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1111		590		521		NA		46.8946894689		NA		46.8946894689		-15.498		-1.409		1113		3.0103		0.529		1		0.5		62.8		11.27		13.11		-9.319		0.636		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14601029302		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		STB1531_S19		NA		14563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		TM825		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		397		348		49		NA		12.3425692695		NA		12.3425692695		-0.688		-0.264		399		3.0103		2.655		1		0.5		60		0.634		1.22		-5.252		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		521012003		G/GGGGGCCGAGTC		NA		TM825_S30		NA		483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		825		223		NA		21.2786259542		NA		21.2786259542		3.572		-1.118		1058		3.0103		0.643		1		0.5		60		1.002		2.85		-0.255		0.796		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3019021043		G/A		NA		TM825_S30		rs371769427		2990.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		VC1374		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		1		51		NA		98.0769230769		NA		98.0769230769		1.599		-0.999		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		34.69		0.333		6.518		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		46		0/1		1832046		C/T		NA		VC1374_S46		rs2335052		1803.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		VC1374		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon26:c.C4921T:p.P1641S		NA		0.0014		0.00139776		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.324		T		0.043		B		0.011		B		9q34.3		chr9		139399222		G		A		681		331		350		NA		51.3950073421		NA		51.3950073421		0.133		-0.378		688		3.0103		0.519		1		0.5		60		0.653		9.43		-0.05		0.657		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		T		0.141		T		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908		99		0/1		645006489		G/A		NA		VC1374_S46		NA		6421.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0.0026		NA		NA		NA

		ZW1657		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		826		722		104		NA		12.5907990315		NA		12.5907990315		-13.155		-0.428		833		3.0103		61.659		1		0.5		59.94		-0.139		0.59		-11.168		6.941		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		512021268		A/G		NA		ZW1657_S24		rs34549764		483.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		ZW1657		SRSF2		exonic		nonframeshift_insertion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP,SRSF2:NM_003016:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732959		G		GGGC		326		208		118		NA		36.1963190184		NA		36.1963190184		-0.319		0.699		326		3.0103		0.885		1		0.5		60.07		0.303		12.77		-7.537		0.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		420108291		G/GGGC		NA		ZW1657_S24		NA		4163.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		IDH1		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH1:NM_001282386:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_001282387:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_005896:exon4:c.G395A:p.R132H		rs121913500		1.65E-05		NA		ID=COSM28746;OCCURENCE=1(salivary_gland),5(prostate),1(large_intestine),1(urinary_tract),1(skin),1(NS),39(bone),3497(central_nervous_system),214(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung)		0.025		D		0.127		B		0.06		B		2q34		chr2		209113112		C		T		483		327		156		NA		32.298136646		NA		32.298136646		16.819		0.776		485		3.0103		0		1		0.5		60		-0.849		6.8		0.539		0.206		0		D		1		D		4.54		H		-2.19		D		-4.44		D		0.815		7.592		34		0.999		0.941		D		0.587		D		0.782		D		0.707		0		4.69		0.871		0.852		0.997		0.997		14.378		99		0/1		331208084		C/T		NA		ZW1657_S24		rs121913500		3283.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		ZW1657		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		539		345		194		NA		35.9925788497		NA		35.9925788497		-0.398		-0.553		541		3.0103		0		1		0.5		60		0.299		6.67		0.384		0.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		363107174		A/AG		NA		ZW1657_S24		NA		3593.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		ZW1657		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		958		148		810		NA		84.5511482255		NA		84.5511482255		7.493		0.962		971		3.0103		2.573		1		0.5		59.98		1.748		24.2		1.187		0.93		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2321501203		G/T		NA		ZW1657_S24		rs77375493		23186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA
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		ZW1657		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		826		722		104		NA		12.5907990315		NA		12.5907990315		-13.155		-0.428		833		3.0103		61.659		1		0.5		59.94		-0.139		0.59		-11.168		6.941		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003		NA		512021268		A/G		99		0/1		NA		rs34549764		483.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		CGC1500PB		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		639		531		108		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		-15.045		0.513		641		3.0103		41.346		1		0.5		59.98		0.593		1.79		-4.827		6.197		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003		NA		1169014487		A/G		99		0/1		NA		rs34549764		1140.77		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR12-06743		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2422delC:p.P808fs		NA		1.66E-05		NA		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022936		TC		T		1082		889		193		NA		17.8373382625		NA		17.8373382625		14.449		-0.06		1090		3.0103		129.748		1		0.5		60		0.254		2.17		16.406		6.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		3.01E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		2390028726		TC/T		99		0/1		NA		NA		2352.73		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		MMT1391		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2235delT:p.D745fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022749		AT		A		901		706		195		NA		21.6426193119		NA		21.6426193119		-1.343		0.474		903		3.0103		14.383		1		0.5		60		-0.685		2.13		-2.218		1.166		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1959026118		AT/A		99		0/1		NA		NA		1921.73		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		CGC1500PB		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2194_2195insACGACGCTCTTCCGATCTT:p.L732fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022709		C		CACGACGCTCTTCCGATCTT		473		436		37		NA		7.822410148		NA		7.822410148		8.439		-0.566		476		3.0103		33.008		1		0.5		60		0.179		0.43		-10.105		6.706		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		241021016		C/CACGACGCTCTTCCGATCTT		99		0/1		NA		NA		203.73		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR14-02215		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.3201dupT:p.S1067fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023715		C		CT		1913		1423		490		NA		25.614218505		NA		25.614218505		-7.424		0.251		1921		3.0103		1.507		1		0.5		59.99		0.351		3.4		-15.237		0.521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		6541045196		C/CT		99		0/1		NA		NA		6503.73		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		GR07-11538		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		700		499		201		NA		28.7142857143		NA		28.7142857143		-0.829		0.648		706		3.0103		8.636		1		0.5		60		-0.798		4.34		-2.165		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		3075012709		A/AG		99		0/1		NA		NA		3037.73		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		GR08-08611		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		729		487		242		NA		33.1961591221		NA		33.1961591221		-1.523		1.707		732		3.0103		11.906		1		0.5		59.99		-1.62		5.8		-2.596		1.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		4262011475		A/AG		99		0/1		NA		NA		4224.73		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		GR05-07907		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		792		526		266		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		-1.049		0.997		798		3.0103		3.47		1		0.5		60		-1.357		6.12		0.037		0.962		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		4887011792		A/AG		99		0/1		NA		NA		4849.73		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		KGJ1516		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		707		465		242		NA		34.2291371994		NA		34.2291371994		-1.148		-0.313		709		3.0103		9.41		1		0.5		60		1.869		6.04		-1.153		1.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		4311010843		A/AG		99		0/1		NA		NA		4273.73		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		ZW1657		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		539		345		194		NA		35.9925788497		NA		35.9925788497		-0.398		-0.553		541		3.0103		0		1		0.5		60		0.299		6.67		0.384		0.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		363107174		A/AG		99		0/1		NA		NA		3593.73		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		CF642		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		614		383		231		NA		37.6221498371		NA		37.6221498371		3.462		0.364		615		3.0103		7.193		1		0.5		60		0.549		7.38		-2.021		1.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		456908645		A/AG		99		0/1		NA		NA		4531.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		RR593		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		671		411		260		NA		38.7481371088		NA		38.7481371088		-1.062		-0.166		681		3.0103		8.739		1		0.5		60		0.339		7.11		0.038		1.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		480709531		A/AG		99		0/1		NA		NA		4769.73		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		DCT233		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1584		880		704		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		-8.651		-0.623		1593		3.0103		6.529		1		0.5		60		0.17		8.99		-16.992		1.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		14280025442		T/TA		99		0/1		NA		NA		14242.73		NA		1		0.5		2		DCT233_S8		2/1/16

		CT772		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1554		781		773		NA		49.7425997426		NA		49.7425997426		-7.933		-2.065		1566		3.0103		2.661		1		0.5		59.99		-0.328		12.17		-15.311		0.916		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		18945022418		T/TA		99		0/1		NA		NA		18907.73		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		GR13-12872		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G1954A:p.G652S		rs3746609		0.0189		0.0171725		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.653		T		0.444		B		0.035		B		20q11.21		chr20		31022469		G		A		821		622		199		NA		24.2387332521		NA		24.2387332521		18.832		-0.359		825		3.0103		156.778		1		0.5		60		-0.233		4.51		14.18		8.379		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434		0.002		0.0015		0.1023		0.072		0.0133		0.0051		0.024		0.0027		0.003		0.0585		0.005		NA		3733014268		G/A		99		0/1		NA		rs3746609		3704.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		GR05-07907		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G4189A:p.G1397S		rs146464648		0.0021		0.00239617		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.043		D		0.792		P		0.255		B		20q11.21		chr20		31024704		G		A		405		190		215		NA		53.0864197531		NA		53.0864197531		11.707		-0.194		406		3.0103		0		1		0.5		60		0.695		13.53		2.876		1.82		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075		0.0015		3.00E-04		7.00E-04		0		0		0.002		0.0011		0.0064		NA		NA		0.003		NA		550904517		G/A		99		0/1		NA		rs146464648		5480.77		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		PM887		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2269T:p.Q757X		NA		2.48E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022784		C		T		1015		867		148		NA		14.5812807882		NA		14.5812807882		-4.448		-1.642		1028		3.0103		110.219		1		0.5		60		-0.973		0.92		15.414		8.608		0.112		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.111		37		0.997		0.944		D		NA		NA		NA		NA		0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252		NA		0		8.67E-05		1.00E-04		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		961024859		C/T		99		0/1		NA		NA		932.77		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		DM530		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2083T:p.Q695X		NA		NA		NA		ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022598		C		T		1031		787		244		NA		23.666343356		NA		23.666343356		-19.281		-0.533		1037		3.0103		156.778		1		0.5		60		0.661		3.75		14.663		9.608		0		D		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.528		39		0.998		0.96		D		NA		NA		NA		NA		0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3897021042		C/T		99		0/1		NA		NA		3868.77		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		LST327		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1772dupA:p.Y591_Q592delinsX		NA		2.49E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022286		T		TA		1306		789		517		NA		39.5865237366		NA		39.5865237366		-5.539		1.515		1313		3.0103		18.286		1		0.5		60		0.507		10.08		7.135		1.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		1.00E-04		2.00E-04		1.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		13198021845		T/TA		99		0/1		NA		NA		13160.73		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		LRZ239		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2616A:p.C872X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023131		C		A		453		257		196		NA		43.2671081678		NA		43.2671081678		15.185		0.803		458		3.0103		0		1		0.5		60		-0.832		9.96		-0.3		0.459		0.271		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9.308		35		0.983		0.162		N		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		453906047		C/A		99		0/1		NA		NA		4510.77		NA		1		0.5		2		LRZ239_S20		2/1/16

		PBB1310		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2323delT:p.L775X		NA		1.65E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022837		AT		A		1449		766		683		NA		47.1359558316		NA		47.1359558316		-2.197		-0.938		1463		3.0103		1.909		1		0.5		60		0.728		10.98		14.953		0.871		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		15951024042		AT/A		99		0/1		NA		NA		15913.73		NA		1		0.5		2		PBB1310_S41		2/1/16

		AB793		BCOR		exonic		frameshift_deletion		BCOR:NM_001123383:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123384:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123385:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_017745:exon4:c.617delT:p.F206fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39933981		GA		G		1019		127		892		NA		87.5368007851		NA		87.5368007851		-1.669		3.154		1023		3.0103		0		1		0.5		60		1.131		25.46		3.599		0.725		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		259860913		GA/G		99		0/1		NA		NA		25948.73		NA		1		0.5		2		AB793_S32		2/1/16

		DMP1151		BCOR		exonic		nonsynonymous_SNV		BCOR:NM_001123383:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123384:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123385:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_017745:exon4:c.G1780A:p.V594I		NA		2.28E-05		NA		NA		0.17		T		1		D		0.994		D		Xp11.4		chrX		39932819		C		T		973		458		515		NA		52.9290853032		NA		52.9290853032		24.114		-0.137		995		3.0103		545.5		1		0.5		59.98		0.025		14.56		25.785		7.315		NA		NA		0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T		NA		NA		5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009		NA		0		0		3.00E-04		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		1419109717		C/T		99		0/1		NA		NA		14162.77		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		GR12-04794		BCORL1		exonic		nonframeshift_insertion		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP,BCORL1:NM_021946:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129147689		T		TAGCACCTGTCCC		70		60		10		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		0.327		0.931		70		3.0103		0		1		0.5		60		-0.176		1.2		-5.043		0.518		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12103102		T/TAGCACCTGTCCC		99		0/1		NA		NA		83.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		GR09-01457		BCORL1		exonic		nonsynonymous_SNV		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.G2669A:p.R890Q,BCORL1:NM_021946:exon3:c.G2669A:p.R890Q		rs201843717		2.00E-04		0.000794702		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.022		D		1		D		0.99		D		Xq26.1		chrX		129149417		G		A		1023		736		287		NA		28.054740958		NA		28.054740958		23.151		0.106		1033		3.0103		178.864		1		0.5		60		0.467		5.69		15.742		7.392		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		T		0.166		T		NA		NA		5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273		2.00E-04		1.00E-04		0		9.00E-04		0		2.00E-04		0		0		0.001		0.0026		NA		NA		5853016030		G/A		99		0/1		NA		rs201843717		5824.77		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		KGJ1516		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1095_1140del:p.Q365fs		NA		NA		NA		ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054567		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A		572		458		114		NA		19.9300699301		NA		19.9300699301		-6.456		1.497		572		3.0103		360.171		1		0.5		60.04		1.092		5.56		-11.779		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3217023797		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		3179.73		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		MTW281		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		783		492		291		NA		37.1647509579		NA		37.1647509579		-10.463		-0.226		785		3.0103		0		1		0.5		61.98		6.804		7.3		-5.227		0.705		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		5752019657		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		5714.73		NA		1		0.5		2		MTW281_S91		2/1/16

		DJK1586		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1116		693		423		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		-11.533		0.181		1119		3.0103		0		1		0.5		62.38		12.134		9.68		-9.802		0.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		10835033700		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		10797.73		NA		1		0.5		2		DJK1586_S44		2/1/16

		JP1462		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		910		507		403		NA		44.2857142857		NA		44.2857142857		-11.518		1.938		911		3.0103		0.524		1		0.5		62.35		7.134		8.78		-7.408		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		8027019862		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		7989.73		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		GR07-11538		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1106		604		502		NA		45.3887884268		NA		45.3887884268		-12.581		0.599		1109		3.0103		0		1		0.5		62.79		10.774		9.45		-9.608		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		10484023817		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		10446.73		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		STB1531		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1111		590		521		NA		46.8946894689		NA		46.8946894689		-15.498		-1.409		1113		3.0103		0.529		1		0.5		62.8		11.27		13.11		-9.319		0.636		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		14601029302		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		14563.73		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		LRZ239		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		941		457		484		NA		51.4346439957		NA		51.4346439957		-11.891		0.238		948		3.0103		0		1		0.5		62.73		8.365		10.96		-7.125		0.68		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		10353017735		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		10315.73		NA		1		0.5		2		LRZ239_S20		2/1/16

		DMP1151		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1418		680		738		NA		52.0451339915		NA		52.0451339915		-10.751		-0.173		1424		3.0103		0.556		1		0.5		63.54		17.551		11.64		-13.573		0.766		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		16549026288		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		16511.73		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		GR08-08611		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1336		636		700		NA		52.3952095808		NA		52.3952095808		-13.869		-1.37		1340		3.0103		0		1		0.5		63.5		15.591		11.3		-11.873		0.697		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		15140024492		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		15102.73		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		GR11-00267		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1403		623		780		NA		55.5951532431		NA		55.5951532431		-5.107		-0.896		1407		3.0103		3.498		1		0.5		63.62		15.383		15.93		-10.405		0.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		22393028298		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		22355.73		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		GR11-08535		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1158		513		645		NA		55.6994818653		NA		55.6994818653		-14.797		0.028		1160		3.0103		0		1		0.5		63.42		14.216		22.04		-10.164		0.74		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		25554019551		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		25516.73		NA		1		0.5		2		GR11-08535_S6		2/1/16

		PBB1310		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		907		380		527		NA		58.1036383682		NA		58.1036383682		-11.933		0.418		908		3.0103		0.525		1		0.5		63.05		7.54		17.51		-6.192		0.688		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		15915018744		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		15877.73		NA		1		0.5		2		PBB1310_S41		2/1/16

		GR09-01457		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1112		450		662		NA		59.5323741007		NA		59.5323741007		-13.118		0.023		1113		3.0103		0.533		1		0.5		63.57		9.158		17.23		-7.956		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		19199021077		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		19161.73		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		DCT233		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1105		425		680		NA		61.5384615385		NA		61.5384615385		-10.048		0.083		1107		3.0103		0		1		0.5		63.67		11.443		14.22		-9.266		0.713		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		15747015671		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		15709.73		NA		1		0.5		2		DCT233_S8		2/1/16

		GR12-04794		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		285		51		234		NA		82.1052631579		NA		82.1052631579		-2.808		-0.042		285		3.0103		1.916		1		0.5		64.36		3.564		18.8		-0.778		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		539601222		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		5358.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		ML540		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		1025		645		380		NA		37.0731707317		NA		37.0731707317		-0.906		-0.08		1030		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.004		6.52		-26.151		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA		NA		6721025814		A/ATTGTC		99		0/1		NA		NA		6683.73		NA		1		0.5		2		ML540_S56		2/1/16

		CT772		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		778		417		361		NA		46.4010282776		NA		46.4010282776		0.347		-0.437		779		3.0103		0.52		1		0.5		60		0.7		17.76		-23.925		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA		NA		13854016408		A/ATTGTC		99		0/1		NA		NA		13816.73		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		CF642		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1153_1154insTTTGT:p.K385fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054626		A		ATTTGT		1100		509		591		NA		53.7272727273		NA		53.7272727273		-1.088		-1.667		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.843		11.57		-15.33		0.675		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12769019569		A/ATTTGT		99		0/1		NA		NA		12731.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		CF642		CALR		exonic		nonsynonymous_SNV		CALR:NM_004343:exon9:c.A1154C:p.K385T		NA		NA		NA		NA		0.128		T		0		B		0.001		B		19p13.2		chr19		13054627		A		C		1100		507		593		NA		53.9090909091		NA		53.9090909091		-13.638		-0.532		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.921		21.17		-28.431		0.671		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		23325019455		A/C		99		0/1		NA		NA		23287.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		CT772		CBL		exonic		nonsynonymous_SNV		CBL:NM_005188:exon8:c.A1136C:p.Q379P		NA		NA		NA		NA		0.001		D		0.999		D		0.978		D		11q23.3		chr11		119148916		A		C		1006		61		945		NA		93.9363817097		NA		93.9363817097		-1.595		1.521		1012		3.0103		0		2		1		60		1.374		26.06		-1.919		0.727		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2624213980		C/C		99		1-Jan		NA		NA		26213.77		NA		2		1		2		CT772_S7		2/1/16

		LST327		CBLB		exonic		nonsynonymous_SNV		CBLB:NM_170662:exon10:c.A1396G:p.N466D		rs61758360		0.004		0.00878594		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.185		T		0.084		B		0.036		B		3q13.11		chr3		105438902		T		C		471		173		298		NA		63.2696390658		NA		63.2696390658		-16.655		1.142		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.658		16.04		-0.255		1.374		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		T		0.082		T		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724		NA		9.64E-05		0		0.0557		0		0		0.0011		2.00E-04		NA		0.0437		NA		NA		758103949		T/C		99		0/1		NA		NA		7552.77		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		GR12-04794		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_001195132:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_058197:exon1:c.T146C:p.I49T		rs199907548		4.00E-04		0.000199681		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.993		D		9p21.3		chr9		21974681		A		G		227		186		41		NA		18.0616740088		NA		18.0616740088		-8.132		-0.296		228		3.0103		243.447		1		0.5		60		1.465		2.17		2.111		7.475		NA		NA		1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101		NA		0		0.0046		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		52105002		A/G		99		0/1		NA		rs199907548		492.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		GR13-12872		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_058197:exon1:c.C302T:p.P101L		rs75256133		1.00E-04		0.00199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974525		G		A		401		221		180		NA		44.8877805486		NA		44.8877805486		16.606		-0.19		403		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		11.51		-1.143		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0.0019		0		0		0		0		NA		0.0099		NA		NA		464205383		G/A		99		0/1		NA		rs75256133		4613.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		GR14-02215		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_001195132:exon3:c.C496T:p.H166Y		rs181044510		3.00E-04		0.000998403		NA		0.077		T		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968732		G		A		503		265		238		NA		47.3161033797		NA		47.3161033797		-17.531		-0.466		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		11.03		1.346		0.592		NA		NA		1		N		NA		NA		-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209		NA		0		0		0		0.5		3.00E-04		0		3.00E-04		NA		0.003		0.002		NA		557407153		G/A		99		0/1		NA		rs181044510		5545.77		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		MLF1485		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		496		146		350		NA		70.564516129		NA		70.564516129		-13.581		-0.805		498		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.803		18.44		-0.786		1.902		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249		NA		917302920		C/T		99		0/1		NA		rs3731249		9144.77		NA		1		0.5		2		MLF1485_S36		2/1/16

		MAG1147		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		252		60		192		NA		76.1904761905		NA		76.1904761905		-1.35		0.2		252		3.0103		0		1		0.5		60		-0.756		20.46		-0.527		2.399		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249		NA		518501066		C/T		99		0/1		NA		rs3731249		5156.77		NA		1		0.5		2		MAG1147_S32		2/1/16

		AB793		CEBPA		exonic		nonframeshift_insertion		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.232_233insACCCGC:p.P78delinsHPP,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.694_695insACCCGC:p.P232delinsHPP,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.547_548insACCCGC:p.P183delinsHPP,CEBPA:NM_004364:exon1:c.589_590insACCCGC:p.P197delinsHPP		NA		0.0454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.11		chr19		33792731		G		GGCGGGT		54		24		30		NA		55.5555555556		NA		55.5555555556		-0.096		-1.262		55		3.0103		1.021		1		0.5		60		-0.548		21.29		-3.229		0.551		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0.1		NA		0.0319		0		0.0489		NA		NA		NA		NA		118701181		G/GGCGGGT		99		0/1		NA		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		AB793_S32		2/1/16

		GR07-15077		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		569		481		88		NA		15.4657293497		NA		15.4657293497		-1.948		0.673		572		3.0103		10.933		1		0.5		60		1.421		0.42		-1.857		3.374		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		26509634		T/C		99		0/1		NA		NA		236.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		GR10-06220		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		567		475		92		NA		16.2257495591		NA		16.2257495591		-1.666		0.122		571		3.0103		10.974		1		0.5		60		0.511		0.6		-1.714		3.269		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		37109362		T/C		99		0/1		NA		NA		342.77		NA		1		0.5		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		GR12-04794		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202543:exon24:c.4190delC:p.A1397fs,CUX1:NM_181552:exon24:c.4157delC:p.A1386fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101891960		GC		G		91		74		17		NA		18.6813186813		NA		18.6813186813		0.611		0.245		91		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		2.73		2.114		0.684		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		28602329		GC/G		99		0/1		NA		NA		248.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		CGC1500PB		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202544:exon4:c.288delC:p.L96fs,CUX1:NM_001202546:exon4:c.225delC:p.L75fs,CUX1:NM_001202543:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_001913:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181500:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181552:exon5:c.303delC:p.L101fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740677		TC		T		416		261		155		NA		37.2596153846		NA		37.2596153846		2.174		-0.048		417		3.0103		0		1		0.5		60		0.781		9.27		-0.518		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		389508494		TC/T		99		0/1		NA		NA		3857.73		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR12-04794		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202544:exon18:c.T1696C:p.F566L,CUX1:NM_001202545:exon18:c.T1606C:p.F536L,CUX1:NM_001202546:exon18:c.T1627C:p.F543L,CUX1:NM_001913:exon19:c.T1744C:p.F582L,CUX1:NM_181500:exon19:c.T1738C:p.F580L		NA		8.33E-06		NA		NA		0		D		0.985		D		0.901		P		7q22.1		chr7		101923392		T		C		54		45		9		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-4.271		0.186		54		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		1.16		-0.116		0.046		NA		NA		0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598		NA		0		8.68E-05		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		9101184		T/C		91		0/1		NA		NA		62.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		STB1531		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202543:exon24:c.G4136A:p.R1379Q,CUX1:NM_181552:exon24:c.G4103A:p.R1368Q		NA		0.0096		0.00259585		NA		0.774		T		0		B		0.001		B		7q22.1		chr7		101891907		G		A		138		48		90		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		9.225		0.901		138		3.0103		0		1		0.5		60		-0.753		17.81		0.959		1.493		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259		NA		0		0.0192		0		NA		0.0091		0		0.0103		NA		NA		0.001		NA		24860770		G/A		99		0/1		NA		NA		2457.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR11-08535		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_153759:exon13:c.C1495T:p.R499C,DNMT3A:NM_022552:exon17:c.C2062T:p.R688C,DNMT3A:NM_175629:exon17:c.C2062T:p.R688C		NA		NA		NA		NA		0.067		T		0.823		P		0.214		B		2p23.3		chr2		25464451		G		A		486		297		189		NA		38.8888888889		NA		38.8888888889		18.595		0.688		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		8.97		0.941		0.341		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		438805750		G/A		99		0/1		NA		NA		4359.77		NA		1		0.5		2		GR11-08535_S6		2/1/16

		CT772		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_022552:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175629:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175630:exon3:c.A89C:p.E30A		rs143730975		0.003		0.00159744		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		0.996		D		0.987		D		2p23.3		chr2		25523096		T		G		390		174		216		NA		55.3846153846		NA		55.3846153846		-7.822		1.911		393		3.0103		4.445		1		0.5		60		-0.791		10.39		1.298		0.523		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726		0.0014		2.00E-04		0.0014		0		0.0214		0.003		0.0059		2.00E-04		NA		NA		0.007		NA		408203302		T/G		99		0/1		NA		rs143730975		4053.77		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		RR593		DNMT3A		exonic		stopgain		DNMT3A:NM_153759:exon3:c.G220T:p.E74X,DNMT3A:NM_022552:exon7:c.G787T:p.E263X,DNMT3A:NM_175629:exon7:c.G787T:p.E263X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25470974		C		A		1030		499		531		NA		51.5533980583		NA		51.5533980583		-3.88		0.053		1047		3.0103		0.521		1		0.5		60		0.058		10.19		-0.241		0.768		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.238		37		0.997		0.991		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10525010248		C/A		99		0/1		NA		NA		10496.77		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		KGJ1516		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon6:c.G1106A:p.R369Q		NA		NA		NA		NA		0.005		D		1		D		1		D		12p13.2		chr12		12037475		G		A		1011		627		384		NA		37.9821958457		NA		37.9821958457		16.822		0.396		1027		3.0103		0.536		1		0.5		60		-1.063		7.67		-0.729		0.78		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7786010729		G/A		99		0/1		NA		NA		7757.77		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		CF642		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		325		183		142		NA		43.6923076923		NA		43.6923076923		-13.727		0.897		326		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		8.52		-15.054		0.473		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		279604825		A/G		99		0/1		NA		rs139212214		2767.77		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		PM451		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		369		202		167		NA		45.2574525745		NA		45.2574525745		-14.66		-0.959		373		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		8.93		-16.173		0.522		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		332305225		A/G		99		0/1		NA		rs139212214		3294.77		NA		1		0.5		2		PM451_S92		2/1/16

		GR10-06220		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		351		178		173		NA		49.2877492877		NA		49.2877492877		-14.427		0.393		351		3.0103		0		1		0.5		60		-0.055		10.3		-15.977		0.665		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		364204418		A/G		99		0/1		NA		rs139212214		3613.77		NA		1		0.5		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		DMP1151		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon5:c.C631T:p.R211C		NA		2.47E-05		NA		NA		0.009		D		0.042		B		0.003		B		12p13.2		chr12		12022525		C		T		504		253		251		NA		49.8015873016		NA		49.8015873016		17.923		-0.069		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.233		12.13		-0.565		0.685		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336		NA		0		0		1.00E-04		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		614404212		C/T		99		0/1		NA		NA		6115.77		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		HFL1059		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		281		90		191		NA		67.9715302491		NA		67.9715302491		-10.973		-0.353		290		3.0103		0		1		0.5		60		-0.23		14.41		-12.977		1.696		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		407701952		A/G		99		0/1		NA		rs139212214		4048.77		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		GR08-08611		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		627		513		114		NA		18.1818181818		NA		18.1818181818		0.932		-0.747		634		3.0103		0		1		0.5		60		0.259		0.45		13.632		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		317012093		TA/T		99		0/1		NA		NA		279.73		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		GR09-01457		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		663		518		145		NA		21.8702865762		NA		21.8702865762		1.653		0.634		666		3.0103		0		1		0.5		60		0.303		1.34		16.029		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		925011063		TA/T		99		0/1		NA		NA		887.73		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		GR12-06743		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		672		521		151		NA		22.4702380952		NA		22.4702380952		4.622		0.61		674		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.921		1.32		15.556		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		921012243		TA/T		99		0/1		NA		NA		883.73		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		DLA349		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		703		543		160		NA		22.759601707		NA		22.759601707		-0.343		0.349		710		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.08		1.6		15.711		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		1164012170		TA/T		99		0/1		NA		NA		1126.73		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		KGJ1516		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		668		515		153		NA		22.9041916168		NA		22.9041916168		2.946		-0.805		672		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.79		1.22		15.457		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		854011645		TA/T		99		0/1		NA		NA		816.73		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		LST327		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		704		541		163		NA		23.1534090909		NA		23.1534090909		4.646		0.243		714		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.599		1.55		16.042		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		1127012764		TA/T		99		0/1		NA		NA		1089.73		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		LR566		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		749		558		191		NA		25.5006675567		NA		25.5006675567		0.715		0.909		752		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.224		1.92		16.564		0.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		1478012226		TA/T		99		0/1		NA		NA		1440.73		NA		1		0.5		2		LR566_S77		2/1/16

		GR12-04794		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		219		132		87		NA		39.7260273973		NA		39.7260273973		2.001		-1.687		220		3.0103		0		1		0.5		60		-0.863		4.16		11.116		0.339		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		94802558		TA/T		99		0/1		NA		NA		910.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		ML540		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		910		418		492		NA		54.0659340659		NA		54.0659340659		3.271		0.623		918		3.0103		0		1		0.5		60		0.527		7.84		21.055		0.882		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		717007726		TA/T		99		0/1		NA		NA		7132.73		NA		1		0.5		2		ML540_S56		2/1/16

		PM887		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		967		440		527		NA		54.4984488108		NA		54.4984488108		3.535		0.111		974		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.398		7.89		21.947		0.821		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		766808223		TA/T		99		0/1		NA		NA		7630.73		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		RR593		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		762		338		424		NA		55.6430446194		NA		55.6430446194		4.75		-0.566		762		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.865		7.7		19.33		0.898		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		590206046		TA/T		99		0/1		NA		NA		5864.73		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		PM451		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		882		391		491		NA		55.6689342404		NA		55.6689342404		1.939		-1.441		887		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.672		8.12		21.298		0.993		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		720006783		TA/T		99		0/1		NA		NA		7162.73		NA		1		0.5		2		PM451_S92		2/1/16

		KK683		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		522		229		293		NA		56.1302681992		NA		56.1302681992		2.332		0.502		524		3.0103		0		1		0.5		60		-0.228		8.33		16.583		0.981		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		438404304		TA/T		99		0/1		NA		NA		4346.73		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		DCT233		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		694		302		392		NA		56.4841498559		NA		56.4841498559		5.552		0.688		700		3.0103		0		1		0.5		60		1.119		8.55		18.669		0.363		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		596804979		TA/T		99		0/1		NA		NA		5930.73		NA		1		0.5		2		DCT233_S8		2/1/16

		GR07-11538		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		549		235		314		NA		57.1948998179		NA		57.1948998179		5.398		0.147		550		3.0103		0		1		0.5		60		2.115		8.67		16.554		1.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		479904435		TA/T		99		0/1		NA		NA		4761.73		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		HFL1059		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		615		263		352		NA		57.2357723577		NA		57.2357723577		3.938		-0.085		619		3.0103		0		1		0.5		60		-0.644		8.57		16.781		1.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		530904256		TA/T		99		0/1		NA		NA		5271.73		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		VC1374		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		516		219		297		NA		57.5581395349		NA		57.5581395349		0.032		0.431		524		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.172		8.29		16.051		1.007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		431703894		TA/T		99		0/1		NA		NA		4279.73		NA		1		0.5		2		VC1374_S46		2/1/16

		GR13-12872		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		598		252		346		NA		57.8595317726		NA		57.8595317726		-0.323		-0.135		603		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.651		7.52		17.141		0.973		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		453504567		TA/T		99		0/1		NA		NA		4497.73		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		CF642		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		870		365		505		NA		58.0459770115		NA		58.0459770115		-0.453		1.221		875		3.0103		0		1		0.5		59.95		-0.521		8.71		20.634		1.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		761506263		TA/T		99		0/1		NA		NA		7577.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		MMT1391		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		572		237		335		NA		58.5664335664		NA		58.5664335664		-2.045		0.239		577		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.225		8.87		15.912		1.006		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		511203977		TA/T		99		0/1		NA		NA		5074.73		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		GR11-00267		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		890		368		522		NA		58.6516853933		NA		58.6516853933		-0.587		-0.773		900		3.0103		0		1		0.5		60.02		2.057		8.71		20.704		1.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		778506707		TA/T		99		0/1		NA		NA		7747.73		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		STB1531		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		650		265		385		NA		59.2307692308		NA		59.2307692308		-2.783		0.84		655		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.54		9.19		17.936		1.191		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		601004558		TA/T		99		0/1		NA		NA		5972.73		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		JP1462		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		550		221		329		NA		59.8181818182		NA		59.8181818182		1.249		-0.943		556		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.245		9.2		16.452		1.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		509503570		TA/T		99		0/1		NA		NA		5057.73		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		GR05-07907		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		678		127		551		NA		81.2684365782		NA		81.2684365782		2.175		0.584		683		3.0103		0		1		0.5		60.08		-0.305		15.35		12.367		2.948		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		104460828		TA/T		99		0/1		NA		NA		10408.73		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		ER890		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		599		65		534		NA		89.1485809683		NA		89.1485809683		-0.78		-1.798		600		3.0103		0		2		1		60.05		-0.984		18.36		9.828		4.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		110341390		T/T		99		1-Jan		NA		NA		10996.73		NA		2		1		2		ER890_S89		2/1/16

		LRZ239		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		605		53		552		NA		91.2396694215		NA		91.2396694215		-0.229		-1.14		610		3.0103		0		2		1		60.09		-2.172		17.98		8.057		4.463		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		109134830		T/T		99		1-Jan		NA		NA		10875.73		NA		2		1		2		LRZ239_S20		2/1/16

		GR13-14616		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		579		47		532		NA		91.8825561313		NA		91.8825561313		-0.057		-0.832		584		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.182		18.13		8.343		4.786		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		104536000		T/T		99		1-Jan		NA		NA		10499.73		NA		2		1		2		GR13-14616_S69		2/1/16

		GR07-08208		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		616		49		567		NA		92.0454545455		NA		92.0454545455		0.934		0.187		622		3.0103		0		2		1		60.03		0.7		19.27		8.729		4.751		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		119076380		T/T		99		1-Jan		NA		NA		11869.73		NA		2		1		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		CGC1500PB		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		551		41		510		NA		92.5589836661		NA		92.5589836661		0.5		0.285		556		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.906		19.05		6.242		4.818		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		105145900		T/T		99		1-Jan		NA		NA		10496.73		NA		2		1		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR07-11538		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203248:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203249:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_004456:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_152998:exon3:c.127delA:p.S43fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543680		CT		C		547		354		193		NA		35.2833638026		NA		35.2833638026		17.031		0.368		550		3.0103		0		1		0.5		60		0.715		9.71		17.07		0.261		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5349012857		CT/C		99		0/1		NA		NA		5311.73		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		CT772		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203248:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203249:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_004456:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_152998:exon2:c.48delG:p.R16fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148544342		TC		T		1377		886		491		NA		35.6572258533		NA		35.6572258533		-7.267		0.88		1384		3.0103		11.987		1		0.5		60		0.656		8.15		15.523		1.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11265029305		TC/T		99		0/1		NA		NA		11227.73		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		DM530		EZH2		exonic		frameshift_insertion		EZH2:NM_001203249:exon14:c.1547dupA:p.N516fs,EZH2:NM_152998:exon14:c.1583dupA:p.N528fs,EZH2:NM_001203247:exon15:c.1700dupA:p.N567fs,EZH2:NM_001203248:exon15:c.1673dupA:p.N558fs,EZH2:NM_004456:exon15:c.1715dupA:p.N572fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148511186		G		GT		916		467		449		NA		49.0174672489		NA		49.0174672489		0.678		0.771		919		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.033		11.85		-24.59		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10896012390		G/GT		99		0/1		NA		NA		10858.73		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		GR07-11538		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon18:c.T1976A:p.I659N,EZH2:NM_152998:exon18:c.T2012A:p.I671N,EZH2:NM_001203247:exon19:c.T2129A:p.I710N,EZH2:NM_001203248:exon19:c.T2102A:p.I701N,EZH2:NM_004456:exon19:c.T2144A:p.I715N		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.98		D		7q36.1		chr7		148506214		A		T		483		332		151		NA		31.2629399586		NA		31.2629399586		-14.111		1.058		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.324		6.45		-0.406		0.189		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		314209720		A/T		99		0/1		NA		NA		3113.77		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		GR08-08611		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon14:c.T1543C:p.C515R,EZH2:NM_152998:exon14:c.T1579C:p.C527R,EZH2:NM_001203247:exon15:c.T1696C:p.C566R,EZH2:NM_001203248:exon15:c.T1669C:p.C557R,EZH2:NM_004456:exon15:c.T1711C:p.C571R		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.998		D		7q36.1		chr7		148511191		A		G		503		272		231		NA		45.9244532803		NA		45.9244532803		1.79		-0.044		505		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.091		9.67		-0.383		0.544		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		489006031		A/G		99		0/1		NA		NA		4861.77		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		CF642		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon16:c.C1848A:p.F616L,EZH2:NM_152998:exon16:c.C1884A:p.F628L,EZH2:NM_001203247:exon17:c.C2001A:p.F667L,EZH2:NM_001203248:exon17:c.C1974A:p.F658L,EZH2:NM_004456:exon17:c.C2016A:p.F672L		NA		NA		NA		NA		0.018		D		1		D		1		D		7q36.1		chr7		148507438		G		T		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		-1.174		-1.875		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.516		11.51		-0.573		0.552		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		561306779		G/T		99		0/1		NA		NA		5584.77		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		JP1462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		18.333		1.229		485		3.0103		0		1		0.5		60		1.867		11.76		-0.242		0.552		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696		NA		573306604		C/G		99		0/1		NA		rs2302427		5704.77		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		GR11-19462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		489		254		235		NA		48.0572597137		NA		48.0572597137		18.977		-0.054		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.03		12.86		-2.842		0.619		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696		NA		631905980		C/G		99		0/1		NA		rs2302427		6290.77		NA		1		0.5		2		GR11-19462_S18		2/1/16

		PSH1557		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		494		254		240		NA		48.5829959514		NA		48.5829959514		18.697		-1.031		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.015		12.84		-1.456		0.638		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696		NA		637305999		C/G		99		0/1		NA		rs2302427		6344.77		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		GR13-14616		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		481		247		234		NA		48.6486486486		NA		48.6486486486		18.108		-0.464		485		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.079		12.85		0.729		0.641		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696		NA		620906112		C/G		99		0/1		NA		rs2302427		6180.77		NA		1		0.5		2		GR13-14616_S69		2/1/16

		DM530		EZH2		exonic		stopgain		EZH2:NM_001203247:exon4:c.T293G:p.L98X,EZH2:NM_001203248:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_001203249:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_004456:exon4:c.T293G:p.L98X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148529796		A		C		491		233		258		NA		52.5458248473		NA		52.5458248473		6.287		2.299		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.167		13.73		0.528		0.8		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.438		39		0.989		0.993		D		NA		NA		NA		NA		0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		676805820		A/C		99		0/1		NA		NA		6739.77		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		GR05-07907		GATA2		exonic		nonframeshift_deletion		GATA2:NM_001145662:exon6:c.1123_1128del:p.375_376del,GATA2:NM_032638:exon6:c.1165_1170del:p.389_390del,GATA2:NM_001145661:exon7:c.1165_1170del:p.389_390del		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128200134		CCTTCTT		C		225		125		100		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		4.238		-0.797		225		3.0103		0		1		0.5		60		0.475		16.83		0.496		0.496		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		382307086		CCTTCTT/C		99		0/1		NA		NA		3785.73		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		596		510		86		NA		14.4295302013		NA		14.4295302013		-2.772		-1.117		597		3.0103		10.871		1		0.5		60		0.735		0.12		-0.313		3.363		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99010230		T/C		99		0/1		NA		NA		70.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		KK683		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		500		414		86		NA		17.2		NA		17.2		-1.248		-0.534		502		3.0103		11.025		1		0.5		60		0.706		0.83		-1.799		3.034		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		44107964		T/C		99		0/1		NA		NA		412.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		GR12-06743		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		59		35		24		NA		40.6779661017		NA		40.6779661017		5.578		0.162		60		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		8.79		0.023		0.394		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		54701078		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		518.77		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		HFL1059		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_032638:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_001145661:exon5:c.C913G:p.L305V		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.999		D		3q21.3		chr3		128202807		G		C		988		558		430		NA		43.5222672065		NA		43.5222672065		-1.358		1.914		997		3.0103		1.75		1		0.5		60		-1.637		8.4		-0.266		0.842		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8330011909		G/C		99		0/1		NA		NA		8301.77		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		DFL1388		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		26		26		NA		50		NA		50		6.085		1.638		55		3.0103		3.096		1		0.5		60		-0.284		11.38		0.412		0.091		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		6200973		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		591.77		NA		1		0.5		2		DFL1388_S42		2/1/16

		GR13-12872		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		6.646		0.126		60		3.0103		0		1		0.5		60		-0.392		12.1		0.584		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		75401092		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		725.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		LST327		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		5.847		-0.421		66		3.0103		0		1		0.5		60		0.51		11.66		-0.288		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		72801045		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		699.77		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		PM887		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		8.74		-0.531		104		3.0103		0		1		0.5		60		0.795		13.11		0.505		0.752		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		137901575		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		1350.77		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		GR10-06220		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		89		43		46		NA		51.6853932584		NA		51.6853932584		8.116		-0.53		91		3.0103		0		1		0.5		60		0.669		13.27		-1.548		0.242		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		120901415		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		1180.77		NA		1		0.5		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		57		23		34		NA		59.649122807		NA		59.649122807		6.352		-0.642		59		3.0103		0		1		0.5		60		-0.366		15.65		-0.773		1.14		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		9200845		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		891.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR09-01457		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		109		38		71		NA		65.1376146789		NA		65.1376146789		8.575		-0.773		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.792		17.64		-2.108		1.483		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		195101471		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		1922.77		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		VC1374		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		1		51		NA		98.0769230769		NA		98.0769230769		1.599		-0.999		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		34.69		0.333		6.518		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		1832046		C/T		46		0/1		NA		rs2335052		1803.77		NA		1		0.5		2		VC1374_S46		2/1/16

		JP1462		GNAS		exonic		nonsynonymous_SNV		GNAS:NM_001077489:exon7:c.G557A:p.R186H,GNAS:NM_080426:exon7:c.G560A:p.R187H,GNAS:NM_000516:exon8:c.G602A:p.R201H,GNAS:NM_001077488:exon8:c.G605A:p.R202H,GNAS:NM_001309840:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_001309861:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_080425:exon8:c.G2531A:p.R844H		rs121913495		7.41E-05		NA		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)		0.001		D		1		D		1		D		20q13.32		chr20		57484421		G		A		494		351		143		NA		28.9473684211		NA		28.9473684211		17.011		-0.595		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.011		6.21		1.094		0.155		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461		NA		9.61E-05		8.64E-05		2.00E-04		0		5.99E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA		NA		309606850		G/A		99		0/1		NA		rs121913495		3067.77		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_005343:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_176795:exon2:c.T2A:p.M1K		NA		NA		NA		NA		0		D		0.993		D		0.956		D		11p15.5		chr11		534321		A		T		154		131		23		NA		14.9350649351		NA		14.9350649351		-0.71		0.679		155		3.0103		1.851		1		0.5		60.28		-0.877		3.39		0.385		0.637		0		D		1		D		NA		NA		-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		55104991		A/T		99		0/1		NA		NA		522.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_005343:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_176795:exon2:c.T23A:p.V8E		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		11p15.5		chr11		534300		A		T		140		117		23		NA		16.4285714286		NA		16.4285714286		0.112		-1.996		140		3.0103		5.869		1		0.5		60.31		-1.282		4.03		-0.9		0.47		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		59204701		A/T		99		0/1		NA		NA		563.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		ZW1657		IDH1		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH1:NM_001282386:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_001282387:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_005896:exon4:c.G395A:p.R132H		rs121913500		1.65E-05		NA		ID=COSM28746;OCCURENCE=1(salivary_gland),5(prostate),1(large_intestine),1(urinary_tract),1(skin),1(NS),39(bone),3497(central_nervous_system),214(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung)		0.025		D		0.127		B		0.06		B		2q34		chr2		209113112		C		T		483		327		156		NA		32.298136646		NA		32.298136646		16.819		0.776		485		3.0103		0		1		0.5		60		-0.849		6.8		0.539		0.206		0		D		1		D		4.54		H		-2.19		D		-4.44		D		0.815		7.592		34		0.999		0.941		D		0.587		D		0.782		D		0.707		0		4.69		0.871		0.852		0.997		0.997		14.378		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		331208084		C/T		99		0/1		NA		rs121913500		3283.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		CGC1500PB		IDH2		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH2:NM_001290114:exon2:c.C28T:p.R10W,IDH2:NM_001289910:exon4:c.C262T:p.R88W,IDH2:NM_002168:exon4:c.C418T:p.R140W		NA		NA		NA		ID=COSM41877;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(large_intestine)		0		D		1		D		1		D		15q26.1		chr15		90631935		G		A		1015		646		369		NA		36.354679803		NA		36.354679803		14.118		-1.106		1020		3.0103		0		1		0.5		60		-0.754		6.36		1.124		0.73		0		D		1		D		4.235		H		-2.26		D		-7.52		D		0.964		6.065		28.1		0.999		0.897		D		0.719		D		0.842		D		0.745		0		3.65		-0.045		0.127		0.989		1		6.052		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		6479013249		G/A		99		0/1		NA		NA		6450.77		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		CF642		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		678		616		62		NA		9.1445427729		NA		9.1445427729		0.363		1.829		681		3.0103		2.024		1		0.5		60		-0.797		0.14		-5.966		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		134020046		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		96.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		GR07-08208		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		547		491		56		NA		10.2376599634		NA		10.2376599634		-0.165		-0.062		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		0.39		-6.11		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		251015681		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		213.73		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		TM825		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		397		348		49		NA		12.3425692695		NA		12.3425692695		-0.688		-0.264		399		3.0103		2.655		1		0.5		60		0.634		1.22		-5.252		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		521012003		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		483.73		NA		1		0.5		2		TM825_S30		2/1/16

		PM887		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		492		427		65		NA		13.2113821138		NA		13.2113821138		1.058		0.097		495		3.0103		2.819		1		0.5		60		-0.22		1.54		-5.51		0.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		794013748		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		756.73		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		CP586		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		489		422		67		NA		13.7014314928		NA		13.7014314928		-0.727		-1.609		492		3.0103		1.671		1		0.5		60		-1.866		1.77		-6.419		0.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		905013390		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		867.73		NA		1		0.5		2		CP586_S68		2/1/16

		JP1462		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		276		227		49		NA		17.7536231884		NA		17.7536231884		0.684		-0.097		280		3.0103		0		1		0.5		60		0.17		2.65		-5.487		0.726		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		77007190		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		732.73		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		MMT1391		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		389		312		77		NA		19.794344473		NA		19.794344473		0.242		-0.932		392		3.0103		2.843		1		0.5		60		0.487		3.76		-6.068		0.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1500011481		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		PBB1310		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		433		327		106		NA		24.480369515		NA		24.480369515		-0.651		0.344		438		3.0103		4.928		1		0.5		60		-0.977		5.55		-6.45		0.865		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2440010077		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		2402.73		NA		1		0.5		2		PBB1310_S41		2/1/16

		GR11-00267		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		373		279		94		NA		25.2010723861		NA		25.2010723861		0.985		1.116		381		3.0103		3.229		1		0.5		60		0.119		5.67		-6.697		0.868		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		215108769		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		2113.73		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		DFL1388		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		612		452		160		NA		26.1437908497		NA		26.1437908497		0.163		0.774		624		3.0103		0.602		1		0.5		60		1.1		5.78		-8.707		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3574014014		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		3536.73		NA		1		0.5		2		DFL1388_S42		2/1/16

		DLA349		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		288		212		76		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		2.876		-0.373		291		3.0103		2.971		1		0.5		60		1.088		5.95		-5.916		0.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		175207368		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		1714.73		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		GR11-16105		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		192		138		54		NA		28.125		NA		28.125		-0.782		-0.218		196		3.0103		5.87		1		0.5		60		0.785		6.35		-4.167		0.746		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		125604134		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		1218.73		NA		1		0.5		2		GR11-16105_S93		2/1/16

		PMJ003BULK		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		752		190		NA		20.16985138		NA		20.16985138		4.318		0.005		953		3.0103		3.248		1		0.5		59.99		-0.568		2.78		-1.581		1.018		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		2644019362		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		2615.77		NA		1		0.5		2		PMJ003BULK_S52		2/1/16

		GR14-02215		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		892		673		219		NA		24.5515695067		NA		24.5515695067		6.286		0.803		902		3.0103		13.504		1		0.5		59.97		-0.904		3.31		-6.682		1.659		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		2978021859		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		2949.77		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		CP586		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		940		629		311		NA		33.085106383		NA		33.085106383		7.479		-0.303		951		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.347		6.75		-0.828		0.686		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		6375015444		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		6346.77		NA		1		0.5		2		CP586_S68		2/1/16

		PM887		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		616		336		NA		35.2941176471		NA		35.2941176471		7.15		-1.182		963		3.0103		1.154		1		0.5		59.99		0.535		7.64		-0.067		0.816		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		7306015422		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		7277.77		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		GR12-06743		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		931		568		363		NA		38.9903329753		NA		38.9903329753		7.909		-0.6		941		3.0103		2.527		1		0.5		60		-0.037		8.56		3.442		0.513		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		7995013615		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		7966.77		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		CGC1500PB		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		939		554		385		NA		41.0010649627		NA		41.0010649627		4.623		1.235		945		3.0103		0.53		1		0.5		59.97		-0.139		8.87		2.429		0.732		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		8361013196		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		8332.77		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		CM623		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		933		521		412		NA		44.1586280815		NA		44.1586280815		7.065		-0.153		936		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.023		10.08		-1.99		0.731		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		9436012063		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		9407.77		NA		1		0.5		2		CM623_S10		2/1/16

		MMT1391		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		503		411		NA		44.9671772429		NA		44.9671772429		4.046		-0.724		928		3.0103		1.742		1		0.5		59.99		-0.611		9.91		0.888		0.602		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		9082011248		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		9053.77		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		MAG1147		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		439		503		NA		53.3970276008		NA		53.3970276008		5.905		-0.112		954		3.0103		0.522		1		0.5		59.99		-0.818		12.75		2.002		0.718		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1203809552		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		12009.77		NA		1		0.5		2		MAG1147_S32		2/1/16

		MLF1485		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		930		296		634		NA		68.1720430108		NA		68.1720430108		4.084		0.137		941		3.0103		1.184		1		0.5		60		0.07		17.65		0.445		0.782		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1644005629		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		16411.77		NA		1		0.5		2		MLF1485_S36		2/1/16

		CB791		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		948		437		511		NA		53.9029535865		NA		53.9029535865		7.182		-0.005		956		3.0103		1.115		1		0.5		60		-1.546		13.4		-0.641		0.579		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1273109499		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		12702.77		NA		1		0.5		2		CB791_S81		2/1/16

		DLA349		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		944		353		591		NA		62.6059322034		NA		62.6059322034		7.099		1.003		956		3.0103		0.544		1		0.5		60		0.731		16.31		-1.302		0.751		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1542507388		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		15396.77		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		GR10-12883		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		875		308		567		NA		64.8		NA		64.8		9.35		0.093		885		3.0103		13.428		1		0.5		60		1.439		14.5		-3.019		1.525		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1271306920		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		12684.77		NA		1		0.5		2		GR10-12883_S57		2/1/16

		ELM1119pre2m		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		315		614		NA		66.0925726588		NA		66.0925726588		2.428		1.486		939		3.0103		3.478		1		0.5		60		-2.127		16.77		-1.589		1.01		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1561206003		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		15583.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		PA618		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		947		278		669		NA		70.6441393875		NA		70.6441393875		8.344		0.697		957		3.0103		0		1		0.5		60		1.077		20.03		0.394		0.68		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1900004734		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		18971.77		NA		1		0.5		2		PA618_S9		2/1/16

		RR593		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		928		262		666		NA		71.7672413793		NA		71.7672413793		5.416		1.531		937		3.0103		1.974		1		0.5		60		1.248		19.21		0.106		0.868		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1785704474		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		17828.77		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		PSH1557		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		251		663		NA		72.5382932166		NA		72.5382932166		2.716		0.085		935		3.0103		0.588		1		0.5		59.98		-0.533		19.06		-0.558		0.76		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1744904446		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		17420.77		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		PM451		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		223		729		NA		76.5756302521		NA		76.5756302521		8.244		-1.576		962		3.0103		0.626		1		0.5		59.98		-1.446		22.15		0.203		0.815		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		2111803268		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		21089.77		NA		1		0.5		2		PM451_S92		2/1/16

		GR07-08208		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		911		213		698		NA		76.6190998902		NA		76.6190998902		6.635		1.227		917		3.0103		0.626		1		0.5		59.99		0.756		21.68		0.303		0.752		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1977502989		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		19746.77		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		GR07-15077		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		215		714		NA		76.8568353068		NA		76.8568353068		3.331		-0.55		936		3.0103		1.329		1		0.5		60		0.817		21.37		0.623		0.566		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1987803369		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		19849.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		GR10-06220		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		913		172		741		NA		81.161007667		NA		81.161007667		3.067		0.652		922		3.0103		0.686		1		0.5		59.98		-0.556		21.7		0.703		0.822		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1983902061		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		19810.77		NA		1		0.5		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		ZW1657		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		958		148		810		NA		84.5511482255		NA		84.5511482255		7.493		0.962		971		3.0103		2.573		1		0.5		59.98		1.748		24.2		1.187		0.93		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		2321501203		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		23186.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		GR07-15077		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		487		257		230		NA		47.227926078		NA		47.227926078		-11.394		-0.654		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.553		11.34		0.024		0.589		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		555106641		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		5522.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		MLF1485		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		260		234		NA		47.3684210526		NA		47.3684210526		-8.633		0.969		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.527		11.17		-0.991		0.594		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		554506767		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		5516.77		NA		1		0.5		2		MLF1485_S36		2/1/16

		STB1531		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		479		243		236		NA		49.2693110647		NA		49.2693110647		-13.328		0.488		486		3.0103		0		1		0.5		60		-0.808		11.5		3.08		0.664		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		553906147		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		5510.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR10-12883		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		249		245		NA		49.5951417004		NA		49.5951417004		-13.006		-1.252		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		11.68		-1.073		0.681		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		579706119		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		5768.77		NA		1		0.5		2		GR10-12883_S57		2/1/16

		ELM1119pre2m		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		512		254		258		NA		50.390625		NA		50.390625		-10.982		0.901		513		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		12.18		-1.09		0.709		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		626606304		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		6237.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		CT772		MPL		intronic		NA		NA		rs41269541		0.0045		0.00179712		ID=COSM26354;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.083		T		0.013		B		0.001		B		1p34.2		chr1		43815035		C		T		1008		494		514		NA		50.9920634921		NA		50.9920634921		15.431		0.975		1014		3.0103		0.517		1		0.5		60		0.503		10.89		-0.399		0.643		NA		NA		1		N		NA		NA		-1.54		D		-0.38		N		0.068		0.977		10.53		0.955		0.052		N		-0.981		T		0.158		T		0.028		3		-2.3		-0.15		-0.505		0.092		0.07		0.416		0.0046		0.0018		0.0013		0		0.0097		0.0064		0.0056		0.0012		NA		NA		0.008		NA		1100206597		C/T		99		0/1		NA		rs41269541		10973.77		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		DM530		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon34:c.C7498G:p.H2500D		NA		4.20E-05		NA		NA		0.002		D		1		D		0.999		D		9q34.3		chr9		139390693		G		C		370		233		137		NA		37.027027027		NA		37.027027027		-7.586		0.256		371		3.0103		284.808		1		0.5		60		1.274		7.6		11.272		9.735		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189		NA		0		0		0		0		7.25E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		284005919		G/C		99		0/1		NA		NA		2811.77		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		VC1374		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon26:c.C4921T:p.P1641S		NA		0.0014		0.00139776		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.324		T		0.043		B		0.011		B		9q34.3		chr9		139399222		G		A		681		331		350		NA		51.3950073421		NA		51.3950073421		0.133		-0.378		688		3.0103		0.519		1		0.5		60		0.653		9.43		-0.05		0.657		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		T		0.141		T		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908		NA		0		0		0		0		0		0		0.0026		NA		NA		NA		NA		645006489		G/A		99		0/1		NA		NA		6421.77		NA		1		0.5		2		VC1374_S46		2/1/16

		DJK1586		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35A:p.G12D		rs121913237		8.24E-06		NA		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)		0.011		D		0.372		B		0.399		B		1p13.2		chr1		115258747		C		T		463		391		72		NA		15.5507559395		NA		15.5507559395		12.512		-1.024		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.495		1.55		-0.764		0.035		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		7.70E-05		0		0		0		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		744011015		C/T		99		0/1		NA		rs121913237		715.77		NA		1		0.5		2		DJK1586_S44		2/1/16

		GR05-07907		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		499		367		132		NA		26.4529058116		NA		26.4529058116		0.93		1.165		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.422		4.6		-1.828		1.139		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2324010170		C/G		99		0/1		NA		rs121913237		2295.77		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		CF642		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		482		260		222		NA		46.0580912863		NA		46.0580912863		1.763		0.544		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.5		10.36		0.029		1.372		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		502306407		C/G		99		0/1		NA		rs121913237		4994.77		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		HFL1059		PHF6		exonic		frameshift_insertion		PHF6:NM_001015877:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032335:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032458:exon2:c.22dupA:p.Q7fs		NA		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511668		G		GA		470		226		244		NA		51.914893617		NA		51.914893617		-0.874		-1.25		474		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		11.65		-0.392		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		551304538		G/GA		99		0/1		NA		NA		5475.73		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		GR05-07907		PTPN11		exonic		nonsynonymous_SNV		PTPN11:NM_002834:exon3:c.G214A:p.A72T,PTPN11:NM_080601:exon3:c.G214A:p.A72T		NA		NA		NA		ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.029		D		0.996		D		0.956		D		12q24.13		chr12		112888198		G		A		1078		923		155		NA		14.3784786642		NA		14.3784786642		-7.569		-0.456		1088		3.0103		1.644		1		0.5		60		0.664		0.8		-0.831		0.949		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		905025783		G/A		99		0/1		NA		NA		867.73		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		GR12-04794		RUNX1		exonic		frameshift_insertion		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001754:exon7:c.741dupC:p.N248fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36206770		T		TG		66		47		19		NA		28.7878787879		NA		28.7878787879		-0.042		1.997		66		3.0103		1.035		1		0.5		60		0.878		6.03		-3.47		0.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		43501330		T/TG		99		0/1		NA		NA		397.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		ELM1119pre2m		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		705		420		285		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		-18.09		0.902		769		3.0103		133.65		1		0.5		60		1.257		8.95		10.336		10.72		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169		NA		6338011146		A/G		99		0/1		NA		rs111527738		6309.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		PM887		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		608		315		293		NA		48.1907894737		NA		48.1907894737		-16.122		-1.574		658		3.0103		74.844		1		0.5		60		-0.329		11.08		5.212		9.059		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169		NA		676408203		A/G		99		0/1		NA		rs111527738		6735.77		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		GR12-06743		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C587T:p.T196I		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		0.999		D		21q22.12		chr21		36231797		G		A		487		245		242		NA		49.6919917864		NA		49.6919917864		-18.404		1.431		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.992		11.06		-0.59		0.681		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		541406230		G/A		99		0/1		NA		NA		5385.77		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		GR13-12872		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001754:exon7:c.G710A:p.R237K		NA		NA		NA		ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.022		D		0.996		D		0.987		D		21q22.12		chr21		36206802		C		T		657		325		332		NA		50.5327245053		NA		50.5327245053		-0.984		0.008		662		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.872		10.03		-2.387		0.759		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		662006582		C/T		99		0/1		NA		NA		6591.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		GR07-15077		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		584		231		353		NA		60.4452054795		NA		60.4452054795		-16.281		1.046		624		3.0103		127.411		1		0.5		59.97		-0.153		14.78		11.404		10.555		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169		NA		865805584		A/G		99		0/1		NA		rs111527738		8629.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		DM530		RUNX1		exonic		stopgain		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C601T:p.R201X		NA		NA		NA		ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36231783		G		A		495		265		230		NA		46.4646464646		NA		46.4646464646		18.747		-0.135		499		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.495		10.76		-0.244		0.562		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.982		40		0.998		0.875		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		535302308		G/A		99		0/1		NA		NA		5324.77		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		CT772		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.G2608A:p.G870S		rs267607040		1.66E-05		NA		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		1		D		1		D		18q12.3		chr18		42531913		G		A		492		441		51		NA		10.3658536585		NA		10.3658536585		11.22		0.863		494		3.0103		0		1		0.5		60		-1.088		0.28		-1.702		0.014		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879		NA		0		0		0		0		3.02E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		16808580		G/A		99		0/1		NA		rs267607040		139.77		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		KGJ1516		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.A2605G:p.S869G		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		18q12.3		chr18		42531910		A		G		490		280		210		NA		42.8571428571		NA		42.8571428571		-17.823		0.566		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.77		1.345		0.447		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		138407361		A/G		99		0/1		NA		NA		1355.77		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2093_2094del:p.Q698fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266837		GCT		G		1059		544		515		NA		48.6307837583		NA		48.6307837583		-23.735		-0.025		1063		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		11.63		-27.339		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12358029718		GCT/G		99		0/1		NA		NA		12320.73		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2098_2101del:p.K700fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266830		ACTTT		A		1058		543		515		NA		48.6767485822		NA		48.6767485822		-12.353		1.044		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.257		11.65		-27.687		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12361029676		ACTTT/A		99		0/1		NA		NA		12323.73		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		DMP1151		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.C1984G:p.H662D		NA		NA		NA		ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198267373		G		C		971		837		134		NA		13.8002059732		NA		13.8002059732		-15.694		1.896		980		3.0103		76.863		1		0.5		60		-1.265		0.76		13.203		9.811		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		764023719		G/C		99		0/1		NA		NA		735.77		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		KK683		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		534		438		96		NA		17.9775280899		NA		17.9775280899		-13.045		0.769		548		3.0103		0		1		0.5		60		-0.575		2.07		-2.947		0.048		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		1131012381		T/C		99		0/1		NA		NA		1102.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		CB791		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.G1998C:p.K666N		rs377023736		5.77E-05		NA		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)		0		D		1		D		0.992		D		2q33.1		chr2		198267359		C		G		853		684		169		NA		19.8124267292		NA		19.8124267292		19.201		0.613		858		3.0103		99.434		1		0.5		60		-0.852		3.23		12.316		8.874		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02		7.70E-05		9.63E-05		0		0		0		7.49E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA		NA		2785018007		C/G		99		0/1		NA		rs377023736		2756.77		NA		1		0.5		2		CB791_S81		2/1/16

		MTW281		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		631		463		168		NA		26.6244057052		NA		26.6244057052		-16.765		0.763		640		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		4.58		-0.142		0.125		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		2919012784		T/C		99		0/1		NA		NA		2890.77		NA		1		0.5		2		MTW281_S91		2/1/16

		HFL1059		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		610		368		242		NA		39.6721311475		NA		39.6721311475		-17.318		-0.41		626		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.745		8.38		0.124		0.36		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		514009577		T/C		99		0/1		NA		NA		5111.77		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		LST327		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.G2091T:p.E697D		NA		NA		NA		NA		0.101		T		0.098		B		0.076		B		2q33.1		chr2		198266841		C		A		1059		536		523		NA		49.3862134089		NA		49.3862134089		24.694		-0.849		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.624		19.13		-28.14		0.665		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		T		0.203		T		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20290029538		C/A		99		0/1		NA		NA		20261.77		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		CGC1500PB		SRSF2		exonic		nonframeshift_deletion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.284_307del:p.95_103del,SRSF2:NM_003016:exon1:c.284_307del:p.95_103del		NA		1.96E-05		NA		ID=COSM1318446,COSM146289;OCCURENCE=22(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732935		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG		C		368		194		174		NA		47.2826086957		NA		47.2826086957		-7.272		0.083		368		3.0103		0.377		1		0.5		60		0.106		18.17		2.947		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		3.62E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		672207622		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG/C		99		0/1		NA		NA		6684.73		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		ZW1657		SRSF2		exonic		nonframeshift_insertion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP,SRSF2:NM_003016:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732959		G		GGGC		326		208		118		NA		36.1963190184		NA		36.1963190184		-0.319		0.699		326		3.0103		0.885		1		0.5		60.07		0.303		12.77		-7.537		0.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		420108291		G/GGGC		99		0/1		NA		NA		4163.73		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		GR05-07907		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284G:p.P95R,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284G:p.P95R		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.021		D		1		D		0.99		D		17q25.1		chr17		74732959		G		C		896		559		337		NA		37.6116071429		NA		37.6116071429		-3.79		-0.052		904		3.0103		0		1		0.5		60		1.436		6.34		2.622		0.738		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		NA		3.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		5706012159		G/C		99		0/1		NA		NA		5677.77		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		PSH1557		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284T:p.P95L,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284T:p.P95L		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM146288,COSM211506,COSM211028;OCCURENCE=53(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.076		T		0.753		P		0.462		P		17q25.1		chr17		74732959		G		A		471		287		184		NA		39.0658174098		NA		39.0658174098		-0.485		1.036		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.747		6.89		1.362		0.702		0		N		1		D		2.215		M		1.34		T		-0.76		N		0.203		3.407		23		0.966		0.89		D		-0.484		T		0.363		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		NA		1.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		327206021		G/A		99		0/1		NA		NA		3243.77		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		PSH1557		TET2		exonic		frameshift_deletion		TET2:NM_001127208:exon3:c.450delT:p.S150fs,TET2:NM_017628:exon3:c.450delT:p.S150fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106155548		CT		C		1385		955		430		NA		31.0469314079		NA		31.0469314079		-19.813		0.012		1393		3.0103		14.27		1		0.5		60		1.307		7.53		-8.36		1.606		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10461034771		CT/C		99		0/1		NA		NA		10423.73		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		CM623		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon10:c.T4253A:p.L1418Q		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		1		D		4q24		chr4		106193791		T		A		492		379		113		NA		22.9674796748		NA		22.9674796748		15.079		0.252		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.066		3.63		-0.387		0.086		NA		NA		1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1814010783		T/A		99		0/1		NA		NA		1785.77		NA		1		0.5		2		CM623_S10		2/1/16

		GR11-08535		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1047		792		255		NA		24.3553008596		NA		24.3553008596		-22.53		0.411		1056		3.0103		163.199		1		0.5		60		-0.168		4.24		14.339		11.09		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		4465022381		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		4436.77		NA		1		0.5		2		GR11-08535_S6		2/1/16

		ER890		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1162		873		289		NA		24.8709122203		NA		24.8709122203		-23.347		-0.669		1165		3.0103		147.021		1		0.5		60		-0.538		4.39		14.423		9.947		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5125025318		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5096.77		NA		1		0.5		2		ER890_S89		2/1/16

		STB1531		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1097		823		274		NA		24.9772105743		NA		24.9772105743		-23.155		-0.04		1105		3.0103		157.209		1		0.5		60		0.132		4.39		14.588		8.439		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		4844023775		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		4815.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		ZW1657		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1111		823		288		NA		25.9225922592		NA		25.9225922592		-23.327		-0.032		1115		3.0103		158.322		1		0.5		60		-1.323		4.82		15.273		7.715		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5378023194		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5349.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		PA618		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1164		858		306		NA		26.2886597938		NA		26.2886597938		-23.84		0.789		1167		3.0103		158.178		1		0.5		60		0.541		4.88		15.485		9.243		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5705024308		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5676.77		NA		1		0.5		2		PA618_S9		2/1/16

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1094		806		288		NA		26.3254113346		NA		26.3254113346		-22.352		-1.255		1097		3.0103		172.151		1		0.5		60		0.512		4.82		15.423		9.94		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5303023064		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5274.77		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		MMT1391		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1062		780		282		NA		26.5536723164		NA		26.5536723164		-20.004		-1.059		1079		3.0103		172.151		1		0.5		60		-0.231		5.13		15.486		9.898		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5474022095		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5445.77		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		GR14-02215		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1115		818		297		NA		26.6367713004		NA		26.6367713004		-23.871		0.394		1126		3.0103		163.805		1		0.5		60		0.417		4.89		15.107		9.184		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5481023759		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5452.77		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		LR566		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1189		861		328		NA		27.5862068966		NA		27.5862068966		-24.533		-0.671		1201		3.0103		165.491		1		0.5		60		-0.307		5.24		15.206		11.592		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6253024316		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6224.77		NA		1		0.5		2		LR566_S77		2/1/16

		CF642		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1110		796		314		NA		28.2882882883		NA		28.2882882883		-24.272		-0.292		1120		3.0103		186.055		1		0.5		60		0.65		5.53		16.193		10.113		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6166022404		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6137.77		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		DJK1586		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1129		809		320		NA		28.3436669619		NA		28.3436669619		-24.9		-0.568		1136		3.0103		178.894		1		0.5		60		1.799		5.56		16.272		11.543		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6302023225		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6273.77		NA		1		0.5		2		DJK1586_S44		2/1/16

		CB791		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1164		830		334		NA		28.6941580756		NA		28.6941580756		-24.804		0.7		1171		3.0103		175.93		1		0.5		60		-0.315		5.63		16.216		9.419		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6576023443		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6547.77		NA		1		0.5		2		CB791_S81		2/1/16

		GR10-12883		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1121		797		324		NA		28.902765388		NA		28.902765388		-25.124		-0.918		1129		3.0103		179.521		1		0.5		60		0.519		5.43		16.507		7.953		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6115021936		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6086.77		NA		1		0.5		2		GR10-12883_S57		2/1/16

		ML540		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1082		755		327		NA		30.2218114603		NA		30.2218114603		-24.57		0.65		1093		3.0103		195.384		1		0.5		59.99		-1.174		6.29		15.984		10.194		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6838020900		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6809.77		NA		1		0.5		2		ML540_S56		2/1/16

		GR13-12872		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1046		553		493		NA		47.1319311663		NA		47.1319311663		6.861		-1.394		1059		3.0103		1.733		1		0.5		59.99		-0.493		10.71		0.921		0.817		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA		NA		11231012489		G/A		99		0/1		NA		rs367758008		11202.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		LST327		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1047		538		509		NA		48.6150907354		NA		48.6150907354		8.673		-0.032		1062		3.0103		0		1		0.5		60		-1.073		11.04		1.35		0.689		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA		NA		11590012383		G/A		99		0/1		NA		rs367758008		11561.77		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon3:c.C521A:p.P174H,TET2:NM_017628:exon3:c.C521A:p.P174H		rs146031219		0.0019		0.000998403		NA		0.032		D		0.249		B		0.115		B		4q24		chr4		106155620		C		A		1050		503		547		NA		52.0952380952		NA		52.0952380952		12.663		-0.66		1067		3.0103		0.52		1		0.5		60		-1.013		12.78		-0.626		0.618		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198		0.0011		4.00E-04		3.00E-04		0		0.003		0.0029		0.0022		0		0.0015		NA		0.003		NA		13443011011		C/A		99		0/1		NA		rs146031219		13414.77		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		GR12-04794		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1049		488		561		NA		53.4795042898		NA		53.4795042898		-25.347		-1.111		1058		3.0103		581.429		1		0.5		60		-1.038		12.87		27.226		9.062		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		13531012091		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		13502.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		GR11-19462		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1088		489		599		NA		55.0551470588		NA		55.0551470588		-26.947		0.547		1102		3.0103		558.784		1		0.5		60		0.242		15.21		27.92		11.404		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		16580011244		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		16551.77		NA		1		0.5		2		GR11-19462_S18		2/1/16

		GR09-01457		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1123		502		621		NA		55.2983081033		NA		55.2983081033		-27.695		0.671		1124		3.0103		579.198		1		0.5		60		-1.686		13.98		28.47		9.634		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		15732012820		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		15703.77		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		GR08-08611		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1073		475		598		NA		55.7315936626		NA		55.7315936626		-27.201		0.294		1078		3.0103		577.269		1		0.5		60		0.335		16.33		27.736		10.587		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		17549010739		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		17520.77		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		DLA349		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1136		485		651		NA		57.3063380282		NA		57.3063380282		-27.483		0.144		1153		3.0103		573.712		1		0.5		60		-1.882		16.65		28.386		10.757		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		18938011168		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		18909.77		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		GR11-00267		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1128		480		648		NA		57.4468085106		NA		57.4468085106		-27.256		-0.377		1140		3.0103		573.712		1		0.5		59.98		1.198		15.93		28.531		11.561		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		17994011047		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		17965.77		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		CP586		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1208		500		708		NA		58.6092715232		NA		58.6092715232		-27.831		-1.439		1221		3.0103		567.065		1		0.5		60		0.91		17.12		29.311		10.925		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		20713011464		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		20684.77		NA		1		0.5		2		CP586_S68		2/1/16

		KK683		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1008		416		592		NA		58.7301587302		NA		58.7301587302		-25.238		2.681		1078		3.0103		570.894		1		0.5		60		1.245		17.2		26.796		9.988		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		1737008994		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		17341.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		PM451		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1207		496		711		NA		58.9063794532		NA		58.9063794532		-27.869		0.685		1215		3.0103		569.35		1		0.5		60		-0.066		17.38		29.197		9.906		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		21002011166		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		20973.77		NA		1		0.5		2		PM451_S92		2/1/16

		DMP1151		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1215		490		725		NA		59.670781893		NA		59.670781893		-29.051		-0.296		1230		3.0103		567.716		1		0.5		60		0.007		17.54		29.222		9.945		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		21336010936		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		21307.77		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		KK683		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		ID=COSM3773295,COSM3773294;OCCURENCE=1(pancreas)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574041		A		T		506		271		235		NA		46.442687747		NA		46.442687747		18.409		-1.705		508		3.0103		169.805		1		0.5		60		0.778		17.6		-19.327		9.401		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8935013215		A/T		99		0/1		NA		NA		8906.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126116:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126117:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001276697:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276698:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276699:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001126118:exon7:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_000546:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126112:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126113:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126114:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001276695:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276696:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276760:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276761:exon8:c.C730A:p.R244S		NA		8.28E-06		NA		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)		0.001		D		0.656		P		0.463		P		17p13.1		chr17		7577091		G		T		502		271		231		NA		46.015936255		NA		46.015936255		13.332		1.697		509		3.0103		0		1		0.5		60		0.454		10.77		-0.296		0.547		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249		NA		0		0		0		0		1.51E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		543706751		G/T		99		0/1		NA		NA		5408.77		NA		1		0.5		2		GR11-19462_S18		2/1/16

		MAG1147		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126116:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126117:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001276697:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276698:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276699:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001126118:exon7:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_000546:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126112:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126113:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126114:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001276695:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276696:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276760:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276761:exon8:c.G752A:p.R251H		rs55819519		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM1386594,COSM44017;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),6(upper_aerodigestive_tract),1(stomach),1(central_nervous_system),2(urinary_tract),2(large_intestine),1(breast),3(skin)		0.118		T		0.001		B		0.004		B		17p13.1		chr17		7577069		C		T		510		270		240		NA		47.0588235294		NA		47.0588235294		18.789		-0.024		510		3.0103		0		1		0.5		60		1.246		11.77		-1.684		0.583		0.373		N		1		D		1.39		L		-5.65		D		-2.03		N		0.694		2.032		16.41		0.924		0.306		N		0.898		D		0.954		D		0.722		0		-1.23		-0.275		-0.332		0.965		0.705		9.676		3.00E-04		9.62E-05		8.65E-05		0		0		2.00E-04		0		6.06E-05		NA		NA		0.001		NA		603205072		C/T		99		0/1		NA		rs55819519		6003.77		NA		1		0.5		2		MAG1147_S32		2/1/16

		GR10-12883		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		364		179		185		NA		50.8241758242		NA		50.8241758242		-16.083		1.229		366		3.0103		0		1		0.5		60		-0.705		8.51		-2.43		0.726		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		312504025		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3096.77		NA		1		0.5		2		GR10-12883_S57		2/1/16

		GR13-12872		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		359		175		184		NA		51.2534818942		NA		51.2534818942		-14.826		-0.237		360		3.0103		0		1		0.5		60		-1.944		9.02		2.523		0.744		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		326803754		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3239.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		GR07-15077		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		497		231		266		NA		53.5211267606		NA		53.5211267606		-17.895		0.498		501		3.0103		0		1		0.5		60		-1.028		10.2		-0.675		0.843		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		509605198		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5067.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		KK683		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		290		134		156		NA		53.7931034483		NA		53.7931034483		-13.733		0.998		291		3.0103		0		1		0.5		60		-1.074		9.51		0.939		0.855		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		278602959		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		2757.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		PBB1310		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		370		169		201		NA		54.3243243243		NA		54.3243243243		-15.689		-1.096		373		3.0103		10.252		1		0.5		60		0.224		10.3		-2.994		3.195		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		384103696		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3812.77		NA		1		0.5		2		PBB1310_S41		2/1/16

		RR593		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		327		148		179		NA		54.7400611621		NA		54.7400611621		-14.151		-1.145		329		3.0103		0		1		0.5		60		-0.187		10.25		0.212		0.9		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		338103317		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3352.77		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		GR11-00267		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		505		228		277		NA		54.8514851485		NA		54.8514851485		-17.823		0.388		505		3.0103		0		1		0.5		60		-1.132		10.19		0.004		0.906		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		517405188		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5145.77		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		CP586		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		500		223		277		NA		55.4		NA		55.4		-17.723		2.277		503		3.0103		0		1		0.5		60		0.447		10.28		-1.077		0.932		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		517004853		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5141.77		NA		1		0.5		2		CP586_S68		2/1/16

		PMJ003BULK		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		510		226		284		NA		55.6862745098		NA		55.6862745098		-18.186		-0.375		513		3.0103		0		1		0.5		60		0.302		11.63		1.503		0.946		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		596204885		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5933.77		NA		1		0.5		2		PMJ003BULK_S52		2/1/16

		ELM1119pre2m		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		505		217		288		NA		57.0297029703		NA		57.0297029703		-18.34		-0.833		512		3.0103		0		1		0.5		60		0.511		11		1.484		1.014		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		558204863		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5553.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		DLA349		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		362		151		211		NA		58.2872928177		NA		58.2872928177		-14.804		0.402		368		3.0103		0		1		0.5		60		1.636		11.36		-0.887		1.08		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		414103174		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		4112.77		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		JP1462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		293		117		176		NA		60.0682593857		NA		60.0682593857		-13.416		-0.441		295		3.0103		0		1		0.5		60		-1.161		12.12		-0.344		1.179		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		357902382		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3550.77		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		CGC1500PB		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		337		134		203		NA		60.237388724		NA		60.237388724		-14.639		0.893		339		3.0103		0		1		0.5		60		0.298		11.88		-0.582		1.189		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		403202822		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		4003.77		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		480		187		293		NA		61.0416666667		NA		61.0416666667		-16.314		0.126		491		3.0103		0		1		0.5		60		-1.818		12.02		-1.536		1.237		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		579903799		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5770.77		NA		1		0.5		2		GR11-19462_S18		2/1/16

		DJK1586		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		396		153		243		NA		61.3636363636		NA		61.3636363636		-15.177		0.372		403		3.0103		0		1		0.5		60		1.967		12.2		0.052		1.256		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		485803032		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		4829.77		NA		1		0.5		2		DJK1586_S44		2/1/16

		PSH1557		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		401		149		252		NA		62.8428927681		NA		62.8428927681		-16.029		-1.881		406		3.0103		0		1		0.5		60		1.011		12.62		2.337		1.347		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		508803025		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5059.77		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		VC1374		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		356		132		224		NA		62.9213483146		NA		62.9213483146		-14.539		0.158		358		3.0103		0		1		0.5		60		-0.46		12.19		-0.103		1.351		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		436802812		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		4339.77		NA		1		0.5		2		VC1374_S46		2/1/16

		ZW1657		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		287		105		182		NA		63.4146341463		NA		63.4146341463		-12.98		-0.272		292		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.098		13.35		1.11		1.381		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		385902176		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3830.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		GR12-04794		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		205		74		131		NA		63.9024390244		NA		63.9024390244		-11.567		-1.504		205		3.0103		0		1		0.5		60		0.006		12.57		-0.916		1.41		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		260501489		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		2576.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		DM530		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		434		4		430		NA		99.0783410138		NA		99.0783410138		-1.72		-1.568		434		3.0103		0		2		1		60		-0.543		25.87		-0.991		8.913		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1125711960		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11228.77		NA		2		1		2		DM530_S5		2/1/16

		CF642		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		473		3		470		NA		99.3657505285		NA		99.3657505285		-2.892		0.261		475		3.0103		0		2		1		60		-1.117		28.81		NA		11.499		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1365613540		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13627.77		NA		2		1		2		CF642_S90		2/1/16

		GR11-20639		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		516		3		513		NA		99.4186046512		NA		99.4186046512		-0.983		-0.695		519		3.0103		0		2		1		60		-0.513		26.26		-1.103		9.712		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1357914650		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13550.77		NA		2		1		2		GR11-20639_S43		2/1/16

		STB1531		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		399		2		397		NA		99.4987468672		NA		99.4987468672		-2.443		-0.599		400		3.0103		0		2		1		60		0.144		26.61		0.052		9.776		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1064711300		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		10618.77		NA		2		1		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR07-11538		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		401		2		399		NA		99.5012468828		NA		99.5012468828		-2.431		-0.199		402		3.0103		0		2		1		60		1.104		27.15		0.902		9.786		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1091511330		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		10886.77		NA		2		1		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		AB793		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		432		2		430		NA		99.537037037		NA		99.537037037		-2.444		-1.059		433		3.0103		0		2		1		60		-0.48		27.73		-0.542		9.935		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1200712370		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11978.77		NA		2		1		2		AB793_S32		2/1/16

		DFL1388		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		501		2		499		NA		99.6007984032		NA		99.6007984032		0.002		1.941		503		3.0103		0		2		1		60		-0.878		26.84		-0.751		10.232		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1347614560		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13447.77		NA		2		1		2		DFL1388_S42		2/1/16

		GR12-06743		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		510		2		508		NA		99.6078431373		NA		99.6078431373		0.382		-1.195		510		3.0103		0		2		1		60		-0.589		27.25		-0.041		8.878		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1392415010		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13895.77		NA		2		1		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		TM825		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		526		2		524		NA		99.6197718631		NA		99.6197718631		-2.436		0.1		526		3.0103		0		2		1		60		-0.207		27.39		1.023		10.33		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1443615070		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		14407.77		NA		2		1		2		TM825_S30		2/1/16

		CM623		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		334		1		333		NA		99.7005988024		NA		99.7005988024		-1.732		1.691		336		3.0103		0		2		1		60		-0.021		26.54		1.296		10.236		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		88919660		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		8862.77		NA		2		1		2		CM623_S10		2/1/16

		DCT233		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		404		1		403		NA		99.7524752475		NA		99.7524752475		-0.875		0.703		404		3.0103		0		2		1		60		1.535		25.79		-1.552		9.225		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1044811900		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		10419.77		NA		2		1		2		DCT233_S8		2/1/16

		GR09-01457		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		428		1		427		NA		99.7663551402		NA		99.7663551402		-0.534		-1.028		430		3.0103		0		2		1		60		1.392		27.73		0.324		10.732		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1189812740		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11869.77		NA		2		1		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		DMP1151		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		512		1		511		NA		99.8046875		NA		99.8046875		-0.399		1.008		512		3.0103		0		2		1		60		0.548		26.96		-1.38		11.09		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1383115220		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13802.77		NA		2		1		2		DMP1151_S65		2/1/16

		GR07-08208		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		516		1		515		NA		99.8062015504		NA		99.8062015504		-1.705		0.718		516		3.0103		0		2		1		60		-1		26.47		-0.651		11.106		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1368515120		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13656.77		NA		2		1		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		GR10-06220		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		535		1		534		NA		99.8130841121		NA		99.8130841121		-1.732		-0.871		535		3.0103		0		2		1		60		-0.592		26.2		-1.169		11.178		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1404715860		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		14018.77		NA		2		1		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		GR13-14616		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		354		0		354		NA		100		NA		100		NA		NA		358		3.0103		0		2		1		60		NA		26.34		NA		11.744		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		935410570		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		9325.77		NA		2		1		2		GR13-14616_S69		2/1/16

		LR566		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		422		0		422		NA		100		NA		100		NA		NA		423		3.0103		0		2		1		60		NA		27.11		NA		12.095		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1146812580		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11439.77		NA		2		1		2		LR566_S77		2/1/16

		MMT1391		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		425		0		425		NA		100		NA		100		NA		NA		428		3.0103		0		2		1		60		NA		27.48		NA		12.109		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1170612670		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11677.77		NA		2		1		2		MMT1391_S26		2/1/16

		CT772		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		439		0		439		NA		100		NA		100		NA		NA		440		3.0103		0		2		1		60		NA		27		NA		12.174		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1188013080		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11851.77		NA		2		1		2		CT772_S7		2/1/16

		GR14-02215		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		455		0		455		NA		100		NA		100		NA		NA		458		3.0103		0		2		1		60		NA		26.73		NA		12.245		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1219013610		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		12161.77		NA		2		1		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		ER890		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		473		0		473		NA		100		NA		100		NA		NA		474		3.0103		0		2		1		60		NA		26.79		NA		12.322		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1269814130		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		12669.77		NA		2		1		2		ER890_S89		2/1/16

		GR11-08535		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		490		0		490		NA		100		NA		100		NA		NA		491		3.0103		0		2		1		60		NA		26.89		NA		12.389		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1320314590		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13174.77		NA		2		1		2		GR11-08535_S6		2/1/16

		ML540		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		500		0		500		NA		100		NA		100		NA		NA		501		3.0103		0		2		1		60		NA		27.08		NA		12.433		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1356614920		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13537.77		NA		2		1		2		ML540_S56		2/1/16

		PM451		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		502		0		502		NA		100		NA		100		NA		NA		503		3.0103		0		2		1		60		NA		27.34		NA		12.441		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1375214970		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13723.77		NA		2		1		2		PM451_S92		2/1/16

		GR05-07907		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		503		0		503		NA		100		NA		100		NA		NA		503		3.0103		0		2		1		60		NA		27.86		NA		12.445		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1404015010		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		14011.77		NA		2		1		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		PM887		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		507		0		507		NA		100		NA		100		NA		NA		508		3.0103		0		2		1		60		NA		27.56		NA		12.461		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1400315130		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13974.77		NA		2		1		2		PM887_S80		2/1/16

		GR08-08611		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		508		0		508		NA		100		NA		100		NA		NA		510		3.0103		0		2		1		60		NA		27.19		NA		12.461		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1384115140		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13812.77		NA		2		1		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		PA618		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		511		0		511		NA		100		NA		100		NA		NA		513		3.0103		0		2		1		60		NA		27.56		NA		12.477		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1410915230		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		14080.77		NA		2		1		2		PA618_S9		2/1/16

		PMJ003BULK		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1099		952		147		NA		13.3757961783		NA		13.3757961783		6.194		-0.277		1107		3.0103		0		1		0.5		60		-0.534		0.77		-0.496		0.757		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		869025334		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		840.77		NA		1		0.5		2		PMJ003BULK_S52		2/1/16

		GR11-16105		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1024		827		197		NA		19.23828125		NA		19.23828125		5.342		0.405		1028		3.0103		0		1		0.5		60		-0.107		2.32		0.613		0.719		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		2407020851		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		2378.77		NA		1		0.5		2		GR11-16105_S93		2/1/16

		TM825		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		825		223		NA		21.2786259542		NA		21.2786259542		3.572		-1.118		1058		3.0103		0.643		1		0.5		60		1.002		2.85		-0.255		0.796		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		3019021043		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		2990.77		NA		1		0.5		2		TM825_S30		2/1/16

		GR07-08208		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		812		236		NA		22.5190839695		NA		22.5190839695		7.727		-0.333		1061		3.0103		3.033		1		0.5		59.98		2.102		3.35		-3.301		0.611		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		3534020850		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		3505.77		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		ER890		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		496		379		117		NA		23.5887096774		NA		23.5887096774		-16.151		-1.316		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.84		2.47		-0.286		0.092		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		1253010324		T/G		99		0/1		NA		NA		1224.77		NA		1		0.5		2		ER890_S89		2/1/16

		GR14-02215		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		485		338		147		NA		30.3092783505		NA		30.3092783505		-17.507		0.937		490		3.0103		0		1		0.5		60		-1.199		4.11		-0.202		0.174		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		202209044		T/G		99		0/1		NA		NA		1993.77		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		ELM1119pre2m		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		495		330		165		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-18.001		0.738		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		4.94		0.355		0.027		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		247208838		T/G		99		0/1		NA		NA		2443.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		GR12-06743		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		317		175		NA		35.5691056911		NA		35.5691056911		-17.918		0.667		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.127		5.11		-0.162		0.073		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		254008511		T/G		99		0/1		NA		NA		2511.77		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		GR07-15077		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		304		188		NA		38.2113821138		NA		38.2113821138		-18.28		-1.329		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.396		6.29		-0.411		0.041		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		312308206		T/G		99		0/1		NA		NA		3094.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		RR593		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1031		492		539		NA		52.2793404462		NA		52.2793404462		6.343		0.081		1035		3.0103		1.092		1		0.5		60		-0.306		12.12		-0.665		0.617		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		12521010592		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		12492.77		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		STB1531		ZRSR2		exonic		nonframeshift_insertion		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.1314_1315insAGCCGG:p.G438delinsGSR		NA		0.0115		0.0235762		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15841230		C		CAGCCGG		359		179		180		NA		50.139275766		NA		50.139275766		0.975		-1.548		359		3.0103		0		1		0.5		60		-1.178		8.97		-16.129		0.699		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0262		0.0412		0.0045		3.00E-04		0.0184		0.0113		0.0058		0.0037		0.0648		NA		0.0209		NA		325909619		C/CAGCCGG		99		0/1		NA		NA		3221.73		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR09-01457		ZRSR2		exonic		nonsynonymous_SNV		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.C1147G:p.P383A		rs61741680		7.00E-04		NA		NA		0.061		T		0.734		P		0.297		B		Xp22.2		chrX		15841063		C		G		777		495		282		NA		36.2934362934		NA		36.2934362934		-5.034		-1.715		784		3.0103		150.399		1		0.5		60		-0.434		7.69		12.142		9.777		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		T		0.014		T		NA		NA		5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674		0.0012		1.00E-04		0		0		0		0.0013		0.0016		0		NA		NA		NA		NA		6005012346		C/G		99		0/1		NA		rs61741680		5976.77		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		JP1462		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon5:c.G333A:p.W111X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822254		G		A		301		139		162		NA		53.8205980066		NA		53.8205980066		12.97		-1.022		301		3.0103		0		1		0.5		60		0.059		13.52		-0.338		0.857		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.869		36		0.997		0.985		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5.24		0.917		1.045		1		1		13.2		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		409703174		G/A		99		0/1		NA		NA		4068.77		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		DFL1388		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon2:c.C54A:p.Y18X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809069		C		A		116		18		98		NA		84.4827586207		NA		84.4827586207		6.683		2.238		116		3.0103		0		1		0.5		60		-0.042		23.72		0.949		3.338		0.002		N		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.588		36		0.996		0.629		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		27800164		C/A		99		0/1		NA		NA		2751.77		NA		1		0.5		2		DFL1388_S42		2/1/16
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				Total                (n = 55)		ASXL1-                       (n = 36)		ASXL1+                  (n = 19)		p		Adjusted                p

		DIPSS+ Var								<0.001		0.0068

		Low/Int1		20% (11)		28% (10)		5% (1)

		Int2/High(<3)		40% (22)		47% (17)		26% (5)

		Int2/High(≥3)		40% (22)		25%(9)		69% (13)



		Peripheral Blasts								<0.001		0.0062

		No		55% (30)		72% (26)		21% (4)

		Yes		44% (24)		28% (10)		74% (14)

		Missing		2% (1)		0% (0)		5% (1)



				Total                (n = 55)		<3 mutations (n = 31)		≥3 mutations (n = 24)		p		Adjusted                p

		AbnormalCyto								0.0058		0.087

		No		42% (23)		26% (8)		62% (15)

		Yes		58% (32)		74% (23)		38% (9)



		Cyto								0.0386		0.502

		Unfavorable		29% (16)		39% (12)		17% (4)

		Intermediate		44% (24)		29% (9)		62% (15)

		Favorable		27% (15)		32% (10)		21% (5)



				Total (n = 55)		TN (n = 16)		CALR (n = 18)		JAK2 (n = 21)		p-value		Adj. p-value

		Plt<100										<0.001		<0.001

		No		38 (69)		5 (31)		15 (83)		18 (86)

		Yes		16 (29)		11 (69)		2 (11)		3 (14)

		Missing		1 (2)		0 (0)		1 (6)		0 (0)

				Total                (n = 55)		CALR-                      (n = 37)		CALR+                           (n = 18)		p		Adjusted                p

		Etiology								0.041		0.55

		10 MF		22 (40)		18 (49)		4 (22)

		20 MF		29 (53)		16 (43)		13 (72)

		Missing		4 (7)		3 (8)		1 (6)

				Total                (n = 55)		JAK2-                       (n = 34)		JAK2+                     (n = 21)

		WBC>10								0.022		0.35

		No		31 (56)		23 (68)		8 (38)

		Yes		23 (42)		10 (29)		13 (62)

		Missing		1 (2)		1 (3)		0 (0)






“Additional” Mutations

and Transplant Outcome
(48 patients)

<2 >3
mutations mutations
Survived >1 year after 79% 41%
Transplantation
Death from Non-Relapse 13% 35%
Causes
Relapse 8% 24%

E. Stevens et al, unpublished



Mutations and response to Ruxolitinib

= Spleen response (=250%
reduction) inversely correlated
with the number of mutations.
— <2 mutations : 9-fold
higher odds of spleen
response than those with
>3 mutations
= With =23 mutations: shorter
time to treatment
discontinuation and shorter
survival
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Patel et al., Blood 2015;126:790-797



Summary and Conclusions

HCT has highly curative potential for MF
Improved safety - day 100 mortality <5%

Results with HLA-matched unrelated
donors equal to those with sibling donors

Appropriate for many patients with
advanced MF and some patients with early
stage disease

DIPSS plus > DIPSS discriminates risk for
post-HCT outcome



M olecular IPSS

Growing evidence that mutations affect prognosis, some
independent of the clinical risk category.

In a European cohort of MF patients mutations in ASXL1,
EZH2, SRSF2 and IDH1/2 were associated with poor
outcomes (Vannucchi et al. ).

In a cohort from Mayo Clinic, mutations in ASXL1, SRSF2,
and EZHZ2 were associated with worse OS, and mutations
in IDH1 and SRSF2 with leukemic transformation.

In a multivariate analysis, mutations in ASXL17, had
negative prognostic significance, independent of the IPSS
and DIPSS-plus category in primary MF.



Probability of Overall Survival

P
LY}
L

Probability of Overall Survival

Overall Survival by ASXL1

Overall Survival

o
i

0.0

T T T
[+] 100 200 300

1.0

0.8+

0.6

0.4+

Probability of Overall Survival

0.2+

0.0

100

200 300 a00
Months

Probability of Overall Survival

0.0

Months
1.0
®
081 ASXLT ;
P<0.0001 =
0.6 g
5
04- z
-
=]
0.2 x
0.0 T T T 0.0
0 100 200 300 o
Months
a Overall Survival
107 IPSS lowest categores
(Low+ine-1)
£ g
A &
T 06 -
o
g Low Risk S
5 s
Z o4 g
5 High rigk 3
L) [}
B 2
£ o2 g
0.0 v 4
o 100 200 300 400
Months

1.0

0.8 -

0.6 -

0.2 <

0.0

100

200 300 400

Menths

IPSS highest categories
(Int2+High)

Low Risk

High risk

T T T Y
50 100 150 200

Overall Survival

P<0.0001

Low Risk

High Risk

200
Months

*ASXL1, EZH2, SRSF2 and IDH1/2

Vannucchi et al. 2013. Leukemia. 27: 1861



Modified Prognostic Models

Hazard Ratio
(95%Cl)

CALR vs Triple-Negative

0.41 (0.13, 1.27)

0.1219

JAKZ2 vs Triple-Negative

0.71 (0.27, 1.84)

0.4772

ASXL1 + vs -

1.90 (0.82, 4.41)

0.1339

23 vs <3 Mutations

3.88 (1.57, 9.55)

0.0032

Int2/High vs Low/Int1

6.08 (0.82, 45.28)

0.0781

Int2/High(<3) vs Low/Int1

2.93 (0.35, 24.40)

0.3193

Int2/High(23) vs
Low/Int1

10.91 (1.43, 82.97)

0.0210

E.Stevens, unpublished






Associliated Variables

Total <3 mutations 23 mutations Adjusted
(n = 55) (n = 31) (n=24) P p
Cytogenetics 0.0058 0.087
Normal 42% (23) 26% (8) 62% (15)
Abnormal 58% (32) 74% (23) 38% (9)
Cytogenetics 0.0386 0.502
Unfavorable 29% (16) 39% (12) 17% (4)
Normal 44% (24) 29% (9) 62% (15)
Favorable 27% (15) 32% (10) 21% (5)
Total ASXLT ASXL1" Adjusted
(n =55) (n = 36) (n=19) p
DIPSS+ Var <0.001 0.0068
Low/Int1 20% (11) 28% (10) 5% (1)
Int2/High(<3) 40% (22) 47% (17) 26% (5)
Int2/High(23) 40% (22) 25%(9) 69% (13)
Peripheral <0.001  0.0062
Blasts
No 55% (30) 72% (26) 21% (4)
Yes 44% (24) 28% (10) 74% (14)

E.Stevens, unpublished
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		AB793		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		566		358		208		NA		36.7491166078		NA		36.7491166078		4.136		0.048		594		3.0103		1.85		1		0.5		60		0.37		4.11		4.635		0.562		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		236406853		GA/G		NA		AB793_S32		NA		2326.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		AB793		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		426		271		155		NA		36.3849765258		NA		36.3849765258		5.232		0.96		428		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.938		2.9		0.31		0.294		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		127404777		CT/C		NA		AB793_S32		NA		1236.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		AB793		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		600		10		92		498		15.3333333333		83		98.3333333333		2.96		-1.204		607		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.426		28.22		0.763		7.835		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.70E+22		TC/TTC		NA		AB793_S32		rs10638510		16929.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		AB793		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		453		147		306		NA		67.5496688742		NA		67.5496688742		-1.59		0.238		456		3.0103		0		1		0.5		59.97		-1.679		12.32		-0.037		1.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		561901174		G/GT		NA		AB793_S32		NA		5581.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		AB793		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		801		210		591		NA		73.7827715356		NA		73.7827715356		-7.249		-0.233		811		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.015		12.89		0.2		2.013		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1036602576		A/AT		NA		AB793_S32		NA		10328.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		AB793		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		98		11		87		NA		88.7755102041		NA		88.7755102041		-0.144		-1.876		104		3.0103		0		1		0.5		60		-1.01		20.41		2.261		4.255		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		15581000		T/T		NA		AB793_S32		NA		1999.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		AB793		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		502		438		64		NA		12.7490039841		NA		12.7490039841		-11.956		-0.945		507		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.496		0.65		-1.224		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		353012726		T/C		NA		AB793_S32		rs201338384		324.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		AB793		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		703		67		136		500		19.3456614509		71.1237553343		90.4694167852		-0.229		1.25		712		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.05		-0.883		18.9		10.308		4.42		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.33E+20		T/TA		NA		AB793_S32		NA		13288.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		AB793		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		266		153		113		NA		42.4812030075		NA		42.4812030075		2.16		-0.511		266		3.0103		0		1		0.5		60		-0.264		4		-0.47		0.316		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110202837		TA/T		NA		AB793_S32		NA		1064.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		AB793		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		679		545		134		NA		19.734904271		NA		19.734904271		11.675		0.127		679		3.0103		0		1		0.5		60		0.471		2.65		-16.783		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1834016495		TC/T		NA		AB793_S32		NA		1796.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		676		545		131		NA		19.3786982249		NA		19.3786982249		17.451		0.869		679		3.0103		0		1		0.5		60		1.264		1.66		6.55		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1152012878		C/T		NA		AB793_S32		rs200592135		1123.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		AB793		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		490		384		106		NA		21.6326530612		NA		21.6326530612		0.41		0.036		493		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.651		5.31		-0.457		0.074		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2640011904		G/GAT		NA		AB793_S32		NA		2602.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		463		365		98		NA		21.1663066955		NA		21.1663066955		3.512		-1.261		464		3.0103		0		1		0.5		60		-0.381		0.91		2.117		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45707571		CT/C		NA		AB793_S32		NA		419.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		AB793		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		496		427		69		NA		13.9112903226		NA		13.9112903226		13.269		0.184		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.697		1.16		-0.844		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60509426		G/A		NA		AB793_S32		rs112582298		576.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		AB793		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356328		A		T		85		66		19		NA		22.3529411765		NA		22.3529411765		-3.402		1.176		445		3.0103		0		1		0.5		60		-1.113		0.99		-2.337		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11202680		A/T		NA		AB793_S32		NA		83.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		697		552		145		NA		20.8034433286		NA		20.8034433286		7.761		1.039		703		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.265		1.55		-0.886		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1118013761		CT/C		NA		AB793_S32		NA		1080.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		AB793		KRAS		intronic		NA		NA		rs140046512		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p12.1		chr12		25398392		C		A		535		474		61		NA		11.4018691589		NA		11.4018691589		9.074		-0.473		539		3.0103		0		1		0.5		60		-0.054		0.32		0.933		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		199012756		C/A		NA		AB793_S32		rs140046512		170.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		AB793		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		432		2		430		NA		99.537037037		NA		99.537037037		-2.444		-1.059		433		3.0103		0		2		1		60		-0.48		27.73		-0.542		9.935		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1200712370		C/C		NA		AB793_S32		rs1042522		11978.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		AB793		CEBPA		exonic		nonframeshift_insertion		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.232_233insACCCGC:p.P78delinsHPP,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.694_695insACCCGC:p.P232delinsHPP,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.547_548insACCCGC:p.P183delinsHPP,CEBPA:NM_004364:exon1:c.589_590insACCCGC:p.P197delinsHPP		NA		0.0454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.11		chr19		33792731		G		GGCGGGT		54		24		30		NA		55.5555555556		NA		55.5555555556		-0.096		-1.262		55		3.0103		1.021		1		0.5		60		-0.548		21.29		-3.229		0.551		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118701181		G/GGCGGGT		NA		AB793_S32		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.1		NA		0.0319		0		0.0489		NA		NA		NA

		AB793		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		130		48		82		NA		63.0769230769		NA		63.0769230769		0.638		0.252		137		3.0103		0		1		0.5		60.08		0.18		9.61		-7.595		0.946		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12860778		CT/C		NA		AB793_S32		NA		1248.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		106		52		54		NA		50.9433962264		NA		50.9433962264		-1.466		0.254		106		3.0103		0		1		0.5		60		0.75		8.8		6.853		0.693		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97001122		GT/G		NA		AB793_S32		NA		932.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		BCOR		exonic		frameshift_deletion		BCOR:NM_001123383:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123384:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123385:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_017745:exon4:c.617delT:p.F206fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39933981		GA		G		1019		127		892		NA		87.5368007851		NA		87.5368007851		-1.669		3.154		1023		3.0103		0		1		0.5		60		1.131		25.46		3.599		0.725		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		259860913		GA/G		NA		AB793_S32		NA		25948.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		325		194		131		NA		40.3076923077		NA		40.3076923077		0.978		0.745		347		3.0103		5.876		1		0.5		60		-1.617		3.54		0.023		2.419		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118904366		AT/A		NA		AB793_S32		NA		1151.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		AB793		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		443		72		115		256		25.9593679458		57.7878103837		83.7471783296		0.726		0.25		450		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.098		18.96		-0.497		4.458		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.43552616219103E+19		C/CT		NA		AB793_S32		NA		8397.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		AB793		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		428		329		99		NA		23.1308411215		NA		23.1308411215		5.914		0.15		429		3.0103		0		1		0.5		60		-1.033		1.47		0.947		0.326		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		66606893		TA/T		NA		AB793_S32		NA		628.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		469		363		106		NA		22.6012793177		NA		22.6012793177		-0.004		-1.067		475		3.0103		0		1		0.5		60		-0.629		1.13		-1.577		0.298		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		56907654		GT/G		NA		AB793_S32		NA		531.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		AB793		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		172		97		75		NA		43.6046511628		NA		43.6046511628		-2.54		-0.882		191		3.0103		0.938		1		0.5		60.06		-1.324		4.01		-4.81		0.493		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72701494		C/CT		NA		AB793_S32		NA		689.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		AB793		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		395		250		145		NA		36.7088607595		NA		36.7088607595		1.024		-0.487		399		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.419		2.73		-0.075		0.227		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111704471		CT/C		NA		AB793_S32		NA		1079.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		AB793		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		110		65		45		NA		40.9090909091		NA		40.9090909091		6.093		0.047		575		3.0103		96.99		1		0.5		60		0.255		5.82		6.172		5.782		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67701294		TA/T		NA		AB793_S32		NA		639.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		242		185		57		NA		23.5537190083		NA		23.5537190083		5.006		0.775		244		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.31		1.57		-10.075		0.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41803377		CT/C		NA		AB793_S32		NA		380.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		541		333		208		NA		38.4473197782		NA		38.4473197782		3.924		0.052		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.35		4.25		3.743		0.647		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		233406660		GA/G		NA		CB791_S81		NA		2296.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CB791		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.G1998C:p.K666N		rs377023736		5.77E-05		NA		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)		0		D		1		D		0.992		D		2q33.1		chr2		198267359		C		G		853		684		169		NA		19.8124267292		NA		19.8124267292		19.201		0.613		858		3.0103		99.434		1		0.5		60		-0.852		3.23		12.316		8.874		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02		99		0/1		2785018007		C/G		NA		CB791_S81		rs377023736		2756.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		9.63E-05		0		0		0		7.49E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		CB791		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1164		830		334		NA		28.6941580756		NA		28.6941580756		-24.804		0.7		1171		3.0103		175.93		1		0.5		60		-0.315		5.63		16.216		9.419		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6576023443		A/G		NA		CB791_S81		rs2454206		6547.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		CB791		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		433		288		145		NA		33.4872979215		NA		33.4872979215		-0.596		-0.5		435		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.323		2.17		0.447		0.2		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97604932		CT/C		NA		CB791_S81		NA		938.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CB791		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		757		648		109		NA		14.3989431968		NA		14.3989431968		-0.438		-0.314		764		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.314		0.07		-14.382		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		93		0/1		93015079		TA/T		NA		CB791_S81		NA		55.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		CB791		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		506		278		228		NA		45.0592885375		NA		45.0592885375		-14.975		-1.296		508		3.0103		0		1		0.5		60		0.045		10.25		-0.655		0.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		522207422		A/G		NA		CB791_S81		NA		5184.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		CB791		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1076		595		481		NA		44.7026022305		NA		44.7026022305		1.299		0.212		1078		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.277		7.17		1.849		0.568		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7752010089		A/AT		NA		CB791_S81		NA		7714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		CB791		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		82		0		82		NA		100		NA		100		NA		NA		93		3.0103		0		1		0.5		59.94		NA		33.16		NA		6.932		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		22022370		T/T		NA		CB791_S81		NA		2718.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		CB791		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		501		438		63		NA		12.5748502994		NA		12.5748502994		-12.506		-2.197		501		3.0103		0		1		0.5		60		0.725		0.51		-1.054		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		285012086		T/C		NA		CB791_S81		rs201338384		256.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		CB791		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		642		71		120		451		18.691588785		70.2492211838		88.9408099688		1.968		-1.277		650		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		1.16		18.32		9.872		4.421		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.18E+20		T/TA		NA		CB791_S81		NA		11759.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		CB791		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		210		114		96		NA		45.7142857143		NA		45.7142857143		4.318		0.056		212		3.0103		0		1		0.5		60		1.11		4.06		0.991		0.362		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88902104		TA/T		NA		CB791_S81		NA		851.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CB791		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		646		531		115		NA		17.8018575851		NA		17.8018575851		14.844		0.385		646		3.0103		0		1		0.5		60		-0.138		2.15		-16.004		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1424016254		TC/T		NA		CB791_S81		NA		1386.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		645		524		121		NA		18.7596899225		NA		18.7596899225		16.411		3.016		646		3.0103		0		1		0.5		60		-0.647		1.72		6.484		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1140011665		C/T		NA		CB791_S81		rs200592135		1111.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		498		356		142		NA		28.5140562249		NA		28.5140562249		-2.934		0.992		499		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.742		5.76		0.878		0.15		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2907010679		G/GAT		NA		CB791_S81		NA		2869.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		410		317		93		NA		22.6829268293		NA		22.6829268293		-0.366		-0.814		411		3.0103		0		1		0.5		60		1.481		1.12		0.935		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49506699		CT/C		NA		CB791_S81		NA		457.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		948		437		511		NA		53.9029535865		NA		53.9029535865		7.182		-0.005		956		3.0103		1.115		1		0.5		60		-1.546		13.4		-0.641		0.579		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1273109499		G/T		NA		CB791_S81		rs77375493		12702.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CB791		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		382		322		60		NA		15.7068062827		NA		15.7068062827		12.299		0.124		383		3.0103		0		1		0.5		60		0.891		1.87		-0.483		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74106349		G/A		NA		CB791_S81		rs112582298		712.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		CB791		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		436		78		358		NA		82.1100917431		NA		82.1100917431		-1.423		-1.013		459		3.0103		0		1		0.5		60		-1.081		1.18		1.925		3.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		54202926		T/C		NA		CB791_S81		NA		513.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		499		441		58		NA		11.623246493		NA		11.623246493		-12.218		-0.647		501		3.0103		0		1		0.5		60		-0.495		0.24		-0.508		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147013322		G/A		NA		CB791_S81		rs201898708		118.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		CB791		HRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0561102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11p15.5		chr11		534409		GCCCAGC		G		252		7		245		NA		97.2222222222		NA		97.2222222222		2.382		-0.035		252		3.0103		0		2		1		60.26		-4.155		22.31		3.218		6.828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		56595950		G/G		NA		CB791_S81		NA		5621.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0061		0.002		0.0984

		CB791		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		866		606		260		NA		30.0230946882		NA		30.0230946882		5.389		0.345		872		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.173		3.77		-0.644		0.198		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3305013363		CT/C		NA		CB791_S81		NA		3267.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CB791		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		495		434		61		NA		12.3232323232		NA		12.3232323232		12.654		0.126		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.705		0.81		1.369		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42709190		G/A		NA		CB791_S81		rs193110123		398.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		CB791		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		124		40		84		NA		67.7419354839		NA		67.7419354839		-1.146		0.399		124		3.0103		0		1		0.5		60.09		-0.013		8.98		-7.379		1.204		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11510758		CT/C		NA		CB791_S81		NA		1113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		163		81		82		NA		50.3067484663		NA		50.3067484663		1.238		-0.188		163		3.0103		0		1		0.5		60		-0.971		9.02		10.302		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150801820		GT/G		NA		CB791_S81		NA		1470.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		366		230		136		NA		37.1584699454		NA		37.1584699454		1.093		-1.104		388		3.0103		10.56		1		0.5		60		1.903		2.75		-0.548		2.961		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104505554		AT/A		NA		CB791_S81		NA		1007.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		CB791		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		403		90		313		NA		77.6674937965		NA		77.6674937965		0.388		0.303		437		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		10.23		0.641		2.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41590968		CT/C		NA		CB791_S81		NA		4121.79		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		CB791		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		338		243		95		NA		28.1065088757		NA		28.1065088757		3.178		-1.205		338		3.0103		0		1		0.5		60		-0.446		2.02		0.715		0.104		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72105142		TA/T		NA		CB791_S81		NA		683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		471		365		106		NA		22.5053078556		NA		22.5053078556		1.22		-0.953		472		3.0103		0		1		0.5		60		0.262		0.69		0.855		0.072		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36107327		GT/G		NA		CB791_S81		NA		323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CB791		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		167		96		71		NA		42.5149700599		NA		42.5149700599		-2.322		-0.45		181		3.0103		22.78		1		0.5		59.86		-0.458		3.91		-0.708		0.109		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69101532		CT/C		NA		CB791_S81		NA		653.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CB791		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		390		250		140		NA		35.8974358974		NA		35.8974358974		-0.04		-0.133		400		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.664		2.72		-0.917		0.309		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109904407		CT/C		NA		CB791_S81		NA		1061.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CB791		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		92		67		25		NA		27.1739130435		NA		27.1739130435		5.579		0.751		576		3.0103		92.836		1		0.5		60		0.078		2.33		5.569		6.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25201283		TA/T		NA		CB791_S81		NA		214.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		197		153		44		NA		22.3350253807		NA		22.3350253807		3.251		1.356		197		3.0103		0		1		0.5		60		-1.427		1.57		-8.753		0.063		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34702807		CT/C		NA		CB791_S81		NA		309.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		482		260		222		NA		46.0580912863		NA		46.0580912863		1.763		0.544		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.5		10.36		0.029		1.372		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		502306407		C/G		NA		CF642_S90		rs121913237		4994.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		685		433		252		NA		36.7883211679		NA		36.7883211679		5.355		-2.133		696		3.0103		1.852		1		0.5		59.96		-0.976		4.04		7.026		0.56		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		280609230		GA/G		NA		CF642_S90		NA		2768.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CF642		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1110		796		314		NA		28.2882882883		NA		28.2882882883		-24.272		-0.292		1120		3.0103		186.055		1		0.5		60		0.65		5.53		16.193		10.113		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6166022404		A/G		NA		CF642_S90		rs2454206		6137.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		CF642		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		423		299		124		NA		29.3144208038		NA		29.3144208038		-3.262		2.089		428		3.0103		0		1		0.5		59.9		0.377		1.4		1.312		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62805402		CT/C		NA		CF642_S90		NA		590.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CF642		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		775		644		131		NA		16.9032258065		NA		16.9032258065		11.65		0.319		778		3.0103		0		1		0.5		60		1.693		0.65		-15.408		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		538015917		TA/T		NA		CF642_S90		NA		500.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		CF642		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		678		616		62		NA		9.1445427729		NA		9.1445427729		0.363		1.829		681		3.0103		2.024		1		0.5		60		-0.797		0.14		-5.966		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134020046		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CF642_S90		NA		96.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		462		320		142		NA		30.7359307359		NA		30.7359307359		-1.552		-2.005		466		3.0103		4.807		1		0.5		59.99		-0.994		3.78		-0.399		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		178504126		G/GT		NA		CF642_S90		NA		1747.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		CF642		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1095		563		532		NA		48.5844748858		NA		48.5844748858		0.89		-0.552		1104		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.957		8.28		1.704		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		910409094		A/AT		NA		CF642_S90		NA		9066.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		CF642		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAA		T		67		17		50		NA		74.6268656716		NA		74.6268656716		-0.508		0.635		71		3.0103		0		1		0.5		60		0.699		13.83		-1.651		1.802		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6810112		TAA/T		NA		CF642_S90		NA		926.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon16:c.C1848A:p.F616L,EZH2:NM_152998:exon16:c.C1884A:p.F628L,EZH2:NM_001203247:exon17:c.C2001A:p.F667L,EZH2:NM_001203248:exon17:c.C1974A:p.F658L,EZH2:NM_004456:exon17:c.C2016A:p.F672L		NA		NA		NA		NA		0.018		D		1		D		1		D		7q36.1		chr7		148507438		G		T		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		-1.174		-1.875		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.516		11.51		-0.573		0.552		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043		99		0/1		561306779		G/T		NA		CF642_S90		NA		5584.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148515269		GA		G		1233		1052		181		NA		14.6796431468		NA		14.6796431468		-4.459		1.039		1244		3.0103		8.072		1		0.5		60		0.68		0.36		10.184		1.573		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		477027413		GA/G		NA		CF642_S90		NA		439.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		870		365		505		NA		58.0459770115		NA		58.0459770115		-0.453		1.221		875		3.0103		0		1		0.5		59.95		-0.521		8.71		20.634		1.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		761506263		TA/T		NA		CF642_S90		NA		7577.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		CF642		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		300		183		117		NA		39		NA		39		-4.762		0.535		302		3.0103		0		1		0.5		60		-1.066		2.97		-0.335		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92703387		TA/T		NA		CF642_S90		NA		889.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CF642		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		715		566		149		NA		20.8391608392		NA		20.8391608392		13.151		0.439		715		3.0103		0		1		0.5		60		0.918		2.71		-17.5		0.248		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1972018417		TC/T		NA		CF642_S90		NA		1934.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		712		590		122		NA		17.1348314607		NA		17.1348314607		17.31		0.19		715		3.0103		0		1		0.5		60		0.02		1.4		9.227		0.16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1028014082		C/T		NA		CF642_S90		rs200592135		999.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CF642		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		495		350		145		NA		29.2929292929		NA		29.2929292929		-1.662		0.214		496		3.0103		0		1		0.5		60		1.348		5.27		-0.444		0.16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2647010128		G/GAT		NA		CF642_S90		NA		2609.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		803		611		192		NA		23.9103362391		NA		23.9103362391		4.293		-0.19		808		3.0103		0		1		0.5		60		0.035		1.94		-0.932		0.107		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1598013824		CT/C		NA		CF642_S90		NA		1560.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CF642		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		325		183		142		NA		43.6923076923		NA		43.6923076923		-13.727		0.897		326		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		8.52		-15.054		0.473		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		279604825		A/G		NA		CF642_S90		rs139212214		2767.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		CF642		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		473		3		470		NA		99.3657505285		NA		99.3657505285		-2.892		0.261		475		3.0103		0		2		1		60		-1.117		28.81		NA		11.499		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1365613540		C/C		NA		CF642_S90		rs1042522		13627.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CF642		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1153_1154insTTTGT:p.K385fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054626		A		ATTTGT		1100		509		591		NA		53.7272727273		NA		53.7272727273		-1.088		-1.667		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.843		11.57		-15.33		0.675		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12769019569		A/ATTTGT		NA		CF642_S90		NA		12731.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		nonsynonymous_SNV		CALR:NM_004343:exon9:c.A1154C:p.K385T		NA		NA		NA		NA		0.128		T		0		B		0.001		B		19p13.2		chr19		13054627		A		C		1100		507		593		NA		53.9090909091		NA		53.9090909091		-13.638		-0.532		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.921		21.17		-28.431		0.671		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6		99		0/1		23325019455		A/C		NA		CF642_S90		NA		23287.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		614		383		231		NA		37.6221498371		NA		37.6221498371		3.462		0.364		615		3.0103		7.193		1		0.5		60		0.549		7.38		-2.021		1.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		456908645		A/AG		NA		CF642_S90		NA		4531.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		CF642		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		111		47		64		NA		57.6576576577		NA		57.6576576577		-2.108		0.366		112		3.0103		0		1		0.5		60		-1.36		8.12		-4.541		0.809		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9390911		CT/C		NA		CF642_S90		NA		901.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		525		1		524		NA		99.8095238095		NA		99.8095238095		1.349		-0.36		527		3.0103		0		2		1		60		-1.541		32.15		-0.445		11.141		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1691715540		A/A		NA		CF642_S90		NA		16879.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		CF642		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		274		159		115		NA		41.9708029197		NA		41.9708029197		2.468		-0.616		276		3.0103		0		1		0.5		60		-0.712		7.25		13.141		0.431		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		202303660		GT/G		NA		CF642_S90		NA		1985.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		449		90		359		NA		79.9554565702		NA		79.9554565702		1.544		0.514		452		3.0103		0		1		0.5		60		-0.315		10.54		0.657		2.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46990870		CT/C		NA		CF642_S90		NA		4732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		CF642		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		440		354		86		NA		19.5454545455		NA		19.5454545455		-0.365		0.526		441		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.519		0.43		-1.124		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22608531		TA/T		NA		CF642_S90		NA		188.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		477		369		108		NA		22.641509434		NA		22.641509434		-0.021		-0.081		480		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.555		0.55		-0.129		0.069		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30207617		GT/G		NA		CF642_S90		NA		264.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CF642		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		256		130		126		NA		49.21875		NA		49.21875		-2.687		-0.954		266		3.0103		10.945		1		0.5		60		-1.439		5.11		1.937		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134502185		CT/C		NA		CF642_S90		NA		1307.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CF642		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		397		259		138		NA		34.7607052897		NA		34.7607052897		-2.606		-0.163		398		3.0103		0		1		0.5		60		-0.88		2.1		0.18		0.242		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87204373		CT/C		NA		CF642_S90		NA		834.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CF642		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		117		79		38		NA		32.4786324786		NA		32.4786324786		5.129		1.191		635		3.0103		66.189		1		0.5		59.97		-2.101		3.51		3.806		5.351		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44801622		TA/T		NA		CF642_S90		NA		410.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		673		493		180		NA		26.7459138187		NA		26.7459138187		5.209		0.172		676		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		2.71		-18.101		0.122		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		186109644		CT/C		NA		CF642_S90		NA		1823.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		668		549		119		NA		17.8143712575		NA		17.8143712575		6.054		0.797		674		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.652		1.02		-15.648		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		721012642		GT/G		NA		CF642_S90		NA		683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		CM623		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		316		204		112		NA		35.4430379747		NA		35.4430379747		2.312		1.204		328		3.0103		0		1		0.5		60		-0.405		3.45		3.083		0.672		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112704091		GA/G		NA		CM623_S10		NA		1089.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CM623		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon10:c.T4253A:p.L1418Q		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		1		D		4q24		chr4		106193791		T		A		492		379		113		NA		22.9674796748		NA		22.9674796748		15.079		0.252		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.066		3.63		-0.387		0.086		NA		NA		1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577		99		0/1		1814010783		T/A		NA		CM623_S10		NA		1785.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		430		308		122		NA		28.3720930233		NA		28.3720930233		-0.413		0.454		434		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.789		1.41		-2.177		0.143		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64206145		CT/C		NA		CM623_S10		NA		604.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CM623		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		437		154		283		NA		64.7597254005		NA		64.7597254005		-0.893		0.895		440		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.121		11.34		1.528		1.427		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		499301404		G/GT		NA		CM623_S10		NA		4955.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		CM623		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		678		150		528		NA		77.8761061947		NA		77.8761061947		-0.594		-1.306		680		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.336		14.88		2.649		2.594		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1012701402		A/AT		NA		CM623_S10		NA		10089.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		CM623		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		68		3		35		30		51.4705882353		44.1176470588		95.5882352941		1.211		-1.437		74		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.493		20.38		2.282		5.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.42350040938603E+16		T/TA		NA		CM623_S10		NA		1385.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		421		32		73		316		17.3396674584		75.0593824228		92.3990498812		-1.77		-0.784		422		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		0.749		19.29		7.185		5.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.15961848014694E+18		T/TA		NA		CM623_S10		NA		8121.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		CM623		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		569		502		67		NA		11.7750439367		NA		11.7750439367		1.308		-0.125		569		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.804		0.29		-13.157		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		205017232		TC/T		NA		CM623_S10		NA		167.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		567		449		118		NA		20.811287478		NA		20.811287478		16.079		0.108		569		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.505		2.76		2.04		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		159109530		C/T		NA		CM623_S10		rs200592135		1562.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		403		280		123		NA		30.5210918114		NA		30.5210918114		0.149		0.653		404		3.0103		0		1		0.5		59.98		-2.043		8.78		-0.311		0.178		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		357608254		G/GAT		NA		CM623_S10		NA		3538.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		426		345		81		NA		19.014084507		NA		19.014084507		-3.416		1.428		427		3.0103		0		1		0.5		60		0.218		0.39		-0.314		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20308140		CT/C		NA		CM623_S10		NA		165.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		933		521		412		NA		44.1586280815		NA		44.1586280815		7.065		-0.153		936		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.023		10.08		-1.99		0.731		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9436012063		G/T		NA		CM623_S10		rs77375493		9407.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CM623		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		268		233		35		NA		13.0597014925		NA		13.0597014925		9.535		-0.21		270		3.0103		0		1		0.5		60		0.229		0.86		-0.152		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25904701		G/A		NA		CM623_S10		rs112582298		230.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		CM623		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		640		537		103		NA		16.09375		NA		16.09375		3.834		-2.973		654		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.785		0.8		-0.11		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		549012990		CT/C		NA		CM623_S10		NA		511.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CM623		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		334		1		333		NA		99.7005988024		NA		99.7005988024		-1.732		1.691		336		3.0103		0		2		1		60		-0.021		26.54		1.296		10.236		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		88919660		C/C		NA		CM623_S10		rs1042522		8862.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CM623		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		113		48		65		NA		57.5221238938		NA		57.5221238938		1.869		1.118		115		3.0103		0		1		0.5		60		-0.981		8.33		-7.656		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9790925		CT/C		NA		CM623_S10		NA		941.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		117		59		58		NA		49.5726495726		NA		49.5726495726		-0.115		-0.487		118		3.0103		0		1		0.5		60		-0.416		8.3		7.69		0.609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		100801272		GT/G		NA		CM623_S10		NA		970.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		413		69		121		223		29.2978208232		53.995157385		83.2929782082		0.06		0.64		413		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.077		10.43		1.182		3.418		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.34522275227356E+18		C/CT		NA		CM623_S10		NA		4307.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		CM623		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		323		250		73		NA		22.600619195		NA		22.600619195		-0.949		0.98		324		3.0103		0		1		0.5		60		-0.519		1.03		0.71		0.064		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37105320		TA/T		NA		CM623_S10		NA		333.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		470		371		99		NA		21.0638297872		NA		21.0638297872		-1.842		-0.406		470		3.0103		0		1		0.5		60		-0.634		0.66		0.134		0.276		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34908231		GT/G		NA		CM623_S10		NA		311.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CM623		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		188		107		81		NA		43.085106383		NA		43.085106383		-2.841		1.994		204		3.0103		18.166		1		0.5		59.9		-0.051		4.71		-0.42		0.108		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92201744		CT/C		NA		CM623_S10		NA		884.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CM623		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		394		260		134		NA		34.0101522843		NA		34.0101522843		0.212		0.688		398		3.0103		0		1		0.5		60		0.045		2.2		-1.704		0.18		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		90304719		CT/C		NA		CM623_S10		NA		865.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CM623		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		128		74		54		NA		42.1875		NA		42.1875		6.899		0.626		621		3.0103		109.451		1		0.5		60		-1.455		6.22		6.524		7.824		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83301475		TA/T		NA		CM623_S10		NA		795.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		234		170		64		NA		27.3504273504		NA		27.3504273504		4.781		0.454		234		3.0103		0		1		0.5		60		-0.276		2.74		-10.483		0.113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67903424		CT/C		NA		CM623_S10		NA		641.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		776		495		281		NA		36.2113402062		NA		36.2113402062		-0.565		0.495		799		3.0103		1.144		1		0.5		60		-1.174		4.33		5.732		0.815		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3401010158		GA/G		NA		CP586_S68		NA		3363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CP586		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1208		500		708		NA		58.6092715232		NA		58.6092715232		-27.831		-1.439		1221		3.0103		567.065		1		0.5		60		0.91		17.12		29.311		10.925		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		20713011464		A/G		NA		CP586_S68		rs2454206		20684.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		CP586		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		416		250		166		NA		39.9038461538		NA		39.9038461538		0.326		-0.093		420		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.543		3.08		0.831		0.415		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		131903784		CT/C		NA		CP586_S68		NA		1281.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CP586		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		787		662		125		NA		15.8831003812		NA		15.8831003812		10.522		1.078		793		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.195		0.3		-14.738		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		273015475		TA/T		NA		CP586_S68		NA		235.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		CP586		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		489		422		67		NA		13.7014314928		NA		13.7014314928		-0.727		-1.609		492		3.0103		1.671		1		0.5		60		-1.866		1.77		-6.419		0.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		905013390		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CP586_S68		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		456		302		154		NA		33.7719298246		NA		33.7719298246		-0.479		1.132		464		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.634		4.37		0.379		0.31		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		202803622		G/GT		NA		CP586_S68		NA		1990.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		CP586		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1058		561		497		NA		46.9754253308		NA		46.9754253308		1.018		-0.779		1067		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.042		8.09		-0.498		0.644		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		859509472		A/AT		NA		CP586_S68		NA		8557.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		CP586		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		189		8		109		72		57.671957672		38.0952380952		95.7671957672		-4.318		0.671		207		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.702		17.41		4.402		5.453		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		3.3271136970103E+19		T/TA		NA		CP586_S68		NA		3289.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148515269		GA		G		1275		1096		179		NA		14.0392156863		NA		14.0392156863		0.108		-0.756		1277		3.0103		14.014		1		0.5		60		-0.294		0.12		12.584		1.97		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		186028127		GA/G		NA		CP586_S68		NA		148.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		734		90		160		484		21.7983651226		65.9400544959		87.7384196185		-2.465		1.952		737		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.99		1.124		16.74		11.574		2.7		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.23E+21		T/TA		NA		CP586_S68		NA		12288.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		CP586		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		410		245		165		NA		40.243902439		NA		40.243902439		-2.148		0.084		416		3.0103		0		1		0.5		60		1.409		3.94		1.239		0.318		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		165204874		TA/T		NA		CP586_S68		NA		1614.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CP586		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		797		566		231		NA		28.9836888331		NA		28.9836888331		2.462		0.542		801		3.0103		0		1		0.5		60		-1.741		5.5		-19.797		0.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4422018587		TC/T		NA		CP586_S68		NA		4384.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		792		650		142		NA		17.9292929293		NA		17.9292929293		18.201		0.185		801		3.0103		0		1		0.5		60		3.061		2.02		10.109		0.047		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1630015827		C/T		NA		CP586_S68		rs200592135		1601.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		496		367		129		NA		26.0080645161		NA		26.0080645161		-2.993		0.631		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.691		7.33		-1.344		0.118		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3674010787		G/GAT		NA		CP586_S68		NA		3636.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		402		317		85		NA		21.144278607		NA		21.144278607		-0.536		-2.502		404		3.0103		0		1		0.5		60		-0.112		0.64		-1.645		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		29506806		CT/C		NA		CP586_S68		NA		257.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		940		629		311		NA		33.085106383		NA		33.085106383		7.479		-0.303		951		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.347		6.75		-0.828		0.686		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		6375015444		G/T		NA		CP586_S68		rs77375493		6346.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CP586		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		497		433		64		NA		12.8772635815		NA		12.8772635815		12.84		0.552		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.246		0.98		0.433		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51408826		G/A		NA		CP586_S68		rs112582298		485.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		CP586		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		929		641		288		NA		31.0010764263		NA		31.0010764263		6.687		1.903		934		3.0103		0		1		0.5		60		0.259		3.99		-0.171		0.222		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3744014270		CT/C		NA		CP586_S68		NA		3706.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CP586		TP53		intronic		NA		NA		rs201930255		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7577478		G		C		523		465		58		NA		11.0898661568		NA		11.0898661568		0.525		0.767		524		3.0103		0		1		0.5		60		-0.374		0.12		-0.978		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		90		0/1		90011909		G/C		NA		CP586_S68		rs201930255		61.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001		NA

		CP586		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		500		223		277		NA		55.4		NA		55.4		-17.723		2.277		503		3.0103		0		1		0.5		60		0.447		10.28		-1.077		0.932		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		517004853		G/C		NA		CP586_S68		rs1042522		5141.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CP586		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		225		102		123		NA		54.6666666667		NA		54.6666666667		0.82		-0.331		235		3.0103		0		1		0.5		60		0.791		7.95		-8.939		1.471		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		182602154		CT/C		NA		CP586_S68		NA		1788.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		288		167		121		NA		42.0138888889		NA		42.0138888889		2.732		1.006		290		3.0103		0		1		0.5		60		-1.553		7.41		9.736		0.398		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		217004151		GT/G		NA		CP586_S68		NA		2132.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		387		240		147		NA		37.984496124		NA		37.984496124		0.227		0.5		850		3.0103		5.239		1		0.5		60		1.277		3.78		-0.406		1.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150004277		AT/A		NA		CP586_S68		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		CP586		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		449		74		144		231		32.0712694878		51.4476614699		83.5189309577		0.241		0.29		457		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.636		11.37		-0.86		3.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.1412467599736E+18		C/CT		NA		CP586_S68		NA		5103.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		CP586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		432		325		107		NA		24.7685185185		NA		24.7685185185		-1.044		0.206		436		3.0103		0		1		0.5		60		0.197		1.41		-0.369		0.077		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64507142		TA/T		NA		CP586_S68		NA		607.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		495		378		117		NA		23.6363636364		NA		23.6363636364		0.218		-1.314		496		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.267		0.94		-1.61		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50306931		GT/G		NA		CP586_S68		NA		465.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CP586		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		384		212		172		NA		44.7916666667		NA		44.7916666667		-0.571		1.561		407		3.0103		11.559		1		0.5		60.03		0.494		3.32		2.469		0.76		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		131402901		CT/C		NA		CP586_S68		NA		1276.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CP586		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		418		287		131		NA		31.3397129187		NA		31.3397129187		-0.296		-0.254		422		3.0103		0		1		0.5		60		-1.002		1.46		2.056		0.168		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64605176		CT/C		NA		CP586_S68		NA		608.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CP586		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		132		82		50		NA		37.8787878788		NA		37.8787878788		6.376		-0.062		620		3.0103		109.466		1		0.5		59.98		-0.857		5.29		5.76		4.451		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		73601683		TA/T		NA		CP586_S68		NA		698.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		843		599		244		NA		28.9442467378		NA		28.9442467378		4.888		0.544		848		3.0103		0		1		0.5		60		-0.413		2.96		-19.558		0.143		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2531012718		CT/C		NA		CP586_S68		NA		2493.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		770		607		163		NA		21.1688311688		NA		21.1688311688		3.6		-0.083		775		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.118		1.99		-17.538		0.086		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1572014426		GT/G		NA		CP586_S68		NA		1534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		CT772		MPL		intronic		NA		NA		rs41269541		0.0045		0.00179712		ID=COSM26354;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.083		T		0.013		B		0.001		B		1p34.2		chr1		43815035		C		T		1008		494		514		NA		50.9920634921		NA		50.9920634921		15.431		0.975		1014		3.0103		0.517		1		0.5		60		0.503		10.89		-0.399		0.643		NA		NA		1		N		NA		NA		-1.54		D		-0.38		N		0.068		0.977		10.53		0.955		0.052		N		-0.981		T		0.158		T		0.028		3		-2.3		-0.15		-0.505		0.092		0.07		0.416		99		0/1		1100206597		C/T		NA		CT772_S7		rs41269541		10973.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0046		0.0018		0.0013		0		0.0097		0.0064		0.0056		0.0012		NA		NA		0.008

		CT772		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_022552:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175629:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175630:exon3:c.A89C:p.E30A		rs143730975		0.003		0.00159744		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		0.996		D		0.987		D		2p23.3		chr2		25523096		T		G		390		174		216		NA		55.3846153846		NA		55.3846153846		-7.822		1.911		393		3.0103		4.445		1		0.5		60		-0.791		10.39		1.298		0.523		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726		99		0/1		408203302		T/G		NA		CT772_S7		rs143730975		4053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0014		2.00E-04		0.0014		0		0.0214		0.003		0.0059		2.00E-04		NA		NA		0.007

		CT772		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		325		207		118		NA		36.3076923077		NA		36.3076923077		4.595		-1.107		327		3.0103		8.409		1		0.5		60		0.649		4.07		5.306		0.372		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		136104136		GA/G		NA		CT772_S7		NA		1323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CT772		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		430		268		162		NA		37.6744186047		NA		37.6744186047		-1.039		-0.091		436		3.0103		0		1		0.5		60.03		1.761		2.41		0.807		0.225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		107304865		CT/C		NA		CT772_S7		NA		1035.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CT772		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		476		329		147		NA		30.8823529412		NA		30.8823529412		0.891		1.493		477		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.222		4.14		0.032		0.24		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		200903998		G/GT		NA		CT772_S7		NA		1971.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		CT772		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		79		29		50		NA		63.2911392405		NA		63.2911392405		-3.058		0.786		83		3.0103		0		1		0.5		60		0.786		10.77		-0.029		1.609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6900225		TAAA/T		NA		CT772_S7		NA		850.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		CT772		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		TA,T		750		99		472		179		62.9333333333		23.8666666667		86.8		-1.066		0.356		761		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.04		-0.529		16.43		11.136		3.906		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.24E+21		TA/T		NA		CT772_S7		NA		12320.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203248:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203249:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_004456:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_152998:exon2:c.48delG:p.R16fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148544342		TC		T		1377		886		491		NA		35.6572258533		NA		35.6572258533		-7.267		0.88		1384		3.0103		11.987		1		0.5		60		0.656		8.15		15.523		1.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11265029305		TC/T		NA		CT772_S7		NA		11227.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		287		173		114		NA		39.7212543554		NA		39.7212543554		-1.061		0.039		287		3.0103		0		1		0.5		60		-0.499		3.63		-0.493		0.319		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108003224		TA/T		NA		CT772_S7		NA		1042.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CT772		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		666		528		138		NA		20.7207207207		NA		20.7207207207		14.414		-0.45		667		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.147		2.92		-17.277		0.067		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1981016428		TC/T		NA		CT772_S7		NA		1943.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		661		533		128		NA		19.3645990923		NA		19.3645990923		16.888		0.335		667		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.163		2.33		5.129		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157108104		C/T		NA		CT772_S7		rs200592135		1542.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CT772		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		493		336		157		NA		31.845841785		NA		31.845841785		2.586		-2.3		493		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.512		6.44		-0.091		0.199		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		321309771		G/GAT		NA		CT772_S7		NA		3175.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		473		384		89		NA		18.8160676533		NA		18.8160676533		-1.709		-2.892		474		3.0103		0		1		0.5		60		-0.092		0.14		-0.027		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10307962		CT/C		NA		CT772_S7		NA		65.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CT772		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		310		274		36		NA		11.6129032258		NA		11.6129032258		9.736		0.766		312		3.0103		0		1		0.5		60		1.512		0.89		-0.547		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30303176		G/A		NA		CT772_S7		rs112582298		274.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		CT772		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		499		433		66		NA		13.2264529058		NA		13.2264529058		-13.094		2.291		502		3.0103		0		1		0.5		60		-0.149		0.78		-0.341		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		415012787		G/A		NA		CT772_S7		rs201898708		386.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		CT772		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		745		583		162		NA		21.744966443		NA		21.744966443		3.651		0.308		750		3.0103		0		1		0.5		60		-0.014		1.98		-1.546		0.306		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1515014673		CT/C		NA		CT772_S7		NA		1477.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CT772		CBL		exonic		nonsynonymous_SNV		CBL:NM_005188:exon8:c.A1136C:p.Q379P		NA		NA		NA		NA		0.001		D		0.999		D		0.978		D		11q23.3		chr11		119148916		A		C		1006		61		945		NA		93.9363817097		NA		93.9363817097		-1.595		1.521		1012		3.0103		0		2		1		60		1.374		26.06		-1.919		0.727		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953		99		1-Jan		2624213980		C/C		NA		CT772_S7		NA		26213.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		439		0		439		NA		100		NA		100		NA		NA		440		3.0103		0		2		1		60		NA		27		NA		12.174		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1188013080		C/C		NA		CT772_S7		rs1042522		11851.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CT772		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.G2608A:p.G870S		rs267607040		1.66E-05		NA		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		1		D		1		D		18q12.3		chr18		42531913		G		A		492		441		51		NA		10.3658536585		NA		10.3658536585		11.22		0.863		494		3.0103		0		1		0.5		60		-1.088		0.28		-1.702		0.014		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879		99		0/1		16808580		G/A		NA		CT772_S7		rs267607040		139.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CT772		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		778		417		361		NA		46.4010282776		NA		46.4010282776		0.347		-0.437		779		3.0103		0.52		1		0.5		60		0.7		17.76		-23.925		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13854016408		A/ATTGTC		NA		CT772_S7		NA		13816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		CT772		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1554		781		773		NA		49.7425997426		NA		49.7425997426		-7.933		-2.065		1566		3.0103		2.661		1		0.5		59.99		-0.328		12.17		-15.311		0.916		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18945022418		T/TA		NA		CT772_S7		NA		18907.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		142		61		81		NA		57.0422535211		NA		57.0422535211		2.14		-0.417		148		3.0103		0		1		0.5		60.22		1.413		8.61		-9.369		0.727		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		126001226		CT/C		NA		CT772_S7		NA		1222.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		192		111		81		NA		42.1875		NA		42.1875		0.026		0.173		192		3.0103		0		1		0.5		60		-0.644		7.18		10.596		0.393		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		141602535		GT/G		NA		CT772_S7		NA		1378.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		380		154		226		NA		59.4736842105		NA		59.4736842105		1.601		-0.834		403		3.0103		6.515		1		0.5		59.99		-0.747		7.01		0.809		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		270102514		AT/A		NA		CT772_S7		NA		2663.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		CT772		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		447		72		148		227		33.1096196868		50.7829977629		83.8926174497		-1.098		0.567		449		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.299		10.97		-0.455		3.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.9412107550136E+18		C/CT		NA		CT772_S7		NA		4903.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		CT772		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		338		96		NA		22.1198156682		NA		22.1198156682		-2.387		-0.296		435		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.122		1.03		-0.717		0.267		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48308036		TA/T		NA		CT772_S7		NA		445.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		478		365		113		NA		23.640167364		NA		23.640167364		0.724		0.125		479		3.0103		0		1		0.5		60		0.32		0.75		0.053		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		39707363		GT/G		NA		CT772_S7		NA		359.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CT772		ATRX		intronic		NA		NA		NA		0.0027		0.00211921		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq21.1		chrX		76872227		TTAATC		T		1001		497		504		NA		50.3496503497		NA		50.3496503497		1.164		0.51		1003		3.0103		0		1		0.5		60		-0.292		12.46		-27.012		1.645		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12511027399		TTAATC/T		NA		CT772_S7		NA		12473.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0022		6.00E-04		0.0011		0		0.0021		0.0044		0.0017		4.00E-04		NA		NA		0.0078

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		198		116		82		NA		41.4141414141		NA		41.4141414141		-3.691		0.176		208		3.0103		15.87		1		0.5		60		-0.99		3.94		0.128		0.178		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81702121		CT/C		NA		CT772_S7		NA		779.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		192		80		112		NA		58.3333333333		NA		58.3333333333		-5.064		-0.378		192		3.0103		0		1		0.5		60		1.263		17.19		0.478		1.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		333802060		GAAACAAT/G		NA		CT772_S7		NA		3300.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		192		80		112		NA		58.3333333333		NA		58.3333333333		-7.264		0.215		192		3.0103		0		1		0.5		60		-0.162		17.24		-0.001		1.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		333802060		G/C		NA		CT772_S7		NA		3309.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123199993		ATTTTT		A		51		19		32		NA		62.7450980392		NA		62.7450980392		-0.81		-0.81		55		3.0103		1.423		1		0.5		60		0.306		17.13		2.72		0.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9110555		ATTTTT/A		NA		CT772_S7		NA		873.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		rs200841330		NA		0.433113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200482		ATTG		A		568		7		561		NA		98.7676056338		NA		98.7676056338		1.133		-0.467		571		3.0103		0		2		1		59.97		-0.423		28.35		-2.033		8.494		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		2282714170		A/A		NA		CT772_S7		NA		22789.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.333		0.5825		0.312

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		409		271		138		NA		33.7408312958		NA		33.7408312958		-0.45		-0.62		410		3.0103		0		1		0.5		60		0.387		1.77		-0.477		0.186		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76104692		CT/C		NA		CT772_S7		NA		723.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CT772		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		5.042		0.82		634		3.0103		91.822		1		0.5		60		-0.236		7.11		5.818		7.276		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77001027		TA/T		NA		CT772_S7		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		476		335		141		NA		29.6218487395		NA		29.6218487395		6.621		-0.738		478		3.0103		0		1		0.5		60		0.202		3.5		-15.565		0.16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		170306607		CT/C		NA		CT772_S7		NA		1665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		644		537		107		NA		16.6149068323		NA		16.6149068323		1.669		-1.597		648		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.751		0.59		-15.476		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		415013523		GT/G		NA		CT772_S7		NA		377.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		DCT233		NRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1p13.2		chr1		115258871		G		A		587		305		282		NA		48.0408858603		NA		48.0408858603		15.847		-1.942		590		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		10.39		2.662		0.618		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		612706551		G/A		NA		DCT233_S8		NA		6098.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		746		499		247		NA		33.109919571		NA		33.109919571		1.299		-0.51		772		3.0103		1.226		1		0.5		60		1.587		3.31		6.933		0.589		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2510010219		GA/G		NA		DCT233_S8		NA		2472.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DCT233		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		405		252		153		NA		37.7777777778		NA		37.7777777778		1.553		0.96		421		3.0103		0		1		0.5		59.92		-0.206		2.94		0.357		0.338		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122604255		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		1188.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DCT233		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		104		28		76		NA		73.0769230769		NA		73.0769230769		-0.119		-0.248		108		3.0103		0		1		0.5		60		-0.573		13.62		-0.789		1.958		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14080310		TAAA/T		NA		DCT233_S8		NA		1416.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		DCT233		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		694		302		392		NA		56.4841498559		NA		56.4841498559		5.552		0.688		700		3.0103		0		1		0.5		60		1.119		8.55		18.669		0.363		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		596804979		TA/T		NA		DCT233_S8		NA		5930.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		DCT233		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		367		225		142		NA		38.6920980926		NA		38.6920980926		-0.923		0.212		368		3.0103		0		1		0.5		60		0.885		3.44		0.8		0.24		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129904120		TA/T		NA		DCT233_S8		NA		1261.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DCT233		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		711		540		171		NA		24.0506329114		NA		24.0506329114		14.175		-0.619		712		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.039		3.82		-19.299		0.097		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2751016492		TC/T		NA		DCT233_S8		NA		2713.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		709		586		123		NA		17.3483779972		NA		17.3483779972		17.036		-2.08		712		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.997		1.61		8.86		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1168013342		C/T		NA		DCT233_S8		rs200592135		1139.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DCT233		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		490		337		153		NA		31.2244897959		NA		31.2244897959		1.047		0.6		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.137		8.93		0.487		0.189		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4411010015		G/GAT		NA		DCT233_S8		NA		4373.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		393		341		52		NA		13.2315521628		NA		13.2315521628		11.619		1.043		397		3.0103		0		1		0.5		60		-0.744		1		-0.026		0.479		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42307300		G/A		NA		DCT233_S8		rs112582298		394.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DCT233		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		494		428		66		NA		13.3603238866		NA		13.3603238866		-12.906		-0.114		496		3.0103		0		1		0.5		60		0.883		0.62		-0.44		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		336012683		G/A		NA		DCT233_S8		rs201898708		307.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		DCT233		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		600		520		80		NA		13.3333333333		NA		13.3333333333		-13.354		-0.733		606		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.617		0.72		2.754		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		463015340		T/G		NA		DCT233_S8		rs200400743		434.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		DCT233		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		800		610		190		NA		23.75		NA		23.75		5.744		0.479		808		3.0103		0		1		0.5		60		0.285		2.51		0.556		0.108		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2042014082		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		2004.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DCT233		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		404		1		403		NA		99.7524752475		NA		99.7524752475		-0.875		0.703		404		3.0103		0		2		1		60		1.535		25.79		-1.552		9.225		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1044811900		C/C		NA		DCT233_S8		rs1042522		10419.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DCT233		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1105		425		680		NA		61.5384615385		NA		61.5384615385		-10.048		0.083		1107		3.0103		0		1		0.5		63.67		11.443		14.22		-9.266		0.713		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15747015671		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DCT233_S8		NA		15709.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DCT233		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1584		880		704		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		-8.651		-0.623		1593		3.0103		6.529		1		0.5		60		0.17		8.99		-16.992		1.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14280025442		T/TA		NA		DCT233_S8		NA		14242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		RUNX1		intronic		NA		NA		NA		3.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36164923		G		A		548		287		261		NA		47.6277372263		NA		47.6277372263		18.246		-1.55		551		3.0103		0		1		0.5		60		2.43		11.31		-0.394		0.603		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		622706335		G/A		NA		DCT233_S8		NA		6198.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		6.00E-04		0		0		NA		NA		0.001

		DCT233		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		135		48		87		NA		64.4444444444		NA		64.4444444444		0.175		0.753		144		3.0103		0		1		0.5		60		-1.217		9.04		-7.526		1.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12570872		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		1219.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		92		50		42		NA		45.652173913		NA		45.652173913		2.203		-1.259		92		3.0103		0		1		0.5		60		-0.013		7.33		7.316		0.46		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71201167		GT/G		NA		DCT233_S8		NA		674.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		566		74		492		NA		86.925795053		NA		86.925795053		0.102		1.14		571		3.0103		0		1		0.5		60		-2.396		19.79		-0.114		2.457		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112400173		C/CT		NA		DCT233_S8		NA		11202.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		333		211		122		NA		36.6366366366		NA		36.6366366366		2.207		-1.043		354		3.0103		0		1		0.5		60		1.723		3.77		-0.379		0.666		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129303935		AT/A		NA		DCT233_S8		NA		1255.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		414		70		131		213		31.6425120773		51.4492753623		83.0917874396		1.564		-2.283		420		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.97		-0.049		12.09		-1.082		3.352		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.04323955125425E+18		C/CT		NA		DCT233_S8		NA		5005.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		439		328		111		NA		25.284738041		NA		25.284738041		4.022		1.112		439		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.713		1.6		-0.222		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		73907495		TA/T		NA		DCT233_S8		NA		701.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		479		363		116		NA		24.2171189979		NA		24.2171189979		-0.693		-0.349		482		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.545		1.09		-0.989		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		55807106		GT/G		NA		DCT233_S8		NA		520.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DCT233		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		241		131		110		NA		45.643153527		NA		45.643153527		-1.205		-0.594		259		3.0103		64.167		1		0.5		60		0.583		4.85		-1.994		0.202		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		120501886		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		1167.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DCT233		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		386		253		133		NA		34.4559585492		NA		34.4559585492		0.072		0.335		391		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.639		2.27		0.437		0.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		91304433		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		875.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DCT233		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		101		56		45		NA		44.5544554455		NA		44.5544554455		5.173		0.108		571		3.0103		70.144		1		0.5		60		0.596		5.53		4.858		2.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59601234		TA/T		NA		DCT233_S8		NA		558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		282		206		76		NA		26.9503546099		NA		26.9503546099		6.113		0.047		282		3.0103		0		1		0.5		60		0.258		2.42		-11.558		0.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72003855		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		682.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		197		124		73		NA		37.0558375635		NA		37.0558375635		0.693		0.254		198		3.0103		0		1		0.5		60		-1.026		5.22		3.262		0.698		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106602469		GA/G		NA		DFL1388_S42		NA		1028.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DFL1388		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		26		26		NA		50		NA		50		6.085		1.638		55		3.0103		3.096		1		0.5		60		-0.284		11.38		0.412		0.091		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		6200973		C/T		NA		DFL1388_S42		rs2335052		591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		DFL1388		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		448		298		150		NA		33.4821428571		NA		33.4821428571		-0.364		1.006		453		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.656		2.1		1.487		0.244		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97905309		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		941.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DFL1388		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		1054		805		249		NA		23.624288425		NA		23.624288425		14.838		-1.371		1060		3.0103		0		1		0.5		60		0.822		1.89		-18.816		0.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2027016955		TA/T		NA		DFL1388_S42		NA		1989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		DFL1388		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		612		452		160		NA		26.1437908497		NA		26.1437908497		0.163		0.774		624		3.0103		0.602		1		0.5		60		1.1		5.78		-8.707		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3574014014		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DFL1388_S42		NA		3536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		135		7		76		52		56.2962962963		38.5185185185		94.8148148148		-4.067		1.235		140		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.424		15.91		4.012		4.778		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.18555347165707E+16		T/TA		NA		DFL1388_S42		NA		2147.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		859		101		240		518		27.9394644936		60.302677532		88.2421420256		3.472		-0.453		867		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.217		18.02		11.788		4.145		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.55E+22		T/TA		NA		DFL1388_S42		NA		15480.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		DFL1388		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		349		228		121		NA		34.670487106		NA		34.670487106		2.247		-0.655		354		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.642		2.03		-1.606		0.152		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74504489		TA/T		NA		DFL1388_S42		NA		707.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DFL1388		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		455		374		81		NA		17.8021978022		NA		17.8021978022		-0.183		-1.219		456		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.237		0.31		-2.647		0.203		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		17907666		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		652		544		108		NA		16.5644171779		NA		16.5644171779		12.597		-0.613		653		3.0103		0		1		0.5		60		0.629		1.22		-15.583		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		833015454		TC/T		NA		DFL1388_S42		NA		795.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		648		507		141		NA		21.7592592593		NA		21.7592592593		17.307		-0.168		653		3.0103		0		1		0.5		60		-0.028		1.93		3.776		0.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1277011038		C/T		NA		DFL1388_S42		rs200592135		1248.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DFL1388		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		500		390		110		NA		22		NA		22		-0.094		1.799		501		3.0103		0		1		0.5		60		0.38		5.13		-1.625		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2601011965		G/GAT		NA		DFL1388_S42		NA		2563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		329		283		46		NA		13.9817629179		NA		13.9817629179		10.878		0.003		330		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.631		1.35		-1.082		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47405373		G/A		NA		DFL1388_S42		rs112582298		445.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DFL1388		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		437		77		360		NA		82.3798627002		NA		82.3798627002		0.685		-1.225		465		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.226		0.66		2.144		3.11		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		31602455		T/C		NA		DFL1388_S42		NA		287.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		499		426		73		NA		14.629258517		NA		14.629258517		-13.426		-0.166		501		3.0103		0		1		0.5		60		-0.874		1.14		0.126		0.114		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		595012521		G/A		NA		DFL1388_S42		rs201898708		566.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		DFL1388		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		624		531		93		NA		14.9038461538		NA		14.9038461538		-13.979		0.151		637		3.0103		0		1		0.5		60		-1.135		0.98		3.882		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		641016765		T/G		NA		DFL1388_S42		rs200400743		612.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		DFL1388		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		1216		776		440		NA		36.1842105263		NA		36.1842105263		0.381		-1.632		1227		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.17		4.59		0.301		1.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5613014382		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		5575.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DFL1388		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		501		2		499		NA		99.6007984032		NA		99.6007984032		0.002		1.941		503		3.0103		0		2		1		60		-0.878		26.84		-0.751		10.232		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1347614560		C/C		NA		DFL1388_S42		rs1042522		13447.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DFL1388		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		401		351		50		NA		12.4688279302		NA		12.4688279302		11.431		0.981		403		3.0103		0		1		0.5		60		0.842		0.75		-0.289		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		32707309		G/A		NA		DFL1388_S42		rs193110123		298.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		DFL1388		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		232		96		136		NA		58.6206896552		NA		58.6206896552		-0.877		0.3		234		3.0103		0		1		0.5		60		-2.474		7.74		-10.551		0.714		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		183201885		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		1794.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon2:c.C54A:p.Y18X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809069		C		A		116		18		98		NA		84.4827586207		NA		84.4827586207		6.683		2.238		116		3.0103		0		1		0.5		60		-0.042		23.72		0.949		3.338		0.002		N		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.588		36		0.996		0.629		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901		99		0/1		27800164		C/A		NA		DFL1388_S42		NA		2751.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		537		3		534		NA		99.4413407821		NA		99.4413407821		2.875		1.249		537		3.0103		0		2		1		60.06		-2.991		32.35		-2.991		9.785		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1740715470		A/A		NA		DFL1388_S42		NA		17369.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		DFL1388		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		209		134		75		NA		35.8851674641		NA		35.8851674641		1.477		-0.312		211		3.0103		0		1		0.5		60.05		1.328		4.81		10.837		0.238		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104303241		GT/G		NA		DFL1388_S42		NA		1005.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		591		68		523		NA		88.4940778342		NA		88.4940778342		0.605		-0.28		603		3.0103		0		2		1		60.07		-0.328		21.41		-0.771		4.198		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		126911400		CT/CT		NA		DFL1388_S42		NA		12653.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200420008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44897039		TG		T		521		3		518		NA		99.424184261		NA		99.424184261		1.967		0.403		522		3.0103		0		2		1		60.08		-0.975		31.28		-1.118		9.724		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1633414710		T/T		NA		DFL1388_S42		NA		16296.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		371		240		131		NA		35.3099730458		NA		35.3099730458		1.225		0.886		392		3.0103		0		1		0.5		60		0.832		2.53		-0.719		1.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97705754		AT/A		NA		DFL1388_S42		NA		939.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		398		83		315		NA		79.1457286432		NA		79.1457286432		-0.657		1.097		436		3.0103		0		1		0.5		60		-0.341		11.28		-0.046		2.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45260790		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		4488.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		437		321		116		NA		26.5446224256		NA		26.5446224256		1.092		0.93		439		3.0103		0		1		0.5		60		0.083		1.66		-0.327		0.098		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76406957		TA/T		NA		DFL1388_S42		NA		726.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		478		378		100		NA		20.9205020921		NA		20.9205020921		-0.258		0.503		482		3.0103		0		1		0.5		60		-0.106		0.32		-0.088		0.07		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19007143		GT/G		NA		DFL1388_S42		NA		152.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DFL1388		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		231		133		98		NA		42.4242424242		NA		42.4242424242		-0.451		-1.4		252		3.0103		28.835		1		0.5		59.9		-2.064		3.67		-0.514		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88401799		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		846.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DFL1388		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		402		281		121		NA		30.0995024876		NA		30.0995024876		-0.368		-0.605		407		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.053		1.18		-1.054		0.154		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51304987		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		475.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DFL1388		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		147		110		37		NA		25.1700680272		NA		25.1700680272		4.452		0.15		623		3.0103		68.082		1		0.5		60		-0.162		1.49		5.454		5.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25702334		TA/T		NA		DFL1388_S42		NA		219.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		700		506		194		NA		27.7142857143		NA		27.7142857143		3.846		-0.145		703		3.0103		0		1		0.5		60		-0.68		2.35		-18.237		0.133		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		168208403		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		1644.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		728		590		138		NA		18.956043956		NA		18.956043956		4.605		0.183		731		3.0103		0		1		0.5		60		0.587		1.31		-16.185		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		990013415		GT/G		NA		DFL1388_S42		NA		952.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		DJK1586		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35A:p.G12D		rs121913237		8.24E-06		NA		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)		0.011		D		0.372		B		0.399		B		1p13.2		chr1		115258747		C		T		463		391		72		NA		15.5507559395		NA		15.5507559395		12.512		-1.024		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.495		1.55		-0.764		0.035		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		744011015		C/T		NA		DJK1586_S44		rs121913237		715.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		0		0		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		543		380		163		NA		30.0184162063		NA		30.0184162063		2.557		1.423		562		3.0103		1.204		1		0.5		60		-0.4		2.76		3.739		0.802		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		153607734		GA/G		NA		DJK1586_S44		NA		1498.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DJK1586		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1129		809		320		NA		28.3436669619		NA		28.3436669619		-24.9		-0.568		1136		3.0103		178.894		1		0.5		60		1.799		5.56		16.272		11.543		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6302023225		A/G		NA		DJK1586_S44		rs2454206		6273.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		DJK1586		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		431		294		137		NA		31.7865429234		NA		31.7865429234		-0.153		0.092		432		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.217		2.12		-0.169		0.205		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95005067		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		912.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DJK1586		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		732		618		114		NA		15.5737704918		NA		15.5737704918		1.894		-0.551		741		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.423		0.33		-14.823		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		277014023		TA/T		NA		DJK1586_S44		NA		239.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		DJK1586		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		463		321		142		NA		30.6695464363		NA		30.6695464363		-1.179		-1.329		464		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.473		3.42		-1.506		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		161904087		G/GT		NA		DJK1586_S44		NA		1581.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		DJK1586		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		957		572		385		NA		40.2298850575		NA		40.2298850575		1.405		-0.044		966		3.0103		0		1		0.5		60		0.43		6.45		2.574		0.386		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		620609802		A/AT		NA		DJK1586_S44		NA		6168.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		DJK1586		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T,TA		58		10		32		16		55.1724137931		27.5862068966		82.7586206897		-0.758		-2.111		71		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-2.003		16.31		0		4.407		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		9.8311420931204E+15		T/TA		NA		DJK1586_S44		NA		945.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		DJK1586		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		516		453		63		NA		12.2093023256		NA		12.2093023256		-12.337		0.586		518		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.482		0.44		-1.302		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		256012609		T/C		NA		DJK1586_S44		rs201338384		227.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		DJK1586		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		665		74		115		476		17.2932330827		71.5789473684		88.8721804511		-1.042		0.843		668		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.51		18.1		9.857		4.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.21E+20		T/TA		NA		DJK1586_S44		NA		12034.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		DJK1586		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		237		145		92		NA		38.8185654008		NA		38.8185654008		0.762		-1.376		237		3.0103		0		1		0.5		60		2.067		3.44		1.833		0.271		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85202873		TA/T		NA		DJK1586_S44		NA		814.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DJK1586		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		724		544		180		NA		24.861878453		NA		24.861878453		-0.38		-1.751		724		3.0103		0		1		0.5		60		-0.789		4.17		-19.313		0.105		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3058016845		TC/T		NA		DJK1586_S44		NA		3020.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		722		587		135		NA		18.6980609418		NA		18.6980609418		17.435		-0.507		724		3.0103		0		1		0.5		60		-1.686		1.82		9.196		0.052		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1344013774		C/T		NA		DJK1586_S44		rs200592135		1315.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		495		398		97		NA		19.595959596		NA		19.595959596		-1.278		0.846		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.433		2.9		-0.919		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1473012081		G/GAT		NA		DJK1586_S44		NA		1435.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		478		353		125		NA		26.1506276151		NA		26.1506276151		-3.42		0.089		478		3.0103		0		1		0.5		60		-0.109		1.74		0.186		0.131		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87007156		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		832.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		DJK1586		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		501		436		65		NA		12.9740518962		NA		12.9740518962		12.998		0.279		502		3.0103		0		1		0.5		60		0.573		1.05		0.884		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		55408584		G/A		NA		DJK1586_S44		rs112582298		525.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DJK1586		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		496		420		76		NA		15.3225806452		NA		15.3225806452		-13.472		0.507		499		3.0103		0		1		0.5		60		1.429		1.16		-1.412		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		606012479		G/A		NA		DJK1586_S44		rs201898708		577.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		DJK1586		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		842		593		249		NA		29.5724465558		NA		29.5724465558		1.961		-0.539		857		3.0103		0		1		0.5		60		-0.218		3.56		0.027		0.189		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3036013379		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		2998.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DJK1586		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574039		GCAA		G		755		538		217		NA		28.7417218543		NA		28.7417218543		21.139		0.32		761		3.0103		128.695		1		0.5		59.98		0.746		8.89		-21.282		9.3		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6751029519		GCAA/G		NA		DJK1586_S44		NA		6713.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574043		C		CTGTTT		1006		789		217		NA		21.5705765408		NA		21.5705765408		8.665		-0.699		1012		3.0103		155.442		1		0.5		59.98		-0.602		6.67		7.959		9.374		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6748029542		C/CTGTTT		NA		DJK1586_S44		NA		6710.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		396		153		243		NA		61.3636363636		NA		61.3636363636		-15.177		0.372		403		3.0103		0		1		0.5		60		1.967		12.2		0.052		1.256		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		485803032		G/C		NA		DJK1586_S44		rs1042522		4829.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DJK1586		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1116		693		423		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		-11.533		0.181		1119		3.0103		0		1		0.5		62.38		12.134		9.68		-9.802		0.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10835033700		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DJK1586_S44		NA		10797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		181		49		132		NA		72.9281767956		NA		72.9281767956		-2.29		-0.279		186		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.407		11.39		-8.016		1.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20980776		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		2060.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		88		44		44		NA		50		NA		50		0.671		-0.698		88		3.0103		0		1		0.5		60		0.331		8.43		5.996		0.648		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7790917		GT/G		NA		DJK1586_S44		NA		741.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		328		198		130		NA		39.6341463415		NA		39.6341463415		2.468		0.904		354		3.0103		8.665		1		0.5		60		-1.718		3.68		-1.208		2.794		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		124503725		AT/A		NA		DJK1586_S44		NA		1207.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DJK1586		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		419		70		145		204		34.6062052506		48.6873508353		83.2935560859		-1.289		0.105		423		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.247		12.28		-0.284		3.482		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.18322944857868E+19		C/CT		NA		DJK1586_S44		NA		5145.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DJK1586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		330		104		NA		23.9631336406		NA		23.9631336406		1.949		0.538		434		3.0103		0		1		0.5		60		0.494		1.33		0.416		0.069		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61507878		TA/T		NA		DJK1586_S44		NA		577.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		464		355		109		NA		23.4913793103		NA		23.4913793103		0.42		-1.092		468		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.237		0.96		-2.079		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48107047		GT/G		NA		DJK1586_S44		NA		443.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DJK1586		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		159		90		69		NA		43.3962264151		NA		43.3962264151		-3.052		-0.73		171		3.0103		1.176		1		0.5		59.91		-0.165		4.75		-6.852		0.46		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		79301105		C/CT		NA		DJK1586_S44		NA		755.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		DJK1586		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		393		282		111		NA		28.2442748092		NA		28.2442748092		0.539		0.624		404		3.0103		0		1		0.5		59.96		0.933		1.29		-2.176		0.122		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		54305112		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		505.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DJK1586		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		152		111		41		NA		26.9736842105		NA		26.9736842105		5.401		0.076		615		3.0103		107.802		1		0.5		60		1.818		2.18		6.873		7.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36802446		TA/T		NA		DJK1586_S44		NA		330.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		349		255		94		NA		26.9340974212		NA		26.9340974212		3.78		0.731		349		3.0103		0		1		0.5		60		0.045		2.77		-13.395		0.124		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		100504827		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		967.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		493		296		197		NA		39.9594320487		NA		39.9594320487		3.419		0.364		499		3.0103		1.279		1		0.5		60		-1.326		4.48		5.488		0.622		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		224805972		GA/G		NA		DLA349_S79		NA		2210.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DLA349		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1136		485		651		NA		57.3063380282		NA		57.3063380282		-27.483		0.144		1153		3.0103		573.712		1		0.5		60		-1.882		16.65		28.386		10.757		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		18938011168		A/G		NA		DLA349_S79		rs2454206		18909.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		DLA349		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		429		281		148		NA		34.4988344988		NA		34.4988344988		-1.122		-0.038		429		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.603		2.38		0.191		0.213		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105905054		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		1021.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DLA349		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		773		645		128		NA		16.5588615783		NA		16.5588615783		10.14		0.71		782		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.306		0.69		-15.294		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		567015704		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		529.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		DLA349		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		288		212		76		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		2.876		-0.373		291		3.0103		2.971		1		0.5		60		1.088		5.95		-5.916		0.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		175207368		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DLA349_S79		NA		1714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		459		281		178		NA		38.779956427		NA		38.779956427		0.12		-1.311		463		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.163		5.65		-0.119		0.402		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		263203229		G/GT		NA		DLA349_S79		NA		2594.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		DLA349		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		433		220		213		NA		49.1916859122		NA		49.1916859122		0.484		-0.144		434		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.234		13.96		-0.09		0.648		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		608406045		A/AG		NA		DLA349_S79		NA		6046.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		DLA349		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		999		525		474		NA		47.4474474474		NA		47.4474474474		2.192		0.056		1007		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.032		8.56		0.37		0.651		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		858909208		A/AT		NA		DLA349_S79		NA		8551.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		DLA349		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		508		440		68		NA		13.3858267717		NA		13.3858267717		-12.63		0.87		510		3.0103		0		1		0.5		60		-0.316		0.71		-1.039		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		387012106		T/C		NA		DLA349_S79		rs201338384		358.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		DLA349		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		703		543		160		NA		22.759601707		NA		22.759601707		-0.343		0.349		710		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.08		1.6		15.711		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1164012170		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		1126.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		DLA349		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		205		119		86		NA		41.9512195122		NA		41.9512195122		0.299		0.714		208		3.0103		0		1		0.5		60		0.221		3.89		0.561		0.304		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83502310		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DLA349		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		686		541		145		NA		21.1370262391		NA		21.1370262391		14.444		1.501		689		3.0103		0		1		0.5		60		1.591		3.07		-17.63		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2140016483		TC/T		NA		DLA349_S79		NA		2102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		686		552		134		NA		19.5335276968		NA		19.5335276968		17.295		0.737		689		3.0103		0		1		0.5		60		-0.126		2.37		8.84		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		165209631		C/T		NA		DLA349_S79		rs200592135		1623.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DLA349		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		364		133		NA		26.7605633803		NA		26.7605633803		-2.97		-1.141		498		3.0103		0		1		0.5		60.02		-2.913		7.47		0.979		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3751010713		G/GAT		NA		DLA349_S79		NA		3713.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		944		353		591		NA		62.6059322034		NA		62.6059322034		7.099		1.003		956		3.0103		0.544		1		0.5		60		0.731		16.31		-1.302		0.751		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1542507388		G/T		NA		DLA349_S79		rs77375493		15396.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		DLA349		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		382		328		54		NA		14.1361256545		NA		14.1361256545		11.778		-0.494		384		3.0103		0		1		0.5		60		0.44		1.45		-0.636		0.107		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58304237		G/A		NA		DLA349_S79		rs112582298		554.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DLA349		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		476		398		78		NA		16.3865546218		NA		16.3865546218		-13.82		-0.179		477		3.0103		0		1		0.5		60		-0.484		1.46		-1.502		0.146		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		724011454		G/A		NA		DLA349_S79		rs201898708		695.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		DLA349		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		735		573		162		NA		22.0408163265		NA		22.0408163265		5.738		-1.232		747		3.0103		0		1		0.5		60		-0.814		1.88		-0.084		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1421014331		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		1383.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DLA349		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		362		151		211		NA		58.2872928177		NA		58.2872928177		-14.804		0.402		368		3.0103		0		1		0.5		60		1.636		11.36		-0.887		1.08		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		414103174		G/C		NA		DLA349_S79		rs1042522		4112.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DLA349		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		140		62		78		NA		55.7142857143		NA		55.7142857143		1.269		1.572		144		3.0103		0		1		0.5		60.08		-0.928		7.98		-9.311		0.614		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115501298		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		1117.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		948		480		468		NA		49.3670886076		NA		49.3670886076		0.002		1.86		954		3.0103		0		1		0.5		60		0.723		10.91		0.876		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10380013319		AT/A		NA		DLA349_S79		NA		10342.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		DLA349		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		289		158		131		NA		45.3287197232		NA		45.3287197232		4.628		-1.624		290		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.728		7.78		13.771		0.468		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		228503772		GT/G		NA		DLA349_S79		NA		2247.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		387		232		155		NA		40.0516795866		NA		40.0516795866		3.156		1.945		428		3.0103		26.278		1		0.5		60		-0.374		3.92		0.45		4.443		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		155604382		AT/A		NA		DLA349_S79		NA		1518.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DLA349		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		436		65		136		235		31.1926605505		53.8990825688		85.0917431193		0.188		0.1		444		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.984		11.87		-1.641		3.634		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.2132933588551E+18		C/CT		NA		DLA349_S79		NA		5175.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DLA349		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		421		328		93		NA		22.0902612827		NA		22.0902612827		-1.876		2.149		424		3.0103		0		1		0.5		60		0.376		1.16		-1.91		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52707462		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		489.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		493		378		115		NA		23.3265720081		NA		23.3265720081		-0.6		-0.334		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.757		0.84		1.751		0.301		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45308109		GT/G		NA		DLA349_S79		NA		415.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DLA349		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		261		154		107		NA		40.9961685824		NA		40.9961685824		-1.453		0.505		280		3.0103		38.519		1		0.5		59.92		-0.449		2.53		-1.313		0.302		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69802217		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		660.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DLA349		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0182		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123199993		ATTTT		A		56		22		34		NA		60.7142857143		NA		60.7142857143		1.033		0.013		70		3.0103		1.496		1		0.5		60		1.608		14.1		3.882		0.36		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8270670		ATTTT/A		NA		DLA349_S79		NA		789.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0167		0.0082		0.0297		0.0248		0.0217		0		0.0125		NA		NA		NA

		DLA349		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		410		289		121		NA		29.512195122		NA		29.512195122		-0.959		0.195		416		3.0103		0		1		0.5		60		0.489		1.62		1.634		0.175		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70105051		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		663.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DLA349		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		132		96		36		NA		27.2727272727		NA		27.2727272727		4.464		0.194		636		3.0103		99.296		1		0.5		60		1.659		2.55		5.276		6.665		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37402076		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		336.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		557		422		135		NA		24.236983842		NA		24.236983842		5.213		-0.386		560		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.829		2.12		-15.833		0.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		121808416		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		1180.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		650		558		92		NA		14.1538461538		NA		14.1538461538		-5.084		0.551		651		3.0103		0		1		0.5		60		1.05		0.38		-13.867		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		285013513		GT/G		NA		DLA349_S79		NA		247.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		DM530		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		642		416		226		NA		35.2024922118		NA		35.2024922118		2.915		1.403		648		3.0103		1.208		1		0.5		60.1		-2.031		3.41		5.168		0.583		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		222508627		GA/G		NA		DM530_S5		NA		2187.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DM530		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		428		295		133		NA		31.0747663551		NA		31.0747663551		-0.292		-0.962		435		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.625		1.74		0.612		0.172		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78205494		CT/C		NA		DM530_S5		NA		744.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DM530		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		460		325		135		NA		29.347826087		NA		29.347826087		0.296		-1.099		468		3.0103		0		1		0.5		60		-0.618		3.99		-1.468		0.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		187204323		G/GT		NA		DM530_S5		NA		1834.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		DM530		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		55		10		45		NA		81.8181818182		NA		81.8181818182		-2.793		0		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.262		16.7		-2.793		3.442		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3		0/1		72803		TAAAA/T		NA		DM530_S5		NA		918.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		frameshift_insertion		EZH2:NM_001203249:exon14:c.1547dupA:p.N516fs,EZH2:NM_152998:exon14:c.1583dupA:p.N528fs,EZH2:NM_001203247:exon15:c.1700dupA:p.N567fs,EZH2:NM_001203248:exon15:c.1673dupA:p.N558fs,EZH2:NM_004456:exon15:c.1715dupA:p.N572fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148511186		G		GT		916		467		449		NA		49.0174672489		NA		49.0174672489		0.678		0.771		919		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.033		11.85		-24.59		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10896012390		G/GT		NA		DM530_S5		NA		10858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		stopgain		EZH2:NM_001203247:exon4:c.T293G:p.L98X,EZH2:NM_001203248:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_001203249:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_004456:exon4:c.T293G:p.L98X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148529796		A		C		491		233		258		NA		52.5458248473		NA		52.5458248473		6.287		2.299		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.167		13.73		0.528		0.8		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.438		39		0.989		0.993		D		NA		NA		NA		NA		0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967		99		0/1		676805820		A/C		NA		DM530_S5		NA		6739.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		711		76		146		489		20.5344585091		68.776371308		89.3108298172		-1.649		0.392		713		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		0.875		18.74		11.378		4.376		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.34E+21		T/TA		NA		DM530_S5		NA		13325.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		DM530		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		291		156		135		NA		46.3917525773		NA		46.3917525773		-0.741		0.564		292		3.0103		0		1		0.5		60		0.122		4.92		1.62		0.394		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147002925		TA/T		NA		DM530_S5		NA		1432.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DM530		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		478		395		83		NA		17.3640167364		NA		17.3640167364		2.807		-0.255		482		3.0103		0		1		0.5		60		-2.409		0.61		-0.224		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33009529		CT/C		NA		DM530_S5		NA		292.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		637		519		118		NA		18.52433281		NA		18.52433281		-2.909		0.674		638		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.701		2.34		-16.602		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1529017018		TC/T		NA		DM530_S5		NA		1491.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		633		508		125		NA		19.747235387		NA		19.747235387		17.182		-0.844		638		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.482		2.63		4.783		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1694011024		C/T		NA		DM530_S5		rs200592135		1665.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DM530		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		348		141		NA		28.8343558282		NA		28.8343558282		-4.005		0.353		489		3.0103		0		1		0.5		60		1.626		8.11		-1.7		0.149		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4005010217		G/GAT		NA		DM530_S5		NA		3967.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon34:c.C7498G:p.H2500D		NA		4.20E-05		NA		NA		0.002		D		1		D		0.999		D		9q34.3		chr9		139390693		G		C		370		233		137		NA		37.027027027		NA		37.027027027		-7.586		0.256		371		3.0103		284.808		1		0.5		60		1.274		7.6		11.272		9.735		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189		99		0/1		284005919		G/C		NA		DM530_S5		NA		2811.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		7.25E-05		0		0		NA		NA		NA

		DM530		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		410		351		59		NA		14.3902439024		NA		14.3902439024		11.882		-0.138		410		3.0103		0		1		0.5		60		-0.037		1.34		-0.876		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57706963		G/A		NA		DM530_S5		rs112582298		548.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DM530		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		763		583		180		NA		23.5910878113		NA		23.5910878113		-8.821		-0.858		778		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.211		2.42		-1.332		0.099		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1881013787		CT/C		NA		DM530_S5		NA		1843.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DM530		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		434		4		430		NA		99.0783410138		NA		99.0783410138		-1.72		-1.568		434		3.0103		0		2		1		60		-0.543		25.87		-0.991		8.913		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1125711960		C/C		NA		DM530_S5		rs1042522		11228.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DM530		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2083T:p.Q695X		NA		NA		NA		ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022598		C		T		1031		787		244		NA		23.666343356		NA		23.666343356		-19.281		-0.533		1037		3.0103		156.778		1		0.5		60		0.661		3.75		14.663		9.608		0		D		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.528		39		0.998		0.96		D		NA		NA		NA		NA		0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363		99		0/1		3897021042		C/T		NA		DM530_S5		NA		3868.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RUNX1		exonic		stopgain		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C601T:p.R201X		NA		NA		NA		ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36231783		G		A		495		265		230		NA		46.4646464646		NA		46.4646464646		18.747		-0.135		499		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.495		10.76		-0.244		0.562		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.982		40		0.998		0.875		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147		99		0/1		535302308		G/A		NA		DM530_S5		NA		5324.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		117		32		85		NA		72.6495726496		NA		72.6495726496		-0.121		-1.701		127		3.0103		0		1		0.5		60		-0.035		10.96		-7.123		1.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13200494		CT/C		NA		DM530_S5		NA		1282.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		70		43		27		NA		38.5714285714		NA		38.5714285714		0.169		0.121		70		3.0103		0		1		0.5		60		-1.617		6		5.526		0.34		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45701007		GT/G		NA		DM530_S5		NA		419.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		350		213		137		NA		39.1428571429		NA		39.1428571429		-0.33		0.024		366		3.0103		7.938		1		0.5		60		0.837		3.06		0.818		2.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110804569		AT/A		NA		DM530_S5		NA		1070.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DM530		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		396		42		139		215		35.101010101		54.2929292929		89.3939393939		-2.558		0.109		407		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.96		-0.618		12.95		-1.04		4.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.17E+20		C/CT		NA		DM530_S5		NA		5127.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DM530		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		431		331		100		NA		23.2018561485		NA		23.2018561485		1.952		-0.299		433		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.065		1.35		-0.426		0.074		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62007737		TA/T		NA		DM530_S5		NA		582.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		469		361		108		NA		23.0277185501		NA		23.0277185501		-0.766		-1.942		470		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.576		0.92		-0.846		0.339		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46807409		GT/G		NA		DM530_S5		NA		430.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DM530		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		170		95		75		NA		44.1176470588		NA		44.1176470588		-6.228		-0.413		182		3.0103		1.812		1		0.5		60.06		-1.027		4.57		1.766		0.478		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81401607		CT/C		NA		DM530_S5		NA		776.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DM530		STAG2		intronic		NA		NA		rs200841330		NA		0.433113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200482		ATTG		A		509		8		501		NA		98.4282907662		NA		98.4282907662		-3.611		1.52		513		3.0103		0		2		1		60		-0.038		32.83		-1.244		8.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1674611690		A/A		NA		DM530_S5		NA		16708.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.333		0.5825		0.312

		DM530		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		411		258		153		NA		37.2262773723		NA		37.2262773723		-0.854		2.015		416		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.603		2.33		-0.233		0.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99304164		CT/C		NA		DM530_S5		NA		955.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DM530		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		92		62		30		NA		32.6086956522		NA		32.6086956522		6.225		-0.054		554		3.0103		115.316		1		0.5		59.92		-1.303		3.78		6.741		6.665		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38501408		TA/T		NA		DM530_S5		NA		347.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		192		128		64		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		0.005		0.908		193		3.0103		0		1		0.5		60		-0.93		4.13		-10.351		0.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83002597		CT/C		NA		DM530_S5		NA		792.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		658		406		252		NA		38.2978723404		NA		38.2978723404		3.426		-0.484		664		3.0103		2.641		1		0.5		60		-1.177		4.06		6.347		0.497		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		270608492		GA/G		NA		DMP1151_S65		NA		2668.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DMP1151		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.C1984G:p.H662D		NA		NA		NA		ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198267373		G		C		971		837		134		NA		13.8002059732		NA		13.8002059732		-15.694		1.896		980		3.0103		76.863		1		0.5		60		-1.265		0.76		13.203		9.811		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799		99		0/1		764023719		G/C		NA		DMP1151_S65		NA		735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1215		490		725		NA		59.670781893		NA		59.670781893		-29.051		-0.296		1230		3.0103		567.716		1		0.5		60		0.007		17.54		29.222		9.945		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		21336010936		A/G		NA		DMP1151_S65		rs2454206		21307.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		DMP1151		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		436		303		133		NA		30.504587156		NA		30.504587156		-0.901		-0.352		443		3.0103		0		1		0.5		60		-0.481		1.8		-1.238		0.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82205533		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		784.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DMP1151		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		827		679		148		NA		17.8960096735		NA		17.8960096735		-0.114		-0.858		835		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.248		0.9		-15.553		0.014		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		781015731		TA/T		NA		DMP1151_S65		NA		743.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		DMP1151		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		471		298		173		NA		36.7303609342		NA		36.7303609342		1.332		-0.272		475		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.296		5.36		-1.1		0.393		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		256203489		G/GT		NA		DMP1151_S65		NA		2524.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		DMP1151		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1068		560		508		NA		47.5655430712		NA		47.5655430712		1.043		-0.486		1073		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.388		8.06		0.633		0.65		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		864409128		A/AT		NA		DMP1151_S65		NA		8606.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		DMP1151		EZH2		UTR3		NA		NA		rs3217095		0.6897		0.770966		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504716		AG		A		499		12		487		NA		97.5951903808		NA		97.5951903808		1.96		-0.6		500		3.0103		0		2		1		60		-0.843		24.72		-2.833		7.235		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1237211570		A/A		NA		DMP1151_S65		NA		12334.73		NA		2		1		2		2/1/16		NM_152998:c.*21delC,NM_001203249:c.*21delC,NM_001203248:c.*21delC,NM_001203247:c.*21delC,NM_004456:c.*21delC		0.7694		0.9322		0.702		0.6505		0.598		0.6681		0.7094		0.6616		0.9788		0.7024		0.673

		DMP1151		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		204		8		111		85		54.4117647059		41.6666666667		96.0784313725		-1.267		0.972		208		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.16		18.59		2.509		6.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		3.83E+20		T/TA		NA		DMP1151_S65		NA		3792.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		525		453		72		NA		13.7142857143		NA		13.7142857143		-13.142		-0.592		525		3.0103		0		1		0.5		60		0.654		0.98		-0.338		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		543012835		T/C		NA		DMP1151_S65		rs201338384		514.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		DMP1151		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		724		76		151		497		20.8563535912		68.6464088398		89.5027624309		-0.655		1.79		731		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		-0.517		18.13		9.822		4.342		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.32E+21		T/TA		NA		DMP1151_S65		NA		13122.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		DMP1151		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		425		237		188		NA		44.2352941176		NA		44.2352941176		-7.128		1.171		428		3.0103		0		1		0.5		60		1.296		4.55		0.628		0.404		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		196904915		TA/T		NA		DMP1151_S65		NA		1931.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DMP1151		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		783		559		224		NA		28.6079182631		NA		28.6079182631		12.995		1.545		787		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.216		4.92		-19.769		0.15		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3888017136		TC/T		NA		DMP1151_S65		NA		3850.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		779		656		123		NA		15.7894736842		NA		15.7894736842		16.01		0.307		787		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.076		1		9.655		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		806015979		C/T		NA		DMP1151_S65		rs200592135		777.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		366		131		NA		26.3581488934		NA		26.3581488934		1.652		0.897		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.916		7.05		-0.515		0.12		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3540011061		G/GAT		NA		DMP1151_S65		NA		3502.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		464		366		98		NA		21.1206896552		NA		21.1206896552		0.403		0.08		465		3.0103		0		1		0.5		60		0.111		0.95		0.49		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47607617		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		438.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		DMP1151		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		504		428		76		NA		15.0793650794		NA		15.0793650794		13.9		0.769		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.99		1.77		-0.735		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92008503		G/A		NA		DMP1151_S65		rs112582298		891.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DMP1151		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		876		625		251		NA		28.6529680365		NA		28.6529680365		3.097		0.154		883		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.31		3.39		-2.21		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3004014141		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		2966.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DMP1151		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon5:c.C631T:p.R211C		NA		2.47E-05		NA		NA		0.009		D		0.042		B		0.003		B		12p13.2		chr12		12022525		C		T		504		253		251		NA		49.8015873016		NA		49.8015873016		17.923		-0.069		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.233		12.13		-0.565		0.685		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336		99		0/1		614404212		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		6115.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		1175		864		311		NA		26.4680851064		NA		26.4680851064		24.46		-1.661		1185		3.0103		120.813		1		0.5		59.97		-0.463		8.72		-25.715		8.14		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10289036176		CAA/C		NA		DMP1151_S65		NA		10251.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		1175		864		311		NA		26.4680851064		NA		26.4680851064		24.736		-1.78		1185		3.0103		120.813		1		0.5		59.97		2.323		8.72		0.743		8.14		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10289036176		A/ATGTTT		NA		DMP1151_S65		NA		10251.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		512		1		511		NA		99.8046875		NA		99.8046875		-0.399		1.008		512		3.0103		0		2		1		60		0.548		26.96		-1.38		11.09		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1383115220		C/C		NA		DMP1151_S65		rs1042522		13802.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DMP1151		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1418		680		738		NA		52.0451339915		NA		52.0451339915		-10.751		-0.173		1424		3.0103		0.556		1		0.5		63.54		17.551		11.64		-13.573		0.766		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16549026288		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DMP1151_S65		NA		16511.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		164		67		97		NA		59.1463414634		NA		59.1463414634		-0.174		1.149		169		3.0103		0		1		0.5		60		-1.493		8.51		-9.238		0.833		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		143301409		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		1395.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		502		2		500		NA		99.6015936255		NA		99.6015936255		-0.681		-0.887		505		3.0103		0		2		1		60		-0.042		31.12		0.538		10.224		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1566214930		A/A		NA		DMP1151_S65		NA		15624.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		DMP1151		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		128		60		68		NA		53.125		NA		53.125		1.04		-0.129		128		3.0103		0		1		0.5		60		-0.018		8.99		6.353		0.742		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118801315		GT/G		NA		DMP1151_S65		NA		1150.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		BCOR		exonic		nonsynonymous_SNV		BCOR:NM_001123383:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123384:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123385:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_017745:exon4:c.G1780A:p.V594I		NA		2.28E-05		NA		NA		0.17		T		1		D		0.994		D		Xp11.4		chrX		39932819		C		T		973		458		515		NA		52.9290853032		NA		52.9290853032		24.114		-0.137		995		3.0103		545.5		1		0.5		59.98		0.025		14.56		25.785		7.315		NA		NA		0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T		NA		NA		5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009		99		0/1		1419109717		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		14162.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		3.00E-04		0		0		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		342		213		129		NA		37.7192982456		NA		37.7192982456		0.355		1.61		360		3.0103		1.817		1		0.5		60		0.468		3.53		-0.263		1.094		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		124604507		AT/A		NA		DMP1151_S65		NA		1208.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DMP1151		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		445		64		137		244		30.7865168539		54.8314606742		85.6179775281		0.848		1.609		447		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.027		12.8		-0.229		3.453		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.73531545989608E+19		C/CT		NA		DMP1151_S65		NA		5697.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DMP1151		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		438		333		105		NA		23.9726027397		NA		23.9726027397		1.19		-0.378		443		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.327		1.55		-0.851		0.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71507736		TA/T		NA		DMP1151_S65		NA		677.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		480		379		101		NA		21.0416666667		NA		21.0416666667		1.289		-0.607		483		3.0103		0		1		0.5		60		-0.281		0.79		0.619		0.283		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41707830		GT/G		NA		DMP1151_S65		NA		379.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DMP1151		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		222		143		79		NA		35.5855855856		NA		35.5855855856		-1.393		1.284		238		3.0103		8.431		1		0.5		59.98		-0.183		3.53		0.564		0.313		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82102238		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		783.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DMP1151		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		409		262		147		NA		35.9413202934		NA		35.9413202934		1.858		1.404		411		3.0103		0		1		0.5		60		-0.379		2.73		-0.598		0.239		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115404550		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		1116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DMP1151		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		112		71		41		NA		36.6071428571		NA		36.6071428571		6.302		0.553		599		3.0103		100.388		1		0.5		60		0.674		5.76		5.92		4.971		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		68201563		TA/T		NA		DMP1151_S65		NA		644.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		382		293		89		NA		23.2984293194		NA		23.2984293194		2.516		1.74		382		3.0103		0		1		0.5		60		-0.191		1.69		-12.505		0.073		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		68405589		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		646.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		724		468		256		NA		35.3591160221		NA		35.3591160221		3.275		-1.691		732		3.0103		0.557		1		0.5		60		1.129		4.3		6.356		0.643		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		315309461		GA/G		NA		ER890_S89		NA		3115.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		ER890		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1162		873		289		NA		24.8709122203		NA		24.8709122203		-23.347		-0.669		1165		3.0103		147.021		1		0.5		60		-0.538		4.39		14.423		9.947		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5125025318		A/G		NA		ER890_S89		rs2454206		5096.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		ER890		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		435		293		142		NA		32.6436781609		NA		32.6436781609		-1.548		0.039		436		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.669		2.11		-0.917		0.216		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95705086		CT/C		NA		ER890_S89		NA		919.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		ER890		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		645		10		104		531		16.1240310078		82.3255813953		98.4496124031		3.227		-1.493		650		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.194		27.5		1.956		8.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.78E+22		TC/TTC		NA		ER890_S89		rs10638510		17736.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		ER890		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		457		128		329		NA		71.9912472648		NA		71.9912472648		-0.572		0.529		461		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.681		14.14		-0.731		1.935		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64970814		G/GT		NA		ER890_S89		NA		6459.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		ER890		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		989		571		418		NA		42.2649140546		NA		42.2649140546		1.277		-0.076		995		3.0103		0		1		0.5		60		0.94		5.91		1.276		0.442		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		587809898		A/AT		NA		ER890_S89		NA		5840.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		ER890		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		114		25		89		NA		78.0701754386		NA		78.0701754386		-1.585		0.727		154		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.093		21.56		3.264		4.407		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		15		1-Jan		1634150		T/T		NA		ER890_S89		NA		2457.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		ER890		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		520		457		63		NA		12.1153846154		NA		12.1153846154		-11.281		0.042		520		3.0103		0		1		0.5		60		0.076		0.45		0.827		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		261012828		T/C		NA		ER890_S89		rs201338384		232.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		ER890		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		599		65		534		NA		89.1485809683		NA		89.1485809683		-0.78		-1.798		600		3.0103		0		2		1		60.05		-0.984		18.36		9.828		4.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		110341390		T/T		NA		ER890_S89		NA		10996.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		ER890		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		418		239		179		NA		42.8229665072		NA		42.8229665072		1.837		1.422		419		3.0103		0		1		0.5		60		0.744		3.83		0.215		0.284		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		163904522		TA/T		NA		ER890_S89		NA		1601.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		ER890		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		480		401		79		NA		16.4583333333		NA		16.4583333333		-2.374		0.802		480		3.0103		0		1		0.5		60		0.83		0.38		-0.395		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22008821		CT/C		NA		ER890_S89		NA		182.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		728		556		172		NA		23.6263736264		NA		23.6263736264		15.987		0.132		734		3.0103		0		1		0.5		60		-0.251		3.74		-18.184		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2759017451		TC/T		NA		ER890_S89		NA		2721.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		727		630		97		NA		13.3425034388		NA		13.3425034388		14.92		-1.075		734		3.0103		0		1		0.5		60		0.374		0.49		7.27		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		387015296		C/T		NA		ER890_S89		rs200592135		358.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		ER890		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		491		331		160		NA		32.5865580448		NA		32.5865580448		0.203		2.238		491		3.0103		0		1		0.5		60		0.332		9.77		-0.695		0.211		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		483309519		G/GAT		NA		ER890_S89		NA		4795.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		496		430		66		NA		13.3064516129		NA		13.3064516129		13.082		0.951		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.663		1.02		-1.164		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		53208750		G/A		NA		ER890_S89		rs112582298		503.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		ER890		SMC3		intronic		NA		NA		rs11380915		0.0687		0.0996406		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112342306		G		GT		1103		645		458		NA		41.523118767		NA		41.523118767		-18.536		0.54		1178		3.0103		39.138		1		0.5		60		2.006		5.44		-2.197		1.732		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6040013586		G/GT		NA		ER890_S89		NA		6002.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1166		0.2701		0.0425		3.00E-04		0.0554		0.0557		0.0667		0.0407		0.289		NA		0.0467

		ER890		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		498		421		77		NA		15.4618473896		NA		15.4618473896		-13.32		-0.899		498		3.0103		0		1		0.5		60		-0.027		1.21		-1.627		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		633012131		G/A		NA		ER890_S89		rs201898708		604.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		ER890		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		800		610		190		NA		23.75		NA		23.75		3.614		-2.195		807		3.0103		0		1		0.5		60		1.716		2.2		-0.34		0.371		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1797014319		CT/C		NA		ER890_S89		NA		1759.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		ER890		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		473		0		473		NA		100		NA		100		NA		NA		474		3.0103		0		2		1		60		NA		26.79		NA		12.322		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1269814130		C/C		NA		ER890_S89		rs1042522		12669.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		ER890		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		153		43		110		NA		71.8954248366		NA		71.8954248366		-0.589		0.408		156		3.0103		0		1		0.5		60.07		0.077		10.17		-7.896		1.534		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15940659		CT/C		NA		ER890_S89		NA		1556.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		496		379		117		NA		23.5887096774		NA		23.5887096774		-16.151		-1.316		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.84		2.47		-0.286		0.092		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		1253010324		T/G		NA		ER890_S89		NA		1224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		ER890		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		203		112		91		NA		44.8275862069		NA		44.8275862069		2.824		-0.26		203		3.0103		0		1		0.5		60		1.107		7.43		11.361		0.433		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		154502529		GT/G		NA		ER890_S89		NA		1507.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		1016		541		475		NA		46.7519685039		NA		46.7519685039		-1.923		-0.359		1025		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.944		7.42		0.274		0.579		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7574010345		C/CT		NA		ER890_S89		NA		7536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200420008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44897039		TG		T		963		467		496		NA		51.5057113188		NA		51.5057113188		2.404		0.882		963		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.132		12.11		-24.762		0.751		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11703013579		TG/T		NA		ER890_S89		NA		11665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		409		292		117		NA		28.6063569682		NA		28.6063569682		-0.467		-0.354		873		3.0103		53.83		1		0.5		60		-0.378		1.91		0.24		3.852		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82006108		AT/A		NA		ER890_S89		NA		782.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		446		89		357		NA		80.0448430493		NA		80.0448430493		0.518		-0.626		455		3.0103		0		1		0.5		60		0.987		9.76		0.237		2.382		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43590887		CT/C		NA		ER890_S89		NA		4352.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		450		347		103		NA		22.8888888889		NA		22.8888888889		0.549		0.488		451		3.0103		0		1		0.5		60		-0.376		1.2		0.025		0.086		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57807652		TA/T		NA		ER890_S89		NA		540.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		491		364		127		NA		25.8655804481		NA		25.8655804481		0.761		0.31		493		3.0103		0		1		0.5		60		-0.388		1.36		0.757		0.109		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70507271		GT/G		NA		ER890_S89		NA		667.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		ER890		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		251		136		115		NA		45.8167330677		NA		45.8167330677		1.005		0.334		270		3.0103		26.028		1		0.5		60.04		0.515		4.71		-2.334		2.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122001912		C/CT		NA		ER890_S89		NA		1182.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		ER890		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		385		265		120		NA		31.1688311688		NA		31.1688311688		-1.894		-0.141		389		3.0103		0		1		0.5		60		1.821		1.57		0.912		0.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64204686		CT/C		NA		ER890_S89		NA		604.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		ER890		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		109		76		33		NA		30.2752293578		NA		30.2752293578		5.615		1.286		597		3.0103		81.721		1		0.5		60		-0.649		3.19		5.645		4.397		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38501641		TA/T		NA		ER890_S89		NA		347.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		567		441		126		NA		22.2222222222		NA		22.2222222222		3.994		-0.876		567		3.0103		0		1		0.5		60		0.029		1.88		-15.688		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110308476		CT/C		NA		ER890_S89		NA		1065.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		656		549		107		NA		16.3109756098		NA		16.3109756098		4.704		-1.013		662		3.0103		0		1		0.5		60		-0.562		0.89		-15.413		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		622012519		GT/G		NA		ER890_S89		NA		584.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR05-07907		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		499		367		132		NA		26.4529058116		NA		26.4529058116		0.93		1.165		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.422		4.6		-1.828		1.139		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		2324010170		C/G		NA		GR05-07907_S53		rs121913237		2295.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		589		346		243		NA		41.2563667233		NA		41.2563667233		4.24		1.148		594		3.0103		5.21		1		0.5		60		-1.365		4.92		7.632		0.424		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		293406771		GA/G		NA		GR05-07907_S53		NA		2896.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR05-07907		GATA2		exonic		nonframeshift_deletion		GATA2:NM_001145662:exon6:c.1123_1128del:p.375_376del,GATA2:NM_032638:exon6:c.1165_1170del:p.389_390del,GATA2:NM_001145661:exon7:c.1165_1170del:p.389_390del		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128200134		CCTTCTT		C		225		125		100		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		4.238		-0.797		225		3.0103		0		1		0.5		60		0.475		16.83		0.496		0.496		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		382307086		CCTTCTT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		3785.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		438		277		161		NA		36.7579908676		NA		36.7579908676		0.214		-1.076		439		3.0103		0		1		0.5		59.93		0.904		2.85		0.06		0.248		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		128704904		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		1249.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR05-07907		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		827		690		137		NA		16.5659008464		NA		16.5659008464		2.372		1.768		832		3.0103		0		1		0.5		60		-1.222		0.54		-15.715		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		483015229		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		445.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR05-07907		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		634		5		104		525		16.403785489		82.8075709779		99.2113564669		1.726		0.063		638		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.273		28.37		0.624		9.528		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.80E+22		TC/TTC		NA		GR05-07907_S53		rs10638510		17984.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR05-07907		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		472		138		334		NA		70.7627118644		NA		70.7627118644		-1.022		-0.319		476		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.142		12.55		-1.111		1.884		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59600941		G/GT		NA		GR05-07907_S53		NA		5922.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR05-07907		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		777		217		560		NA		72.0720720721		NA		72.0720720721		-1.138		0.491		787		3.0103		0		1		0.5		60.04		-1.172		13.05		0.13		1.93		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1018002655		A/AT		NA		GR05-07907_S53		NA		10142.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR05-07907		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		116		13		70		33		60.3448275862		28.4482758621		88.7931034483		-2.782		0.386		122		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.84		-0.01		15.19		3.99		4.587		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.79928530661907E+16		T/TA		NA		GR05-07907_S53		NA		1761.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		507		431		76		NA		14.9901380671		NA		14.9901380671		-13.359		1.019		509		3.0103		0		1		0.5		60		-0.265		1.24		-0.709		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		656011927		T/C		NA		GR05-07907_S53		rs201338384		627.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR05-07907		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		678		127		551		NA		81.2684365782		NA		81.2684365782		2.175		0.584		683		3.0103		0		1		0.5		60.08		-0.305		15.35		12.367		2.948		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104460828		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		10408.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR05-07907		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		284		145		139		NA		48.9436619718		NA		48.9436619718		-0.637		-0.429		286		3.0103		0		1		0.5		60.08		1.574		5.37		0.609		0.495		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		156102804		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		1523.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR05-07907		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		478		403		75		NA		15.690376569		NA		15.690376569		1.316		-0.694		482		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.303		0.17		-1.593		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11909702		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		81.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		681		546		135		NA		19.8237885463		NA		19.8237885463		15.084		0.953		684		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.334		2.7		-16.907		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1875016221		TC/T		NA		GR05-07907_S53		NA		1837.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		677		560		117		NA		17.282127031		NA		17.282127031		15.765		0.149		684		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.864		1.08		4.181		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		760012664		C/T		NA		GR05-07907_S53		rs200592135		731.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		510		418		92		NA		18.0392156863		NA		18.0392156863		-1.763		0.789		510		3.0103		0		1		0.5		60		-0.37		3.95		-1.279		0.047		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2053013096		G/GAT		NA		GR05-07907_S53		NA		2015.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		463		377		86		NA		18.5745140389		NA		18.5745140389		-0.245		-0.595		464		3.0103		0		1		0.5		60		-0.072		0.35		0.231		0.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20007769		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR05-07907		CDKN2A		UTR5		NA		NA		NA		0.0018		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974859		C		G		396		156		240		NA		60.6060606061		NA		60.6060606061		-3.136		1.529		398		3.0103		0		1		0.5		60		-1.16		14.38		-0.405		1.211		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		572403366		C/G		NA		GR05-07907_S53		NA		5695.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_001195132:c.-33G>C,NM_000077:c.-33G>C		NA		5.00E-04		4.00E-04		6.00E-04		0		0.0027		0.0045		6.00E-04		NA		NA		0.001

		GR05-07907		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		497		426		71		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		13.498		0.74		497		3.0103		0		1		0.5		60		0.85		1.46		-0.826		0.028		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75508542		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs112582298		726.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR05-07907		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		853		609		244		NA		28.6049237984		NA		28.6049237984		1.734		-0.669		857		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.144		3.67		0.132		0.185		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3164013122		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		3126.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR05-07907		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		579		507		72		NA		12.4352331606		NA		12.4352331606		-12.315		-2.225		583		3.0103		0		1		0.5		60		0.67		0.49		0.827		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		314015422		A/T		NA		GR05-07907_S53		rs200376453		285.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		GR05-07907		PTPN11		exonic		nonsynonymous_SNV		PTPN11:NM_002834:exon3:c.G214A:p.A72T,PTPN11:NM_080601:exon3:c.G214A:p.A72T		NA		NA		NA		ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.029		D		0.996		D		0.956		D		12q24.13		chr12		112888198		G		A		1078		923		155		NA		14.3784786642		NA		14.3784786642		-7.569		-0.456		1088		3.0103		1.644		1		0.5		60		0.664		0.8		-0.831		0.949		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802		99		0/1		905025783		G/A		NA		GR05-07907_S53		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		1142		794		348		NA		30.472854641		NA		30.472854641		25.046		0.873		1153		3.0103		136.373		1		0.5		59.97		-0.263		10.48		-26.665		10.216		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12001033117		CAA/C		NA		GR05-07907_S53		NA		11963.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		1144		796		348		NA		30.4195804196		NA		30.4195804196		25.401		0.113		1153		3.0103		140.674		1		0.5		59.97		1.483		10.46		1.221		10.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11999033118		A/ATGTTT		NA		GR05-07907_S53		NA		11961.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		503		0		503		NA		100		NA		100		NA		NA		503		3.0103		0		2		1		60		NA		27.86		NA		12.445		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1404015010		C/C		NA		GR05-07907_S53		rs1042522		14011.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR05-07907		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284G:p.P95R,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284G:p.P95R		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.021		D		1		D		0.99		D		17q25.1		chr17		74732959		G		C		896		559		337		NA		37.6116071429		NA		37.6116071429		-3.79		-0.052		904		3.0103		0		1		0.5		60		1.436		6.34		2.622		0.738		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		5706012159		G/C		NA		GR05-07907_S53		NA		5677.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		498		438		60		NA		12.0481927711		NA		12.0481927711		12.569		0.82		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.872		0.78		1.422		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41508839		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs193110123		386.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		792		526		266		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		-1.049		0.997		798		3.0103		3.47		1		0.5		60		-1.357		6.12		0.037		0.962		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4887011792		A/AG		NA		GR05-07907_S53		NA		4849.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G4189A:p.G1397S		rs146464648		0.0021		0.00239617		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.043		D		0.792		P		0.255		B		20q11.21		chr20		31024704		G		A		405		190		215		NA		53.0864197531		NA		53.0864197531		11.707		-0.194		406		3.0103		0		1		0.5		60		0.695		13.53		2.876		1.82		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075		99		0/1		550904517		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs146464648		5480.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0015		3.00E-04		7.00E-04		0		0		0.002		0.0011		0.0064		NA		NA		0.003

		GR05-07907		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		158		54		104		NA		65.8227848101		NA		65.8227848101		-0.487		-1.726		164		3.0103		0		1		0.5		60		0.492		8.69		-8.521		0.914		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		141101020		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		1373.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		101		50		51		NA		50.495049505		NA		50.495049505		0.29		-0.275		101		3.0103		0		1		0.5		60		-0.979		8.2		6.296		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		86501075		GT/G		NA		GR05-07907_S53		NA		827.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		364		206		158		NA		43.4065934066		NA		43.4065934066		-0.04		-0.259		379		3.0103		8.171		1		0.5		60		0.498		4.03		-0.634		2.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150503964		AT/A		NA		GR05-07907_S53		NA		1467.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR05-07907		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		421		65		145		211		34.4418052257		50.1187648456		84.5605700713		-1.45		-0.553		424		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		0.835		12.33		0.11		3.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.22923754843807E+19		C/CT		NA		GR05-07907_S53		NA		5191.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR05-07907		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		327		107		NA		24.6543778802		NA		24.6543778802		-0.113		0.194		437		3.0103		0		1		0.5		60		-1.202		1.66		-0.76		0.09		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75607120		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		718.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		485		370		115		NA		23.7113402062		NA		23.7113402062		-0.911		-1.007		489		3.0103		0		1		0.5		60		0.611		1.19		-1.882		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61507812		GT/G		NA		GR05-07907_S53		NA		577.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR05-07907		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		214		109		105		NA		49.0654205607		NA		49.0654205607		-3.041		0.898		226		3.0103		4.157		1		0.5		60		0.838		5.8		2.717		0.419		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		127901628		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		1241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR05-07907		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		382		249		133		NA		34.8167539267		NA		34.8167539267		-0.236		-0.238		390		3.0103		0		1		0.5		60		-0.916		2.11		-1.004		0.19		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84404308		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		806.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR05-07907		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		83		50		33		NA		39.7590361446		NA		39.7590361446		4.008		1.877		559		3.0103		45.291		1		0.5		60		0.366		5.42		4.459		3.31		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48701011		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		449.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		272		198		74		NA		27.2058823529		NA		27.2058823529		3.906		0.432		273		3.0103		0		1		0.5		60		0.554		2.94		-11.627		0.127		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83703357		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		799.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		412		278		134		NA		32.5242718447		NA		32.5242718447		1.354		-0.978		419		3.0103		1.396		1		0.5		59.95		0.763		2.96		3.718		0.782		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125805964		GA/G		NA		GR07-08208_S88		NA		1220.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon3:c.C521A:p.P174H,TET2:NM_017628:exon3:c.C521A:p.P174H		rs146031219		0.0019		0.000998403		NA		0.032		D		0.249		B		0.115		B		4q24		chr4		106155620		C		A		1050		503		547		NA		52.0952380952		NA		52.0952380952		12.663		-0.66		1067		3.0103		0.52		1		0.5		60		-1.013		12.78		-0.626		0.618		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198		99		0/1		13443011011		C/A		NA		GR07-08208_S88		rs146031219		13414.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0011		4.00E-04		3.00E-04		0		0.003		0.0029		0.0022		0		0.0015		NA		0.003

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1094		806		288		NA		26.3254113346		NA		26.3254113346		-22.352		-1.255		1097		3.0103		172.151		1		0.5		60		0.512		4.82		15.423		9.94		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5303023064		A/G		NA		GR07-08208_S88		rs2454206		5274.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR07-08208		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		414		280		134		NA		32.3671497585		NA		32.3671497585		-0.211		-1.176		418		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.2		1.93		-0.306		0.171		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83505307		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR07-08208		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		694		580		114		NA		16.4265129683		NA		16.4265129683		1.19		-0.062		695		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.365		0.64		-15.402		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		479014279		TA/T		NA		GR07-08208_S88		NA		441.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR07-08208		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		547		491		56		NA		10.2376599634		NA		10.2376599634		-0.165		-0.062		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		0.39		-6.11		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		251015681		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR07-08208_S88		NA		213.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		100		4		51		45		51		45		96		-0.736		0.193		112		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.283		22.41		3.341		5.421		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.27879361867606E+16		T/TA		NA		GR07-08208_S88		NA		2240.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		EZH2		intronic		NA		NA		rs199970231		6.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512657		A		C		1030		481		549		NA		53.3009708738		NA		53.3009708738		-4.068		-0.938		1036		3.0103		0.52		1		0.5		60		-0.886		11.83		2.8		0.65		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12216010165		A/C		NA		GR07-08208_S88		rs199970231		12187.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.00E-04		0		0		0		0.002		9.00E-04		0.0011		0		NA		NA		NA

		GR07-08208		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		616		49		567		NA		92.0454545455		NA		92.0454545455		0.934		0.187		622		3.0103		0		2		1		60.03		0.7		19.27		8.729		4.751		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		119076380		T/T		NA		GR07-08208_S88		NA		11869.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR07-08208		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		230		65		165		NA		71.7391304348		NA		71.7391304348		-0.056		0.75		231		3.0103		0		1		0.5		60		0.097		8.24		0.44		1.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19330873		TA/T		NA		GR07-08208_S88		NA		1895.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR07-08208		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		586		521		65		NA		11.0921501706		NA		11.0921501706		0.699		-0.025		589		3.0103		0		1		0.5		60		-0.016		0.08		-11.827		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		87		0/1		87017474		TC/T		NA		GR07-08208_S88		NA		49.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		585		474		111		NA		18.9743589744		NA		18.9743589744		15.739		0.553		589		3.0103		0		1		0.5		60		-0.571		2.2		3.31		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1315010202		C/T		NA		GR07-08208_S88		rs200592135		1286.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-08208		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		451		333		118		NA		26.1640798226		NA		26.1640798226		-4.182		0.199		451		3.0103		0		1		0.5		60		1.132		4.48		-0.042		0.12		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2057010274		G/GAT		NA		GR07-08208_S88		NA		2019.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		401		324		77		NA		19.2019950125		NA		19.2019950125		-1.193		0.718		401		3.0103		0		1		0.5		60		0.798		0.42		-0.077		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20609078		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		168.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR07-08208		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		911		213		698		NA		76.6190998902		NA		76.6190998902		6.635		1.227		917		3.0103		0.626		1		0.5		59.99		0.756		21.68		0.303		0.752		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1977502989		G/T		NA		GR07-08208_S88		rs77375493		19746.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-08208		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		500		442		58		NA		11.6		NA		11.6		12.388		-0.039		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.496		0.42		-0.701		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		23709227		G/A		NA		GR07-08208_S88		rs112582298		208.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR07-08208		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		118		54		64		NA		54.2372881356		NA		54.2372881356		-1.537		-0.851		448		3.0103		0		1		0.5		60		-0.786		1.92		0.678		0.874		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25501560		T/C		NA		GR07-08208_S88		NA		226.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		704		573		131		NA		18.6079545455		NA		18.6079545455		-10.256		-0.773		713		3.0103		0		1		0.5		60		-1		1.2		-0.642		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		883014535		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		845.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR07-08208		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		516		1		515		NA		99.8062015504		NA		99.8062015504		-1.705		0.718		516		3.0103		0		2		1		60		-1		26.47		-0.651		11.106		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1368515120		C/C		NA		GR07-08208_S88		rs1042522		13656.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR07-08208		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		170		76		94		NA		55.2941176471		NA		55.2941176471		0.131		-1.537		173		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.359		8.16		-9.979		0.79		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		142401465		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		1386.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		812		236		NA		22.5190839695		NA		22.5190839695		7.727		-0.333		1061		3.0103		3.033		1		0.5		59.98		2.102		3.35		-3.301		0.611		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3534020850		G/A		NA		GR07-08208_S88		rs371769427		3505.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR07-08208		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		89		48		41		NA		46.0674157303		NA		46.0674157303		0.277		0.183		92		3.0103		0		1		0.5		60.12		-0.37		7.47		4.62		0.548		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70201013		GT/G		NA		GR07-08208_S88		NA		664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		290		182		108		NA		37.2413793103		NA		37.2413793103		2.418		-0.07		311		3.0103		0		1		0.5		60		0.599		3.75		0.488		0.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112404140		AT/A		NA		GR07-08208_S88		NA		1086.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR07-08208		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		415		80		335		NA		80.7228915663		NA		80.7228915663		0.176		0.854		440		3.0103		0		1		0.5		59.9		0.654		12.17		-1.079		2.714		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50860727		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		5048.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		GR07-08208		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		330		263		67		NA		20.303030303		NA		20.303030303		-1.453		0.353		332		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.086		0.91		-0.782		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33705966		TA/T		NA		GR07-08208_S88		NA		299.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		471		366		105		NA		22.2929936306		NA		22.2929936306		-1.748		-0.132		473		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.458		0.98		-1.796		0.088		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50007738		GT/G		NA		GR07-08208_S88		NA		462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR07-08208		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		381		254		127		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		0.21		1.44		386		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.213		2.19		1.737		0.23		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87004696		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		832.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR07-08208		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		88		68		20		NA		22.7272727273		NA		22.7272727273		4.552		0.447		541		3.0103		71.744		1		0.5		59.98		0.087		1.85		4.9		5.781		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20001535		TA/T		NA		GR07-08208_S88		NA		162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		191		151		40		NA		20.942408377		NA		20.942408377		4.107		-1.497		192		3.0103		0		1		0.5		60		0.626		1.59		-8.123		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34103212		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		303.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		383		265		118		NA		30.8093994778		NA		30.8093994778		2.152		0.059		383		3.0103		0		1		0.5		60		0.694		2.79		3.918		0.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110705736		GA/G		NA		GR07-11538_S55		NA		1069.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR07-11538		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		424		283		141		NA		33.2547169811		NA		33.2547169811		-0.367		-0.685		425		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.387		2.32		-1.304		0.241		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102305104		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		985.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR07-11538		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		458		291		167		NA		36.4628820961		NA		36.4628820961		4.82		0.999		464		3.0103		0		1		0.5		60		-0.785		5.69		-0.308		0.336		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		264403877		G/GT		NA		GR07-11538_S55		NA		2606.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR07-11538		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon18:c.T1976A:p.I659N,EZH2:NM_152998:exon18:c.T2012A:p.I671N,EZH2:NM_001203247:exon19:c.T2129A:p.I710N,EZH2:NM_001203248:exon19:c.T2102A:p.I701N,EZH2:NM_004456:exon19:c.T2144A:p.I715N		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.98		D		7q36.1		chr7		148506214		A		T		483		332		151		NA		31.2629399586		NA		31.2629399586		-14.111		1.058		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.324		6.45		-0.406		0.189		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29		99		0/1		314209720		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		3113.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203248:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203249:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_004456:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_152998:exon3:c.127delA:p.S43fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543680		CT		C		547		354		193		NA		35.2833638026		NA		35.2833638026		17.031		0.368		550		3.0103		0		1		0.5		60		0.715		9.71		17.07		0.261		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5349012857		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		5311.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		549		235		314		NA		57.1948998179		NA		57.1948998179		5.398		0.147		550		3.0103		0		1		0.5		60		2.115		8.67		16.554		1.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		479904435		TA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		4761.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR07-11538		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		186		116		70		NA		37.6344086022		NA		37.6344086022		0.762		-0.819		189		3.0103		0		1		0.5		60		-0.432		3		-1.039		0.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59602279		TA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR07-11538		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		604		512		92		NA		15.2317880795		NA		15.2317880795		9.69		-0.152		604		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.223		1.14		-14.196		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		727017160		TC/T		NA		GR07-11538_S55		NA		689.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		604		496		108		NA		17.880794702		NA		17.880794702		15.641		-0.263		604		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.585		1.53		4.027		0.047		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		950011264		C/T		NA		GR07-11538_S55		rs200592135		921.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-11538		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		409		276		133		NA		32.5183374083		NA		32.5183374083		0.797		-0.992		409		3.0103		0		1		0.5		60		0.629		6.21		-0.263		0.21		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		257607994		G/GAT		NA		GR07-11538_S55		NA		2538.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		472		390		82		NA		17.3728813559		NA		17.3728813559		3.56		-1.091		474		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.745		0.14		-0.8		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10408279		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		66.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR07-11538		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		488		415		73		NA		14.9590163934		NA		14.9590163934		13.633		1.179		488		3.0103		0		1		0.5		60		0.544		1.65		0.271		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83308387		G/A		NA		GR07-11538_S55		rs112582298		804.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR07-11538		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		495		432		63		NA		12.7272727273		NA		12.7272727273		-12.656		-2.118		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		0.55		-0.381		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		301013266		G/A		NA		GR07-11538_S55		rs201898708		272.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR07-11538		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		637		540		97		NA		15.2276295133		NA		15.2276295133		4.545		-0.329		646		3.0103		0		1		0.5		60		0.597		0.24		-1.083		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		188014173		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		150.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR07-11538		KRAS		intronic		NA		NA		rs140046512		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p12.1		chr12		25398392		C		A		507		429		78		NA		15.3846153846		NA		15.3846153846		12.458		0.505		507		3.0103		0		1		0.5		60		-0.912		1.52		0.821		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		810011062		C/A		NA		GR07-11538_S55		NA		772.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR07-11538		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		401		2		399		NA		99.5012468828		NA		99.5012468828		-2.431		-0.199		402		3.0103		0		2		1		60		1.104		27.15		0.902		9.786		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1091511330		C/C		NA		GR07-11538_S55		rs1042522		10886.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR07-11538		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1106		604		502		NA		45.3887884268		NA		45.3887884268		-12.581		0.599		1109		3.0103		0		1		0.5		62.79		10.774		9.45		-9.608		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10484023817		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR07-11538_S55		NA		10446.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-11538		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		700		499		201		NA		28.7142857143		NA		28.7142857143		-0.829		0.648		706		3.0103		8.636		1		0.5		60		-0.798		4.34		-2.165		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3075012709		A/AG		NA		GR07-11538_S55		NA		3037.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR07-11538		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		145		76		69		NA		47.5862068966		NA		47.5862068966		0.93		0.911		154		3.0103		0		1		0.5		59.94		-1.745		6.61		2.3		0.497		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99601674		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		958.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		175		97		78		NA		44.5714285714		NA		44.5714285714		1.965		0.869		177		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.644		7.77		10.899		0.501		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		139702213		GT/G		NA		GR07-11538_S55		NA		1359.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		634		349		285		NA		44.952681388		NA		44.952681388		-2.024		-0.784		638		3.0103		0		1		0.5		60.03		-1.151		9.02		1.387		0.152		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		575307038		C/CT		NA		GR07-11538_S55		NA		5715.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		351		222		129		NA		36.7521367521		NA		36.7521367521		1.996		-0.746		374		3.0103		2.026		1		0.5		60		0.804		4.1		-0.404		0.291		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147804607		AT/A		NA		GR07-11538_S55		NA		1440.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		430		80		136		214		31.6279069767		49.7674418605		81.3953488372		-0.105		0.022		433		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.98		1.443		10.57		-3.085		3.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.58221365379346E+18		C/CT		NA		GR07-11538_S55		NA		4544.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		432		345		87		NA		20.1388888889		NA		20.1388888889		1.021		0.224		434		3.0103		0		1		0.5		60		-0.2		0.76		1.009		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36707862		TA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		329.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		486		378		108		NA		22.2222222222		NA		22.2222222222		-0.681		-0.622		488		3.0103		0		1		0.5		60		2.723		0.78		-0.841		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41507835		GT/G		NA		GR07-11538_S55		NA		377.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		205		132		73		NA		35.6097560976		NA		35.6097560976		-2.491		-0.948		214		3.0103		16.627		1		0.5		60		-0.11		1.69		0.251		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38402361		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		346.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195801		A		T		224		141		83		NA		37.0535714286		NA		37.0535714286		-9.273		-0.29		235		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.075		11.52		1.01		0.884		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		260905998		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		2580.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195805		A		T		224		140		84		NA		37.5		NA		37.5		1.871		-1.788		235		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.784		11.68		0.993		0.906		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		264404848		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		2615.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195806		TGAAACAA		T		224		141		83		NA		37.0535714286		NA		37.0535714286		-0.798		-0.491		235		3.0103		0		1		0.5		59.98		2.344		11.48		1.836		0.884		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		260905998		TGAAACAA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		2571.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		222		139		83		NA		37.3873873874		NA		37.3873873874		-7.924		-1.093		233		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.691		11.63		1.561		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		260905998		G/C		NA		GR07-11538_S55		NA		2580.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		396		257		139		NA		35.101010101		NA		35.101010101		-0.612		-0.893		397		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.9		2.02		-0.458		0.185		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83604648		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		798.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR07-11538		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		81		46		35		NA		43.2098765432		NA		43.2098765432		4.085		-0.195		567		3.0103		55.561		1		0.5		60		-0.752		5.42		4.43		6.569		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4760970		TA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		438.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		279		212		67		NA		24.0143369176		NA		24.0143369176		1.357		0.424		279		3.0103		0		1		0.5		60		-0.511		2.1		-11.064		0.077		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62204345		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		584.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		500		327		173		NA		34.6		NA		34.6		6.735		1.111		528		3.0103		4.464		1		0.5		60		-1.009		3.46		5.101		0.436		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		176506824		GA/G		NA		GR07-15077_S54		NA		1727.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR07-15077		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		487		257		230		NA		47.227926078		NA		47.227926078		-11.394		-0.654		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.553		11.34		0.024		0.589		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		555106641		A/C		NA		GR07-15077_S54		rs3822214		5522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR07-15077		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		414		259		155		NA		37.4396135266		NA		37.4396135266		-0.159		-0.874		415		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.766		2.97		0.101		0.312		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		126704291		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		1229.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR07-15077		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		771		661		110		NA		14.2671854734		NA		14.2671854734		0.45		-1.427		777		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.16		0.05		-14.649		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		74		0/1		74015478		TA/T		NA		GR07-15077_S54		NA		36.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR07-15077		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		466		304		162		NA		34.7639484979		NA		34.7639484979		1.899		-1.068		468		3.0103		0		1		0.5		60		0.31		4.66		0.584		0.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		220803733		G/GT		NA		GR07-15077_S54		NA		2170.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR07-15077		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1025		562		463		NA		45.1707317073		NA		45.1707317073		-1.943		0.094		1030		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.079		7.83		1.494		0.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		806509646		A/AT		NA		GR07-15077_S54		NA		8027.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR07-15077		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504878		G		GAAGAT		82		34		48		NA		58.5365853659		NA		58.5365853659		-0.541		1.266		83		3.0103		0		1		0.5		60		-0.701		22.85		-2.922		1.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		191101281		G/GAAGAT		NA		GR07-15077_S54		NA		1873.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		0.005

		GR07-15077		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAA		T		75		7		68		NA		90.6666666667		NA		90.6666666667		0.478		0.478		83		3.0103		0		1		0.5		60		1.339		23.93		-2.775		3.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		13631090		T/T		NA		GR07-15077_S54		NA		1794.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		526		450		76		NA		14.4486692015		NA		14.4486692015		-12.886		-0.194		529		3.0103		0		1		0.5		60		-0.421		1.16		-0.629		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		640012795		T/C		NA		GR07-15077_S54		rs201338384		611.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR07-15077		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		641		65		121		455		18.8767550702		70.9828393136		89.8595943838		-0.34		0.204		648		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.05		-1.989		18.3		9.541		4.567		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.18E+20		T/TA		NA		GR07-15077_S54		NA		11731.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR07-15077		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		280		176		104		NA		37.1428571429		NA		37.1428571429		-1.123		-1.446		285		3.0103		0		1		0.5		60		-0.347		2.99		0.24		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87503310		TA/T		NA		GR07-15077_S54		NA		837.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR07-15077		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		688		532		156		NA		22.6744186047		NA		22.6744186047		11.529		0.118		689		3.0103		0		1		0.5		60.02		2.398		3.03		-18.535		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2124016315		TC/T		NA		GR07-15077_S54		NA		2086.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		687		580		107		NA		15.5749636099		NA		15.5749636099		15.819		-0.632		689		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.221		0.94		5.442		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		675013728		C/T		NA		GR07-15077_S54		rs200592135		646.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-15077		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		496		333		163		NA		32.8629032258		NA		32.8629032258		0.848		-1.175		496		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.076		9.89		-1.657		0.216		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		494309857		G/GAT		NA		GR07-15077_S54		NA		4905.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		215		714		NA		76.8568353068		NA		76.8568353068		3.331		-0.55		936		3.0103		1.329		1		0.5		60		0.817		21.37		0.623		0.566		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1987803369		G/T		NA		GR07-15077_S54		rs77375493		19849.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-15077		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		436		65		371		NA		85.0917431193		NA		85.0917431193		-0.014		-0.425		444		3.0103		0		1		0.5		60		0.315		1.28		0.72		3.489		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58501933		T/C		NA		GR07-15077_S54		NA		556.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		475		406		69		NA		14.5263157895		NA		14.5263157895		-13.157		0.854		477		3.0103		0		1		0.5		60		-0.273		1.08		-1.835		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		542012365		G/A		NA		GR07-15077_S54		rs201898708		513.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR07-15077		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		686		553		133		NA		19.387755102		NA		19.387755102		0.998		1.578		701		3.0103		0		1		0.5		59.93		0.358		1.22		-0.801		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		877013847		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		839.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR07-15077		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		497		231		266		NA		53.5211267606		NA		53.5211267606		-17.895		0.498		501		3.0103		0		1		0.5		60		-1.028		10.2		-0.675		0.843		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		509605198		G/C		NA		GR07-15077_S54		rs1042522		5067.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR07-15077		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		569		481		88		NA		15.4657293497		NA		15.4657293497		-1.948		0.673		572		3.0103		10.933		1		0.5		60		1.421		0.42		-1.857		3.374		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		26509634		T/C		NA		GR07-15077_S54		NA		236.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		584		231		353		NA		60.4452054795		NA		60.4452054795		-16.281		1.046		624		3.0103		127.411		1		0.5		59.97		-0.153		14.78		11.404		10.555		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		865805584		A/G		NA		GR07-15077_S54		rs111527738		8629.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		GR07-15077		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		273		153		120		NA		43.956043956		NA		43.956043956		2.59		-0.255		277		3.0103		0		1		0.5		60.12		1.342		5.88		1.571		0.334		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		164303303		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		1605.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		304		188		NA		38.2113821138		NA		38.2113821138		-18.28		-1.329		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.396		6.29		-0.411		0.041		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		312308206		T/G		NA		GR07-15077_S54		NA		3094.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-15077		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		108		61		47		NA		43.5185185185		NA		43.5185185185		1.489		0.965		108		3.0103		0		1		0.5		60		0.492		7.13		7.587		0.439		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		80701464		GT/G		NA		GR07-15077_S54		NA		769.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		280		190		90		NA		32.1428571429		NA		32.1428571429		1.691		1.5		600		3.0103		32.255		1		0.5		60		-0.738		2.6		-0.855		4.743		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76503526		AT/A		NA		GR07-15077_S54		NA		727.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR07-15077		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		436		85		351		NA		80.504587156		NA		80.504587156		0.904		-1.27		437		3.0103		0		1		0.5		60		1.403		10.87		-1.057		2.554		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47780747		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		4740.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		GR07-15077		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		425		337		88		NA		20.7058823529		NA		20.7058823529		0.668		1.225		426		3.0103		0		1		0.5		60		-0.061		0.85		-0.496		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		39807603		TA/T		NA		GR07-15077_S54		NA		360.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		469		362		107		NA		22.8144989339		NA		22.8144989339		2.811		0.564		470		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.179		1.01		0.681		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51007284		GT/G		NA		GR07-15077_S54		NA		472.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR07-15077		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		208		130		78		NA		37.5		NA		37.5		-3.206		0.675		229		3.0103		12.046		1		0.5		59.89		1.194		3.22		-0.71		0.196		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70702091		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		669.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR07-15077		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		388		241		147		NA		37.8865979381		NA		37.8865979381		-0.582		-2.113		390		3.0103		0		1		0.5		60.03		-1.315		2.79		0.581		0.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112103905		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		1083.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR07-15077		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		102		78		24		NA		23.5294117647		NA		23.5294117647		4.984		1.316		558		3.0103		53.014		1		0.5		60		-1.049		2.12		4.689		4.609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25401666		TA/T		NA		GR07-15077_S54		NA		216.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		231		179		52		NA		22.5108225108		NA		22.5108225108		2.363		0.588		231		3.0103		0		1		0.5		60		0.229		1.67		-9.839		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42203444		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		384.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		411		271		140		NA		34.0632603406		NA		34.0632603406		3.004		0.039		440		3.0103		0		1		0.5		60		-0.332		3.59		3.075		0.69		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		151205048		GA/G		NA		GR08-08611_S67		NA		1474.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR08-08611		TET2-AS1		ncRNA_intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106182894		T		G		508		245		263		NA		51.7716535433		NA		51.7716535433		-0.602		0.919		514		3.0103		0		1		0.5		60		0.958		11.49		1.187		1.731		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		586305548		T/G		NA		GR08-08611_S67		NA		5834.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1073		475		598		NA		55.7315936626		NA		55.7315936626		-27.201		0.294		1078		3.0103		577.269		1		0.5		60		0.335		16.33		27.736		10.587		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		17549010739		A/G		NA		GR08-08611_S67		rs2454206		17520.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR08-08611		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		421		283		138		NA		32.7790973872		NA		32.7790973872		0.354		-0.329		425		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.695		2.04		0.658		0.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89505039		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		857.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR08-08611		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		796		660		136		NA		17.0854271357		NA		17.0854271357		0.048		0.29		803		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.031		0.63		-15.537		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		537014579		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		499.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR08-08611		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		462		289		173		NA		37.4458874459		NA		37.4458874459		-2.281		0.151		464		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.048		5.24		0.604		0.366		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		246003714		G/GT		NA		GR08-08611_S67		NA		2422.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR08-08611		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		502		295		207		NA		41.235059761		NA		41.235059761		-15.432		-0.724		507		3.0103		0		1		0.5		60		1.032		9.19		-0.134		0.408		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		464907741		A/G		NA		GR08-08611_S67		NA		4611.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		GR08-08611		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		871		268		603		NA		69.2307692308		NA		69.2307692308		-2.319		0.192		887		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.802		12.73		0.972		1.646		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1112203558		A/AT		NA		GR08-08611_S67		NA		11084.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR08-08611		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon14:c.T1543C:p.C515R,EZH2:NM_152998:exon14:c.T1579C:p.C527R,EZH2:NM_001203247:exon15:c.T1696C:p.C566R,EZH2:NM_001203248:exon15:c.T1669C:p.C557R,EZH2:NM_004456:exon15:c.T1711C:p.C571R		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.998		D		7q36.1		chr7		148511191		A		G		503		272		231		NA		45.9244532803		NA		45.9244532803		1.79		-0.044		505		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.091		9.67		-0.383		0.544		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308		99		0/1		489006031		A/G		NA		GR08-08611_S67		NA		4861.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		501		424		77		NA		15.369261477		NA		15.369261477		-13.429		0.837		502		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		1.34		-1.609		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		701011707		T/C		NA		GR08-08611_S67		rs201338384		672.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR08-08611		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		627		513		114		NA		18.1818181818		NA		18.1818181818		0.932		-0.747		634		3.0103		0		1		0.5		60		0.259		0.45		13.632		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		317012093		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		279.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR08-08611		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		227		62		165		NA		72.6872246696		NA		72.6872246696		-0.289		-0.434		230		3.0103		0		1		0.5		60		1.743		9.02		1.894		1.436		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20840941		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		2046.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR08-08611		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		613		535		78		NA		12.7243066884		NA		12.7243066884		7.843		1.14		617		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.034		0.53		-13.274		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		363018299		TC/T		NA		GR08-08611_S67		NA		325.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		611		507		104		NA		17.0212765957		NA		17.0212765957		15.26		0.078		617		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.138		1.49		3.61		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		937011090		C/T		NA		GR08-08611_S67		rs200592135		908.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR08-08611		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		496		356		140		NA		28.2258064516		NA		28.2258064516		0.297		-1.457		496		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.584		7.77		0.386		0.142		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3889010425		G/GAT		NA		GR08-08611_S67		NA		3851.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		481		393		88		NA		18.2952182952		NA		18.2952182952		-2.317		1.04		481		3.0103		0		1		0.5		60		-0.744		0.37		0.847		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21508428		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		177.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR08-08611		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		503		415		88		NA		17.4950298211		NA		17.4950298211		12.835		0.374		504		3.0103		0		1		0.5		60		1.186		2.11		-1.74		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109008039		G/A		NA		GR08-08611_S67		rs112582298		1061.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR08-08611		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		502		444		58		NA		11.5537848606		NA		11.5537848606		-11.942		-0.329		504		3.0103		0		1		0.5		60		1.278		0.24		1.44		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		149013335		G/A		NA		GR08-08611_S67		rs201898708		120.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR08-08611		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		708		566		142		NA		20.0564971751		NA		20.0564971751		-12.565		1.609		711		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.889		1.14		-0.877		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		841013902		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		803.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR08-08611		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		756		443		313		NA		41.4021164021		NA		41.4021164021		21.925		-0.352		764		3.0103		160.096		1		0.5		59.97		0		12.88		-23.028		9.953		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9776017617		CAA/C		NA		GR08-08611_S67		NA		9738.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		756		443		313		NA		41.4021164021		NA		41.4021164021		21.861		1.373		764		3.0103		159.634		1		0.5		59.97		-0.67		12.79		1.161		9.934		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9707017617		A/ATGTTT		NA		GR08-08611_S67		NA		9669.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		508		0		508		NA		100		NA		100		NA		NA		510		3.0103		0		2		1		60		NA		27.19		NA		12.461		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1384115140		C/C		NA		GR08-08611_S67		rs1042522		13812.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR08-08611		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1336		636		700		NA		52.3952095808		NA		52.3952095808		-13.869		-1.37		1340		3.0103		0		1		0.5		63.5		15.591		11.3		-11.873		0.697		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15140024492		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR08-08611_S67		NA		15102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR08-08611		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		729		487		242		NA		33.1961591221		NA		33.1961591221		-1.523		1.707		732		3.0103		11.906		1		0.5		59.99		-1.62		5.8		-2.596		1.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4262011475		A/AG		NA		GR08-08611_S67		NA		4224.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR08-08611		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		110		40		70		NA		63.6363636364		NA		63.6363636364		-0.955		-1.37		117		3.0103		0		1		0.5		60.09		1.64		9.43		-6.893		0.954		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10750645		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		1037.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		529		0		529		NA		100		NA		100		NA		NA		529		3.0103		0		2		1		60		NA		31.63		NA		12.542		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1677115880		A/A		NA		GR08-08611_S67		NA		16733.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		GR08-08611		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		204		124		80		NA		39.2156862745		NA		39.2156862745		4.291		-0.402		204		3.0103		0		1		0.5		60		-0.844		5.87		10.419		0.289		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		123502899		GT/G		NA		GR08-08611_S67		NA		1197.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		337		217		120		NA		35.6083086053		NA		35.6083086053		0.716		1.691		354		3.0103		0		1		0.5		60		-0.536		2.76		-0.903		0.577		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96604439		AT/A		NA		GR08-08611_S67		NA		928.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR08-08611		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		68		122		245		28.0459770115		56.3218390805		84.367816092		0.18		-0.438		438		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.258		11.44		-0.622		3.477		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01329636158252E+18		C/CT		NA		GR08-08611_S67		NA		4975.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR08-08611		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		443		343		100		NA		22.5733634312		NA		22.5733634312		-1.517		-0.485		444		3.0103		0		1		0.5		60		-1.816		1.31		0.904		0.074		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61807684		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		580.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		487		369		118		NA		24.2299794661		NA		24.2299794661		0.954		0.532		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.847		1.23		-2.162		0.108		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		63707812		GT/G		NA		GR08-08611_S67		NA		599.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR08-08611		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		238		159		79		NA		33.1932773109		NA		33.1932773109		-0.339		0.06		251		3.0103		20.13		1		0.5		59.97		-1.636		2.51		0.151		0.159		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		63402559		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		596.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR08-08611		STAG2		intronic		NA		NA		rs200841330		NA		0.433113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200482		ATTG		A		1021		512		509		NA		49.8530852106		NA		49.8530852106		1.801		-0.586		1023		3.0103		0		1		0.5		60		-1.243		19.12		-27.659		0.687		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19562022869		ATTG/A		NA		GR08-08611_S67		NA		19524.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.333		0.5825		0.312

		GR08-08611		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		412		282		130		NA		31.5533980583		NA		31.5533980583		-0.052		0.162		415		3.0103		0		1		0.5		60		0.138		1.82		1.075		0.19		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78705045		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		749.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR08-08611		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		118		74		44		NA		37.2881355932		NA		37.2881355932		7.072		0.378		586		3.0103		113.875		1		0.5		59.96		0.412		4.53		6.982		5.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57201637		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		420		312		108		NA		25.7142857143		NA		25.7142857143		5.203		-0.604		421		3.0103		0		1		0.5		60		-0.59		2.57		-13.522		0.102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111506074		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		1077.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		631		535		96		NA		15.2139461173		NA		15.2139461173		4.764		0.405		634		3.0103		0		1		0.5		60		-0.172		0.62		-14.008		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		428012234		GT/G		NA		GR08-08611_S67		NA		390.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR09-01457		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		459		288		171		NA		37.2549019608		NA		37.2549019608		2.657		-0.246		467		3.0103		0		1		0.5		60		-0.229		4.17		5.203		0.714		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		195006114		GA/G		NA		GR09-01457_S29		NA		1912.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR09-01457		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		109		38		71		NA		65.1376146789		NA		65.1376146789		8.575		-0.773		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.792		17.64		-2.108		1.483		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		195101471		C/T		NA		GR09-01457_S29		rs2335052		1922.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR09-01457		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1123		502		621		NA		55.2983081033		NA		55.2983081033		-27.695		0.671		1124		3.0103		579.198		1		0.5		60		-1.686		13.98		28.47		9.634		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		15732012820		A/G		NA		GR09-01457_S29		rs2454206		15703.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR09-01457		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		433		284		149		NA		34.4110854503		NA		34.4110854503		0.361		1.563		434		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.286		2.2		0.552		0.205		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		98804787		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		950.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR09-01457		CUX1		intronic		NA		NA		rs10638510		0.5275		0.482827		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TTC		780		454		326		NA		41.7948717949		NA		41.7948717949		16.214		0.468		783		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.114		11.08		3.773		0.367		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8682018300		T/TTC		NA		GR09-01457_S29		NA		8644.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.7893		0.4006		0.0537		0.4963		0.5813		0.5203		0.48		0.8192		0.0575		0.5527

		GR09-01457		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		436		280		156		NA		35.7798165138		NA		35.7798165138		1.044		0.296		440		3.0103		0		1		0.5		60		-0.141		5.06		-0.793		0.315		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		224203151		G/GT		NA		GR09-01457_S29		NA		2204.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR09-01457		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		997		563		434		NA		43.5305917753		NA		43.5305917753		0.234		0.336		1002		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.546		7.53		0.018		0.534		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		754509649		A/AT		NA		GR09-01457_S29		NA		7507.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR09-01457		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		663		518		145		NA		21.8702865762		NA		21.8702865762		1.653		0.634		666		3.0103		0		1		0.5		60		0.303		1.34		16.029		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		925011063		TA/T		NA		GR09-01457_S29		NA		887.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR09-01457		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		232		141		91		NA		39.224137931		NA		39.224137931		-1.262		0.014		234		3.0103		0		1		0.5		60		0.698		3.8		-1.007		0.295		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		91902434		TA/T		NA		GR09-01457_S29		NA		881.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR09-01457		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		622		517		105		NA		16.8810289389		NA		16.8810289389		10.401		0.821		623		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.319		1.55		-15.544		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1000016683		TC/T		NA		GR09-01457_S29		NA		962.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		622		497		125		NA		20.0964630225		NA		20.0964630225		16.544		0.083		623		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.561		2.62		6.529		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1660011588		C/T		NA		GR09-01457_S29		rs200592135		1631.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		451		347		104		NA		23.0598669623		NA		23.0598669623		0.115		0.035		452		3.0103		0		1		0.5		60		0.547		5.95		1.004		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2719010265		G/GAT		NA		GR09-01457_S29		NA		2681.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		463		364		99		NA		21.3822894168		NA		21.3822894168		0.592		0.272		464		3.0103		0		1		0.5		60		2.266		0.74		-1.169		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38107680		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		343.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR09-01457		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		670		544		126		NA		18.8059701493		NA		18.8059701493		2.146		0.183		680		3.0103		0		1		0.5		60		0.161		1.21		-0.319		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		851013855		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		813.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR09-01457		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		428		1		427		NA		99.7663551402		NA		99.7663551402		-0.534		-1.028		430		3.0103		0		2		1		60		1.392		27.73		0.324		10.732		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1189812740		C/C		NA		GR09-01457_S29		rs1042522		11869.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR09-01457		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1112		450		662		NA		59.5323741007		NA		59.5323741007		-13.118		0.023		1113		3.0103		0.533		1		0.5		63.57		9.158		17.23		-7.956		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19199021077		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR09-01457_S29		NA		19161.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		157		81		76		NA		48.4076433121		NA		48.4076433121		0.88		0.186		161		3.0103		0		1		0.5		60		1.173		6.07		-9.216		0.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99101684		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		953.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		214		126		88		NA		41.1214953271		NA		41.1214953271		3.333		-1.522		214		3.0103		0		1		0.5		60		-0.179		6.73		9.845		0.383		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147802959		GT/G		NA		GR09-01457_S29		NA		1440.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		ZRSR2		exonic		nonsynonymous_SNV		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.C1147G:p.P383A		rs61741680		7.00E-04		NA		NA		0.061		T		0.734		P		0.297		B		Xp22.2		chrX		15841063		C		G		777		495		282		NA		36.2934362934		NA		36.2934362934		-5.034		-1.715		784		3.0103		150.399		1		0.5		60		-0.434		7.69		12.142		9.777		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		T		0.014		T		NA		NA		5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674		99		0/1		6005012346		C/G		NA		GR09-01457_S29		rs61741680		5976.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0012		1.00E-04		0		0		0		0.0013		0.0016		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		331		194		137		NA		41.3897280967		NA		41.3897280967		0.585		-0.318		358		3.0103		0		1		0.5		60		0.536		4.04		1.579		0.381		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		137603960		AT/A		NA		GR09-01457_S29		NA		1338.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR09-01457		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		395		82		313		NA		79.2405063291		NA		79.2405063291		-0.287		0.541		428		3.0103		0		1		0.5		60		2.253		11.73		-1.615		2.62		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46710770		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		4633.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		GR09-01457		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		450		341		109		NA		24.2222222222		NA		24.2222222222		0.87		-0.462		453		3.0103		0		1		0.5		60		0.853		1.6		-0.774		0.098		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75707535		TA/T		NA		GR09-01457_S29		NA		719.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		484		369		115		NA		23.7603305785		NA		23.7603305785		-2.531		1.324		488		3.0103		0		1		0.5		60		-1.363		0.9		1.288		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47507995		GT/G		NA		GR09-01457_S29		NA		437.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR09-01457		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		224		165		59		NA		26.3392857143		NA		26.3392857143		-3.964		0.874		236		3.0103		15.389		1		0.5		59.97		-0.056		1.7		-1.023		0.212		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41902660		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		381.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR09-01457		STAG2		intronic		NA		NA		rs201600823		0.0014		0.000529801		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200188		C		G		1014		569		445		NA		43.8856015779		NA		43.8856015779		-10.676		-0.664		1030		3.0103		1.751		1		0.5		60		-1.38		9.08		1.008		0.834		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9240012661		C/G		NA		GR09-01457_S29		rs201600823		9211.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0016		4.00E-04		6.00E-04		0		9.00E-04		0.0023		0.0016		1.00E-04		NA		NA		NA

		GR09-01457		BCORL1		exonic		nonsynonymous_SNV		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.G2669A:p.R890Q,BCORL1:NM_021946:exon3:c.G2669A:p.R890Q		rs201843717		2.00E-04		0.000794702		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.022		D		1		D		0.99		D		Xq26.1		chrX		129149417		G		A		1023		736		287		NA		28.054740958		NA		28.054740958		23.151		0.106		1033		3.0103		178.864		1		0.5		60		0.467		5.69		15.742		7.392		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		T		0.166		T		NA		NA		5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273		99		0/1		5853016030		G/A		NA		GR09-01457_S29		rs201843717		5824.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		1.00E-04		0		9.00E-04		0		2.00E-04		0		0		0.001		0.0026		NA

		GR09-01457		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		124		72		52		NA		41.935483871		NA		41.935483871		7.029		0.414		617		3.0103		167.417		1		0.5		60		1.941		5.68		8.274		7.522		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74101477		TA/T		NA		GR09-01457_S29		NA		703.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		319		251		68		NA		21.3166144201		NA		21.3166144201		2.585		0.866		319		3.0103		0		1		0.5		60		0.524		1.35		-10.982		0.063		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46805034		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		430.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		464		280		184		NA		39.6551724138		NA		39.6551724138		4.874		-1.489		471		3.0103		2.378		1		0.5		60		0.967		4.12		4.201		0.566		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		194805798		GA/G		NA		GR10-06220_S78		NA		1910.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR10-06220		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		89		43		46		NA		51.6853932584		NA		51.6853932584		8.116		-0.53		91		3.0103		0		1		0.5		60		0.669		13.27		-1.548		0.242		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		120901415		C/T		NA		GR10-06220_S78		rs2335052		1180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR10-06220		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		419		288		131		NA		31.2649164678		NA		31.2649164678		1.199		1.744		420		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.518		1.95		-0.28		0.193		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85405214		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR10-06220		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		777		650		127		NA		16.3449163449		NA		16.3449163449		1.47		-0.018		784		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.148		0.42		-15.202		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		360016041		TA/T		NA		GR10-06220_S78		NA		322.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR10-06220		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		670		8		108		554		16.1194029851		82.6865671642		98.8059701493		3.052		-0.385		675		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.359		27.77		0.049		8.429		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.86E+22		TC/TTC		NA		GR10-06220_S78		rs10638510		18604.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-06220		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		464		146		318		NA		68.5344827586		NA		68.5344827586		-0.148		-0.61		468		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.393		12.68		-0.467		1.693		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		592301234		G/GT		NA		GR10-06220_S78		NA		5885.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR10-06220		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1113		599		514		NA		46.1814914645		NA		46.1814914645		3.713		1.225		1122		3.0103		0		1		0.5		60		0.465		6.88		0.131		1.442		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		769509524		A/AT		NA		GR10-06220_S78		NA		7657.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR10-06220		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		111		8		63		40		56.7567567568		36.036036036		92.7927927928		-0.286		0.731		112		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.048		21.48		-2.922		5.486		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.42253148780606E+16		T/TA		NA		GR10-06220_S78		NA		2384.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		520		460		60		NA		11.5384615385		NA		11.5384615385		-11.742		-1.328		521		3.0103		0		1		0.5		60		-0.492		0.25		-1.824		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157012622		T/C		NA		GR10-06220_S78		rs201338384		128.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR10-06220		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		681		58		146		477		21.4390602056		70.0440528634		91.483113069		-3.655		0.082		691		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.2		19.65		11.161		4.678		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.34E+21		T/TA		NA		GR10-06220_S78		NA		13381.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR10-06220		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		238		146		92		NA		38.6554621849		NA		38.6554621849		-0.129		-0.75		238		3.0103		0		1		0.5		60		-0.246		3.54		0.615		0.275		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88002871		TA/T		NA		GR10-06220_S78		NA		842.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR10-06220		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		436		360		76		NA		17.4311926606		NA		17.4311926606		-0.067		0.806		437		3.0103		0		1		0.5		60		1.54		0.58		-1.223		0.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28908068		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		251.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		690		544		146		NA		21.1594202899		NA		21.1594202899		14.605		1.22		691		3.0103		0		1		0.5		60		-0.985		2.29		-17.404		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1620019106		TC/T		NA		GR10-06220_S78		NA		1582.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		688		584		104		NA		15.1162790698		NA		15.1162790698		15.966		-0.457		691		3.0103		0		1		0.5		60		-1.174		1.15		8.173		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		818013944		C/T		NA		GR10-06220_S78		rs200592135		789.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		496		349		147		NA		29.6370967742		NA		29.6370967742		1.985		1.078		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.921		5.37		1.34		0.165		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2703010736		G/GAT		NA		GR10-06220_S78		NA		2665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		413		327		86		NA		20.8232445521		NA		20.8232445521		0.111		1.327		414		3.0103		0		1		0.5		60		-0.938		0.83		-1.631		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38007241		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		342.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		913		172		741		NA		81.161007667		NA		81.161007667		3.067		0.652		922		3.0103		0.686		1		0.5		59.98		-0.556		21.7		0.703		0.822		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1983902061		G/T		NA		GR10-06220_S78		rs77375493		19810.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-06220		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		496		440		56		NA		11.2903225806		NA		11.2903225806		12.193		0.489		499		3.0103		0		1		0.5		60		0.819		0.51		-0.338		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28009313		G/A		NA		GR10-06220_S78		rs112582298		251.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR10-06220		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112362007		G		GGCGA		53		0		53		NA		100		NA		100		NA		NA		562		3.0103		0		2		1		59.96		NA		24.84		NA		7.978		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		13541190		GGCGA/GGCGA		NA		GR10-06220_S78		NA		1316.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		795		599		196		NA		24.6540880503		NA		24.6540880503		0.115		1.442		802		3.0103		0		1		0.5		60		-0.715		2.15		1.578		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1746013782		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		1708.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR10-06220		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		351		178		173		NA		49.2877492877		NA		49.2877492877		-14.427		0.393		351		3.0103		0		1		0.5		60		-0.055		10.3		-15.977		0.665		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		364204418		A/G		NA		GR10-06220_S78		rs139212214		3613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		535		1		534		NA		99.8130841121		NA		99.8130841121		-1.732		-0.871		535		3.0103		0		2		1		60		-0.592		26.2		-1.169		11.178		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1404715860		C/C		NA		GR10-06220_S78		rs1042522		14018.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR10-06220		TP53		intronic		NA		NA		rs146534833		NA		0.586462		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7579643		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C		655		48		607		NA		92.6717557252		NA		92.6717557252		0.98		-0.738		1045		3.0103		1.596		2		1		60		1.446		23.66		-0.351		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		155355410		C/C		NA		GR10-06220_S78		NA		15497.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.7489		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.5182		0.6815		0.6223

		GR10-06220		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		567		475		92		NA		16.2257495591		NA		16.2257495591		-1.666		0.122		571		3.0103		10.974		1		0.5		60		0.511		0.6		-1.714		3.269		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		37109362		T/C		NA		GR10-06220_S78		NA		342.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		494		433		61		NA		12.3481781377		NA		12.3481781377		12.652		2.118		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.063		0.61		-1.636		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33009342		G/A		NA		GR10-06220_S78		rs193110123		301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR10-06220		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		144		53		91		NA		63.1944444444		NA		63.1944444444		0.415		-0.904		148		3.0103		0		1		0.5		60.07		0.379		10.31		-9.268		1.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		152201051		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		1484.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		256		164		92		NA		35.9375		NA		35.9375		-5.556		0.098		258		3.0103		0		1		0.5		60		-1.116		4.89		12.023		0.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		128904007		GT/G		NA		GR10-06220_S78		NA		1251.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		359		215		144		NA		40.1114206128		NA		40.1114206128		1.521		0.979		385		3.0103		5.293		1		0.5		60		2.323		3.92		-0.579		1.936		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		144504221		AT/A		NA		GR10-06220_S78		NA		1407.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR10-06220		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		436		68		143		225		32.7981651376		51.6055045872		84.4036697248		-0.752		-0.749		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.142		11.89		-0.426		3.599		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.2212523542364E+19		C/CT		NA		GR10-06220_S78		NA		5183.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR10-06220		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		426		326		100		NA		23.4741784038		NA		23.4741784038		2.567		-0.971		429		3.0103		0		1		0.5		60		-0.141		1.21		-2.356		0.082		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		55407142		TA/T		NA		GR10-06220_S78		NA		516.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		496		387		109		NA		21.9758064516		NA		21.9758064516		1.168		1.545		496		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.762		0.81		0.702		0.077		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44008068		GT/G		NA		GR10-06220_S78		NA		402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR10-06220		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		265		164		101		NA		38.1132075472		NA		38.1132075472		-3.816		1.44		279		3.0103		16.347		1		0.5		60		-1.851		2.05		-0.809		0.339		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58102608		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		543.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR10-06220		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		413		273		140		NA		33.8983050847		NA		33.8983050847		-1.528		0.795		418		3.0103		0		1		0.5		60		0.69		2.22		0.223		0.21		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95304952		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		915.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR10-06220		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		98		58		40		NA		40.8163265306		NA		40.8163265306		3.58		-0.063		620		3.0103		56.152		1		0.5		59.99		0.836		5.01		4.128		6.439		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52801239		TA/T		NA		GR10-06220_S78		NA		490.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		536		393		143		NA		26.6791044776		NA		26.6791044776		0.989		-0.764		539		3.0103		0		1		0.5		60		-1.134		2.56		-16		0.129		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		140908490		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		1371.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		614		515		99		NA		16.1237785016		NA		16.1237785016		4.546		0.184		618		3.0103		0		1		0.5		60		0.269		0.42		-13.994		0.135		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		294012823		GT/G		NA		GR10-06220_S78		NA		256.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-12883		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		522		312		210		NA		40.2298850575		NA		40.2298850575		2.653		0.164		531		3.0103		1.144		1		0.5		60		-0.701		4.76		5.604		0.586		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		252206314		GA/G		NA		GR10-12883_S57		NA		2484.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR10-12883		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		249		245		NA		49.5951417004		NA		49.5951417004		-13.006		-1.252		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		11.68		-1.073		0.681		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		579706119		A/C		NA		GR10-12883_S57		rs3822214		5768.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR10-12883		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1121		797		324		NA		28.902765388		NA		28.902765388		-25.124		-0.918		1129		3.0103		179.521		1		0.5		60		0.519		5.43		16.507		7.953		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6115021936		A/G		NA		GR10-12883_S57		rs2454206		6086.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR10-12883		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		416		273		143		NA		34.375		NA		34.375		-0.088		0.981		421		3.0103		0		1		0.5		60		-1.802		2.19		-0.509		0.197		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94704751		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		909.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR10-12883		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		756		642		114		NA		15.0793650794		NA		15.0793650794		2.896		0.098		761		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.739		0.19		-14.099		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		179015850		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR10-12883		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		478		317		161		NA		33.6820083682		NA		33.6820083682		0.14		1.713		481		3.0103		0		1		0.5		60		-0.01		4.68		-1.04		0.301		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		227603982		G/GT		NA		GR10-12883_S57		NA		2238.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR10-12883		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		940		521		419		NA		44.5744680851		NA		44.5744680851		1.236		0.762		945		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.704		7.16		1.811		0.524		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		676609017		A/AT		NA		GR10-12883_S57		NA		6728.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR10-12883		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAAA		T,TAA		77		1		29		47		37.6623376623		61.038961039		98.7012987013		NA		NA		78		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		NA		22.65		NA		7.523		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.78186184663404E+16		T/TAA		NA		GR10-12883_S57		NA		1743.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		514		433		81		NA		15.7587548638		NA		15.7587548638		-13.583		1.219		517		3.0103		0		1		0.5		60		0.996		1.36		-0.337		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		725011844		T/C		NA		GR10-12883_S57		rs201338384		696.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR10-12883		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		TA,T		552		40		430		82		77.8985507246		14.8550724638		92.7536231884		3.128		-0.476		557		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.06		-0.614		20.38		8.213		5.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.13E+19		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		11249.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		318		163		155		NA		48.7421383648		NA		48.7421383648		0.806		-0.414		322		3.0103		0		1		0.5		60		0.853		4.88		1.028		0.455		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		158903118		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		1551.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR10-12883		RAD21		intronic		NA		NA		rs201090747		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		C		CT		455		399		56		NA		12.3076923077		NA		12.3076923077		1.539		-0.609		456		3.0103		0		1		0.5		60		0.676		0.17		-0.43		0.028		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11406557		C/CT		NA		GR10-12883_S57		NA		76.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		641		547		94		NA		14.6645865835		NA		14.6645865835		10.966		0.563		643		3.0103		0		1		0.5		60		0.714		0.95		-14.823		0.03		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		644018046		TC/T		NA		GR10-12883_S57		NA		606.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		640		519		121		NA		18.90625		NA		18.90625		16.166		-1.439		643		3.0103		0		1		0.5		60		0.108		2.2		8.461		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1436011717		C/T		NA		GR10-12883_S57		rs200592135		1407.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR10-12883		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		414		75		NA		15.3374233129		NA		15.3374233129		3.676		-0.32		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.756		2.64		0.232		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1330012416		G/GAT		NA		GR10-12883_S57		NA		1292.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073661		T		C		315		160		155		NA		49.2063492063		NA		49.2063492063		-0.105		0.316		334		3.0103		0		1		0.5		60		-0.15		1.23		-1.107		0.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41602326		T/C		NA		GR10-12883_S57		NA		387.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		875		308		567		NA		64.8		NA		64.8		9.35		0.093		885		3.0103		13.428		1		0.5		60		1.439		14.5		-3.019		1.525		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1271306920		G/T		NA		GR10-12883_S57		rs77375493		12684.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-12883		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		474		402		72		NA		15.1898734177		NA		15.1898734177		13.148		0.665		477		3.0103		0		1		0.5		60		0.338		1.53		-0.436		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75408306		G/A		NA		GR10-12883_S57		rs112582298		725.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR10-12883		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		488		430		58		NA		11.8852459016		NA		11.8852459016		-12.007		1.88		493		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		0.29		1.339		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		172013156		G/A		NA		GR10-12883_S57		rs201898708		143.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR10-12883		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		581		508		73		NA		12.5645438898		NA		12.5645438898		-12.492		-2.258		595		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.476		0.51		2.309		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		326016093		T/G		NA		GR10-12883_S57		rs200400743		297.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		GR10-12883		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		817		602		215		NA		26.3157894737		NA		26.3157894737		1.487		1.42		818		3.0103		0		1		0.5		60		-0.997		2.42		0.452		0.139		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2017013766		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		1979.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR10-12883		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		364		179		185		NA		50.8241758242		NA		50.8241758242		-16.083		1.229		366		3.0103		0		1		0.5		60		-0.705		8.51		-2.43		0.726		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		312504025		G/C		NA		GR10-12883_S57		rs1042522		3096.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR10-12883		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		496		441		55		NA		11.0887096774		NA		11.0887096774		12.098		2.232		498		3.0103		0		1		0.5		60		-2.969		0.21		0.824		0.343		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13009368		G/A		NA		GR10-12883_S57		rs193110123		101.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR10-12883		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		176		53		123		NA		69.8863636364		NA		69.8863636364		1.22		-0.574		180		3.0103		0		1		0.5		60		-1.424		10.5		-6.85		1.398		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18860819		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		1848.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		176		86		90		NA		51.1363636364		NA		51.1363636364		4.602		-3.237		177		3.0103		0		1		0.5		60		-0.91		8.65		10.56		0.682		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		156001854		GT/G		NA		GR10-12883_S57		NA		1522.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		418		68		108		242		25.8373205742		57.8947368421		83.7320574163		0.437		0.802		421		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.467		21		1.266		6.316		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.81550325944103E+19		C/CT		NA		GR10-12883_S57		NA		8777.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		GR10-12883		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		430		323		107		NA		24.8837209302		NA		24.8837209302		3.346		1.716		432		3.0103		0		1		0.5		60		0.494		1.32		1.22		0.086		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60406999		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		566.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		473		371		102		NA		21.5644820296		NA		21.5644820296		1.918		-0.129		475		3.0103		0		1		0.5		60		-0.298		0.67		-0.14		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		35407753		GT/G		NA		GR10-12883_S57		NA		316.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR10-12883		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		158		113		45		NA		28.4810126582		NA		28.4810126582		-5.466		0.808		162		3.0103		3.189		1		0.5		60		-0.458		2.56		-4.611		1.09		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44201965		C/CT		NA		GR10-12883_S57		NA		404.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		GR10-12883		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		399		269		130		NA		32.5814536341		NA		32.5814536341		-0.469		-0.993		402		3.0103		0		1		0.5		60.03		-3.617		1.96		-1.072		0.2		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82004774		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		782.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR10-12883		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		94		58		36		NA		38.2978723404		NA		38.2978723404		5.204		-0.331		570		3.0103		87.64		1		0.5		60		1.592		5.05		4.906		4.539		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51201112		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		474.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		318		228		90		NA		28.3018867925		NA		28.3018867925		2.332		-0.18		319		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.593		2.9		-12.16		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95904436		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		921.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		433		296		137		NA		31.6397228637		NA		31.6397228637		4.575		1.761		469		3.0103		5.173		1		0.5		59.96		0.857		3.43		5.388		0.482		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		152306084		GA/G		NA		GR11-00267_S31		NA		1485.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-00267		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1128		480		648		NA		57.4468085106		NA		57.4468085106		-27.256		-0.377		1140		3.0103		573.712		1		0.5		59.98		1.198		15.93		28.531		11.561		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		17994011047		A/G		NA		GR11-00267_S31		rs2454206		17965.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR11-00267		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		428		272		156		NA		36.4485981308		NA		36.4485981308		2.31		0.544		432		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.893		2.64		-0.963		0.221		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		116705115		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		1129.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR11-00267		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		833		685		148		NA		17.7671068427		NA		17.7671068427		1.791		1.161		837		3.0103		0		1		0.5		60		1.296		0.83		-15.957		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		726016490		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		688.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR11-00267		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		373		279		94		NA		25.2010723861		NA		25.2010723861		0.985		1.116		381		3.0103		3.229		1		0.5		60		0.119		5.67		-6.697		0.868		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		215108769		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-00267_S31		NA		2113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		581		10		87		484		14.9741824441		83.3046471601		98.2788296041		0.551		-1.142		587		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.22		0.81		28.17		-1.24		7.791		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.64E+22		TC/TTC		NA		GR11-00267_S31		rs10638510		16368.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-00267		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		480		147		333		NA		69.375		NA		69.375		0.486		1.818		482		3.0103		0		1		0.5		60		-0.525		13.96		0.077		1.835		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		673701425		G/GT		NA		GR11-00267_S31		NA		6699.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR11-00267		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1110		623		487		NA		43.8738738739		NA		43.8738738739		1.775		0.89		1116		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.308		6.45		3.254		0.524		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7196010644		A/AT		NA		GR11-00267_S31		NA		7158.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR11-00267		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		86		20		66		NA		76.7441860465		NA		76.7441860465		-3.524		-0.163		89		3.0103		0		1		0.5		60		0.303		8.18		-1.284		2.833		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6760236		TAAAA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		703.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		890		368		522		NA		58.6516853933		NA		58.6516853933		-0.587		-0.773		900		3.0103		0		1		0.5		60.02		2.057		8.71		20.704		1.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		778506707		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		7747.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR11-00267		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		253		153		100		NA		39.5256916996		NA		39.5256916996		-1.996		0.158		255		3.0103		0		1		0.5		59.92		0.872		3.33		-0.134		0.255		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87902993		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		841.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-00267		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		697		530		167		NA		23.9598278336		NA		23.9598278336		15.508		-2.4		697		3.0103		0		1		0.5		60		-0.801		3.72		-18.374		0.095		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2631017715		TC/T		NA		GR11-00267_S31		NA		2593.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		697		584		113		NA		16.212338594		NA		16.212338594		16.233		-0.936		697		3.0103		0		1		0.5		60		1.958		1.18		4.934		0.037		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		850013021		C/T		NA		GR11-00267_S31		rs200592135		821.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-00267		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		368		121		NA		24.7443762781		NA		24.7443762781		4.205		-0.774		489		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.96		6.67		-1.221		0.105		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3298011335		G/GAT		NA		GR11-00267_S31		NA		3260.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		469		384		85		NA		18.1236673774		NA		18.1236673774		2.333		-0.333		469		3.0103		0		1		0.5		60		1.033		0.31		0.791		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18108777		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		143.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR11-00267		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		779		609		170		NA		21.8228498074		NA		21.8228498074		-0.019		0.737		786		3.0103		0		1		0.5		60		0.167		1.73		-0.697		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1388014502		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		1350.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-00267		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		505		228		277		NA		54.8514851485		NA		54.8514851485		-17.823		0.388		505		3.0103		0		1		0.5		60		-1.132		10.19		0.004		0.906		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		517405188		G/C		NA		GR11-00267_S31		rs1042522		5145.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR11-00267		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1403		623		780		NA		55.5951532431		NA		55.5951532431		-5.107		-0.896		1407		3.0103		3.498		1		0.5		63.62		15.383		15.93		-10.405		0.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22393028298		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-00267_S31		NA		22355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-00267		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		491		420		71		NA		14.4602851324		NA		14.4602851324		13.106		-0.829		494		3.0103		0		1		0.5		60		0.401		1.36		-0.284		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69809205		G/A		NA		GR11-00267_S31		rs193110123		669.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR11-00267		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		104		43		61		NA		58.6538461538		NA		58.6538461538		-1.221		-0.11		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.022		8.62		-6.945		0.867		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9340797		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		896.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		U2AF1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.3		chr21		44524343		A		T		490		233		257		NA		52.4489795918		NA		52.4489795918		-16.714		-0.263		492		3.0103		0		1		0.5		60		0.416		11.22		1.463		0.796		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		552805423		A/T		NA		GR11-00267_S31		NA		5499.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		151		88		63		NA		41.7218543046		NA		41.7218543046		2.709		-1.106		151		3.0103		0		1		0.5		60		0.61		6.36		7.884		0.364		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99702029		GT/G		NA		GR11-00267_S31		NA		959.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		434		78		132		224		30.4147465438		51.6129032258		82.0276497696		-0.234		-0.428		437		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.516		11.63		1.692		3.008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.09E+19		C/CT		NA		GR11-00267_S31		NA		5048.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-00267		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		427		315		112		NA		26.2295081967		NA		26.2295081967		6.421		0.845		429		3.0103		0		1		0.5		60		-0.726		2.13		-0.941		0.118		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94606543		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		908.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		477		368		109		NA		22.8511530398		NA		22.8511530398		0.681		0.94		482		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.58		1.1		1.872		0.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		56407731		GT/G		NA		GR11-00267_S31		NA		526.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-00267		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		205		117		88		NA		42.9268292683		NA		42.9268292683		-4.164		-0.029		216		3.0103		0.71		1		0.5		60		0.804		4.46		1.705		0.591		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95201944		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		914.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-00267		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		402		260		142		NA		35.3233830846		NA		35.3233830846		-0.754		-0.181		406		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.216		2.58		-0.997		0.255		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		107404799		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		1036.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-00267		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		94		56		38		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		4.54		-0.221		569		3.0103		97.865		1		0.5		60		-0.146		5.8		5.389		5.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58201152		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		544.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		216		157		59		NA		27.3148148148		NA		27.3148148148		2.704		0.351		218		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		2.7		-10.285		0.122		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62103108		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		583.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_153759:exon13:c.C1495T:p.R499C,DNMT3A:NM_022552:exon17:c.C2062T:p.R688C,DNMT3A:NM_175629:exon17:c.C2062T:p.R688C		NA		NA		NA		NA		0.067		T		0.823		P		0.214		B		2p23.3		chr2		25464451		G		A		486		297		189		NA		38.8888888889		NA		38.8888888889		18.595		0.688		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		8.97		0.941		0.341		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824		99		0/1		438805750		G/A		NA		GR11-08535_S6		NA		4359.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		262		168		94		NA		35.8778625954		NA		35.8778625954		-0.4		0.671		269		3.0103		1.161		1		0.5		60		-0.115		3.45		1.886		0.812		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94203130		GA/G		NA		GR11-08535_S6		NA		904.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-08535		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1047		792		255		NA		24.3553008596		NA		24.3553008596		-22.53		0.411		1056		3.0103		163.199		1		0.5		60		-0.168		4.24		14.339		11.09		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		4465022381		A/G		NA		GR11-08535_S6		rs2454206		4436.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR11-08535		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		433		285		148		NA		34.1801385681		NA		34.1801385681		-0.852		-0.198		437		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.487		2.28		1.594		0.197		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102605051		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		988.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR11-08535		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50455233		C		T		265		147		118		NA		44.5283018868		NA		44.5283018868		13.825		0.135		267		3.0103		0		1		0.5		60		1.773		10.77		0.575		0.499		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		288202571		C/T		NA		GR11-08535_S6		NA		2853.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		597		9		78		510		13.0653266332		85.4271356784		98.4924623116		0.165		-1.205		602		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.449		27.86		2.042		8.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.67E+22		TC/TTC		NA		GR11-08535_S6		rs10638510		16630.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-08535		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		459		121		338		NA		73.6383442266		NA		73.6383442266		-1.586		-0.357		462		3.0103		0		1		0.5		60		0.014		13.86		0.535		2.144		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64000732		G/GT		NA		GR11-08535_S6		NA		6362.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR11-08535		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1072		563		509		NA		47.4813432836		NA		47.4813432836		-15.908		0.256		1075		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.884		8.17		1.944		1.555		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		879109256		A/AT		NA		GR11-08535_S6		NA		8753.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR11-08535		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		81		6		45		30		55.5555555556		37.037037037		92.5925925926		-0.404		0.027		83		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.212		15.85		0.781		5.421		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.32130629240904E+16		T/TA		NA		GR11-08535_S6		NA		1283.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		511		43		92		376		18.0039138943		73.5812133072		91.5851272016		0.537		-1.883		516		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		2.256		19.09		7.628		4.892		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		9.79372469703788E+18		T/TA		NA		GR11-08535_S6		NA		9755.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR11-08535		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		203		119		84		NA		41.3793103448		NA		41.3793103448		0.28		-1.479		206		3.0103		0		1		0.5		60		-0.445		3.81		0.427		0.29		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81102158		TA/T		NA		GR11-08535_S6		NA		773.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-08535		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		621		518		103		NA		16.5861513688		NA		16.5861513688		2.504		0.428		625		3.0103		0		1		0.5		60		1.339		1.57		-15.809		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1011016507		TC/T		NA		GR11-08535_S6		NA		973.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		616		496		120		NA		19.4805194805		NA		19.4805194805		16.472		0.432		625		3.0103		0		1		0.5		60		1.371		2.16		3.123		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1361011419		C/T		NA		GR11-08535_S6		rs200592135		1332.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-08535		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		436		296		140		NA		32.1100917431		NA		32.1100917431		-2.061		-0.757		437		3.0103		0		1		0.5		60		0.048		5.82		-0.263		0.203		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		257308865		G/GAT		NA		GR11-08535_S6		NA		2535.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		476		383		93		NA		19.5378151261		NA		19.5378151261		2.097		-0.063		476		3.0103		0		1		0.5		60		0.7		0.45		-0.695		0.055		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25108044		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		213.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR11-08535		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		412		367		45		NA		10.9223300971		NA		10.9223300971		10.896		-0.956		416		3.0103		0		1		0.5		60		-0.769		0.27		0.162		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13907655		G/A		NA		GR11-08535_S6		rs112582298		110.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR11-08535		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		487		428		59		NA		12.1149897331		NA		12.1149897331		-12.324		0.455		487		3.0103		0		1		0.5		60		-1.445		0.35		-0.734		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		200012405		G/A		NA		GR11-08535_S6		rs201898708		171.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR11-08535		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		725		573		152		NA		20.9655172414		NA		20.9655172414		-12.221		0.585		732		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.316		1.67		-0.187		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1249014315		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		1211.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-08535		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		490		0		490		NA		100		NA		100		NA		NA		491		3.0103		0		2		1		60		NA		26.89		NA		12.389		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1320314590		C/C		NA		GR11-08535_S6		rs1042522		13174.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR11-08535		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1158		513		645		NA		55.6994818653		NA		55.6994818653		-14.797		0.028		1160		3.0103		0		1		0.5		63.42		14.216		22.04		-10.164		0.74		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25554019551		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-08535_S6		NA		25516.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-08535		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		159		87		72		NA		45.2830188679		NA		45.2830188679		-0.474		0.117		164		3.0103		0		1		0.5		60.07		-1.802		6.33		-9.197		0.375		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104401794		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		1006.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		126		73		53		NA		42.0634920635		NA		42.0634920635		0.965		0.209		126		3.0103		0		1		0.5		60		0.765		6.7		7.304		0.389		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88101661		GT/G		NA		GR11-08535_S6		NA		843.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		308		178		130		NA		42.2077922078		NA		42.2077922078		-1.477		-1.075		329		3.0103		2.879		1		0.5		60		-0.39		4.41		0.74		1.686		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		139603909		AT/A		NA		GR11-08535_S6		NA		1358.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR11-08535		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		426		66		140		220		32.8638497653		51.6431924883		84.5070422535		-0.869		-1.119		428		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.206		11.37		-0.929		3.623		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.88123264957708E+19		C/CT		NA		GR11-08535_S6		NA		4843.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-08535		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		440		342		98		NA		22.2727272727		NA		22.2727272727		1.444		0.286		444		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.283		1.09		-0.311		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51608006		TA/T		NA		GR11-08535_S6		NA		478.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		486		370		116		NA		23.8683127572		NA		23.8683127572		0.38		0.432		488		3.0103		0		1		0.5		60		0.534		1.06		0.659		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		55207406		GT/G		NA		GR11-08535_S6		NA		514.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-08535		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		176		130		46		NA		26.1363636364		NA		26.1363636364		-1.197		-0.232		191		3.0103		6.821		1		0.5		59.87		-0.574		1.7		-0.162		0.298		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33602336		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		298.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-08535		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		412		269		143		NA		34.7087378641		NA		34.7087378641		-1.368		0.104		415		3.0103		0		1		0.5		60		0.07		2.05		-1.034		0.217		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88204734		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		844.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-08535		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		108		68		40		NA		37.037037037		NA		37.037037037		5.52		2.844		596		3.0103		90.183		1		0.5		60		-0.968		4.68		5.557		5.608		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		54301419		TA/T		NA		GR11-08535_S6		NA		505.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		324		226		98		NA		30.2469135802		NA		30.2469135802		6.499		0.666		326		3.0103		0		1		0.5		60		0.538		3.55		-12.41		0.17		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118604388		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		1148.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		128		84		44		NA		34.375		NA		34.375		1.775		-0.374		131		3.0103		1.839		1		0.5		60		-0.765		3.56		2.792		0.448		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49301604		GA/G		NA		GR11-16105_S93		NA		455.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-16105		NPM1		intronic		NA		NA		NA		0.088		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		C		CT		420		291		129		NA		30.7142857143		NA		30.7142857143		1.569		-0.765		424		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.715		3.29		0.125		0.299		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		141703371		C/CT		NA		GR11-16105_S93		NA		1379.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0987		0.0853		0.0574		0.0673		0.086		0.0868		0.1137		NA		NA		NA

		GR11-16105		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		192		138		54		NA		28.125		NA		28.125		-0.782		-0.218		196		3.0103		5.87		1		0.5		60		0.785		6.35		-4.167		0.746		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125604134		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-16105_S93		NA		1218.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		446		238		208		NA		46.6367713004		NA		46.6367713004		1.157		0.451		446		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.754		12.92		-1.338		0.568		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		580006394		A/AG		NA		GR11-16105_S93		NA		5762.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		GR11-16105		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		796		503		293		NA		36.8090452261		NA		36.8090452261		3.29		-0.475		798		3.0103		0		1		0.5		60		-0.699		5.63		1.686		0.297		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		452109245		A/AT		NA		GR11-16105_S93		NA		4483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR11-16105		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		57		0		57		NA		100		NA		100		NA		NA		67		3.0103		0		1		0.5		59.51		NA		24.7		NA		5.549		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		10141370		T/T		NA		GR11-16105_S93		NA		1407.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		GR11-16105		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		423		37		82		304		19.3853427896		71.8676122931		91.2529550827		1.889		-0.956		428		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.08		-0.634		17.32		6.393		4.712		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		7.36552997497628E+18		T/TA		NA		GR11-16105_S93		NA		7327.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR11-16105		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		313		166		147		NA		46.96485623		NA		46.96485623		-0.469		0.108		314		3.0103		0		1		0.5		60		0.341		3.78		0.137		0.289		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122102980		TA/T		NA		GR11-16105_S93		NA		1183.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-16105		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		529		406		123		NA		23.2514177694		NA		23.2514177694		16.615		1.515		531		3.0103		0		1		0.5		60		0.244		3.74		0.678		0.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		200908661		C/T		NA		GR11-16105_S93		rs200592135		1980.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-16105		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		182		160		22		NA		12.0879120879		NA		12.0879120879		7.594		-0.408		182		3.0103		0		1		0.5		60		0.52		0.65		0.373		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14603182		G/A		NA		GR11-16105_S93		rs112582298		117.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR11-16105		HRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0561102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11p15.5		chr11		534409		GCCCAGC		G		138		39		99		NA		71.7391304348		NA		71.7391304348		-6.719		0.823		138		3.0103		0		1		0.5		60.24		0.364		15.5		-7.727		1.981		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		217602183		GCCCAGC/G		NA		GR11-16105_S93		NA		2138.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0061		0.002		0.0984

		GR11-16105		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		784		625		159		NA		20.2806122449		NA		20.2806122449		3.583		-0.511		791		3.0103		0		1		0.5		60		-0.87		1.2		-0.009		0.067		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		981014749		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		943.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-16105		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		190		95		95		NA		50		NA		50		1.125		-0.738		196		3.0103		0		1		0.5		60		-0.875		5.86		-9.557		0.449		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115002034		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		1112.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1024		827		197		NA		19.23828125		NA		19.23828125		5.342		0.405		1028		3.0103		0		1		0.5		60		-0.107		2.32		0.613		0.719		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		2407020851		G/A		NA		GR11-16105_S93		rs371769427		2378.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR11-16105		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		241		128		113		NA		46.887966805		NA		46.887966805		2.087		-0.006		244		3.0103		0		1		0.5		60		-0.101		7.48		11.599		0.535		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		184102814		GT/G		NA		GR11-16105_S93		NA		1803.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		372		242		130		NA		34.9462365591		NA		34.9462365591		-0.774		-0.251		386		3.0103		18.115		1		0.5		60		-1.328		2.75		-0.624		3.823		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106005301		AT/A		NA		GR11-16105_S93		NA		1022.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR11-16105		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		418		68		131		219		31.3397129187		52.3923444976		83.7320574163		-0.555		-0.671		433		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.98		-1.822		11.21		0.937		3.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.72423745482183E+18		C/CT		NA		GR11-16105_S93		NA		4686.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-16105		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		438		350		88		NA		20.0913242009		NA		20.0913242009		3.804		-0.531		444		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.82		0.48		-1.757		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		24607749		TA/T		NA		GR11-16105_S93		NA		208.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		463		335		128		NA		27.6457883369		NA		27.6457883369		-2.45		0.933		463		3.0103		0		1		0.5		60		-1.283		1.56		-0.062		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76006927		GT/G		NA		GR11-16105_S93		NA		722.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-16105		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		148		88		60		NA		40.5405405405		NA		40.5405405405		-1.705		1.392		161		3.0103		26.154		1		0.5		60		1.203		4.09		-1.331		0.073		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64301406		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		605.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-16105		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		389		237		152		NA		39.0745501285		NA		39.0745501285		1.175		-1.651		394		3.0103		0		1		0.5		60		-0.256		2.79		0.211		0.331		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112304131		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		1085.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-16105		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		139		92		47		NA		33.8129496403		NA		33.8129496403		2.695		0.311		607		3.0103		22.527		1		0.5		60		0.394		4.06		2.15		1.412		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60202019		TA/T		NA		GR11-16105_S93		NA		564.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		458		338		120		NA		26.2008733624		NA		26.2008733624		5.699		-0.486		459		3.0103		0		1		0.5		60		-0.81		2.32		-14.545		0.134		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109906679		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		1061.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		737		610		127		NA		17.2320217096		NA		17.2320217096		4.063		0.333		747		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.14		0.84		-15.563		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		660014319		GT/G		NA		GR11-16105_S93		NA		622.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-19462		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		363		220		143		NA		39.3939393939		NA		39.3939393939		2.668		-1.024		380		3.0103		3.193		1		0.5		60		-1.524		4.94		4.51		0.531		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		183104579		GA/G		NA		GR11-19462_S18		NA		1793.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-19462		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1088		489		599		NA		55.0551470588		NA		55.0551470588		-26.947		0.547		1102		3.0103		558.784		1		0.5		60		0.242		15.21		27.92		11.404		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		16580011244		A/G		NA		GR11-19462_S18		rs2454206		16551.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR11-19462		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		423		266		157		NA		37.1158392435		NA		37.1158392435		0.6		-0.398		425		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.907		2.89		-0.62		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		126104832		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		1223.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR11-19462		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		768		651		117		NA		15.234375		NA		15.234375		2.406		-0.763		773		3.0103		0		1		0.5		60		-1.189		0.26		-14.46		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		240015646		TA/T		NA		GR11-19462_S18		NA		202.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR11-19462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		636		11		89		536		13.9937106918		84.2767295597		98.2704402516		0.07		-1.365		644		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.668		28.32		1.222		7.804		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.81E+22		TC/TTC		NA		GR11-19462_S18		rs10638510		18013.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-19462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		444		289		155		NA		34.9099099099		NA		34.9099099099		1.302		1.108		452		3.0103		0		1		0.5		60		-0.442		4.75		0.084		0.299		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		214803821		G/GT		NA		GR11-19462_S18		NA		2110.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR11-19462		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		515		273		242		NA		46.9902912621		NA		46.9902912621		-16.04		0.886		519		3.0103		0		1		0.5		60		-0.129		10.68		0.321		0.6		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		553906945		A/G		NA		GR11-19462_S18		NA		5501.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		GR11-19462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		675		144		531		NA		78.6666666667		NA		78.6666666667		1.55		-0.388		681		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.827		14.85		0.738		2.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1006301397		A/AT		NA		GR11-19462_S18		NA		10025.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR11-19462		EZH2		UTR3		NA		NA		rs3217095		0.6897		0.770966		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504716		AG		A		496		9		487		NA		98.185483871		NA		98.185483871		1.64		0.914		498		3.0103		0		2		1		60.02		-0.042		25.48		0.123		7.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1267612540		A/A		NA		GR11-19462_S18		NA		12638.73		NA		2		1		2		2/1/16		NM_152998:c.*21delC,NM_001203249:c.*21delC,NM_001203248:c.*21delC,NM_001203247:c.*21delC,NM_004456:c.*21delC		0.7694		0.9322		0.702		0.6505		0.598		0.6681		0.7094		0.6616		0.9788		0.7024		0.673

		GR11-19462		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		139		23		116		NA		83.4532374101		NA		83.4532374101		1.097		-0.817		150		3.0103		0		1		0.5		60		0.49		20.67		-2.404		5.709		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		24321310		T/T		NA		GR11-19462_S18		NA		2872.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		GR11-19462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		489		254		235		NA		48.0572597137		NA		48.0572597137		18.977		-0.054		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.03		12.86		-2.842		0.619		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		631905980		C/G		NA		GR11-19462_S18		rs2302427		6290.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR11-19462		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		626		72		114		440		18.2108626198		70.2875399361		88.4984025559		0.363		0.603		629		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		-0.044		15.98		10.435		4.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.00E+20		T/TA		NA		GR11-19462_S18		NA		10005.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR11-19462		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		313		193		120		NA		38.338658147		NA		38.338658147		1.77		0.266		315		3.0103		0		1		0.5		60		1.691		3.58		0.737		0.25		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115903377		TA/T		NA		GR11-19462_S18		NA		1121.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-19462		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		691		547		144		NA		20.8393632417		NA		20.8393632417		14.5		0.43		692		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.603		2.63		-17.6		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1855017933		TC/T		NA		GR11-19462_S18		NA		1817.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		690		563		127		NA		18.4057971014		NA		18.4057971014		16.741		1.699		692		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.52		2		7.579		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1406013209		C/T		NA		GR11-19462_S18		rs200592135		1377.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-19462		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		336		153		NA		31.2883435583		NA		31.2883435583		0.238		-0.859		490		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.057		6		1.316		0.185		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		297009913		G/GAT		NA		GR11-19462_S18		NA		2932.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		497		413		84		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		14.448		-0.347		501		3.0103		0		1		0.5		60		0.181		2.22		0.256		0.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		113308484		G/A		NA		GR11-19462_S18		rs112582298		1104.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR11-19462		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		600		509		91		NA		15.1666666667		NA		15.1666666667		-14.095		0.306		611		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.266		1.36		2.82		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		843015383		T/G		NA		GR11-19462_S18		rs200400743		814.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		GR11-19462		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		775		624		151		NA		19.4838709677		NA		19.4838709677		2.983		-1.048		785		3.0103		0		1		0.5		60		-0.917		1.59		1.369		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1267015072		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		1229.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-19462		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		569		496		73		NA		12.8295254833		NA		12.8295254833		-12.041		-0.618		574		3.0103		0		1		0.5		60		0.786		0.47		2.029		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		293013910		A/T		NA		GR11-19462_S18		rs200376453		264.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		GR11-19462		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		769		495		274		NA		35.6306892068		NA		35.6306892068		21.294		0.321		772		3.0103		150.181		1		0.5		59.98		0.746		12.66		-22.757		8.982		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9771020539		CAA/C		NA		GR11-19462_S18		NA		9733.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		769		495		274		NA		35.6306892068		NA		35.6306892068		21.933		-0.237		772		3.0103		154.235		1		0.5		59.98		-1.169		12.73		0.67		8.989		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9829020436		A/ATGTTT		NA		GR11-19462_S18		NA		9791.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126116:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126117:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001276697:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276698:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276699:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001126118:exon7:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_000546:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126112:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126113:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126114:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001276695:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276696:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276760:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276761:exon8:c.C730A:p.R244S		NA		8.28E-06		NA		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)		0.001		D		0.656		P		0.463		P		17p13.1		chr17		7577091		G		T		502		271		231		NA		46.015936255		NA		46.015936255		13.332		1.697		509		3.0103		0		1		0.5		60		0.454		10.77		-0.296		0.547		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249		99		0/1		543706751		G/T		NA		GR11-19462_S18		NA		5408.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		1.51E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		480		187		293		NA		61.0416666667		NA		61.0416666667		-16.314		0.126		491		3.0103		0		1		0.5		60		-1.818		12.02		-1.536		1.237		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		579903799		G/C		NA		GR11-19462_S18		rs1042522		5770.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR11-19462		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		495		442		53		NA		10.7070707071		NA		10.7070707071		11.455		-0.352		497		3.0103		0		1		0.5		60		0.249		0.12		0.58		0.015		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		87		0/1		8709478		G/A		NA		GR11-19462_S18		rs193110123		58.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR11-19462		ASXL1		UTR3		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31025230		A		G		206		50		156		NA		75.7281553398		NA		75.7281553398		-6.719		0.159		208		3.0103		0		1		0.5		60		1.727		0.84		-0.269		2.349		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20201448		A/G		NA		GR11-19462_S18		NA		173.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_015338:c.*89A>G		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		143		63		80		NA		55.9440559441		NA		55.9440559441		0.718		0.075		150		3.0103		0		1		0.5		60.07		-0.096		7.94		-7.293		0.646		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		117301266		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		1135.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		70		38		32		NA		45.7142857143		NA		45.7142857143		0.347		0.019		71		3.0103		0		1		0.5		60		0.788		7.65		5.403		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5730781		GT/G		NA		GR11-19462_S18		NA		535.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		324		223		101		NA		31.1728395062		NA		31.1728395062		0.948		-2.503		337		3.0103		0		1		0.5		60		-0.576		1.9		-0.447		0.508		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65305432		AT/A		NA		GR11-19462_S18		NA		615.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR11-19462		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		430		73		112		245		26.0465116279		56.976744186		83.023255814		1.392		0.766		431		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.603		11.58		0.362		3.346		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01629436211155E+18		C/CT		NA		GR11-19462_S18		NA		4978.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-19462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		444		342		102		NA		22.972972973		NA		22.972972973		3.757		-0.583		445		3.0103		0		1		0.5		60		-0.268		1.19		-1.302		0.063		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		56707696		TA/T		NA		GR11-19462_S18		NA		529.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		464		349		115		NA		24.7844827586		NA		24.7844827586		0.846		0.673		467		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.029		1.32		1.583		0.116		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65207173		GT/G		NA		GR11-19462_S18		NA		614.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-19462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		159		82		77		NA		48.427672956		NA		48.427672956		-1.255		-0.281		175		3.0103		9.235		1		0.5		59.92		-1.75		5.83		-0.264		0.256		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96501300		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		927.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-19462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		381		268		113		NA		29.6587926509		NA		29.6587926509		-1.271		-1.787		392		3.0103		0		1		0.5		60		-0.654		1.68		-0.5		0.182		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67904713		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		641.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-19462		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		98		66		32		NA		32.6530612245		NA		32.6530612245		5.259		-0.131		549		3.0103		80.962		1		0.5		59.98		-0.015		4.22		5.568		4.242		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45101396		TA/T		NA		GR11-19462_S18		NA		413.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		193		147		46		NA		23.8341968912		NA		23.8341968912		3.44		0.04		193		3.0103		0		1		0.5		60		0.34		1.7		-8.975		0.072		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36502869		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		327.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		327		234		93		NA		28.4403669725		NA		28.4403669725		3.576		-0.313		348		3.0103		1.081		1		0.5		60		1.069		1.86		3.32		0.614		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64604878		GA/G		NA		GR11-20639_S43		NA		608.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-20639		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		432		292		140		NA		32.4074074074		NA		32.4074074074		0.128		0.463		437		3.0103		0		1		0.5		59.92		0.942		1.93		1.317		0.198		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87205573		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		834.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR11-20639		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		743		632		111		NA		14.9394347241		NA		14.9394347241		1.548		-1.619		746		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.174		0.23		-14.952		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		209016475		TA/T		NA		GR11-20639_S43		NA		171.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR11-20639		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00299521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		AT		A		766		620		146		NA		19.0600522193		NA		19.0600522193		1.857		1.575		772		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.864		1.18		-16.377		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		943015241		AT/A		NA		GR11-20639_S43		NA		905.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		0.0119		NA

		GR11-20639		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		116		6		110		NA		94.8275862069		NA		94.8275862069		-1.664		0.368		129		3.0103		0		1		0.5		60		1.804		23.75		3.276		4.534		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		23131740		T/T		NA		GR11-20639_S43		NA		2754.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		GR11-20639		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		517		447		70		NA		13.5396518375		NA		13.5396518375		-12.963		1.412		521		3.0103		0		1		0.5		60		0.064		0.83		0.607		0.025		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		457012824		T/C		NA		GR11-20639_S43		rs201338384		428.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR11-20639		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		649		55		120		474		18.4899845917		73.0354391371		91.5254237288		-0.004		0.934		653		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.352		19.87		11.302		4.804		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.29E+20		T/TA		NA		GR11-20639_S43		NA		12892.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR11-20639		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		229		143		86		NA		37.5545851528		NA		37.5545851528		0.561		-2.1		229		3.0103		0		1		0.5		60		-1.593		3.71		1.943		0.204		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88602828		TA/T		NA		GR11-20639_S43		NA		848.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-20639		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		641		525		116		NA		18.096723869		NA		18.096723869		14.07		1.276		641		3.0103		0		1		0.5		60		-0.984		2.09		-15.985		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1377018459		TC/T		NA		GR11-20639_S43		NA		1339.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		640		510		130		NA		20.3125		NA		20.3125		17.509		1.011		641		3.0103		0		1		0.5		60		-0.341		3.24		6.927		0.064		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2101011763		C/T		NA		GR11-20639_S43		rs200592135		2072.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-20639		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		494		358		136		NA		27.5303643725		NA		27.5303643725		-4.244		-0.528		494		3.0103		0		1		0.5		60		-0.829		7.56		-2.342		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3771010682		G/GAT		NA		GR11-20639_S43		NA		3733.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		410		330		80		NA		19.512195122		NA		19.512195122		0.431		-0.751		410		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.295		0.45		0.52		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22007439		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		182.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR11-20639		SMC3		intronic		NA		NA		rs11380915		0.0687		0.0996406		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112342306		G		GT		901		597		304		NA		33.7402885683		NA		33.7402885683		-19.654		0.602		957		3.0103		5.259		1		0.5		60		0.416		1.19		-2.203		0.998		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1106012546		G/GT		NA		GR11-20639_S43		NA		1068.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1166		0.2701		0.0425		3.00E-04		0.0554		0.0557		0.0667		0.0407		0.289		NA		0.0467

		GR11-20639		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		489		420		69		NA		14.1104294479		NA		14.1104294479		-13.078		0.749		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.11		0.93		0.184		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		485012802		G/A		NA		GR11-20639_S43		rs201898708		456.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR11-20639		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		743		583		160		NA		21.534320323		NA		21.534320323		1.873		0.883		758		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.989		1.6		1.582		0.07		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1227014716		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		1189.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-20639		TP53		intronic		NA		NA		rs201930255		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7577478		G		C		512		447		65		NA		12.6953125		NA		12.6953125		-4.393		0.782		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.852		0.55		-0.597		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		310011890		G/C		NA		GR11-20639_S43		rs201930255		281.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001		NA

		GR11-20639		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		516		3		513		NA		99.4186046512		NA		99.4186046512		-0.983		-0.695		519		3.0103		0		2		1		60		-0.513		26.26		-1.103		9.712		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1357914650		C/C		NA		GR11-20639_S43		rs1042522		13550.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR11-20639		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		115		40		75		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		-0.569		-0.019		117		3.0103		0		1		0.5		60		-0.965		9.99		-6.705		1.227		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11860724		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		1148.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		186		97		89		NA		47.8494623656		NA		47.8494623656		0.869		-0.086		187		3.0103		0		1		0.5		60		-0.476		8.03		7.822		0.501		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		153002260		GT/G		NA		GR11-20639_S43		NA		1492.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		345		203		142		NA		41.1594202899		NA		41.1594202899		0.442		0.733		378		3.0103		5.453		1		0.5		60		1.047		3.95		-2.346		2.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		140004130		AT/A		NA		GR11-20639_S43		NA		1362.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR11-20639		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		421		55		134		232		31.8289786223		55.106888361		86.9358669834		0.342		-0.163		427		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.757		11.83		-0.144		3.778		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01726475458768E+18		C/CT		NA		GR11-20639_S43		NA		4979.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-20639		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		440		360		80		NA		18.1818181818		NA		18.1818181818		3.396		0.224		441		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.63		0.34		0.214		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18608539		TA/T		NA		GR11-20639_S43		NA		148.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		485		368		117		NA		24.1237113402		NA		24.1237113402		0.064		0.777		487		3.0103		0		1		0.5		60		-1.078		1.03		0.416		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		53608009		GT/G		NA		GR11-20639_S43		NA		498.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-20639		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		191		119		72		NA		37.6963350785		NA		37.6963350785		-4.205		-1.472		216		3.0103		8.767		1		0.5		59.89		0.185		3.07		0.318		0.242		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62301920		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		585.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-20639		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0033		0.00503311		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200307		GT		G		469		224		245		NA		52.2388059701		NA		52.2388059701		1.062		-2.021		1003		3.0103		6.451		1		0.5		60		-0.14		20.32		-1.433		2.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		956808404		GT/G		NA		GR11-20639_S43		NA		9530.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0115		0.0012		8.00E-04		0		0.0091		0.0048		0.0051		4.00E-04		NA		NA		0.0222

		GR11-20639		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		412		278		134		NA		32.5242718447		NA		32.5242718447		0.355		-1.505		419		3.0103		0		1		0.5		60		0.372		1.84		0.127		0.193		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		79405296		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		756.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-20639		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		115		76		39		NA		33.9130434783		NA		33.9130434783		6.757		0.643		615		3.0103		106.452		1		0.5		59.98		-0.643		4.3		6.407		7.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		53201766		TA/T		NA		GR11-20639_S43		NA		494.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		453		359		94		NA		20.7505518764		NA		20.7505518764		1.071		0.867		455		3.0103		0		1		0.5		60		-0.352		1.28		-12.945		0.067		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61708529		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		579.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CSF3R		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1p34.3		chr1		36932817		T		TC		52		45		7		NA		13.4615384615		NA		13.4615384615		-2.413		0.268		52		3.0103		0		1		0.5		60		0.59		0.76		-0.536		0.03		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		77		0/1		7701194		T/TC		NA		GR12-04794_S76		NA		39.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25463382		G		GT		150		134		16		NA		10.6666666667		NA		10.6666666667		-2.213		-0.125		151		3.0103		0		1		0.5		60		0.137		1.52		-6.53		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26607379		G/GT		NA		GR12-04794_S76		NA		228.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25463385		C		G		150		134		16		NA		10.6666666667		NA		10.6666666667		1.61		-0.642		151		3.0103		0		1		0.5		60		0.679		1.6		-6.53		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26807372		C/G		NA		GR12-04794_S76		NA		239.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25463389		G		GA		150		134		16		NA		10.6666666667		NA		10.6666666667		1.744		-0.192		151		3.0103		0		1		0.5		60		1.653		1.54		-6.53		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26807372		G/GA		NA		GR12-04794_S76		NA		230.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25464411		G		C		416		368		48		NA		11.5384615385		NA		11.5384615385		10.773		-0.122		417		3.0103		0		1		0.5		60		-0.802		0.11		0.616		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		76		0/1		7607517		G/C		NA		GR12-04794_S76		NA		47.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25468868		G		GT		240		212		28		NA		11.6666666667		NA		11.6666666667		0.726		-0.447		240		3.0103		0		1		0.5		60		-0.207		0.34		0.456		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11905781		G/GT		NA		GR12-04794_S76		NA		81.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25497787		G		C		89		74		15		NA		16.8539325843		NA		16.8539325843		-0.016		-0.751		90		3.0103		0		1		0.5		60		0.06		1.6		-1.814		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		17101877		G/C		NA		GR12-04794_S76		NA		142.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		258		119		139		NA		53.8759689922		NA		53.8759689922		2.963		0.579		262		3.0103		0		1		0.5		60		-0.524		6.62		3.688		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		174502291		GA/G		NA		GR12-04794_S76		NA		1707.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR12-04794		CBLB		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q13.11		chr3		105439142		T		A		64		53		11		NA		17.1875		NA		17.1875		4.217		1.584		64		3.0103		0		1		0.5		60		-1.014		1.79		-0.018		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14301451		T/A		NA		GR12-04794_S76		NA		114.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1049		488		561		NA		53.4795042898		NA		53.4795042898		-25.347		-1.111		1058		3.0103		581.429		1		0.5		60		-1.038		12.87		27.226		9.062		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		13531012091		A/G		NA		GR12-04794_S76		rs2454206		13502.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR12-04794		NPM1		intronic		NA		NA		NA		0.088		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		C		CT		354		206		148		NA		41.8079096045		NA		41.8079096045		0.627		1.298		357		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.772		5.57		-0.742		0.621		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		201001942		C/CT		NA		GR12-04794_S76		NA		1972.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0987		0.0853		0.0574		0.0673		0.086		0.0868		0.1137		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		439		268		171		NA		38.9521640091		NA		38.9521640091		0.787		-0.76		443		3.0103		0		1		0.5		60		1.852		5.66		1.76		0.374		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		252203148		G/GT		NA		GR12-04794_S76		NA		2484.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR12-04794		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		388		234		154		NA		39.6907216495		NA		39.6907216495		2.537		1.501		393		3.0103		0		1		0.5		60		-1.168		5.78		0.59		0.455		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		227903572		A/AT		NA		GR12-04794_S76		NA		2241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR12-04794		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202543:exon24:c.4190delC:p.A1397fs,CUX1:NM_181552:exon24:c.4157delC:p.A1386fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101891960		GC		G		91		74		17		NA		18.6813186813		NA		18.6813186813		0.611		0.245		91		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		2.73		2.114		0.684		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28602329		GC/G		NA		GR12-04794_S76		NA		248.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202544:exon18:c.T1696C:p.F566L,CUX1:NM_001202545:exon18:c.T1606C:p.F536L,CUX1:NM_001202546:exon18:c.T1627C:p.F543L,CUX1:NM_001913:exon19:c.T1744C:p.F582L,CUX1:NM_181500:exon19:c.T1738C:p.F580L		NA		8.33E-06		NA		NA		0		D		0.985		D		0.901		P		7q22.1		chr7		101923392		T		C		54		45		9		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-4.271		0.186		54		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		1.16		-0.116		0.046		NA		NA		0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598		91		0/1		9101184		T/C		NA		GR12-04794_S76		NA		62.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.68E-05		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		intronic		NA		NA		NA		3.44E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101924198		C		T		195		170		25		NA		12.8205128205		NA		12.8205128205		0.169		0.29		196		3.0103		0		1		0.5		60		-0.093		0.24		0.158		0.683		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		75		0/1		7503973		C/T		NA		GR12-04794_S76		NA		46.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		5.00E-04		0		0		0		0		NA		0.002		NA

		GR12-04794		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		219		132		87		NA		39.7260273973		NA		39.7260273973		2.001		-1.687		220		3.0103		0		1		0.5		60		-0.863		4.16		11.116		0.339		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94802558		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		910.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR12-04794		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		266		221		45		NA		16.9172932331		NA		16.9172932331		7.487		0.102		268		3.0103		0		1		0.5		60		-1.818		1.25		-10.459		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37107526		TC/T		NA		GR12-04794_S76		NA		333.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CDKN2A		UTR3		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974456		A		C		173		145		28		NA		16.1849710983		NA		16.1849710983		-6.712		-0.291		174		3.0103		0		1		0.5		60		-0.163		1.36		0.563		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26303721		A/C		NA		GR12-04794_S76		NA		234.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_058197:c.*20T>G		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_001195132:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_058197:exon1:c.T146C:p.I49T		rs199907548		4.00E-04		0.000199681		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.993		D		9p21.3		chr9		21974681		A		G		227		186		41		NA		18.0616740088		NA		18.0616740088		-8.132		-0.296		228		3.0103		243.447		1		0.5		60		1.465		2.17		2.111		7.475		NA		NA		1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101		99		0/1		52105002		A/G		NA		GR12-04794_S76		rs199907548		492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0046		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		PTEN		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q23.31		chr10		89692767		C		CCCAGGTAGATGTCAGAGTGATGAAA		171		135		36		NA		21.0526315789		NA		21.0526315789		-8.8		1.336		172		3.0103		140.272		1		0.5		60		-0.623		4		-9.209		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72108186		C/CCCAGGTAGATGTCAGAGTGATGAAA		NA		GR12-04794_S76		NA		683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		232		26		206		NA		88.7931034483		NA		88.7931034483		1.307		0.398		240		3.0103		0		1		0.5		60		-2.247		1.27		1.323		4.091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3220896		T/C		NA		GR12-04794_S76		NA		293.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_005343:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_176795:exon2:c.T23A:p.V8E		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		11p15.5		chr11		534300		A		T		140		117		23		NA		16.4285714286		NA		16.4285714286		0.112		-1.996		140		3.0103		5.869		1		0.5		60.31		-1.282		4.03		-0.9		0.47		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295		99		0/1		59204701		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		563.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_005343:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_176795:exon2:c.T2A:p.M1K		NA		NA		NA		NA		0		D		0.993		D		0.956		D		11p15.5		chr11		534321		A		T		154		131		23		NA		14.9350649351		NA		14.9350649351		-0.71		0.679		155		3.0103		1.851		1		0.5		60.28		-0.877		3.39		0.385		0.637		0		D		1		D		NA		NA		-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295		99		0/1		55104991		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0561102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11p15.5		chr11		534409		GCCCAGC		G		73		19		54		NA		73.9726027397		NA		73.9726027397		-1.188		-0.371		73		3.0103		0		1		0.5		60.59		-0.371		17.01		-3.74		2.147		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12790525		GCCCAGC/G		NA		GR12-04794_S76		NA		1241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0061		0.002		0.0984

		GR12-04794		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		710		573		137		NA		19.2957746479		NA		19.2957746479		0.751		1.353		737		3.0103		0		1		0.5		60		0.738		0.98		0.519		0.915		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		732014130		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		694.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR12-04794		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		205		74		131		NA		63.9024390244		NA		63.9024390244		-11.567		-1.504		205		3.0103		0		1		0.5		60		0.006		12.57		-0.916		1.41		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		260501489		G/C		NA		GR12-04794_S76		rs1042522		2576.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR12-04794		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		285		51		234		NA		82.1052631579		NA		82.1052631579		-2.808		-0.042		285		3.0103		1.916		1		0.5		64.36		3.564		18.8		-0.778		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		539601222		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR12-04794_S76		NA		5358.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		136		118		18		NA		13.2352941176		NA		13.2352941176		6.817		-0.504		136		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		0.99		0.08		0.025		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16302334		G/A		NA		GR12-04794_S76		rs193110123		134.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR12-04794		RUNX1		exonic		frameshift_insertion		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001754:exon7:c.741dupC:p.N248fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36206770		T		TG		66		47		19		NA		28.7878787879		NA		28.7878787879		-0.042		1.997		66		3.0103		1.035		1		0.5		60		0.878		6.03		-3.47		0.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43501330		T/TG		NA		GR12-04794_S76		NA		397.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		114		49		65		NA		57.0175438596		NA		57.0175438596		0.704		-0.33		116		3.0103		0		1		0.5		60		0.213		7.18		-7.485		1.577		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85601016		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		818.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809046		TA		T		68		55		13		NA		19.1176470588		NA		19.1176470588		0.873		0.671		68		3.0103		0		1		0.5		60		0.156		2.44		-0.515		0.061		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20301734		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		165.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15821785		A		T		307		264		43		NA		14.006514658		NA		14.006514658		10.514		1.279		307		3.0103		0		1		0.5		60		0.307		1.26		-0.961		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41407031		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		385.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		182		81		101		NA		55.4945054945		NA		55.4945054945		1.183		-0.423		183		3.0103		0		1		0.5		60.06		0.349		8.97		9.151		0.914		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		166901580		GT/G		NA		GR12-04794_S76		NA		1631.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCOR		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39921380		A		AC		55		37		18		NA		32.7272727273		NA		32.7272727273		1.749		0.816		55		3.0103		0		1		0.5		60		0.135		8.32		1.336		0.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49501015		A/AC		NA		GR12-04794_S76		NA		457.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCOR		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39930414		TA		T		229		212		17		NA		7.423580786		NA		7.423580786		6.574		-1.399		230		3.0103		0		1		0.5		60		1.349		0.15		-6.425		0.172		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		72		0/1		7207830		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		34.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCOR		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39930416		GA		G		229		212		17		NA		7.423580786		NA		7.423580786		-0.127		0.42		230		3.0103		0		1		0.5		60		-0.63		0.15		-6.858		0.17		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		72		0/1		7207862		GA/G		NA		GR12-04794_S76		NA		34.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		244		163		81		NA		33.1967213115		NA		33.1967213115		-1.507		0.867		283		3.0103		17.194		1		0.5		60		1.732		2.72		-0.263		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70003590		AT/A		NA		GR12-04794_S76		NA		662.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR12-04794		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		430		60		115		255		26.7441860465		59.3023255814		86.0465116279		-3.289		-0.304		437		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.128		19.43		-1.449		4.926		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.39450076254755E+18		C/CT		NA		GR12-04794_S76		NA		8356.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		GR12-04794		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		369		276		93		NA		25.2032520325		NA		25.2032520325		2.929		-0.665		369		3.0103		0		1		0.5		60		-0.346		1.18		0.328		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47305716		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		435.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0895		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		G		GT		453		372		81		NA		17.880794702		NA		17.880794702		1.104		0.341		454		3.0103		0		1		0.5		60		2.526		1.12		0.227		0.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		54505799		G/GT		NA		GR12-04794_S76		NA		507.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0837		0.0927		0.1508		0.0948		0.0323		0.0851		0.0612		0.0842		NA		NA		NA

		GR12-04794		ATRX		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq21.1		chrX		76940583		TA		T		171		156		15		NA		8.7719298246		NA		8.7719298246		0.663		-0.123		171		3.0103		0		1		0.5		60		0.636		0.48		-6.157		0.01		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11904719		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		81.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		splicing		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123159688		A		ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		440		384		56		NA		12.7272727273		NA		12.7272727273		-12.026		-1.312		440		3.0103		123		1		0.5		60		0.682		1.28		-12.089		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		601021693		A/ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		GR12-04794_S76		NA		563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_001042749:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001282418:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042750:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042751:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_006603:exon3:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		120		69		51		NA		42.5		NA		42.5		-2.804		0.328		130		3.0103		6.827		1		0.5		60		-0.852		3.31		-0.76		0.194		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43401202		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		396.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195805		A		T		73		62		11		NA		15.0684931507		NA		15.0684931507		-2.429		0.054		76		3.0103		0		1		0.5		60		-0.409		2.64		0.039		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22101872		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		192.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		73		62		11		NA		15.0684931507		NA		15.0684931507		-4.526		0.285		75		3.0103		0		1		0.5		60		-0.023		2.46		-2.074		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21702338		GAAACAAT/G		NA		GR12-04794_S76		NA		179.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		73		62		11		NA		15.0684931507		NA		15.0684931507		-3.847		-0.146		75		3.0103		0		1		0.5		60		0.332		2.63		-0.301		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22002331		G/C		NA		GR12-04794_S76		NA		191.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		373		215		158		NA		42.3592493298		NA		42.3592493298		1.283		-0.866		376		3.0103		0		1		0.5		60		1.132		2.96		-0.557		0.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114003523		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		1102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCORL1		exonic		nonframeshift_insertion		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP,BCORL1:NM_021946:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129147689		T		TAGCACCTGTCCC		70		60		10		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		0.327		0.931		70		3.0103		0		1		0.5		60		-0.176		1.2		-5.043		0.518		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12103102		T/TAGCACCTGTCCC		NA		GR12-04794_S76		NA		83.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		105		70		35		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		4.778		-0.045		421		3.0103		63.028		1		0.5		59.94		-1.529		2.85		4.291		6.593		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33601778		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		298.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		238		163		75		NA		31.512605042		NA		31.512605042		1.942		-0.039		241		3.0103		0		1		0.5		60		-1.125		2.56		-10.313		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64703106		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		609.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		233		120		113		NA		48.4978540773		NA		48.4978540773		4.227		0.329		239		3.0103		4.522		1		0.5		60		-0.415		7.42		4.051		0.419		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		176502111		GA/G		NA		GR12-06743_S45		NA		1727.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR12-06743		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		59		35		24		NA		40.6779661017		NA		40.6779661017		5.578		0.162		60		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		8.79		0.023		0.394		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		54701078		C/T		NA		GR12-06743_S45		rs2335052		518.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR12-06743		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		429		264		165		NA		38.4615384615		NA		38.4615384615		0.262		-0.198		429		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.731		3.27		1.531		0.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		144004092		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		1402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR12-06743		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		831		679		152		NA		18.2912154031		NA		18.2912154031		10.601		1.264		836		3.0103		0		1		0.5		60		-0.591		1.09		-16.547		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		941015394		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		903.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR12-06743		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		564		13		69		482		12.2340425532		85.4609929078		97.695035461		1.26		-0.621		569		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.769		28.97		0.608		7.386		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.64E+22		TC/TTC		NA		GR12-06743_S45		rs10638510		16337.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR12-06743		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		438		137		301		NA		68.7214611872		NA		68.7214611872		0.569		1.884		444		3.0103		0		1		0.5		60		0.283		12.4		0.07		1.731		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		547001157		G/GT		NA		GR12-06743_S45		NA		5432.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR12-06743		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00299521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		AT		A		830		638		192		NA		23.1325301205		NA		23.1325301205		-9.611		-0.591		836		3.0103		0		1		0.5		60		0.95		2.18		-17.61		0.106		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1850014352		AT/A		NA		GR12-06743_S45		NA		1812.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		0.0119		NA

		GR12-06743		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		506		447		59		NA		11.6600790514		NA		11.6600790514		-11.778		0.397		508		3.0103		0		1		0.5		60		-1.517		0.24		0.194		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		149012364		T/C		NA		GR12-06743_S45		rs201338384		120.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR12-06743		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		672		521		151		NA		22.4702380952		NA		22.4702380952		4.622		0.61		674		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.921		1.32		15.556		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		921012243		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		883.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR12-06743		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		285		152		133		NA		46.6666666667		NA		46.6666666667		1.083		0.849		287		3.0103		0		1		0.5		60.04		1.134		4.08		-1.255		0.414		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		120002525		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		1162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR12-06743		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		466		389		77		NA		16.5236051502		NA		16.5236051502		2.311		1.375		469		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.155		0.26		0.846		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15809558		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		120.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		620		533		87		NA		14.0322580645		NA		14.0322580645		10.339		-0.002		621		3.0103		0		1		0.5		60		0.148		0.59		-13.915		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		400016377		TC/T		NA		GR12-06743_S45		NA		362.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		620		521		99		NA		15.9677419355		NA		15.9677419355		15.746		-1.689		621		3.0103		0		1		0.5		60		1.168		0.65		4.743		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		431011930		C/T		NA		GR12-06743_S45		rs200592135		402.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		501		390		111		NA		22.1556886228		NA		22.1556886228		1.523		0.771		502		3.0103		0		1		0.5		60		0.417		5.61		-0.023		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2849011699		G/GAT		NA		GR12-06743_S45		NA		2811.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		413		338		75		NA		18.1598062954		NA		18.1598062954		0.317		-0.539		417		3.0103		0		1		0.5		60		-0.236		0.39		0.046		0.052		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19707015		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		159.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		931		568		363		NA		38.9903329753		NA		38.9903329753		7.909		-0.6		941		3.0103		2.527		1		0.5		60		-0.037		8.56		3.442		0.513		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7995013615		G/T		NA		GR12-06743_S45		rs77375493		7966.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR12-06743		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		453		376		77		NA		16.9977924945		NA		16.9977924945		13.831		-0.992		453		3.0103		0		1		0.5		60		0.806		1.9		-0.147		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88807990		G/A		NA		GR12-06743_S45		rs112582298		859.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR12-06743		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		119		58		61		NA		51.2605042017		NA		51.2605042017		-6.733		0.896		464		3.0103		0		1		0.5		60		0.125		2.07		-1.869		0.744		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		27502100		T/C		NA		GR12-06743_S45		NA		246.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		1080		695		385		NA		35.6481481481		NA		35.6481481481		1.642		1.853		1086		3.0103		0		1		0.5		60		0.084		4.25		-1.1		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4625014739		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		4587.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR12-06743		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		510		2		508		NA		99.6078431373		NA		99.6078431373		0.382		-1.195		510		3.0103		0		2		1		60		-0.589		27.25		-0.041		8.878		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1392415010		C/C		NA		GR12-06743_S45		rs1042522		13895.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR12-06743		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		499		444		55		NA		11.0220440882		NA		11.0220440882		12.104		-0.071		499		3.0103		0		1		0.5		60		0.202		0.44		1.187		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25008791		G/A		NA		GR12-06743_S45		rs193110123		221.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR12-06743		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2422delC:p.P808fs		NA		1.66E-05		NA		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022936		TC		T		1082		889		193		NA		17.8373382625		NA		17.8373382625		14.449		-0.06		1090		3.0103		129.748		1		0.5		60		0.254		2.17		16.406		6.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2390028726		TC/T		NA		GR12-06743_S45		NA		2352.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.01E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C587T:p.T196I		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		0.999		D		21q22.12		chr21		36231797		G		A		487		245		242		NA		49.6919917864		NA		49.6919917864		-18.404		1.431		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.992		11.06		-0.59		0.681		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072		99		0/1		541406230		G/A		NA		GR12-06743_S45		NA		5385.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		182		83		99		NA		54.3956043956		NA		54.3956043956		0.972		1.001		192		3.0103		0		1		0.5		60		1.359		7.51		-9.854		0.643		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		140401711		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		1366.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		317		175		NA		35.5691056911		NA		35.5691056911		-17.918		0.667		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.127		5.11		-0.162		0.073		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		254008511		T/G		NA		GR12-06743_S45		NA		2511.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		159		78		81		NA		50.9433962264		NA		50.9433962264		-0.139		-0.097		160		3.0103		0		1		0.5		59.86		0.215		8.26		9.261		0.605		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		135001846		GT/G		NA		GR12-06743_S45		NA		1312.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44733310		G		C		324		0		324		NA		100		NA		100		NA		NA		325		3.0103		0		2		1		60		NA		31.02		NA		11.568		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		100799710		C/C		NA		GR12-06743_S45		NA		10050.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		335		211		124		NA		37.0149253731		NA		37.0149253731		0.286		-0.603		345		3.0103		10.133		1		0.5		60		-0.605		3.23		0.92		2.744		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112004275		AT/A		NA		GR12-06743_S45		NA		1082.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		61		159		215		36.5517241379		49.4252873563		85.9770114943		2.439		-0.666		437		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.329		12.68		-1.014		3.594		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.55E+20		C/CT		NA		GR12-06743_S45		NA		5516.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		433		338		95		NA		21.9399538106		NA		21.9399538106		0.231		-1.858		435		3.0103		0		1		0.5		60		-1.284		0.87		-1.215		0.061		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41207412		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		374.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		482		378		104		NA		21.5767634855		NA		21.5767634855		1.423		-0.859		482		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.255		0.75		-0.315		0.254		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40108114		GT/G		NA		GR12-06743_S45		NA		363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR12-06743		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		195		99		96		NA		49.2307692308		NA		49.2307692308		-4.487		-0.945		202		3.0103		12.386		1		0.5		60.05		1.034		4.7		0.285		0.212		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95401838		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		916.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR12-06743		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		385		225		160		NA		41.5584415584		NA		41.5584415584		0.867		-0.52		391		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.491		3.87		-0.463		0.382		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		152603540		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		1488.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR12-06743		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		108		70		38		NA		35.1851851852		NA		35.1851851852		4.07		-0.278		579		3.0103		72.595		1		0.5		60		0.735		3.92		4.306		3.896		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46101544		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		423.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		303		228		75		NA		24.7524752475		NA		24.7524752475		0.445		2.085		303		3.0103		0		1		0.5		60		0.72		2.23		-11.092		0.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71404174		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		676.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		554		468		86		NA		15.523465704		NA		15.523465704		-3.276		-1.916		555		3.0103		0		1		0.5		60		-0.953		0.36		-12.796		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		237011672		GT/G		NA		GR12-06743_S45		NA		199.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR13-12872		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		279		167		112		NA		40.1433691756		NA		40.1433691756		5.5		-1.573		281		3.0103		0.489		1		0.5		59.92		-0.733		5.51		4.084		0.644		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157403254		GA/G		NA		GR13-12872_S21		NA		1536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR13-12872		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		6.646		0.126		60		3.0103		0		1		0.5		60		-0.392		12.1		0.584		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		75401092		C/T		NA		GR13-12872_S21		rs2335052		725.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR13-12872		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1046		553		493		NA		47.1319311663		NA		47.1319311663		6.861		-1.394		1059		3.0103		1.733		1		0.5		59.99		-0.493		10.71		0.921		0.817		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11231012489		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs367758008		11202.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		GR13-12872		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		444		164		280		NA		63.0630630631		NA		63.0630630631		1.614		-2.184		449		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.818		5.84		-1.129		1.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		263202479		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		2594.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR13-12872		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		710		598		112		NA		15.7746478873		NA		15.7746478873		1.714		1.984		712		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.36		0.27		-14.723		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		230015242		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		192.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR13-12872		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		GT		G		490		375		115		NA		23.4693877551		NA		23.4693877551		-0.747		1.092		491		3.0103		0		1		0.5		60		-0.613		0.63		0.848		0.099		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34607667		GT/G		NA		GR13-12872_S21		NA		308.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.017		0.0065		0.0051		0.0269		0.0038		0.0066		0.0067		0.0113		NA		NA		NA

		GR13-12872		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		69		6		63		NA		91.3043478261		NA		91.3043478261		-2.308		0.028		75		3.0103		0		1		0.5		59.68		1.966		22.55		-0.085		3.545		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		79		1-Jan		1327790		T/T		NA		GR13-12872_S21		NA		1555.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		GR13-12872		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		598		252		346		NA		57.8595317726		NA		57.8595317726		-0.323		-0.135		603		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.651		7.52		17.141		0.973		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		453504567		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		4497.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR13-12872		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		326		202		124		NA		38.036809816		NA		38.036809816		-0.403		0.479		329		3.0103		0		1		0.5		60		0.086		2.52		-0.217		0.212		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85803888		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		820.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR13-12872		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		676		534		142		NA		21.0059171598		NA		21.0059171598		15.17		-0.521		679		3.0103		0		1		0.5		59.98		2.481		2.93		-17.555		0.069		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2016016752		TC/T		NA		GR13-12872_S21		NA		1978.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		674		545		129		NA		19.1394658754		NA		19.1394658754		17.38		0.311		679		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.159		2.33		6.454		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1597012656		C/T		NA		GR13-12872_S21		rs200592135		1568.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR13-12872		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		390		289		101		NA		25.8974358974		NA		25.8974358974		-1.956		-0.215		392		3.0103		0		1		0.5		60		-0.668		7.05		0.802		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		278808406		G/GAT		NA		GR13-12872_S21		NA		2750.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		467		379		88		NA		18.8436830835		NA		18.8436830835		-2.492		0.104		469		3.0103		0		1		0.5		60		-0.735		0.09		1.181		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		79		0/1		7908380		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		41.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR13-12872		CDKN2A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968782		T		C		1005		494		511		NA		50.8457711443		NA		50.8457711443		-13.197		1.253		1011		3.0103		1.742		1		0.5		60		-0.319		9.93		1.301		0.569		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10011010322		T/C		NA		GR13-12872_S21		NA		9982.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_058197:exon1:c.C302T:p.P101L		rs75256133		1.00E-04		0.00199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974525		G		A		401		221		180		NA		44.8877805486		NA		44.8877805486		16.606		-0.19		403		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		11.51		-1.143		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		464205383		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs75256133		4613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.0019		0		0		0		0		NA		0.0099		NA

		GR13-12872		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		494		420		74		NA		14.979757085		NA		14.979757085		-13.403		0.546		495		3.0103		0		1		0.5		60		-0.695		1.03		-1.842		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		539012431		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs201898708		510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR13-12872		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		819		612		207		NA		25.2747252747		NA		25.2747252747		6.969		-2.124		825		3.0103		0		1		0.5		60		0.237		2.51		0.922		0.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2092015053		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		2054.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR13-12872		ETV6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		11803150		G		A		970		482		488		NA		50.3092783505		NA		50.3092783505		-0.699		0.606		973		3.0103		0.516		1		0.5		60		-0.729		10.56		-0.267		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1027309864		G/A		NA		GR13-12872_S21		NA		10244.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		KRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p12.1		chr12		25398387		A		G		505		235		270		NA		53.4653465347		NA		53.4653465347		-17.697		0.373		508		3.0103		0		1		0.5		60		0.313		12.33		-0.151		0.841		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		625405710		A/G		NA		GR13-12872_S21		NA		6225.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		359		175		184		NA		51.2534818942		NA		51.2534818942		-14.826		-0.237		360		3.0103		0		1		0.5		60		-1.944		9.02		2.523		0.744		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		326803754		G/C		NA		GR13-12872_S21		rs1042522		3239.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR13-12872		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G1954A:p.G652S		rs3746609		0.0189		0.0171725		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.653		T		0.444		B		0.035		B		20q11.21		chr20		31022469		G		A		821		622		199		NA		24.2387332521		NA		24.2387332521		18.832		-0.359		825		3.0103		156.778		1		0.5		60		-0.233		4.51		14.18		8.379		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434		99		0/1		3733014268		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs3746609		3704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.002		0.0015		0.1023		0.072		0.0133		0.0051		0.024		0.0027		0.003		0.0585		0.005

		GR13-12872		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001754:exon7:c.G710A:p.R237K		NA		NA		NA		ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.022		D		0.996		D		0.987		D		21q22.12		chr21		36206802		C		T		657		325		332		NA		50.5327245053		NA		50.5327245053		-0.984		0.008		662		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.872		10.03		-2.387		0.759		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251		99		0/1		662006582		C/T		NA		GR13-12872_S21		NA		6591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		149		77		72		NA		48.322147651		NA		48.322147651		0.292		-0.245		156		3.0103		0		1		0.5		60.14		1.285		7.72		-8.5		0.5		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118701602		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		251		135		116		NA		46.2151394422		NA		46.2151394422		1.519		0.22		252		3.0103		0		1		0.5		60.09		-0.337		8.13		11.841		0.531		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		207802924		GT/G		NA		GR13-12872_S21		NA		2040.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		446		70		117		259		26.2331838565		58.0717488789		84.3049327354		0.023		0.319		449		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		-0.266		18.35		-1.551		5.579		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.22350666529683E+18		C/CT		NA		GR13-12872_S21		NA		8185.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		GR13-12872		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		428		319		109		NA		25.4672897196		NA		25.4672897196		-0.98		-1.122		430		3.0103		0		1		0.5		60		-0.701		1.45		-0.31		0.096		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65607472		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		618.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		472		355		117		NA		24.7881355932		NA		24.7881355932		-0.292		0.014		475		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.332		0.77		-1.136		0.102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40107663		GT/G		NA		GR13-12872_S21		NA		363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR13-12872		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		248		124		124		NA		50		NA		50		-4.796		0.533		260		3.0103		5.062		1		0.5		60.02		0.404		6.06		1.455		0.431		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		153901820		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		1501.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR13-12872		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		400		272		128		NA		32		NA		32		1.141		0.863		405		3.0103		0		1		0.5		60		-0.165		1.38		-0.001		0.18		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58905122		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		551.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR13-12872		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		112		54		58		NA		51.7857142857		NA		51.7857142857		5.623		-0.691		614		3.0103		87.061		1		0.5		60		-1.807		7.77		6.675		6.272		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		90801111		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		870.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		382		276		106		NA		27.7486910995		NA		27.7486910995		5.899		0.341		382		3.0103		0		1		0.5		60		-0.674		2.86		-13.562		0.137		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		113005609		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		1092.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		448		310		138		NA		30.8035714286		NA		30.8035714286		2.56		-1.038		474		3.0103		0		1		0.5		60		-0.923		2.41		3.816		0.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111506312		GA/G		NA		GR13-14616_S69		NA		1077.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR13-14616		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		350		227		123		NA		35.1428571429		NA		35.1428571429		0.208		-0.022		351		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.624		2.25		1.694		0.249		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82403979		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		786.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR13-14616		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		437		5		55		377		12.585812357		86.2700228833		98.8558352403		2.001		0.643		440		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.17		1.619		28.15		0.328		8.454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		85		2-Jan		1.23419655936012E+19		TC/TTC		NA		GR13-14616_S69		rs10638510		12303.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR13-14616		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		466		296		170		NA		36.4806866953		NA		36.4806866953		-0.156		-0.597		467		3.0103		4.223		1		0.5		60		-1.051		4.69		0.514		0.088		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		222403524		G/GT		NA		GR13-14616_S69		NA		2186.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR13-14616		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		442		224		218		NA		49.3212669683		NA		49.3212669683		0.225		-0.461		442		3.0103		0		1		0.5		60.05		1.121		14.45		-1.202		0.666		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		642206023		A/AG		NA		GR13-14616_S69		NA		6384.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		GR13-14616		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		695		134		561		NA		80.7194244604		NA		80.7194244604		1.489		1.406		699		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.225		17.5		-2.001		2.92		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122000981		A/AT		NA		GR13-14616_S69		NA		12162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR13-14616		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		81		12		69		NA		85.1851851852		NA		85.1851851852		-1.734		-0.578		81		3.0103		0		1		0.5		60		0.867		14.77		1.445		4.977		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		9881180		T/T		NA		GR13-14616_S69		NA		1196.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		496		432		64		NA		12.9032258065		NA		12.9032258065		-12.512		0.216		500		3.0103		0		1		0.5		60		1.107		0.96		0.433		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		506011267		T/C		NA		GR13-14616_S69		rs201338384		477.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR13-14616		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		481		247		234		NA		48.6486486486		NA		48.6486486486		18.108		-0.464		485		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.079		12.85		0.729		0.641		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		620906112		C/G		NA		GR13-14616_S69		rs2302427		6180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR13-14616		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		579		47		532		NA		91.8825561313		NA		91.8825561313		-0.057		-0.832		584		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.182		18.13		8.343		4.786		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		104536000		T/T		NA		GR13-14616_S69		NA		10499.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR13-14616		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		206		122		84		NA		40.7766990291		NA		40.7766990291		1.95		-0.547		209		3.0103		0		1		0.5		60		-0.028		3.2		-1.198		0.32		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69702199		TA/T		NA		GR13-14616_S69		NA		659.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR13-14616		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		647		541		106		NA		16.3833075734		NA		16.3833075734		8.773		-0.092		650		3.0103		0		1		0.5		60		-0.442		1.44		-15.159		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		969016976		TC/T		NA		GR13-14616_S69		NA		931.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		644		516		128		NA		19.8757763975		NA		19.8757763975		16.843		0.391		650		3.0103		0		1		0.5		60		0.344		2.29		7.752		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1501011229		C/T		NA		GR13-14616_S69		rs200592135		1472.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR13-14616		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		498		386		112		NA		22.4899598394		NA		22.4899598394		2.29		1.118		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.085		5.66		0.487		0.082		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2856011341		G/GAT		NA		GR13-14616_S69		NA		2818.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		452		363		89		NA		19.6902654867		NA		19.6902654867		-1.103		0.991		453		3.0103		0		1		0.5		60		-0.945		0.31		0.15		0.064		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		17807769		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		140.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR13-14616		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		249		210		39		NA		15.6626506024		NA		15.6626506024		9.912		0.379		251		3.0103		0		1		0.5		60		-1.618		1.73		0.084		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45904404		G/A		NA		GR13-14616_S69		rs112582298		430.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR13-14616		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		504		441		63		NA		12.5		NA		12.5		-12.342		0.695		505		3.0103		0		1		0.5		60		-0.814		0.37		-0.856		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		215013266		G/A		NA		GR13-14616_S69		rs201898708		186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR13-14616		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		708		580		128		NA		18.0790960452		NA		18.0790960452		2.677		-1.893		718		3.0103		0		1		0.5		60		1.503		0.94		-0.396		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		705014479		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		667.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR13-14616		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		354		0		354		NA		100		NA		100		NA		NA		358		3.0103		0		2		1		60		NA		26.34		NA		11.744		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		935410570		C/C		NA		GR13-14616_S69		rs1042522		9325.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR13-14616		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		118		54		64		NA		54.2372881356		NA		54.2372881356		0.221		1.002		123		3.0103		0		1		0.5		60.09		0.044		7.96		-8.579		0.637		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97601005		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		938.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		253		122		131		NA		51.7786561265		NA		51.7786561265		3.087		1.078		254		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.511		9.09		12.483		0.693		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		233602664		GT/G		NA		GR13-14616_S69		NA		2298.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		328		190		138		NA		42.0731707317		NA		42.0731707317		2.197		1.202		357		3.0103		8.322		1		0.5		59.98		-2.016		3.82		0.512		2.231		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129004087		AT/A		NA		GR13-14616_S69		NA		1252.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		43		260		132		59.7701149425		30.3448275862		90.1149425287		-1.57		-0.126		437		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.327		13.85		-3.567		4.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		6.06E+20		C/CT		NA		GR13-14616_S69		NA		6022.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		441		322		119		NA		26.9841269841		NA		26.9841269841		-2.461		-0.269		446		3.0103		0		1		0.5		60		-0.125		1.77		0.451		0.116		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81607079		TA/T		NA		GR13-14616_S69		NA		778.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938661		AAG		A		424		200		224		NA		52.8301886792		NA		52.8301886792		-16.018		-0.361		424		3.0103		0		1		0.5		60		-1.074		20.13		-0.548		0.812		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		857408529		AAG/A		NA		GR13-14616_S69		NA		8536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		490		381		109		NA		22.2448979592		NA		22.2448979592		0.616		-0.205		491		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.631		0.6		-0.937		0.552		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		32907676		GT/G		NA		GR13-14616_S69		NA		291.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		237		132		105		NA		44.3037974684		NA		44.3037974684		-1.925		0.171		248		3.0103		29.476		1		0.5		60		0.783		4.66		-0.807		0.113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114102100		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		1103.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195809		A		T		387		217		170		NA		43.9276485788		NA		43.9276485788		5.318		-0.934		387		3.0103		0		1		0.5		60		-0.886		6.48		0.567		0.48		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		253503811		A/T		NA		GR13-14616_S69		NA		2506.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195810		A		T		387		217		170		NA		43.9276485788		NA		43.9276485788		6.537		0.572		387		3.0103		0		1		0.5		60		0.04		6.48		0.147		0.48		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		253503811		A/T		NA		GR13-14616_S69		NA		2506.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195812		A		T		387		217		170		NA		43.9276485788		NA		43.9276485788		6.349		0.658		387		3.0103		0		1		0.5		60		0.554		6.48		1.947		0.48		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		253503811		A/T		NA		GR13-14616_S69		NA		2506.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		391		250		141		NA		36.0613810742		NA		36.0613810742		0.542		1.337		394		3.0103		0		1		0.5		60		-1.272		1.99		0.158		0.246		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81604354		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		778.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR13-14616		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		90		58		32		NA		35.5555555556		NA		35.5555555556		6.195		-1.539		584		3.0103		103.31		1		0.5		60		-1.256		4.14		5.358		6.516		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41001170		TA/T		NA		GR13-14616_S69		NA		372.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		406		293		113		NA		27.8325123153		NA		27.8325123153		4.822		-0.19		410		3.0103		0		1		0.5		60		-1.179		2.92		-14.111		0.134		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122405468		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		1186.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		331		210		121		NA		36.5558912387		NA		36.5558912387		4.7		-1.442		335		3.0103		5.564		1		0.5		60		-0.158		3.72		3.646		0.42		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		126704121		GA/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1229.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR14-02215		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1115		818		297		NA		26.6367713004		NA		26.6367713004		-23.871		0.394		1126		3.0103		163.805		1		0.5		60		0.417		4.89		15.107		9.184		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5481023759		A/G		NA		GR14-02215_S33		rs2454206		5452.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR14-02215		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		417		266		151		NA		36.2110311751		NA		36.2110311751		0.179		-1.581		421		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.151		2.44		-0.763		0.238		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105604834		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		1018.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR14-02215		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		454		252		202		NA		44.4933920705		NA		44.4933920705		0.095		1.187		459		3.0103		0		1		0.5		60.05		-0.31		7.06		1.372		0.538		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		324102816		G/GT		NA		GR14-02215_S33		NA		3203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR14-02215		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		710		310		400		NA		56.338028169		NA		56.338028169		2.721		0.648		715		3.0103		0		1		0.5		60		2.121		10.73		0.021		0.918		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		765704932		A/AT		NA		GR14-02215_S33		NA		7619.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR14-02215		CUX1		intronic		NA		NA		rs372419470		6.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101877571		G		C		977		311		666		NA		68.1678607984		NA		68.1678607984		-3.431		0.503		993		3.0103		0		1		0.5		60		-1.134		16.09		0.679		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1574805365		G/C		NA		GR14-02215_S33		rs372419470		15719.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		5.00E-04		0		5.00E-04		0		0		0.001		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		496		422		74		NA		14.9193548387		NA		14.9193548387		-12.895		-0.15		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.306		1.27		0.102		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		659012386		T/C		NA		GR14-02215_S33		rs201338384		630.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR14-02215		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		476		37		89		350		18.6974789916		73.5294117647		92.2268907563		-0.775		-0.12		477		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		-0.405		19.31		6.652		4.945		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		9.22968219212923E+18		T/TA		NA		GR14-02215_S33		NA		9191.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR14-02215		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		148		94		54		NA		36.4864864865		NA		36.4864864865		0.708		-0.905		148		3.0103		0		1		0.5		60		1.207		2.84		0.125		0.161		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45801841		TA/T		NA		GR14-02215_S33		NA		420.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR14-02215		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		621		530		91		NA		14.653784219		NA		14.653784219		-1.644		0.857		623		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.721		1.04		-14.479		0.03		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		681018099		TC/T		NA		GR14-02215_S33		NA		643.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		618		511		107		NA		17.3139158576		NA		17.3139158576		15.776		0.049		623		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.906		1.89		2.921		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1197011368		C/T		NA		GR14-02215_S33		rs200592135		1168.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		329		267		62		NA		18.8449848024		NA		18.8449848024		-0.714		1.006		330		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.197		4.06		-0.899		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		137307904		G/GAT		NA		GR14-02215_S33		NA		1335.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		892		673		219		NA		24.5515695067		NA		24.5515695067		6.286		0.803		902		3.0103		13.504		1		0.5		59.97		-0.904		3.31		-6.682		1.659		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2978021859		G/T		NA		GR14-02215_S33		rs77375493		2949.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR14-02215		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_001195132:exon3:c.C496T:p.H166Y		rs181044510		3.00E-04		0.000998403		NA		0.077		T		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968732		G		A		503		265		238		NA		47.3161033797		NA		47.3161033797		-17.531		-0.466		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		11.03		1.346		0.592		NA		NA		1		N		NA		NA		-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209		99		0/1		557407153		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs181044510		5545.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0.5		3.00E-04		0		3.00E-04		NA		0.003		0.002

		GR14-02215		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		366		302		64		NA		17.4863387978		NA		17.4863387978		12.569		-0.906		368		3.0103		0		1		0.5		60		-0.364		2.19		1.708		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83106489		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs112582298		802.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR14-02215		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356326		G		A		429		76		353		NA		82.2843822844		NA		82.2843822844		2.015		-0.42		451		3.0103		0		1		0.5		60		-0.875		1.31		0.387		3.097		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59202896		G/A		NA		GR14-02215_S33		NA		563.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		488		413		75		NA		15.368852459		NA		15.368852459		-13.459		0.352		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.317		1.48		0.169		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		751012310		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs201898708		722.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR14-02215		SMC3		intronic		NA		NA		rs199796123		8.68E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361986		C		T		526		465		61		NA		11.5969581749		NA		11.5969581749		-12.271		0.831		527		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.323		0.37		3.036		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		223013660		C/T		NA		GR14-02215_S33		rs199796123		194.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		1.00E-04		0		0		0		0		0		0		8.00E-04		NA		NA

		GR14-02215		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		685		563		122		NA		17.8102189781		NA		17.8102189781		3.107		0.432		694		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.082		0.86		-1.112		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		623014359		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		585.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR14-02215		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		455		0		455		NA		100		NA		100		NA		NA		458		3.0103		0		2		1		60		NA		26.73		NA		12.245		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1219013610		C/C		NA		GR14-02215_S33		rs1042522		12161.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR14-02215		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.3201dupT:p.S1067fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023715		C		CT		1913		1423		490		NA		25.614218505		NA		25.614218505		-7.424		0.251		1921		3.0103		1.507		1		0.5		59.99		0.351		3.4		-15.237		0.521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6541045196		C/CT		NA		GR14-02215_S33		NA		6503.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		RUNX1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36252851		T		TAC		515		409		106		NA		20.5825242718		NA		20.5825242718		2.697		1.535		517		3.0103		0		1		0.5		60		-0.532		6.01		0.674		0.066		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3133014264		T/TAC		NA		GR14-02215_S33		NA		3095.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		144		71		73		NA		50.6944444444		NA		50.6944444444		2.495		1.035		148		3.0103		0		1		0.5		60		1.004		7.05		-9.289		0.503		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105201482		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		1014.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		485		338		147		NA		30.3092783505		NA		30.3092783505		-17.507		0.937		490		3.0103		0		1		0.5		60		-1.199		4.11		-0.202		0.174		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		202209044		T/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1993.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		246		130		116		NA		47.1544715447		NA		47.1544715447		3.14		-1.484		252		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.988		7.95		10.922		0.526		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		199302741		GT/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1955.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		383		243		140		NA		36.5535248042		NA		36.5535248042		0.697		0.427		834		3.0103		7.376		1		0.5		60		-1.185		3.38		0.406		1.247		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		133204552		AT/A		NA		GR14-02215_S33		NA		1294.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR14-02215		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		81		141		213		32.4137931034		48.9655172414		81.3793103448		1.3		-0.823		440		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.223		10.37		-1.129		3.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.54920215238264E+19		C/CT		NA		GR14-02215_S33		NA		4511.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR14-02215		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		380		293		87		NA		22.8947368421		NA		22.8947368421		1.826		0.689		380		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.808		1.22		-1.785		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50106545		TA/T		NA		GR14-02215_S33		NA		463.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		480		366		114		NA		23.75		NA		23.75		-0.698		1.774		482		3.0103		0		1		0.5		60.02		-2.017		0.88		0.371		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46207687		GT/G		NA		GR14-02215_S33		NA		424.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR14-02215		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		236		147		89		NA		37.7118644068		NA		37.7118644068		-4.584		-0.149		246		3.0103		17.457		1		0.5		59.97		1.13		3.27		0.703		0.161		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		80902293		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		771.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR14-02215		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		400		267		133		NA		33.25		NA		33.25		1.064		0.985		403		3.0103		0		1		0.5		59.94		-1.374		1.63		-0.922		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69104675		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		653.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR14-02215		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		151		86		65		NA		43.0463576159		NA		43.0463576159		6.555		0.393		627		3.0103		106.315		1		0.5		60		-1.041		6.63		6.289		4.323		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		103901786		TA/T		NA		GR14-02215_S33		NA		1001.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		306		215		91		NA		29.7385620915		NA		29.7385620915		5.266		0.551		306		3.0103		0		1		0.5		60		0.785		3.11		-12.281		0.121		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99004491		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		952.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		DNMT3A		UTR5		NA		NA		rs148146288		0.0026		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25536859		C		T		639		311		328		NA		51.3302034429		NA		51.3302034429		9.272		-0.412		645		3.0103		0		1		0.5		60		-0.389		10.16		1.998		0.671		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		651805745		C/T		NA		HFL1059_S94		rs148146288		6489.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_022552:c.-6G>A,NM_175629:c.-6G>A,NM_175630:c.-6G>A		4.00E-04		0		0		0.0035		0		0.0041		0		0.002		NA		NA		0.001

		HFL1059		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		610		368		242		NA		39.6721311475		NA		39.6721311475		-17.318		-0.41		626		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.745		8.38		0.124		0.36		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		514009577		T/C		NA		HFL1059_S94		NA		5111.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		217		133		84		NA		38.7096774194		NA		38.7096774194		2.341		0.315		219		3.0103		3.046		1		0.5		60		-0.605		3.72		2.83		0.453		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84402341		GA/G		NA		HFL1059_S94		NA		806.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		HFL1059		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_032638:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_001145661:exon5:c.C913G:p.L305V		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.999		D		3q21.3		chr3		128202807		G		C		988		558		430		NA		43.5222672065		NA		43.5222672065		-1.358		1.914		997		3.0103		1.75		1		0.5		60		-1.637		8.4		-0.266		0.842		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906		99		0/1		8330011909		G/C		NA		HFL1059_S94		NA		8301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		441		200		241		NA		54.6485260771		NA		54.6485260771		0.227		2.24		442		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.092		5.02		-0.465		0.729		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		225202955		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		2214.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		HFL1059		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		GT		G		459		351		108		NA		23.5294117647		NA		23.5294117647		1.236		0.315		461		3.0103		0		1		0.5		60		0.78		0.79		0.802		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		39807109		GT/G		NA		HFL1059_S94		NA		360.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.017		0.0065		0.0051		0.0269		0.0038		0.0066		0.0067		0.0113		NA		NA		NA

		HFL1059		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		441		226		215		NA		48.7528344671		NA		48.7528344671		-0.008		-1.755		441		3.0103		0		1		0.5		60		1.764		14.26		0.766		0.645		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		632406007		A/AG		NA		HFL1059_S94		NA		6286.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		HFL1059		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1001		589		412		NA		41.1588411588		NA		41.1588411588		-11.057		0.89		1007		3.0103		0		1		0.5		60		-1.043		6.22		1.005		0.444		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		626309994		A/AT		NA		HFL1059_S94		NA		6225.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		HFL1059		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		615		263		352		NA		57.2357723577		NA		57.2357723577		3.938		-0.085		619		3.0103		0		1		0.5		60		-0.644		8.57		16.781		1.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		530904256		TA/T		NA		HFL1059_S94		NA		5271.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		HFL1059		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		230		122		108		NA		46.9565217391		NA		46.9565217391		-4.792		0.259		233		3.0103		0		1		0.5		60		0.314		4.82		0.271		0.43		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114602004		TA/T		NA		HFL1059_S94		NA		1108.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		HFL1059		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		452		382		70		NA		15.4867256637		NA		15.4867256637		-1.174		0.093		453		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.84		0.15		0.821		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10609379		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		68.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		570		441		129		NA		22.6315789474		NA		22.6315789474		16.039		0.219		573		3.0103		0		1		0.5		60		1.02		2.6		3.73		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150809748		C/T		NA		HFL1059_S94		rs200592135		1479.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		490		412		78		NA		15.9183673469		NA		15.9183673469		4.285		1.984		491		3.0103		0		1		0.5		60		1.383		1.65		-1.579		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		847012189		G/GAT		NA		HFL1059_S94		NA		809.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		468		376		92		NA		19.6581196581		NA		19.6581196581		1.765		0.173		469		3.0103		0		1		0.5		60		-0.385		0.25		-1.119		0.073		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15407661		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		HFL1059		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		500		430		70		NA		14		NA		14		-12.953		2.183		502		3.0103		0		1		0.5		60		-0.083		0.94		-1.223		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		500013027		G/A		NA		HFL1059_S94		rs201898708		471.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		HFL1059		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		907		658		249		NA		27.4531422271		NA		27.4531422271		12.302		-0.044		913		3.0103		0		1		0.5		60		-0.803		2.78		0.484		0.162		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2559014099		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		2521.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		HFL1059		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		281		90		191		NA		67.9715302491		NA		67.9715302491		-10.973		-0.353		290		3.0103		0		1		0.5		60		-0.23		14.41		-12.977		1.696		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		407701952		A/G		NA		HFL1059_S94		rs139212214		4048.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		142		36		106		NA		74.6478873239		NA		74.6478873239		0.118		0.965		145		3.0103		0		1		0.5		60		1.093		10.98		-7.76		1.677		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15960552		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		1558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		943		476		467		NA		49.5227995758		NA		49.5227995758		13.569		-0.108		948		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.296		10.56		0.932		0.668		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9991012219		AT/A		NA		HFL1059_S94		NA		9953.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		HFL1059		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		237		125		112		NA		47.2573839662		NA		47.2573839662		4.254		-0.222		240		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.923		8.1		11.314		0.549		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		195602812		GT/G		NA		HFL1059_S94		NA		1918.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		372		231		141		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		0.95		0.202		406		3.0103		0		1		0.5		60		-0.931		3.95		1.069		0.808		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150605037		AT/A		NA		HFL1059_S94		NA		1468.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		HFL1059		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		61		231		143		53.1034482759		32.8735632184		85.9770114943		-0.375		-0.33		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		-0.364		11.62		1.259		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.0949103023191E+19		C/CT		NA		HFL1059_S94		NA		5056.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		HFL1059		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		440		346		94		NA		21.3636363636		NA		21.3636363636		4.783		-0.227		440		3.0103		0		1		0.5		60		1.761		0.58		-0.81		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		29407700		TA/T		NA		HFL1059_S94		NA		256.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		464		353		111		NA		23.9224137931		NA		23.9224137931		-1.226		-0.322		465		3.0103		2.7		1		0.5		60		0.228		0.69		-3.729		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		35706690		GT/G		NA		HFL1059_S94		NA		319.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		HFL1059		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		249		144		105		NA		42.1686746988		NA		42.1686746988		-2.7		1.68		257		3.0103		14.15		1		0.5		60		0.201		3.57		-0.898		0.217		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92702115		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		889.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		HFL1059		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		304		143		161		NA		52.9605263158		NA		52.9605263158		-6.978		-0.962		304		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		13.74		0.273		0.818		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		421503900		GAAACAAT/G		NA		HFL1059_S94		NA		4177.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		304		143		161		NA		52.9605263158		NA		52.9605263158		-10.934		0.612		304		3.0103		0		1		0.5		60		0.248		13.77		2.048		0.818		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		421503900		G/C		NA		HFL1059_S94		NA		4186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		388		262		126		NA		32.4742268041		NA		32.4742268041		1.506		3.459		397		3.0103		0		1		0.5		60		1.272		1.44		-0.161		0.182		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59604454		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		exonic		frameshift_insertion		PHF6:NM_001015877:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032335:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032458:exon2:c.22dupA:p.Q7fs		NA		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511668		G		GA		470		226		244		NA		51.914893617		NA		51.914893617		-0.874		-1.25		474		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		11.65		-0.392		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		551304538		G/GA		NA		HFL1059_S94		NA		5475.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		122		87		35		NA		28.6885245902		NA		28.6885245902		7.186		-0.11		572		3.0103		135.712		1		0.5		60		0.203		2.74		6.714		6.735		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37101818		TA/T		NA		HFL1059_S94		NA		333.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		427		304		123		NA		28.8056206089		NA		28.8056206089		4.488		-0.645		430		3.0103		0		1		0.5		60		0.242		3.06		-14.64		0.14		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134405393		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		1306.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		643		546		97		NA		15.0855365474		NA		15.0855365474		-5.569		0.276		643		3.0103		0		1		0.5		60		-0.491		0.5		-14.592		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		356013064		GT/G		NA		HFL1059_S94		NA		318.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		JP1462		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		289		165		124		NA		42.9065743945		NA		42.9065743945		0.943		1.603		294		3.0103		2.286		1		0.5		60		0.676		5.12		4.883		0.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		151803111		GA/G		NA		JP1462_S58		NA		1480.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		JP1462		TET2-AS1		ncRNA_intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106154990		T		TATAGATAG		278		157		121		NA		43.5251798561		NA		43.5251798561		0.448		-0.41		288		3.0103		0		1		0.5		60		-0.11		9.54		2.251		0.449		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		268808637		T/TATAGATAG		NA		JP1462_S58		NA		2650.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		433		293		140		NA		32.3325635104		NA		32.3325635104		2.458		1.393		436		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.079		2.16		0.17		0.182		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97405029		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		936.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		JP1462		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		276		227		49		NA		17.7536231884		NA		17.7536231884		0.684		-0.097		280		3.0103		0		1		0.5		60		0.17		2.65		-5.487		0.726		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77007190		G/GGGGGCCGAGTC		NA		JP1462_S58		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		469		136		333		NA		71.0021321962		NA		71.0021321962		-0.399		0.78		472		3.0103		0		1		0.5		60		-0.683		13.37		-2.254		1.801		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		631001129		G/GT		NA		JP1462_S58		NA		6272.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		JP1462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		525		114		411		NA		78.2857142857		NA		78.2857142857		1.166		-1.198		526		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.331		15.93		-0.572		2.677		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84020928		A/AT		NA		JP1462_S58		NA		8364.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		JP1462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		18.333		1.229		485		3.0103		0		1		0.5		60		1.867		11.76		-0.242		0.552		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		573306604		C/G		NA		JP1462_S58		rs2302427		5704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		JP1462		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		550		221		329		NA		59.8181818182		NA		59.8181818182		1.249		-0.943		556		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.245		9.2		16.452		1.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		509503570		TA/T		NA		JP1462_S58		NA		5057.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		JP1462		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		156		90		66		NA		42.3076923077		NA		42.3076923077		-2.111		0.485		157		3.0103		0		1		0.5		60		0.102		3.67		-0.77		0.291		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61001614		TA/T		NA		JP1462_S58		NA		572.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		JP1462		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		574		445		129		NA		22.4738675958		NA		22.4738675958		16.599		1.671		585		3.0103		0		1		0.5		60		-0.252		3.11		2.423		0.082		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		181109510		C/T		NA		JP1462_S58		rs200592135		1782.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		JP1462		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		394		304		90		NA		22.8426395939		NA		22.8426395939		-1.071		-1.718		395		3.0103		0		1		0.5		60		-0.044		5.76		-0.38		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		230609331		G/GAT		NA		JP1462_S58		NA		2268.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		482		401		81		NA		16.8049792531		NA		16.8049792531		-1.219		-0.24		482		3.0103		0		1		0.5		60		-1.316		0.09		2.054		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		82		0/1		8208504		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		44.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		JP1462		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		325		283		42		NA		12.9230769231		NA		12.9230769231		10.452		2.533		327		3.0103		0		1		0.5		60		-0.816		1.03		0.509		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36205497		G/A		NA		JP1462_S58		rs112582298		333.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		JP1462		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		A		438		68		370		NA		84.4748858447		NA		84.4748858447		-1.017		-0.214		447		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.08		0.81		0.681		3.398		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38301996		T/A		NA		JP1462_S58		NA		354.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		490		425		65		NA		13.2653061224		NA		13.2653061224		-12.542		-0.036		493		3.0103		0		1		0.5		60		-0.262		0.62		3.161		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		330012731		G/A		NA		JP1462_S58		rs201898708		301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		JP1462		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		545		474		71		NA		13.0275229358		NA		13.0275229358		-11.559		-0.321		556		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.064		0.52		1.164		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		314013971		T/G		NA		JP1462_S58		rs200400743		285.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		JP1462		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		705		563		142		NA		20.1418439716		NA		20.1418439716		4.544		-0.42		717		3.0103		0		1		0.5		60		-0.169		1.76		-0.459		0.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1279013624		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		1241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		JP1462		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		522		457		65		NA		12.4521072797		NA		12.4521072797		-11.741		0.824		523		3.0103		0		1		0.5		60		0.188		0.32		0.004		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		193012841		A/T		NA		JP1462_S58		rs200376453		164.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		JP1462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		293		117		176		NA		60.0682593857		NA		60.0682593857		-13.416		-0.441		295		3.0103		0		1		0.5		60		-1.161		12.12		-0.344		1.179		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		357902382		G/C		NA		JP1462_S58		rs1042522		3550.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		JP1462		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		910		507		403		NA		44.2857142857		NA		44.2857142857		-11.518		1.938		911		3.0103		0.524		1		0.5		62.35		7.134		8.78		-7.408		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8027019862		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		JP1462_S58		NA		7989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		JP1462		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		455		409		46		NA		10.1098901099		NA		10.1098901099		11.125		-0.146		456		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.056		0.15		0.49		0.013		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		97		0/1		9708570		G/A		NA		JP1462_S58		rs193110123		68.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		JP1462		GNAS		exonic		nonsynonymous_SNV		GNAS:NM_001077489:exon7:c.G557A:p.R186H,GNAS:NM_080426:exon7:c.G560A:p.R187H,GNAS:NM_000516:exon8:c.G602A:p.R201H,GNAS:NM_001077488:exon8:c.G605A:p.R202H,GNAS:NM_001309840:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_001309861:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_080425:exon8:c.G2531A:p.R844H		rs121913495		7.41E-05		NA		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)		0.001		D		1		D		1		D		20q13.32		chr20		57484421		G		A		494		351		143		NA		28.9473684211		NA		28.9473684211		17.011		-0.595		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.011		6.21		1.094		0.155		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461		99		0/1		309606850		G/A		NA		JP1462_S58		rs121913495		3067.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.61E-05		8.64E-05		2.00E-04		0		5.99E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		JP1462		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		160		77		83		NA		51.875		NA		51.875		1.673		-0.856		170		3.0103		0		1		0.5		60.13		-1.027		7.14		-0.097		0.543		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		117901500		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		1141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon5:c.G333A:p.W111X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822254		G		A		301		139		162		NA		53.8205980066		NA		53.8205980066		12.97		-1.022		301		3.0103		0		1		0.5		60		0.059		13.52		-0.338		0.857		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.869		36		0.997		0.985		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5.24		0.917		1.045		1		1		13.2		99		0/1		409703174		G/A		NA		JP1462_S58		NA		4068.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		100		50		50		NA		50		NA		50		3.055		0.253		100		3.0103		0		1		0.5		60		1.676		8.56		8.188		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89301039		GT/G		NA		JP1462_S58		NA		855.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		353		209		144		NA		40.7932011331		NA		40.7932011331		1.109		-1.132		360		3.0103		0		1		0.5		60		0.16		4.07		-0.721		0.663		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147504343		AT/A		NA		JP1462_S58		NA		1437.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		JP1462		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		386		62		137		187		35.4922279793		48.4455958549		83.9378238342		-1.863		0.609		390		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.485		12		-0.31		3.271		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.67119304292624E+19		C/CT		NA		JP1462_S58		NA		4633.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		JP1462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		272		206		66		NA		24.2647058824		NA		24.2647058824		2.625		0.646		273		3.0103		0		1		0.5		60.04		1.152		1.43		0.439		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42704570		TA/T		NA		JP1462_S58		NA		389.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		472		365		107		NA		22.6694915254		NA		22.6694915254		-0.997		0.801		472		3.0103		0		1		0.5		60		0.757		0.97		-0.109		0.086		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49707204		GT/G		NA		JP1462_S58		NA		459.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		JP1462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		163		83		80		NA		49.0797546012		NA		49.0797546012		-2.549		-0.58		175		3.0103		6.238		1		0.5		60		-0.337		4.91		1.326		0.254		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83701518		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		799.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		JP1462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		386		135		251		NA		65.0259067358		NA		65.0259067358		-6.004		0.99		388		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.718		17.88		0.33		1.489		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		693802967		GAAACAAT/G		NA		JP1462_S58		NA		6900.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		385		134		251		NA		65.1948051948		NA		65.1948051948		-12.341		-0.865		387		3.0103		0		1		0.5		59.95		1.065		17.95		1.512		1.501		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		693802968		G/C		NA		JP1462_S58		NA		6909.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		397		260		137		NA		34.5088161209		NA		34.5088161209		0.124		1.645		400		3.0103		0		1		0.5		60		-1.037		2.14		-0.928		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88504471		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		847.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		JP1462		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		60		42		18		NA		30		NA		30		4.646		0.565		443		3.0103		64.65		1		0.5		59.97		1		2.46		4.448		5.279		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1850872		TA/T		NA		JP1462_S58		NA		147.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		172		128		44		NA		25.5813953488		NA		25.5813953488		3.04		-0.464		172		3.0103		0		1		0.5		60		1.256		2.2		-8.88		0.091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41502311		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		377.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		431		262		169		NA		39.211136891		NA		39.211136891		5.222		-0.629		434		3.0103		0.425		1		0.5		60		-0.018		4.03		3.87		0.643		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		177604943		GA/G		NA		KGJ1516_S22		NA		1738.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		KGJ1516		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		437		168		269		NA		61.5560640732		NA		61.5560640732		3.135		0.886		441		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.041		6.59		-0.05		1.001		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		291602523		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		2878.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		KGJ1516		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		460		300		160		NA		34.7826086957		NA		34.7826086957		0.172		-0.839		460		3.0103		0		1		0.5		60		-0.509		4.77		-2.632		0.275		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		223203539		G/GT		NA		KGJ1516_S22		NA		2194.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		KGJ1516		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		590		340		250		NA		42.3728813559		NA		42.3728813559		0.662		-1.577		593		3.0103		0		1		0.5		60		-0.888		7.21		0.907		0.415		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		429106037		A/AT		NA		KGJ1516_S22		NA		4253.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		KGJ1516		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148507420		C		T		500		81		419		NA		83.8		NA		83.8		13.076		-2.553		503		3.0103		0		1		0.5		60		0.659		21.77		0.193		3.304		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109130775		C/T		NA		KGJ1516_S22		NA		10884.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		509		436		73		NA		14.3418467583		NA		14.3418467583		-12.977		-1.145		510		3.0103		0		1		0.5		60		-0.425		1.04		-2.549		0.028		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		557011945		T/C		NA		KGJ1516_S22		rs201338384		528.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		KGJ1516		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		668		515		153		NA		22.9041916168		NA		22.9041916168		2.946		-0.805		672		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.79		1.22		15.457		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		854011645		TA/T		NA		KGJ1516_S22		NA		816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		KGJ1516		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		203		119		84		NA		41.3793103448		NA		41.3793103448		0.769		-0.382		203		3.0103		0		1		0.5		60		1.752		4.09		0.025		0.356		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		86702199		TA/T		NA		KGJ1516_S22		NA		829.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		KGJ1516		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		466		395		71		NA		15.2360515021		NA		15.2360515021		0.297		-1.284		468		3.0103		0		1		0.5		60		0.505		0.25		0.523		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15609526		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		118.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		595		517		78		NA		13.1092436975		NA		13.1092436975		11.345		0.653		595		3.0103		0		1		0.5		60		0.125		0.75		-13.733		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		481016733		TC/T		NA		KGJ1516_S22		NA		443.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		595		477		118		NA		19.8319327731		NA		19.8319327731		16.246		-1.255		595		3.0103		0		1		0.5		60		0.344		1.92		5.973		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1171010520		C/T		NA		KGJ1516_S22		rs200592135		1142.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		456		343		113		NA		24.7807017544		NA		24.7807017544		1.567		0.421		456		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.617		6.7		-0.604		0.104		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3092010376		G/GAT		NA		KGJ1516_S22		NA		3054.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		473		390		83		NA		17.5475687104		NA		17.5475687104		-0.127		2.092		475		3.0103		0		1		0.5		60		0.499		0.19		1.476		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12509072		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		87.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		KGJ1516		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		424		359		65		NA		15.3301886792		NA		15.3301886792		12.824		0.895		424		3.0103		0		1		0.5		60		0.758		1.64		2.17		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72407134		G/A		NA		KGJ1516_S22		rs112582298		695.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		KGJ1516		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		723		563		160		NA		22.1300138313		NA		22.1300138313		4.571		0.663		730		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.106		2.12		0.909		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1572013697		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		1534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		KGJ1516		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon6:c.G1106A:p.R369Q		NA		NA		NA		NA		0.005		D		1		D		1		D		12p13.2		chr12		12037475		G		A		1011		627		384		NA		37.9821958457		NA		37.9821958457		16.822		0.396		1027		3.0103		0.536		1		0.5		60		-1.063		7.67		-0.729		0.78		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274		99		0/1		7786010729		G/A		NA		KGJ1516_S22		NA		7757.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.A2605G:p.S869G		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		18q12.3		chr18		42531910		A		G		490		280		210		NA		42.8571428571		NA		42.8571428571		-17.823		0.566		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.77		1.345		0.447		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822		99		0/1		138407361		A/G		NA		KGJ1516_S22		NA		1355.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1095_1140del:p.Q365fs		NA		NA		NA		ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054567		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A		572		458		114		NA		19.9300699301		NA		19.9300699301		-6.456		1.497		572		3.0103		360.171		1		0.5		60.04		1.092		5.56		-11.779		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3217023797		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG/A		NA		KGJ1516_S22		NA		3179.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		496		444		52		NA		10.4838709677		NA		10.4838709677		11.246		-0.329		499		3.0103		0		1		0.5		60		0.254		0.15		-1.728		0.014		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10309042		G/A		NA		KGJ1516_S22		rs193110123		74.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		KGJ1516		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		707		465		242		NA		34.2291371994		NA		34.2291371994		-1.148		-0.313		709		3.0103		9.41		1		0.5		60		1.869		6.04		-1.153		1.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4311010843		A/AG		NA		KGJ1516_S22		NA		4273.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		KGJ1516		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		125		37		88		NA		70.4		NA		70.4		1.543		0.754		126		3.0103		0		1		0.5		60		0.159		10.77		-6.363		1.683		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13830616		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		1345.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		79		46		33		NA		41.7721518987		NA		41.7721518987		-0.184		-0.114		79		3.0103		0		1		0.5		60		-1.039		6.92		4.22		0.421		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58401081		GT/G		NA		KGJ1516_S22		NA		546.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		351		229		122		NA		34.7578347578		NA		34.7578347578		0.223		1.175		372		3.0103		0		1		0.5		60		0.266		2.92		0.25		1.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106305301		AT/A		NA		KGJ1516_S22		NA		1025.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		KGJ1516		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		376		76		126		174		33.5106382979		46.2765957447		79.7872340426		-0.557		-0.001		378		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.367		9.58		-0.385		2.723		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		3.63913524293212E+19		C/CT		NA		KGJ1516_S22		NA		3601.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		KGJ1516		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		247		193		54		NA		21.8623481781		NA		21.8623481781		1.673		-0.045		248		3.0103		0		1		0.5		60		-0.693		0.72		-0.824		0.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21604311		TA/T		NA		KGJ1516_S22		NA		178.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		452		363		89		NA		19.6902654867		NA		19.6902654867		1.297		0.477		457		3.0103		0		1		0.5		60		1.177		0.48		0.065		0.07		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25307724		GT/G		NA		KGJ1516_S22		NA		215.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		KGJ1516		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		396		256		140		NA		35.3535353535		NA		35.3535353535		0.809		0.606		401		3.0103		0		1		0.5		60		-0.038		2.69		0.551		0.265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110104648		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		1063.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		KGJ1516		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		91		61		30		NA		32.967032967		NA		32.967032967		4.139		-0.631		484		3.0103		57.741		1		0.5		59.98		0.275		3.73		4.009		2.779		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37701338		TA/T		NA		KGJ1516_S22		NA		339.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		162		120		42		NA		25.9259259259		NA		25.9259259259		1.647		-0.284		162		3.0103		0		1		0.5		60.07		-0.061		2.3		-8.543		0.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41002215		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		372.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		219		184		35		NA		15.9817351598		NA		15.9817351598		3.124		0.655		219		3.0103		0		1		0.5		60		-0.517		0.6		-8.88		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16904153		GT/G		NA		KGJ1516_S22		NA		131.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		KGJ1516		PHF6		intronic		NA		NA		rs191728277		NA		0.000794702		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133547790		T		C		1044		3		1041		NA		99.7126436782		NA		99.7126436782		-2.079		-0.15		1044		3.0103		0		2		1		60		-0.201		28.62		1.256		0.275		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		2990630340		C/C		NA		KGJ1516_S22		rs191728277		29877.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0039

		KK683		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		534		438		96		NA		17.9775280899		NA		17.9775280899		-13.045		0.769		548		3.0103		0		1		0.5		60		-0.575		2.07		-2.947		0.048		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		1131012381		T/C		NA		KK683_S34		NA		1102.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		KK683		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		245		158		87		NA		35.5102040816		NA		35.5102040816		2.855		-1.074		271		3.0103		6.273		1		0.5		60		0.014		3.64		4.247		0.4		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		93003040		GA/G		NA		KK683_S34		NA		892.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		KK683		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		500		414		86		NA		17.2		NA		17.2		-1.248		-0.534		502		3.0103		11.025		1		0.5		60		0.706		0.83		-1.799		3.034		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		44107964		T/C		NA		KK683_S34		NA		412.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1008		416		592		NA		58.7301587302		NA		58.7301587302		-25.238		2.681		1078		3.0103		570.894		1		0.5		60		1.245		17.2		26.796		9.988		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		1737008994		A/G		NA		KK683_S34		rs2454206		17341.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		KK683		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		434		295		139		NA		32.0276497696		NA		32.0276497696		1.763		-0.107		437		3.0103		0		1		0.5		60		0.537		2.12		0.807		0.188		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95705731		CT/C		NA		KK683_S34		NA		919.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		KK683		CUX1		intronic		NA		NA		rs10638510		0.5275		0.482827		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TTC		549		8		541		NA		98.5428051002		NA		98.5428051002		-0.436		-0.378		550		3.0103		0		2		1		60.18		0.637		28.73		-0.592		8.138		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1580914130		TTC/TTC		NA		KK683_S34		NA		15771.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.7893		0.4006		0.0537		0.4963		0.5813		0.5203		0.48		0.8192		0.0575		0.5527

		KK683		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		460		266		194		NA		42.1739130435		NA		42.1739130435		-2.644		0.789		465		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.333		7.38		-0.208		0.598		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		343402889		G/GT		NA		KK683_S34		NA		3396.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		KK683		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		423		221		202		NA		47.7541371158		NA		47.7541371158		0.45		0.119		423		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.074		13.72		0.581		0.608		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		584005925		A/AG		NA		KK683_S34		NA		5802.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		KK683		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		736		405		331		NA		44.972826087		NA		44.972826087		-0.133		-0.294		744		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.439		6.76		2.197		0.527		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		501207044		A/AT		NA		KK683_S34		NA		4974.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		KK683		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		499		424		75		NA		15.0300601202		NA		15.0300601202		-12.976		-0.279		502		3.0103		0		1		0.5		60		-0.651		1.23		0.877		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		640011587		T/C		NA		KK683_S34		rs201338384		611.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		KK683		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		522		229		293		NA		56.1302681992		NA		56.1302681992		2.332		0.502		524		3.0103		0		1		0.5		60		-0.228		8.33		16.583		0.981		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		438404304		TA/T		NA		KK683_S34		NA		4346.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		KK683		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		124		78		46		NA		37.0967741935		NA		37.0967741935		-1.458		-0.452		124		3.0103		0		1		0.5		60		0.574		2.97		-0.629		0.229		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40601623		TA/T		NA		KK683_S34		NA		368.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		KK683		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		603		522		81		NA		13.4328358209		NA		13.4328358209		3.515		0.338		606		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.405		0.66		-14.297		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		434018205		TC/T		NA		KK683_S34		NA		396.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		601		467		134		NA		22.2961730449		NA		22.2961730449		16.762		-0.617		606		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.714		3.77		4.252		0.08		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		229209821		C/T		NA		KK683_S34		rs200592135		2263.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		KK683		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		364		297		67		NA		18.4065934066		NA		18.4065934066		-0.625		-0.228		367		3.0103		0		1		0.5		60		0.21		4.02		1.374		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		149909235		G/GAT		NA		KK683_S34		NA		1461.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		477		380		97		NA		20.3354297694		NA		20.3354297694		-0.976		-0.769		479		3.0103		0		1		0.5		60		-1.594		0.72		-0.306		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38109089		CT/C		NA		KK683_S34		NA		343.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		KK683		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		342		289		53		NA		15.4970760234		NA		15.4970760234		11.507		1.555		342		3.0103		0		1		0.5		60		0.709		1.71		-0.289		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61305725		G/A		NA		KK683_S34		rs112582298		584.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		KK683		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		C		CTGT		506		271		235		NA		46.442687747		NA		46.442687747		17.541		2.555		508		3.0103		169.805		1		0.5		60		1.807		17.73		-19.327		9.401		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9011012786		C/CTGT		NA		KK683_S34		NA		8973.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		ID=COSM3773295,COSM3773294;OCCURENCE=1(pancreas)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574041		A		T		506		271		235		NA		46.442687747		NA		46.442687747		18.409		-1.705		508		3.0103		169.805		1		0.5		60		0.778		17.6		-19.327		9.401		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8935013215		A/T		NA		KK683_S34		NA		8906.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		290		134		156		NA		53.7931034483		NA		53.7931034483		-13.733		0.998		291		3.0103		0		1		0.5		60		-1.074		9.51		0.939		0.855		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		278602959		G/C		NA		KK683_S34		rs1042522		2757.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		KK683		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		497		434		63		NA		12.676056338		NA		12.676056338		12.79		-0.215		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.433		0.85		0.457		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45309069		G/A		NA		KK683_S34		rs193110123		424.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		KK683		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		83		29		54		NA		65.0602409639		NA		65.0602409639		0.353		0.218		85		3.0103		0		1		0.5		60		1.183		9.09		-5.818		1.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7920373		CT/C		NA		KK683_S34		NA		754.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		923		483		440		NA		47.6706392199		NA		47.6706392199		1.427		-0.687		928		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.571		10.01		-0.664		0.602		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9281012952		AT/A		NA		KK683_S34		NA		9243.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		KK683		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		188		110		78		NA		41.4893617021		NA		41.4893617021		-4.263		0.344		188		3.0103		0		1		0.5		60		1.019		6.6		11.322		0.373		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		127902499		GT/G		NA		KK683_S34		NA		1241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		655		376		279		NA		42.5954198473		NA		42.5954198473		-3.177		0.551		662		3.0103		0		1		0.5		60		-0.025		7.12		0.461		0.454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		470407619		C/CT		NA		KK683_S34		NA		4666.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		KK683		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		418		59		121		238		28.9473684211		56.9377990431		85.8851674641		0.719		-1.038		421		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		-0.934		12.99		-0.258		3.838		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.46731655913627E+18		C/CT		NA		KK683_S34		NA		5429.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		KK683		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		400		297		103		NA		25.75		NA		25.75		0.674		0.539		402		3.0103		0		1		0.5		60		0.99		1.57		0.735		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		66406576		TA/T		NA		KK683_S34		NA		626.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		477		354		123		NA		25.786163522		NA		25.786163522		-1.363		-0.445		478		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.116		1.57		-0.485		0.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78407571		GT/G		NA		KK683_S34		NA		746.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		155		110		45		NA		29.0322580645		NA		29.0322580645		-5.336		0.472		168		3.0103		3.612		1		0.5		59.96		0.083		2.51		-6.788		0.322		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42602195		C/CT		NA		KK683_S34		NA		388.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195802		G		T		180		150		30		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-6.899		0.432		181		3.0103		0		1		0.5		59.92		1.533		3.79		2.27		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71107049		G/T		NA		KK683_S34		NA		682.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195804		CATGAAACAA		C		180		150		30		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-6.454		-1.445		181		3.0103		0		1		0.5		59.92		-0.324		3.74		0.654		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71107049		CATGAAACAA/C		NA		KK683_S34		NA		673.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		T		180		150		30		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-3.387		-0.831		181		3.0103		0		1		0.5		59.92		-0.267		3.79		1.157		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71107049		G/T		NA		KK683_S34		NA		682.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		389		280		109		NA		28.0205655527		NA		28.0205655527		0.825		0.049		396		3.0103		0		1		0.5		60.03		1.453		1.23		-0.693		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51405291		CT/C		NA		KK683_S34		NA		476.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		KK683		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		118		86		32		NA		27.1186440678		NA		27.1186440678		4.627		-0.607		587		3.0103		66.327		1		0.5		60		-0.556		2.56		4.752		3.504		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33901853		TA/T		NA		KK683_S34		NA		301.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		273		197		76		NA		27.8388278388		NA		27.8388278388		4.438		-1.055		273		3.0103		0		1		0.5		60		-0.172		2.67		-11.341		0.115		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76504182		CT/C		NA		KK683_S34		NA		727.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		408		344		64		NA		15.6862745098		NA		15.6862745098		-3.581		2.818		409		3.0103		0		1		0.5		60		-1.061		0.62		-11.892		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		29107731		GT/G		NA		KK683_S34		NA		253.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		LR566		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		773		473		300		NA		38.8098318241		NA		38.8098318241		4.227		-1.34		792		3.0103		1.924		1		0.5		59.96		-0.357		4.68		6.933		0.535		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		365409291		GA/G		NA		LR566_S77		NA		3616.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		LR566		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1189		861		328		NA		27.5862068966		NA		27.5862068966		-24.533		-0.671		1201		3.0103		165.491		1		0.5		60		-0.307		5.24		15.206		11.592		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6253024316		A/G		NA		LR566_S77		rs2454206		6224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		LR566		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		425		290		135		NA		31.7647058824		NA		31.7647058824		1.368		1.116		427		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.732		1.84		-0.438		0.203		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82005001		CT/C		NA		LR566_S77		NA		782.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		LR566		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		745		628		117		NA		15.7046979866		NA		15.7046979866		4.485		0.034		751		3.0103		0		1		0.5		60		-1.369		0.36		-15.493		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		305015319		TA/T		NA		LR566_S77		NA		267.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		LR566		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		454		295		159		NA		35.0220264317		NA		35.0220264317		0.543		-0.1		459		3.0103		0		1		0.5		60		-0.917		4.62		0.593		0.279		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		213703678		G/GT		NA		LR566_S77		NA		2099.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		LR566		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		507		271		236		NA		46.5483234714		NA		46.5483234714		-15.694		0.785		511		3.0103		0		1		0.5		60		1.357		10.42		1.293		0.578		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		531907081		A/G		NA		LR566_S77		NA		5281.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		LR566		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		989		540		449		NA		45.3993933266		NA		45.3993933266		-2.157		1.177		993		3.0103		0		1		0.5		60		-1.357		8.02		0.901		0.602		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		797308908		A/AT		NA		LR566_S77		NA		7935.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		LR566		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		749		558		191		NA		25.5006675567		NA		25.5006675567		0.715		0.909		752		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.224		1.92		16.564		0.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1478012226		TA/T		NA		LR566_S77		NA		1440.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		LR566		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		315		106		209		NA		66.3492063492		NA		66.3492063492		0.271		0.277		319		3.0103		0		1		0.5		60		0.4		8.29		0.047		1.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		264801636		TA/T		NA		LR566_S77		NA		2610.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		LR566		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		648		535		113		NA		17.4382716049		NA		17.4382716049		1.151		1.07		649		3.0103		0		1		0.5		60		-1.697		2.11		-15.575		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1404016895		TC/T		NA		LR566_S77		NA		1366.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		648		549		99		NA		15.2777777778		NA		15.2777777778		15.26		1.009		649		3.0103		0		1		0.5		60		0.375		1.11		6.705		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		747012369		C/T		NA		LR566_S77		rs200592135		718.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		LR566		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		500		354		146		NA		29.2		NA		29.2		0.566		0.554		500		3.0103		0		1		0.5		60		-1.424		5.41		0.213		0.154		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2740010235		G/GAT		NA		LR566_S77		NA		2702.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		439		367		72		NA		16.4009111617		NA		16.4009111617		13.422		1.664		442		3.0103		0		1		0.5		60		-0.793		2.13		0.258		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96207222		G/A		NA		LR566_S77		rs112582298		933.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		LR566		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356326		G		A		443		66		377		NA		85.1015801354		NA		85.1015801354		-0.86		1.642		455		3.0103		0		1		0.5		60		-0.713		1.44		1.058		3.491		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		66801920		G/A		NA		LR566_S77		NA		639.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		634		549		85		NA		13.4069400631		NA		13.4069400631		-13.439		1.502		644		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.537		0.66		3.863		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		446017385		T/G		NA		LR566_S77		rs200400743		417.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		LR566		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		820		610		210		NA		25.6097560976		NA		25.6097560976		5.344		-1.614		831		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.794		2.94		-0.508		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2449014382		CT/C		NA		LR566_S77		NA		2411.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		LR566		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		422		0		422		NA		100		NA		100		NA		NA		423		3.0103		0		2		1		60		NA		27.11		NA		12.095		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1146812580		C/C		NA		LR566_S77		rs1042522		11439.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		LR566		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		142		56		86		NA		60.5633802817		NA		60.5633802817		-0.473		-1.248		146		3.0103		0		1		0.5		60.07		-0.184		8.39		-8.382		0.73		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122901107		CT/C		NA		LR566_S77		NA		1191.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		255		153		102		NA		40		NA		40		0.53		2.002		255		3.0103		0		1		0.5		60.08		-1.397		6.29		12.316		0.343		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		164003635		GT/G		NA		LR566_S77		NA		1602.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		450		58		271		121		60.2222222222		26.8888888889		87.1111111111		-1.29		-0.37		455		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.336		13.35		-0.871		3.555		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		6.04773423312461E+19		C/CT		NA		LR566_S77		NA		6009.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		LR566		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		336		98		NA		22.5806451613		NA		22.5806451613		2.995		-1.882		439		3.0103		0		1		0.5		60		0.531		1.14		1.585		0.073		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		53007725		TA/T		NA		LR566_S77		NA		492.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		507		405		102		NA		20.1183431953		NA		20.1183431953		-0.596		0.261		508		3.0103		0		1		0.5		60		-0.412		0.35		1.823		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21507937		GT/G		NA		LR566_S77		NA		177.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		LR566		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		278		189		89		NA		32.0143884892		NA		32.0143884892		-2.913		-1.232		290		3.0103		19.35		1		0.5		59.99		1.174		1.62		-0.048		0.184		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48702831		CT/C		NA		LR566_S77		NA		449.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		LR566		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		411		262		149		NA		36.2530413625		NA		36.2530413625		0.159		1.837		413		3.0103		0		1		0.5		60		2.069		2.12		0.74		0.229		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		90804409		CT/C		NA		LR566_S77		NA		870.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		LR566		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		119		83		36		NA		30.2521008403		NA		30.2521008403		6.001		-0.7		632		3.0103		105.82		1		0.5		60		0.795		2.91		6.485		6.665		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38301902		TA/T		NA		LR566_S77		NA		345.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		419		293		126		NA		30.0715990453		NA		30.0715990453		5.195		0.807		420		3.0103		0		1		0.5		60		-0.404		3.46		-14.493		0.156		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		148805726		CT/C		NA		LR566_S77		NA		1450.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		601		512		89		NA		14.8086522463		NA		14.8086522463		2.826		-0.347		603		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.594		0.49		-13.925		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		332012284		GT/G		NA		LR566_S77		NA		294.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		LRZ239		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		442		269		173		NA		39.1402714932		NA		39.1402714932		4.932		0.923		446		3.0103		8.168		1		0.5		60		-1.071		4.76		5.753		0.419		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		213905526		GA/G		NA		LRZ239_S20		NA		2101.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		LRZ239		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		405		254		151		NA		37.2839506173		NA		37.2839506173		1.616		-0.31		409		3.0103		0		1		0.5		59.96		1.408		2.59		0.918		0.287		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108504489		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		1047.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		LRZ239		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		457		150		307		NA		67.1772428884		NA		67.1772428884		0.579		0.591		461		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.061		11.47		0.416		1.59		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		527801052		G/GT		NA		LRZ239_S20		NA		5240.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		LRZ239		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		395		227		168		NA		42.5316455696		NA		42.5316455696		2.171		-0.499		397		3.0103		0		1		0.5		60		0.675		6.58		0.601		0.432		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		263803907		A/AT		NA		LRZ239_S20		NA		2600.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		LRZ239		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		110		14		96		NA		87.2727272727		NA		87.2727272727		-2.925		0.595		112		3.0103		0		1		0.5		60		-0.214		13.62		3.163		3.912		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		48		1-Jan		1259480		T/T		NA		LRZ239_S20		NA		1497.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		605		53		552		NA		91.2396694215		NA		91.2396694215		-0.229		-1.14		610		3.0103		0		2		1		60.09		-2.172		17.98		8.057		4.463		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		109134830		T/T		NA		LRZ239_S20		NA		10875.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		LRZ239		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		192		112		80		NA		41.6666666667		NA		41.6666666667		-2.462		1.419		196		3.0103		0		1		0.5		60.06		0.877		3.73		0.829		0.435		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75401906		TA/T		NA		LRZ239_S20		NA		716.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		LRZ239		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		609		523		86		NA		14.1215106732		NA		14.1215106732		11.224		-0.285		611		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.273		0.92		-14.444		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		599017871		TC/T		NA		LRZ239_S20		NA		561.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		608		492		116		NA		19.0789473684		NA		19.0789473684		15.644		-0.098		611		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.532		2.42		6.096		0.055		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1499010869		C/T		NA		LRZ239_S20		rs200592135		1470.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		LRZ239		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		383		272		111		NA		28.9817232376		NA		28.9817232376		-3.745		0.363		384		3.0103		0		1		0.5		60		0.43		4.8		0.262		0.156		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		187408042		G/GAT		NA		LRZ239_S20		NA		1836.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		453		352		101		NA		22.2958057395		NA		22.2958057395		1.21		0.021		454		3.0103		0		1		0.5		60		-0.348		0.81		0.426		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40307510		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		365.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		LRZ239		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		349		307		42		NA		12.0343839542		NA		12.0343839542		10.496		-0.301		350		3.0103		0		1		0.5		60		-0.593		0.64		-0.88		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25106124		G/A		NA		LRZ239_S20		rs112582298		222.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		LRZ239		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356328		A		G		77		69		8		NA		10.3896103896		NA		10.3896103896		-4.549		1.327		411		3.0103		0		1		0.5		59.96		0.459		0.54		0.726		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		70		0/1		7002529		A/G		NA		LRZ239_S20		NA		41.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		682		555		127		NA		18.6217008798		NA		18.6217008798		0.914		-1.453		686		3.0103		0		1		0.5		60		0.511		1.23		0.768		0.201		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		878013557		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		840.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		LRZ239		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		941		457		484		NA		51.4346439957		NA		51.4346439957		-11.891		0.238		948		3.0103		0		1		0.5		62.73		8.365		10.96		-7.125		0.68		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10353017735		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		LRZ239_S20		NA		10315.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		LRZ239		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2616A:p.C872X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023131		C		A		453		257		196		NA		43.2671081678		NA		43.2671081678		15.185		0.803		458		3.0103		0		1		0.5		60		-0.832		9.96		-0.3		0.459		0.271		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9.308		35		0.983		0.162		N		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633		99		0/1		453906047		C/A		NA		LRZ239_S20		NA		4510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		125		46		79		NA		63.2		NA		63.2		0.9		-0.999		127		3.0103		0		1		0.5		60		1.818		9.09		-7.303		0.985		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11730792		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		1135.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		162		82		80		NA		49.3827160494		NA		49.3827160494		3.006		-0.575		162		3.0103		0		1		0.5		60		0.452		8.27		7.234		0.609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		137701981		GT/G		NA		LRZ239_S20		NA		1339.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		362		222		140		NA		38.6740331492		NA		38.6740331492		1.479		-0.319		386		3.0103		10.608		1		0.5		60		-0.625		2.93		-0.935		2.993		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109704690		AT/A		NA		LRZ239_S20		NA		1059.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		LRZ239		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		418		53		145		220		34.6889952153		52.6315789474		87.3205741627		2.305		0.666		422		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.744		11.91		2.926		3.954		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01425075175912E+19		C/CT		NA		LRZ239_S20		NA		4976.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		LRZ239		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		321		113		NA		26.0368663594		NA		26.0368663594		-2.952		0.914		435		3.0103		0		1		0.5		60		0.331		1.65		-0.217		0.105		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75307345		TA/T		NA		LRZ239_S20		NA		715.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		453		362		91		NA		20.0883002208		NA		20.0883002208		0.699		0.623		457		3.0103		0		1		0.5		60		1.267		0.24		0.146		0.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14507765		GT/G		NA		LRZ239_S20		NA		107.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		LRZ239		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		204		88		116		NA		56.862745098		NA		56.862745098		-3.138		0.335		218		3.0103		6.33		1		0.5		60		2.025		6.29		-0.008		0.35		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		132001202		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		1282.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		LRZ239		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		405		267		138		NA		34.0740740741		NA		34.0740740741		0.411		1.457		407		3.0103		0		1		0.5		60.03		1.689		1.92		-2.748		0.229		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81304806		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		775.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		LRZ239		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		101		54		47		NA		46.5346534653		NA		46.5346534653		4.032		0.051		592		3.0103		66.097		1		0.5		60		-1.648		6.68		4.92		6.898		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71201117		TA/T		NA		LRZ239_S20		NA		674.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		268		185		83		NA		30.9701492537		NA		30.9701492537		1.635		0.963		269		3.0103		0		1		0.5		60		-0.69		3.3		-11.386		0.148		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92104056		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		883.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2098_2101del:p.K700fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266830		ACTTT		A		1058		543		515		NA		48.6767485822		NA		48.6767485822		-12.353		1.044		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.257		11.65		-27.687		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12361029676		ACTTT/A		NA		LST327_S66		NA		12323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2093_2094del:p.Q698fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266837		GCT		G		1059		544		515		NA		48.6307837583		NA		48.6307837583		-23.735		-0.025		1063		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		11.63		-27.339		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12358029718		GCT/G		NA		LST327_S66		NA		12320.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.G2091T:p.E697D		NA		NA		NA		NA		0.101		T		0.098		B		0.076		B		2q33.1		chr2		198266841		C		A		1059		536		523		NA		49.3862134089		NA		49.3862134089		24.694		-0.849		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.624		19.13		-28.14		0.665		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		T		0.203		T		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719		99		0/1		20290029538		C/A		NA		LST327_S66		NA		20261.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		396		236		160		NA		40.404040404		NA		40.404040404		2.511		-0.003		407		3.0103		1.844		1		0.5		60		1.103		5.18		5.54		0.577		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		208804957		GA/G		NA		LST327_S66		NA		2050.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		LST327		CBLB		exonic		nonsynonymous_SNV		CBLB:NM_170662:exon10:c.A1396G:p.N466D		rs61758360		0.004		0.00878594		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.185		T		0.084		B		0.036		B		3q13.11		chr3		105438902		T		C		471		173		298		NA		63.2696390658		NA		63.2696390658		-16.655		1.142		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.658		16.04		-0.255		1.374		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		T		0.082		T		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724		99		0/1		758103949		T/C		NA		LST327_S66		NA		7552.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.64E-05		0		0.0557		0		0		0.0011		2.00E-04		NA		0.0437		NA

		LST327		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		5.847		-0.421		66		3.0103		0		1		0.5		60		0.51		11.66		-0.288		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		72801045		C/T		NA		LST327_S66		rs2335052		699.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		LST327		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1047		538		509		NA		48.6150907354		NA		48.6150907354		8.673		-0.032		1062		3.0103		0		1		0.5		60		-1.073		11.04		1.35		0.689		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11590012383		G/A		NA		LST327_S66		rs367758008		11561.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		LST327		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		426		291		135		NA		31.6901408451		NA		31.6901408451		-0.412		-0.237		432		3.0103		0		1		0.5		60		0.456		2.09		-0.495		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92805100		CT/C		NA		LST327_S66		NA		890.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		LST327		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		761		656		105		NA		13.7976346912		NA		13.7976346912		10.212		0.717		769		3.0103		0		1		0.5		60		-1.838		0.1		-13.892		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114015449		TA/T		NA		LST327_S66		NA		76.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		LST327		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		450		282		168		NA		37.3333333333		NA		37.3333333333		-0.464		0.631		454		3.0103		0		1		0.5		60		0.406		5.15		1.575		0.384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		235603373		G/GT		NA		LST327_S66		NA		2318.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		LST327		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		506		440		66		NA		13.0434782609		NA		13.0434782609		-12.269		0.93		511		3.0103		0		1		0.5		60		-0.228		0.65		0.372		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		358012337		T/C		NA		LST327_S66		rs201338384		329.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		LST327		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		704		541		163		NA		23.1534090909		NA		23.1534090909		4.646		0.243		714		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.599		1.55		16.042		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1127012764		TA/T		NA		LST327_S66		NA		1089.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		LST327		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		236		133		103		NA		43.6440677966		NA		43.6440677966		0.214		0.739		236		3.0103		0		1		0.5		60		0.805		4.16		0.603		0.381		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102002522		TA/T		NA		LST327_S66		NA		982.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		LST327		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		465		401		64		NA		13.7634408602		NA		13.7634408602		1.693		2.162		467		3.0103		0		1		0.5		60		0.228		0.11		-0.354		0.028		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		89		0/1		89010096		CT/C		NA		LST327_S66		NA		51.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		638		523		115		NA		18.0250783699		NA		18.0250783699		5.816		-0.704		638		3.0103		0		1		0.5		60		1.229		2.01		-16.196		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1320017733		TC/T		NA		LST327_S66		NA		1282.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		637		537		100		NA		15.6985871272		NA		15.6985871272		15.84		0.09		638		3.0103		0		1		0.5		60		0.927		1.72		4.871		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1121012104		C/T		NA		LST327_S66		rs200592135		1092.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		LST327		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		362		127		NA		25.9713701431		NA		25.9713701431		-4.846		0.111		489		3.0103		0		1		0.5		60		0.198		6.78		-1.017		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3351010686		G/GAT		NA		LST327_S66		NA		3313.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		459		373		86		NA		18.7363834423		NA		18.7363834423		-0.198		-0.916		461		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.983		0.41		0.571		0.061		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22607673		CT/C		NA		LST327_S66		NA		188.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		LST327		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		438		377		61		NA		13.9269406393		NA		13.9269406393		12.127		1.199		439		3.0103		0		1		0.5		60		-0.131		1.09		-0.851		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50707915		G/A		NA		LST327_S66		rs112582298		478.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		LST327		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		740		577		163		NA		22.027027027		NA		22.027027027		2.377		2.186		744		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.521		1.63		0.707		0.077		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1241014285		CT/C		NA		LST327_S66		NA		1203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		LST327		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1772dupA:p.Y591_Q592delinsX		NA		2.49E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022286		T		TA		1306		789		517		NA		39.5865237366		NA		39.5865237366		-5.539		1.515		1313		3.0103		18.286		1		0.5		60		0.507		10.08		7.135		1.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13198021845		T/TA		NA		LST327_S66		NA		13160.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		2.00E-04		1.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		LST327		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		205		105		100		NA		48.7804878049		NA		48.7804878049		1.946		0.782		218		3.0103		0		1		0.5		60.1		-0.279		6.73		-0.589		0.485		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		141702197		CT/C		NA		LST327_S66		NA		1379.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		564		2		562		NA		99.6453900709		NA		99.6453900709		-1.002		0.619		565		3.0103		0		2		1		60		0.502		31.53		-2.445		10.469		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1781816550		A/A		NA		LST327_S66		NA		17780.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		LST327		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		211		119		92		NA		43.6018957346		NA		43.6018957346		3.01		-0.394		212		3.0103		0		1		0.5		60		-1.976		7.25		10.775		0.436		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		156802788		GT/G		NA		LST327_S66		NA		1530.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		466		47		297		122		63.7339055794		26.1802575107		89.9141630901		-0.768		-0.014		470		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.913		15.41		-1.201		4.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		7.22E+20		C/CT		NA		LST327_S66		NA		7179.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		LST327		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		438		344		94		NA		21.4611872146		NA		21.4611872146		-1.949		0.488		438		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.107		0.45		-1.345		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		23507889		TA/T		NA		LST327_S66		NA		197.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		481		368		113		NA		23.4927234927		NA		23.4927234927		-0.288		-0.676		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.551		1.12		0.258		0.378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57507367		GT/G		NA		LST327_S66		NA		537.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		LST327		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		225		130		95		NA		42.2222222222		NA		42.2222222222		-3.677		1.069		237		3.0103		0.609		1		0.5		60.01		0.067		4.18		2.06		0.602		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97802158		CT/C		NA		LST327_S66		NA		940.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		LST327		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123199993		ATTTTTT		A		50		16		34		NA		68		NA		68		-0.471		1.556		56		3.0103		0		1		0.5		60		1.099		20.23		3.098		0.582		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10490395		ATTTTTT/A		NA		LST327_S66		NA		1011.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		404		254		150		NA		37.1287128713		NA		37.1287128713		0.421		-0.649		412		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.95		2.64		0.36		0.311		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110204355		CT/C		NA		LST327_S66		NA		1064.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		LST327		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		139		101		38		NA		27.3381294964		NA		27.3381294964		4.071		0.663		621		3.0103		59.076		1		0.5		60		0.584		2.71		4.991		3.527		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41402198		TA/T		NA		LST327_S66		NA		376.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		558		427		131		NA		23.476702509		NA		23.476702509		-5.05		-0.819		562		3.0103		0		1		0.5		60		0.847		1.88		-15.428		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108909630		CT/C		NA		LST327_S66		NA		1051.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		676		574		102		NA		15.0887573964		NA		15.0887573964		-5.973		-0.064		677		3.0103		0		1		0.5		60		-1.52		0.21		-14.386		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		179014601		GT/G		NA		LST327_S66		NA		141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		ML540		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		769		528		241		NA		31.3394018205		NA		31.3394018205		1.672		1.377		795		3.0103		1.983		1		0.5		60		-1.455		2.87		5.533		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2245010988		GA/G		NA		ML540_S56		NA		2207.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		ML540		TET2-AS1		ncRNA_intronic		NA		NA		NA		4.73E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106164940		G		A		622		508		114		NA		18.3279742765		NA		18.3279742765		15.046		0.874		628		3.0103		0		1		0.5		59.95		-1.03		2.34		2.666		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1481014047		G/A		NA		ML540_S56		NA		1452.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		ML540		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1082		755		327		NA		30.2218114603		NA		30.2218114603		-24.57		0.65		1093		3.0103		195.384		1		0.5		59.99		-1.174		6.29		15.984		10.194		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6838020900		A/G		NA		ML540_S56		rs2454206		6809.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		ML540		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		428		287		141		NA		32.9439252336		NA		32.9439252336		1.733		0.14		432		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.035		2.17		-1.009		0.177		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96605058		CT/C		NA		ML540_S56		NA		928.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		ML540		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		730		622		108		NA		14.7945205479		NA		14.7945205479		5.655		-0.665		731		3.0103		0		1		0.5		59.98		-2.457		0.14		-14.509		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		136014828		TA/T		NA		ML540_S56		NA		98.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		ML540		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		448		145		303		NA		67.6339285714		NA		67.6339285714		0.083		0.451		451		3.0103		0		1		0.5		60		0.363		11.56		-0.119		1.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52180998		G/GT		NA		ML540_S56		NA		5180.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		ML540		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		890		547		343		NA		38.5393258427		NA		38.5393258427		2.326		2.377		899		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.998		5.06		0.711		0.383		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		454209783		A/AT		NA		ML540_S56		NA		4504.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		ML540		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T,TA		55		7		33		15		60		27.2727272727		87.2727272727		-3.155		0.22		60		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.905		16.94		-0.024		3.855		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		9.69200232403042E+15		T/TA		NA		ML540_S56		NA		931.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		ML540		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		910		418		492		NA		54.0659340659		NA		54.0659340659		3.271		0.623		918		3.0103		0		1		0.5		60		0.527		7.84		21.055		0.882		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		717007726		TA/T		NA		ML540_S56		NA		7132.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		ML540		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		356		207		149		NA		41.8539325843		NA		41.8539325843		0.954		1.146		357		3.0103		0		1		0.5		60		0.138		4.16		1.453		0.338		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		151903797		TA/T		NA		ML540_S56		NA		1481.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		ML540		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		709		541		168		NA		23.6953455571		NA		23.6953455571		-9.693		0.943		710		3.0103		0		1		0.5		60		0.662		3.6		-18.202		0.093		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2588016580		TC/T		NA		ML540_S56		NA		2550.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		708		565		143		NA		20.197740113		NA		20.197740113		18.222		-0.432		710		3.0103		0		1		0.5		60		-1.113		2.54		8.84		0.063		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		183009367		C/T		NA		ML540_S56		rs200592135		1801.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		ML540		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		503		349		154		NA		30.6163021869		NA		30.6163021869		1.156		-1.371		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.201		8.87		-0.835		0.179		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4497010391		G/GAT		NA		ML540_S56		NA		4459.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		465		379		86		NA		18.4946236559		NA		18.4946236559		-0.487		0.502		465		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.69		0.28		0.86		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16808014		CT/C		NA		ML540_S56		NA		130.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		ML540		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		489		418		71		NA		14.5194274029		NA		14.5194274029		-13.321		-0.885		493		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.253		1.11		1.185		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		569012619		G/A		NA		ML540_S56		rs201898708		540.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		ML540		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		581		501		80		NA		13.769363167		NA		13.769363167		-12.906		0.36		592		3.0103		0		1		0.5		59.96		0.812		0.72		1.735		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		445015752		T/G		NA		ML540_S56		rs200400743		416.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		ML540		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		816		600		216		NA		26.4705882353		NA		26.4705882353		5.899		-0.185		826		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.68		3.06		0.084		0.133		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2532013530		CT/C		NA		ML540_S56		NA		2494.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		ML540		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574039		G		GCTGTTT		774		560		214		NA		27.6485788114		NA		27.6485788114		21.161		-0.197		778		3.0103		124.706		1		0.5		60		-1.041		7.02		-21.37		10.627		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5469026547		G/GCTGTTT		NA		ML540_S56		NA		5431.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		500		0		500		NA		100		NA		100		NA		NA		501		3.0103		0		2		1		60		NA		27.08		NA		12.433		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1356614920		C/C		NA		ML540_S56		rs1042522		13537.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		ML540		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		1025		645		380		NA		37.0731707317		NA		37.0731707317		-0.906		-0.08		1030		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.004		6.52		-26.151		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6721025814		A/ATTGTC		NA		ML540_S56		NA		6683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		ML540		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		179		77		102		NA		56.9832402235		NA		56.9832402235		-2.52		0.419		185		3.0103		0		1		0.5		60.12		-0.476		7.78		-9.76		0.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		142901594		CT/C		NA		ML540_S56		NA		1391.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		127		65		62		NA		48.8188976378		NA		48.8188976378		0.326		-1.34		127		3.0103		0		1		0.5		60.09		-0.21		8.12		8.908		0.6		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106801307		GT/G		NA		ML540_S56		NA		1030.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		577		66		511		NA		88.56152513		NA		88.56152513		-0.104		-0.372		583		3.0103		0		2		1		60.04		1.264		18.51		-1.045		4.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		95		1-Jan		10717950		CT/CT		NA		ML540_S56		NA		10679.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200420008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44897039		TG		T		512		1		511		NA		99.8046875		NA		99.8046875		-0.45		-0.02		513		3.0103		0		2		1		60.02		0.668		31.75		-1.725		8.87		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1629315020		T/T		NA		ML540_S56		NA		16255.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		328		197		131		NA		39.9390243902		NA		39.9390243902		-0.209		0.006		358		3.0103		5.222		1		0.5		60		-0.14		3.84		-0.013		2.379		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129704070		AT/A		NA		ML540_S56		NA		1259.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		422		70		125		227		29.6208530806		53.7914691943		83.4123222749		0.891		1.056		432		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.331		11.04		-0.142		3.252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.69524625583181E+18		C/CT		NA		ML540_S56		NA		4657.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		431		326		105		NA		24.3619489559		NA		24.3619489559		7.938		1.738		432		3.0103		0		1		0.5		60		-0.993		1.64		-1.137		0.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74206923		TA/T		NA		ML540_S56		NA		704.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		480		359		121		NA		25.2083333333		NA		25.2083333333		-0.743		-0.17		482		3.0103		0		1		0.5		60		-1.801		1.39		0.224		0.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70307412		GT/G		NA		ML540_S56		NA		665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		ML540		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		196		132		64		NA		32.6530612245		NA		32.6530612245		-3.562		0.234		210		3.0103		2.325		1		0.5		60.05		-0.423		3.26		0.311		0.483		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67602215		CT/C		NA		ML540_S56		NA		638.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		ML540		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		397		255		142		NA		35.7682619647		NA		35.7682619647		-0.468		0.181		398		3.0103		0		1		0.5		60		0		2.26		-0.391		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		93304099		CT/C		NA		ML540_S56		NA		895.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		ML540		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		110		62		48		NA		43.6363636364		NA		43.6363636364		3.908		1.204		584		3.0103		91.822		1		0.5		60		-0.541		5.42		4.658		7.276		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		63401076		TA/T		NA		ML540_S56		NA		596.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		334		238		96		NA		28.7425149701		NA		28.7425149701		1.582		0.284		336		3.0103		0		1		0.5		60		-0.751		3.15		-12.712		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109104326		CT/C		NA		ML540_S56		NA		1053.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		631		463		168		NA		26.6244057052		NA		26.6244057052		-16.765		0.763		640		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		4.58		-0.142		0.125		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		2919012784		T/C		NA		MTW281_S91		NA		2890.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		MTW281		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		394		231		163		NA		41.3705583756		NA		41.3705583756		2.961		-0.111		400		3.0103		3.917		1		0.5		59.93		-1.051		4.61		5.005		0.509		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		185304152		GA/G		NA		MTW281_S91		NA		1815.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		MTW281		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		423		273		150		NA		35.4609929078		NA		35.4609929078		0.857		2.369		427		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.744		2.03		0.161		0.254		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89704763		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		859.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		MTW281		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		709		601		108		NA		15.2327221439		NA		15.2327221439		10.165		0.357		716		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.702		0.35		-14.604		0.037		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		288014520		TA/T		NA		MTW281_S91		NA		250.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		MTW281		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		453		281		172		NA		37.9690949227		NA		37.9690949227		2.656		0.963		459		3.0103		0		1		0.5		59.93		-0.132		5.2		0.031		0.446		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		239303040		G/GT		NA		MTW281_S91		NA		2355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		MTW281		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		436		211		225		NA		51.6055045872		NA		51.6055045872		0.465		1.142		436		3.0103		0		1		0.5		60		0.007		15.23		-1.673		0.759		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		667605537		A/AG		NA		MTW281_S91		NA		6638.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		MTW281		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		826		508		318		NA		38.4987893462		NA		38.4987893462		3.035		0.146		831		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.283		5.34		1.537		0.326		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		444609268		A/AT		NA		MTW281_S91		NA		4408.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		MTW281		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAAA		T,TAA		66		15		28		23		42.4242424242		34.8484848485		77.2727272727		0.389		0.118		74		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.44		1.809		14.63		0.456		2.67		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.00312648724404E+16		T/TAA		NA		MTW281_S91		NA		965.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		681		84		138		459		20.2643171806		67.4008810573		87.6651982379		-1.866		0.741		691		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		1.543		16.52		10.789		3.987		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.13E+20		T/TA		NA		MTW281_S91		NA		11251.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		MTW281		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		327		193		134		NA		40.9785932722		NA		40.9785932722		-5.454		0.319		331		3.0103		0		1		0.5		60		-1.345		3.7		0.694		0.299		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		124703618		TA/T		NA		MTW281_S91		NA		1209.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		MTW281		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		457		376		81		NA		17.7242888403		NA		17.7242888403		0.291		0.729		460		3.0103		0		1		0.5		60		1.542		0.48		-0.711		0.202		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25508101		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		217.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		701		542		159		NA		22.6818830243		NA		22.6818830243		14.691		1.046		701		3.0103		0		1		0.5		60		0.334		3.35		-17.844		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2385016207		TC/T		NA		MTW281_S91		NA		2347.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		699		583		116		NA		16.5951359084		NA		16.5951359084		16.414		0.415		701		3.0103		0		1		0.5		60		0.769		1.23		5.791		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		889013558		C/T		NA		MTW281_S91		rs200592135		860.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		MTW281		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		484		345		139		NA		28.7190082645		NA		28.7190082645		1.837		0.95		488		3.0103		0		1		0.5		59.94		-0.634		8.22		0.126		0.152		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		401609736		G/GAT		NA		MTW281_S91		NA		3978.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		484		393		91		NA		18.8016528926		NA		18.8016528926		1.227		0.525		484		3.0103		0		1		0.5		60		1.517		0.07		-0.225		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		73		0/1		7308054		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		35.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		MTW281		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		115		58		57		NA		49.5652173913		NA		49.5652173913		-6.385		-1.105		455		3.0103		0		1		0.5		60		-1.329		1.77		-0.316		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		23201979		T/C		NA		MTW281_S91		NA		203.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		767		593		174		NA		22.6857887875		NA		22.6857887875		10.934		0.315		775		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.302		1.87		1.012		0.34		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1470014234		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		1432.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		MTW281		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		783		492		291		NA		37.1647509579		NA		37.1647509579		-10.463		-0.226		785		3.0103		0		1		0.5		61.98		6.804		7.3		-5.227		0.705		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5752019657		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		MTW281_S91		NA		5714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		MTW281		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		409		361		48		NA		11.7359413203		NA		11.7359413203		11.258		-0.509		412		3.0103		0		1		0.5		60		-0.769		0.57		-0.644		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26007580		G/A		NA		MTW281_S91		rs193110123		231.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		MTW281		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		112		36		76		NA		67.8571428571		NA		67.8571428571		-0.009		1.625		116		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.655		9.53		-7.207		1.455		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11050579		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		1067.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		228		117		111		NA		48.6842105263		NA		48.6842105263		-1.037		0.302		228		3.0103		0		1		0.5		60		-0.707		8.48		12.53		0.65		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		197102571		GT/G		NA		MTW281_S91		NA		1933.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		963		513		450		NA		46.7289719626		NA		46.7289719626		-1.169		-0.024		971		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.998		8.34		0.709		0.575		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8068010355		C/CT		NA		MTW281_S91		NA		8030.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200420008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44897039		TG		T		954		485		469		NA		49.1614255765		NA		49.1614255765		-12.842		-1.973		956		3.0103		0		1		0.5		60		-1.03		11.77		-24.611		0.656		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11268014215		TG/T		NA		MTW281_S91		NA		11230.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		441		79		141		221		31.9727891156		50.1133786848		82.0861678005		-0.525		-0.123		454		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.98		0.238		11.28		0.933		3.287		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01322845379272E+18		C/CT		NA		MTW281_S91		NA		4975.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		437		331		106		NA		24.2562929062		NA		24.2562929062		3.557		0.283		440		3.0103		0		1		0.5		60		-0.279		1.05		0.76		0.08		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49407658		TA/T		NA		MTW281_S91		NA		456.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		484		350		134		NA		27.6859504132		NA		27.6859504132		1.194		-0.349		490		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.906		1.64		0.344		0.856		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83006612		GT/G		NA		MTW281_S91		NA		792.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		MTW281		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CTT		C		263		196		67		NA		25.4752851711		NA		25.4752851711		-0.354		0.055		300		3.0103		17.389		1		0.5		59.92		-0.701		3.18		0.682		0.897		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87404222		CTT/C		NA		MTW281_S91		NA		836.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0045		0.0032		0.0038		0.0342		0.0156		0.0183		6.00E-04		NA		NA		NA

		MTW281		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		375		248		127		NA		33.8666666667		NA		33.8666666667		0.521		0.907		378		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.664		1.57		0.83		0.584		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62704022		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		589.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		MTW281		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		92		47		45		NA		48.9130434783		NA		48.9130434783		4.354		-0.969		612		3.0103		72.697		1		0.5		60		-0.511		6.25		3.637		7.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6120915		TA/T		NA		MTW281_S91		NA		574.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		643		476		167		NA		25.9720062208		NA		25.9720062208		7.004		-0.525		646		3.0103		0		1		0.5		60		-0.541		2.32		-17.095		0.103		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		152608668		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		1488.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		703		575		128		NA		18.2076813656		NA		18.2076813656		-5.174		-1.021		706		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.333		1.23		-16.074		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		903013277		GT/G		NA		MTW281_S91		NA		865.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		PA618		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		508		341		167		NA		32.874015748		NA		32.874015748		2.682		0.95		535		3.0103		2.206		1		0.5		60		-0.099		2.86		2.882		0.815		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		148906828		GA/G		NA		PA618_S9		NA		1451.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PA618		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1164		858		306		NA		26.2886597938		NA		26.2886597938		-23.84		0.789		1167		3.0103		158.178		1		0.5		60		0.541		4.88		15.485		9.243		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5705024308		A/G		NA		PA618_S9		rs2454206		5676.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		PA618		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		443		283		160		NA		36.1173814898		NA		36.1173814898		2.128		0.122		448		3.0103		0		1		0.5		60		1.804		2.51		0.507		0.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114904590		CT/C		NA		PA618_S9		NA		1111.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PA618		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		443		244		199		NA		44.920993228		NA		44.920993228		-1.046		-0.072		443		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.72		12.84		-0.103		0.511		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		572406510		A/AG		NA		PA618_S9		NA		5686.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		PA618		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1086		599		487		NA		44.8434622468		NA		44.8434622468		-0.029		-1.157		1090		3.0103		0		1		0.5		60.03		1.777		7.6		2.403		0.598		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		829009960		A/AT		NA		PA618_S9		NA		8252.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PA618		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAAA		T,TA		154		10		70		74		45.4545454545		48.0519480519		93.5064935065		-1.663		-0.725		160		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.571		16.47		3.563		4.659		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.57379199870206E+16		T/TA		NA		PA618_S9		NA		2535.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		655		57		116		482		17.7099236641		73.5877862595		91.2977099237		-0.533		0.042		659		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.993		18.51		10.85		4.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.22E+20		T/TA		NA		PA618_S9		NA		12122.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		PA618		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		285		186		99		NA		34.7368421053		NA		34.7368421053		0.326		-1.335		292		3.0103		0		1		0.5		60		0.883		2.61		-0.034		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78203852		TA/T		NA		PA618_S9		NA		744.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PA618		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		679		529		150		NA		22.0913107511		NA		22.0913107511		0.052		0.72		681		3.0103		0		1		0.5		60		0.048		3.15		-17.518		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2175016136		TC/T		NA		PA618_S9		NA		2137.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		678		555		123		NA		18.1415929204		NA		18.1415929204		16.671		-0.733		681		3.0103		0		1		0.5		60		-0.229		1.55		7.505		0.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1081013011		C/T		NA		PA618_S9		rs200592135		1052.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PA618		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		499		361		138		NA		27.6553106212		NA		27.6553106212		-0.453		1.135		500		3.0103		0		1		0.5		60		-1.916		5.12		-0.667		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2594010744		G/GAT		NA		PA618_S9		NA		2556.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		947		278		669		NA		70.6441393875		NA		70.6441393875		8.344		0.697		957		3.0103		0		1		0.5		60		1.077		20.03		0.394		0.68		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1900004734		G/T		NA		PA618_S9		rs77375493		18971.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PA618		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		481		420		61		NA		12.6819126819		NA		12.6819126819		12.627		0.537		484		3.0103		0		1		0.5		60		1.343		0.87		-0.657		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44608325		G/A		NA		PA618_S9		rs112582298		417.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		PA618		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		692		570		122		NA		17.6300578035		NA		17.6300578035		3.913		0.151		699		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.149		0.73		-0.721		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		545014078		CT/C		NA		PA618_S9		NA		507.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PA618		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		511		0		511		NA		100		NA		100		NA		NA		513		3.0103		0		2		1		60		NA		27.56		NA		12.477		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1410915230		C/C		NA		PA618_S9		rs1042522		14080.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PA618		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		168		56		112		NA		66.6666666667		NA		66.6666666667		-0.345		0.164		173		3.0103		0		1		0.5		60		0.535		9.65		-7.898		1.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		165901100		CT/C		NA		PA618_S9		NA		1621.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		155		85		70		NA		45.1612903226		NA		45.1612903226		2.115		-0.948		155		3.0103		0		1		0.5		60		0.244		7.44		10.103		0.483		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		119001919		GT/G		NA		PA618_S9		NA		1152.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		412		75		137		200		33.2524271845		48.5436893204		81.7961165049		-2.572		-0.872		417		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.009		11.72		-0.663		3.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.86520994775418E+19		C/CT		NA		PA618_S9		NA		4827.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PA618		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		415		309		106		NA		25.5421686747		NA		25.5421686747		4.45		-0.897		417		3.0103		0		1		0.5		60		-0.8		1.8		-0.276		0.101		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78506506		TA/T		NA		PA618_S9		NA		747.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		477		352		125		NA		26.2054507338		NA		26.2054507338		-1.806		1.917		480		3.0103		0		1		0.5		60		-0.567		1.68		0.392		0.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83806812		GT/G		NA		PA618_S9		NA		800.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PA618		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CTT		C		143		98		45		NA		31.4685314685		NA		31.4685314685		1.859		0.546		154		3.0103		8.391		1		0.5		60		1.455		4.77		-0.799		0.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72002183		CTT/C		NA		PA618_S9		NA		682.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0045		0.0032		0.0038		0.0342		0.0156		0.0183		6.00E-04		NA		NA		NA

		PA618		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		388		228		160		NA		41.2371134021		NA		41.2371134021		-0.588		0.162		389		3.0103		0		1		0.5		60		-1.388		3.33		-0.644		0.436		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		132903697		CT/C		NA		PA618_S9		NA		1291.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PA618		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		135		88		47		NA		34.8148148148		NA		34.8148148148		4.367		0.847		609		3.0103		42.236		1		0.5		59.98		-1.86		3.96		3.392		2.165		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57201925		TA/T		NA		PA618_S9		NA		534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		266		195		71		NA		26.6917293233		NA		26.6917293233		5.53		-0.62		267		3.0103		0		1		0.5		60		0.249		2.46		-11.28		0.114		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69103493		CT/C		NA		PA618_S9		NA		653.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		299		203		96		NA		32.1070234114		NA		32.1070234114		3.509		-1.393		304		3.0103		2.299		1		0.5		60		0.253		3.24		3.867		0.529		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		100704145		GA/G		NA		PBB1310_S41		NA		969.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PBB1310		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		427		276		151		NA		35.3629976581		NA		35.3629976581		0.161		-1.333		436		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.169		1.88		2.874		0.204		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84004695		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		802.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PBB1310		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		792		668		124		NA		15.6565656566		NA		15.6565656566		9.483		0.631		801		3.0103		0		1		0.5		60		-1.392		0.4		-15.009		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		352015462		TA/T		NA		PBB1310_S41		NA		314.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		PBB1310		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		433		327		106		NA		24.480369515		NA		24.480369515		-0.651		0.344		438		3.0103		4.928		1		0.5		60		-0.977		5.55		-6.45		0.865		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2440010077		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PBB1310_S41		NA		2402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		456		305		151		NA		33.1140350877		NA		33.1140350877		-0.531		1.769		466		3.0103		0		1		0.5		60		0.009		4.2		-0.182		0.283		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		195303426		G/GT		NA		PBB1310_S41		NA		1915.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		PBB1310		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		756		448		308		NA		40.7407407407		NA		40.7407407407		1.419		-0.154		761		3.0103		0		1		0.5		60		-0.444		6.73		1.026		0.383		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		512808443		A/AT		NA		PBB1310_S41		NA		5090.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PBB1310		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504878		G		GAAGAT		75		50		25		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-1.276		-0.961		75		3.0103		0		1		0.5		60		-0.219		11.4		1.905		0.231		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89202024		G/GAAGAT		NA		PBB1310_S41		NA		854.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		0.005

		PBB1310		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		71		16		55		NA		77.4647887324		NA		77.4647887324		1.126		-0.717		75		3.0103		0		1		0.5		60		-0.102		18.74		1.536		3.18		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		26		0/1		1098026		TAAA/T		NA		PBB1310_S41		NA		1330.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		PBB1310		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		513		454		59		NA		11.5009746589		NA		11.5009746589		-11.978		0.467		514		3.0103		0		1		0.5		60		-1.136		0.26		0.174		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		161012869		T/C		NA		PBB1310_S41		rs201338384		132.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		PBB1310		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		639		63		123		453		19.2488262911		70.8920187793		90.1408450704		3.378		1.038		643		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.99		0.446		18.41		10.867		4.453		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.18E+20		T/TA		NA		PBB1310_S41		NA		11764.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		PBB1310		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		344		209		135		NA		39.2441860465		NA		39.2441860465		1.868		-0.442		348		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.168		3.59		-1.476		0.272		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		127103689		TA/T		NA		PBB1310_S41		NA		1233.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PBB1310		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		687		540		147		NA		21.3973799127		NA		21.3973799127		12.566		-0.217		689		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.551		2.77		-16.707		0.264		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1942016894		TC/T		NA		PBB1310_S41		NA		1904.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		683		568		115		NA		16.8374816984		NA		16.8374816984		16.385		-0.566		689		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.541		1.37		8.078		0.01		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		961013328		C/T		NA		PBB1310_S41		rs200592135		932.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		499		387		112		NA		22.4448897796		NA		22.4448897796		4.411		-0.079		499		3.0103		0		1		0.5		60		1.072		5.8		-0.537		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2931011190		G/GAT		NA		PBB1310_S41		NA		2893.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		472		371		101		NA		21.3983050847		NA		21.3983050847		2.351		0.861		473		3.0103		0		1		0.5		60		-0.707		0.6		-1.685		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		32007526		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		282.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		PBB1310		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		422		359		63		NA		14.9289099526		NA		14.9289099526		12.665		0.205		423		3.0103		0		1		0.5		60		0.476		1.78		-0.226		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77906992		G/A		NA		PBB1310_S41		rs112582298		750.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		PBB1310		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		496		433		63		NA		12.7016129032		NA		12.7016129032		-12.655		-0.53		497		3.0103		0		1		0.5		60		0.224		0.58		1.37		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		316012827		G/A		NA		PBB1310_S41		rs201898708		287.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		PBB1310		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		913		622		291		NA		31.8729463308		NA		31.8729463308		5.224		-0.356		923		3.0103		0		1		0.5		60		-2.705		4.36		-0.134		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4015013640		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		3977.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PBB1310		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		370		169		201		NA		54.3243243243		NA		54.3243243243		-15.689		-1.096		373		3.0103		10.252		1		0.5		60		0.224		10.3		-2.994		3.195		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		384103696		G/C		NA		PBB1310_S41		rs1042522		3812.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PBB1310		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		907		380		527		NA		58.1036383682		NA		58.1036383682		-11.933		0.418		908		3.0103		0.525		1		0.5		63.05		7.54		17.51		-6.192		0.688		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15915018744		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		PBB1310_S41		NA		15877.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		492		430		62		NA		12.6016260163		NA		12.6016260163		10.3		0.929		493		3.0103		0		1		0.5		60		0.588		0.65		1.314		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34608516		G/A		NA		PBB1310_S41		rs193110123		317.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		PBB1310		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2323delT:p.L775X		NA		1.65E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022837		AT		A		1449		766		683		NA		47.1359558316		NA		47.1359558316		-2.197		-0.938		1463		3.0103		1.909		1		0.5		60		0.728		10.98		14.953		0.871		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15951024042		AT/A		NA		PBB1310_S41		NA		15913.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		134		42		92		NA		68.6567164179		NA		68.6567164179		-0.97		-0.016		140		3.0103		0		1		0.5		60		-1.047		10.83		-7.561		1.343		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14880683		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		1450.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		243		134		109		NA		44.8559670782		NA		44.8559670782		4.134		-0.396		244		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.9		7.67		-0.93		0.45		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		190203139		GT/G		NA		PBB1310_S41		NA		1864.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		376		236		140		NA		37.2340425532		NA		37.2340425532		-0.044		0.756		419		3.0103		33.273		1		0.5		59.98		0.659		2.95		-0.032		4.915		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114805224		AT/A		NA		PBB1310_S41		NA		1110.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PBB1310		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		453		72		149		232		32.8918322296		51.2141280353		84.1059602649		3.301		-0.034		459		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		2.712		12.03		-0.563		3.384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.48524495564606E+19		C/CT		NA		PBB1310_S41		NA		5447.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PBB1310		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		438		340		98		NA		22.3744292237		NA		22.3744292237		6.268		0.462		441		3.0103		0		1		0.5		60		2.941		0.92		0.012		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44007853		TA/T		NA		PBB1310_S41		NA		402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		490		387		103		NA		21.0204081633		NA		21.0204081633		1.232		0.593		494		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		0.42		1.342		0.567		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		24407201		GT/G		NA		PBB1310_S41		NA		206.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PBB1310		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		291		153		138		NA		47.4226804124		NA		47.4226804124		-1.499		1.719		301		3.0103		31.343		1		0.5		60		-1.211		4.82		0.532		0.619		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		144002174		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		1402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PBB1310		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		380		245		135		NA		35.5263157895		NA		35.5263157895		-1.012		1.423		386		3.0103		0		1		0.5		60.01		-1.255		1.89		-1.121		0.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75603901		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		718.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PBB1310		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		144		106		38		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		5.665		0.162		630		3.0103		70.213		1		0.5		59.97		-2.352		2.75		4.834		4.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43302469		TA/T		NA		PBB1310_S41		NA		395.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		675		511		164		NA		24.2962962963		NA		24.2962962963		11.385		-1.192		677		3.0103		0		1		0.5		60		0.419		2.15		-17.611		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1491010431		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		1453.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		711		608		103		NA		14.4866385373		NA		14.4866385373		-5.691		0.361		713		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.3		0.29		-14.501		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		242015011		GT/G		NA		PBB1310_S41		NA		204.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM451		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		791		329		462		NA		58.407079646		NA		58.407079646		0.541		1.08		857		3.0103		0.557		1		0.5		60		0.583		8.55		6.9		0.62		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		680105131		GA/G		NA		PM451_S92		NA		6763.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PM451		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1207		496		711		NA		58.9063794532		NA		58.9063794532		-27.869		0.685		1215		3.0103		569.35		1		0.5		60		-0.066		17.38		29.197		9.906		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		21002011166		A/G		NA		PM451_S92		rs2454206		20973.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		PM451		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		432		278		154		NA		35.6481481481		NA		35.6481481481		1.66		1.194		435		3.0103		0		1		0.5		60		0.502		2.88		-0.594		0.253		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		128004594		CT/C		NA		PM451_S92		NA		1242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PM451		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		618		8		94		516		15.2103559871		83.4951456311		98.7055016181		2.947		1.55		622		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.16		0.312		27.67		-0.202		8.526		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.71E+22		TC/TTC		NA		PM451_S92		rs10638510		17099.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		PM451		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		464		283		181		NA		39.0086206897		NA		39.0086206897		0.362		1.552		473		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.522		5.36		2.402		0.35		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		252503645		G/GT		NA		PM451_S92		NA		2487.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		PM451		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		443		210		233		NA		52.5959367946		NA		52.5959367946		0.886		0.166		444		3.0103		0		1		0.5		60		-1.461		15.65		-1.239		0.802		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		697205674		A/AG		NA		PM451_S92		NA		6934.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		PM451		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		807		250		557		NA		69.0210656753		NA		69.0210656753		1.803		0.796		811		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.841		12.44		-1.099		1.652		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1007703664		A/AT		NA		PM451_S92		NA		10039.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PM451		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		105		31		74		NA		70.4761904762		NA		70.4761904762		-2.114		-0.099		141		3.0103		0		1		0.5		60		0.865		17.26		0.497		2.687		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13920227		TAAA/T		NA		PM451_S92		NA		1812.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		PM451		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148515269		GA		G		1265		1082		183		NA		14.4664031621		NA		14.4664031621		-1.92		1.559		1278		3.0103		10.034		1		0.5		60		1.314		0.19		10.893		1.748		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		280027182		GA/G		NA		PM451_S92		NA		242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		882		391		491		NA		55.6689342404		NA		55.6689342404		1.939		-1.441		887		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.672		8.12		21.298		0.993		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		720006783		TA/T		NA		PM451_S92		NA		7162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		PM451		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		459		275		184		NA		40.0871459695		NA		40.0871459695		0.223		-0.904		465		3.0103		0		1		0.5		60		0.181		3.66		1.822		0.29		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		171805341		TA/T		NA		PM451_S92		NA		1680.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PM451		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		807		570		237		NA		29.3680297398		NA		29.3680297398		14.343		0.278		811		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.585		5.33		-20.282		0.16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4336017243		TC/T		NA		PM451_S92		NA		4298.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		806		682		124		NA		15.3846153846		NA		15.3846153846		16.853		-0.62		811		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.368		0.91		8.108		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		763016646		C/T		NA		PM451_S92		rs200592135		734.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		501		355		146		NA		29.1417165669		NA		29.1417165669		0.077		0.307		502		3.0103		0		1		0.5		60		-0.362		5.73		0.724		0.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2910010617		G/GAT		NA		PM451_S92		NA		2872.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		420		346		74		NA		17.619047619		NA		17.619047619		-0.264		0.46		421		3.0103		0		1		0.5		60		-0.117		0.19		-0.989		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11608645		CT/C		NA		PM451_S92		NA		78.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		223		729		NA		76.5756302521		NA		76.5756302521		8.244		-1.576		962		3.0103		0.626		1		0.5		59.98		-1.446		22.15		0.203		0.815		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2111803268		G/T		NA		PM451_S92		rs77375493		21089.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM451		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		503		427		76		NA		15.1093439364		NA		15.1093439364		11.207		1.021		505		3.0103		0		1		0.5		60		0.705		1.15		0.17		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60608319		G/A		NA		PM451_S92		rs112582298		577.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		PM451		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		496		434		62		NA		12.5		NA		12.5		-12.39		-0.071		497		3.0103		0		1		0.5		60		0.306		0.43		-0.912		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		240012415		G/A		NA		PM451_S92		rs201898708		211.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		PM451		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		934		651		283		NA		30.2997858672		NA		30.2997858672		6.535		-0.496		940		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.723		3.93		0.15		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3711014003		CT/C		NA		PM451_S92		NA		3673.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PM451		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		369		202		167		NA		45.2574525745		NA		45.2574525745		-14.66		-0.959		373		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		8.93		-16.173		0.522		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		332305225		A/G		NA		PM451_S92		rs139212214		3294.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		PM451		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		502		0		502		NA		100		NA		100		NA		NA		503		3.0103		0		2		1		60		NA		27.34		NA		12.441		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1375214970		C/C		NA		PM451_S92		rs1042522		13723.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PM451		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		185		60		125		NA		67.5675675676		NA		67.5675675676		0.963		-0.221		186		3.0103		0		1		0.5		60		0.697		10.17		-10.024		1.273		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		191801131		CT/C		NA		PM451_S92		NA		1880.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		115		53		62		NA		53.9130434783		NA		53.9130434783		-0.041		0.524		115		3.0103		0		1		0.5		60		-1.136		9.72		8.386		0.804		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115501085		GT/G		NA		PM451_S92		NA		1117.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		366		229		137		NA		37.4316939891		NA		37.4316939891		0.55		-1.016		826		3.0103		31.099		1		0.5		60		0.837		3.31		0.456		2.954		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125004207		AT/A		NA		PM451_S92		NA		1212.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PM451		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		436		70		140		226		32.1100917431		51.8348623853		83.9449541284		0.738		0.497		440		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.285		12.28		-0.503		3.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.39226455498529E+18		C/CT		NA		PM451_S92		NA		5354.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PM451		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		446		315		131		NA		29.3721973094		NA		29.3721973094		5.838		1.291		448		3.0103		0		1		0.5		60		-0.312		2.35		0.519		0.134		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108706638		TA/T		NA		PM451_S92		NA		1049.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		472		371		101		NA		21.3983050847		NA		21.3983050847		0.392		-0.297		474		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.517		0.74		1.098		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38607000		GT/G		NA		PM451_S92		NA		348.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PM451		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		221		124		97		NA		43.8914027149		NA		43.8914027149		-3.577		-0.543		238		3.0103		3.236		1		0.5		60		0.949		3.72		0.772		0.451		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85901963		CT/C		NA		PM451_S92		NA		821.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PM451		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		268		105		163		NA		60.8208955224		NA		60.8208955224		-4.477		-0.941		269		3.0103		0		1		0.5		60		-0.026		17.04		0.967		1.222		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		460502886		GAAACAAT/G		NA		PM451_S92		NA		4567.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		267		104		163		NA		61.0486891386		NA		61.0486891386		-8.405		1.262		268		3.0103		0		1		0.5		60		1.737		17.14		2.289		1.235		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		460502886		G/C		NA		PM451_S92		NA		4576.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		396		263		133		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		0.413		-1.601		397		3.0103		0		1		0.5		60		-0.382		1.95		0.153		0.177		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81104409		CT/C		NA		PM451_S92		NA		773.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PM451		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		112		72		40		NA		35.7142857143		NA		35.7142857143		3.374		0.872		576		3.0103		56.869		1		0.5		60		-1.058		4.13		4.683		4.741		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50001626		TA/T		NA		PM451_S92		NA		462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		384		281		103		NA		26.8229166667		NA		26.8229166667		4.202		1.512		389		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.119		2.66		-13.184		0.113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105805020		CT/C		NA		PM451_S92		NA		1020.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		529		457		72		NA		13.6105860113		NA		13.6105860113		2.282		0.14		531		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.301		0.32		-13.145		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		208010496		GT/G		NA		PM451_S92		NA		170.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM887		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		637		418		219		NA		34.3799058085		NA		34.3799058085		2.497		0.673		663		3.0103		0.56		1		0.5		60		0.496		3.59		5.986		0.622		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		232508777		GA/G		NA		PM887_S80		NA		2287.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PM887		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		8.74		-0.531		104		3.0103		0		1		0.5		60		0.795		13.11		0.505		0.752		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		137901575		C/T		NA		PM887_S80		rs2335052		1350.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		PM887		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		419		280		139		NA		33.1742243437		NA		33.1742243437		0.205		-1.119		423		3.0103		0		1		0.5		59.97		-1.397		2.23		0.219		0.218		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97104986		CT/C		NA		PM887_S80		NA		933.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PM887		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		492		427		65		NA		13.2113821138		NA		13.2113821138		1.058		0.097		495		3.0103		2.819		1		0.5		60		-0.22		1.54		-5.51		0.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		794013748		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PM887_S80		NA		756.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.000798722		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101713827		A		C		581		280		301		NA		51.8072289157		NA		51.8072289157		0.427		-0.346		585		3.0103		0		1		0.5		60		1.492		12.88		0.306		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		751206986		A/C		NA		PM887_S80		NA		7483.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.002

		PM887		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		494		316		178		NA		36.032388664		NA		36.032388664		-1.817		1.456		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.035		5.34		-0.117		0.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		267603777		G/GT		NA		PM887_S80		NA		2638.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		PM887		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1083		597		486		NA		44.8753462604		NA		44.8753462604		5.926		-1.255		1090		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.001		7.26		1.925		0.557		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7898010056		A/AT		NA		PM887_S80		NA		7860.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PM887		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		84		22		62		NA		73.8095238095		NA		73.8095238095		-2.065		-0.356		101		3.0103		0		1		0.5		60		-1.175		16.23		1.744		2.948		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11320171		TAAA/T		NA		PM887_S80		NA		1363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		PM887		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		512		443		69		NA		13.4765625		NA		13.4765625		-12.699		-1.122		514		3.0103		0		1		0.5		60		0.171		0.77		0.121		0.025		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		423012306		T/C		NA		PM887_S80		rs201338384		394.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		PM887		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		967		440		527		NA		54.4984488108		NA		54.4984488108		3.535		0.111		974		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.398		7.89		21.947		0.821		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		766808223		TA/T		NA		PM887_S80		NA		7630.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		PM887		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		379		227		152		NA		40.1055408971		NA		40.1055408971		-0.247		0.343		383		3.0103		0		1		0.5		60		0.685		3.32		0.504		0.306		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129704736		TA/T		NA		PM887_S80		NA		1259.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PM887		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		760		555		205		NA		26.9736842105		NA		26.9736842105		16.684		0.746		761		3.0103		0		1		0.5		60		0.865		4.74		-19.985		0.129		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3636018678		TC/T		NA		PM887_S80		NA		3598.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		756		626		130		NA		17.1957671958		NA		17.1957671958		17.778		1.074		761		3.0103		0		1		0.5		60		1.302		1.88		9.694		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1451014509		C/T		NA		PM887_S80		rs200592135		1422.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM887		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		498		360		138		NA		27.7108433735		NA		27.7108433735		-1.793		-0.539		499		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.501		7.84		0.083		0.138		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3940010739		G/GAT		NA		PM887_S80		NA		3902.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		616		336		NA		35.2941176471		NA		35.2941176471		7.15		-1.182		963		3.0103		1.154		1		0.5		59.99		0.535		7.64		-0.067		0.816		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7306015422		G/T		NA		PM887_S80		rs77375493		7277.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM887		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		497		427		70		NA		14.0845070423		NA		14.0845070423		-13.251		0.899		500		3.0103		0		1		0.5		60		0.132		0.81		-0.932		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		429012760		G/A		NA		PM887_S80		rs201898708		400.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		PM887		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		977		649		328		NA		33.5721596725		NA		33.5721596725		7.805		1.385		991		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.283		4.37		-0.071		0.271		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4309014148		CT/C		NA		PM887_S80		NA		4271.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PM887		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		1203		907		296		NA		24.6051537822		NA		24.6051537822		24.574		0.081		1214		3.0103		114.288		1		0.5		59.99		1.028		7.89		-25.573		9.896		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9534044308		CAA/C		NA		PM887_S80		NA		9496.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		1203		907		296		NA		24.6051537822		NA		24.6051537822		25.258		1.147		1214		3.0103		117.84		1		0.5		59.99		0.043		7.89		0.963		9.937		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9534044357		A/ATGTTT		NA		PM887_S80		NA		9496.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		507		0		507		NA		100		NA		100		NA		NA		508		3.0103		0		2		1		60		NA		27.56		NA		12.461		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1400315130		C/C		NA		PM887_S80		rs1042522		13974.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PM887		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2269T:p.Q757X		NA		2.48E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022784		C		T		1015		867		148		NA		14.5812807882		NA		14.5812807882		-4.448		-1.642		1028		3.0103		110.219		1		0.5		60		-0.973		0.92		15.414		8.608		0.112		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.111		37		0.997		0.944		D		NA		NA		NA		NA		0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252		99		0/1		961024859		C/T		NA		PM887_S80		NA		932.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.67E-05		1.00E-04		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM887		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		608		315		293		NA		48.1907894737		NA		48.1907894737		-16.122		-1.574		658		3.0103		74.844		1		0.5		60		-0.329		11.08		5.212		9.059		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		676408203		A/G		NA		PM887_S80		rs111527738		6735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		PM887		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		231		91		140		NA		60.6060606061		NA		60.6060606061		0.014		-0.523		242		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.528		8.31		-10.213		0.872		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		195801820		CT/C		NA		PM887_S80		NA		1920.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		513		1		512		NA		99.8050682261		NA		99.8050682261		-0.908		0.841		517		3.0103		0		2		1		60		-1.475		32.38		-1.732		11.094		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1664815070		A/A		NA		PM887_S80		NA		16610.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		PM887		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		162		96		66		NA		40.7407407407		NA		40.7407407407		-0.306		-0.763		162		3.0103		0		1		0.5		60		0.342		6.55		10.082		0.384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109902199		GT/G		NA		PM887_S80		NA		1061.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		347		238		109		NA		31.4121037464		NA		31.4121037464		-1.147		-0.421		376		3.0103		5.025		1		0.5		60		0.177		2.04		-0.964		1.845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74505863		AT/A		NA		PM887_S80		NA		707.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PM887		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		437		32		338		67		77.3455377574		15.3318077803		92.6773455378		-3.454		-1.831		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.99		0.312		16.4		-0.17		4.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		7.2023476264789E+18		C/CT		NA		PM887_S80		NA		7164.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PM887		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		425		330		95		NA		22.3529411765		NA		22.3529411765		2.331		0.909		425		3.0103		0		1		0.5		60		-0.784		1.03		0.293		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47607856		TA/T		NA		PM887_S80		NA		438.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		469		362		107		NA		22.8144989339		NA		22.8144989339		-1.691		1.314		471		3.0103		0		1		0.5		60		-1.095		0.94		0.424		0.312		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47807613		GT/G		NA		PM887_S80		NA		440.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PM887		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		191		107		84		NA		43.9790575916		NA		43.9790575916		-2.593		-0.002		203		3.0103		9.572		1		0.5		60		0.611		3.84		0.006		0.249		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77002101		CT/C		NA		PM887_S80		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PM887		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		402		270		132		NA		32.8358208955		NA		32.8358208955		-1.072		-0.909		406		3.0103		0		1		0.5		60		-0.6		1.71		-1.933		0.163		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72604779		CT/C		NA		PM887_S80		NA		688.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PM887		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		139		91		48		NA		34.5323741007		NA		34.5323741007		6.147		0.113		610		3.0103		135.665		1		0.5		60		1.472		4.14		6.889		7.327		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61301947		TA/T		NA		PM887_S80		NA		575.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		335		243		92		NA		27.4626865672		NA		27.4626865672		6.277		-1.851		336		3.0103		0		1		0.5		60		0.848		2.85		-12.345		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99305008		CT/C		NA		PM887_S80		NA		955.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		452		382		70		NA		15.4867256637		NA		15.4867256637		2.086		-0.889		452		3.0103		0		1		0.5		60		2.357		0.53		-12.143		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		27708646		GT/G		NA		PM887_S80		NA		239.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		RR593		DNMT3A		exonic		stopgain		DNMT3A:NM_153759:exon3:c.G220T:p.E74X,DNMT3A:NM_022552:exon7:c.G787T:p.E263X,DNMT3A:NM_175629:exon7:c.G787T:p.E263X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25470974		C		A		1030		499		531		NA		51.5533980583		NA		51.5533980583		-3.88		0.053		1047		3.0103		0.521		1		0.5		60		0.058		10.19		-0.241		0.768		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.238		37		0.997		0.991		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236		99		0/1		10525010248		C/A		NA		RR593_S17		NA		10496.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		552		360		192		NA		34.7826086957		NA		34.7826086957		4.878		0.903		584		3.0103		0		1		0.5		60		-0.155		3.98		4.861		0.695		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		223207415		GA/G		NA		RR593_S17		NA		2194.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		RR593		GATA2		UTR5		NA		NA		rs374415484		9.00E-04		0.000798722		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128205879		G		C		211		105		106		NA		50.2369668246		NA		50.2369668246		11.908		-0.319		211		3.0103		0		1		0.5		60		1.219		10.54		1.26		0.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		225303906		G/C		NA		RR593_S17		rs374415484		2224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_032638:c.-5C>G,NM_001145662:c.-5C>G,NM_001145661:c.-5C>G		0.0021		0.009		5.00E-04		0		0		0		0		0		0.003		NA		NA

		RR593		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		440		288		152		NA		34.5454545455		NA		34.5454545455		0.646		0.832		441		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.438		2.38		-1.052		0.213		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108605308		CT/C		NA		RR593_S17		NA		1048.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		RR593		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		459		283		176		NA		38.3442265795		NA		38.3442265795		0.745		-1.326		462		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		5.77		0.654		0.375		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		268703579		G/GT		NA		RR593_S17		NA		2649.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		RR593		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		495		285		210		NA		42.4242424242		NA		42.4242424242		1.074		1.105		499		3.0103		0		1		0.5		60		-0.54		7.07		0.663		0.414		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		353605376		A/AT		NA		RR593_S17		NA		3498.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		RR593		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		61		5		29		27		47.5409836066		44.262295082		91.8032786885		-2.028		-0.817		61		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.664		25.5		-2.391		5.186		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.59341241432302E+16		T/TA		NA		RR593_S17		NA		1555.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		512		452		60		NA		11.71875		NA		11.71875		-11.711		1.483		512		3.0103		0		1		0.5		60		0.1		0.37		-0.554		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		218012914		T/C		NA		RR593_S17		rs201338384		189.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		RR593		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		762		338		424		NA		55.6430446194		NA		55.6430446194		4.75		-0.566		762		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.865		7.7		19.33		0.898		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		590206046		TA/T		NA		RR593_S17		NA		5864.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		RR593		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		309		201		108		NA		34.9514563107		NA		34.9514563107		0.819		-1.727		309		3.0103		0		1		0.5		60		-0.587		3.03		-0.813		0.2		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97303845		TA/T		NA		RR593_S17		NA		935.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		RR593		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		668		520		148		NA		22.1556886228		NA		22.1556886228		13.157		0.74		669		3.0103		0		1		0.5		60		-1.164		2.99		-17.091		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2034017045		TC/T		NA		RR593_S17		NA		1996.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		666		529		137		NA		20.5705705706		NA		20.5705705706		17.691		0.133		669		3.0103		0		1		0.5		60		-0.164		2.06		8.407		0.066		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1402012269		C/T		NA		RR593_S17		rs200592135		1373.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		476		334		142		NA		29.8319327731		NA		29.8319327731		2.345		-0.62		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.749		8.54		0.65		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		410309920		G/GAT		NA		RR593_S17		NA		4065.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		405		315		90		NA		22.2222222222		NA		22.2222222222		0.514		-0.638		406		3.0103		0		1		0.5		60		-1.811		1.11		-0.685		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48706909		CT/C		NA		RR593_S17		NA		449.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		928		262		666		NA		71.7672413793		NA		71.7672413793		5.416		1.531		937		3.0103		1.974		1		0.5		60		1.248		19.21		0.106		0.868		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1785704474		G/T		NA		RR593_S17		rs77375493		17828.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		RR593		SMC3		intronic		NA		NA		rs11380915		0.0687		0.0996406		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112342306		G		GT		904		579		325		NA		35.9513274336		NA		35.9513274336		-19.116		-2.077		949		3.0103		8.476		1		0.5		60		-0.677		3.84		-1.72		0.75		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3511011928		G/GT		NA		RR593_S17		NA		3473.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1166		0.2701		0.0425		3.00E-04		0.0554		0.0557		0.0667		0.0407		0.289		NA		0.0467

		RR593		HRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0561102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11p15.5		chr11		534409		GCCCAGC		G		158		64		94		NA		59.4936708861		NA		59.4936708861		-9.459		0.919		158		3.0103		0		1		0.5		60		-1.507		23.52		-10.555		1.143		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		375404047		GCCCAGC/G		NA		RR593_S17		NA		3716.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0061		0.002		0.0984

		RR593		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		750		587		163		NA		21.7333333333		NA		21.7333333333		-1.259		0.362		757		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.339		1.63		1.938		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1262013855		CT/C		NA		RR593_S17		NA		1224.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		RR593		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		537		475		62		NA		11.5456238361		NA		11.5456238361		-10.763		0.148		538		3.0103		0		1		0.5		60		-1.119		0.26		-0.171		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		170013652		A/T		NA		RR593_S17		rs200376453		141.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		RR593		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		327		148		179		NA		54.7400611621		NA		54.7400611621		-14.151		-1.145		329		3.0103		0		1		0.5		60		-0.187		10.25		0.212		0.9		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		338103317		G/C		NA		RR593_S17		rs1042522		3352.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		RR593		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		671		411		260		NA		38.7481371088		NA		38.7481371088		-1.062		-0.166		681		3.0103		8.739		1		0.5		60		0.339		7.11		0.038		1.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		480709531		A/AG		NA		RR593_S17		NA		4769.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		RR593		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		206		116		90		NA		43.6893203883		NA		43.6893203883		1.559		-2.215		210		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.498		5.7		-10.799		0.351		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		121202502		CT/C		NA		RR593_S17		NA		1174.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1031		492		539		NA		52.2793404462		NA		52.2793404462		6.343		0.081		1035		3.0103		1.092		1		0.5		60		-0.306		12.12		-0.665		0.617		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		12521010592		G/A		NA		RR593_S17		rs371769427		12492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		RR593		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		69		33		36		NA		52.1739130435		NA		52.1739130435		0.398		-0.846		69		3.0103		0		1		0.5		60		-1.231		9.4		4.117		0.693		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6860714		GT/G		NA		RR593_S17		NA		648.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		363		236		127		NA		34.9862258953		NA		34.9862258953		0.648		0.735		378		3.0103		0		1		0.5		60		0.952		2.83		-0.059		0.747		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106305430		AT/A		NA		RR593_S17		NA		1025.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		RR593		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		423		60		130		233		30.7328605201		55.0827423168		85.8156028369		-1.476		-0.81		427		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.382		13.08		-0.903		3.728		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.57230695692663E+18		C/CT		NA		RR593_S17		NA		5534.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		RR593		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		394		316		78		NA		19.7969543147		NA		19.7969543147		1.706		0.668		396		3.0103		0		1		0.5		60		-0.294		0.69		1.118		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30807236		TA/T		NA		RR593_S17		NA		270.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		478		367		111		NA		23.2217573222		NA		23.2217573222		0.708		-1.331		480		3.0103		0		1		0.5		60		-1.089		1.17		0.021		0.09		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59808114		GT/G		NA		RR593_S17		NA		560.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		RR593		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		227		110		117		NA		51.5418502203		NA		51.5418502203		-4.04		0.783		241		3.0103		1.329		1		0.5		59.95		1.145		5.83		1.937		0.845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		136101777		CT/C		NA		RR593_S17		NA		1323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		RR593		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		385		265		120		NA		31.1688311688		NA		31.1688311688		-2.232		1.313		387		3.0103		0		1		0.5		60		0.792		1.79		-0.63		0.171		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72704942		CT/C		NA		RR593_S17		NA		689.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		RR593		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		89		62		27		NA		30.3370786517		NA		30.3370786517		4.656		-1.828		549		3.0103		66.645		1		0.5		60		-1.304		3		5.274		6.183		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30401321		TA/T		NA		RR593_S17		NA		266.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		154		115		39		NA		25.3246753247		NA		25.3246753247		-0.425		-1.558		156		3.0103		0		1		0.5		60		1.447		2.06		-8.099		0.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		35402005		CT/C		NA		RR593_S17		NA		316.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		359		240		119		NA		33.147632312		NA		33.147632312		5.012		-0.079		377		3.0103		4.086		1		0.5		60		0.485		2.92		4.915		0.497		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108404712		GA/G		NA		STB1531_S19		NA		1046.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		596		510		86		NA		14.4295302013		NA		14.4295302013		-2.772		-1.117		597		3.0103		10.871		1		0.5		60		0.735		0.12		-0.313		3.363		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		99010230		T/C		NA		STB1531_S19		NA		70.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		57		23		34		NA		59.649122807		NA		59.649122807		6.352		-0.642		59		3.0103		0		1		0.5		60		-0.366		15.65		-0.773		1.14		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		9200845		C/T		NA		STB1531_S19		rs2335052		891.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		STB1531		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		479		243		236		NA		49.2693110647		NA		49.2693110647		-13.328		0.488		486		3.0103		0		1		0.5		60		-0.808		11.5		3.08		0.664		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		553906147		A/C		NA		STB1531_S19		rs3822214		5510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		STB1531		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1097		823		274		NA		24.9772105743		NA		24.9772105743		-23.155		-0.04		1105		3.0103		157.209		1		0.5		60		0.132		4.39		14.588		8.439		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		4844023775		A/G		NA		STB1531_S19		rs2454206		4815.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		STB1531		FBXW7		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q31.3		chr4		153249674		G		A		498		239		259		NA		52.0080321285		NA		52.0080321285		18.842		-0.3		501		3.0103		0		1		0.5		60		0.401		13.23		0.7		0.776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		661505263		G/A		NA		STB1531_S19		NA		6586.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		409		271		138		NA		33.7408312958		NA		33.7408312958		0.63		0.626		413		3.0103		0		1		0.5		59.97		2.53		2.15		-1.259		0.21		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		91704625		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		879.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		STB1531		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		443		267		176		NA		39.7291196388		NA		39.7291196388		-1.344		-0.2		445		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.233		6.02		-1.224		1.149		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		270302897		G/GT		NA		STB1531_S19		NA		2665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		STB1531		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		535		316		219		NA		40.9345794393		NA		40.9345794393		1.011		-0.597		540		3.0103		0		1		0.5		60		-0.275		6.93		-0.475		0.398		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		374505673		A/AT		NA		STB1531_S19		NA		3707.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		STB1531		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202543:exon24:c.G4136A:p.R1379Q,CUX1:NM_181552:exon24:c.G4103A:p.R1368Q		NA		0.0096		0.00259585		NA		0.774		T		0		B		0.001		B		7q22.1		chr7		101891907		G		A		138		48		90		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		9.225		0.901		138		3.0103		0		1		0.5		60		-0.753		17.81		0.959		1.493		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259		99		0/1		24860770		G/A		NA		STB1531_S19		NA		2457.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0192		0		NA		0.0091		0		0.0103		NA		NA		0.001

		STB1531		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		68		15		53		NA		77.9411764706		NA		77.9411764706		-2.311		0.075		68		3.0103		0		1		0.5		60		-1.416		20.97		-2.311		3.383		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		39		0/1		1238039		TAAAA/T		NA		STB1531_S19		NA		1425.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		501		433		68		NA		13.5728542914		NA		13.5728542914		-12.849		0.656		501		3.0103		0		1		0.5		60		-0.057		0.84		-0.244		0.025		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		450011967		T/C		NA		STB1531_S19		rs201338384		421.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		STB1531		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		650		265		385		NA		59.2307692308		NA		59.2307692308		-2.783		0.84		655		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.54		9.19		17.936		1.191		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		601004558		TA/T		NA		STB1531_S19		NA		5972.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		STB1531		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		189		118		71		NA		37.5661375661		NA		37.5661375661		-0.315		-0.181		190		3.0103		0		1		0.5		60		-0.126		2.89		-0.323		0.208		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58302359		TA/T		NA		STB1531_S19		NA		545.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		STB1531		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		654		529		125		NA		19.1131498471		NA		19.1131498471		13.989		-1.063		657		3.0103		0		1		0.5		60		-0.9		2.33		-16.771		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1560016754		TC/T		NA		STB1531_S19		NA		1522.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		652		533		119		NA		18.2515337423		NA		18.2515337423		17.039		0.245		657		3.0103		0		1		0.5		60		0.004		1.71		4.905		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1145012151		C/T		NA		STB1531_S19		rs200592135		1116.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		STB1531		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		485		355		130		NA		26.8041237113		NA		26.8041237113		-0.548		-0.493		487		3.0103		0		1		0.5		60		-0.503		7.58		0.73		0.127		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3713010260		G/GAT		NA		STB1531_S19		NA		3675.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		457		366		91		NA		19.9124726477		NA		19.9124726477		0.86		0.598		457		3.0103		0		1		0.5		60		0.041		0.58		0.256		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30108071		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		263.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		STB1531		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		430		355		75		NA		17.4418604651		NA		17.4418604651		13.535		1.246		433		3.0103		0		1		0.5		60		-1.605		2.25		0.089		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99407145		G/A		NA		STB1531_S19		rs112582298		965.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		STB1531		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		494		418		76		NA		15.3846153846		NA		15.3846153846		-13.633		-0.283		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.29		1.16		0.39		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		603012079		G/A		NA		STB1531_S19		rs201898708		574.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		STB1531		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		798		606		192		NA		24.0601503759		NA		24.0601503759		-12.082		-0.017		802		3.0103		0		1		0.5		60		-0.454		2.23		0.943		0.103		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1819014593		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		1781.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		STB1531		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		597		380		217		NA		36.3484087102		NA		36.3484087102		19.257		-1.438		600		3.0103		146.334		1		0.5		60		2.119		13.03		-19.918		9.206		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7819016049		CAA/C		NA		STB1531_S19		NA		7781.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTT		597		379		218		NA		36.5159128978		NA		36.5159128978		19.702		0.841		600		3.0103		150.351		1		0.5		60		-2.872		13.11		1.316		9.224		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7861015910		A/ATGTT		NA		STB1531_S19		NA		7823.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		399		2		397		NA		99.4987468672		NA		99.4987468672		-2.443		-0.599		400		3.0103		0		2		1		60		0.144		26.61		0.052		9.776		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1064711300		C/C		NA		STB1531_S19		rs1042522		10618.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		STB1531		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1111		590		521		NA		46.8946894689		NA		46.8946894689		-15.498		-1.409		1113		3.0103		0.529		1		0.5		62.8		11.27		13.11		-9.319		0.636		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14601029302		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		STB1531_S19		NA		14563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		STB1531		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		494		441		53		NA		10.7287449393		NA		10.7287449393		11.803		-0.652		494		3.0103		0		1		0.5		60		-0.126		0.36		0.749		0.015		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20509021		G/A		NA		STB1531_S19		rs193110123		176.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		STB1531		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		138		74		64		NA		46.3768115942		NA		46.3768115942		1.366		-3.059		141		3.0103		0		1		0.5		60.08		-1.314		6.22		-9.114		0.478		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89601530		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		526		0		526		NA		100		NA		100		NA		NA		526		3.0103		0		2		1		60		NA		31.57		NA		12.531		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1664215780		A/A		NA		STB1531_S19		NA		16604.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		STB1531		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		167		84		83		NA		49.7005988024		NA		49.7005988024		3.052		1.101		168		3.0103		0		1		0.5		60		2.49		8.59		10.339		0.657		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147201884		GT/G		NA		STB1531_S19		NA		1434.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		ZRSR2		exonic		nonframeshift_insertion		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.1314_1315insAGCCGG:p.G438delinsGSR		NA		0.0115		0.0235762		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15841230		C		CAGCCGG		359		179		180		NA		50.139275766		NA		50.139275766		0.975		-1.548		359		3.0103		0		1		0.5		60		-1.178		8.97		-16.129		0.699		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		325909619		C/CAGCCGG		NA		STB1531_S19		NA		3221.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0262		0.0412		0.0045		3.00E-04		0.0184		0.0113		0.0058		0.0037		0.0648		NA		0.0209

		STB1531		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		348		197		151		NA		43.3908045977		NA		43.3908045977		1.63		1.007		374		3.0103		3.752		1		0.5		60		0.084		4.96		0.986		0.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		176203762		AT/A		NA		STB1531_S19		NA		1724.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		STB1531		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		80		129		226		29.6551724138		51.9540229885		81.6091954023		1.724		0.464		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-2.126		10.69		-0.519		3.09		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.6882373586018E+18		C/CT		NA		STB1531_S19		NA		4650.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		STB1531		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		338		96		NA		22.1198156682		NA		22.1198156682		-0.026		2.144		435		3.0103		0		1		0.5		60		-0.632		0.72		-1.255		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		35107659		TA/T		NA		STB1531_S19		NA		313.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		493		373		120		NA		24.3407707911		NA		24.3407707911		0.109		-0.067		493		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.137		1.08		-0.57		0.213		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57207609		GT/G		NA		STB1531_S19		NA		534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		STB1531		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		226		141		85		NA		37.610619469		NA		37.610619469		-1.82		1.902		241		3.0103		24.636		1		0.5		59.98		0.253		3.49		0.168		0.13		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82602340		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		788.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		STB1531		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		390		235		155		NA		39.7435897436		NA		39.7435897436		-0.68		-0.832		392		3.0103		0		1		0.5		60		0.285		2.86		-1.274		0.888		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115403934		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		1116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		STB1531		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		122		86		36		NA		29.5081967213		NA		29.5081967213		6.555		0.534		591		3.0103		116.611		1		0.5		60		-0.951		2.92		6.689		6.735		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		39301802		TA/T		NA		STB1531_S19		NA		355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		364		275		89		NA		24.4505494505		NA		24.4505494505		3.31		-0.75		365		3.0103		0		1		0.5		60		-0.133		1.89		-12.174		0.074		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72505340		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		687.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		467		289		178		NA		38.1156316916		NA		38.1156316916		5.81		1.224		474		3.0103		2.227		1		0.5		60		0.298		4.61		5.233		0.582		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		218906123		GA/G		NA		TM825_S30		NA		2151.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		TM825		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		437		283		154		NA		35.2402745995		NA		35.2402745995		1.356		0.323		441		3.0103		0		1		0.5		59.96		0.15		2.25		-0.895		0.204		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102105184		CT/C		NA		TM825_S30		NA		983.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		TM825		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		763		632		131		NA		17.1690694626		NA		17.1690694626		0.812		-0.029		766		3.0103		0		1		0.5		60		0.595		0.73		-15.762		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		596015717		TA/T		NA		TM825_S30		NA		558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		TM825		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		397		348		49		NA		12.3425692695		NA		12.3425692695		-0.688		-0.264		399		3.0103		2.655		1		0.5		60		0.634		1.22		-5.252		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		521012003		G/GGGGGCCGAGTC		NA		TM825_S30		NA		483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101755143		A		G		560		294		266		NA		47.5		NA		47.5		-17.538		0.913		570		3.0103		0		1		0.5		60		-1.538		10.5		1.364		0.598		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		590707290		A/G		NA		TM825_S30		NA		5878.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		517		293		224		NA		43.3268858801		NA		43.3268858801		-15.737		-0.501		521		3.0103		0		1		0.5		60		-1.033		9.65		2.844		0.466		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		502507715		A/G		NA		TM825_S30		NA		4987.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		TM825		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1061		568		493		NA		46.465598492		NA		46.465598492		0.051		1.247		1076		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.021		7.69		2.83		0.559		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8196010146		A/AT		NA		TM825_S30		NA		8158.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		TM825		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		124		13		44		67		35.4838709677		54.0322580645		89.5161290323		-2.738		-0.083		130		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.1		14.37		0.514		4.514		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.8199531071192E+17		T/TA		NA		TM825_S30		NA		1781.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		514		455		59		NA		11.4785992218		NA		11.4785992218		-11.854		-0.731		519		3.0103		0		1		0.5		60		0.861		0.12		-0.322		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		90		0/1		90013348		T/C		NA		TM825_S30		rs201338384		61.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		TM825		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		691		80		147		464		21.2735166425		67.1490593343		88.4225759768		2.405		-2.105		695		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.587		16.74		12.843		4.242		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.16E+20		T/TA		NA		TM825_S30		NA		11568.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		TM825		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		291		172		119		NA		40.8934707904		NA		40.8934707904		1.038		0.545		296		3.0103		0		1		0.5		60		-1.266		3.69		1.254		0.304		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111103435		TA/T		NA		TM825_S30		NA		1073.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		TM825		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		687		530		157		NA		22.8529839884		NA		22.8529839884		13.657		0.231		693		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.881		3.4		-18.41		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2374018404		TC/T		NA		TM825_S30		NA		2336.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		688		570		118		NA		17.1511627907		NA		17.1511627907		16.467		-0.636		693		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.642		2.03		8.303		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1422013531		C/T		NA		TM825_S30		rs200592135		1393.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		TM825		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		335		162		NA		32.5955734406		NA		32.5955734406		-2.356		-1.663		498		3.0103		0		1		0.5		60		-0.397		6.06		1.688		0.211		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3047010119		G/GAT		NA		TM825_S30		NA		3009.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		501		426		75		NA		14.9700598802		NA		14.9700598802		13.818		-0.73		504		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.151		1.5		0.274		0.12		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78108839		G/A		NA		TM825_S30		rs112582298		752.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		TM825		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		449		72		377		NA		83.9643652561		NA		83.9643652561		-0.851		0.701		464		3.0103		0		1		0.5		60		1.271		0.78		0.994		3.325		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37702543		T/C		NA		TM825_S30		NA		348.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		600		476		124		NA		20.6666666667		NA		20.6666666667		-15.603		-0.482		604		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.85		2.68		3.185		0.066		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1636014069		T/G		NA		TM825_S30		rs200400743		1607.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		TM825		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		740		589		151		NA		20.4054054054		NA		20.4054054054		3.815		0.52		750		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.981		1.91		0.374		0.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1451014564		CT/C		NA		TM825_S30		NA		1413.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		TM825		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		526		2		524		NA		99.6197718631		NA		99.6197718631		-2.436		0.1		526		3.0103		0		2		1		60		-0.207		27.39		1.023		10.33		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1443615070		C/C		NA		TM825_S30		rs1042522		14407.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		TM825		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		495		442		53		NA		10.7070707071		NA		10.7070707071		11.903		0.018		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.524		0.34		-0.502		0.015		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19508732		G/A		NA		TM825_S30		rs193110123		166.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		TM825		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		143		50		93		NA		65.034965035		NA		65.034965035		-0.526		-1.815		153		3.0103		0		1		0.5		60		-0.752		11.02		-8.696		1.255		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16130957		CT/C		NA		TM825_S30		NA		1575.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		825		223		NA		21.2786259542		NA		21.2786259542		3.572		-1.118		1058		3.0103		0.643		1		0.5		60		1.002		2.85		-0.255		0.796		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3019021043		G/A		NA		TM825_S30		rs371769427		2990.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		TM825		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		120		59		61		NA		50.8333333333		NA		50.8333333333		1.049		-2.285		120		3.0103		0		1		0.5		60		-1.1		8.86		7.309		0.627		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110101399		GT/G		NA		TM825_S30		NA		1063.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		450		70		122		258		27.1111111111		57.3333333333		84.4444444444		2.251		0.06		455		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.345		19.39		1.343		5.716		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.76253726570892E+18		C/CT		NA		TM825_S30		NA		8724.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		TM825		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		414		310		104		NA		25.1207729469		NA		25.1207729469		1.658		-0.388		415		3.0103		0		1		0.5		60		0.631		1.88		0.315		0.099		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81706971		TA/T		NA		TM825_S30		NA		779.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		475		366		109		NA		22.9473684211		NA		22.9473684211		-0.911		0.027		475		3.0103		0		1		0.5		60		2.155		0.94		-0.625		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48407828		GT/G		NA		TM825_S30		NA		446.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		TM825		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		172		102		70		NA		40.6976744186		NA		40.6976744186		-2.097		0.816		188		3.0103		0.9		1		0.5		60		-1.121		3.86		-5.493		0.535		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70201432		C/CT		NA		TM825_S30		NA		664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		TM825		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		388		247		141		NA		36.3402061856		NA		36.3402061856		1.594		0.83		390		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.432		2.38		-0.433		0.227		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96004610		CT/C		NA		TM825_S30		NA		922.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		TM825		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		111		78		33		NA		29.7297297297		NA		29.7297297297		5.782		-2.008		608		3.0103		119.573		1		0.5		60		0.929		3.34		6.007		6.592		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40801727		TA/T		NA		TM825_S30		NA		370.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		305		235		70		NA		22.9508196721		NA		22.9508196721		1.495		-0.588		306		3.0103		0		1		0.5		60		1.353		2.25		-11.225		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72305364		CT/C		NA		TM825_S30		NA		685.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		421		358		63		NA		14.9643705463		NA		14.9643705463		3.268		2.004		423		3.0103		0		1		0.5		60		0.512		0.58		-11.983		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28308042		GT/G		NA		TM825_S30		NA		245.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		VC1374		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		258		167		91		NA		35.2713178295		NA		35.2713178295		1.043		-0.572		259		3.0103		3.548		1		0.5		60		1.225		3.84		3.719		0.455		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102703295		GA/G		NA		VC1374_S46		NA		989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		VC1374		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		1		51		NA		98.0769230769		NA		98.0769230769		1.599		-0.999		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		34.69		0.333		6.518		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		46		0/1		1832046		C/T		NA		VC1374_S46		rs2335052		1803.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		VC1374		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		431		165		266		NA		61.716937355		NA		61.716937355		2.328		-0.111		441		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.054		6.55		-0.567		1.129		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		286102572		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		2823.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		VC1374		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		451		133		318		NA		70.5099778271		NA		70.5099778271		-1.405		-1.014		456		3.0103		0		1		0.5		60		-0.441		12.56		-0.325		1.781		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		570201088		G/GT		NA		VC1374_S46		NA		5664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		VC1374		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		712		418		294		NA		41.2921348315		NA		41.2921348315		-0.139		0.535		716		3.0103		0		1		0.5		60		0.092		6.77		1.275		0.402		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		486007672		A/AT		NA		VC1374_S46		NA		4822.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		VC1374		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		502		431		71		NA		14.1434262948		NA		14.1434262948		-12.588		0.07		507		3.0103		0		1		0.5		60		-0.429		1.13		0.246		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		595012237		T/C		NA		VC1374_S46		rs201338384		566.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		VC1374		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		516		219		297		NA		57.5581395349		NA		57.5581395349		0.032		0.431		524		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.172		8.29		16.051		1.007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		431703894		TA/T		NA		VC1374_S46		NA		4279.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		VC1374		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		140		77		63		NA		45		NA		45		-0.123		-0.933		142		3.0103		0		1		0.5		60		1.082		4.89		0.448		0.372		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72201363		TA/T		NA		VC1374_S46		NA		684.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		VC1374		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		580		513		67		NA		11.5517241379		NA		11.5517241379		10.925		-0.243		582		3.0103		0		1		0.5		60		-0.148		0.21		-12.574		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157017877		TC/T		NA		VC1374_S46		NA		119.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		579		456		123		NA		21.2435233161		NA		21.2435233161		16.762		-1.13		582		3.0103		0		1		0.5		60		-1.737		3.35		3.511		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1969010333		C/T		NA		VC1374_S46		rs200592135		1940.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		VC1374		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		345		270		75		NA		21.7391304348		NA		21.7391304348		-0.943		0.569		345		3.0103		0		1		0.5		60		-0.566		5.41		0.41		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		190508256		G/GAT		NA		VC1374_S46		NA		1867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		470		369		101		NA		21.4893617021		NA		21.4893617021		5.436		0.656		471		3.0103		0		1		0.5		60		1.489		0.95		-0.593		0.284		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48608023		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		448.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		VC1374		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		343		296		47		NA		13.7026239067		NA		13.7026239067		10.552		-1.719		345		3.0103		0		1		0.5		60		-0.427		1.19		-1.472		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43705704		G/A		NA		VC1374_S46		rs112582298		408.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		VC1374		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon26:c.C4921T:p.P1641S		NA		0.0014		0.00139776		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.324		T		0.043		B		0.011		B		9q34.3		chr9		139399222		G		A		681		331		350		NA		51.3950073421		NA		51.3950073421		0.133		-0.378		688		3.0103		0.519		1		0.5		60		0.653		9.43		-0.05		0.657		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		T		0.141		T		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908		99		0/1		645006489		G/A		NA		VC1374_S46		NA		6421.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0.0026		NA		NA		NA

		VC1374		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356328		A		G		93		78		15		NA		16.1290322581		NA		16.1290322581		-5.364		0.507		447		3.0103		0		1		0.5		60		0.987		1.32		0.977		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15103009		A/G		NA		VC1374_S46		NA		122.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		682		565		117		NA		17.1554252199		NA		17.1554252199		2.285		1.611		690		3.0103		0		1		0.5		59.95		-0.795		0.61		0.618		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		454014474		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		416.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		VC1374		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		536		472		64		NA		11.9402985075		NA		11.9402985075		-11.313		0.411		538		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.612		0.3		-0.573		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		191013273		A/T		NA		VC1374_S46		rs200376453		162.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		VC1374		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574119		T		C		453		215		238		NA		52.5386313466		NA		52.5386313466		-17.478		-1.17		455		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.763		3.98		0.949		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		182905040		T/C		NA		VC1374_S46		NA		1800.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		356		132		224		NA		62.9213483146		NA		62.9213483146		-14.539		0.158		358		3.0103		0		1		0.5		60		-0.46		12.19		-0.103		1.351		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		436802812		G/C		NA		VC1374_S46		rs1042522		4339.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		VC1374		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		147		80		67		NA		45.5782312925		NA		45.5782312925		1.831		1.48		151		3.0103		0		1		0.5		60		-0.96		6.05		-9.348		0.389		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92601579		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		888.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		74		28		46		NA		62.1621621622		NA		62.1621621622		-0.274		-0.287		74		3.0103		0		1		0.5		60		-0.496		10.54		5.53		1.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8170527		GT/G		NA		VC1374_S46		NA		779.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		311		195		116		NA		37.2990353698		NA		37.2990353698		1.619		0.84		325		3.0103		2.896		1		0.5		60		-0.535		3.3		1.006		1.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106304082		AT/A		NA		VC1374_S46		NA		1025.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		VC1374		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		317		54		99		164		31.2302839117		51.7350157729		82.9652996845		-0.058		0.875		318		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.93		0.989		11.88		-0.301		3.274		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		3.80418113947291E+18		C/CT		NA		VC1374_S46		NA		3766.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		VC1374		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		227		159		68		NA		29.9559471366		NA		29.9559471366		0.684		-1.395		230		3.0103		0		1		0.5		60		-0.45		2.82		-0.11		0.173		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67803336		TA/T		NA		VC1374_S46		NA		640.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		459		354		105		NA		22.8758169935		NA		22.8758169935		1.533		-0.144		461		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.68		0.91		-0.035		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45506962		GT/G		NA		VC1374_S46		NA		417.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		VC1374		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		173		91		82		NA		47.3988439306		NA		47.3988439306		-2.324		-0.28		191		3.0103		13.578		1		0.5		60		0.816		5.48		-0.677		0.153		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		98601481		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		948.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		VC1374		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		384		240		144		NA		37.5		NA		37.5		0.737		3.301		385		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.646		2.81		1.135		0.299		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111703929		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		1079.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		VC1374		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		74		54		20		NA		27.027027027		NA		27.027027027		4.983		-0.86		437		3.0103		65.028		1		0.5		59.94		0.206		2.28		5.609		5.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20601148		TA/T		NA		VC1374_S46		NA		168.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		111		85		26		NA		23.4234234234		NA		23.4234234234		3.206		-1.171		111		3.0103		0		1		0.5		60		0.668		1.94		-6.986		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25301854		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		215.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		370		237		133		NA		35.9459459459		NA		35.9459459459		4.155		-1.275		373		3.0103		6.238		1		0.5		60		0.767		4.26		5.147		0.45		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		161404519		GA/G		NA		CGC1500PB_S16		NA		1576.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CGC1500PB		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		369		249		120		NA		32.5203252033		NA		32.5203252033		0.514		-0.338		371		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.031		2.43		-1.163		0.24		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		93504412		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		897.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CGC1500PB		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202544:exon4:c.288delC:p.L96fs,CUX1:NM_001202546:exon4:c.225delC:p.L75fs,CUX1:NM_001202543:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_001913:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181500:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181552:exon5:c.303delC:p.L101fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740677		TC		T		416		261		155		NA		37.2596153846		NA		37.2596153846		2.174		-0.048		417		3.0103		0		1		0.5		60		0.781		9.27		-0.518		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		389508494		TC/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		3857.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		72		5		67		NA		93.0555555556		NA		93.0555555556		-2.816		-1.042		80		3.0103		0		1		0.5		60		1.813		23.79		2.739		3.69		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		76		1-Jan		1472760		T/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		1712.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		CGC1500PB		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		551		41		510		NA		92.5589836661		NA		92.5589836661		0.5		0.285		556		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.906		19.05		6.242		4.818		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		105145900		T/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		10496.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		CGC1500PB		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		272		167		105		NA		38.6029411765		NA		38.6029411765		-0.248		0.466		273		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		3.8		2.097		0.309		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		107003116		TA/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		1032.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CGC1500PB		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		470		391		79		NA		16.8085106383		NA		16.8085106383		0.921		0.131		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.927		0.64		-1.642		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34009457		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		302.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		635		523		112		NA		17.6377952756		NA		17.6377952756		13.652		0.816		635		3.0103		0		1		0.5		60		-1.638		1.89		-16.175		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1235017588		TC/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		1197.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		632		530		102		NA		16.1392405063		NA		16.1392405063		15.847		-0.714		635		3.0103		0		1		0.5		60		0.506		1.7		5.139		0.037		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1104012345		C/T		NA		CGC1500PB_S16		rs200592135		1075.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		241		148		93		NA		38.5892116183		NA		38.5892116183		1.907		1.032		242		3.0103		0		1		0.5		60		1.035		12.21		-2.243		0.335		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		298104559		G/GAT		NA		CGC1500PB_S16		NA		2943.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		415		337		78		NA		18.7951807229		NA		18.7951807229		0.789		0.266		415		3.0103		0		1		0.5		60		-1.014		0.55		-0.737		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26407652		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		226.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		939		554		385		NA		41.0010649627		NA		41.0010649627		4.623		1.235		945		3.0103		0.53		1		0.5		59.97		-0.139		8.87		2.429		0.732		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		8361013196		G/T		NA		CGC1500PB_S16		rs77375493		8332.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		639		531		108		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		-15.045		0.513		641		3.0103		41.346		1		0.5		59.98		0.593		1.79		-4.827		6.197		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		1169014487		A/G		NA		CGC1500PB_S16		rs34549764		1140.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		CGC1500PB		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		735		592		143		NA		19.4557823129		NA		19.4557823129		1.321		1.196		749		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		1.52		2.464		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1155014807		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		1117.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CGC1500PB		IDH2		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH2:NM_001290114:exon2:c.C28T:p.R10W,IDH2:NM_001289910:exon4:c.C262T:p.R88W,IDH2:NM_002168:exon4:c.C418T:p.R140W		NA		NA		NA		ID=COSM41877;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(large_intestine)		0		D		1		D		1		D		15q26.1		chr15		90631935		G		A		1015		646		369		NA		36.354679803		NA		36.354679803		14.118		-1.106		1020		3.0103		0		1		0.5		60		-0.754		6.36		1.124		0.73		0		D		1		D		4.235		H		-2.26		D		-7.52		D		0.964		6.065		28.1		0.999		0.897		D		0.719		D		0.842		D		0.745		0		3.65		-0.045		0.127		0.989		1		6.052		99		0/1		6479013249		G/A		NA		CGC1500PB_S16		NA		6450.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		337		134		203		NA		60.237388724		NA		60.237388724		-14.639		0.893		339		3.0103		0		1		0.5		60		0.298		11.88		-0.582		1.189		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		403202822		G/C		NA		CGC1500PB_S16		rs1042522		4003.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CGC1500PB		SRSF2		exonic		nonframeshift_deletion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.284_307del:p.95_103del,SRSF2:NM_003016:exon1:c.284_307del:p.95_103del		NA		1.96E-05		NA		ID=COSM1318446,COSM146289;OCCURENCE=22(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732935		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG		C		368		194		174		NA		47.2826086957		NA		47.2826086957		-7.272		0.083		368		3.0103		0.377		1		0.5		60		0.106		18.17		2.947		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		672207622		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		6684.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.62E-05		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2194_2195insACGACGCTCTTCCGATCTT:p.L732fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022709		C		CACGACGCTCTTCCGATCTT		473		436		37		NA		7.822410148		NA		7.822410148		8.439		-0.566		476		3.0103		33.008		1		0.5		60		0.179		0.43		-10.105		6.706		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		241021016		C/CACGACGCTCTTCCGATCTT		NA		CGC1500PB_S16		NA		203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		314		220		94		NA		29.9363057325		NA		29.9363057325		3.143		0.67		316		3.0103		0		1		0.5		60		-0.504		2.97		1.098		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97104801		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		933.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		141		107		34		NA		24.1134751773		NA		24.1134751773		0.295		-0.336		142		3.0103		0		1		0.5		60		-0.649		2.57		8.042		0.094		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40002593		GT/G		NA		CGC1500PB_S16		NA		362.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		251		159		92		NA		36.6533864542		NA		36.6533864542		1.565		0.731		264		3.0103		0		1		0.5		60		-1.414		3.11		-1.117		0.254		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81703230		AT/A		NA		CGC1500PB_S16		NA		779.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		CGC1500PB		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		421		89		332		NA		78.8598574822		NA		78.8598574822		1.062		0.587		448		3.0103		0		1		0.5		60		0.84		11.72		-0.488		2.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49730734		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		4935.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		CGC1500PB		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		302		235		67		NA		22.1854304636		NA		22.1854304636		1.917		0.524		304		3.0103		0		1		0.5		60		0.542		1.78		0.062		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57505364		TA/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		537.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		481		379		102		NA		21.2058212058		NA		21.2058212058		0.157		0.844		483		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.806		0.81		1.332		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42808373		GT/G		NA		CGC1500PB_S16		NA		390.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CGC1500PB		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		184		104		80		NA		43.4782608696		NA		43.4782608696		-1.968		0.98		206		3.0103		22.456		1		0.5		59.89		1.801		4.69		-0.741		0.066		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		90101860		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		863.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CGC1500PB		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		277		177		100		NA		36.1010830325		NA		36.1010830325		-1.16		-1.682		281		3.0103		0		1		0.5		60		1.574		2.4		1.53		0.205		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70203010		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CGC1500PB		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		108		79		29		NA		26.8518518519		NA		26.8518518519		1.477		0.632		382		3.0103		2.436		1		0.5		59.93		-0.672		2.71		0.736		1.574		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33001715		TA/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		292.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		140		105		35		NA		25		NA		25		2.517		-1.731		141		3.0103		0		1		0.5		60		-0.62		2.51		-8.36		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38802100		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		350.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		630		417		213		NA		33.8095238095		NA		33.8095238095		3.968		-0.044		657		3.0103		0		1		0.5		59.96		-2.005		3.26		5.259		0.678		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		208808537		GA/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2050.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		512		254		258		NA		50.390625		NA		50.390625		-10.982		0.901		513		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		12.18		-1.09		0.709		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		626606304		A/C		NA		ELM1119pre2m_S6		rs3822214		6237.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		ELM1119pre2m		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		410		274		136		NA		33.1707317073		NA		33.1707317073		0.288		0.577		418		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.074		2.21		0.186		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94304727		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		905.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		839		668		171		NA		20.3814064362		NA		20.3814064362		0.733		0.806		842		3.0103		0		1		0.5		60		-1.326		1.52		-16.925		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1315014701		TA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1277.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		ELM1119pre2m		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		463		331		132		NA		28.5097192225		NA		28.5097192225		3.922		0.717		470		3.0103		0		1		0.5		60		0.765		3.49		-1.422		0.174		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		165304686		G/GT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1615.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		ELM1119pre2m		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1081		586		495		NA		45.7909343201		NA		45.7909343201		-3.354		0.57		1085		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.392		7.73		0.421		0.568		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8398010148		A/AT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		8360.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		ELM1119pre2m		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504878		G		GAAGAT		126		64		62		NA		49.2063492063		NA		49.2063492063		-1.91		-1.135		126		3.0103		0		1		0.5		60		-0.398		18.84		-4.946		0.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		241102501		G/GAAGAT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2373.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		0.005

		ELM1119pre2m		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		TAA,T		97		12		39		46		40.206185567		47.4226804124		87.6288659794		-0.883		1.149		126		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-2.065		21.86		-4.946		3.193		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.15865171061701E+17		TAA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2120.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		648		69		125		454		19.2901234568		70.0617283951		89.3518518519		1.411		-0.225		656		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.875		19.02		11.184		4.431		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.24E+20		T/TA		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		12325.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		422		268		154		NA		36.4928909953		NA		36.4928909953		1.92		0.012		427		3.0103		0		1		0.5		59.95		2.32		3.03		1.309		0.234		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		131704884		TA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1279.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		673		539		134		NA		19.9108469539		NA		19.9108469539		-10.313		-0.678		674		3.0103		0		1		0.5		60		0.573		2.51		-17.065		0.061		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1728016337		TC/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1690.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		672		549		123		NA		18.3035714286		NA		18.3035714286		17.312		1.508		674		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		1.94		3.835		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1332012086		C/T		NA		ELM1119pre2m_S6		rs200592135		1303.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		336		161		NA		32.3943661972		NA		32.3943661972		5.128		1.086		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.8		9.53		-0.137		0.208		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		477409879		G/GAT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		4736.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		407		334		73		NA		17.9361179361		NA		17.9361179361		1.157		-0.543		407		3.0103		0		1		0.5		60		0.705		0.25		-1.588		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13906973		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		101.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		315		614		NA		66.0925726588		NA		66.0925726588		2.428		1.486		939		3.0103		3.478		1		0.5		60		-2.127		16.77		-1.589		1.01		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1561206003		G/T		NA		ELM1119pre2m_S6		rs77375493		15583.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		496		427		69		NA		13.9112903226		NA		13.9112903226		-12.968		0.225		498		3.0103		0		1		0.5		60		-0.634		0.89		-0.315		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		468012987		G/A		NA		ELM1119pre2m_S6		rs201898708		439.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		ELM1119pre2m		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		848		624		224		NA		26.4150943396		NA		26.4150943396		2.042		0.43		864		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.439		2.93		1.92		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2521013673		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		ELM1119pre2m		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		505		217		288		NA		57.0297029703		NA		57.0297029703		-18.34		-0.833		512		3.0103		0		1		0.5		60		0.511		11		1.484		1.014		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		558204863		G/C		NA		ELM1119pre2m_S6		rs1042522		5553.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		ELM1119pre2m		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		705		420		285		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		-18.09		0.902		769		3.0103		133.65		1		0.5		60		1.257		8.95		10.336		10.72		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		6338011146		A/G		NA		ELM1119pre2m_S6		rs111527738		6309.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		ELM1119pre2m		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		723		512		211		NA		29.18395574		NA		29.18395574		6.05		0.45		727		3.0103		0		1		0.5		60		1.841		3.35		0.778		0.162		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2456011011		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2418.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		495		330		165		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-18.001		0.738		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		4.94		0.355		0.027		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		247208838		T/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2443.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		494		0		494		NA		100		NA		100		NA		NA		498		3.0103		0		2		1		59.97		NA		31		NA		11.011		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1535214830		A/A		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		15314.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		ELM1119pre2m		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		215		161		54		NA		25.1162790698		NA		25.1162790698		-0.42		0.061		216		3.0103		0		1		0.5		59.9		0.111		2.95		10.815		0.104		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67203973		GT/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		634.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		321		190		131		NA		40.8099688474		NA		40.8099688474		1.455		-0.989		339		3.0103		0		1		0.5		60		0.379		5.2		0.659		1.131		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		170503666		AT/A		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1667.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		434		81		134		219		30.8755760369		50.4608294931		81.33640553		1.67		0.534		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.915		12.02		-0.542		2.981		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.25323905454237E+18		C/CT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		5215.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		ELM1119pre2m		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		456		354		102		NA		22.3684210526		NA		22.3684210526		3.722		-0.039		461		3.0103		0		1		0.5		60		-0.614		1.01		0.58		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49908061		TA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		461.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		467		342		125		NA		26.7665952891		NA		26.7665952891		2.269		-0.161		469		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.038		1.68		0.058		0.829		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82406657		GT/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		786.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		245		130		115		NA		46.9387755102		NA		46.9387755102		-3.475		-0.945		257		3.0103		10.415		1		0.5		59.92		0.228		4.64		1.88		0.286		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		117502286		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1137.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		ELM1119pre2m		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		357		213		144		NA		40.3361344538		NA		40.3361344538		1.5		2.127		362		3.0103		0		1		0.5		59.94		-1.377		3.09		1.191		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		113903734		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1101.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		313		260		53		NA		16.9329073482		NA		16.9329073482		1.733		-0.273		769		3.0103		26.8		1		0.5		59.97		-1.228		0.36		3.627		4.325		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15105780		TA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		340		248		92		NA		27.0588235294		NA		27.0588235294		3.498		0.395		341		3.0103		0		1		0.5		60		0.243		2.86		-12.539		0.137		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		100804534		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		970.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		DNMT3A		intronic		NA		NA		rs3216707		0.0783		0.0778754		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25471169		GC		G		756		392		364		NA		48.1481481481		NA		48.1481481481		-1.139		-0.239		758		3.0103		0		1		0.5		60		0.347		15		9.444		0.631		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11378013422		GC/G		NA		MAG1147_S32		NA		11340.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1052		0.1262		0.0503		0.0324		0.0481		0.0935		0.0726		0.0468		0.1157		0.0337		0.1014

		MAG1147		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		348		214		134		NA		38.5057471264		NA		38.5057471264		3.755		-0.212		363		3.0103		0.443		1		0.5		60		0.265		4.41		4.026		0.663		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157204173		GA/G		NA		MAG1147_S32		NA		1534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		MAG1147		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		422		250		172		NA		40.7582938389		NA		40.7582938389		0.251		1.162		424		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.007		3.48		-0.497		0.347		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150704715		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		1469.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		MAG1147		CUX1		intronic		NA		NA		rs10638510		0.5275		0.482827		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TTC		536		247		289		NA		53.9179104478		NA		53.9179104478		15.648		1.574		536		3.0103		0		1		0.5		60.1		-1.087		12.83		1.932		0.714		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		691209668		T/TTC		NA		MAG1147_S32		NA		6874.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.7893		0.4006		0.0537		0.4963		0.5813		0.5203		0.48		0.8192		0.0575		0.5527

		MAG1147		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		464		343		121		NA		26.0775862069		NA		26.0775862069		0.007		-0.29		469		3.0103		0		1		0.5		60		-0.169		3.04		-0.166		0.19		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		144703733		G/GT		NA		MAG1147_S32		NA		1409.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		MAG1147		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		991		556		435		NA		43.8950554995		NA		43.8950554995		2.547		0.096		996		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.097		7.26		0.725		1.213		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7227010036		A/AT		NA		MAG1147_S32		NA		7189.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		MAG1147		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAAA		T,TAA		103		6		41		56		39.8058252427		54.3689320388		94.1747572816		-3.319		1.106		110		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.116		19.83		3.253		4.654		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.08079091867706E+16		T/TAA		NA		MAG1147_S32		NA		2042.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		689		85		113		491		16.4005805515		71.2626995646		87.6632801161		3.151		0.026		705		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.653		17.93		10.153		3.932		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.24E+19		T/TA		NA		MAG1147_S32		NA		12356.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		MAG1147		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		371		219		152		NA		40.9703504043		NA		40.9703504043		-2.015		-1.163		372		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.494		3.97		0.055		0.315		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150904141		TA/T		NA		MAG1147_S32		NA		1471.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		MAG1147		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		598		525		73		NA		12.2073578595		NA		12.2073578595		10.637		0.135		603		3.0103		0		1		0.5		60		-0.229		0.2		-13.347		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		154018588		TC/T		NA		MAG1147_S32		NA		116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		597		495		102		NA		17.0854271357		NA		17.0854271357		15.366		-0.164		603		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		1.68		3.338		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1030011133		C/T		NA		MAG1147_S32		rs200592135		1001.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		MAG1147		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		409		367		42		NA		10.2689486553		NA		10.2689486553		3.035		-1.893		409		3.0103		0		1		0.5		60		-0.639		0.89		0.757		0.014		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		401011392		G/GAT		NA		MAG1147_S32		NA		363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		426		319		107		NA		25.117370892		NA		25.117370892		2.118		0.474		427		3.0103		0		1		0.5		60		-0.457		1.32		0.819		0.13		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60107074		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		MAG1147		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		439		503		NA		53.3970276008		NA		53.3970276008		5.905		-0.112		954		3.0103		0.522		1		0.5		59.99		-0.818		12.75		2.002		0.718		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1203809552		G/T		NA		MAG1147_S32		rs77375493		12009.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MAG1147		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		252		60		192		NA		76.1904761905		NA		76.1904761905		-1.35		0.2		252		3.0103		0		1		0.5		60		-0.756		20.46		-0.527		2.399		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		518501066		C/T		NA		MAG1147_S32		rs3731249		5156.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MAG1147		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		489		420		69		NA		14.1104294479		NA		14.1104294479		-13.196		0.768		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.165		1.04		0.693		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		537012757		G/A		NA		MAG1147_S32		rs201898708		508.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		MAG1147		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		820		601		219		NA		26.7073170732		NA		26.7073170732		2.255		0.768		831		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.4		3.33		0.205		0.146		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2764013876		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		2726.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		MAG1147		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126116:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126117:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001276697:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276698:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276699:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001126118:exon7:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_000546:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126112:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126113:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126114:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001276695:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276696:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276760:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276761:exon8:c.G752A:p.R251H		rs55819519		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM1386594,COSM44017;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),6(upper_aerodigestive_tract),1(stomach),1(central_nervous_system),2(urinary_tract),2(large_intestine),1(breast),3(skin)		0.118		T		0.001		B		0.004		B		17p13.1		chr17		7577069		C		T		510		270		240		NA		47.0588235294		NA		47.0588235294		18.789		-0.024		510		3.0103		0		1		0.5		60		1.246		11.77		-1.684		0.583		0.373		N		1		D		1.39		L		-5.65		D		-2.03		N		0.694		2.032		16.41		0.924		0.306		N		0.898		D		0.954		D		0.722		0		-1.23		-0.275		-0.332		0.965		0.705		9.676		99		0/1		603205072		C/T		NA		MAG1147_S32		rs55819519		6003.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		3.00E-04		9.62E-05		8.65E-05		0		0		2.00E-04		0		6.06E-05		NA		NA		0.001

		MAG1147		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		551		375		176		NA		31.941923775		NA		31.941923775		4.194		0.016		557		3.0103		0		1		0.5		60		-0.229		3.46		0.469		0.161		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		194508013		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		1907.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		162		105		57		NA		35.1851851852		NA		35.1851851852		-3.583		-0.107		162		3.0103		0		1		0.5		60		-0.052		5.56		9.737		0.231		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		93802500		GT/G		NA		MAG1147_S32		NA		900.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0010596		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44870344		G		T		417		16		401		NA		96.1630695444		NA		96.1630695444		0.729		0.033		419		3.0103		0		2		1		60		-1.526		29.25		-4.117		6.328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		122257070		T/T		NA		MAG1147_S32		NA		12196.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0013

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		335		204		131		NA		39.1044776119		NA		39.1044776119		0.257		0.184		726		3.0103		13.669		1		0.5		60		-0.292		3.8		1		1.892		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		131003830		AT/A		NA		MAG1147_S32		NA		1272.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		452		81		125		246		27.6548672566		54.4247787611		82.0796460177		1.528		-1.583		454		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.625		17.64		0.577		4.586		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.00945886435427E+18		C/CT		NA		MAG1147_S32		NA		7971.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		455		358		97		NA		21.3186813187		NA		21.3186813187		2.689		0.217		456		3.0103		0		1		0.5		60		-0.195		0.9		-0.961		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44708201		TA/T		NA		MAG1147_S32		NA		409.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		449		328		121		NA		26.9487750557		NA		26.9487750557		3.44		-1.085		457		3.0103		0		1		0.5		60		-0.269		1.38		0.41		0.144		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65606527		GT/G		NA		MAG1147_S32		NA		618.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		MAG1147		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		199		108		91		NA		45.7286432161		NA		45.7286432161		-3.019		-0.084		229		3.0103		4.531		1		0.5		60		-0.811		4.33		0.956		0.399		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89801692		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		860.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		MAG1147		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		361		241		120		NA		33.2409972299		NA		33.2409972299		-1.08		0.579		367		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.949		1.63		-0.361		0.169		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62504434		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		587.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		MAG1147		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		266		182		84		NA		31.5789473684		NA		31.5789473684		2.441		-0.546		669		3.0103		12.984		1		0.5		59.97		0.347		3.85		3.75		1.956		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106203912		TA/T		NA		MAG1147_S32		NA		1024.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		271		197		74		NA		27.3062730627		NA		27.3062730627		2.035		0.22		274		3.0103		0		1		0.5		60		0.252		2.69		-11.336		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76703951		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		729.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		408		269		139		NA		34.068627451		NA		34.068627451		3.179		0.013		417		3.0103		2.492		1		0.5		59.92		-0.08		4.13		5.321		0.548		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		172305511		GA/G		NA		MLF1485_S36		NA		1685.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		MLF1485		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		260		234		NA		47.3684210526		NA		47.3684210526		-8.633		0.969		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.527		11.17		-0.991		0.594		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		554506767		A/C		NA		MLF1485_S36		rs3822214		5516.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		MLF1485		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		426		290		136		NA		31.9248826291		NA		31.9248826291		0.298		-0.706		428		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.063		2.13		0.13		0.199		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94305180		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		905.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		MLF1485		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		460		146		314		NA		68.2608695652		NA		68.2608695652		-1.11		0.971		466		3.0103		0		1		0.5		60		0.971		12.18		0.05		1.591		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		563801222		G/GT		NA		MLF1485_S36		NA		5600.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		MLF1485		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		765		173		592		NA		77.385620915		NA		77.385620915		0.377		-0.505		772		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.3		14.56		1.628		2.363		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1117901728		A/AT		NA		MLF1485_S36		NA		11141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		MLF1485		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		84		9		75		NA		89.2857142857		NA		89.2857142857		0.171		0.971		88		3.0103		0		1		0.5		59.77		0.057		24.98		-2.341		3.912		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		27		1-Jan		1659270		T/T		NA		MLF1485_S36		NA		2098.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		MLF1485		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		515		456		59		NA		11.4563106796		NA		11.4563106796		-12.048		-0.31		521		3.0103		0		1		0.5		60		-0.373		0.48		-0.136		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		276012569		T/C		NA		MLF1485_S36		rs201338384		247.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		MLF1485		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		597		52		100		445		16.7504187605		74.5393634841		91.2897822446		-0.99		0.5		603		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.96		0.242		18.55		7.958		4.641		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.11E+20		T/TA		NA		MLF1485_S36		NA		11072.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		MLF1485		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		276		187		89		NA		32.2463768116		NA		32.2463768116		1.966		1.348		277		3.0103		0		1		0.5		60		1.096		2.28		-0.403		0.145		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		66603721		TA/T		NA		MLF1485_S36		NA		628.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		MLF1485		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		654		531		123		NA		18.8073394495		NA		18.8073394495		14.509		0.889		655		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.389		2.14		-16.115		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1440018163		TC/T		NA		MLF1485_S36		NA		1402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		650		526		124		NA		19.0769230769		NA		19.0769230769		16.515		-0.324		655		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.701		2.06		5.295		0.055		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1369012123		C/T		NA		MLF1485_S36		rs200592135		1340.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		MLF1485		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		318		179		NA		36.0160965795		NA		36.0160965795		0.418		-0.915		498		3.0103		0		1		0.5		60		-1.808		7.21		-1.076		0.271		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		362109129		G/GAT		NA		MLF1485_S36		NA		3583.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		415		337		78		NA		18.7951807229		NA		18.7951807229		-0.239		0.355		416		3.0103		0		1		0.5		60		0.438		0.36		1.205		0.064		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18507108		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		147.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		MLF1485		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		930		296		634		NA		68.1720430108		NA		68.1720430108		4.084		0.137		941		3.0103		1.184		1		0.5		60		0.07		17.65		0.445		0.782		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1644005629		G/T		NA		MLF1485_S36		rs77375493		16411.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MLF1485		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		496		146		350		NA		70.564516129		NA		70.564516129		-13.581		-0.805		498		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.803		18.44		-0.786		1.902		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		917302920		C/T		NA		MLF1485_S36		rs3731249		9144.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MLF1485		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		A		82		71		11		NA		13.4146341463		NA		13.4146341463		-3.293		-0.68		361		3.0103		0		1		0.5		59.87		1.17		1.88		-0.68		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18202600		T/A		NA		MLF1485_S36		NA		153.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		762		577		185		NA		24.2782152231		NA		24.2782152231		1.967		0		774		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.285		2.53		-1.431		0.365		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1964013913		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		1926.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		MLF1485		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		419		309		110		NA		26.2529832936		NA		26.2529832936		4.594		-0.073		425		3.0103		0		1		0.5		60.05		-0.651		2.58		0.536		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111906625		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		1081.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		312		250		62		NA		19.8717948718		NA		19.8717948718		0.827		-0.484		314		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.443		1.76		11.455		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58506019		GT/G		NA		MLF1485_S36		NA		547.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		359		225		134		NA		37.3259052925		NA		37.3259052925		1.566		-1.323		386		3.0103		7.723		1		0.5		60		-0.161		3.89		0.531		2.437		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		143405252		AT/A		NA		MLF1485_S36		NA		1396.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		MLF1485		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		423		72		145		206		34.2789598109		48.6997635934		82.9787234043		0.486		0.023		429		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.15		10.34		-0.889		3.397		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.40918014866627E+19		C/CT		NA		MLF1485_S36		NA		4371.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		MLF1485		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		471		382		89		NA		18.8959660297		NA		18.8959660297		4.582		-1.475		473		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.981		0.58		0.119		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30908542		TA/T		NA		MLF1485_S36		NA		271.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		307		169		138		NA		44.9511400651		NA		44.9511400651		-3.22		0.55		321		3.0103		25.042		1		0.5		60.07		0.061		4.29		1.088		0.788		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		135302450		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		1315.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		MLF1485		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		393		258		135		NA		34.3511450382		NA		34.3511450382		-0.772		-0.552		396		3.0103		0		1		0.5		60		0.216		1.9		-0.248		0.191		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78504607		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		747.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		MLF1485		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		381		309		72		NA		18.8976377953		NA		18.8976377953		6.454		1.375		842		3.0103		71.033		1		0.5		59.99		0.176		0.97		6.074		6.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40706903		TA/T		NA		MLF1485_S36		NA		369.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		429		321		108		NA		25.1748251748		NA		25.1748251748		1.92		0.451		430		3.0103		0		1		0.5		60		-0.09		2.23		-13.883		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99206248		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		954.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		183		118		65		NA		35.5191256831		NA		35.5191256831		1.99		0.253		184		3.0103		0		1		0.5		60		-0.612		3.95		2.599		0.637		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76102423		GA/G		NA		MMT1391_S26		NA		723.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		MMT1391		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1062		780		282		NA		26.5536723164		NA		26.5536723164		-20.004		-1.059		1079		3.0103		172.151		1		0.5		60		-0.231		5.13		15.486		9.898		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5474022095		A/G		NA		MMT1391_S26		rs2454206		5445.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		MMT1391		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		432		297		135		NA		31.25		NA		31.25		0.563		0.783		435		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.391		1.84		0.11		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83305426		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		795.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		MMT1391		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		389		312		77		NA		19.794344473		NA		19.794344473		0.242		-0.932		392		3.0103		2.843		1		0.5		60		0.487		3.76		-6.068		0.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1500011481		G/GGGGGCCGAGTC		NA		MMT1391_S26		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		444		265		179		NA		40.3153153153		NA		40.3153153153		-0.213		-0.301		452		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.164		6		0.118		0.403		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		270203575		G/GT		NA		MMT1391_S26		NA		2664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		MMT1391		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		426		217		209		NA		49.0610328638		NA		49.0610328638		-0.932		-0.923		427		3.0103		0		1		0.5		60		-0.776		13.87		1.339		0.656		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		594705885		A/AG		NA		MMT1391_S26		NA		5909.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		MMT1391		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		622		133		489		NA		78.6173633441		NA		78.6173633441		-9.377		0.656		627		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		16.89		1.464		2.616		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1054401371		A/AT		NA		MMT1391_S26		NA		10506.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		MMT1391		EZH2		UTR3		NA		NA		rs3217095		0.6897		0.770966		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504716		AG		A		475		198		277		NA		58.3157894737		NA		58.3157894737		4.785		0.601		477		3.0103		0		1		0.5		60		0.824		11.91		-1.211		1.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		569403708		AG/A		NA		MMT1391_S26		NA		5656.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_152998:c.*21delC,NM_001203249:c.*21delC,NM_001203248:c.*21delC,NM_001203247:c.*21delC,NM_004456:c.*21delC		0.7694		0.9322		0.702		0.6505		0.598		0.6681		0.7094		0.6616		0.9788		0.7024		0.673

		MMT1391		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		67		7		36		24		53.7313432836		35.8208955224		89.552238806		-2.479		1.488		69		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.7		1.795		22.64		-2.616		3.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.55419831526003E+16		T/TA		NA		MMT1391_S26		NA		1516.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		572		237		335		NA		58.5664335664		NA		58.5664335664		-2.045		0.239		577		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.225		8.87		15.912		1.006		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		511203977		TA/T		NA		MMT1391_S26		NA		5074.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		MMT1391		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		311		183		128		NA		41.1575562701		NA		41.1575562701		-2.233		0.364		314		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.389		4.17		0.143		0.38		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		133303315		TA/T		NA		MMT1391_S26		NA		1295.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		MMT1391		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		465		397		68		NA		14.623655914		NA		14.623655914		3.109		-1.169		466		3.0103		0		1		0.5		60		-0.52		0.14		0.594		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10209929		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		64.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		578		509		69		NA		11.937716263		NA		11.937716263		10.564		0.281		580		3.0103		0		1		0.5		60		0.16		0.28		-12.94		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		201017252		TC/T		NA		MMT1391_S26		NA		163.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		576		460		116		NA		20.1388888889		NA		20.1388888889		16.631		-0.001		580		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		2.48		4.375		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1456010093		C/T		NA		MMT1391_S26		rs200592135		1427.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		260		183		77		NA		29.6153846154		NA		29.6153846154		1.917		-0.311		260		3.0103		0		1		0.5		60		-0.746		8.2		0.065		0.165		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		216805589		G/GAT		NA		MMT1391_S26		NA		2130.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		416		334		82		NA		19.7115384615		NA		19.7115384615		0.734		-0.76		421		3.0103		0		1		0.5		60		-0.002		0.51		-1.704		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25007256		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		212.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		503		411		NA		44.9671772429		NA		44.9671772429		4.046		-0.724		928		3.0103		1.742		1		0.5		59.99		-0.611		9.91		0.888		0.602		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9082011248		G/T		NA		MMT1391_S26		rs77375493		9053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MMT1391		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356319		G		GT		420		64		356		NA		84.7619047619		NA		84.7619047619		2.043		-0.29		440		3.0103		0		1		0.5		60		0.058		1.09		0.767		3.439		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49501722		G/GT		NA		MMT1391_S26		NA		457.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		733		584		149		NA		20.3274215553		NA		20.3274215553		2.988		-3.041		743		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.596		1.61		-1.487		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1220013965		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		1182.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		MMT1391		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		425		0		425		NA		100		NA		100		NA		NA		428		3.0103		0		2		1		60		NA		27.48		NA		12.109		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1170612670		C/C		NA		MMT1391_S26		rs1042522		11677.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		MMT1391		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		492		436		56		NA		11.3821138211		NA		11.3821138211		12.187		0.818		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.237		0.45		0.17		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		24809651		G/A		NA		MMT1391_S26		rs193110123		219.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		MMT1391		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2235delT:p.D745fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022749		AT		A		901		706		195		NA		21.6426193119		NA		21.6426193119		-1.343		0.474		903		3.0103		14.383		1		0.5		60		-0.685		2.13		-2.218		1.166		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1959026118		AT/A		NA		MMT1391_S26		NA		1921.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		399		284		115		NA		28.8220551378		NA		28.8220551378		5.515		1.723		401		3.0103		0		1		0.5		60		-0.355		2.84		-0.659		0.133		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		117106065		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		1133.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		282		213		69		NA		24.4680851064		NA		24.4680851064		1.571		1.674		282		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.899		3.03		11.055		0.093		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89305175		GT/G		NA		MMT1391_S26		NA		855.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		357		209		148		NA		41.4565826331		NA		41.4565826331		-0.215		1.346		384		3.0103		0		1		0.5		60		-1.279		3.99		-0.064		0.938		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		146005093		AT/A		NA		MMT1391_S26		NA		1422.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		MMT1391		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		431		72		129		230		29.9303944316		53.3642691415		83.2946635731		-1.881		-1.336		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.512		11.98		0.565		3.229		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.19925315611207E+18		C/CT		NA		MMT1391_S26		NA		5161.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		MMT1391		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		449		354		95		NA		21.1581291759		NA		21.1581291759		1.563		-0.032		451		3.0103		0		1		0.5		60		0.651		0.75		0.114		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37307691		TA/T		NA		MMT1391_S26		NA		335.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		470		373		97		NA		20.6382978723		NA		20.6382978723		0.072		-0.235		475		3.0103		0		1		0.5		60		-0.237		0.58		0.935		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		31208334		GT/G		NA		MMT1391_S26		NA		274.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		MMT1391		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		214		142		72		NA		33.6448598131		NA		33.6448598131		-1.824		0.935		244		3.0103		11.478		1		0.5		60		-0.575		2.24		0.221		0.186		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51702097		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		479.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		MMT1391		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		401		249		152		NA		37.9052369077		NA		37.9052369077		1.69		-0.839		411		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.448		2.95		1.256		0.344		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122204016		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		1184.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		MMT1391		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		372		288		84		NA		22.5806451613		NA		22.5806451613		1.639		-0.464		827		3.0103		21.653		1		0.5		60		0.262		1.8		4.141		2.218		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70706192		TA/T		NA		MMT1391_S26		NA		669.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		272		203		69		NA		25.3676470588		NA		25.3676470588		8.489		-0.637		274		3.0103		0		1		0.5		60		-1.612		2.27		-11.15		0.106		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65503915		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		617.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		363		231		132		NA		36.3636363636		NA		36.3636363636		3.147		0.811		365		3.0103		0.437		1		0.5		60		-1.261		4.63		4.21		0.741		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		171904504		GA/G		NA		PMJ003BULK_S52		NA		1681.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		431		270		161		NA		37.3549883991		NA		37.3549883991		1.169		0.063		438		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.296		2.69		0.356		0.3		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		119605161		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		1158.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		766		643		123		NA		16.0574412533		NA		16.0574412533		5.737		0.42		768		3.0103		0		1		0.5		59.95		-0.001		0.39		-15.689		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		338015438		TA/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		300.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		PMJ003BULK		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		444		209		235		NA		52.9279279279		NA		52.9279279279		1.287		-0.312		444		3.0103		0		1		0.5		60		-1.2		15.52		-0.917		0.817		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		692805597		A/AG		NA		PMJ003BULK_S52		NA		6890.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		PMJ003BULK		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1138		606		532		NA		46.7486818981		NA		46.7486818981		-0.371		-0.482		1144		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.431		7.5		0.152		1.487		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8574010384		A/AT		NA		PMJ003BULK_S52		NA		8536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PMJ003BULK		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		192		8		119		65		61.9791666667		33.8541666667		95.8333333333		-2.835		-0.452		197		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.33		21.01		0.974		6.701		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.07110257341652E+19		T/TA		NA		PMJ003BULK_S52		NA		4033.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		736		93		168		475		22.8260869565		64.5380434783		87.3641304348		0.464		-0.66		742		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.01		0.733		15.98		12.345		3.863		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.18E+21		T/TA		NA		PMJ003BULK_S52		NA		11757.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		319		207		112		NA		35.1097178683		NA		35.1097178683		1.962		-0.793		320		3.0103		0		1		0.5		60		-0.789		2.61		0.207		0.201		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87103779		TA/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		833.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		623		537		86		NA		13.8041733547		NA		13.8041733547		12.462		-0.062		627		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.591		0.85		-14.358		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		566018748		TC/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		528.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		622		486		136		NA		21.8649517685		NA		21.8649517685		17.531		1.293		627		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.095		3.45		2.762		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2177010747		C/T		NA		PMJ003BULK_S52		rs200592135		2148.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		481		375		106		NA		22.0374220374		NA		22.0374220374		0.406		-0.125		484		3.0103		0		1		0.5		60		-1.571		5.69		1.195		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2775011398		G/GAT		NA		PMJ003BULK_S52		NA		2737.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		422		322		100		NA		23.6966824645		NA		23.6966824645		1.914		-0.448		424		3.0103		0		1		0.5		60		-0.574		1.29		-0.801		0.104		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58207233		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		544.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		752		190		NA		20.16985138		NA		20.16985138		4.318		0.005		953		3.0103		3.248		1		0.5		59.99		-0.568		2.78		-1.581		1.018		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2644019362		G/T		NA		PMJ003BULK_S52		rs77375493		2615.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		619		525		94		NA		15.1857835218		NA		15.1857835218		-14.079		0.194		626		3.0103		0		1		0.5		60		-0.38		1.03		4.512		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		667015723		T/G		NA		PMJ003BULK_S52		rs200400743		638.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		PMJ003BULK		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		875		624		251		NA		28.6857142857		NA		28.6857142857		1.005		-0.083		885		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.547		3.65		1.475		0.177		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3230013604		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		3192.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PMJ003BULK		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		510		226		284		NA		55.6862745098		NA		55.6862745098		-18.186		-0.375		513		3.0103		0		1		0.5		60		0.302		11.63		1.503		0.946		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		596204885		G/C		NA		PMJ003BULK_S52		rs1042522		5933.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PMJ003BULK		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		534		366		168		NA		31.4606741573		NA		31.4606741573		6.741		1.238		545		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.917		3.85		-1.022		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		209208122		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		2054.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1099		952		147		NA		13.3757961783		NA		13.3757961783		6.194		-0.277		1107		3.0103		0		1		0.5		60		-0.534		0.77		-0.496		0.757		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		869025334		G/A		NA		PMJ003BULK_S52		rs371769427		840.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		256		176		80		NA		31.25		NA		31.25		1.765		-1.026		258		3.0103		0		1		0.5		60		-0.729		4.64		1.202		0.18		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122503957		GT/G		NA		PMJ003BULK_S52		NA		1187.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		346		229		117		NA		33.8150289017		NA		33.8150289017		2.322		-0.191		362		3.0103		2.619		1		0.5		60		1.777		2.2		-0.084		1.268		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		79905768		AT/A		NA		PMJ003BULK_S52		NA		761.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		433		70		138		225		31.870669746		51.9630484988		83.8337182448		0.58		1.318		434		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.762		11.01		-2.553		3.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.8042478560835E+18		C/CT		NA		PMJ003BULK_S52		NA		4766.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PMJ003BULK		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		455		354		101		NA		22.1978021978		NA		22.1978021978		2.183		-0.151		456		3.0103		0		1		0.5		60		1.625		1.2		-1.033		0.072		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58107676		TA/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		543.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		473		355		118		NA		24.9471458774		NA		24.9471458774		-0.066		0.681		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.72		1.31		-1.74		0.119		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65507548		GT/G		NA		PMJ003BULK_S52		NA		617.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		241		126		115		NA		47.7178423237		NA		47.7178423237		-2.742		-0.271		263		3.0103		21.541		1		0.5		60.04		-0.944		4.18		-0.508		0.147		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104402324		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		1006.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PMJ003BULK		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		374		250		124		NA		33.1550802139		NA		33.1550802139		0.229		1.146		387		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.903		2.02		-0.537		0.188		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		79204558		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		754.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		BCORL1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129162904		G		A		144		2		142		NA		98.6111111111		NA		98.6111111111		2.415		1.306		150		3.0103		0		2		1		60		-1.664		29.42		0.828		6.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		42654670		A/A		NA		PMJ003BULK_S52		NA		4236.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		299		237		62		NA		20.7357859532		NA		20.7357859532		4.042		0.827		780		3.0103		57.237		1		0.5		59.97		1.108		1.51		5.373		5.899		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49005352		TA/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		452.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		300		214		86		NA		28.6666666667		NA		28.6666666667		-1.838		-0.005		300		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.94		-11.86		0.145		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		91904510		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		881.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		546		349		197		NA		36.0805860806		NA		36.0805860806		3.174		1.419		556		3.0103		0.552		1		0.5		59.99		-0.06		4.29		4.227		0.624		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		238106575		GA/G		NA		PSH1557_S45		NA		2343.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PSH1557		TET2		exonic		frameshift_deletion		TET2:NM_001127208:exon3:c.450delT:p.S150fs,TET2:NM_017628:exon3:c.450delT:p.S150fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106155548		CT		C		1385		955		430		NA		31.0469314079		NA		31.0469314079		-19.813		0.012		1393		3.0103		14.27		1		0.5		60		1.307		7.53		-8.36		1.606		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10461034771		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		10423.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		412		264		148		NA		35.9223300971		NA		35.9223300971		0.927		-0.488		415		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.5		2.2		-1.189		0.234		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94204388		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		904.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PSH1557		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		776		656		120		NA		15.4639175258		NA		15.4639175258		5.684		-0.136		781		3.0103		0		1		0.5		60		0.389		0.36		-15.021		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		316014426		TA/T		NA		PSH1557_S45		NA		278.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		PSH1557		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		620		7		103		510		16.6129032258		82.2580645161		98.8709677419		2.004		-1.741		631		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.27		0.641		28.99		0.181		9.5		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.80E+22		TC/TTC		NA		PSH1557_S45		rs10638510		17971.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		PSH1557		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		456		307		149		NA		32.6754385965		NA		32.6754385965		3.655		0.731		462		3.0103		0		1		0.5		60		0.629		3.88		0.897		0.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		180603643		G/GT		NA		PSH1557_S45		NA		1768.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		PSH1557		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		458		235		223		NA		48.6899563319		NA		48.6899563319		0.906		0.388		459		3.0103		0		1		0.5		60		0.547		11.45		-0.06		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		528006144		A/AG		NA		PSH1557_S45		NA		5242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		PSH1557		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		841		257		584		NA		69.4411414982		NA		69.4411414982		0.957		-1.685		851		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.476		12.6		-0.177		1.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1063203150		A/AT		NA		PSH1557_S45		NA		10594.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PSH1557		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		TAA,T		98		9		42		47		42.8571428571		47.9591836735		90.8163265306		-2.395		0.038		137		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.66		-0.703		21.87		1.235		4.235		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.18165674090301E+17		TAA/T		NA		PSH1557_S45		NA		2143.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		494		254		240		NA		48.5829959514		NA		48.5829959514		18.697		-1.031		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.015		12.84		-1.456		0.638		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		637305999		C/G		NA		PSH1557_S45		rs2302427		6344.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		PSH1557		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		772		106		207		459		26.8134715026		59.4559585492		86.2694300518		3.096		0.895		777		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.01		-1.608		16.49		13.651		3.832		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.28E+22		T/TA		NA		PSH1557_S45		NA		12728.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		PSH1557		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		392		227		165		NA		42.0918367347		NA		42.0918367347		-1.224		1.411		396		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.552		3.56		-0.992		0.348		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		143203955		TA/T		NA		PSH1557_S45		NA		1394.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PSH1557		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		473		395		78		NA		16.4904862579		NA		16.4904862579		1.638		1.314		473		3.0103		0		1		0.5		60		-1.222		0.37		-1.066		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21308706		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		175.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		652		539		113		NA		17.3312883436		NA		17.3312883436		10.801		0.768		653		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.025		1.7		-16.13		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1145016727		TC/T		NA		PSH1557_S45		NA		1107.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		652		544		108		NA		16.5644171779		NA		16.5644171779		16.322		-0.95		653		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.768		1.2		4.381		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		813012472		C/T		NA		PSH1557_S45		rs200592135		784.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		511		417		94		NA		18.3953033268		NA		18.3953033268		3.574		1.048		512		3.0103		0		1		0.5		60		-2.034		3.93		-1.03		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2043012442		G/GAT		NA		PSH1557_S45		NA		2005.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		398		318		80		NA		20.1005025126		NA		20.1005025126		-0.091		-1.272		398		3.0103		0		1		0.5		60		0.193		0.29		0.199		0.07		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15406326		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		251		663		NA		72.5382932166		NA		72.5382932166		2.716		0.085		935		3.0103		0.588		1		0.5		59.98		-0.533		19.06		-0.558		0.76		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1744904446		G/T		NA		PSH1557_S45		rs77375493		17420.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PSH1557		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		596		507		89		NA		14.932885906		NA		14.932885906		-14.027		0.663		609		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.059		1.02		2.636		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		638015909		T/G		NA		PSH1557_S45		rs200400743		609.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		PSH1557		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		845		631		214		NA		25.325443787		NA		25.325443787		2.535		-0.713		857		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.661		2.1		-0.779		0.115		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1814014269		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		1776.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PSH1557		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		401		149		252		NA		62.8428927681		NA		62.8428927681		-16.029		-1.881		406		3.0103		0		1		0.5		60		1.011		12.62		2.337		1.347		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		508803025		G/C		NA		PSH1557_S45		rs1042522		5059.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PSH1557		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284T:p.P95L,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284T:p.P95L		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM146288,COSM211506,COSM211028;OCCURENCE=53(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.076		T		0.753		P		0.462		P		17q25.1		chr17		74732959		G		A		471		287		184		NA		39.0658174098		NA		39.0658174098		-0.485		1.036		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.747		6.89		1.362		0.702		0		N		1		D		2.215		M		1.34		T		-0.76		N		0.203		3.407		23		0.966		0.89		D		-0.484		T		0.363		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		327206021		G/A		NA		PSH1557_S45		NA		3243.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		1.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		PSH1557		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		487		429		58		NA		11.909650924		NA		11.909650924		12.365		0.437		492		3.0103		0		1		0.5		60		0.233		0.6		1.088		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		31909441		G/A		NA		PSH1557_S45		rs193110123		290.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		PSH1557		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		696		494		202		NA		29.0229885057		NA		29.0229885057		8.551		0.82		708		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.946		2.75		1.181		0.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1948010444		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		1910.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		334		243		91		NA		27.245508982		NA		27.245508982		-0.735		-0.388		334		3.0103		0		1		0.5		60		1.446		3.2		13.233		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110705829		GT/G		NA		PSH1557_S45		NA		1069.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		285		190		95		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		2.91		0.169		304		3.0103		7.411		1		0.5		60		0.454		3.24		1.084		2.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96004732		AT/A		NA		PSH1557_S45		NA		922.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PSH1557		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		420		68		137		215		32.619047619		51.1904761905		83.8095238095		0.242		0.217		428		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.459		11.12		1.104		3.506		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.70922834971676E+19		C/CT		NA		PSH1557_S45		NA		4671.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PSH1557		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		473		373		100		NA		21.1416490486		NA		21.1416490486		1.218		0.614		479		3.0103		0		1		0.5		60		-0.184		0.65		-2.51		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34708023		TA/T		NA		PSH1557_S45		NA		309.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		479		376		103		NA		21.503131524		NA		21.503131524		2.16		-0.464		479		3.0103		0		1		0.5		60		-0.07		0.51		-0.283		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28307089		GT/G		NA		PSH1557_S45		NA		245.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PSH1557		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		162		104		58		NA		35.8024691358		NA		35.8024691358		-1.341		0.654		184		3.0103		4.806		1		0.5		59.77		0.076		2.81		1.419		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49301826		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		455.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PSH1557		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		387		241		146		NA		37.7260981912		NA		37.7260981912		-0.179		-0.198		393		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.035		2.22		-1.538		0.288		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89603856		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PSH1557		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		323		245		78		NA		24.1486068111		NA		24.1486068111		5.28		-0.039		810		3.0103		38.899		1		0.5		60		-0.142		2.07		4.641		4.98		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70605068		TA/T		NA		PSH1557_S45		NA		668.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		350		260		90		NA		25.7142857143		NA		25.7142857143		4.105		0.227		354		3.0103		0		1		0.5		59.94		1.857		2.08		-12.601		0.12		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76604318		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		728.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25469914		A		G		459		101		358		NA		77.9956427015		NA		77.9956427015		-13.615		-0.295		469		3.0103		0		1		0.5		60		-0.632		1.35		4.151		2.594		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64804859		A/G		NA		ZW1657_S24		NA		619.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		367		223		144		NA		39.2370572207		NA		39.2370572207		3.155		-1.516		371		3.0103		2.644		1		0.5		60		0.24		4.7		5.519		0.549		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		176204175		GA/G		NA		ZW1657_S24		NA		1724.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		ZW1657		IDH1		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH1:NM_001282386:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_001282387:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_005896:exon4:c.G395A:p.R132H		rs121913500		1.65E-05		NA		ID=COSM28746;OCCURENCE=1(salivary_gland),5(prostate),1(large_intestine),1(urinary_tract),1(skin),1(NS),39(bone),3497(central_nervous_system),214(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung)		0.025		D		0.127		B		0.06		B		2q34		chr2		209113112		C		T		483		327		156		NA		32.298136646		NA		32.298136646		16.819		0.776		485		3.0103		0		1		0.5		60		-0.849		6.8		0.539		0.206		0		D		1		D		4.54		H		-2.19		D		-4.44		D		0.815		7.592		34		0.999		0.941		D		0.587		D		0.782		D		0.707		0		4.69		0.871		0.852		0.997		0.997		14.378		99		0/1		331208084		C/T		NA		ZW1657_S24		rs121913500		3283.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		ZW1657		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1111		823		288		NA		25.9225922592		NA		25.9225922592		-23.327		-0.032		1115		3.0103		158.322		1		0.5		60		-1.323		4.82		15.273		7.715		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5378023194		A/G		NA		ZW1657_S24		rs2454206		5349.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		ZW1657		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		430		273		157		NA		36.511627907		NA		36.511627907		2.241		-0.082		433		3.0103		0		1		0.5		60		0.229		2.5		2.207		0.302		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111104398		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		1073.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		ZW1657		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		449		333		116		NA		25.8351893096		NA		25.8351893096		1.473		-1.193		459		3.0103		0		1		0.5		60		0.401		2.67		1.159		0.113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		123504089		G/GT		NA		ZW1657_S24		NA		1197.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		ZW1657		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		896		538		358		NA		39.9553571429		NA		39.9553571429		3.898		-0.048		902		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.803		6.83		1.714		0.391		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		615409862		A/AT		NA		ZW1657_S24		NA		6116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		ZW1657		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		88		3		85		NA		96.5909090909		NA		96.5909090909		-1.538		0.707		99		3.0103		0		1		0.5		60		1.788		24.09		-0.042		4.548		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		17171550		T/T		NA		ZW1657_S24		NA		2119.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		ZW1657		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		539		39		83		417		15.3988868275		77.3654916512		92.7643784787		1.47		2.092		542		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.414		19.35		6.594		3.924		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.05E+20		T/TA		NA		ZW1657_S24		NA		10431.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		ZW1657		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		360		225		135		NA		37.5		NA		37.5		0.417		-0.083		361		3.0103		0		1		0.5		60		-0.872		3.12		0.238		0.235		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		116004086		TA/T		NA		ZW1657_S24		NA		1122.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		ZW1657		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		443		369		74		NA		16.7042889391		NA		16.7042889391		2.047		-2.425		444		3.0103		0		1		0.5		60		-1.099		0.32		0.757		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		17808227		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		140.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		582		520		62		NA		10.6529209622		NA		10.6529209622		11.959		0.171		585		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.909		0.06		-12.404		0.015		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		72		0/1		72017508		TC/T		NA		ZW1657_S24		NA		34.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		580		470		110		NA		18.9655172414		NA		18.9655172414		15.948		-0.834		585		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.455		2.08		3.202		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1237010548		C/T		NA		ZW1657_S24		rs200592135		1208.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		ZW1657		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		500		350		150		NA		30		NA		30		0.606		-1.041		500		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.018		5.7		-1.025		0.17		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2885010139		G/GAT		NA		ZW1657_S24		NA		2847.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		958		148		810		NA		84.5511482255		NA		84.5511482255		7.493		0.962		971		3.0103		2.573		1		0.5		59.98		1.748		24.2		1.187		0.93		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2321501203		G/T		NA		ZW1657_S24		rs77375493		23186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ZW1657		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		826		722		104		NA		12.5907990315		NA		12.5907990315		-13.155		-0.428		833		3.0103		61.659		1		0.5		59.94		-0.139		0.59		-11.168		6.941		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		512021268		A/G		NA		ZW1657_S24		rs34549764		483.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		ZW1657		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		846		632		214		NA		25.2955082742		NA		25.2955082742		4.84		0.24		856		3.0103		0		1		0.5		60		0.845		2.76		1.394		0.124		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2369014468		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		2331.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		ZW1657		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		287		105		182		NA		63.4146341463		NA		63.4146341463		-12.98		-0.272		292		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.098		13.35		1.11		1.381		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		385902176		G/C		NA		ZW1657_S24		rs1042522		3830.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		ZW1657		SRSF2		exonic		nonframeshift_insertion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP,SRSF2:NM_003016:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732959		G		GGGC		326		208		118		NA		36.1963190184		NA		36.1963190184		-0.319		0.699		326		3.0103		0.885		1		0.5		60.07		0.303		12.77		-7.537		0.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		420108291		G/GGGC		NA		ZW1657_S24		NA		4163.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		539		345		194		NA		35.9925788497		NA		35.9925788497		-0.398		-0.553		541		3.0103		0		1		0.5		60		0.299		6.67		0.384		0.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		363107174		A/AG		NA		ZW1657_S24		NA		3593.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		ZW1657		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		399		292		107		NA		26.8170426065		NA		26.8170426065		5.725		-1.308		413		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.483		2.55		-0.46		0.121		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105506756		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		1017.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		177		130		47		NA		26.5536723164		NA		26.5536723164		0.24		-0.724		177		3.0103		0		1		0.5		60		0.835		3.04		9.27		0.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57503212		GT/G		NA		ZW1657_S24		NA		537.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		346		206		140		NA		40.4624277457		NA		40.4624277457		1.326		0.388		364		3.0103		16.286		1		0.5		60		-0.739		3.94		-2.297		3.696		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		140103925		AT/A		NA		ZW1657_S24		NA		1363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		ZW1657		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C		450		76		374		NA		83.1111111111		NA		83.1111111111		-2.677		-0.007		454		3.0103		0		1		0.5		60.05		-1.342		19.93		0.136		4.843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		34		1-Jan		8550340		C/C		NA		ZW1657_S24		NA		8967.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		ZW1657		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		463		357		106		NA		22.8941684665		NA		22.8941684665		-0.866		1.578		463		3.0103		0		1		0.5		60		-1.52		1.06		0.348		0.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52807986		TA/T		NA		ZW1657_S24		NA		490.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		466		338		128		NA		27.4678111588		NA		27.4678111588		-0.179		0.761		470		3.0103		0		1		0.5		60		0.77		1.74		-1.085		0.505		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84906774		GT/G		NA		ZW1657_S24		NA		811.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		ZW1657		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		235		111		124		NA		52.7659574468		NA		52.7659574468		-2.207		-1.388		251		3.0103		11.922		1		0.5		59.94		-0.356		5.95		1.445		0.267		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		143501681		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		1397.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		ZW1657		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		387		259		128		NA		33.0749354005		NA		33.0749354005		-1.102		0.215		391		3.0103		0		1		0.5		59.97		-2.297		1.68		1.096		0.206		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		68604400		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		648.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		ZW1657		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		211		168		43		NA		20.3791469194		NA		20.3791469194		0.604		-0.965		666		3.0103		26.111		1		0.5		59.99		-0.688		1.29		2.368		4.457		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		31003707		TA/T		NA		ZW1657_S24		NA		272.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		205		151		54		NA		26.3414634146		NA		26.3414634146		2.039		0.387		207		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.307		2.38		-9.689		0.107		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52602841		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		488.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA





trialFilters

		MPN		Gene.refGene		Func.refGene		ExonicFunc.refGene		AAChange.refGene		snp138		ExAC_ALL		1000g2015aug_all		cosmic70		SIFT_score		SIFT_pred		Polyphen2_HDIV_score		Polyphen2_HDIV_pred		Polyphen2_HVAR_score		Polyphen2_HVAR_pred		cytoBand		CHROM		POS		REF		ALT		gt_DP		gt_ref_AD		gt_alt1_AD		gt_alt2_AD		VAF_alt1		VAF_alt2		VAF		BaseQRankSum		ClippingRankSum		DP		ExcessHet		FS		MLEAC		MLEAF		MQ		MQRankSum		QD		ReadPosRankSum		SOR		LRT_score		LRT_pred		MutationTaster_score		MutationTaster_pred		MutationAssessor_score		MutationAssessor_pred		FATHMM_score		FATHMM_pred		PROVEAN_score		PROVEAN_pred		VEST3_score		CADD_raw		CADD_phred		DANN_score		fathmm-MKL_coding_score		fathmm-MKL_coding_pred		MetaSVM_score		MetaSVM_pred		MetaLR_score		MetaLR_pred		integrated_fitCons_score		integrated_confidence_value		GERP++_RS		phyloP7way_vertebrate		phyloP20way_mammalian		phastCons7way_vertebrate		phastCons20way_mammalian		SiPhy_29way_logOdds		gt_GQ		gt_GT		gt_PL		gt_GT_alleles		genomicSuperDups		SampleID		ID		QUAL		FILTER		AC		AF		AN		ANNOVAR_DATE		GeneDetail.refGene		esp6500siv2_all		ExAC_AFR		ExAC_AMR		ExAC_EAS		ExAC_FIN		ExAC_NFE		ExAC_OTH		ExAC_SAS		1000g2015aug_afr		1000g2015aug_eas		1000g2015aug_eur

		CGC1500PB		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		639		531		108		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		-15.045		0.513		641		3.0103		41.346		1		0.5		59.98		0.593		1.79		-4.827		6.197		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		1169014487		A/G		NA		CGC1500PB_S16		rs34549764		1140.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		ZW1657		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		826		722		104		NA		12.5907990315		NA		12.5907990315		-13.155		-0.428		833		3.0103		61.659		1		0.5		59.94		-0.139		0.59		-11.168		6.941		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		512021268		A/G		NA		ZW1657_S24		rs34549764		483.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		CF642		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		614		383		231		NA		37.6221498371		NA		37.6221498371		3.462		0.364		615		3.0103		7.193		1		0.5		60		0.549		7.38		-2.021		1.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		456908645		A/AG		NA		CF642_S90		NA		4531.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2194_2195insACGACGCTCTTCCGATCTT:p.L732fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022709		C		CACGACGCTCTTCCGATCTT		473		436		37		NA		7.822410148		NA		7.822410148		8.439		-0.566		476		3.0103		33.008		1		0.5		60		0.179		0.43		-10.105		6.706		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		241021016		C/CACGACGCTCTTCCGATCTT		NA		CGC1500PB_S16		NA		203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1554		781		773		NA		49.7425997426		NA		49.7425997426		-7.933		-2.065		1566		3.0103		2.661		1		0.5		59.99		-0.328		12.17		-15.311		0.916		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18945022418		T/TA		NA		CT772_S7		NA		18907.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1584		880		704		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		-8.651		-0.623		1593		3.0103		6.529		1		0.5		60		0.17		8.99		-16.992		1.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14280025442		T/TA		NA		DCT233_S8		NA		14242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2083T:p.Q695X		NA		NA		NA		ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022598		C		T		1031		787		244		NA		23.666343356		NA		23.666343356		-19.281		-0.533		1037		3.0103		156.778		1		0.5		60		0.661		3.75		14.663		9.608		0		D		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.528		39		0.998		0.96		D		NA		NA		NA		NA		0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363		99		0/1		3897021042		C/T		NA		DM530_S5		NA		3868.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		792		526		266		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		-1.049		0.997		798		3.0103		3.47		1		0.5		60		-1.357		6.12		0.037		0.962		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4887011792		A/AG		NA		GR05-07907_S53		NA		4849.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G4189A:p.G1397S		rs146464648		0.0021		0.00239617		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.043		D		0.792		P		0.255		B		20q11.21		chr20		31024704		G		A		405		190		215		NA		53.0864197531		NA		53.0864197531		11.707		-0.194		406		3.0103		0		1		0.5		60		0.695		13.53		2.876		1.82		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075		99		0/1		550904517		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs146464648		5480.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0015		3.00E-04		7.00E-04		0		0		0.002		0.0011		0.0064		NA		NA		0.003

		GR07-11538		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		700		499		201		NA		28.7142857143		NA		28.7142857143		-0.829		0.648		706		3.0103		8.636		1		0.5		60		-0.798		4.34		-2.165		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3075012709		A/AG		NA		GR07-11538_S55		NA		3037.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR08-08611		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		729		487		242		NA		33.1961591221		NA		33.1961591221		-1.523		1.707		732		3.0103		11.906		1		0.5		59.99		-1.62		5.8		-2.596		1.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4262011475		A/AG		NA		GR08-08611_S67		NA		4224.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR12-06743		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2422delC:p.P808fs		NA		1.66E-05		NA		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022936		TC		T		1082		889		193		NA		17.8373382625		NA		17.8373382625		14.449		-0.06		1090		3.0103		129.748		1		0.5		60		0.254		2.17		16.406		6.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2390028726		TC/T		NA		GR12-06743_S45		NA		2352.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.01E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR13-12872		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G1954A:p.G652S		rs3746609		0.0189		0.0171725		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.653		T		0.444		B		0.035		B		20q11.21		chr20		31022469		G		A		821		622		199		NA		24.2387332521		NA		24.2387332521		18.832		-0.359		825		3.0103		156.778		1		0.5		60		-0.233		4.51		14.18		8.379		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434		99		0/1		3733014268		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs3746609		3704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.002		0.0015		0.1023		0.072		0.0133		0.0051		0.024		0.0027		0.003		0.0585		0.005

		GR14-02215		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.3201dupT:p.S1067fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023715		C		CT		1913		1423		490		NA		25.614218505		NA		25.614218505		-7.424		0.251		1921		3.0103		1.507		1		0.5		59.99		0.351		3.4		-15.237		0.521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6541045196		C/CT		NA		GR14-02215_S33		NA		6503.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		707		465		242		NA		34.2291371994		NA		34.2291371994		-1.148		-0.313		709		3.0103		9.41		1		0.5		60		1.869		6.04		-1.153		1.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4311010843		A/AG		NA		KGJ1516_S22		NA		4273.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		LRZ239		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2616A:p.C872X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023131		C		A		453		257		196		NA		43.2671081678		NA		43.2671081678		15.185		0.803		458		3.0103		0		1		0.5		60		-0.832		9.96		-0.3		0.459		0.271		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9.308		35		0.983		0.162		N		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633		99		0/1		453906047		C/A		NA		LRZ239_S20		NA		4510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1772dupA:p.Y591_Q592delinsX		NA		2.49E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022286		T		TA		1306		789		517		NA		39.5865237366		NA		39.5865237366		-5.539		1.515		1313		3.0103		18.286		1		0.5		60		0.507		10.08		7.135		1.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13198021845		T/TA		NA		LST327_S66		NA		13160.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		2.00E-04		1.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		MMT1391		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2235delT:p.D745fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022749		AT		A		901		706		195		NA		21.6426193119		NA		21.6426193119		-1.343		0.474		903		3.0103		14.383		1		0.5		60		-0.685		2.13		-2.218		1.166		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1959026118		AT/A		NA		MMT1391_S26		NA		1921.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2323delT:p.L775X		NA		1.65E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022837		AT		A		1449		766		683		NA		47.1359558316		NA		47.1359558316		-2.197		-0.938		1463		3.0103		1.909		1		0.5		60		0.728		10.98		14.953		0.871		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15951024042		AT/A		NA		PBB1310_S41		NA		15913.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM887		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2269T:p.Q757X		NA		2.48E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022784		C		T		1015		867		148		NA		14.5812807882		NA		14.5812807882		-4.448		-1.642		1028		3.0103		110.219		1		0.5		60		-0.973		0.92		15.414		8.608		0.112		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.111		37		0.997		0.944		D		NA		NA		NA		NA		0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252		99		0/1		961024859		C/T		NA		PM887_S80		NA		932.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.67E-05		1.00E-04		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		RR593		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		671		411		260		NA		38.7481371088		NA		38.7481371088		-1.062		-0.166		681		3.0103		8.739		1		0.5		60		0.339		7.11		0.038		1.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		480709531		A/AG		NA		RR593_S17		NA		4769.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		ZW1657		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		539		345		194		NA		35.9925788497		NA		35.9925788497		-0.398		-0.553		541		3.0103		0		1		0.5		60		0.299		6.67		0.384		0.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		363107174		A/AG		NA		ZW1657_S24		NA		3593.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		AB793		BCOR		exonic		frameshift_deletion		BCOR:NM_001123383:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123384:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123385:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_017745:exon4:c.617delT:p.F206fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39933981		GA		G		1019		127		892		NA		87.5368007851		NA		87.5368007851		-1.669		3.154		1023		3.0103		0		1		0.5		60		1.131		25.46		3.599		0.725		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		259860913		GA/G		NA		AB793_S32		NA		25948.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		BCOR		exonic		nonsynonymous_SNV		BCOR:NM_001123383:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123384:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123385:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_017745:exon4:c.G1780A:p.V594I		NA		2.28E-05		NA		NA		0.17		T		1		D		0.994		D		Xp11.4		chrX		39932819		C		T		973		458		515		NA		52.9290853032		NA		52.9290853032		24.114		-0.137		995		3.0103		545.5		1		0.5		59.98		0.025		14.56		25.785		7.315		NA		NA		0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T		NA		NA		5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009		99		0/1		1419109717		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		14162.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		3.00E-04		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		BCORL1		exonic		nonsynonymous_SNV		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.G2669A:p.R890Q,BCORL1:NM_021946:exon3:c.G2669A:p.R890Q		rs201843717		2.00E-04		0.000794702		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.022		D		1		D		0.99		D		Xq26.1		chrX		129149417		G		A		1023		736		287		NA		28.054740958		NA		28.054740958		23.151		0.106		1033		3.0103		178.864		1		0.5		60		0.467		5.69		15.742		7.392		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		T		0.166		T		NA		NA		5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273		99		0/1		5853016030		G/A		NA		GR09-01457_S29		rs201843717		5824.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		1.00E-04		0		9.00E-04		0		2.00E-04		0		0		0.001		0.0026		NA

		GR12-04794		BCORL1		exonic		nonframeshift_insertion		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP,BCORL1:NM_021946:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129147689		T		TAGCACCTGTCCC		70		60		10		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		0.327		0.931		70		3.0103		0		1		0.5		60		-0.176		1.2		-5.043		0.518		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12103102		T/TAGCACCTGTCCC		NA		GR12-04794_S76		NA		83.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1153_1154insTTTGT:p.K385fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054626		A		ATTTGT		1100		509		591		NA		53.7272727273		NA		53.7272727273		-1.088		-1.667		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.843		11.57		-15.33		0.675		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12769019569		A/ATTTGT		NA		CF642_S90		NA		12731.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		nonsynonymous_SNV		CALR:NM_004343:exon9:c.A1154C:p.K385T		NA		NA		NA		NA		0.128		T		0		B		0.001		B		19p13.2		chr19		13054627		A		C		1100		507		593		NA		53.9090909091		NA		53.9090909091		-13.638		-0.532		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.921		21.17		-28.431		0.671		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6		99		0/1		23325019455		A/C		NA		CF642_S90		NA		23287.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		778		417		361		NA		46.4010282776		NA		46.4010282776		0.347		-0.437		779		3.0103		0.52		1		0.5		60		0.7		17.76		-23.925		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13854016408		A/ATTGTC		NA		CT772_S7		NA		13816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		DCT233		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1105		425		680		NA		61.5384615385		NA		61.5384615385		-10.048		0.083		1107		3.0103		0		1		0.5		63.67		11.443		14.22		-9.266		0.713		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15747015671		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DCT233_S8		NA		15709.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1116		693		423		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		-11.533		0.181		1119		3.0103		0		1		0.5		62.38		12.134		9.68		-9.802		0.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10835033700		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DJK1586_S44		NA		10797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1418		680		738		NA		52.0451339915		NA		52.0451339915		-10.751		-0.173		1424		3.0103		0.556		1		0.5		63.54		17.551		11.64		-13.573		0.766		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16549026288		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DMP1151_S65		NA		16511.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-11538		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1106		604		502		NA		45.3887884268		NA		45.3887884268		-12.581		0.599		1109		3.0103		0		1		0.5		62.79		10.774		9.45		-9.608		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10484023817		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR07-11538_S55		NA		10446.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR08-08611		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1336		636		700		NA		52.3952095808		NA		52.3952095808		-13.869		-1.37		1340		3.0103		0		1		0.5		63.5		15.591		11.3		-11.873		0.697		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15140024492		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR08-08611_S67		NA		15102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1112		450		662		NA		59.5323741007		NA		59.5323741007		-13.118		0.023		1113		3.0103		0.533		1		0.5		63.57		9.158		17.23		-7.956		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19199021077		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR09-01457_S29		NA		19161.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-00267		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1403		623		780		NA		55.5951532431		NA		55.5951532431		-5.107		-0.896		1407		3.0103		3.498		1		0.5		63.62		15.383		15.93		-10.405		0.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22393028298		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-00267_S31		NA		22355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-08535		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1158		513		645		NA		55.6994818653		NA		55.6994818653		-14.797		0.028		1160		3.0103		0		1		0.5		63.42		14.216		22.04		-10.164		0.74		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25554019551		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-08535_S6		NA		25516.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		285		51		234		NA		82.1052631579		NA		82.1052631579		-2.808		-0.042		285		3.0103		1.916		1		0.5		64.36		3.564		18.8		-0.778		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		539601222		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR12-04794_S76		NA		5358.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		JP1462		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		910		507		403		NA		44.2857142857		NA		44.2857142857		-11.518		1.938		911		3.0103		0.524		1		0.5		62.35		7.134		8.78		-7.408		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8027019862		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		JP1462_S58		NA		7989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1095_1140del:p.Q365fs		NA		NA		NA		ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054567		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A		572		458		114		NA		19.9300699301		NA		19.9300699301		-6.456		1.497		572		3.0103		360.171		1		0.5		60.04		1.092		5.56		-11.779		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3217023797		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG/A		NA		KGJ1516_S22		NA		3179.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		941		457		484		NA		51.4346439957		NA		51.4346439957		-11.891		0.238		948		3.0103		0		1		0.5		62.73		8.365		10.96		-7.125		0.68		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10353017735		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		LRZ239_S20		NA		10315.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		ML540		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		1025		645		380		NA		37.0731707317		NA		37.0731707317		-0.906		-0.08		1030		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.004		6.52		-26.151		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6721025814		A/ATTGTC		NA		ML540_S56		NA		6683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		MTW281		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		783		492		291		NA		37.1647509579		NA		37.1647509579		-10.463		-0.226		785		3.0103		0		1		0.5		61.98		6.804		7.3		-5.227		0.705		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5752019657		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		MTW281_S91		NA		5714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		907		380		527		NA		58.1036383682		NA		58.1036383682		-11.933		0.418		908		3.0103		0.525		1		0.5		63.05		7.54		17.51		-6.192		0.688		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15915018744		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		PBB1310_S41		NA		15877.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		STB1531		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1111		590		521		NA		46.8946894689		NA		46.8946894689		-15.498		-1.409		1113		3.0103		0.529		1		0.5		62.8		11.27		13.11		-9.319		0.636		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14601029302		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		STB1531_S19		NA		14563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		CT772		CBL		exonic		nonsynonymous_SNV		CBL:NM_005188:exon8:c.A1136C:p.Q379P		NA		NA		NA		NA		0.001		D		0.999		D		0.978		D		11q23.3		chr11		119148916		A		C		1006		61		945		NA		93.9363817097		NA		93.9363817097		-1.595		1.521		1012		3.0103		0		2		1		60		1.374		26.06		-1.919		0.727		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953		99		1-Jan		2624213980		C/C		NA		CT772_S7		NA		26213.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		CBLB		exonic		nonsynonymous_SNV		CBLB:NM_170662:exon10:c.A1396G:p.N466D		rs61758360		0.004		0.00878594		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.185		T		0.084		B		0.036		B		3q13.11		chr3		105438902		T		C		471		173		298		NA		63.2696390658		NA		63.2696390658		-16.655		1.142		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.658		16.04		-0.255		1.374		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		T		0.082		T		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724		99		0/1		758103949		T/C		NA		LST327_S66		NA		7552.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.64E-05		0		0.0557		0		0		0.0011		2.00E-04		NA		0.0437		NA

		GR12-04794		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_001195132:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_058197:exon1:c.T146C:p.I49T		rs199907548		4.00E-04		0.000199681		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.993		D		9p21.3		chr9		21974681		A		G		227		186		41		NA		18.0616740088		NA		18.0616740088		-8.132		-0.296		228		3.0103		243.447		1		0.5		60		1.465		2.17		2.111		7.475		NA		NA		1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101		99		0/1		52105002		A/G		NA		GR12-04794_S76		rs199907548		492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0046		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR13-12872		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_058197:exon1:c.C302T:p.P101L		rs75256133		1.00E-04		0.00199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974525		G		A		401		221		180		NA		44.8877805486		NA		44.8877805486		16.606		-0.19		403		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		11.51		-1.143		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		464205383		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs75256133		4613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.0019		0		0		0		0		NA		0.0099		NA

		GR14-02215		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_001195132:exon3:c.C496T:p.H166Y		rs181044510		3.00E-04		0.000998403		NA		0.077		T		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968732		G		A		503		265		238		NA		47.3161033797		NA		47.3161033797		-17.531		-0.466		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		11.03		1.346		0.592		NA		NA		1		N		NA		NA		-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209		99		0/1		557407153		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs181044510		5545.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0.5		3.00E-04		0		3.00E-04		NA		0.003		0.002

		MAG1147		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		252		60		192		NA		76.1904761905		NA		76.1904761905		-1.35		0.2		252		3.0103		0		1		0.5		60		-0.756		20.46		-0.527		2.399		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		518501066		C/T		NA		MAG1147_S32		rs3731249		5156.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MLF1485		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		496		146		350		NA		70.564516129		NA		70.564516129		-13.581		-0.805		498		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.803		18.44		-0.786		1.902		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		917302920		C/T		NA		MLF1485_S36		rs3731249		9144.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		AB793		CEBPA		exonic		nonframeshift_insertion		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.232_233insACCCGC:p.P78delinsHPP,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.694_695insACCCGC:p.P232delinsHPP,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.547_548insACCCGC:p.P183delinsHPP,CEBPA:NM_004364:exon1:c.589_590insACCCGC:p.P197delinsHPP		NA		0.0454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.11		chr19		33792731		G		GGCGGGT		54		24		30		NA		55.5555555556		NA		55.5555555556		-0.096		-1.262		55		3.0103		1.021		1		0.5		60		-0.548		21.29		-3.229		0.551		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118701181		G/GGCGGGT		NA		AB793_S32		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.1		NA		0.0319		0		0.0489		NA		NA		NA

		GR07-15077		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		569		481		88		NA		15.4657293497		NA		15.4657293497		-1.948		0.673		572		3.0103		10.933		1		0.5		60		1.421		0.42		-1.857		3.374		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		26509634		T/C		NA		GR07-15077_S54		NA		236.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		567		475		92		NA		16.2257495591		NA		16.2257495591		-1.666		0.122		571		3.0103		10.974		1		0.5		60		0.511		0.6		-1.714		3.269		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		37109362		T/C		NA		GR10-06220_S78		NA		342.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202544:exon4:c.288delC:p.L96fs,CUX1:NM_001202546:exon4:c.225delC:p.L75fs,CUX1:NM_001202543:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_001913:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181500:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181552:exon5:c.303delC:p.L101fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740677		TC		T		416		261		155		NA		37.2596153846		NA		37.2596153846		2.174		-0.048		417		3.0103		0		1		0.5		60		0.781		9.27		-0.518		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		389508494		TC/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		3857.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202544:exon18:c.T1696C:p.F566L,CUX1:NM_001202545:exon18:c.T1606C:p.F536L,CUX1:NM_001202546:exon18:c.T1627C:p.F543L,CUX1:NM_001913:exon19:c.T1744C:p.F582L,CUX1:NM_181500:exon19:c.T1738C:p.F580L		NA		8.33E-06		NA		NA		0		D		0.985		D		0.901		P		7q22.1		chr7		101923392		T		C		54		45		9		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-4.271		0.186		54		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		1.16		-0.116		0.046		NA		NA		0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598		91		0/1		9101184		T/C		NA		GR12-04794_S76		NA		62.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.68E-05		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202543:exon24:c.4190delC:p.A1397fs,CUX1:NM_181552:exon24:c.4157delC:p.A1386fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101891960		GC		G		91		74		17		NA		18.6813186813		NA		18.6813186813		0.611		0.245		91		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		2.73		2.114		0.684		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28602329		GC/G		NA		GR12-04794_S76		NA		248.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202543:exon24:c.G4136A:p.R1379Q,CUX1:NM_181552:exon24:c.G4103A:p.R1368Q		NA		0.0096		0.00259585		NA		0.774		T		0		B		0.001		B		7q22.1		chr7		101891907		G		A		138		48		90		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		9.225		0.901		138		3.0103		0		1		0.5		60		-0.753		17.81		0.959		1.493		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259		99		0/1		24860770		G/A		NA		STB1531_S19		NA		2457.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0192		0		NA		0.0091		0		0.0103		NA		NA		0.001

		CT772		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_022552:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175629:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175630:exon3:c.A89C:p.E30A		rs143730975		0.003		0.00159744		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		0.996		D		0.987		D		2p23.3		chr2		25523096		T		G		390		174		216		NA		55.3846153846		NA		55.3846153846		-7.822		1.911		393		3.0103		4.445		1		0.5		60		-0.791		10.39		1.298		0.523		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726		99		0/1		408203302		T/G		NA		CT772_S7		rs143730975		4053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0014		2.00E-04		0.0014		0		0.0214		0.003		0.0059		2.00E-04		NA		NA		0.007

		GR11-08535		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_153759:exon13:c.C1495T:p.R499C,DNMT3A:NM_022552:exon17:c.C2062T:p.R688C,DNMT3A:NM_175629:exon17:c.C2062T:p.R688C		NA		NA		NA		NA		0.067		T		0.823		P		0.214		B		2p23.3		chr2		25464451		G		A		486		297		189		NA		38.8888888889		NA		38.8888888889		18.595		0.688		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		8.97		0.941		0.341		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824		99		0/1		438805750		G/A		NA		GR11-08535_S6		NA		4359.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		DNMT3A		exonic		stopgain		DNMT3A:NM_153759:exon3:c.G220T:p.E74X,DNMT3A:NM_022552:exon7:c.G787T:p.E263X,DNMT3A:NM_175629:exon7:c.G787T:p.E263X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25470974		C		A		1030		499		531		NA		51.5533980583		NA		51.5533980583		-3.88		0.053		1047		3.0103		0.521		1		0.5		60		0.058		10.19		-0.241		0.768		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.238		37		0.997		0.991		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236		99		0/1		10525010248		C/A		NA		RR593_S17		NA		10496.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		325		183		142		NA		43.6923076923		NA		43.6923076923		-13.727		0.897		326		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		8.52		-15.054		0.473		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		279604825		A/G		NA		CF642_S90		rs139212214		2767.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon5:c.C631T:p.R211C		NA		2.47E-05		NA		NA		0.009		D		0.042		B		0.003		B		12p13.2		chr12		12022525		C		T		504		253		251		NA		49.8015873016		NA		49.8015873016		17.923		-0.069		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.233		12.13		-0.565		0.685		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336		99		0/1		614404212		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		6115.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		351		178		173		NA		49.2877492877		NA		49.2877492877		-14.427		0.393		351		3.0103		0		1		0.5		60		-0.055		10.3		-15.977		0.665		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		364204418		A/G		NA		GR10-06220_S78		rs139212214		3613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		281		90		191		NA		67.9715302491		NA		67.9715302491		-10.973		-0.353		290		3.0103		0		1		0.5		60		-0.23		14.41		-12.977		1.696		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		407701952		A/G		NA		HFL1059_S94		rs139212214		4048.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon6:c.G1106A:p.R369Q		NA		NA		NA		NA		0.005		D		1		D		1		D		12p13.2		chr12		12037475		G		A		1011		627		384		NA		37.9821958457		NA		37.9821958457		16.822		0.396		1027		3.0103		0.536		1		0.5		60		-1.063		7.67		-0.729		0.78		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274		99		0/1		7786010729		G/A		NA		KGJ1516_S22		NA		7757.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		369		202		167		NA		45.2574525745		NA		45.2574525745		-14.66		-0.959		373		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		8.93		-16.173		0.522		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		332305225		A/G		NA		PM451_S92		rs139212214		3294.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon16:c.C1848A:p.F616L,EZH2:NM_152998:exon16:c.C1884A:p.F628L,EZH2:NM_001203247:exon17:c.C2001A:p.F667L,EZH2:NM_001203248:exon17:c.C1974A:p.F658L,EZH2:NM_004456:exon17:c.C2016A:p.F672L		NA		NA		NA		NA		0.018		D		1		D		1		D		7q36.1		chr7		148507438		G		T		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		-1.174		-1.875		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.516		11.51		-0.573		0.552		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043		99		0/1		561306779		G/T		NA		CF642_S90		NA		5584.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203248:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203249:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_004456:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_152998:exon2:c.48delG:p.R16fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148544342		TC		T		1377		886		491		NA		35.6572258533		NA		35.6572258533		-7.267		0.88		1384		3.0103		11.987		1		0.5		60		0.656		8.15		15.523		1.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11265029305		TC/T		NA		CT772_S7		NA		11227.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		frameshift_insertion		EZH2:NM_001203249:exon14:c.1547dupA:p.N516fs,EZH2:NM_152998:exon14:c.1583dupA:p.N528fs,EZH2:NM_001203247:exon15:c.1700dupA:p.N567fs,EZH2:NM_001203248:exon15:c.1673dupA:p.N558fs,EZH2:NM_004456:exon15:c.1715dupA:p.N572fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148511186		G		GT		916		467		449		NA		49.0174672489		NA		49.0174672489		0.678		0.771		919		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.033		11.85		-24.59		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10896012390		G/GT		NA		DM530_S5		NA		10858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		stopgain		EZH2:NM_001203247:exon4:c.T293G:p.L98X,EZH2:NM_001203248:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_001203249:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_004456:exon4:c.T293G:p.L98X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148529796		A		C		491		233		258		NA		52.5458248473		NA		52.5458248473		6.287		2.299		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.167		13.73		0.528		0.8		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.438		39		0.989		0.993		D		NA		NA		NA		NA		0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967		99		0/1		676805820		A/C		NA		DM530_S5		NA		6739.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203248:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203249:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_004456:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_152998:exon3:c.127delA:p.S43fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543680		CT		C		547		354		193		NA		35.2833638026		NA		35.2833638026		17.031		0.368		550		3.0103		0		1		0.5		60		0.715		9.71		17.07		0.261		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5349012857		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		5311.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon18:c.T1976A:p.I659N,EZH2:NM_152998:exon18:c.T2012A:p.I671N,EZH2:NM_001203247:exon19:c.T2129A:p.I710N,EZH2:NM_001203248:exon19:c.T2102A:p.I701N,EZH2:NM_004456:exon19:c.T2144A:p.I715N		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.98		D		7q36.1		chr7		148506214		A		T		483		332		151		NA		31.2629399586		NA		31.2629399586		-14.111		1.058		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.324		6.45		-0.406		0.189		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29		99		0/1		314209720		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		3113.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon14:c.T1543C:p.C515R,EZH2:NM_152998:exon14:c.T1579C:p.C527R,EZH2:NM_001203247:exon15:c.T1696C:p.C566R,EZH2:NM_001203248:exon15:c.T1669C:p.C557R,EZH2:NM_004456:exon15:c.T1711C:p.C571R		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.998		D		7q36.1		chr7		148511191		A		G		503		272		231		NA		45.9244532803		NA		45.9244532803		1.79		-0.044		505		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.091		9.67		-0.383		0.544		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308		99		0/1		489006031		A/G		NA		GR08-08611_S67		NA		4861.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		489		254		235		NA		48.0572597137		NA		48.0572597137		18.977		-0.054		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.03		12.86		-2.842		0.619		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		631905980		C/G		NA		GR11-19462_S18		rs2302427		6290.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR13-14616		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		481		247		234		NA		48.6486486486		NA		48.6486486486		18.108		-0.464		485		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.079		12.85		0.729		0.641		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		620906112		C/G		NA		GR13-14616_S69		rs2302427		6180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		JP1462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		18.333		1.229		485		3.0103		0		1		0.5		60		1.867		11.76		-0.242		0.552		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		573306604		C/G		NA		JP1462_S58		rs2302427		5704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		PSH1557		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		494		254		240		NA		48.5829959514		NA		48.5829959514		18.697		-1.031		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.015		12.84		-1.456		0.638		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		637305999		C/G		NA		PSH1557_S45		rs2302427		6344.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		DFL1388		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		26		26		NA		50		NA		50		6.085		1.638		55		3.0103		3.096		1		0.5		60		-0.284		11.38		0.412		0.091		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		6200973		C/T		NA		DFL1388_S42		rs2335052		591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR05-07907		GATA2		exonic		nonframeshift_deletion		GATA2:NM_001145662:exon6:c.1123_1128del:p.375_376del,GATA2:NM_032638:exon6:c.1165_1170del:p.389_390del,GATA2:NM_001145661:exon7:c.1165_1170del:p.389_390del		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128200134		CCTTCTT		C		225		125		100		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		4.238		-0.797		225		3.0103		0		1		0.5		60		0.475		16.83		0.496		0.496		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		382307086		CCTTCTT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		3785.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		109		38		71		NA		65.1376146789		NA		65.1376146789		8.575		-0.773		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.792		17.64		-2.108		1.483		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		195101471		C/T		NA		GR09-01457_S29		rs2335052		1922.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR10-06220		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		89		43		46		NA		51.6853932584		NA		51.6853932584		8.116		-0.53		91		3.0103		0		1		0.5		60		0.669		13.27		-1.548		0.242		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		120901415		C/T		NA		GR10-06220_S78		rs2335052		1180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR12-06743		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		59		35		24		NA		40.6779661017		NA		40.6779661017		5.578		0.162		60		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		8.79		0.023		0.394		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		54701078		C/T		NA		GR12-06743_S45		rs2335052		518.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR13-12872		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		6.646		0.126		60		3.0103		0		1		0.5		60		-0.392		12.1		0.584		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		75401092		C/T		NA		GR13-12872_S21		rs2335052		725.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		HFL1059		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_032638:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_001145661:exon5:c.C913G:p.L305V		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.999		D		3q21.3		chr3		128202807		G		C		988		558		430		NA		43.5222672065		NA		43.5222672065		-1.358		1.914		997		3.0103		1.75		1		0.5		60		-1.637		8.4		-0.266		0.842		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906		99		0/1		8330011909		G/C		NA		HFL1059_S94		NA		8301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		500		414		86		NA		17.2		NA		17.2		-1.248		-0.534		502		3.0103		11.025		1		0.5		60		0.706		0.83		-1.799		3.034		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		44107964		T/C		NA		KK683_S34		NA		412.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		5.847		-0.421		66		3.0103		0		1		0.5		60		0.51		11.66		-0.288		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		72801045		C/T		NA		LST327_S66		rs2335052		699.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		PM887		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		8.74		-0.531		104		3.0103		0		1		0.5		60		0.795		13.11		0.505		0.752		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		137901575		C/T		NA		PM887_S80		rs2335052		1350.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		596		510		86		NA		14.4295302013		NA		14.4295302013		-2.772		-1.117		597		3.0103		10.871		1		0.5		60		0.735		0.12		-0.313		3.363		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		99010230		T/C		NA		STB1531_S19		NA		70.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		57		23		34		NA		59.649122807		NA		59.649122807		6.352		-0.642		59		3.0103		0		1		0.5		60		-0.366		15.65		-0.773		1.14		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		9200845		C/T		NA		STB1531_S19		rs2335052		891.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		VC1374		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		1		51		NA		98.0769230769		NA		98.0769230769		1.599		-0.999		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		34.69		0.333		6.518		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		46		0/1		1832046		C/T		NA		VC1374_S46		rs2335052		1803.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		JP1462		GNAS		exonic		nonsynonymous_SNV		GNAS:NM_001077489:exon7:c.G557A:p.R186H,GNAS:NM_080426:exon7:c.G560A:p.R187H,GNAS:NM_000516:exon8:c.G602A:p.R201H,GNAS:NM_001077488:exon8:c.G605A:p.R202H,GNAS:NM_001309840:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_001309861:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_080425:exon8:c.G2531A:p.R844H		rs121913495		7.41E-05		NA		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)		0.001		D		1		D		1		D		20q13.32		chr20		57484421		G		A		494		351		143		NA		28.9473684211		NA		28.9473684211		17.011		-0.595		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.011		6.21		1.094		0.155		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461		99		0/1		309606850		G/A		NA		JP1462_S58		rs121913495		3067.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.61E-05		8.64E-05		2.00E-04		0		5.99E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_005343:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_176795:exon2:c.T2A:p.M1K		NA		NA		NA		NA		0		D		0.993		D		0.956		D		11p15.5		chr11		534321		A		T		154		131		23		NA		14.9350649351		NA		14.9350649351		-0.71		0.679		155		3.0103		1.851		1		0.5		60.28		-0.877		3.39		0.385		0.637		0		D		1		D		NA		NA		-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295		99		0/1		55104991		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_005343:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_176795:exon2:c.T23A:p.V8E		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		11p15.5		chr11		534300		A		T		140		117		23		NA		16.4285714286		NA		16.4285714286		0.112		-1.996		140		3.0103		5.869		1		0.5		60.31		-1.282		4.03		-0.9		0.47		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295		99		0/1		59204701		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		563.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		IDH1		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH1:NM_001282386:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_001282387:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_005896:exon4:c.G395A:p.R132H		rs121913500		1.65E-05		NA		ID=COSM28746;OCCURENCE=1(salivary_gland),5(prostate),1(large_intestine),1(urinary_tract),1(skin),1(NS),39(bone),3497(central_nervous_system),214(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung)		0.025		D		0.127		B		0.06		B		2q34		chr2		209113112		C		T		483		327		156		NA		32.298136646		NA		32.298136646		16.819		0.776		485		3.0103		0		1		0.5		60		-0.849		6.8		0.539		0.206		0		D		1		D		4.54		H		-2.19		D		-4.44		D		0.815		7.592		34		0.999		0.941		D		0.587		D		0.782		D		0.707		0		4.69		0.871		0.852		0.997		0.997		14.378		99		0/1		331208084		C/T		NA		ZW1657_S24		rs121913500		3283.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		IDH2		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH2:NM_001290114:exon2:c.C28T:p.R10W,IDH2:NM_001289910:exon4:c.C262T:p.R88W,IDH2:NM_002168:exon4:c.C418T:p.R140W		NA		NA		NA		ID=COSM41877;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(large_intestine)		0		D		1		D		1		D		15q26.1		chr15		90631935		G		A		1015		646		369		NA		36.354679803		NA		36.354679803		14.118		-1.106		1020		3.0103		0		1		0.5		60		-0.754		6.36		1.124		0.73		0		D		1		D		4.235		H		-2.26		D		-7.52		D		0.964		6.065		28.1		0.999		0.897		D		0.719		D		0.842		D		0.745		0		3.65		-0.045		0.127		0.989		1		6.052		99		0/1		6479013249		G/A		NA		CGC1500PB_S16		NA		6450.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		678		616		62		NA		9.1445427729		NA		9.1445427729		0.363		1.829		681		3.0103		2.024		1		0.5		60		-0.797		0.14		-5.966		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134020046		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CF642_S90		NA		96.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		489		422		67		NA		13.7014314928		NA		13.7014314928		-0.727		-1.609		492		3.0103		1.671		1		0.5		60		-1.866		1.77		-6.419		0.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		905013390		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CP586_S68		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		612		452		160		NA		26.1437908497		NA		26.1437908497		0.163		0.774		624		3.0103		0.602		1		0.5		60		1.1		5.78		-8.707		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3574014014		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DFL1388_S42		NA		3536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		288		212		76		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		2.876		-0.373		291		3.0103		2.971		1		0.5		60		1.088		5.95		-5.916		0.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		175207368		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DLA349_S79		NA		1714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		547		491		56		NA		10.2376599634		NA		10.2376599634		-0.165		-0.062		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		0.39		-6.11		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		251015681		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR07-08208_S88		NA		213.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		373		279		94		NA		25.2010723861		NA		25.2010723861		0.985		1.116		381		3.0103		3.229		1		0.5		60		0.119		5.67		-6.697		0.868		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		215108769		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-00267_S31		NA		2113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		192		138		54		NA		28.125		NA		28.125		-0.782		-0.218		196		3.0103		5.87		1		0.5		60		0.785		6.35		-4.167		0.746		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125604134		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-16105_S93		NA		1218.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		276		227		49		NA		17.7536231884		NA		17.7536231884		0.684		-0.097		280		3.0103		0		1		0.5		60		0.17		2.65		-5.487		0.726		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77007190		G/GGGGGCCGAGTC		NA		JP1462_S58		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		389		312		77		NA		19.794344473		NA		19.794344473		0.242		-0.932		392		3.0103		2.843		1		0.5		60		0.487		3.76		-6.068		0.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1500011481		G/GGGGGCCGAGTC		NA		MMT1391_S26		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		433		327		106		NA		24.480369515		NA		24.480369515		-0.651		0.344		438		3.0103		4.928		1		0.5		60		-0.977		5.55		-6.45		0.865		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2440010077		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PBB1310_S41		NA		2402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		492		427		65		NA		13.2113821138		NA		13.2113821138		1.058		0.097		495		3.0103		2.819		1		0.5		60		-0.22		1.54		-5.51		0.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		794013748		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PM887_S80		NA		756.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		397		348		49		NA		12.3425692695		NA		12.3425692695		-0.688		-0.264		399		3.0103		2.655		1		0.5		60		0.634		1.22		-5.252		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		521012003		G/GGGGGCCGAGTC		NA		TM825_S30		NA		483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		948		437		511		NA		53.9029535865		NA		53.9029535865		7.182		-0.005		956		3.0103		1.115		1		0.5		60		-1.546		13.4		-0.641		0.579		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1273109499		G/T		NA		CB791_S81		rs77375493		12702.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		939		554		385		NA		41.0010649627		NA		41.0010649627		4.623		1.235		945		3.0103		0.53		1		0.5		59.97		-0.139		8.87		2.429		0.732		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		8361013196		G/T		NA		CGC1500PB_S16		rs77375493		8332.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		933		521		412		NA		44.1586280815		NA		44.1586280815		7.065		-0.153		936		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.023		10.08		-1.99		0.731		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9436012063		G/T		NA		CM623_S10		rs77375493		9407.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		940		629		311		NA		33.085106383		NA		33.085106383		7.479		-0.303		951		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.347		6.75		-0.828		0.686		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		6375015444		G/T		NA		CP586_S68		rs77375493		6346.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		DLA349		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		944		353		591		NA		62.6059322034		NA		62.6059322034		7.099		1.003		956		3.0103		0.544		1		0.5		60		0.731		16.31		-1.302		0.751		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1542507388		G/T		NA		DLA349_S79		rs77375493		15396.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		315		614		NA		66.0925726588		NA		66.0925726588		2.428		1.486		939		3.0103		3.478		1		0.5		60		-2.127		16.77		-1.589		1.01		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1561206003		G/T		NA		ELM1119pre2m_S6		rs77375493		15583.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-08208		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		911		213		698		NA		76.6190998902		NA		76.6190998902		6.635		1.227		917		3.0103		0.626		1		0.5		59.99		0.756		21.68		0.303		0.752		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1977502989		G/T		NA		GR07-08208_S88		rs77375493		19746.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-15077		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		215		714		NA		76.8568353068		NA		76.8568353068		3.331		-0.55		936		3.0103		1.329		1		0.5		60		0.817		21.37		0.623		0.566		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1987803369		G/T		NA		GR07-15077_S54		rs77375493		19849.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		913		172		741		NA		81.161007667		NA		81.161007667		3.067		0.652		922		3.0103		0.686		1		0.5		59.98		-0.556		21.7		0.703		0.822		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1983902061		G/T		NA		GR10-06220_S78		rs77375493		19810.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-12883		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		875		308		567		NA		64.8		NA		64.8		9.35		0.093		885		3.0103		13.428		1		0.5		60		1.439		14.5		-3.019		1.525		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1271306920		G/T		NA		GR10-12883_S57		rs77375493		12684.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		931		568		363		NA		38.9903329753		NA		38.9903329753		7.909		-0.6		941		3.0103		2.527		1		0.5		60		-0.037		8.56		3.442		0.513		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7995013615		G/T		NA		GR12-06743_S45		rs77375493		7966.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR14-02215		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		892		673		219		NA		24.5515695067		NA		24.5515695067		6.286		0.803		902		3.0103		13.504		1		0.5		59.97		-0.904		3.31		-6.682		1.659		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2978021859		G/T		NA		GR14-02215_S33		rs77375493		2949.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MAG1147		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		439		503		NA		53.3970276008		NA		53.3970276008		5.905		-0.112		954		3.0103		0.522		1		0.5		59.99		-0.818		12.75		2.002		0.718		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1203809552		G/T		NA		MAG1147_S32		rs77375493		12009.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MLF1485		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		930		296		634		NA		68.1720430108		NA		68.1720430108		4.084		0.137		941		3.0103		1.184		1		0.5		60		0.07		17.65		0.445		0.782		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1644005629		G/T		NA		MLF1485_S36		rs77375493		16411.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		503		411		NA		44.9671772429		NA		44.9671772429		4.046		-0.724		928		3.0103		1.742		1		0.5		59.99		-0.611		9.91		0.888		0.602		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9082011248		G/T		NA		MMT1391_S26		rs77375493		9053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PA618		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		947		278		669		NA		70.6441393875		NA		70.6441393875		8.344		0.697		957		3.0103		0		1		0.5		60		1.077		20.03		0.394		0.68		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1900004734		G/T		NA		PA618_S9		rs77375493		18971.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		223		729		NA		76.5756302521		NA		76.5756302521		8.244		-1.576		962		3.0103		0.626		1		0.5		59.98		-1.446		22.15		0.203		0.815		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2111803268		G/T		NA		PM451_S92		rs77375493		21089.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM887		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		616		336		NA		35.2941176471		NA		35.2941176471		7.15		-1.182		963		3.0103		1.154		1		0.5		59.99		0.535		7.64		-0.067		0.816		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7306015422		G/T		NA		PM887_S80		rs77375493		7277.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		752		190		NA		20.16985138		NA		20.16985138		4.318		0.005		953		3.0103		3.248		1		0.5		59.99		-0.568		2.78		-1.581		1.018		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2644019362		G/T		NA		PMJ003BULK_S52		rs77375493		2615.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		251		663		NA		72.5382932166		NA		72.5382932166		2.716		0.085		935		3.0103		0.588		1		0.5		59.98		-0.533		19.06		-0.558		0.76		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1744904446		G/T		NA		PSH1557_S45		rs77375493		17420.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		928		262		666		NA		71.7672413793		NA		71.7672413793		5.416		1.531		937		3.0103		1.974		1		0.5		60		1.248		19.21		0.106		0.868		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1785704474		G/T		NA		RR593_S17		rs77375493		17828.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ZW1657		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		958		148		810		NA		84.5511482255		NA		84.5511482255		7.493		0.962		971		3.0103		2.573		1		0.5		59.98		1.748		24.2		1.187		0.93		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2321501203		G/T		NA		ZW1657_S24		rs77375493		23186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		512		254		258		NA		50.390625		NA		50.390625		-10.982		0.901		513		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		12.18		-1.09		0.709		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		626606304		A/C		NA		ELM1119pre2m_S6		rs3822214		6237.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR07-15077		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		487		257		230		NA		47.227926078		NA		47.227926078		-11.394		-0.654		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.553		11.34		0.024		0.589		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		555106641		A/C		NA		GR07-15077_S54		rs3822214		5522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR10-12883		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		249		245		NA		49.5951417004		NA		49.5951417004		-13.006		-1.252		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		11.68		-1.073		0.681		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		579706119		A/C		NA		GR10-12883_S57		rs3822214		5768.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		MLF1485		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		260		234		NA		47.3684210526		NA		47.3684210526		-8.633		0.969		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.527		11.17		-0.991		0.594		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		554506767		A/C		NA		MLF1485_S36		rs3822214		5516.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		STB1531		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		479		243		236		NA		49.2693110647		NA		49.2693110647		-13.328		0.488		486		3.0103		0		1		0.5		60		-0.808		11.5		3.08		0.664		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		553906147		A/C		NA		STB1531_S19		rs3822214		5510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		DM530		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon34:c.C7498G:p.H2500D		NA		4.20E-05		NA		NA		0.002		D		1		D		0.999		D		9q34.3		chr9		139390693		G		C		370		233		137		NA		37.027027027		NA		37.027027027		-7.586		0.256		371		3.0103		284.808		1		0.5		60		1.274		7.6		11.272		9.735		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189		99		0/1		284005919		G/C		NA		DM530_S5		NA		2811.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		7.25E-05		0		0		NA		NA		NA

		VC1374		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon26:c.C4921T:p.P1641S		NA		0.0014		0.00139776		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.324		T		0.043		B		0.011		B		9q34.3		chr9		139399222		G		A		681		331		350		NA		51.3950073421		NA		51.3950073421		0.133		-0.378		688		3.0103		0.519		1		0.5		60		0.653		9.43		-0.05		0.657		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		T		0.141		T		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908		99		0/1		645006489		G/A		NA		VC1374_S46		NA		6421.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0.0026		NA		NA		NA

		CF642		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		482		260		222		NA		46.0580912863		NA		46.0580912863		1.763		0.544		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.5		10.36		0.029		1.372		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		502306407		C/G		NA		CF642_S90		rs121913237		4994.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35A:p.G12D		rs121913237		8.24E-06		NA		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)		0.011		D		0.372		B		0.399		B		1p13.2		chr1		115258747		C		T		463		391		72		NA		15.5507559395		NA		15.5507559395		12.512		-1.024		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.495		1.55		-0.764		0.035		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		744011015		C/T		NA		DJK1586_S44		rs121913237		715.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		0		0		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		499		367		132		NA		26.4529058116		NA		26.4529058116		0.93		1.165		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.422		4.6		-1.828		1.139		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		2324010170		C/G		NA		GR05-07907_S53		rs121913237		2295.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		exonic		frameshift_insertion		PHF6:NM_001015877:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032335:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032458:exon2:c.22dupA:p.Q7fs		NA		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511668		G		GA		470		226		244		NA		51.914893617		NA		51.914893617		-0.874		-1.25		474		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		11.65		-0.392		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		551304538		G/GA		NA		HFL1059_S94		NA		5475.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		PTPN11		exonic		nonsynonymous_SNV		PTPN11:NM_002834:exon3:c.G214A:p.A72T,PTPN11:NM_080601:exon3:c.G214A:p.A72T		NA		NA		NA		ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.029		D		0.996		D		0.956		D		12q24.13		chr12		112888198		G		A		1078		923		155		NA		14.3784786642		NA		14.3784786642		-7.569		-0.456		1088		3.0103		1.644		1		0.5		60		0.664		0.8		-0.831		0.949		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802		99		0/1		905025783		G/A		NA		GR05-07907_S53		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RUNX1		exonic		stopgain		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C601T:p.R201X		NA		NA		NA		ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36231783		G		A		495		265		230		NA		46.4646464646		NA		46.4646464646		18.747		-0.135		499		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.495		10.76		-0.244		0.562		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.982		40		0.998		0.875		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147		99		0/1		535302308		G/A		NA		DM530_S5		NA		5324.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		705		420		285		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		-18.09		0.902		769		3.0103		133.65		1		0.5		60		1.257		8.95		10.336		10.72		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		6338011146		A/G		NA		ELM1119pre2m_S6		rs111527738		6309.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		GR07-15077		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		584		231		353		NA		60.4452054795		NA		60.4452054795		-16.281		1.046		624		3.0103		127.411		1		0.5		59.97		-0.153		14.78		11.404		10.555		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		865805584		A/G		NA		GR07-15077_S54		rs111527738		8629.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		GR12-04794		RUNX1		exonic		frameshift_insertion		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001754:exon7:c.741dupC:p.N248fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36206770		T		TG		66		47		19		NA		28.7878787879		NA		28.7878787879		-0.042		1.997		66		3.0103		1.035		1		0.5		60		0.878		6.03		-3.47		0.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43501330		T/TG		NA		GR12-04794_S76		NA		397.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C587T:p.T196I		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		0.999		D		21q22.12		chr21		36231797		G		A		487		245		242		NA		49.6919917864		NA		49.6919917864		-18.404		1.431		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.992		11.06		-0.59		0.681		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072		99		0/1		541406230		G/A		NA		GR12-06743_S45		NA		5385.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001754:exon7:c.G710A:p.R237K		NA		NA		NA		ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.022		D		0.996		D		0.987		D		21q22.12		chr21		36206802		C		T		657		325		332		NA		50.5327245053		NA		50.5327245053		-0.984		0.008		662		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.872		10.03		-2.387		0.759		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251		99		0/1		662006582		C/T		NA		GR13-12872_S21		NA		6591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		608		315		293		NA		48.1907894737		NA		48.1907894737		-16.122		-1.574		658		3.0103		74.844		1		0.5		60		-0.329		11.08		5.212		9.059		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		676408203		A/G		NA		PM887_S80		rs111527738		6735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		CT772		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.G2608A:p.G870S		rs267607040		1.66E-05		NA		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		1		D		1		D		18q12.3		chr18		42531913		G		A		492		441		51		NA		10.3658536585		NA		10.3658536585		11.22		0.863		494		3.0103		0		1		0.5		60		-1.088		0.28		-1.702		0.014		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879		99		0/1		16808580		G/A		NA		CT772_S7		rs267607040		139.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.A2605G:p.S869G		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		18q12.3		chr18		42531910		A		G		490		280		210		NA		42.8571428571		NA		42.8571428571		-17.823		0.566		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.77		1.345		0.447		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822		99		0/1		138407361		A/G		NA		KGJ1516_S22		NA		1355.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.G1998C:p.K666N		rs377023736		5.77E-05		NA		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)		0		D		1		D		0.992		D		2q33.1		chr2		198267359		C		G		853		684		169		NA		19.8124267292		NA		19.8124267292		19.201		0.613		858		3.0103		99.434		1		0.5		60		-0.852		3.23		12.316		8.874		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02		99		0/1		2785018007		C/G		NA		CB791_S81		rs377023736		2756.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		9.63E-05		0		0		0		7.49E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		DMP1151		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.C1984G:p.H662D		NA		NA		NA		ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198267373		G		C		971		837		134		NA		13.8002059732		NA		13.8002059732		-15.694		1.896		980		3.0103		76.863		1		0.5		60		-1.265		0.76		13.203		9.811		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799		99		0/1		764023719		G/C		NA		DMP1151_S65		NA		735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		610		368		242		NA		39.6721311475		NA		39.6721311475		-17.318		-0.41		626		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.745		8.38		0.124		0.36		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		514009577		T/C		NA		HFL1059_S94		NA		5111.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		KK683		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		534		438		96		NA		17.9775280899		NA		17.9775280899		-13.045		0.769		548		3.0103		0		1		0.5		60		-0.575		2.07		-2.947		0.048		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		1131012381		T/C		NA		KK683_S34		NA		1102.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2093_2094del:p.Q698fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266837		GCT		G		1059		544		515		NA		48.6307837583		NA		48.6307837583		-23.735		-0.025		1063		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		11.63		-27.339		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12358029718		GCT/G		NA		LST327_S66		NA		12320.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2098_2101del:p.K700fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266830		ACTTT		A		1058		543		515		NA		48.6767485822		NA		48.6767485822		-12.353		1.044		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.257		11.65		-27.687		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12361029676		ACTTT/A		NA		LST327_S66		NA		12323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.G2091T:p.E697D		NA		NA		NA		NA		0.101		T		0.098		B		0.076		B		2q33.1		chr2		198266841		C		A		1059		536		523		NA		49.3862134089		NA		49.3862134089		24.694		-0.849		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.624		19.13		-28.14		0.665		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		T		0.203		T		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719		99		0/1		20290029538		C/A		NA		LST327_S66		NA		20261.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		631		463		168		NA		26.6244057052		NA		26.6244057052		-16.765		0.763		640		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		4.58		-0.142		0.125		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		2919012784		T/C		NA		MTW281_S91		NA		2890.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		SRSF2		exonic		nonframeshift_deletion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.284_307del:p.95_103del,SRSF2:NM_003016:exon1:c.284_307del:p.95_103del		NA		1.96E-05		NA		ID=COSM1318446,COSM146289;OCCURENCE=22(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732935		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG		C		368		194		174		NA		47.2826086957		NA		47.2826086957		-7.272		0.083		368		3.0103		0.377		1		0.5		60		0.106		18.17		2.947		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		672207622		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		6684.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.62E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284G:p.P95R,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284G:p.P95R		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.021		D		1		D		0.99		D		17q25.1		chr17		74732959		G		C		896		559		337		NA		37.6116071429		NA		37.6116071429		-3.79		-0.052		904		3.0103		0		1		0.5		60		1.436		6.34		2.622		0.738		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		5706012159		G/C		NA		GR05-07907_S53		NA		5677.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		PSH1557		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284T:p.P95L,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284T:p.P95L		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM146288,COSM211506,COSM211028;OCCURENCE=53(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.076		T		0.753		P		0.462		P		17q25.1		chr17		74732959		G		A		471		287		184		NA		39.0658174098		NA		39.0658174098		-0.485		1.036		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.747		6.89		1.362		0.702		0		N		1		D		2.215		M		1.34		T		-0.76		N		0.203		3.407		23		0.966		0.89		D		-0.484		T		0.363		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		327206021		G/A		NA		PSH1557_S45		NA		3243.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		1.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		ZW1657		SRSF2		exonic		nonframeshift_insertion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP,SRSF2:NM_003016:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732959		G		GGGC		326		208		118		NA		36.1963190184		NA		36.1963190184		-0.319		0.699		326		3.0103		0.885		1		0.5		60.07		0.303		12.77		-7.537		0.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		420108291		G/GGGC		NA		ZW1657_S24		NA		4163.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		splicing		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123159688		A		ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		440		384		56		NA		12.7272727273		NA		12.7272727273		-12.026		-1.312		440		3.0103		123		1		0.5		60		0.682		1.28		-12.089		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		601021693		A/ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		GR12-04794_S76		NA		563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_001042749:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001282418:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042750:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042751:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_006603:exon3:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon10:c.T4253A:p.L1418Q		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		1		D		4q24		chr4		106193791		T		A		492		379		113		NA		22.9674796748		NA		22.9674796748		15.079		0.252		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.066		3.63		-0.387		0.086		NA		NA		1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577		99		0/1		1814010783		T/A		NA		CM623_S10		NA		1785.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon3:c.C521A:p.P174H,TET2:NM_017628:exon3:c.C521A:p.P174H		rs146031219		0.0019		0.000998403		NA		0.032		D		0.249		B		0.115		B		4q24		chr4		106155620		C		A		1050		503		547		NA		52.0952380952		NA		52.0952380952		12.663		-0.66		1067		3.0103		0.52		1		0.5		60		-1.013		12.78		-0.626		0.618		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198		99		0/1		13443011011		C/A		NA		GR07-08208_S88		rs146031219		13414.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0011		4.00E-04		3.00E-04		0		0.003		0.0029		0.0022		0		0.0015		NA		0.003

		GR13-12872		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1046		553		493		NA		47.1319311663		NA		47.1319311663		6.861		-1.394		1059		3.0103		1.733		1		0.5		59.99		-0.493		10.71		0.921		0.817		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11231012489		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs367758008		11202.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		LST327		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1047		538		509		NA		48.6150907354		NA		48.6150907354		8.673		-0.032		1062		3.0103		0		1		0.5		60		-1.073		11.04		1.35		0.689		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11590012383		G/A		NA		LST327_S66		rs367758008		11561.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		PSH1557		TET2		exonic		frameshift_deletion		TET2:NM_001127208:exon3:c.450delT:p.S150fs,TET2:NM_017628:exon3:c.450delT:p.S150fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106155548		CT		C		1385		955		430		NA		31.0469314079		NA		31.0469314079		-19.813		0.012		1393		3.0103		14.27		1		0.5		60		1.307		7.53		-8.36		1.606		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10461034771		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		10423.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126116:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126117:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001276697:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276698:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276699:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001126118:exon7:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_000546:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126112:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126113:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126114:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001276695:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276696:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276760:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276761:exon8:c.C730A:p.R244S		NA		8.28E-06		NA		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)		0.001		D		0.656		P		0.463		P		17p13.1		chr17		7577091		G		T		502		271		231		NA		46.015936255		NA		46.015936255		13.332		1.697		509		3.0103		0		1		0.5		60		0.454		10.77		-0.296		0.547		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249		99		0/1		543706751		G/T		NA		GR11-19462_S18		NA		5408.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		1.51E-05		0		0		NA		NA		NA

		MAG1147		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126116:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126117:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001276697:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276698:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276699:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001126118:exon7:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_000546:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126112:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126113:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126114:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001276695:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276696:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276760:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276761:exon8:c.G752A:p.R251H		rs55819519		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM1386594,COSM44017;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),6(upper_aerodigestive_tract),1(stomach),1(central_nervous_system),2(urinary_tract),2(large_intestine),1(breast),3(skin)		0.118		T		0.001		B		0.004		B		17p13.1		chr17		7577069		C		T		510		270		240		NA		47.0588235294		NA		47.0588235294		18.789		-0.024		510		3.0103		0		1		0.5		60		1.246		11.77		-1.684		0.583		0.373		N		1		D		1.39		L		-5.65		D		-2.03		N		0.694		2.032		16.41		0.924		0.306		N		0.898		D		0.954		D		0.722		0		-1.23		-0.275		-0.332		0.965		0.705		9.676		99		0/1		603205072		C/T		NA		MAG1147_S32		rs55819519		6003.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		3.00E-04		9.62E-05		8.65E-05		0		0		2.00E-04		0		6.06E-05		NA		NA		0.001

		ELM1119pre2m		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		495		330		165		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-18.001		0.738		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		4.94		0.355		0.027		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		247208838		T/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2443.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		ER890		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		496		379		117		NA		23.5887096774		NA		23.5887096774		-16.151		-1.316		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.84		2.47		-0.286		0.092		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		1253010324		T/G		NA		ER890_S89		NA		1224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-08208		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		812		236		NA		22.5190839695		NA		22.5190839695		7.727		-0.333		1061		3.0103		3.033		1		0.5		59.98		2.102		3.35		-3.301		0.611		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3534020850		G/A		NA		GR07-08208_S88		rs371769427		3505.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR07-15077		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		304		188		NA		38.2113821138		NA		38.2113821138		-18.28		-1.329		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.396		6.29		-0.411		0.041		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		312308206		T/G		NA		GR07-15077_S54		NA		3094.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-16105		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1024		827		197		NA		19.23828125		NA		19.23828125		5.342		0.405		1028		3.0103		0		1		0.5		60		-0.107		2.32		0.613		0.719		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		2407020851		G/A		NA		GR11-16105_S93		rs371769427		2378.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR12-06743		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		317		175		NA		35.5691056911		NA		35.5691056911		-17.918		0.667		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.127		5.11		-0.162		0.073		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		254008511		T/G		NA		GR12-06743_S45		NA		2511.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		485		338		147		NA		30.3092783505		NA		30.3092783505		-17.507		0.937		490		3.0103		0		1		0.5		60		-1.199		4.11		-0.202		0.174		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		202209044		T/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1993.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1099		952		147		NA		13.3757961783		NA		13.3757961783		6.194		-0.277		1107		3.0103		0		1		0.5		60		-0.534		0.77		-0.496		0.757		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		869025334		G/A		NA		PMJ003BULK_S52		rs371769427		840.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		RR593		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1031		492		539		NA		52.2793404462		NA		52.2793404462		6.343		0.081		1035		3.0103		1.092		1		0.5		60		-0.306		12.12		-0.665		0.617		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		12521010592		G/A		NA		RR593_S17		rs371769427		12492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		TM825		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		825		223		NA		21.2786259542		NA		21.2786259542		3.572		-1.118		1058		3.0103		0.643		1		0.5		60		1.002		2.85		-0.255		0.796		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3019021043		G/A		NA		TM825_S30		rs371769427		2990.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		DFL1388		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon2:c.C54A:p.Y18X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809069		C		A		116		18		98		NA		84.4827586207		NA		84.4827586207		6.683		2.238		116		3.0103		0		1		0.5		60		-0.042		23.72		0.949		3.338		0.002		N		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.588		36		0.996		0.629		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901		99		0/1		27800164		C/A		NA		DFL1388_S42		NA		2751.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		ZRSR2		exonic		nonsynonymous_SNV		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.C1147G:p.P383A		rs61741680		7.00E-04		NA		NA		0.061		T		0.734		P		0.297		B		Xp22.2		chrX		15841063		C		G		777		495		282		NA		36.2934362934		NA		36.2934362934		-5.034		-1.715		784		3.0103		150.399		1		0.5		60		-0.434		7.69		12.142		9.777		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		T		0.014		T		NA		NA		5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674		99		0/1		6005012346		C/G		NA		GR09-01457_S29		rs61741680		5976.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0012		1.00E-04		0		0		0		0.0013		0.0016		0		NA		NA		NA

		JP1462		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon5:c.G333A:p.W111X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822254		G		A		301		139		162		NA		53.8205980066		NA		53.8205980066		12.97		-1.022		301		3.0103		0		1		0.5		60		0.059		13.52		-0.338		0.857		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.869		36		0.997		0.985		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5.24		0.917		1.045		1		1		13.2		99		0/1		409703174		G/A		NA		JP1462_S58		NA		4068.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		ZRSR2		exonic		nonframeshift_insertion		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.1314_1315insAGCCGG:p.G438delinsGSR		NA		0.0115		0.0235762		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15841230		C		CAGCCGG		359		179		180		NA		50.139275766		NA		50.139275766		0.975		-1.548		359		3.0103		0		1		0.5		60		-1.178		8.97		-16.129		0.699		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		325909619		C/CAGCCGG		NA		STB1531_S19		NA		3221.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0262		0.0412		0.0045		3.00E-04		0.0184		0.0113		0.0058		0.0037		0.0648		NA		0.0209

																																										676.4892473118





trialFilters1

		MPN		Gene.refGene		Func.refGene		ExonicFunc.refGene		AAChange.refGene		snp138		ExAC_ALL		1000g2015aug_all		cosmic70		SIFT_score		SIFT_pred		Polyphen2_HDIV_score		Polyphen2_HDIV_pred		Polyphen2_HVAR_score		Polyphen2_HVAR_pred		cytoBand		CHROM		POS		REF		ALT		gt_DP		gt_ref_AD		gt_alt1_AD		gt_alt2_AD		VAF_alt1		VAF_alt2		VAF		BaseQRankSum		ClippingRankSum		DP		ExcessHet		FS		MLEAC		MLEAF		MQ		MQRankSum		QD		ReadPosRankSum		SOR		LRT_score		LRT_pred		MutationTaster_score		MutationTaster_pred		MutationAssessor_score		MutationAssessor_pred		FATHMM_score		FATHMM_pred		PROVEAN_score		PROVEAN_pred		VEST3_score		CADD_raw		CADD_phred		DANN_score		fathmm-MKL_coding_score		fathmm-MKL_coding_pred		MetaSVM_score		MetaSVM_pred		MetaLR_score		MetaLR_pred		integrated_fitCons_score		integrated_confidence_value		GERP++_RS		phyloP7way_vertebrate		phyloP20way_mammalian		phastCons7way_vertebrate		phastCons20way_mammalian		SiPhy_29way_logOdds		gt_GQ		gt_GT		gt_PL		gt_GT_alleles		genomicSuperDups		SampleID		ID		QUAL		FILTER		AC		AF		AN		ANNOVAR_DATE		GeneDetail.refGene		esp6500siv2_all		ExAC_AFR		ExAC_AMR		ExAC_EAS		ExAC_FIN		ExAC_NFE		ExAC_OTH		ExAC_SAS		1000g2015aug_afr		1000g2015aug_eas		1000g2015aug_eur

		AB793		CEBPA		exonic		nonframeshift_insertion		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.232_233insACCCGC:p.P78delinsHPP,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.694_695insACCCGC:p.P232delinsHPP,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.547_548insACCCGC:p.P183delinsHPP,CEBPA:NM_004364:exon1:c.589_590insACCCGC:p.P197delinsHPP		NA		0.0454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.11		chr19		33792731		G		GGCGGGT		54		24		30		NA		55.5555555556		NA		55.5555555556		-0.096		-1.262		55		3.0103		1.021		1		0.5		60		-0.548		21.29		-3.229		0.551		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118701181		G/GGCGGGT		NA		AB793_S32		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.1		NA		0.0319		0		0.0489		NA		NA		NA

		AB793		BCOR		exonic		frameshift_deletion		BCOR:NM_001123383:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123384:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123385:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_017745:exon4:c.617delT:p.F206fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39933981		GA		G		1019		127		892		NA		87.5368007851		NA		87.5368007851		-1.669		3.154		1023		3.0103		0		1		0.5		60		1.131		25.46		3.599		0.725		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		259860913		GA/G		NA		AB793_S32		NA		25948.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.G1998C:p.K666N		rs377023736		5.77E-05		NA		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)		0		D		1		D		0.992		D		2q33.1		chr2		198267359		C		G		853		684		169		NA		19.8124267292		NA		19.8124267292		19.201		0.613		858		3.0103		99.434		1		0.5		60		-0.852		3.23		12.316		8.874		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02		99		0/1		2785018007		C/G		NA		CB791_S81		rs377023736		2756.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		9.63E-05		0		0		0		7.49E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		948		437		511		NA		53.9029535865		NA		53.9029535865		7.182		-0.005		956		3.0103		1.115		1		0.5		60		-1.546		13.4		-0.641		0.579		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1273109499		G/T		NA		CB791_S81		rs77375493		12702.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CF642		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		678		616		62		NA		9.1445427729		NA		9.1445427729		0.363		1.829		681		3.0103		2.024		1		0.5		60		-0.797		0.14		-5.966		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134020046		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CF642_S90		NA		96.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		325		183		142		NA		43.6923076923		NA		43.6923076923		-13.727		0.897		326		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		8.52		-15.054		0.473		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		279604825		A/G		NA		CF642_S90		rs139212214		2767.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		CF642		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		482		260		222		NA		46.0580912863		NA		46.0580912863		1.763		0.544		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.5		10.36		0.029		1.372		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		502306407		C/G		NA		CF642_S90		rs121913237		4994.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon16:c.C1848A:p.F616L,EZH2:NM_152998:exon16:c.C1884A:p.F628L,EZH2:NM_001203247:exon17:c.C2001A:p.F667L,EZH2:NM_001203248:exon17:c.C1974A:p.F658L,EZH2:NM_004456:exon17:c.C2016A:p.F672L		NA		NA		NA		NA		0.018		D		1		D		1		D		7q36.1		chr7		148507438		G		T		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		-1.174		-1.875		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.516		11.51		-0.573		0.552		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043		99		0/1		561306779		G/T		NA		CF642_S90		NA		5584.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		614		383		231		NA		37.6221498371		NA		37.6221498371		3.462		0.364		615		3.0103		7.193		1		0.5		60		0.549		7.38		-2.021		1.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		456908645		A/AG		NA		CF642_S90		NA		4531.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1153_1154insTTTGT:p.K385fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054626		A		ATTTGT		1100		509		591		NA		53.7272727273		NA		53.7272727273		-1.088		-1.667		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.843		11.57		-15.33		0.675		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12769019569		A/ATTTGT		NA		CF642_S90		NA		12731.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		nonsynonymous_SNV		CALR:NM_004343:exon9:c.A1154C:p.K385T		NA		NA		NA		NA		0.128		T		0		B		0.001		B		19p13.2		chr19		13054627		A		C		1100		507		593		NA		53.9090909091		NA		53.9090909091		-13.638		-0.532		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.921		21.17		-28.431		0.671		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6		99		0/1		23325019455		A/C		NA		CF642_S90		NA		23287.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2194_2195insACGACGCTCTTCCGATCTT:p.L732fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022709		C		CACGACGCTCTTCCGATCTT		473		436		37		NA		7.822410148		NA		7.822410148		8.439		-0.566		476		3.0103		33.008		1		0.5		60		0.179		0.43		-10.105		6.706		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		241021016		C/CACGACGCTCTTCCGATCTT		NA		CGC1500PB_S16		NA		203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		639		531		108		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		-15.045		0.513		641		3.0103		41.346		1		0.5		59.98		0.593		1.79		-4.827		6.197		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		1169014487		A/G		NA		CGC1500PB_S16		rs34549764		1140.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		CGC1500PB		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202544:exon4:c.288delC:p.L96fs,CUX1:NM_001202546:exon4:c.225delC:p.L75fs,CUX1:NM_001202543:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_001913:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181500:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181552:exon5:c.303delC:p.L101fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740677		TC		T		416		261		155		NA		37.2596153846		NA		37.2596153846		2.174		-0.048		417		3.0103		0		1		0.5		60		0.781		9.27		-0.518		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		389508494		TC/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		3857.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		SRSF2		exonic		nonframeshift_deletion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.284_307del:p.95_103del,SRSF2:NM_003016:exon1:c.284_307del:p.95_103del		NA		1.96E-05		NA		ID=COSM1318446,COSM146289;OCCURENCE=22(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732935		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG		C		368		194		174		NA		47.2826086957		NA		47.2826086957		-7.272		0.083		368		3.0103		0.377		1		0.5		60		0.106		18.17		2.947		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		672207622		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		6684.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.62E-05		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		IDH2		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH2:NM_001290114:exon2:c.C28T:p.R10W,IDH2:NM_001289910:exon4:c.C262T:p.R88W,IDH2:NM_002168:exon4:c.C418T:p.R140W		NA		NA		NA		ID=COSM41877;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(large_intestine)		0		D		1		D		1		D		15q26.1		chr15		90631935		G		A		1015		646		369		NA		36.354679803		NA		36.354679803		14.118		-1.106		1020		3.0103		0		1		0.5		60		-0.754		6.36		1.124		0.73		0		D		1		D		4.235		H		-2.26		D		-7.52		D		0.964		6.065		28.1		0.999		0.897		D		0.719		D		0.842		D		0.745		0		3.65		-0.045		0.127		0.989		1		6.052		99		0/1		6479013249		G/A		NA		CGC1500PB_S16		NA		6450.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		939		554		385		NA		41.0010649627		NA		41.0010649627		4.623		1.235		945		3.0103		0.53		1		0.5		59.97		-0.139		8.87		2.429		0.732		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		8361013196		G/T		NA		CGC1500PB_S16		rs77375493		8332.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CM623		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon10:c.T4253A:p.L1418Q		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		1		D		4q24		chr4		106193791		T		A		492		379		113		NA		22.9674796748		NA		22.9674796748		15.079		0.252		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.066		3.63		-0.387		0.086		NA		NA		1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577		99		0/1		1814010783		T/A		NA		CM623_S10		NA		1785.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		933		521		412		NA		44.1586280815		NA		44.1586280815		7.065		-0.153		936		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.023		10.08		-1.99		0.731		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9436012063		G/T		NA		CM623_S10		rs77375493		9407.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CP586		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		489		422		67		NA		13.7014314928		NA		13.7014314928		-0.727		-1.609		492		3.0103		1.671		1		0.5		60		-1.866		1.77		-6.419		0.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		905013390		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CP586_S68		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		940		629		311		NA		33.085106383		NA		33.085106383		7.479		-0.303		951		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.347		6.75		-0.828		0.686		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		6375015444		G/T		NA		CP586_S68		rs77375493		6346.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CT772		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.G2608A:p.G870S		rs267607040		1.66E-05		NA		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		1		D		1		D		18q12.3		chr18		42531913		G		A		492		441		51		NA		10.3658536585		NA		10.3658536585		11.22		0.863		494		3.0103		0		1		0.5		60		-1.088		0.28		-1.702		0.014		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879		99		0/1		16808580		G/A		NA		CT772_S7		rs267607040		139.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CT772		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_022552:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175629:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175630:exon3:c.A89C:p.E30A		rs143730975		0.003		0.00159744		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		0.996		D		0.987		D		2p23.3		chr2		25523096		T		G		390		174		216		NA		55.3846153846		NA		55.3846153846		-7.822		1.911		393		3.0103		4.445		1		0.5		60		-0.791		10.39		1.298		0.523		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726		99		0/1		408203302		T/G		NA		CT772_S7		rs143730975		4053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0014		2.00E-04		0.0014		0		0.0214		0.003		0.0059		2.00E-04		NA		NA		0.007

		CT772		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		778		417		361		NA		46.4010282776		NA		46.4010282776		0.347		-0.437		779		3.0103		0.52		1		0.5		60		0.7		17.76		-23.925		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13854016408		A/ATTGTC		NA		CT772_S7		NA		13816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		CT772		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203248:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203249:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_004456:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_152998:exon2:c.48delG:p.R16fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148544342		TC		T		1377		886		491		NA		35.6572258533		NA		35.6572258533		-7.267		0.88		1384		3.0103		11.987		1		0.5		60		0.656		8.15		15.523		1.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11265029305		TC/T		NA		CT772_S7		NA		11227.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1554		781		773		NA		49.7425997426		NA		49.7425997426		-7.933		-2.065		1566		3.0103		2.661		1		0.5		59.99		-0.328		12.17		-15.311		0.916		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18945022418		T/TA		NA		CT772_S7		NA		18907.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		CBL		exonic		nonsynonymous_SNV		CBL:NM_005188:exon8:c.A1136C:p.Q379P		NA		NA		NA		NA		0.001		D		0.999		D		0.978		D		11q23.3		chr11		119148916		A		C		1006		61		945		NA		93.9363817097		NA		93.9363817097		-1.595		1.521		1012		3.0103		0		2		1		60		1.374		26.06		-1.919		0.727		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953		99		1-Jan		2624213980		C/C		NA		CT772_S7		NA		26213.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1105		425		680		NA		61.5384615385		NA		61.5384615385		-10.048		0.083		1107		3.0103		0		1		0.5		63.67		11.443		14.22		-9.266		0.713		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15747015671		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DCT233_S8		NA		15709.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DCT233		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1584		880		704		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		-8.651		-0.623		1593		3.0103		6.529		1		0.5		60		0.17		8.99		-16.992		1.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14280025442		T/TA		NA		DCT233_S8		NA		14242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		26		26		NA		50		NA		50		6.085		1.638		55		3.0103		3.096		1		0.5		60		-0.284		11.38		0.412		0.091		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		6200973		C/T		NA		DFL1388_S42		rs2335052		591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		DFL1388		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon2:c.C54A:p.Y18X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809069		C		A		116		18		98		NA		84.4827586207		NA		84.4827586207		6.683		2.238		116		3.0103		0		1		0.5		60		-0.042		23.72		0.949		3.338		0.002		N		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.588		36		0.996		0.629		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901		99		0/1		27800164		C/A		NA		DFL1388_S42		NA		2751.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		612		452		160		NA		26.1437908497		NA		26.1437908497		0.163		0.774		624		3.0103		0.602		1		0.5		60		1.1		5.78		-8.707		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3574014014		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DFL1388_S42		NA		3536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35A:p.G12D		rs121913237		8.24E-06		NA		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)		0.011		D		0.372		B		0.399		B		1p13.2		chr1		115258747		C		T		463		391		72		NA		15.5507559395		NA		15.5507559395		12.512		-1.024		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.495		1.55		-0.764		0.035		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		744011015		C/T		NA		DJK1586_S44		rs121913237		715.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		0		0		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1116		693		423		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		-11.533		0.181		1119		3.0103		0		1		0.5		62.38		12.134		9.68		-9.802		0.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10835033700		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DJK1586_S44		NA		10797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DLA349		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		288		212		76		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		2.876		-0.373		291		3.0103		2.971		1		0.5		60		1.088		5.95		-5.916		0.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		175207368		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DLA349_S79		NA		1714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		944		353		591		NA		62.6059322034		NA		62.6059322034		7.099		1.003		956		3.0103		0.544		1		0.5		60		0.731		16.31		-1.302		0.751		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1542507388		G/T		NA		DLA349_S79		rs77375493		15396.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		DM530		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon34:c.C7498G:p.H2500D		NA		4.20E-05		NA		NA		0.002		D		1		D		0.999		D		9q34.3		chr9		139390693		G		C		370		233		137		NA		37.027027027		NA		37.027027027		-7.586		0.256		371		3.0103		284.808		1		0.5		60		1.274		7.6		11.272		9.735		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189		99		0/1		284005919		G/C		NA		DM530_S5		NA		2811.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		7.25E-05		0		0		NA		NA		NA

		DM530		RUNX1		exonic		stopgain		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C601T:p.R201X		NA		NA		NA		ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36231783		G		A		495		265		230		NA		46.4646464646		NA		46.4646464646		18.747		-0.135		499		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.495		10.76		-0.244		0.562		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.982		40		0.998		0.875		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147		99		0/1		535302308		G/A		NA		DM530_S5		NA		5324.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2083T:p.Q695X		NA		NA		NA		ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022598		C		T		1031		787		244		NA		23.666343356		NA		23.666343356		-19.281		-0.533		1037		3.0103		156.778		1		0.5		60		0.661		3.75		14.663		9.608		0		D		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.528		39		0.998		0.96		D		NA		NA		NA		NA		0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363		99		0/1		3897021042		C/T		NA		DM530_S5		NA		3868.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		stopgain		EZH2:NM_001203247:exon4:c.T293G:p.L98X,EZH2:NM_001203248:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_001203249:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_004456:exon4:c.T293G:p.L98X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148529796		A		C		491		233		258		NA		52.5458248473		NA		52.5458248473		6.287		2.299		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.167		13.73		0.528		0.8		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.438		39		0.989		0.993		D		NA		NA		NA		NA		0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967		99		0/1		676805820		A/C		NA		DM530_S5		NA		6739.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		frameshift_insertion		EZH2:NM_001203249:exon14:c.1547dupA:p.N516fs,EZH2:NM_152998:exon14:c.1583dupA:p.N528fs,EZH2:NM_001203247:exon15:c.1700dupA:p.N567fs,EZH2:NM_001203248:exon15:c.1673dupA:p.N558fs,EZH2:NM_004456:exon15:c.1715dupA:p.N572fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148511186		G		GT		916		467		449		NA		49.0174672489		NA		49.0174672489		0.678		0.771		919		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.033		11.85		-24.59		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10896012390		G/GT		NA		DM530_S5		NA		10858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.C1984G:p.H662D		NA		NA		NA		ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198267373		G		C		971		837		134		NA		13.8002059732		NA		13.8002059732		-15.694		1.896		980		3.0103		76.863		1		0.5		60		-1.265		0.76		13.203		9.811		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799		99		0/1		764023719		G/C		NA		DMP1151_S65		NA		735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon5:c.C631T:p.R211C		NA		2.47E-05		NA		NA		0.009		D		0.042		B		0.003		B		12p13.2		chr12		12022525		C		T		504		253		251		NA		49.8015873016		NA		49.8015873016		17.923		-0.069		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.233		12.13		-0.565		0.685		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336		99		0/1		614404212		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		6115.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		BCOR		exonic		nonsynonymous_SNV		BCOR:NM_001123383:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123384:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123385:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_017745:exon4:c.G1780A:p.V594I		NA		2.28E-05		NA		NA		0.17		T		1		D		0.994		D		Xp11.4		chrX		39932819		C		T		973		458		515		NA		52.9290853032		NA		52.9290853032		24.114		-0.137		995		3.0103		545.5		1		0.5		59.98		0.025		14.56		25.785		7.315		NA		NA		0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T		NA		NA		5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009		99		0/1		1419109717		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		14162.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		3.00E-04		0		0		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1418		680		738		NA		52.0451339915		NA		52.0451339915		-10.751		-0.173		1424		3.0103		0.556		1		0.5		63.54		17.551		11.64		-13.573		0.766		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16549026288		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DMP1151_S65		NA		16511.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		495		330		165		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-18.001		0.738		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		4.94		0.355		0.027		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		247208838		T/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2443.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		512		254		258		NA		50.390625		NA		50.390625		-10.982		0.901		513		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		12.18		-1.09		0.709		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		626606304		A/C		NA		ELM1119pre2m_S6		rs3822214		6237.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		ELM1119pre2m		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		705		420		285		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		-18.09		0.902		769		3.0103		133.65		1		0.5		60		1.257		8.95		10.336		10.72		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		6338011146		A/G		NA		ELM1119pre2m_S6		rs111527738		6309.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		ELM1119pre2m		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		315		614		NA		66.0925726588		NA		66.0925726588		2.428		1.486		939		3.0103		3.478		1		0.5		60		-2.127		16.77		-1.589		1.01		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1561206003		G/T		NA		ELM1119pre2m_S6		rs77375493		15583.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ER890		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		496		379		117		NA		23.5887096774		NA		23.5887096774		-16.151		-1.316		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.84		2.47		-0.286		0.092		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		1253010324		T/G		NA		ER890_S89		NA		1224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		GATA2		exonic		nonframeshift_deletion		GATA2:NM_001145662:exon6:c.1123_1128del:p.375_376del,GATA2:NM_032638:exon6:c.1165_1170del:p.389_390del,GATA2:NM_001145661:exon7:c.1165_1170del:p.389_390del		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128200134		CCTTCTT		C		225		125		100		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		4.238		-0.797		225		3.0103		0		1		0.5		60		0.475		16.83		0.496		0.496		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		382307086		CCTTCTT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		3785.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		499		367		132		NA		26.4529058116		NA		26.4529058116		0.93		1.165		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.422		4.6		-1.828		1.139		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		2324010170		C/G		NA		GR05-07907_S53		rs121913237		2295.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		PTPN11		exonic		nonsynonymous_SNV		PTPN11:NM_002834:exon3:c.G214A:p.A72T,PTPN11:NM_080601:exon3:c.G214A:p.A72T		NA		NA		NA		ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.029		D		0.996		D		0.956		D		12q24.13		chr12		112888198		G		A		1078		923		155		NA		14.3784786642		NA		14.3784786642		-7.569		-0.456		1088		3.0103		1.644		1		0.5		60		0.664		0.8		-0.831		0.949		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802		99		0/1		905025783		G/A		NA		GR05-07907_S53		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G4189A:p.G1397S		rs146464648		0.0021		0.00239617		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.043		D		0.792		P		0.255		B		20q11.21		chr20		31024704		G		A		405		190		215		NA		53.0864197531		NA		53.0864197531		11.707		-0.194		406		3.0103		0		1		0.5		60		0.695		13.53		2.876		1.82		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075		99		0/1		550904517		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs146464648		5480.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0015		3.00E-04		7.00E-04		0		0		0.002		0.0011		0.0064		NA		NA		0.003

		GR05-07907		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		792		526		266		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		-1.049		0.997		798		3.0103		3.47		1		0.5		60		-1.357		6.12		0.037		0.962		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4887011792		A/AG		NA		GR05-07907_S53		NA		4849.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR05-07907		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284G:p.P95R,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284G:p.P95R		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.021		D		1		D		0.99		D		17q25.1		chr17		74732959		G		C		896		559		337		NA		37.6116071429		NA		37.6116071429		-3.79		-0.052		904		3.0103		0		1		0.5		60		1.436		6.34		2.622		0.738		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		5706012159		G/C		NA		GR05-07907_S53		NA		5677.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		GR07-08208		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		547		491		56		NA		10.2376599634		NA		10.2376599634		-0.165		-0.062		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		0.39		-6.11		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		251015681		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR07-08208_S88		NA		213.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		812		236		NA		22.5190839695		NA		22.5190839695		7.727		-0.333		1061		3.0103		3.033		1		0.5		59.98		2.102		3.35		-3.301		0.611		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3534020850		G/A		NA		GR07-08208_S88		rs371769427		3505.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon3:c.C521A:p.P174H,TET2:NM_017628:exon3:c.C521A:p.P174H		rs146031219		0.0019		0.000998403		NA		0.032		D		0.249		B		0.115		B		4q24		chr4		106155620		C		A		1050		503		547		NA		52.0952380952		NA		52.0952380952		12.663		-0.66		1067		3.0103		0.52		1		0.5		60		-1.013		12.78		-0.626		0.618		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198		99		0/1		13443011011		C/A		NA		GR07-08208_S88		rs146031219		13414.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0011		4.00E-04		3.00E-04		0		0.003		0.0029		0.0022		0		0.0015		NA		0.003

		GR07-08208		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		911		213		698		NA		76.6190998902		NA		76.6190998902		6.635		1.227		917		3.0103		0.626		1		0.5		59.99		0.756		21.68		0.303		0.752		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1977502989		G/T		NA		GR07-08208_S88		rs77375493		19746.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon18:c.T1976A:p.I659N,EZH2:NM_152998:exon18:c.T2012A:p.I671N,EZH2:NM_001203247:exon19:c.T2129A:p.I710N,EZH2:NM_001203248:exon19:c.T2102A:p.I701N,EZH2:NM_004456:exon19:c.T2144A:p.I715N		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.98		D		7q36.1		chr7		148506214		A		T		483		332		151		NA		31.2629399586		NA		31.2629399586		-14.111		1.058		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.324		6.45		-0.406		0.189		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29		99		0/1		314209720		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		3113.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203248:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203249:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_004456:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_152998:exon3:c.127delA:p.S43fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543680		CT		C		547		354		193		NA		35.2833638026		NA		35.2833638026		17.031		0.368		550		3.0103		0		1		0.5		60		0.715		9.71		17.07		0.261		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5349012857		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		5311.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		700		499		201		NA		28.7142857143		NA		28.7142857143		-0.829		0.648		706		3.0103		8.636		1		0.5		60		-0.798		4.34		-2.165		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3075012709		A/AG		NA		GR07-11538_S55		NA		3037.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR07-11538		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1106		604		502		NA		45.3887884268		NA		45.3887884268		-12.581		0.599		1109		3.0103		0		1		0.5		62.79		10.774		9.45		-9.608		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10484023817		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR07-11538_S55		NA		10446.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR08-08611		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon14:c.T1543C:p.C515R,EZH2:NM_152998:exon14:c.T1579C:p.C527R,EZH2:NM_001203247:exon15:c.T1696C:p.C566R,EZH2:NM_001203248:exon15:c.T1669C:p.C557R,EZH2:NM_004456:exon15:c.T1711C:p.C571R		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.998		D		7q36.1		chr7		148511191		A		G		503		272		231		NA		45.9244532803		NA		45.9244532803		1.79		-0.044		505		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.091		9.67		-0.383		0.544		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308		99		0/1		489006031		A/G		NA		GR08-08611_S67		NA		4861.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		729		487		242		NA		33.1961591221		NA		33.1961591221		-1.523		1.707		732		3.0103		11.906		1		0.5		59.99		-1.62		5.8		-2.596		1.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4262011475		A/AG		NA		GR08-08611_S67		NA		4224.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR08-08611		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1336		636		700		NA		52.3952095808		NA		52.3952095808		-13.869		-1.37		1340		3.0103		0		1		0.5		63.5		15.591		11.3		-11.873		0.697		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15140024492		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR08-08611_S67		NA		15102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		109		38		71		NA		65.1376146789		NA		65.1376146789		8.575		-0.773		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.792		17.64		-2.108		1.483		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		195101471		C/T		NA		GR09-01457_S29		rs2335052		1922.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR09-01457		ZRSR2		exonic		nonsynonymous_SNV		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.C1147G:p.P383A		rs61741680		7.00E-04		NA		NA		0.061		T		0.734		P		0.297		B		Xp22.2		chrX		15841063		C		G		777		495		282		NA		36.2934362934		NA		36.2934362934		-5.034		-1.715		784		3.0103		150.399		1		0.5		60		-0.434		7.69		12.142		9.777		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		T		0.014		T		NA		NA		5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674		99		0/1		6005012346		C/G		NA		GR09-01457_S29		rs61741680		5976.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0012		1.00E-04		0		0		0		0.0013		0.0016		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		BCORL1		exonic		nonsynonymous_SNV		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.G2669A:p.R890Q,BCORL1:NM_021946:exon3:c.G2669A:p.R890Q		rs201843717		2.00E-04		0.000794702		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.022		D		1		D		0.99		D		Xq26.1		chrX		129149417		G		A		1023		736		287		NA		28.054740958		NA		28.054740958		23.151		0.106		1033		3.0103		178.864		1		0.5		60		0.467		5.69		15.742		7.392		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		T		0.166		T		NA		NA		5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273		99		0/1		5853016030		G/A		NA		GR09-01457_S29		rs201843717		5824.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		1.00E-04		0		9.00E-04		0		2.00E-04		0		0		0.001		0.0026		NA

		GR09-01457		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1112		450		662		NA		59.5323741007		NA		59.5323741007		-13.118		0.023		1113		3.0103		0.533		1		0.5		63.57		9.158		17.23		-7.956		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19199021077		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR09-01457_S29		NA		19161.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		89		43		46		NA		51.6853932584		NA		51.6853932584		8.116		-0.53		91		3.0103		0		1		0.5		60		0.669		13.27		-1.548		0.242		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		120901415		C/T		NA		GR10-06220_S78		rs2335052		1180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR10-06220		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		567		475		92		NA		16.2257495591		NA		16.2257495591		-1.666		0.122		571		3.0103		10.974		1		0.5		60		0.511		0.6		-1.714		3.269		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		37109362		T/C		NA		GR10-06220_S78		NA		342.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		351		178		173		NA		49.2877492877		NA		49.2877492877		-14.427		0.393		351		3.0103		0		1		0.5		60		-0.055		10.3		-15.977		0.665		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		364204418		A/G		NA		GR10-06220_S78		rs139212214		3613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		913		172		741		NA		81.161007667		NA		81.161007667		3.067		0.652		922		3.0103		0.686		1		0.5		59.98		-0.556		21.7		0.703		0.822		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1983902061		G/T		NA		GR10-06220_S78		rs77375493		19810.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-12883		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		249		245		NA		49.5951417004		NA		49.5951417004		-13.006		-1.252		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		11.68		-1.073		0.681		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		579706119		A/C		NA		GR10-12883_S57		rs3822214		5768.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR10-12883		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		875		308		567		NA		64.8		NA		64.8		9.35		0.093		885		3.0103		13.428		1		0.5		60		1.439		14.5		-3.019		1.525		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1271306920		G/T		NA		GR10-12883_S57		rs77375493		12684.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-00267		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		373		279		94		NA		25.2010723861		NA		25.2010723861		0.985		1.116		381		3.0103		3.229		1		0.5		60		0.119		5.67		-6.697		0.868		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		215108769		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-00267_S31		NA		2113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1403		623		780		NA		55.5951532431		NA		55.5951532431		-5.107		-0.896		1407		3.0103		3.498		1		0.5		63.62		15.383		15.93		-10.405		0.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22393028298		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-00267_S31		NA		22355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-08535		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_153759:exon13:c.C1495T:p.R499C,DNMT3A:NM_022552:exon17:c.C2062T:p.R688C,DNMT3A:NM_175629:exon17:c.C2062T:p.R688C		NA		NA		NA		NA		0.067		T		0.823		P		0.214		B		2p23.3		chr2		25464451		G		A		486		297		189		NA		38.8888888889		NA		38.8888888889		18.595		0.688		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		8.97		0.941		0.341		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824		99		0/1		438805750		G/A		NA		GR11-08535_S6		NA		4359.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1158		513		645		NA		55.6994818653		NA		55.6994818653		-14.797		0.028		1160		3.0103		0		1		0.5		63.42		14.216		22.04		-10.164		0.74		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25554019551		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-08535_S6		NA		25516.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-16105		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		192		138		54		NA		28.125		NA		28.125		-0.782		-0.218		196		3.0103		5.87		1		0.5		60		0.785		6.35		-4.167		0.746		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125604134		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-16105_S93		NA		1218.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1024		827		197		NA		19.23828125		NA		19.23828125		5.342		0.405		1028		3.0103		0		1		0.5		60		-0.107		2.32		0.613		0.719		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		2407020851		G/A		NA		GR11-16105_S93		rs371769427		2378.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126116:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126117:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001276697:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276698:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276699:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001126118:exon7:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_000546:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126112:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126113:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126114:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001276695:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276696:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276760:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276761:exon8:c.C730A:p.R244S		NA		8.28E-06		NA		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)		0.001		D		0.656		P		0.463		P		17p13.1		chr17		7577091		G		T		502		271		231		NA		46.015936255		NA		46.015936255		13.332		1.697		509		3.0103		0		1		0.5		60		0.454		10.77		-0.296		0.547		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249		99		0/1		543706751		G/T		NA		GR11-19462_S18		NA		5408.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		1.51E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-19462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		489		254		235		NA		48.0572597137		NA		48.0572597137		18.977		-0.054		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.03		12.86		-2.842		0.619		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		631905980		C/G		NA		GR11-19462_S18		rs2302427		6290.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR12-04794		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202544:exon18:c.T1696C:p.F566L,CUX1:NM_001202545:exon18:c.T1606C:p.F536L,CUX1:NM_001202546:exon18:c.T1627C:p.F543L,CUX1:NM_001913:exon19:c.T1744C:p.F582L,CUX1:NM_181500:exon19:c.T1738C:p.F580L		NA		8.33E-06		NA		NA		0		D		0.985		D		0.901		P		7q22.1		chr7		101923392		T		C		54		45		9		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-4.271		0.186		54		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		1.16		-0.116		0.046		NA		NA		0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598		91		0/1		9101184		T/C		NA		GR12-04794_S76		NA		62.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.68E-05		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCORL1		exonic		nonframeshift_insertion		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP,BCORL1:NM_021946:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129147689		T		TAGCACCTGTCCC		70		60		10		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		0.327		0.931		70		3.0103		0		1		0.5		60		-0.176		1.2		-5.043		0.518		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12103102		T/TAGCACCTGTCCC		NA		GR12-04794_S76		NA		83.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202543:exon24:c.4190delC:p.A1397fs,CUX1:NM_181552:exon24:c.4157delC:p.A1386fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101891960		GC		G		91		74		17		NA		18.6813186813		NA		18.6813186813		0.611		0.245		91		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		2.73		2.114		0.684		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28602329		GC/G		NA		GR12-04794_S76		NA		248.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		RUNX1		exonic		frameshift_insertion		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001754:exon7:c.741dupC:p.N248fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36206770		T		TG		66		47		19		NA		28.7878787879		NA		28.7878787879		-0.042		1.997		66		3.0103		1.035		1		0.5		60		0.878		6.03		-3.47		0.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43501330		T/TG		NA		GR12-04794_S76		NA		397.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_005343:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_176795:exon2:c.T23A:p.V8E		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		11p15.5		chr11		534300		A		T		140		117		23		NA		16.4285714286		NA		16.4285714286		0.112		-1.996		140		3.0103		5.869		1		0.5		60.31		-1.282		4.03		-0.9		0.47		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295		99		0/1		59204701		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		563.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_005343:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_176795:exon2:c.T2A:p.M1K		NA		NA		NA		NA		0		D		0.993		D		0.956		D		11p15.5		chr11		534321		A		T		154		131		23		NA		14.9350649351		NA		14.9350649351		-0.71		0.679		155		3.0103		1.851		1		0.5		60.28		-0.877		3.39		0.385		0.637		0		D		1		D		NA		NA		-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295		99		0/1		55104991		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_001195132:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_058197:exon1:c.T146C:p.I49T		rs199907548		4.00E-04		0.000199681		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.993		D		9p21.3		chr9		21974681		A		G		227		186		41		NA		18.0616740088		NA		18.0616740088		-8.132		-0.296		228		3.0103		243.447		1		0.5		60		1.465		2.17		2.111		7.475		NA		NA		1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101		99		0/1		52105002		A/G		NA		GR12-04794_S76		rs199907548		492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0046		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		splicing		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123159688		A		ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		440		384		56		NA		12.7272727273		NA		12.7272727273		-12.026		-1.312		440		3.0103		123		1		0.5		60		0.682		1.28		-12.089		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		601021693		A/ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		GR12-04794_S76		NA		563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_001042749:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001282418:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042750:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042751:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_006603:exon3:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		285		51		234		NA		82.1052631579		NA		82.1052631579		-2.808		-0.042		285		3.0103		1.916		1		0.5		64.36		3.564		18.8		-0.778		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		539601222		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR12-04794_S76		NA		5358.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		59		35		24		NA		40.6779661017		NA		40.6779661017		5.578		0.162		60		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		8.79		0.023		0.394		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		54701078		C/T		NA		GR12-06743_S45		rs2335052		518.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR12-06743		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		317		175		NA		35.5691056911		NA		35.5691056911		-17.918		0.667		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.127		5.11		-0.162		0.073		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		254008511		T/G		NA		GR12-06743_S45		NA		2511.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2422delC:p.P808fs		NA		1.66E-05		NA		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022936		TC		T		1082		889		193		NA		17.8373382625		NA		17.8373382625		14.449		-0.06		1090		3.0103		129.748		1		0.5		60		0.254		2.17		16.406		6.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2390028726		TC/T		NA		GR12-06743_S45		NA		2352.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.01E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C587T:p.T196I		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		0.999		D		21q22.12		chr21		36231797		G		A		487		245		242		NA		49.6919917864		NA		49.6919917864		-18.404		1.431		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.992		11.06		-0.59		0.681		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072		99		0/1		541406230		G/A		NA		GR12-06743_S45		NA		5385.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		931		568		363		NA		38.9903329753		NA		38.9903329753		7.909		-0.6		941		3.0103		2.527		1		0.5		60		-0.037		8.56		3.442		0.513		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7995013615		G/T		NA		GR12-06743_S45		rs77375493		7966.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR13-12872		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		6.646		0.126		60		3.0103		0		1		0.5		60		-0.392		12.1		0.584		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		75401092		C/T		NA		GR13-12872_S21		rs2335052		725.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR13-12872		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_058197:exon1:c.C302T:p.P101L		rs75256133		1.00E-04		0.00199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974525		G		A		401		221		180		NA		44.8877805486		NA		44.8877805486		16.606		-0.19		403		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		11.51		-1.143		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		464205383		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs75256133		4613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.0019		0		0		0		0		NA		0.0099		NA

		GR13-12872		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G1954A:p.G652S		rs3746609		0.0189		0.0171725		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.653		T		0.444		B		0.035		B		20q11.21		chr20		31022469		G		A		821		622		199		NA		24.2387332521		NA		24.2387332521		18.832		-0.359		825		3.0103		156.778		1		0.5		60		-0.233		4.51		14.18		8.379		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434		99		0/1		3733014268		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs3746609		3704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.002		0.0015		0.1023		0.072		0.0133		0.0051		0.024		0.0027		0.003		0.0585		0.005

		GR13-12872		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001754:exon7:c.G710A:p.R237K		NA		NA		NA		ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.022		D		0.996		D		0.987		D		21q22.12		chr21		36206802		C		T		657		325		332		NA		50.5327245053		NA		50.5327245053		-0.984		0.008		662		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.872		10.03		-2.387		0.759		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251		99		0/1		662006582		C/T		NA		GR13-12872_S21		NA		6591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1046		553		493		NA		47.1319311663		NA		47.1319311663		6.861		-1.394		1059		3.0103		1.733		1		0.5		59.99		-0.493		10.71		0.921		0.817		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11231012489		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs367758008		11202.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		GR13-14616		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		481		247		234		NA		48.6486486486		NA		48.6486486486		18.108		-0.464		485		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.079		12.85		0.729		0.641		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		620906112		C/G		NA		GR13-14616_S69		rs2302427		6180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR14-02215		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		485		338		147		NA		30.3092783505		NA		30.3092783505		-17.507		0.937		490		3.0103		0		1		0.5		60		-1.199		4.11		-0.202		0.174		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		202209044		T/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1993.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		892		673		219		NA		24.5515695067		NA		24.5515695067		6.286		0.803		902		3.0103		13.504		1		0.5		59.97		-0.904		3.31		-6.682		1.659		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2978021859		G/T		NA		GR14-02215_S33		rs77375493		2949.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR14-02215		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_001195132:exon3:c.C496T:p.H166Y		rs181044510		3.00E-04		0.000998403		NA		0.077		T		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968732		G		A		503		265		238		NA		47.3161033797		NA		47.3161033797		-17.531		-0.466		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		11.03		1.346		0.592		NA		NA		1		N		NA		NA		-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209		99		0/1		557407153		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs181044510		5545.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0.5		3.00E-04		0		3.00E-04		NA		0.003		0.002

		GR14-02215		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.3201dupT:p.S1067fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023715		C		CT		1913		1423		490		NA		25.614218505		NA		25.614218505		-7.424		0.251		1921		3.0103		1.507		1		0.5		59.99		0.351		3.4		-15.237		0.521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6541045196		C/CT		NA		GR14-02215_S33		NA		6503.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		281		90		191		NA		67.9715302491		NA		67.9715302491		-10.973		-0.353		290		3.0103		0		1		0.5		60		-0.23		14.41		-12.977		1.696		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		407701952		A/G		NA		HFL1059_S94		rs139212214		4048.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		610		368		242		NA		39.6721311475		NA		39.6721311475		-17.318		-0.41		626		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.745		8.38		0.124		0.36		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		514009577		T/C		NA		HFL1059_S94		NA		5111.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		exonic		frameshift_insertion		PHF6:NM_001015877:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032335:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032458:exon2:c.22dupA:p.Q7fs		NA		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511668		G		GA		470		226		244		NA		51.914893617		NA		51.914893617		-0.874		-1.25		474		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		11.65		-0.392		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		551304538		G/GA		NA		HFL1059_S94		NA		5475.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_032638:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_001145661:exon5:c.C913G:p.L305V		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.999		D		3q21.3		chr3		128202807		G		C		988		558		430		NA		43.5222672065		NA		43.5222672065		-1.358		1.914		997		3.0103		1.75		1		0.5		60		-1.637		8.4		-0.266		0.842		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906		99		0/1		8330011909		G/C		NA		HFL1059_S94		NA		8301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		276		227		49		NA		17.7536231884		NA		17.7536231884		0.684		-0.097		280		3.0103		0		1		0.5		60		0.17		2.65		-5.487		0.726		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77007190		G/GGGGGCCGAGTC		NA		JP1462_S58		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		GNAS		exonic		nonsynonymous_SNV		GNAS:NM_001077489:exon7:c.G557A:p.R186H,GNAS:NM_080426:exon7:c.G560A:p.R187H,GNAS:NM_000516:exon8:c.G602A:p.R201H,GNAS:NM_001077488:exon8:c.G605A:p.R202H,GNAS:NM_001309840:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_001309861:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_080425:exon8:c.G2531A:p.R844H		rs121913495		7.41E-05		NA		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)		0.001		D		1		D		1		D		20q13.32		chr20		57484421		G		A		494		351		143		NA		28.9473684211		NA		28.9473684211		17.011		-0.595		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.011		6.21		1.094		0.155		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461		99		0/1		309606850		G/A		NA		JP1462_S58		rs121913495		3067.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.61E-05		8.64E-05		2.00E-04		0		5.99E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		JP1462		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon5:c.G333A:p.W111X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822254		G		A		301		139		162		NA		53.8205980066		NA		53.8205980066		12.97		-1.022		301		3.0103		0		1		0.5		60		0.059		13.52		-0.338		0.857		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.869		36		0.997		0.985		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5.24		0.917		1.045		1		1		13.2		99		0/1		409703174		G/A		NA		JP1462_S58		NA		4068.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		18.333		1.229		485		3.0103		0		1		0.5		60		1.867		11.76		-0.242		0.552		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		573306604		C/G		NA		JP1462_S58		rs2302427		5704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		JP1462		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		910		507		403		NA		44.2857142857		NA		44.2857142857		-11.518		1.938		911		3.0103		0.524		1		0.5		62.35		7.134		8.78		-7.408		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8027019862		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		JP1462_S58		NA		7989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1095_1140del:p.Q365fs		NA		NA		NA		ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054567		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A		572		458		114		NA		19.9300699301		NA		19.9300699301		-6.456		1.497		572		3.0103		360.171		1		0.5		60.04		1.092		5.56		-11.779		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3217023797		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG/A		NA		KGJ1516_S22		NA		3179.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.A2605G:p.S869G		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		18q12.3		chr18		42531910		A		G		490		280		210		NA		42.8571428571		NA		42.8571428571		-17.823		0.566		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.77		1.345		0.447		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822		99		0/1		138407361		A/G		NA		KGJ1516_S22		NA		1355.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		707		465		242		NA		34.2291371994		NA		34.2291371994		-1.148		-0.313		709		3.0103		9.41		1		0.5		60		1.869		6.04		-1.153		1.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4311010843		A/AG		NA		KGJ1516_S22		NA		4273.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		KGJ1516		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon6:c.G1106A:p.R369Q		NA		NA		NA		NA		0.005		D		1		D		1		D		12p13.2		chr12		12037475		G		A		1011		627		384		NA		37.9821958457		NA		37.9821958457		16.822		0.396		1027		3.0103		0.536		1		0.5		60		-1.063		7.67		-0.729		0.78		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274		99		0/1		7786010729		G/A		NA		KGJ1516_S22		NA		7757.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		500		414		86		NA		17.2		NA		17.2		-1.248		-0.534		502		3.0103		11.025		1		0.5		60		0.706		0.83		-1.799		3.034		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		44107964		T/C		NA		KK683_S34		NA		412.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		534		438		96		NA		17.9775280899		NA		17.9775280899		-13.045		0.769		548		3.0103		0		1		0.5		60		-0.575		2.07		-2.947		0.048		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		1131012381		T/C		NA		KK683_S34		NA		1102.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		LRZ239		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2616A:p.C872X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023131		C		A		453		257		196		NA		43.2671081678		NA		43.2671081678		15.185		0.803		458		3.0103		0		1		0.5		60		-0.832		9.96		-0.3		0.459		0.271		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9.308		35		0.983		0.162		N		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633		99		0/1		453906047		C/A		NA		LRZ239_S20		NA		4510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		941		457		484		NA		51.4346439957		NA		51.4346439957		-11.891		0.238		948		3.0103		0		1		0.5		62.73		8.365		10.96		-7.125		0.68		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10353017735		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		LRZ239_S20		NA		10315.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		LST327		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		5.847		-0.421		66		3.0103		0		1		0.5		60		0.51		11.66		-0.288		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		72801045		C/T		NA		LST327_S66		rs2335052		699.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		LST327		CBLB		exonic		nonsynonymous_SNV		CBLB:NM_170662:exon10:c.A1396G:p.N466D		rs61758360		0.004		0.00878594		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.185		T		0.084		B		0.036		B		3q13.11		chr3		105438902		T		C		471		173		298		NA		63.2696390658		NA		63.2696390658		-16.655		1.142		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.658		16.04		-0.255		1.374		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		T		0.082		T		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724		99		0/1		758103949		T/C		NA		LST327_S66		NA		7552.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.64E-05		0		0.0557		0		0		0.0011		2.00E-04		NA		0.0437		NA

		LST327		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1047		538		509		NA		48.6150907354		NA		48.6150907354		8.673		-0.032		1062		3.0103		0		1		0.5		60		-1.073		11.04		1.35		0.689		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11590012383		G/A		NA		LST327_S66		rs367758008		11561.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2098_2101del:p.K700fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266830		ACTTT		A		1058		543		515		NA		48.6767485822		NA		48.6767485822		-12.353		1.044		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.257		11.65		-27.687		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12361029676		ACTTT/A		NA		LST327_S66		NA		12323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2093_2094del:p.Q698fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266837		GCT		G		1059		544		515		NA		48.6307837583		NA		48.6307837583		-23.735		-0.025		1063		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		11.63		-27.339		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12358029718		GCT/G		NA		LST327_S66		NA		12320.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1772dupA:p.Y591_Q592delinsX		NA		2.49E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022286		T		TA		1306		789		517		NA		39.5865237366		NA		39.5865237366		-5.539		1.515		1313		3.0103		18.286		1		0.5		60		0.507		10.08		7.135		1.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13198021845		T/TA		NA		LST327_S66		NA		13160.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		2.00E-04		1.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.G2091T:p.E697D		NA		NA		NA		NA		0.101		T		0.098		B		0.076		B		2q33.1		chr2		198266841		C		A		1059		536		523		NA		49.3862134089		NA		49.3862134089		24.694		-0.849		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.624		19.13		-28.14		0.665		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		T		0.203		T		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719		99		0/1		20290029538		C/A		NA		LST327_S66		NA		20261.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		252		60		192		NA		76.1904761905		NA		76.1904761905		-1.35		0.2		252		3.0103		0		1		0.5		60		-0.756		20.46		-0.527		2.399		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		518501066		C/T		NA		MAG1147_S32		rs3731249		5156.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MAG1147		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126116:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126117:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001276697:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276698:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276699:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001126118:exon7:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_000546:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126112:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126113:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126114:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001276695:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276696:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276760:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276761:exon8:c.G752A:p.R251H		rs55819519		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM1386594,COSM44017;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),6(upper_aerodigestive_tract),1(stomach),1(central_nervous_system),2(urinary_tract),2(large_intestine),1(breast),3(skin)		0.118		T		0.001		B		0.004		B		17p13.1		chr17		7577069		C		T		510		270		240		NA		47.0588235294		NA		47.0588235294		18.789		-0.024		510		3.0103		0		1		0.5		60		1.246		11.77		-1.684		0.583		0.373		N		1		D		1.39		L		-5.65		D		-2.03		N		0.694		2.032		16.41		0.924		0.306		N		0.898		D		0.954		D		0.722		0		-1.23		-0.275		-0.332		0.965		0.705		9.676		99		0/1		603205072		C/T		NA		MAG1147_S32		rs55819519		6003.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		3.00E-04		9.62E-05		8.65E-05		0		0		2.00E-04		0		6.06E-05		NA		NA		0.001

		MAG1147		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		439		503		NA		53.3970276008		NA		53.3970276008		5.905		-0.112		954		3.0103		0.522		1		0.5		59.99		-0.818		12.75		2.002		0.718		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1203809552		G/T		NA		MAG1147_S32		rs77375493		12009.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ML540		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		1025		645		380		NA		37.0731707317		NA		37.0731707317		-0.906		-0.08		1030		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.004		6.52		-26.151		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6721025814		A/ATTGTC		NA		ML540_S56		NA		6683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		MLF1485		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		260		234		NA		47.3684210526		NA		47.3684210526		-8.633		0.969		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.527		11.17		-0.991		0.594		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		554506767		A/C		NA		MLF1485_S36		rs3822214		5516.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		MLF1485		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		496		146		350		NA		70.564516129		NA		70.564516129		-13.581		-0.805		498		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.803		18.44		-0.786		1.902		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		917302920		C/T		NA		MLF1485_S36		rs3731249		9144.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MLF1485		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		930		296		634		NA		68.1720430108		NA		68.1720430108		4.084		0.137		941		3.0103		1.184		1		0.5		60		0.07		17.65		0.445		0.782		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1644005629		G/T		NA		MLF1485_S36		rs77375493		16411.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MMT1391		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		389		312		77		NA		19.794344473		NA		19.794344473		0.242		-0.932		392		3.0103		2.843		1		0.5		60		0.487		3.76		-6.068		0.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1500011481		G/GGGGGCCGAGTC		NA		MMT1391_S26		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2235delT:p.D745fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022749		AT		A		901		706		195		NA		21.6426193119		NA		21.6426193119		-1.343		0.474		903		3.0103		14.383		1		0.5		60		-0.685		2.13		-2.218		1.166		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1959026118		AT/A		NA		MMT1391_S26		NA		1921.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		503		411		NA		44.9671772429		NA		44.9671772429		4.046		-0.724		928		3.0103		1.742		1		0.5		59.99		-0.611		9.91		0.888		0.602		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9082011248		G/T		NA		MMT1391_S26		rs77375493		9053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MTW281		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		631		463		168		NA		26.6244057052		NA		26.6244057052		-16.765		0.763		640		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		4.58		-0.142		0.125		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		2919012784		T/C		NA		MTW281_S91		NA		2890.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		MTW281		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		783		492		291		NA		37.1647509579		NA		37.1647509579		-10.463		-0.226		785		3.0103		0		1		0.5		61.98		6.804		7.3		-5.227		0.705		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5752019657		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		MTW281_S91		NA		5714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		PA618		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		947		278		669		NA		70.6441393875		NA		70.6441393875		8.344		0.697		957		3.0103		0		1		0.5		60		1.077		20.03		0.394		0.68		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1900004734		G/T		NA		PA618_S9		rs77375493		18971.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PBB1310		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		433		327		106		NA		24.480369515		NA		24.480369515		-0.651		0.344		438		3.0103		4.928		1		0.5		60		-0.977		5.55		-6.45		0.865		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2440010077		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PBB1310_S41		NA		2402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		907		380		527		NA		58.1036383682		NA		58.1036383682		-11.933		0.418		908		3.0103		0.525		1		0.5		63.05		7.54		17.51		-6.192		0.688		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15915018744		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		PBB1310_S41		NA		15877.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2323delT:p.L775X		NA		1.65E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022837		AT		A		1449		766		683		NA		47.1359558316		NA		47.1359558316		-2.197		-0.938		1463		3.0103		1.909		1		0.5		60		0.728		10.98		14.953		0.871		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15951024042		AT/A		NA		PBB1310_S41		NA		15913.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM451		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		369		202		167		NA		45.2574525745		NA		45.2574525745		-14.66		-0.959		373		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		8.93		-16.173		0.522		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		332305225		A/G		NA		PM451_S92		rs139212214		3294.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		223		729		NA		76.5756302521		NA		76.5756302521		8.244		-1.576		962		3.0103		0.626		1		0.5		59.98		-1.446		22.15		0.203		0.815		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2111803268		G/T		NA		PM451_S92		rs77375493		21089.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM887		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		8.74		-0.531		104		3.0103		0		1		0.5		60		0.795		13.11		0.505		0.752		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		137901575		C/T		NA		PM887_S80		rs2335052		1350.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		PM887		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		492		427		65		NA		13.2113821138		NA		13.2113821138		1.058		0.097		495		3.0103		2.819		1		0.5		60		-0.22		1.54		-5.51		0.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		794013748		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PM887_S80		NA		756.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2269T:p.Q757X		NA		2.48E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022784		C		T		1015		867		148		NA		14.5812807882		NA		14.5812807882		-4.448		-1.642		1028		3.0103		110.219		1		0.5		60		-0.973		0.92		15.414		8.608		0.112		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.111		37		0.997		0.944		D		NA		NA		NA		NA		0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252		99		0/1		961024859		C/T		NA		PM887_S80		NA		932.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.67E-05		1.00E-04		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM887		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		608		315		293		NA		48.1907894737		NA		48.1907894737		-16.122		-1.574		658		3.0103		74.844		1		0.5		60		-0.329		11.08		5.212		9.059		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		676408203		A/G		NA		PM887_S80		rs111527738		6735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		PM887		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		616		336		NA		35.2941176471		NA		35.2941176471		7.15		-1.182		963		3.0103		1.154		1		0.5		59.99		0.535		7.64		-0.067		0.816		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7306015422		G/T		NA		PM887_S80		rs77375493		7277.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1099		952		147		NA		13.3757961783		NA		13.3757961783		6.194		-0.277		1107		3.0103		0		1		0.5		60		-0.534		0.77		-0.496		0.757		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		869025334		G/A		NA		PMJ003BULK_S52		rs371769427		840.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		752		190		NA		20.16985138		NA		20.16985138		4.318		0.005		953		3.0103		3.248		1		0.5		59.99		-0.568		2.78		-1.581		1.018		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2644019362		G/T		NA		PMJ003BULK_S52		rs77375493		2615.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PSH1557		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284T:p.P95L,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284T:p.P95L		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM146288,COSM211506,COSM211028;OCCURENCE=53(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.076		T		0.753		P		0.462		P		17q25.1		chr17		74732959		G		A		471		287		184		NA		39.0658174098		NA		39.0658174098		-0.485		1.036		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.747		6.89		1.362		0.702		0		N		1		D		2.215		M		1.34		T		-0.76		N		0.203		3.407		23		0.966		0.89		D		-0.484		T		0.363		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		327206021		G/A		NA		PSH1557_S45		NA		3243.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		1.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		PSH1557		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		494		254		240		NA		48.5829959514		NA		48.5829959514		18.697		-1.031		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.015		12.84		-1.456		0.638		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		637305999		C/G		NA		PSH1557_S45		rs2302427		6344.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		PSH1557		TET2		exonic		frameshift_deletion		TET2:NM_001127208:exon3:c.450delT:p.S150fs,TET2:NM_017628:exon3:c.450delT:p.S150fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106155548		CT		C		1385		955		430		NA		31.0469314079		NA		31.0469314079		-19.813		0.012		1393		3.0103		14.27		1		0.5		60		1.307		7.53		-8.36		1.606		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10461034771		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		10423.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		251		663		NA		72.5382932166		NA		72.5382932166		2.716		0.085		935		3.0103		0.588		1		0.5		59.98		-0.533		19.06		-0.558		0.76		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1744904446		G/T		NA		PSH1557_S45		rs77375493		17420.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		RR593		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		671		411		260		NA		38.7481371088		NA		38.7481371088		-1.062		-0.166		681		3.0103		8.739		1		0.5		60		0.339		7.11		0.038		1.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		480709531		A/AG		NA		RR593_S17		NA		4769.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		RR593		DNMT3A		exonic		stopgain		DNMT3A:NM_153759:exon3:c.G220T:p.E74X,DNMT3A:NM_022552:exon7:c.G787T:p.E263X,DNMT3A:NM_175629:exon7:c.G787T:p.E263X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25470974		C		A		1030		499		531		NA		51.5533980583		NA		51.5533980583		-3.88		0.053		1047		3.0103		0.521		1		0.5		60		0.058		10.19		-0.241		0.768		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.238		37		0.997		0.991		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236		99		0/1		10525010248		C/A		NA		RR593_S17		NA		10496.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1031		492		539		NA		52.2793404462		NA		52.2793404462		6.343		0.081		1035		3.0103		1.092		1		0.5		60		-0.306		12.12		-0.665		0.617		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		12521010592		G/A		NA		RR593_S17		rs371769427		12492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		928		262		666		NA		71.7672413793		NA		71.7672413793		5.416		1.531		937		3.0103		1.974		1		0.5		60		1.248		19.21		0.106		0.868		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1785704474		G/T		NA		RR593_S17		rs77375493		17828.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		57		23		34		NA		59.649122807		NA		59.649122807		6.352		-0.642		59		3.0103		0		1		0.5		60		-0.366		15.65		-0.773		1.14		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		9200845		C/T		NA		STB1531_S19		rs2335052		891.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		596		510		86		NA		14.4295302013		NA		14.4295302013		-2.772		-1.117		597		3.0103		10.871		1		0.5		60		0.735		0.12		-0.313		3.363		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		99010230		T/C		NA		STB1531_S19		NA		70.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202543:exon24:c.G4136A:p.R1379Q,CUX1:NM_181552:exon24:c.G4103A:p.R1368Q		NA		0.0096		0.00259585		NA		0.774		T		0		B		0.001		B		7q22.1		chr7		101891907		G		A		138		48		90		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		9.225		0.901		138		3.0103		0		1		0.5		60		-0.753		17.81		0.959		1.493		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259		99		0/1		24860770		G/A		NA		STB1531_S19		NA		2457.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0192		0		NA		0.0091		0		0.0103		NA		NA		0.001

		STB1531		ZRSR2		exonic		nonframeshift_insertion		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.1314_1315insAGCCGG:p.G438delinsGSR		NA		0.0115		0.0235762		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15841230		C		CAGCCGG		359		179		180		NA		50.139275766		NA		50.139275766		0.975		-1.548		359		3.0103		0		1		0.5		60		-1.178		8.97		-16.129		0.699		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		325909619		C/CAGCCGG		NA		STB1531_S19		NA		3221.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0262		0.0412		0.0045		3.00E-04		0.0184		0.0113		0.0058		0.0037		0.0648		NA		0.0209

		STB1531		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		479		243		236		NA		49.2693110647		NA		49.2693110647		-13.328		0.488		486		3.0103		0		1		0.5		60		-0.808		11.5		3.08		0.664		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		553906147		A/C		NA		STB1531_S19		rs3822214		5510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		STB1531		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1111		590		521		NA		46.8946894689		NA		46.8946894689		-15.498		-1.409		1113		3.0103		0.529		1		0.5		62.8		11.27		13.11		-9.319		0.636		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14601029302		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		STB1531_S19		NA		14563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		TM825		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		397		348		49		NA		12.3425692695		NA		12.3425692695		-0.688		-0.264		399		3.0103		2.655		1		0.5		60		0.634		1.22		-5.252		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		521012003		G/GGGGGCCGAGTC		NA		TM825_S30		NA		483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		825		223		NA		21.2786259542		NA		21.2786259542		3.572		-1.118		1058		3.0103		0.643		1		0.5		60		1.002		2.85		-0.255		0.796		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3019021043		G/A		NA		TM825_S30		rs371769427		2990.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		VC1374		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		1		51		NA		98.0769230769		NA		98.0769230769		1.599		-0.999		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		34.69		0.333		6.518		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		46		0/1		1832046		C/T		NA		VC1374_S46		rs2335052		1803.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		VC1374		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon26:c.C4921T:p.P1641S		NA		0.0014		0.00139776		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.324		T		0.043		B		0.011		B		9q34.3		chr9		139399222		G		A		681		331		350		NA		51.3950073421		NA		51.3950073421		0.133		-0.378		688		3.0103		0.519		1		0.5		60		0.653		9.43		-0.05		0.657		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		T		0.141		T		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908		99		0/1		645006489		G/A		NA		VC1374_S46		NA		6421.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0.0026		NA		NA		NA

		ZW1657		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		826		722		104		NA		12.5907990315		NA		12.5907990315		-13.155		-0.428		833		3.0103		61.659		1		0.5		59.94		-0.139		0.59		-11.168		6.941		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		512021268		A/G		NA		ZW1657_S24		rs34549764		483.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		ZW1657		SRSF2		exonic		nonframeshift_insertion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP,SRSF2:NM_003016:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732959		G		GGGC		326		208		118		NA		36.1963190184		NA		36.1963190184		-0.319		0.699		326		3.0103		0.885		1		0.5		60.07		0.303		12.77		-7.537		0.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		420108291		G/GGGC		NA		ZW1657_S24		NA		4163.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		IDH1		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH1:NM_001282386:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_001282387:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_005896:exon4:c.G395A:p.R132H		rs121913500		1.65E-05		NA		ID=COSM28746;OCCURENCE=1(salivary_gland),5(prostate),1(large_intestine),1(urinary_tract),1(skin),1(NS),39(bone),3497(central_nervous_system),214(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung)		0.025		D		0.127		B		0.06		B		2q34		chr2		209113112		C		T		483		327		156		NA		32.298136646		NA		32.298136646		16.819		0.776		485		3.0103		0		1		0.5		60		-0.849		6.8		0.539		0.206		0		D		1		D		4.54		H		-2.19		D		-4.44		D		0.815		7.592		34		0.999		0.941		D		0.587		D		0.782		D		0.707		0		4.69		0.871		0.852		0.997		0.997		14.378		99		0/1		331208084		C/T		NA		ZW1657_S24		rs121913500		3283.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		ZW1657		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		539		345		194		NA		35.9925788497		NA		35.9925788497		-0.398		-0.553		541		3.0103		0		1		0.5		60		0.299		6.67		0.384		0.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		363107174		A/AG		NA		ZW1657_S24		NA		3593.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		ZW1657		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		958		148		810		NA		84.5511482255		NA		84.5511482255		7.493		0.962		971		3.0103		2.573		1		0.5		59.98		1.748		24.2		1.187		0.93		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2321501203		G/T		NA		ZW1657_S24		rs77375493		23186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA





filters

		MPN		Gene.refGene		Func.refGene		ExonicFunc.refGene		AAChange.refGene		snp138		ExAC_ALL		1000g2015aug_all		cosmic70		SIFT_score		SIFT_pred		Polyphen2_HDIV_score		Polyphen2_HDIV_pred		Polyphen2_HVAR_score		Polyphen2_HVAR_pred		cytoBand		CHROM		POS		REF		ALT		gt_DP		gt_ref_AD		gt_alt1_AD		gt_alt2_AD		VAF_alt1		VAF_alt2		VAF		BaseQRankSum		ClippingRankSum		DP		ExcessHet		FS		MLEAC		MLEAF		MQ		MQRankSum		QD		ReadPosRankSum		SOR		LRT_score		LRT_pred		MutationTaster_score		MutationTaster_pred		MutationAssessor_score		MutationAssessor_pred		FATHMM_score		FATHMM_pred		PROVEAN_score		PROVEAN_pred		VEST3_score		CADD_raw		CADD_phred		DANN_score		fathmm-MKL_coding_score		fathmm-MKL_coding_pred		MetaSVM_score		MetaSVM_pred		MetaLR_score		MetaLR_pred		integrated_fitCons_score		integrated_confidence_value		GERP++_RS		phyloP7way_vertebrate		phyloP20way_mammalian		phastCons7way_vertebrate		phastCons20way_mammalian		SiPhy_29way_logOdds		esp6500siv2_all		ExAC_AFR		ExAC_AMR		ExAC_EAS		ExAC_FIN		ExAC_NFE		ExAC_OTH		ExAC_SAS		1000g2015aug_afr		1000g2015aug_eas		1000g2015aug_eur		GeneDetail.refGene		gt_PL		gt_GT_alleles		gt_GQ		gt_GT		genomicSuperDups		ID		QUAL		FILTER		AC		AF		AN		SampleID		ANNOVAR_DATE

		ZW1657		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		826		722		104		NA		12.5907990315		NA		12.5907990315		-13.155		-0.428		833		3.0103		61.659		1		0.5		59.94		-0.139		0.59		-11.168		6.941		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003		NA		512021268		A/G		99		0/1		NA		rs34549764		483.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		CGC1500PB		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		639		531		108		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		-15.045		0.513		641		3.0103		41.346		1		0.5		59.98		0.593		1.79		-4.827		6.197		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003		NA		1169014487		A/G		99		0/1		NA		rs34549764		1140.77		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR12-06743		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2422delC:p.P808fs		NA		1.66E-05		NA		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022936		TC		T		1082		889		193		NA		17.8373382625		NA		17.8373382625		14.449		-0.06		1090		3.0103		129.748		1		0.5		60		0.254		2.17		16.406		6.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		3.01E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		2390028726		TC/T		99		0/1		NA		NA		2352.73		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		MMT1391		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2235delT:p.D745fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022749		AT		A		901		706		195		NA		21.6426193119		NA		21.6426193119		-1.343		0.474		903		3.0103		14.383		1		0.5		60		-0.685		2.13		-2.218		1.166		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1959026118		AT/A		99		0/1		NA		NA		1921.73		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		CGC1500PB		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2194_2195insACGACGCTCTTCCGATCTT:p.L732fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022709		C		CACGACGCTCTTCCGATCTT		473		436		37		NA		7.822410148		NA		7.822410148		8.439		-0.566		476		3.0103		33.008		1		0.5		60		0.179		0.43		-10.105		6.706		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		241021016		C/CACGACGCTCTTCCGATCTT		99		0/1		NA		NA		203.73		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR14-02215		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.3201dupT:p.S1067fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023715		C		CT		1913		1423		490		NA		25.614218505		NA		25.614218505		-7.424		0.251		1921		3.0103		1.507		1		0.5		59.99		0.351		3.4		-15.237		0.521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		6541045196		C/CT		99		0/1		NA		NA		6503.73		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		GR07-11538		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		700		499		201		NA		28.7142857143		NA		28.7142857143		-0.829		0.648		706		3.0103		8.636		1		0.5		60		-0.798		4.34		-2.165		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		3075012709		A/AG		99		0/1		NA		NA		3037.73		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		GR08-08611		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		729		487		242		NA		33.1961591221		NA		33.1961591221		-1.523		1.707		732		3.0103		11.906		1		0.5		59.99		-1.62		5.8		-2.596		1.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		4262011475		A/AG		99		0/1		NA		NA		4224.73		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		GR05-07907		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		792		526		266		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		-1.049		0.997		798		3.0103		3.47		1		0.5		60		-1.357		6.12		0.037		0.962		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		4887011792		A/AG		99		0/1		NA		NA		4849.73		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		KGJ1516		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		707		465		242		NA		34.2291371994		NA		34.2291371994		-1.148		-0.313		709		3.0103		9.41		1		0.5		60		1.869		6.04		-1.153		1.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		4311010843		A/AG		99		0/1		NA		NA		4273.73		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		ZW1657		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		539		345		194		NA		35.9925788497		NA		35.9925788497		-0.398		-0.553		541		3.0103		0		1		0.5		60		0.299		6.67		0.384		0.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		363107174		A/AG		99		0/1		NA		NA		3593.73		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		CF642		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		614		383		231		NA		37.6221498371		NA		37.6221498371		3.462		0.364		615		3.0103		7.193		1		0.5		60		0.549		7.38		-2.021		1.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		456908645		A/AG		99		0/1		NA		NA		4531.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		RR593		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		671		411		260		NA		38.7481371088		NA		38.7481371088		-1.062		-0.166		681		3.0103		8.739		1		0.5		60		0.339		7.11		0.038		1.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		480709531		A/AG		99		0/1		NA		NA		4769.73		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		DCT233		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1584		880		704		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		-8.651		-0.623		1593		3.0103		6.529		1		0.5		60		0.17		8.99		-16.992		1.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		14280025442		T/TA		99		0/1		NA		NA		14242.73		NA		1		0.5		2		DCT233_S8		2/1/16

		CT772		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1554		781		773		NA		49.7425997426		NA		49.7425997426		-7.933		-2.065		1566		3.0103		2.661		1		0.5		59.99		-0.328		12.17		-15.311		0.916		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		18945022418		T/TA		99		0/1		NA		NA		18907.73		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		GR13-12872		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G1954A:p.G652S		rs3746609		0.0189		0.0171725		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.653		T		0.444		B		0.035		B		20q11.21		chr20		31022469		G		A		821		622		199		NA		24.2387332521		NA		24.2387332521		18.832		-0.359		825		3.0103		156.778		1		0.5		60		-0.233		4.51		14.18		8.379		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434		0.002		0.0015		0.1023		0.072		0.0133		0.0051		0.024		0.0027		0.003		0.0585		0.005		NA		3733014268		G/A		99		0/1		NA		rs3746609		3704.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		GR05-07907		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G4189A:p.G1397S		rs146464648		0.0021		0.00239617		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.043		D		0.792		P		0.255		B		20q11.21		chr20		31024704		G		A		405		190		215		NA		53.0864197531		NA		53.0864197531		11.707		-0.194		406		3.0103		0		1		0.5		60		0.695		13.53		2.876		1.82		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075		0.0015		3.00E-04		7.00E-04		0		0		0.002		0.0011		0.0064		NA		NA		0.003		NA		550904517		G/A		99		0/1		NA		rs146464648		5480.77		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		PM887		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2269T:p.Q757X		NA		2.48E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022784		C		T		1015		867		148		NA		14.5812807882		NA		14.5812807882		-4.448		-1.642		1028		3.0103		110.219		1		0.5		60		-0.973		0.92		15.414		8.608		0.112		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.111		37		0.997		0.944		D		NA		NA		NA		NA		0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252		NA		0		8.67E-05		1.00E-04		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		961024859		C/T		99		0/1		NA		NA		932.77		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		DM530		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2083T:p.Q695X		NA		NA		NA		ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022598		C		T		1031		787		244		NA		23.666343356		NA		23.666343356		-19.281		-0.533		1037		3.0103		156.778		1		0.5		60		0.661		3.75		14.663		9.608		0		D		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.528		39		0.998		0.96		D		NA		NA		NA		NA		0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3897021042		C/T		99		0/1		NA		NA		3868.77		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		LST327		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1772dupA:p.Y591_Q592delinsX		NA		2.49E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022286		T		TA		1306		789		517		NA		39.5865237366		NA		39.5865237366		-5.539		1.515		1313		3.0103		18.286		1		0.5		60		0.507		10.08		7.135		1.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		1.00E-04		2.00E-04		1.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		13198021845		T/TA		99		0/1		NA		NA		13160.73		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		LRZ239		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2616A:p.C872X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023131		C		A		453		257		196		NA		43.2671081678		NA		43.2671081678		15.185		0.803		458		3.0103		0		1		0.5		60		-0.832		9.96		-0.3		0.459		0.271		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9.308		35		0.983		0.162		N		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		453906047		C/A		99		0/1		NA		NA		4510.77		NA		1		0.5		2		LRZ239_S20		2/1/16

		PBB1310		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2323delT:p.L775X		NA		1.65E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022837		AT		A		1449		766		683		NA		47.1359558316		NA		47.1359558316		-2.197		-0.938		1463		3.0103		1.909		1		0.5		60		0.728		10.98		14.953		0.871		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		15951024042		AT/A		99		0/1		NA		NA		15913.73		NA		1		0.5		2		PBB1310_S41		2/1/16

		AB793		BCOR		exonic		frameshift_deletion		BCOR:NM_001123383:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123384:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123385:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_017745:exon4:c.617delT:p.F206fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39933981		GA		G		1019		127		892		NA		87.5368007851		NA		87.5368007851		-1.669		3.154		1023		3.0103		0		1		0.5		60		1.131		25.46		3.599		0.725		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		259860913		GA/G		99		0/1		NA		NA		25948.73		NA		1		0.5		2		AB793_S32		2/1/16

		DMP1151		BCOR		exonic		nonsynonymous_SNV		BCOR:NM_001123383:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123384:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123385:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_017745:exon4:c.G1780A:p.V594I		NA		2.28E-05		NA		NA		0.17		T		1		D		0.994		D		Xp11.4		chrX		39932819		C		T		973		458		515		NA		52.9290853032		NA		52.9290853032		24.114		-0.137		995		3.0103		545.5		1		0.5		59.98		0.025		14.56		25.785		7.315		NA		NA		0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T		NA		NA		5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009		NA		0		0		3.00E-04		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		1419109717		C/T		99		0/1		NA		NA		14162.77		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		GR12-04794		BCORL1		exonic		nonframeshift_insertion		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP,BCORL1:NM_021946:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129147689		T		TAGCACCTGTCCC		70		60		10		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		0.327		0.931		70		3.0103		0		1		0.5		60		-0.176		1.2		-5.043		0.518		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12103102		T/TAGCACCTGTCCC		99		0/1		NA		NA		83.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		GR09-01457		BCORL1		exonic		nonsynonymous_SNV		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.G2669A:p.R890Q,BCORL1:NM_021946:exon3:c.G2669A:p.R890Q		rs201843717		2.00E-04		0.000794702		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.022		D		1		D		0.99		D		Xq26.1		chrX		129149417		G		A		1023		736		287		NA		28.054740958		NA		28.054740958		23.151		0.106		1033		3.0103		178.864		1		0.5		60		0.467		5.69		15.742		7.392		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		T		0.166		T		NA		NA		5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273		2.00E-04		1.00E-04		0		9.00E-04		0		2.00E-04		0		0		0.001		0.0026		NA		NA		5853016030		G/A		99		0/1		NA		rs201843717		5824.77		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		KGJ1516		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1095_1140del:p.Q365fs		NA		NA		NA		ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054567		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A		572		458		114		NA		19.9300699301		NA		19.9300699301		-6.456		1.497		572		3.0103		360.171		1		0.5		60.04		1.092		5.56		-11.779		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3217023797		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		3179.73		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		MTW281		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		783		492		291		NA		37.1647509579		NA		37.1647509579		-10.463		-0.226		785		3.0103		0		1		0.5		61.98		6.804		7.3		-5.227		0.705		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		5752019657		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		5714.73		NA		1		0.5		2		MTW281_S91		2/1/16

		DJK1586		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1116		693		423		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		-11.533		0.181		1119		3.0103		0		1		0.5		62.38		12.134		9.68		-9.802		0.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		10835033700		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		10797.73		NA		1		0.5		2		DJK1586_S44		2/1/16

		JP1462		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		910		507		403		NA		44.2857142857		NA		44.2857142857		-11.518		1.938		911		3.0103		0.524		1		0.5		62.35		7.134		8.78		-7.408		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		8027019862		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		7989.73		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		GR07-11538		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1106		604		502		NA		45.3887884268		NA		45.3887884268		-12.581		0.599		1109		3.0103		0		1		0.5		62.79		10.774		9.45		-9.608		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		10484023817		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		10446.73		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		STB1531		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1111		590		521		NA		46.8946894689		NA		46.8946894689		-15.498		-1.409		1113		3.0103		0.529		1		0.5		62.8		11.27		13.11		-9.319		0.636		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		14601029302		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		14563.73		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		LRZ239		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		941		457		484		NA		51.4346439957		NA		51.4346439957		-11.891		0.238		948		3.0103		0		1		0.5		62.73		8.365		10.96		-7.125		0.68		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		10353017735		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		10315.73		NA		1		0.5		2		LRZ239_S20		2/1/16

		DMP1151		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1418		680		738		NA		52.0451339915		NA		52.0451339915		-10.751		-0.173		1424		3.0103		0.556		1		0.5		63.54		17.551		11.64		-13.573		0.766		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		16549026288		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		16511.73		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		GR08-08611		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1336		636		700		NA		52.3952095808		NA		52.3952095808		-13.869		-1.37		1340		3.0103		0		1		0.5		63.5		15.591		11.3		-11.873		0.697		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		15140024492		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		15102.73		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		GR11-00267		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1403		623		780		NA		55.5951532431		NA		55.5951532431		-5.107		-0.896		1407		3.0103		3.498		1		0.5		63.62		15.383		15.93		-10.405		0.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		22393028298		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		22355.73		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		GR11-08535		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1158		513		645		NA		55.6994818653		NA		55.6994818653		-14.797		0.028		1160		3.0103		0		1		0.5		63.42		14.216		22.04		-10.164		0.74		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		25554019551		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		25516.73		NA		1		0.5		2		GR11-08535_S6		2/1/16

		PBB1310		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		907		380		527		NA		58.1036383682		NA		58.1036383682		-11.933		0.418		908		3.0103		0.525		1		0.5		63.05		7.54		17.51		-6.192		0.688		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		15915018744		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		15877.73		NA		1		0.5		2		PBB1310_S41		2/1/16

		GR09-01457		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1112		450		662		NA		59.5323741007		NA		59.5323741007		-13.118		0.023		1113		3.0103		0.533		1		0.5		63.57		9.158		17.23		-7.956		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		19199021077		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		19161.73		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		DCT233		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1105		425		680		NA		61.5384615385		NA		61.5384615385		-10.048		0.083		1107		3.0103		0		1		0.5		63.67		11.443		14.22		-9.266		0.713		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		15747015671		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		15709.73		NA		1		0.5		2		DCT233_S8		2/1/16

		GR12-04794		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		285		51		234		NA		82.1052631579		NA		82.1052631579		-2.808		-0.042		285		3.0103		1.916		1		0.5		64.36		3.564		18.8		-0.778		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		539601222		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		5358.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		ML540		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		1025		645		380		NA		37.0731707317		NA		37.0731707317		-0.906		-0.08		1030		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.004		6.52		-26.151		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA		NA		6721025814		A/ATTGTC		99		0/1		NA		NA		6683.73		NA		1		0.5		2		ML540_S56		2/1/16

		CT772		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		778		417		361		NA		46.4010282776		NA		46.4010282776		0.347		-0.437		779		3.0103		0.52		1		0.5		60		0.7		17.76		-23.925		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA		NA		13854016408		A/ATTGTC		99		0/1		NA		NA		13816.73		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		CF642		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1153_1154insTTTGT:p.K385fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054626		A		ATTTGT		1100		509		591		NA		53.7272727273		NA		53.7272727273		-1.088		-1.667		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.843		11.57		-15.33		0.675		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12769019569		A/ATTTGT		99		0/1		NA		NA		12731.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		CF642		CALR		exonic		nonsynonymous_SNV		CALR:NM_004343:exon9:c.A1154C:p.K385T		NA		NA		NA		NA		0.128		T		0		B		0.001		B		19p13.2		chr19		13054627		A		C		1100		507		593		NA		53.9090909091		NA		53.9090909091		-13.638		-0.532		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.921		21.17		-28.431		0.671		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		23325019455		A/C		99		0/1		NA		NA		23287.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		CT772		CBL		exonic		nonsynonymous_SNV		CBL:NM_005188:exon8:c.A1136C:p.Q379P		NA		NA		NA		NA		0.001		D		0.999		D		0.978		D		11q23.3		chr11		119148916		A		C		1006		61		945		NA		93.9363817097		NA		93.9363817097		-1.595		1.521		1012		3.0103		0		2		1		60		1.374		26.06		-1.919		0.727		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2624213980		C/C		99		1-Jan		NA		NA		26213.77		NA		2		1		2		CT772_S7		2/1/16

		LST327		CBLB		exonic		nonsynonymous_SNV		CBLB:NM_170662:exon10:c.A1396G:p.N466D		rs61758360		0.004		0.00878594		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.185		T		0.084		B		0.036		B		3q13.11		chr3		105438902		T		C		471		173		298		NA		63.2696390658		NA		63.2696390658		-16.655		1.142		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.658		16.04		-0.255		1.374		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		T		0.082		T		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724		NA		9.64E-05		0		0.0557		0		0		0.0011		2.00E-04		NA		0.0437		NA		NA		758103949		T/C		99		0/1		NA		NA		7552.77		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		GR12-04794		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_001195132:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_058197:exon1:c.T146C:p.I49T		rs199907548		4.00E-04		0.000199681		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.993		D		9p21.3		chr9		21974681		A		G		227		186		41		NA		18.0616740088		NA		18.0616740088		-8.132		-0.296		228		3.0103		243.447		1		0.5		60		1.465		2.17		2.111		7.475		NA		NA		1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101		NA		0		0.0046		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		52105002		A/G		99		0/1		NA		rs199907548		492.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		GR13-12872		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_058197:exon1:c.C302T:p.P101L		rs75256133		1.00E-04		0.00199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974525		G		A		401		221		180		NA		44.8877805486		NA		44.8877805486		16.606		-0.19		403		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		11.51		-1.143		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0.0019		0		0		0		0		NA		0.0099		NA		NA		464205383		G/A		99		0/1		NA		rs75256133		4613.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		GR14-02215		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_001195132:exon3:c.C496T:p.H166Y		rs181044510		3.00E-04		0.000998403		NA		0.077		T		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968732		G		A		503		265		238		NA		47.3161033797		NA		47.3161033797		-17.531		-0.466		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		11.03		1.346		0.592		NA		NA		1		N		NA		NA		-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209		NA		0		0		0		0.5		3.00E-04		0		3.00E-04		NA		0.003		0.002		NA		557407153		G/A		99		0/1		NA		rs181044510		5545.77		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		MLF1485		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		496		146		350		NA		70.564516129		NA		70.564516129		-13.581		-0.805		498		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.803		18.44		-0.786		1.902		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249		NA		917302920		C/T		99		0/1		NA		rs3731249		9144.77		NA		1		0.5		2		MLF1485_S36		2/1/16

		MAG1147		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		252		60		192		NA		76.1904761905		NA		76.1904761905		-1.35		0.2		252		3.0103		0		1		0.5		60		-0.756		20.46		-0.527		2.399		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249		NA		518501066		C/T		99		0/1		NA		rs3731249		5156.77		NA		1		0.5		2		MAG1147_S32		2/1/16

		AB793		CEBPA		exonic		nonframeshift_insertion		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.232_233insACCCGC:p.P78delinsHPP,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.694_695insACCCGC:p.P232delinsHPP,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.547_548insACCCGC:p.P183delinsHPP,CEBPA:NM_004364:exon1:c.589_590insACCCGC:p.P197delinsHPP		NA		0.0454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.11		chr19		33792731		G		GGCGGGT		54		24		30		NA		55.5555555556		NA		55.5555555556		-0.096		-1.262		55		3.0103		1.021		1		0.5		60		-0.548		21.29		-3.229		0.551		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0.1		NA		0.0319		0		0.0489		NA		NA		NA		NA		118701181		G/GGCGGGT		99		0/1		NA		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		AB793_S32		2/1/16

		GR07-15077		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		569		481		88		NA		15.4657293497		NA		15.4657293497		-1.948		0.673		572		3.0103		10.933		1		0.5		60		1.421		0.42		-1.857		3.374		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		26509634		T/C		99		0/1		NA		NA		236.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		GR10-06220		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		567		475		92		NA		16.2257495591		NA		16.2257495591		-1.666		0.122		571		3.0103		10.974		1		0.5		60		0.511		0.6		-1.714		3.269		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		37109362		T/C		99		0/1		NA		NA		342.77		NA		1		0.5		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		GR12-04794		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202543:exon24:c.4190delC:p.A1397fs,CUX1:NM_181552:exon24:c.4157delC:p.A1386fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101891960		GC		G		91		74		17		NA		18.6813186813		NA		18.6813186813		0.611		0.245		91		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		2.73		2.114		0.684		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		28602329		GC/G		99		0/1		NA		NA		248.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		CGC1500PB		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202544:exon4:c.288delC:p.L96fs,CUX1:NM_001202546:exon4:c.225delC:p.L75fs,CUX1:NM_001202543:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_001913:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181500:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181552:exon5:c.303delC:p.L101fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740677		TC		T		416		261		155		NA		37.2596153846		NA		37.2596153846		2.174		-0.048		417		3.0103		0		1		0.5		60		0.781		9.27		-0.518		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		389508494		TC/T		99		0/1		NA		NA		3857.73		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR12-04794		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202544:exon18:c.T1696C:p.F566L,CUX1:NM_001202545:exon18:c.T1606C:p.F536L,CUX1:NM_001202546:exon18:c.T1627C:p.F543L,CUX1:NM_001913:exon19:c.T1744C:p.F582L,CUX1:NM_181500:exon19:c.T1738C:p.F580L		NA		8.33E-06		NA		NA		0		D		0.985		D		0.901		P		7q22.1		chr7		101923392		T		C		54		45		9		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-4.271		0.186		54		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		1.16		-0.116		0.046		NA		NA		0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598		NA		0		8.68E-05		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		9101184		T/C		91		0/1		NA		NA		62.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		STB1531		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202543:exon24:c.G4136A:p.R1379Q,CUX1:NM_181552:exon24:c.G4103A:p.R1368Q		NA		0.0096		0.00259585		NA		0.774		T		0		B		0.001		B		7q22.1		chr7		101891907		G		A		138		48		90		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		9.225		0.901		138		3.0103		0		1		0.5		60		-0.753		17.81		0.959		1.493		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259		NA		0		0.0192		0		NA		0.0091		0		0.0103		NA		NA		0.001		NA		24860770		G/A		99		0/1		NA		NA		2457.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR11-08535		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_153759:exon13:c.C1495T:p.R499C,DNMT3A:NM_022552:exon17:c.C2062T:p.R688C,DNMT3A:NM_175629:exon17:c.C2062T:p.R688C		NA		NA		NA		NA		0.067		T		0.823		P		0.214		B		2p23.3		chr2		25464451		G		A		486		297		189		NA		38.8888888889		NA		38.8888888889		18.595		0.688		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		8.97		0.941		0.341		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		438805750		G/A		99		0/1		NA		NA		4359.77		NA		1		0.5		2		GR11-08535_S6		2/1/16

		CT772		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_022552:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175629:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175630:exon3:c.A89C:p.E30A		rs143730975		0.003		0.00159744		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		0.996		D		0.987		D		2p23.3		chr2		25523096		T		G		390		174		216		NA		55.3846153846		NA		55.3846153846		-7.822		1.911		393		3.0103		4.445		1		0.5		60		-0.791		10.39		1.298		0.523		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726		0.0014		2.00E-04		0.0014		0		0.0214		0.003		0.0059		2.00E-04		NA		NA		0.007		NA		408203302		T/G		99		0/1		NA		rs143730975		4053.77		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		RR593		DNMT3A		exonic		stopgain		DNMT3A:NM_153759:exon3:c.G220T:p.E74X,DNMT3A:NM_022552:exon7:c.G787T:p.E263X,DNMT3A:NM_175629:exon7:c.G787T:p.E263X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25470974		C		A		1030		499		531		NA		51.5533980583		NA		51.5533980583		-3.88		0.053		1047		3.0103		0.521		1		0.5		60		0.058		10.19		-0.241		0.768		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.238		37		0.997		0.991		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10525010248		C/A		99		0/1		NA		NA		10496.77		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		KGJ1516		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon6:c.G1106A:p.R369Q		NA		NA		NA		NA		0.005		D		1		D		1		D		12p13.2		chr12		12037475		G		A		1011		627		384		NA		37.9821958457		NA		37.9821958457		16.822		0.396		1027		3.0103		0.536		1		0.5		60		-1.063		7.67		-0.729		0.78		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7786010729		G/A		99		0/1		NA		NA		7757.77		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		CF642		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		325		183		142		NA		43.6923076923		NA		43.6923076923		-13.727		0.897		326		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		8.52		-15.054		0.473		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		279604825		A/G		99		0/1		NA		rs139212214		2767.77		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		PM451		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		369		202		167		NA		45.2574525745		NA		45.2574525745		-14.66		-0.959		373		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		8.93		-16.173		0.522		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		332305225		A/G		99		0/1		NA		rs139212214		3294.77		NA		1		0.5		2		PM451_S92		2/1/16

		GR10-06220		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		351		178		173		NA		49.2877492877		NA		49.2877492877		-14.427		0.393		351		3.0103		0		1		0.5		60		-0.055		10.3		-15.977		0.665		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		364204418		A/G		99		0/1		NA		rs139212214		3613.77		NA		1		0.5		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		DMP1151		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon5:c.C631T:p.R211C		NA		2.47E-05		NA		NA		0.009		D		0.042		B		0.003		B		12p13.2		chr12		12022525		C		T		504		253		251		NA		49.8015873016		NA		49.8015873016		17.923		-0.069		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.233		12.13		-0.565		0.685		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336		NA		0		0		1.00E-04		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		614404212		C/T		99		0/1		NA		NA		6115.77		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		HFL1059		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		281		90		191		NA		67.9715302491		NA		67.9715302491		-10.973		-0.353		290		3.0103		0		1		0.5		60		-0.23		14.41		-12.977		1.696		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		407701952		A/G		99		0/1		NA		rs139212214		4048.77		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		GR08-08611		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		627		513		114		NA		18.1818181818		NA		18.1818181818		0.932		-0.747		634		3.0103		0		1		0.5		60		0.259		0.45		13.632		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		317012093		TA/T		99		0/1		NA		NA		279.73		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		GR09-01457		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		663		518		145		NA		21.8702865762		NA		21.8702865762		1.653		0.634		666		3.0103		0		1		0.5		60		0.303		1.34		16.029		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		925011063		TA/T		99		0/1		NA		NA		887.73		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		GR12-06743		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		672		521		151		NA		22.4702380952		NA		22.4702380952		4.622		0.61		674		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.921		1.32		15.556		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		921012243		TA/T		99		0/1		NA		NA		883.73		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		DLA349		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		703		543		160		NA		22.759601707		NA		22.759601707		-0.343		0.349		710		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.08		1.6		15.711		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		1164012170		TA/T		99		0/1		NA		NA		1126.73		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		KGJ1516		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		668		515		153		NA		22.9041916168		NA		22.9041916168		2.946		-0.805		672		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.79		1.22		15.457		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		854011645		TA/T		99		0/1		NA		NA		816.73		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		LST327		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		704		541		163		NA		23.1534090909		NA		23.1534090909		4.646		0.243		714		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.599		1.55		16.042		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		1127012764		TA/T		99		0/1		NA		NA		1089.73		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		LR566		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		749		558		191		NA		25.5006675567		NA		25.5006675567		0.715		0.909		752		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.224		1.92		16.564		0.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		1478012226		TA/T		99		0/1		NA		NA		1440.73		NA		1		0.5		2		LR566_S77		2/1/16

		GR12-04794		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		219		132		87		NA		39.7260273973		NA		39.7260273973		2.001		-1.687		220		3.0103		0		1		0.5		60		-0.863		4.16		11.116		0.339		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		94802558		TA/T		99		0/1		NA		NA		910.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		ML540		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		910		418		492		NA		54.0659340659		NA		54.0659340659		3.271		0.623		918		3.0103		0		1		0.5		60		0.527		7.84		21.055		0.882		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		717007726		TA/T		99		0/1		NA		NA		7132.73		NA		1		0.5		2		ML540_S56		2/1/16

		PM887		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		967		440		527		NA		54.4984488108		NA		54.4984488108		3.535		0.111		974		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.398		7.89		21.947		0.821		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		766808223		TA/T		99		0/1		NA		NA		7630.73		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		RR593		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		762		338		424		NA		55.6430446194		NA		55.6430446194		4.75		-0.566		762		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.865		7.7		19.33		0.898		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		590206046		TA/T		99		0/1		NA		NA		5864.73		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		PM451		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		882		391		491		NA		55.6689342404		NA		55.6689342404		1.939		-1.441		887		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.672		8.12		21.298		0.993		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		720006783		TA/T		99		0/1		NA		NA		7162.73		NA		1		0.5		2		PM451_S92		2/1/16

		KK683		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		522		229		293		NA		56.1302681992		NA		56.1302681992		2.332		0.502		524		3.0103		0		1		0.5		60		-0.228		8.33		16.583		0.981		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		438404304		TA/T		99		0/1		NA		NA		4346.73		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		DCT233		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		694		302		392		NA		56.4841498559		NA		56.4841498559		5.552		0.688		700		3.0103		0		1		0.5		60		1.119		8.55		18.669		0.363		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		596804979		TA/T		99		0/1		NA		NA		5930.73		NA		1		0.5		2		DCT233_S8		2/1/16

		GR07-11538		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		549		235		314		NA		57.1948998179		NA		57.1948998179		5.398		0.147		550		3.0103		0		1		0.5		60		2.115		8.67		16.554		1.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		479904435		TA/T		99		0/1		NA		NA		4761.73		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		HFL1059		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		615		263		352		NA		57.2357723577		NA		57.2357723577		3.938		-0.085		619		3.0103		0		1		0.5		60		-0.644		8.57		16.781		1.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		530904256		TA/T		99		0/1		NA		NA		5271.73		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		VC1374		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		516		219		297		NA		57.5581395349		NA		57.5581395349		0.032		0.431		524		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.172		8.29		16.051		1.007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		431703894		TA/T		99		0/1		NA		NA		4279.73		NA		1		0.5		2		VC1374_S46		2/1/16

		GR13-12872		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		598		252		346		NA		57.8595317726		NA		57.8595317726		-0.323		-0.135		603		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.651		7.52		17.141		0.973		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		453504567		TA/T		99		0/1		NA		NA		4497.73		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		CF642		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		870		365		505		NA		58.0459770115		NA		58.0459770115		-0.453		1.221		875		3.0103		0		1		0.5		59.95		-0.521		8.71		20.634		1.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		761506263		TA/T		99		0/1		NA		NA		7577.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		MMT1391		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		572		237		335		NA		58.5664335664		NA		58.5664335664		-2.045		0.239		577		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.225		8.87		15.912		1.006		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		511203977		TA/T		99		0/1		NA		NA		5074.73		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		GR11-00267		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		890		368		522		NA		58.6516853933		NA		58.6516853933		-0.587		-0.773		900		3.0103		0		1		0.5		60.02		2.057		8.71		20.704		1.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		778506707		TA/T		99		0/1		NA		NA		7747.73		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		STB1531		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		650		265		385		NA		59.2307692308		NA		59.2307692308		-2.783		0.84		655		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.54		9.19		17.936		1.191		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		601004558		TA/T		99		0/1		NA		NA		5972.73		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		JP1462		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		550		221		329		NA		59.8181818182		NA		59.8181818182		1.249		-0.943		556		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.245		9.2		16.452		1.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		509503570		TA/T		99		0/1		NA		NA		5057.73		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		GR05-07907		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		678		127		551		NA		81.2684365782		NA		81.2684365782		2.175		0.584		683		3.0103		0		1		0.5		60.08		-0.305		15.35		12.367		2.948		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		104460828		TA/T		99		0/1		NA		NA		10408.73		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		ER890		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		599		65		534		NA		89.1485809683		NA		89.1485809683		-0.78		-1.798		600		3.0103		0		2		1		60.05		-0.984		18.36		9.828		4.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		110341390		T/T		99		1-Jan		NA		NA		10996.73		NA		2		1		2		ER890_S89		2/1/16

		LRZ239		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		605		53		552		NA		91.2396694215		NA		91.2396694215		-0.229		-1.14		610		3.0103		0		2		1		60.09		-2.172		17.98		8.057		4.463		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		109134830		T/T		99		1-Jan		NA		NA		10875.73		NA		2		1		2		LRZ239_S20		2/1/16

		GR13-14616		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		579		47		532		NA		91.8825561313		NA		91.8825561313		-0.057		-0.832		584		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.182		18.13		8.343		4.786		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		104536000		T/T		99		1-Jan		NA		NA		10499.73		NA		2		1		2		GR13-14616_S69		2/1/16

		GR07-08208		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		616		49		567		NA		92.0454545455		NA		92.0454545455		0.934		0.187		622		3.0103		0		2		1		60.03		0.7		19.27		8.729		4.751		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		119076380		T/T		99		1-Jan		NA		NA		11869.73		NA		2		1		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		CGC1500PB		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		551		41		510		NA		92.5589836661		NA		92.5589836661		0.5		0.285		556		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.906		19.05		6.242		4.818		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		105145900		T/T		99		1-Jan		NA		NA		10496.73		NA		2		1		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR07-11538		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203248:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203249:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_004456:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_152998:exon3:c.127delA:p.S43fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543680		CT		C		547		354		193		NA		35.2833638026		NA		35.2833638026		17.031		0.368		550		3.0103		0		1		0.5		60		0.715		9.71		17.07		0.261		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5349012857		CT/C		99		0/1		NA		NA		5311.73		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		CT772		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203248:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203249:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_004456:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_152998:exon2:c.48delG:p.R16fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148544342		TC		T		1377		886		491		NA		35.6572258533		NA		35.6572258533		-7.267		0.88		1384		3.0103		11.987		1		0.5		60		0.656		8.15		15.523		1.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11265029305		TC/T		99		0/1		NA		NA		11227.73		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		DM530		EZH2		exonic		frameshift_insertion		EZH2:NM_001203249:exon14:c.1547dupA:p.N516fs,EZH2:NM_152998:exon14:c.1583dupA:p.N528fs,EZH2:NM_001203247:exon15:c.1700dupA:p.N567fs,EZH2:NM_001203248:exon15:c.1673dupA:p.N558fs,EZH2:NM_004456:exon15:c.1715dupA:p.N572fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148511186		G		GT		916		467		449		NA		49.0174672489		NA		49.0174672489		0.678		0.771		919		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.033		11.85		-24.59		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10896012390		G/GT		99		0/1		NA		NA		10858.73		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		GR07-11538		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon18:c.T1976A:p.I659N,EZH2:NM_152998:exon18:c.T2012A:p.I671N,EZH2:NM_001203247:exon19:c.T2129A:p.I710N,EZH2:NM_001203248:exon19:c.T2102A:p.I701N,EZH2:NM_004456:exon19:c.T2144A:p.I715N		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.98		D		7q36.1		chr7		148506214		A		T		483		332		151		NA		31.2629399586		NA		31.2629399586		-14.111		1.058		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.324		6.45		-0.406		0.189		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		314209720		A/T		99		0/1		NA		NA		3113.77		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		GR08-08611		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon14:c.T1543C:p.C515R,EZH2:NM_152998:exon14:c.T1579C:p.C527R,EZH2:NM_001203247:exon15:c.T1696C:p.C566R,EZH2:NM_001203248:exon15:c.T1669C:p.C557R,EZH2:NM_004456:exon15:c.T1711C:p.C571R		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.998		D		7q36.1		chr7		148511191		A		G		503		272		231		NA		45.9244532803		NA		45.9244532803		1.79		-0.044		505		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.091		9.67		-0.383		0.544		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		489006031		A/G		99		0/1		NA		NA		4861.77		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		CF642		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon16:c.C1848A:p.F616L,EZH2:NM_152998:exon16:c.C1884A:p.F628L,EZH2:NM_001203247:exon17:c.C2001A:p.F667L,EZH2:NM_001203248:exon17:c.C1974A:p.F658L,EZH2:NM_004456:exon17:c.C2016A:p.F672L		NA		NA		NA		NA		0.018		D		1		D		1		D		7q36.1		chr7		148507438		G		T		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		-1.174		-1.875		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.516		11.51		-0.573		0.552		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		561306779		G/T		99		0/1		NA		NA		5584.77		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		JP1462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		18.333		1.229		485		3.0103		0		1		0.5		60		1.867		11.76		-0.242		0.552		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696		NA		573306604		C/G		99		0/1		NA		rs2302427		5704.77		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		GR11-19462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		489		254		235		NA		48.0572597137		NA		48.0572597137		18.977		-0.054		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.03		12.86		-2.842		0.619		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696		NA		631905980		C/G		99		0/1		NA		rs2302427		6290.77		NA		1		0.5		2		GR11-19462_S18		2/1/16

		PSH1557		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		494		254		240		NA		48.5829959514		NA		48.5829959514		18.697		-1.031		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.015		12.84		-1.456		0.638		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696		NA		637305999		C/G		99		0/1		NA		rs2302427		6344.77		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		GR13-14616		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		481		247		234		NA		48.6486486486		NA		48.6486486486		18.108		-0.464		485		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.079		12.85		0.729		0.641		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696		NA		620906112		C/G		99		0/1		NA		rs2302427		6180.77		NA		1		0.5		2		GR13-14616_S69		2/1/16

		DM530		EZH2		exonic		stopgain		EZH2:NM_001203247:exon4:c.T293G:p.L98X,EZH2:NM_001203248:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_001203249:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_004456:exon4:c.T293G:p.L98X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148529796		A		C		491		233		258		NA		52.5458248473		NA		52.5458248473		6.287		2.299		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.167		13.73		0.528		0.8		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.438		39		0.989		0.993		D		NA		NA		NA		NA		0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		676805820		A/C		99		0/1		NA		NA		6739.77		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		GR05-07907		GATA2		exonic		nonframeshift_deletion		GATA2:NM_001145662:exon6:c.1123_1128del:p.375_376del,GATA2:NM_032638:exon6:c.1165_1170del:p.389_390del,GATA2:NM_001145661:exon7:c.1165_1170del:p.389_390del		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128200134		CCTTCTT		C		225		125		100		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		4.238		-0.797		225		3.0103		0		1		0.5		60		0.475		16.83		0.496		0.496		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		382307086		CCTTCTT/C		99		0/1		NA		NA		3785.73		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		596		510		86		NA		14.4295302013		NA		14.4295302013		-2.772		-1.117		597		3.0103		10.871		1		0.5		60		0.735		0.12		-0.313		3.363		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99010230		T/C		99		0/1		NA		NA		70.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		KK683		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		500		414		86		NA		17.2		NA		17.2		-1.248		-0.534		502		3.0103		11.025		1		0.5		60		0.706		0.83		-1.799		3.034		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		44107964		T/C		99		0/1		NA		NA		412.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		GR12-06743		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		59		35		24		NA		40.6779661017		NA		40.6779661017		5.578		0.162		60		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		8.79		0.023		0.394		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		54701078		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		518.77		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		HFL1059		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_032638:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_001145661:exon5:c.C913G:p.L305V		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.999		D		3q21.3		chr3		128202807		G		C		988		558		430		NA		43.5222672065		NA		43.5222672065		-1.358		1.914		997		3.0103		1.75		1		0.5		60		-1.637		8.4		-0.266		0.842		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8330011909		G/C		99		0/1		NA		NA		8301.77		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		DFL1388		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		26		26		NA		50		NA		50		6.085		1.638		55		3.0103		3.096		1		0.5		60		-0.284		11.38		0.412		0.091		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		6200973		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		591.77		NA		1		0.5		2		DFL1388_S42		2/1/16

		GR13-12872		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		6.646		0.126		60		3.0103		0		1		0.5		60		-0.392		12.1		0.584		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		75401092		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		725.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		LST327		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		5.847		-0.421		66		3.0103		0		1		0.5		60		0.51		11.66		-0.288		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		72801045		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		699.77		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		PM887		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		8.74		-0.531		104		3.0103		0		1		0.5		60		0.795		13.11		0.505		0.752		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		137901575		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		1350.77		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		GR10-06220		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		89		43		46		NA		51.6853932584		NA		51.6853932584		8.116		-0.53		91		3.0103		0		1		0.5		60		0.669		13.27		-1.548		0.242		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		120901415		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		1180.77		NA		1		0.5		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		57		23		34		NA		59.649122807		NA		59.649122807		6.352		-0.642		59		3.0103		0		1		0.5		60		-0.366		15.65		-0.773		1.14		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		9200845		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		891.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR09-01457		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		109		38		71		NA		65.1376146789		NA		65.1376146789		8.575		-0.773		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.792		17.64		-2.108		1.483		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		195101471		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		1922.77		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		VC1374		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		1		51		NA		98.0769230769		NA		98.0769230769		1.599		-0.999		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		34.69		0.333		6.518		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		1832046		C/T		46		0/1		NA		rs2335052		1803.77		NA		1		0.5		2		VC1374_S46		2/1/16

		JP1462		GNAS		exonic		nonsynonymous_SNV		GNAS:NM_001077489:exon7:c.G557A:p.R186H,GNAS:NM_080426:exon7:c.G560A:p.R187H,GNAS:NM_000516:exon8:c.G602A:p.R201H,GNAS:NM_001077488:exon8:c.G605A:p.R202H,GNAS:NM_001309840:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_001309861:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_080425:exon8:c.G2531A:p.R844H		rs121913495		7.41E-05		NA		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)		0.001		D		1		D		1		D		20q13.32		chr20		57484421		G		A		494		351		143		NA		28.9473684211		NA		28.9473684211		17.011		-0.595		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.011		6.21		1.094		0.155		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461		NA		9.61E-05		8.64E-05		2.00E-04		0		5.99E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA		NA		309606850		G/A		99		0/1		NA		rs121913495		3067.77		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_005343:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_176795:exon2:c.T2A:p.M1K		NA		NA		NA		NA		0		D		0.993		D		0.956		D		11p15.5		chr11		534321		A		T		154		131		23		NA		14.9350649351		NA		14.9350649351		-0.71		0.679		155		3.0103		1.851		1		0.5		60.28		-0.877		3.39		0.385		0.637		0		D		1		D		NA		NA		-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		55104991		A/T		99		0/1		NA		NA		522.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_005343:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_176795:exon2:c.T23A:p.V8E		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		11p15.5		chr11		534300		A		T		140		117		23		NA		16.4285714286		NA		16.4285714286		0.112		-1.996		140		3.0103		5.869		1		0.5		60.31		-1.282		4.03		-0.9		0.47		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		59204701		A/T		99		0/1		NA		NA		563.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		ZW1657		IDH1		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH1:NM_001282386:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_001282387:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_005896:exon4:c.G395A:p.R132H		rs121913500		1.65E-05		NA		ID=COSM28746;OCCURENCE=1(salivary_gland),5(prostate),1(large_intestine),1(urinary_tract),1(skin),1(NS),39(bone),3497(central_nervous_system),214(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung)		0.025		D		0.127		B		0.06		B		2q34		chr2		209113112		C		T		483		327		156		NA		32.298136646		NA		32.298136646		16.819		0.776		485		3.0103		0		1		0.5		60		-0.849		6.8		0.539		0.206		0		D		1		D		4.54		H		-2.19		D		-4.44		D		0.815		7.592		34		0.999		0.941		D		0.587		D		0.782		D		0.707		0		4.69		0.871		0.852		0.997		0.997		14.378		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		331208084		C/T		99		0/1		NA		rs121913500		3283.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		CGC1500PB		IDH2		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH2:NM_001290114:exon2:c.C28T:p.R10W,IDH2:NM_001289910:exon4:c.C262T:p.R88W,IDH2:NM_002168:exon4:c.C418T:p.R140W		NA		NA		NA		ID=COSM41877;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(large_intestine)		0		D		1		D		1		D		15q26.1		chr15		90631935		G		A		1015		646		369		NA		36.354679803		NA		36.354679803		14.118		-1.106		1020		3.0103		0		1		0.5		60		-0.754		6.36		1.124		0.73		0		D		1		D		4.235		H		-2.26		D		-7.52		D		0.964		6.065		28.1		0.999		0.897		D		0.719		D		0.842		D		0.745		0		3.65		-0.045		0.127		0.989		1		6.052		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		6479013249		G/A		99		0/1		NA		NA		6450.77		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		CF642		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		678		616		62		NA		9.1445427729		NA		9.1445427729		0.363		1.829		681		3.0103		2.024		1		0.5		60		-0.797		0.14		-5.966		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		134020046		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		96.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		GR07-08208		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		547		491		56		NA		10.2376599634		NA		10.2376599634		-0.165		-0.062		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		0.39		-6.11		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		251015681		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		213.73		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		TM825		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		397		348		49		NA		12.3425692695		NA		12.3425692695		-0.688		-0.264		399		3.0103		2.655		1		0.5		60		0.634		1.22		-5.252		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		521012003		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		483.73		NA		1		0.5		2		TM825_S30		2/1/16

		PM887		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		492		427		65		NA		13.2113821138		NA		13.2113821138		1.058		0.097		495		3.0103		2.819		1		0.5		60		-0.22		1.54		-5.51		0.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		794013748		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		756.73		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		CP586		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		489		422		67		NA		13.7014314928		NA		13.7014314928		-0.727		-1.609		492		3.0103		1.671		1		0.5		60		-1.866		1.77		-6.419		0.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		905013390		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		867.73		NA		1		0.5		2		CP586_S68		2/1/16

		JP1462		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		276		227		49		NA		17.7536231884		NA		17.7536231884		0.684		-0.097		280		3.0103		0		1		0.5		60		0.17		2.65		-5.487		0.726		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		77007190		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		732.73		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		MMT1391		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		389		312		77		NA		19.794344473		NA		19.794344473		0.242		-0.932		392		3.0103		2.843		1		0.5		60		0.487		3.76		-6.068		0.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1500011481		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		PBB1310		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		433		327		106		NA		24.480369515		NA		24.480369515		-0.651		0.344		438		3.0103		4.928		1		0.5		60		-0.977		5.55		-6.45		0.865		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2440010077		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		2402.73		NA		1		0.5		2		PBB1310_S41		2/1/16

		GR11-00267		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		373		279		94		NA		25.2010723861		NA		25.2010723861		0.985		1.116		381		3.0103		3.229		1		0.5		60		0.119		5.67		-6.697		0.868		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		215108769		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		2113.73		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		DFL1388		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		612		452		160		NA		26.1437908497		NA		26.1437908497		0.163		0.774		624		3.0103		0.602		1		0.5		60		1.1		5.78		-8.707		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3574014014		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		3536.73		NA		1		0.5		2		DFL1388_S42		2/1/16

		DLA349		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		288		212		76		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		2.876		-0.373		291		3.0103		2.971		1		0.5		60		1.088		5.95		-5.916		0.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		175207368		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		1714.73		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		GR11-16105		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		192		138		54		NA		28.125		NA		28.125		-0.782		-0.218		196		3.0103		5.87		1		0.5		60		0.785		6.35		-4.167		0.746		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		125604134		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		1218.73		NA		1		0.5		2		GR11-16105_S93		2/1/16

		PMJ003BULK		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		752		190		NA		20.16985138		NA		20.16985138		4.318		0.005		953		3.0103		3.248		1		0.5		59.99		-0.568		2.78		-1.581		1.018		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		2644019362		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		2615.77		NA		1		0.5		2		PMJ003BULK_S52		2/1/16

		GR14-02215		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		892		673		219		NA		24.5515695067		NA		24.5515695067		6.286		0.803		902		3.0103		13.504		1		0.5		59.97		-0.904		3.31		-6.682		1.659		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		2978021859		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		2949.77		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		CP586		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		940		629		311		NA		33.085106383		NA		33.085106383		7.479		-0.303		951		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.347		6.75		-0.828		0.686		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		6375015444		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		6346.77		NA		1		0.5		2		CP586_S68		2/1/16

		PM887		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		616		336		NA		35.2941176471		NA		35.2941176471		7.15		-1.182		963		3.0103		1.154		1		0.5		59.99		0.535		7.64		-0.067		0.816		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		7306015422		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		7277.77		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		GR12-06743		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		931		568		363		NA		38.9903329753		NA		38.9903329753		7.909		-0.6		941		3.0103		2.527		1		0.5		60		-0.037		8.56		3.442		0.513		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		7995013615		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		7966.77		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		CGC1500PB		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		939		554		385		NA		41.0010649627		NA		41.0010649627		4.623		1.235		945		3.0103		0.53		1		0.5		59.97		-0.139		8.87		2.429		0.732		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		8361013196		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		8332.77		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		CM623		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		933		521		412		NA		44.1586280815		NA		44.1586280815		7.065		-0.153		936		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.023		10.08		-1.99		0.731		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		9436012063		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		9407.77		NA		1		0.5		2		CM623_S10		2/1/16

		MMT1391		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		503		411		NA		44.9671772429		NA		44.9671772429		4.046		-0.724		928		3.0103		1.742		1		0.5		59.99		-0.611		9.91		0.888		0.602		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		9082011248		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		9053.77		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		MAG1147		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		439		503		NA		53.3970276008		NA		53.3970276008		5.905		-0.112		954		3.0103		0.522		1		0.5		59.99		-0.818		12.75		2.002		0.718		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1203809552		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		12009.77		NA		1		0.5		2		MAG1147_S32		2/1/16

		MLF1485		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		930		296		634		NA		68.1720430108		NA		68.1720430108		4.084		0.137		941		3.0103		1.184		1		0.5		60		0.07		17.65		0.445		0.782		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1644005629		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		16411.77		NA		1		0.5		2		MLF1485_S36		2/1/16

		CB791		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		948		437		511		NA		53.9029535865		NA		53.9029535865		7.182		-0.005		956		3.0103		1.115		1		0.5		60		-1.546		13.4		-0.641		0.579		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1273109499		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		12702.77		NA		1		0.5		2		CB791_S81		2/1/16

		DLA349		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		944		353		591		NA		62.6059322034		NA		62.6059322034		7.099		1.003		956		3.0103		0.544		1		0.5		60		0.731		16.31		-1.302		0.751		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1542507388		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		15396.77		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		GR10-12883		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		875		308		567		NA		64.8		NA		64.8		9.35		0.093		885		3.0103		13.428		1		0.5		60		1.439		14.5		-3.019		1.525		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1271306920		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		12684.77		NA		1		0.5		2		GR10-12883_S57		2/1/16

		ELM1119pre2m		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		315		614		NA		66.0925726588		NA		66.0925726588		2.428		1.486		939		3.0103		3.478		1		0.5		60		-2.127		16.77		-1.589		1.01		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1561206003		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		15583.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		PA618		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		947		278		669		NA		70.6441393875		NA		70.6441393875		8.344		0.697		957		3.0103		0		1		0.5		60		1.077		20.03		0.394		0.68		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1900004734		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		18971.77		NA		1		0.5		2		PA618_S9		2/1/16

		RR593		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		928		262		666		NA		71.7672413793		NA		71.7672413793		5.416		1.531		937		3.0103		1.974		1		0.5		60		1.248		19.21		0.106		0.868		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1785704474		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		17828.77		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		PSH1557		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		251		663		NA		72.5382932166		NA		72.5382932166		2.716		0.085		935		3.0103		0.588		1		0.5		59.98		-0.533		19.06		-0.558		0.76		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1744904446		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		17420.77		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		PM451		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		223		729		NA		76.5756302521		NA		76.5756302521		8.244		-1.576		962		3.0103		0.626		1		0.5		59.98		-1.446		22.15		0.203		0.815		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		2111803268		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		21089.77		NA		1		0.5		2		PM451_S92		2/1/16

		GR07-08208		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		911		213		698		NA		76.6190998902		NA		76.6190998902		6.635		1.227		917		3.0103		0.626		1		0.5		59.99		0.756		21.68		0.303		0.752		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1977502989		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		19746.77		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		GR07-15077		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		215		714		NA		76.8568353068		NA		76.8568353068		3.331		-0.55		936		3.0103		1.329		1		0.5		60		0.817		21.37		0.623		0.566		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1987803369		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		19849.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		GR10-06220		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		913		172		741		NA		81.161007667		NA		81.161007667		3.067		0.652		922		3.0103		0.686		1		0.5		59.98		-0.556		21.7		0.703		0.822		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1983902061		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		19810.77		NA		1		0.5		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		ZW1657		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		958		148		810		NA		84.5511482255		NA		84.5511482255		7.493		0.962		971		3.0103		2.573		1		0.5		59.98		1.748		24.2		1.187		0.93		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		2321501203		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		23186.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		GR07-15077		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		487		257		230		NA		47.227926078		NA		47.227926078		-11.394		-0.654		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.553		11.34		0.024		0.589		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		555106641		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		5522.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		MLF1485		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		260		234		NA		47.3684210526		NA		47.3684210526		-8.633		0.969		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.527		11.17		-0.991		0.594		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		554506767		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		5516.77		NA		1		0.5		2		MLF1485_S36		2/1/16

		STB1531		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		479		243		236		NA		49.2693110647		NA		49.2693110647		-13.328		0.488		486		3.0103		0		1		0.5		60		-0.808		11.5		3.08		0.664		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		553906147		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		5510.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR10-12883		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		249		245		NA		49.5951417004		NA		49.5951417004		-13.006		-1.252		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		11.68		-1.073		0.681		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		579706119		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		5768.77		NA		1		0.5		2		GR10-12883_S57		2/1/16

		ELM1119pre2m		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		512		254		258		NA		50.390625		NA		50.390625		-10.982		0.901		513		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		12.18		-1.09		0.709		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		626606304		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		6237.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		CT772		MPL		intronic		NA		NA		rs41269541		0.0045		0.00179712		ID=COSM26354;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.083		T		0.013		B		0.001		B		1p34.2		chr1		43815035		C		T		1008		494		514		NA		50.9920634921		NA		50.9920634921		15.431		0.975		1014		3.0103		0.517		1		0.5		60		0.503		10.89		-0.399		0.643		NA		NA		1		N		NA		NA		-1.54		D		-0.38		N		0.068		0.977		10.53		0.955		0.052		N		-0.981		T		0.158		T		0.028		3		-2.3		-0.15		-0.505		0.092		0.07		0.416		0.0046		0.0018		0.0013		0		0.0097		0.0064		0.0056		0.0012		NA		NA		0.008		NA		1100206597		C/T		99		0/1		NA		rs41269541		10973.77		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		DM530		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon34:c.C7498G:p.H2500D		NA		4.20E-05		NA		NA		0.002		D		1		D		0.999		D		9q34.3		chr9		139390693		G		C		370		233		137		NA		37.027027027		NA		37.027027027		-7.586		0.256		371		3.0103		284.808		1		0.5		60		1.274		7.6		11.272		9.735		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189		NA		0		0		0		0		7.25E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		284005919		G/C		99		0/1		NA		NA		2811.77		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		VC1374		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon26:c.C4921T:p.P1641S		NA		0.0014		0.00139776		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.324		T		0.043		B		0.011		B		9q34.3		chr9		139399222		G		A		681		331		350		NA		51.3950073421		NA		51.3950073421		0.133		-0.378		688		3.0103		0.519		1		0.5		60		0.653		9.43		-0.05		0.657		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		T		0.141		T		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908		NA		0		0		0		0		0		0		0.0026		NA		NA		NA		NA		645006489		G/A		99		0/1		NA		NA		6421.77		NA		1		0.5		2		VC1374_S46		2/1/16

		DJK1586		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35A:p.G12D		rs121913237		8.24E-06		NA		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)		0.011		D		0.372		B		0.399		B		1p13.2		chr1		115258747		C		T		463		391		72		NA		15.5507559395		NA		15.5507559395		12.512		-1.024		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.495		1.55		-0.764		0.035		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		7.70E-05		0		0		0		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		744011015		C/T		99		0/1		NA		rs121913237		715.77		NA		1		0.5		2		DJK1586_S44		2/1/16

		GR05-07907		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		499		367		132		NA		26.4529058116		NA		26.4529058116		0.93		1.165		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.422		4.6		-1.828		1.139		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2324010170		C/G		99		0/1		NA		rs121913237		2295.77		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		CF642		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		482		260		222		NA		46.0580912863		NA		46.0580912863		1.763		0.544		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.5		10.36		0.029		1.372		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		502306407		C/G		99		0/1		NA		rs121913237		4994.77		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		HFL1059		PHF6		exonic		frameshift_insertion		PHF6:NM_001015877:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032335:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032458:exon2:c.22dupA:p.Q7fs		NA		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511668		G		GA		470		226		244		NA		51.914893617		NA		51.914893617		-0.874		-1.25		474		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		11.65		-0.392		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		551304538		G/GA		99		0/1		NA		NA		5475.73		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		GR05-07907		PTPN11		exonic		nonsynonymous_SNV		PTPN11:NM_002834:exon3:c.G214A:p.A72T,PTPN11:NM_080601:exon3:c.G214A:p.A72T		NA		NA		NA		ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.029		D		0.996		D		0.956		D		12q24.13		chr12		112888198		G		A		1078		923		155		NA		14.3784786642		NA		14.3784786642		-7.569		-0.456		1088		3.0103		1.644		1		0.5		60		0.664		0.8		-0.831		0.949		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		905025783		G/A		99		0/1		NA		NA		867.73		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		GR12-04794		RUNX1		exonic		frameshift_insertion		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001754:exon7:c.741dupC:p.N248fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36206770		T		TG		66		47		19		NA		28.7878787879		NA		28.7878787879		-0.042		1.997		66		3.0103		1.035		1		0.5		60		0.878		6.03		-3.47		0.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		43501330		T/TG		99		0/1		NA		NA		397.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		ELM1119pre2m		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		705		420		285		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		-18.09		0.902		769		3.0103		133.65		1		0.5		60		1.257		8.95		10.336		10.72		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169		NA		6338011146		A/G		99		0/1		NA		rs111527738		6309.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		PM887		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		608		315		293		NA		48.1907894737		NA		48.1907894737		-16.122		-1.574		658		3.0103		74.844		1		0.5		60		-0.329		11.08		5.212		9.059		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169		NA		676408203		A/G		99		0/1		NA		rs111527738		6735.77		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		GR12-06743		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C587T:p.T196I		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		0.999		D		21q22.12		chr21		36231797		G		A		487		245		242		NA		49.6919917864		NA		49.6919917864		-18.404		1.431		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.992		11.06		-0.59		0.681		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		541406230		G/A		99		0/1		NA		NA		5385.77		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		GR13-12872		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001754:exon7:c.G710A:p.R237K		NA		NA		NA		ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.022		D		0.996		D		0.987		D		21q22.12		chr21		36206802		C		T		657		325		332		NA		50.5327245053		NA		50.5327245053		-0.984		0.008		662		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.872		10.03		-2.387		0.759		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		662006582		C/T		99		0/1		NA		NA		6591.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		GR07-15077		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		584		231		353		NA		60.4452054795		NA		60.4452054795		-16.281		1.046		624		3.0103		127.411		1		0.5		59.97		-0.153		14.78		11.404		10.555		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169		NA		865805584		A/G		99		0/1		NA		rs111527738		8629.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		DM530		RUNX1		exonic		stopgain		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C601T:p.R201X		NA		NA		NA		ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36231783		G		A		495		265		230		NA		46.4646464646		NA		46.4646464646		18.747		-0.135		499		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.495		10.76		-0.244		0.562		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.982		40		0.998		0.875		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		535302308		G/A		99		0/1		NA		NA		5324.77		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		CT772		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.G2608A:p.G870S		rs267607040		1.66E-05		NA		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		1		D		1		D		18q12.3		chr18		42531913		G		A		492		441		51		NA		10.3658536585		NA		10.3658536585		11.22		0.863		494		3.0103		0		1		0.5		60		-1.088		0.28		-1.702		0.014		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879		NA		0		0		0		0		3.02E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		16808580		G/A		99		0/1		NA		rs267607040		139.77		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		KGJ1516		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.A2605G:p.S869G		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		18q12.3		chr18		42531910		A		G		490		280		210		NA		42.8571428571		NA		42.8571428571		-17.823		0.566		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.77		1.345		0.447		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		138407361		A/G		99		0/1		NA		NA		1355.77		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2093_2094del:p.Q698fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266837		GCT		G		1059		544		515		NA		48.6307837583		NA		48.6307837583		-23.735		-0.025		1063		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		11.63		-27.339		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12358029718		GCT/G		99		0/1		NA		NA		12320.73		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2098_2101del:p.K700fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266830		ACTTT		A		1058		543		515		NA		48.6767485822		NA		48.6767485822		-12.353		1.044		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.257		11.65		-27.687		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12361029676		ACTTT/A		99		0/1		NA		NA		12323.73		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		DMP1151		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.C1984G:p.H662D		NA		NA		NA		ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198267373		G		C		971		837		134		NA		13.8002059732		NA		13.8002059732		-15.694		1.896		980		3.0103		76.863		1		0.5		60		-1.265		0.76		13.203		9.811		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		764023719		G/C		99		0/1		NA		NA		735.77		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		KK683		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		534		438		96		NA		17.9775280899		NA		17.9775280899		-13.045		0.769		548		3.0103		0		1		0.5		60		-0.575		2.07		-2.947		0.048		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		1131012381		T/C		99		0/1		NA		NA		1102.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		CB791		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.G1998C:p.K666N		rs377023736		5.77E-05		NA		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)		0		D		1		D		0.992		D		2q33.1		chr2		198267359		C		G		853		684		169		NA		19.8124267292		NA		19.8124267292		19.201		0.613		858		3.0103		99.434		1		0.5		60		-0.852		3.23		12.316		8.874		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02		7.70E-05		9.63E-05		0		0		0		7.49E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA		NA		2785018007		C/G		99		0/1		NA		rs377023736		2756.77		NA		1		0.5		2		CB791_S81		2/1/16

		MTW281		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		631		463		168		NA		26.6244057052		NA		26.6244057052		-16.765		0.763		640		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		4.58		-0.142		0.125		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		2919012784		T/C		99		0/1		NA		NA		2890.77		NA		1		0.5		2		MTW281_S91		2/1/16

		HFL1059		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		610		368		242		NA		39.6721311475		NA		39.6721311475		-17.318		-0.41		626		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.745		8.38		0.124		0.36		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		514009577		T/C		99		0/1		NA		NA		5111.77		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		LST327		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.G2091T:p.E697D		NA		NA		NA		NA		0.101		T		0.098		B		0.076		B		2q33.1		chr2		198266841		C		A		1059		536		523		NA		49.3862134089		NA		49.3862134089		24.694		-0.849		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.624		19.13		-28.14		0.665		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		T		0.203		T		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20290029538		C/A		99		0/1		NA		NA		20261.77		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		CGC1500PB		SRSF2		exonic		nonframeshift_deletion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.284_307del:p.95_103del,SRSF2:NM_003016:exon1:c.284_307del:p.95_103del		NA		1.96E-05		NA		ID=COSM1318446,COSM146289;OCCURENCE=22(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732935		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG		C		368		194		174		NA		47.2826086957		NA		47.2826086957		-7.272		0.083		368		3.0103		0.377		1		0.5		60		0.106		18.17		2.947		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		3.62E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		672207622		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG/C		99		0/1		NA		NA		6684.73		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		ZW1657		SRSF2		exonic		nonframeshift_insertion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP,SRSF2:NM_003016:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732959		G		GGGC		326		208		118		NA		36.1963190184		NA		36.1963190184		-0.319		0.699		326		3.0103		0.885		1		0.5		60.07		0.303		12.77		-7.537		0.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		420108291		G/GGGC		99		0/1		NA		NA		4163.73		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		GR05-07907		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284G:p.P95R,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284G:p.P95R		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.021		D		1		D		0.99		D		17q25.1		chr17		74732959		G		C		896		559		337		NA		37.6116071429		NA		37.6116071429		-3.79		-0.052		904		3.0103		0		1		0.5		60		1.436		6.34		2.622		0.738		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		NA		3.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		5706012159		G/C		99		0/1		NA		NA		5677.77		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		PSH1557		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284T:p.P95L,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284T:p.P95L		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM146288,COSM211506,COSM211028;OCCURENCE=53(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.076		T		0.753		P		0.462		P		17q25.1		chr17		74732959		G		A		471		287		184		NA		39.0658174098		NA		39.0658174098		-0.485		1.036		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.747		6.89		1.362		0.702		0		N		1		D		2.215		M		1.34		T		-0.76		N		0.203		3.407		23		0.966		0.89		D		-0.484		T		0.363		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		NA		1.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		327206021		G/A		99		0/1		NA		NA		3243.77		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		PSH1557		TET2		exonic		frameshift_deletion		TET2:NM_001127208:exon3:c.450delT:p.S150fs,TET2:NM_017628:exon3:c.450delT:p.S150fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106155548		CT		C		1385		955		430		NA		31.0469314079		NA		31.0469314079		-19.813		0.012		1393		3.0103		14.27		1		0.5		60		1.307		7.53		-8.36		1.606		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10461034771		CT/C		99		0/1		NA		NA		10423.73		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		CM623		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon10:c.T4253A:p.L1418Q		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		1		D		4q24		chr4		106193791		T		A		492		379		113		NA		22.9674796748		NA		22.9674796748		15.079		0.252		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.066		3.63		-0.387		0.086		NA		NA		1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1814010783		T/A		99		0/1		NA		NA		1785.77		NA		1		0.5		2		CM623_S10		2/1/16

		GR11-08535		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1047		792		255		NA		24.3553008596		NA		24.3553008596		-22.53		0.411		1056		3.0103		163.199		1		0.5		60		-0.168		4.24		14.339		11.09		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		4465022381		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		4436.77		NA		1		0.5		2		GR11-08535_S6		2/1/16

		ER890		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1162		873		289		NA		24.8709122203		NA		24.8709122203		-23.347		-0.669		1165		3.0103		147.021		1		0.5		60		-0.538		4.39		14.423		9.947		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5125025318		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5096.77		NA		1		0.5		2		ER890_S89		2/1/16

		STB1531		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1097		823		274		NA		24.9772105743		NA		24.9772105743		-23.155		-0.04		1105		3.0103		157.209		1		0.5		60		0.132		4.39		14.588		8.439		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		4844023775		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		4815.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		ZW1657		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1111		823		288		NA		25.9225922592		NA		25.9225922592		-23.327		-0.032		1115		3.0103		158.322		1		0.5		60		-1.323		4.82		15.273		7.715		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5378023194		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5349.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		PA618		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1164		858		306		NA		26.2886597938		NA		26.2886597938		-23.84		0.789		1167		3.0103		158.178		1		0.5		60		0.541		4.88		15.485		9.243		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5705024308		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5676.77		NA		1		0.5		2		PA618_S9		2/1/16

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1094		806		288		NA		26.3254113346		NA		26.3254113346		-22.352		-1.255		1097		3.0103		172.151		1		0.5		60		0.512		4.82		15.423		9.94		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5303023064		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5274.77		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		MMT1391		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1062		780		282		NA		26.5536723164		NA		26.5536723164		-20.004		-1.059		1079		3.0103		172.151		1		0.5		60		-0.231		5.13		15.486		9.898		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5474022095		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5445.77		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		GR14-02215		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1115		818		297		NA		26.6367713004		NA		26.6367713004		-23.871		0.394		1126		3.0103		163.805		1		0.5		60		0.417		4.89		15.107		9.184		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5481023759		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5452.77		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		LR566		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1189		861		328		NA		27.5862068966		NA		27.5862068966		-24.533		-0.671		1201		3.0103		165.491		1		0.5		60		-0.307		5.24		15.206		11.592		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6253024316		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6224.77		NA		1		0.5		2		LR566_S77		2/1/16

		CF642		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1110		796		314		NA		28.2882882883		NA		28.2882882883		-24.272		-0.292		1120		3.0103		186.055		1		0.5		60		0.65		5.53		16.193		10.113		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6166022404		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6137.77		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		DJK1586		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1129		809		320		NA		28.3436669619		NA		28.3436669619		-24.9		-0.568		1136		3.0103		178.894		1		0.5		60		1.799		5.56		16.272		11.543		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6302023225		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6273.77		NA		1		0.5		2		DJK1586_S44		2/1/16

		CB791		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1164		830		334		NA		28.6941580756		NA		28.6941580756		-24.804		0.7		1171		3.0103		175.93		1		0.5		60		-0.315		5.63		16.216		9.419		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6576023443		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6547.77		NA		1		0.5		2		CB791_S81		2/1/16

		GR10-12883		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1121		797		324		NA		28.902765388		NA		28.902765388		-25.124		-0.918		1129		3.0103		179.521		1		0.5		60		0.519		5.43		16.507		7.953		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6115021936		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6086.77		NA		1		0.5		2		GR10-12883_S57		2/1/16

		ML540		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1082		755		327		NA		30.2218114603		NA		30.2218114603		-24.57		0.65		1093		3.0103		195.384		1		0.5		59.99		-1.174		6.29		15.984		10.194		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6838020900		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6809.77		NA		1		0.5		2		ML540_S56		2/1/16

		GR13-12872		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1046		553		493		NA		47.1319311663		NA		47.1319311663		6.861		-1.394		1059		3.0103		1.733		1		0.5		59.99		-0.493		10.71		0.921		0.817		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA		NA		11231012489		G/A		99		0/1		NA		rs367758008		11202.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		LST327		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1047		538		509		NA		48.6150907354		NA		48.6150907354		8.673		-0.032		1062		3.0103		0		1		0.5		60		-1.073		11.04		1.35		0.689		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA		NA		11590012383		G/A		99		0/1		NA		rs367758008		11561.77		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon3:c.C521A:p.P174H,TET2:NM_017628:exon3:c.C521A:p.P174H		rs146031219		0.0019		0.000998403		NA		0.032		D		0.249		B		0.115		B		4q24		chr4		106155620		C		A		1050		503		547		NA		52.0952380952		NA		52.0952380952		12.663		-0.66		1067		3.0103		0.52		1		0.5		60		-1.013		12.78		-0.626		0.618		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198		0.0011		4.00E-04		3.00E-04		0		0.003		0.0029		0.0022		0		0.0015		NA		0.003		NA		13443011011		C/A		99		0/1		NA		rs146031219		13414.77		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		GR12-04794		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1049		488		561		NA		53.4795042898		NA		53.4795042898		-25.347		-1.111		1058		3.0103		581.429		1		0.5		60		-1.038		12.87		27.226		9.062		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		13531012091		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		13502.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		GR11-19462		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1088		489		599		NA		55.0551470588		NA		55.0551470588		-26.947		0.547		1102		3.0103		558.784		1		0.5		60		0.242		15.21		27.92		11.404		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		16580011244		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		16551.77		NA		1		0.5		2		GR11-19462_S18		2/1/16

		GR09-01457		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1123		502		621		NA		55.2983081033		NA		55.2983081033		-27.695		0.671		1124		3.0103		579.198		1		0.5		60		-1.686		13.98		28.47		9.634		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		15732012820		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		15703.77		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		GR08-08611		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1073		475		598		NA		55.7315936626		NA		55.7315936626		-27.201		0.294		1078		3.0103		577.269		1		0.5		60		0.335		16.33		27.736		10.587		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		17549010739		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		17520.77		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		DLA349		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1136		485		651		NA		57.3063380282		NA		57.3063380282		-27.483		0.144		1153		3.0103		573.712		1		0.5		60		-1.882		16.65		28.386		10.757		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		18938011168		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		18909.77		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		GR11-00267		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1128		480		648		NA		57.4468085106		NA		57.4468085106		-27.256		-0.377		1140		3.0103		573.712		1		0.5		59.98		1.198		15.93		28.531		11.561		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		17994011047		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		17965.77		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		CP586		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1208		500		708		NA		58.6092715232		NA		58.6092715232		-27.831		-1.439		1221		3.0103		567.065		1		0.5		60		0.91		17.12		29.311		10.925		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		20713011464		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		20684.77		NA		1		0.5		2		CP586_S68		2/1/16

		KK683		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1008		416		592		NA		58.7301587302		NA		58.7301587302		-25.238		2.681		1078		3.0103		570.894		1		0.5		60		1.245		17.2		26.796		9.988		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		1737008994		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		17341.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		PM451		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1207		496		711		NA		58.9063794532		NA		58.9063794532		-27.869		0.685		1215		3.0103		569.35		1		0.5		60		-0.066		17.38		29.197		9.906		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		21002011166		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		20973.77		NA		1		0.5		2		PM451_S92		2/1/16

		DMP1151		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1215		490		725		NA		59.670781893		NA		59.670781893		-29.051		-0.296		1230		3.0103		567.716		1		0.5		60		0.007		17.54		29.222		9.945		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		21336010936		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		21307.77		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		KK683		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		ID=COSM3773295,COSM3773294;OCCURENCE=1(pancreas)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574041		A		T		506		271		235		NA		46.442687747		NA		46.442687747		18.409		-1.705		508		3.0103		169.805		1		0.5		60		0.778		17.6		-19.327		9.401		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8935013215		A/T		99		0/1		NA		NA		8906.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126116:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126117:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001276697:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276698:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276699:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001126118:exon7:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_000546:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126112:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126113:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126114:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001276695:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276696:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276760:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276761:exon8:c.C730A:p.R244S		NA		8.28E-06		NA		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)		0.001		D		0.656		P		0.463		P		17p13.1		chr17		7577091		G		T		502		271		231		NA		46.015936255		NA		46.015936255		13.332		1.697		509		3.0103		0		1		0.5		60		0.454		10.77		-0.296		0.547		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249		NA		0		0		0		0		1.51E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		543706751		G/T		99		0/1		NA		NA		5408.77		NA		1		0.5		2		GR11-19462_S18		2/1/16

		MAG1147		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126116:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126117:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001276697:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276698:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276699:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001126118:exon7:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_000546:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126112:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126113:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126114:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001276695:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276696:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276760:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276761:exon8:c.G752A:p.R251H		rs55819519		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM1386594,COSM44017;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),6(upper_aerodigestive_tract),1(stomach),1(central_nervous_system),2(urinary_tract),2(large_intestine),1(breast),3(skin)		0.118		T		0.001		B		0.004		B		17p13.1		chr17		7577069		C		T		510		270		240		NA		47.0588235294		NA		47.0588235294		18.789		-0.024		510		3.0103		0		1		0.5		60		1.246		11.77		-1.684		0.583		0.373		N		1		D		1.39		L		-5.65		D		-2.03		N		0.694		2.032		16.41		0.924		0.306		N		0.898		D		0.954		D		0.722		0		-1.23		-0.275		-0.332		0.965		0.705		9.676		3.00E-04		9.62E-05		8.65E-05		0		0		2.00E-04		0		6.06E-05		NA		NA		0.001		NA		603205072		C/T		99		0/1		NA		rs55819519		6003.77		NA		1		0.5		2		MAG1147_S32		2/1/16

		GR10-12883		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		364		179		185		NA		50.8241758242		NA		50.8241758242		-16.083		1.229		366		3.0103		0		1		0.5		60		-0.705		8.51		-2.43		0.726		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		312504025		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3096.77		NA		1		0.5		2		GR10-12883_S57		2/1/16

		GR13-12872		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		359		175		184		NA		51.2534818942		NA		51.2534818942		-14.826		-0.237		360		3.0103		0		1		0.5		60		-1.944		9.02		2.523		0.744		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		326803754		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3239.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		GR07-15077		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		497		231		266		NA		53.5211267606		NA		53.5211267606		-17.895		0.498		501		3.0103		0		1		0.5		60		-1.028		10.2		-0.675		0.843		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		509605198		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5067.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		KK683		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		290		134		156		NA		53.7931034483		NA		53.7931034483		-13.733		0.998		291		3.0103		0		1		0.5		60		-1.074		9.51		0.939		0.855		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		278602959		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		2757.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		PBB1310		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		370		169		201		NA		54.3243243243		NA		54.3243243243		-15.689		-1.096		373		3.0103		10.252		1		0.5		60		0.224		10.3		-2.994		3.195		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		384103696		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3812.77		NA		1		0.5		2		PBB1310_S41		2/1/16

		RR593		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		327		148		179		NA		54.7400611621		NA		54.7400611621		-14.151		-1.145		329		3.0103		0		1		0.5		60		-0.187		10.25		0.212		0.9		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		338103317		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3352.77		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		GR11-00267		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		505		228		277		NA		54.8514851485		NA		54.8514851485		-17.823		0.388		505		3.0103		0		1		0.5		60		-1.132		10.19		0.004		0.906		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		517405188		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5145.77		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		CP586		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		500		223		277		NA		55.4		NA		55.4		-17.723		2.277		503		3.0103		0		1		0.5		60		0.447		10.28		-1.077		0.932		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		517004853		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5141.77		NA		1		0.5		2		CP586_S68		2/1/16

		PMJ003BULK		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		510		226		284		NA		55.6862745098		NA		55.6862745098		-18.186		-0.375		513		3.0103		0		1		0.5		60		0.302		11.63		1.503		0.946		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		596204885		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5933.77		NA		1		0.5		2		PMJ003BULK_S52		2/1/16

		ELM1119pre2m		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		505		217		288		NA		57.0297029703		NA		57.0297029703		-18.34		-0.833		512		3.0103		0		1		0.5		60		0.511		11		1.484		1.014		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		558204863		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5553.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		DLA349		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		362		151		211		NA		58.2872928177		NA		58.2872928177		-14.804		0.402		368		3.0103		0		1		0.5		60		1.636		11.36		-0.887		1.08		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		414103174		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		4112.77		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		JP1462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		293		117		176		NA		60.0682593857		NA		60.0682593857		-13.416		-0.441		295		3.0103		0		1		0.5		60		-1.161		12.12		-0.344		1.179		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		357902382		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3550.77		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		CGC1500PB		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		337		134		203		NA		60.237388724		NA		60.237388724		-14.639		0.893		339		3.0103		0		1		0.5		60		0.298		11.88		-0.582		1.189		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		403202822		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		4003.77		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		480		187		293		NA		61.0416666667		NA		61.0416666667		-16.314		0.126		491		3.0103		0		1		0.5		60		-1.818		12.02		-1.536		1.237		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		579903799		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5770.77		NA		1		0.5		2		GR11-19462_S18		2/1/16

		DJK1586		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		396		153		243		NA		61.3636363636		NA		61.3636363636		-15.177		0.372		403		3.0103		0		1		0.5		60		1.967		12.2		0.052		1.256		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		485803032		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		4829.77		NA		1		0.5		2		DJK1586_S44		2/1/16

		PSH1557		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		401		149		252		NA		62.8428927681		NA		62.8428927681		-16.029		-1.881		406		3.0103		0		1		0.5		60		1.011		12.62		2.337		1.347		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		508803025		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5059.77		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		VC1374		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		356		132		224		NA		62.9213483146		NA		62.9213483146		-14.539		0.158		358		3.0103		0		1		0.5		60		-0.46		12.19		-0.103		1.351		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		436802812		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		4339.77		NA		1		0.5		2		VC1374_S46		2/1/16

		ZW1657		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		287		105		182		NA		63.4146341463		NA		63.4146341463		-12.98		-0.272		292		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.098		13.35		1.11		1.381		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		385902176		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3830.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		GR12-04794		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		205		74		131		NA		63.9024390244		NA		63.9024390244		-11.567		-1.504		205		3.0103		0		1		0.5		60		0.006		12.57		-0.916		1.41		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		260501489		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		2576.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		DM530		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		434		4		430		NA		99.0783410138		NA		99.0783410138		-1.72		-1.568		434		3.0103		0		2		1		60		-0.543		25.87		-0.991		8.913		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1125711960		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11228.77		NA		2		1		2		DM530_S5		2/1/16

		CF642		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		473		3		470		NA		99.3657505285		NA		99.3657505285		-2.892		0.261		475		3.0103		0		2		1		60		-1.117		28.81		NA		11.499		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1365613540		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13627.77		NA		2		1		2		CF642_S90		2/1/16

		GR11-20639		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		516		3		513		NA		99.4186046512		NA		99.4186046512		-0.983		-0.695		519		3.0103		0		2		1		60		-0.513		26.26		-1.103		9.712		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1357914650		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13550.77		NA		2		1		2		GR11-20639_S43		2/1/16

		STB1531		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		399		2		397		NA		99.4987468672		NA		99.4987468672		-2.443		-0.599		400		3.0103		0		2		1		60		0.144		26.61		0.052		9.776		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1064711300		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		10618.77		NA		2		1		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR07-11538		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		401		2		399		NA		99.5012468828		NA		99.5012468828		-2.431		-0.199		402		3.0103		0		2		1		60		1.104		27.15		0.902		9.786		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1091511330		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		10886.77		NA		2		1		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		AB793		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		432		2		430		NA		99.537037037		NA		99.537037037		-2.444		-1.059		433		3.0103		0		2		1		60		-0.48		27.73		-0.542		9.935		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1200712370		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11978.77		NA		2		1		2		AB793_S32		2/1/16

		DFL1388		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		501		2		499		NA		99.6007984032		NA		99.6007984032		0.002		1.941		503		3.0103		0		2		1		60		-0.878		26.84		-0.751		10.232		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1347614560		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13447.77		NA		2		1		2		DFL1388_S42		2/1/16

		GR12-06743		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		510		2		508		NA		99.6078431373		NA		99.6078431373		0.382		-1.195		510		3.0103		0		2		1		60		-0.589		27.25		-0.041		8.878		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1392415010		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13895.77		NA		2		1		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		TM825		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		526		2		524		NA		99.6197718631		NA		99.6197718631		-2.436		0.1		526		3.0103		0		2		1		60		-0.207		27.39		1.023		10.33		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1443615070		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		14407.77		NA		2		1		2		TM825_S30		2/1/16

		CM623		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		334		1		333		NA		99.7005988024		NA		99.7005988024		-1.732		1.691		336		3.0103		0		2		1		60		-0.021		26.54		1.296		10.236		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		88919660		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		8862.77		NA		2		1		2		CM623_S10		2/1/16

		DCT233		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		404		1		403		NA		99.7524752475		NA		99.7524752475		-0.875		0.703		404		3.0103		0		2		1		60		1.535		25.79		-1.552		9.225		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1044811900		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		10419.77		NA		2		1		2		DCT233_S8		2/1/16

		GR09-01457		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		428		1		427		NA		99.7663551402		NA		99.7663551402		-0.534		-1.028		430		3.0103		0		2		1		60		1.392		27.73		0.324		10.732		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1189812740		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11869.77		NA		2		1		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		DMP1151		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		512		1		511		NA		99.8046875		NA		99.8046875		-0.399		1.008		512		3.0103		0		2		1		60		0.548		26.96		-1.38		11.09		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1383115220		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13802.77		NA		2		1		2		DMP1151_S65		2/1/16

		GR07-08208		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		516		1		515		NA		99.8062015504		NA		99.8062015504		-1.705		0.718		516		3.0103		0		2		1		60		-1		26.47		-0.651		11.106		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1368515120		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13656.77		NA		2		1		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		GR10-06220		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		535		1		534		NA		99.8130841121		NA		99.8130841121		-1.732		-0.871		535		3.0103		0		2		1		60		-0.592		26.2		-1.169		11.178		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1404715860		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		14018.77		NA		2		1		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		GR13-14616		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		354		0		354		NA		100		NA		100		NA		NA		358		3.0103		0		2		1		60		NA		26.34		NA		11.744		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		935410570		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		9325.77		NA		2		1		2		GR13-14616_S69		2/1/16

		LR566		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		422		0		422		NA		100		NA		100		NA		NA		423		3.0103		0		2		1		60		NA		27.11		NA		12.095		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1146812580		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11439.77		NA		2		1		2		LR566_S77		2/1/16

		MMT1391		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		425		0		425		NA		100		NA		100		NA		NA		428		3.0103		0		2		1		60		NA		27.48		NA		12.109		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1170612670		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11677.77		NA		2		1		2		MMT1391_S26		2/1/16

		CT772		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		439		0		439		NA		100		NA		100		NA		NA		440		3.0103		0		2		1		60		NA		27		NA		12.174		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1188013080		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11851.77		NA		2		1		2		CT772_S7		2/1/16

		GR14-02215		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		455		0		455		NA		100		NA		100		NA		NA		458		3.0103		0		2		1		60		NA		26.73		NA		12.245		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1219013610		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		12161.77		NA		2		1		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		ER890		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		473		0		473		NA		100		NA		100		NA		NA		474		3.0103		0		2		1		60		NA		26.79		NA		12.322		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1269814130		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		12669.77		NA		2		1		2		ER890_S89		2/1/16

		GR11-08535		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		490		0		490		NA		100		NA		100		NA		NA		491		3.0103		0		2		1		60		NA		26.89		NA		12.389		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1320314590		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13174.77		NA		2		1		2		GR11-08535_S6		2/1/16

		ML540		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		500		0		500		NA		100		NA		100		NA		NA		501		3.0103		0		2		1		60		NA		27.08		NA		12.433		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1356614920		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13537.77		NA		2		1		2		ML540_S56		2/1/16

		PM451		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		502		0		502		NA		100		NA		100		NA		NA		503		3.0103		0		2		1		60		NA		27.34		NA		12.441		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1375214970		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13723.77		NA		2		1		2		PM451_S92		2/1/16

		GR05-07907		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		503		0		503		NA		100		NA		100		NA		NA		503		3.0103		0		2		1		60		NA		27.86		NA		12.445		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1404015010		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		14011.77		NA		2		1		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		PM887		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		507		0		507		NA		100		NA		100		NA		NA		508		3.0103		0		2		1		60		NA		27.56		NA		12.461		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1400315130		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13974.77		NA		2		1		2		PM887_S80		2/1/16

		GR08-08611		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		508		0		508		NA		100		NA		100		NA		NA		510		3.0103		0		2		1		60		NA		27.19		NA		12.461		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1384115140		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13812.77		NA		2		1		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		PA618		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		511		0		511		NA		100		NA		100		NA		NA		513		3.0103		0		2		1		60		NA		27.56		NA		12.477		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1410915230		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		14080.77		NA		2		1		2		PA618_S9		2/1/16

		PMJ003BULK		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1099		952		147		NA		13.3757961783		NA		13.3757961783		6.194		-0.277		1107		3.0103		0		1		0.5		60		-0.534		0.77		-0.496		0.757		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		869025334		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		840.77		NA		1		0.5		2		PMJ003BULK_S52		2/1/16

		GR11-16105		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1024		827		197		NA		19.23828125		NA		19.23828125		5.342		0.405		1028		3.0103		0		1		0.5		60		-0.107		2.32		0.613		0.719		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		2407020851		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		2378.77		NA		1		0.5		2		GR11-16105_S93		2/1/16

		TM825		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		825		223		NA		21.2786259542		NA		21.2786259542		3.572		-1.118		1058		3.0103		0.643		1		0.5		60		1.002		2.85		-0.255		0.796		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		3019021043		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		2990.77		NA		1		0.5		2		TM825_S30		2/1/16

		GR07-08208		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		812		236		NA		22.5190839695		NA		22.5190839695		7.727		-0.333		1061		3.0103		3.033		1		0.5		59.98		2.102		3.35		-3.301		0.611		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		3534020850		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		3505.77		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		ER890		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		496		379		117		NA		23.5887096774		NA		23.5887096774		-16.151		-1.316		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.84		2.47		-0.286		0.092		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		1253010324		T/G		99		0/1		NA		NA		1224.77		NA		1		0.5		2		ER890_S89		2/1/16

		GR14-02215		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		485		338		147		NA		30.3092783505		NA		30.3092783505		-17.507		0.937		490		3.0103		0		1		0.5		60		-1.199		4.11		-0.202		0.174		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		202209044		T/G		99		0/1		NA		NA		1993.77		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		ELM1119pre2m		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		495		330		165		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-18.001		0.738		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		4.94		0.355		0.027		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		247208838		T/G		99		0/1		NA		NA		2443.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		GR12-06743		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		317		175		NA		35.5691056911		NA		35.5691056911		-17.918		0.667		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.127		5.11		-0.162		0.073		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		254008511		T/G		99		0/1		NA		NA		2511.77		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		GR07-15077		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		304		188		NA		38.2113821138		NA		38.2113821138		-18.28		-1.329		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.396		6.29		-0.411		0.041		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		312308206		T/G		99		0/1		NA		NA		3094.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		RR593		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1031		492		539		NA		52.2793404462		NA		52.2793404462		6.343		0.081		1035		3.0103		1.092		1		0.5		60		-0.306		12.12		-0.665		0.617		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		12521010592		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		12492.77		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		STB1531		ZRSR2		exonic		nonframeshift_insertion		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.1314_1315insAGCCGG:p.G438delinsGSR		NA		0.0115		0.0235762		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15841230		C		CAGCCGG		359		179		180		NA		50.139275766		NA		50.139275766		0.975		-1.548		359		3.0103		0		1		0.5		60		-1.178		8.97		-16.129		0.699		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0262		0.0412		0.0045		3.00E-04		0.0184		0.0113		0.0058		0.0037		0.0648		NA		0.0209		NA		325909619		C/CAGCCGG		99		0/1		NA		NA		3221.73		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR09-01457		ZRSR2		exonic		nonsynonymous_SNV		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.C1147G:p.P383A		rs61741680		7.00E-04		NA		NA		0.061		T		0.734		P		0.297		B		Xp22.2		chrX		15841063		C		G		777		495		282		NA		36.2934362934		NA		36.2934362934		-5.034		-1.715		784		3.0103		150.399		1		0.5		60		-0.434		7.69		12.142		9.777		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		T		0.014		T		NA		NA		5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674		0.0012		1.00E-04		0		0		0		0.0013		0.0016		0		NA		NA		NA		NA		6005012346		C/G		99		0/1		NA		rs61741680		5976.77		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16
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		DIPSS+ Var								<0.001		0.0068

		Low/Int1		20% (11)		28% (10)		5% (1)

		Int2/High(<3)		40% (22)		47% (17)		26% (5)

		Int2/High(≥3)		40% (22)		25%(9)		69% (13)



		Peripheral Blasts								<0.001		0.0062

		No		55% (30)		72% (26)		21% (4)

		Yes		44% (24)		28% (10)		74% (14)

		Missing		2% (1)		0% (0)		5% (1)



				Total                (n = 55)		<3 mutations (n = 31)		≥3 mutations (n = 24)		p		Adjusted                p

		AbnormalCyto								0.0058		0.087

		No		42% (23)		26% (8)		62% (15)
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		Unfavorable		29% (16)		39% (12)		17% (4)
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				Total (n = 55)		TN (n = 16)		CALR (n = 18)		JAK2 (n = 21)		p-value		Adj. p-value

		Plt<100										<0.001		<0.001
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		Yes		16 (29)		11 (69)		2 (11)		3 (14)

		Missing		1 (2)		0 (0)		1 (6)		0 (0)

				Total                (n = 55)		CALR-                      (n = 37)		CALR+                           (n = 18)		p		Adjusted                p

		Etiology								0.041		0.55
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		WBC>10								0.022		0.35

		No		31 (56)		23 (68)		8 (38)

		Yes		23 (42)		10 (29)		13 (62)

		Missing		1 (2)		1 (3)		0 (0)
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		AB793		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		566		358		208		NA		36.7491166078		NA		36.7491166078		4.136		0.048		594		3.0103		1.85		1		0.5		60		0.37		4.11		4.635		0.562		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		236406853		GA/G		NA		AB793_S32		NA		2326.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		AB793		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		426		271		155		NA		36.3849765258		NA		36.3849765258		5.232		0.96		428		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.938		2.9		0.31		0.294		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		127404777		CT/C		NA		AB793_S32		NA		1236.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		AB793		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		600		10		92		498		15.3333333333		83		98.3333333333		2.96		-1.204		607		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.426		28.22		0.763		7.835		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.70E+22		TC/TTC		NA		AB793_S32		rs10638510		16929.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		AB793		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		453		147		306		NA		67.5496688742		NA		67.5496688742		-1.59		0.238		456		3.0103		0		1		0.5		59.97		-1.679		12.32		-0.037		1.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		561901174		G/GT		NA		AB793_S32		NA		5581.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		AB793		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		801		210		591		NA		73.7827715356		NA		73.7827715356		-7.249		-0.233		811		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.015		12.89		0.2		2.013		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1036602576		A/AT		NA		AB793_S32		NA		10328.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		AB793		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		98		11		87		NA		88.7755102041		NA		88.7755102041		-0.144		-1.876		104		3.0103		0		1		0.5		60		-1.01		20.41		2.261		4.255		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		15581000		T/T		NA		AB793_S32		NA		1999.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		AB793		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		502		438		64		NA		12.7490039841		NA		12.7490039841		-11.956		-0.945		507		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.496		0.65		-1.224		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		353012726		T/C		NA		AB793_S32		rs201338384		324.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		AB793		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		703		67		136		500		19.3456614509		71.1237553343		90.4694167852		-0.229		1.25		712		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.05		-0.883		18.9		10.308		4.42		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.33E+20		T/TA		NA		AB793_S32		NA		13288.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		AB793		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		266		153		113		NA		42.4812030075		NA		42.4812030075		2.16		-0.511		266		3.0103		0		1		0.5		60		-0.264		4		-0.47		0.316		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110202837		TA/T		NA		AB793_S32		NA		1064.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		AB793		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		679		545		134		NA		19.734904271		NA		19.734904271		11.675		0.127		679		3.0103		0		1		0.5		60		0.471		2.65		-16.783		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1834016495		TC/T		NA		AB793_S32		NA		1796.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		676		545		131		NA		19.3786982249		NA		19.3786982249		17.451		0.869		679		3.0103		0		1		0.5		60		1.264		1.66		6.55		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1152012878		C/T		NA		AB793_S32		rs200592135		1123.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		AB793		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		490		384		106		NA		21.6326530612		NA		21.6326530612		0.41		0.036		493		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.651		5.31		-0.457		0.074		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2640011904		G/GAT		NA		AB793_S32		NA		2602.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		463		365		98		NA		21.1663066955		NA		21.1663066955		3.512		-1.261		464		3.0103		0		1		0.5		60		-0.381		0.91		2.117		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45707571		CT/C		NA		AB793_S32		NA		419.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		AB793		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		496		427		69		NA		13.9112903226		NA		13.9112903226		13.269		0.184		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.697		1.16		-0.844		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60509426		G/A		NA		AB793_S32		rs112582298		576.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		AB793		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356328		A		T		85		66		19		NA		22.3529411765		NA		22.3529411765		-3.402		1.176		445		3.0103		0		1		0.5		60		-1.113		0.99		-2.337		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11202680		A/T		NA		AB793_S32		NA		83.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		697		552		145		NA		20.8034433286		NA		20.8034433286		7.761		1.039		703		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.265		1.55		-0.886		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1118013761		CT/C		NA		AB793_S32		NA		1080.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		AB793		KRAS		intronic		NA		NA		rs140046512		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p12.1		chr12		25398392		C		A		535		474		61		NA		11.4018691589		NA		11.4018691589		9.074		-0.473		539		3.0103		0		1		0.5		60		-0.054		0.32		0.933		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		199012756		C/A		NA		AB793_S32		rs140046512		170.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		AB793		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		432		2		430		NA		99.537037037		NA		99.537037037		-2.444		-1.059		433		3.0103		0		2		1		60		-0.48		27.73		-0.542		9.935		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1200712370		C/C		NA		AB793_S32		rs1042522		11978.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		AB793		CEBPA		exonic		nonframeshift_insertion		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.232_233insACCCGC:p.P78delinsHPP,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.694_695insACCCGC:p.P232delinsHPP,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.547_548insACCCGC:p.P183delinsHPP,CEBPA:NM_004364:exon1:c.589_590insACCCGC:p.P197delinsHPP		NA		0.0454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.11		chr19		33792731		G		GGCGGGT		54		24		30		NA		55.5555555556		NA		55.5555555556		-0.096		-1.262		55		3.0103		1.021		1		0.5		60		-0.548		21.29		-3.229		0.551		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118701181		G/GGCGGGT		NA		AB793_S32		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.1		NA		0.0319		0		0.0489		NA		NA		NA

		AB793		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		130		48		82		NA		63.0769230769		NA		63.0769230769		0.638		0.252		137		3.0103		0		1		0.5		60.08		0.18		9.61		-7.595		0.946		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12860778		CT/C		NA		AB793_S32		NA		1248.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		106		52		54		NA		50.9433962264		NA		50.9433962264		-1.466		0.254		106		3.0103		0		1		0.5		60		0.75		8.8		6.853		0.693		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97001122		GT/G		NA		AB793_S32		NA		932.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		BCOR		exonic		frameshift_deletion		BCOR:NM_001123383:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123384:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123385:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_017745:exon4:c.617delT:p.F206fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39933981		GA		G		1019		127		892		NA		87.5368007851		NA		87.5368007851		-1.669		3.154		1023		3.0103		0		1		0.5		60		1.131		25.46		3.599		0.725		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		259860913		GA/G		NA		AB793_S32		NA		25948.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		325		194		131		NA		40.3076923077		NA		40.3076923077		0.978		0.745		347		3.0103		5.876		1		0.5		60		-1.617		3.54		0.023		2.419		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118904366		AT/A		NA		AB793_S32		NA		1151.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		AB793		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		443		72		115		256		25.9593679458		57.7878103837		83.7471783296		0.726		0.25		450		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.098		18.96		-0.497		4.458		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.43552616219103E+19		C/CT		NA		AB793_S32		NA		8397.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		AB793		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		428		329		99		NA		23.1308411215		NA		23.1308411215		5.914		0.15		429		3.0103		0		1		0.5		60		-1.033		1.47		0.947		0.326		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		66606893		TA/T		NA		AB793_S32		NA		628.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		469		363		106		NA		22.6012793177		NA		22.6012793177		-0.004		-1.067		475		3.0103		0		1		0.5		60		-0.629		1.13		-1.577		0.298		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		56907654		GT/G		NA		AB793_S32		NA		531.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		AB793		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		172		97		75		NA		43.6046511628		NA		43.6046511628		-2.54		-0.882		191		3.0103		0.938		1		0.5		60.06		-1.324		4.01		-4.81		0.493		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72701494		C/CT		NA		AB793_S32		NA		689.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		AB793		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		395		250		145		NA		36.7088607595		NA		36.7088607595		1.024		-0.487		399		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.419		2.73		-0.075		0.227		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111704471		CT/C		NA		AB793_S32		NA		1079.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		AB793		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		110		65		45		NA		40.9090909091		NA		40.9090909091		6.093		0.047		575		3.0103		96.99		1		0.5		60		0.255		5.82		6.172		5.782		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67701294		TA/T		NA		AB793_S32		NA		639.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		AB793		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		242		185		57		NA		23.5537190083		NA		23.5537190083		5.006		0.775		244		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.31		1.57		-10.075		0.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41803377		CT/C		NA		AB793_S32		NA		380.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		541		333		208		NA		38.4473197782		NA		38.4473197782		3.924		0.052		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.35		4.25		3.743		0.647		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		233406660		GA/G		NA		CB791_S81		NA		2296.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CB791		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.G1998C:p.K666N		rs377023736		5.77E-05		NA		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)		0		D		1		D		0.992		D		2q33.1		chr2		198267359		C		G		853		684		169		NA		19.8124267292		NA		19.8124267292		19.201		0.613		858		3.0103		99.434		1		0.5		60		-0.852		3.23		12.316		8.874		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02		99		0/1		2785018007		C/G		NA		CB791_S81		rs377023736		2756.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		9.63E-05		0		0		0		7.49E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		CB791		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1164		830		334		NA		28.6941580756		NA		28.6941580756		-24.804		0.7		1171		3.0103		175.93		1		0.5		60		-0.315		5.63		16.216		9.419		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6576023443		A/G		NA		CB791_S81		rs2454206		6547.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		CB791		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		433		288		145		NA		33.4872979215		NA		33.4872979215		-0.596		-0.5		435		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.323		2.17		0.447		0.2		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97604932		CT/C		NA		CB791_S81		NA		938.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CB791		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		757		648		109		NA		14.3989431968		NA		14.3989431968		-0.438		-0.314		764		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.314		0.07		-14.382		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		93		0/1		93015079		TA/T		NA		CB791_S81		NA		55.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		CB791		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		506		278		228		NA		45.0592885375		NA		45.0592885375		-14.975		-1.296		508		3.0103		0		1		0.5		60		0.045		10.25		-0.655		0.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		522207422		A/G		NA		CB791_S81		NA		5184.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		CB791		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1076		595		481		NA		44.7026022305		NA		44.7026022305		1.299		0.212		1078		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.277		7.17		1.849		0.568		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7752010089		A/AT		NA		CB791_S81		NA		7714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		CB791		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		82		0		82		NA		100		NA		100		NA		NA		93		3.0103		0		1		0.5		59.94		NA		33.16		NA		6.932		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		22022370		T/T		NA		CB791_S81		NA		2718.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		CB791		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		501		438		63		NA		12.5748502994		NA		12.5748502994		-12.506		-2.197		501		3.0103		0		1		0.5		60		0.725		0.51		-1.054		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		285012086		T/C		NA		CB791_S81		rs201338384		256.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		CB791		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		642		71		120		451		18.691588785		70.2492211838		88.9408099688		1.968		-1.277		650		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		1.16		18.32		9.872		4.421		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.18E+20		T/TA		NA		CB791_S81		NA		11759.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		CB791		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		210		114		96		NA		45.7142857143		NA		45.7142857143		4.318		0.056		212		3.0103		0		1		0.5		60		1.11		4.06		0.991		0.362		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88902104		TA/T		NA		CB791_S81		NA		851.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CB791		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		646		531		115		NA		17.8018575851		NA		17.8018575851		14.844		0.385		646		3.0103		0		1		0.5		60		-0.138		2.15		-16.004		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1424016254		TC/T		NA		CB791_S81		NA		1386.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		645		524		121		NA		18.7596899225		NA		18.7596899225		16.411		3.016		646		3.0103		0		1		0.5		60		-0.647		1.72		6.484		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1140011665		C/T		NA		CB791_S81		rs200592135		1111.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		498		356		142		NA		28.5140562249		NA		28.5140562249		-2.934		0.992		499		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.742		5.76		0.878		0.15		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2907010679		G/GAT		NA		CB791_S81		NA		2869.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		410		317		93		NA		22.6829268293		NA		22.6829268293		-0.366		-0.814		411		3.0103		0		1		0.5		60		1.481		1.12		0.935		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49506699		CT/C		NA		CB791_S81		NA		457.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		948		437		511		NA		53.9029535865		NA		53.9029535865		7.182		-0.005		956		3.0103		1.115		1		0.5		60		-1.546		13.4		-0.641		0.579		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1273109499		G/T		NA		CB791_S81		rs77375493		12702.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CB791		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		382		322		60		NA		15.7068062827		NA		15.7068062827		12.299		0.124		383		3.0103		0		1		0.5		60		0.891		1.87		-0.483		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74106349		G/A		NA		CB791_S81		rs112582298		712.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		CB791		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		436		78		358		NA		82.1100917431		NA		82.1100917431		-1.423		-1.013		459		3.0103		0		1		0.5		60		-1.081		1.18		1.925		3.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		54202926		T/C		NA		CB791_S81		NA		513.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		499		441		58		NA		11.623246493		NA		11.623246493		-12.218		-0.647		501		3.0103		0		1		0.5		60		-0.495		0.24		-0.508		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147013322		G/A		NA		CB791_S81		rs201898708		118.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		CB791		HRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0561102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11p15.5		chr11		534409		GCCCAGC		G		252		7		245		NA		97.2222222222		NA		97.2222222222		2.382		-0.035		252		3.0103		0		2		1		60.26		-4.155		22.31		3.218		6.828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		56595950		G/G		NA		CB791_S81		NA		5621.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0061		0.002		0.0984

		CB791		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		866		606		260		NA		30.0230946882		NA		30.0230946882		5.389		0.345		872		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.173		3.77		-0.644		0.198		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3305013363		CT/C		NA		CB791_S81		NA		3267.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CB791		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		495		434		61		NA		12.3232323232		NA		12.3232323232		12.654		0.126		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.705		0.81		1.369		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42709190		G/A		NA		CB791_S81		rs193110123		398.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		CB791		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		124		40		84		NA		67.7419354839		NA		67.7419354839		-1.146		0.399		124		3.0103		0		1		0.5		60.09		-0.013		8.98		-7.379		1.204		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11510758		CT/C		NA		CB791_S81		NA		1113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		163		81		82		NA		50.3067484663		NA		50.3067484663		1.238		-0.188		163		3.0103		0		1		0.5		60		-0.971		9.02		10.302		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150801820		GT/G		NA		CB791_S81		NA		1470.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		366		230		136		NA		37.1584699454		NA		37.1584699454		1.093		-1.104		388		3.0103		10.56		1		0.5		60		1.903		2.75		-0.548		2.961		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104505554		AT/A		NA		CB791_S81		NA		1007.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		CB791		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		403		90		313		NA		77.6674937965		NA		77.6674937965		0.388		0.303		437		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		10.23		0.641		2.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41590968		CT/C		NA		CB791_S81		NA		4121.79		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		CB791		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		338		243		95		NA		28.1065088757		NA		28.1065088757		3.178		-1.205		338		3.0103		0		1		0.5		60		-0.446		2.02		0.715		0.104		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72105142		TA/T		NA		CB791_S81		NA		683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		471		365		106		NA		22.5053078556		NA		22.5053078556		1.22		-0.953		472		3.0103		0		1		0.5		60		0.262		0.69		0.855		0.072		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36107327		GT/G		NA		CB791_S81		NA		323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CB791		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		167		96		71		NA		42.5149700599		NA		42.5149700599		-2.322		-0.45		181		3.0103		22.78		1		0.5		59.86		-0.458		3.91		-0.708		0.109		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69101532		CT/C		NA		CB791_S81		NA		653.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CB791		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		390		250		140		NA		35.8974358974		NA		35.8974358974		-0.04		-0.133		400		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.664		2.72		-0.917		0.309		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109904407		CT/C		NA		CB791_S81		NA		1061.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CB791		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		92		67		25		NA		27.1739130435		NA		27.1739130435		5.579		0.751		576		3.0103		92.836		1		0.5		60		0.078		2.33		5.569		6.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25201283		TA/T		NA		CB791_S81		NA		214.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		197		153		44		NA		22.3350253807		NA		22.3350253807		3.251		1.356		197		3.0103		0		1		0.5		60		-1.427		1.57		-8.753		0.063		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34702807		CT/C		NA		CB791_S81		NA		309.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		482		260		222		NA		46.0580912863		NA		46.0580912863		1.763		0.544		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.5		10.36		0.029		1.372		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		502306407		C/G		NA		CF642_S90		rs121913237		4994.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		685		433		252		NA		36.7883211679		NA		36.7883211679		5.355		-2.133		696		3.0103		1.852		1		0.5		59.96		-0.976		4.04		7.026		0.56		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		280609230		GA/G		NA		CF642_S90		NA		2768.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CF642		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1110		796		314		NA		28.2882882883		NA		28.2882882883		-24.272		-0.292		1120		3.0103		186.055		1		0.5		60		0.65		5.53		16.193		10.113		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6166022404		A/G		NA		CF642_S90		rs2454206		6137.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		CF642		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		423		299		124		NA		29.3144208038		NA		29.3144208038		-3.262		2.089		428		3.0103		0		1		0.5		59.9		0.377		1.4		1.312		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62805402		CT/C		NA		CF642_S90		NA		590.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CF642		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		775		644		131		NA		16.9032258065		NA		16.9032258065		11.65		0.319		778		3.0103		0		1		0.5		60		1.693		0.65		-15.408		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		538015917		TA/T		NA		CF642_S90		NA		500.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		CF642		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		678		616		62		NA		9.1445427729		NA		9.1445427729		0.363		1.829		681		3.0103		2.024		1		0.5		60		-0.797		0.14		-5.966		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134020046		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CF642_S90		NA		96.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		462		320		142		NA		30.7359307359		NA		30.7359307359		-1.552		-2.005		466		3.0103		4.807		1		0.5		59.99		-0.994		3.78		-0.399		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		178504126		G/GT		NA		CF642_S90		NA		1747.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		CF642		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1095		563		532		NA		48.5844748858		NA		48.5844748858		0.89		-0.552		1104		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.957		8.28		1.704		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		910409094		A/AT		NA		CF642_S90		NA		9066.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		CF642		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAA		T		67		17		50		NA		74.6268656716		NA		74.6268656716		-0.508		0.635		71		3.0103		0		1		0.5		60		0.699		13.83		-1.651		1.802		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6810112		TAA/T		NA		CF642_S90		NA		926.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon16:c.C1848A:p.F616L,EZH2:NM_152998:exon16:c.C1884A:p.F628L,EZH2:NM_001203247:exon17:c.C2001A:p.F667L,EZH2:NM_001203248:exon17:c.C1974A:p.F658L,EZH2:NM_004456:exon17:c.C2016A:p.F672L		NA		NA		NA		NA		0.018		D		1		D		1		D		7q36.1		chr7		148507438		G		T		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		-1.174		-1.875		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.516		11.51		-0.573		0.552		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043		99		0/1		561306779		G/T		NA		CF642_S90		NA		5584.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148515269		GA		G		1233		1052		181		NA		14.6796431468		NA		14.6796431468		-4.459		1.039		1244		3.0103		8.072		1		0.5		60		0.68		0.36		10.184		1.573		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		477027413		GA/G		NA		CF642_S90		NA		439.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		870		365		505		NA		58.0459770115		NA		58.0459770115		-0.453		1.221		875		3.0103		0		1		0.5		59.95		-0.521		8.71		20.634		1.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		761506263		TA/T		NA		CF642_S90		NA		7577.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		CF642		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		300		183		117		NA		39		NA		39		-4.762		0.535		302		3.0103		0		1		0.5		60		-1.066		2.97		-0.335		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92703387		TA/T		NA		CF642_S90		NA		889.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CF642		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		715		566		149		NA		20.8391608392		NA		20.8391608392		13.151		0.439		715		3.0103		0		1		0.5		60		0.918		2.71		-17.5		0.248		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1972018417		TC/T		NA		CF642_S90		NA		1934.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		712		590		122		NA		17.1348314607		NA		17.1348314607		17.31		0.19		715		3.0103		0		1		0.5		60		0.02		1.4		9.227		0.16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1028014082		C/T		NA		CF642_S90		rs200592135		999.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CF642		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		495		350		145		NA		29.2929292929		NA		29.2929292929		-1.662		0.214		496		3.0103		0		1		0.5		60		1.348		5.27		-0.444		0.16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2647010128		G/GAT		NA		CF642_S90		NA		2609.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		803		611		192		NA		23.9103362391		NA		23.9103362391		4.293		-0.19		808		3.0103		0		1		0.5		60		0.035		1.94		-0.932		0.107		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1598013824		CT/C		NA		CF642_S90		NA		1560.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CF642		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		325		183		142		NA		43.6923076923		NA		43.6923076923		-13.727		0.897		326		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		8.52		-15.054		0.473		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		279604825		A/G		NA		CF642_S90		rs139212214		2767.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		CF642		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		473		3		470		NA		99.3657505285		NA		99.3657505285		-2.892		0.261		475		3.0103		0		2		1		60		-1.117		28.81		NA		11.499		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1365613540		C/C		NA		CF642_S90		rs1042522		13627.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CF642		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1153_1154insTTTGT:p.K385fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054626		A		ATTTGT		1100		509		591		NA		53.7272727273		NA		53.7272727273		-1.088		-1.667		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.843		11.57		-15.33		0.675		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12769019569		A/ATTTGT		NA		CF642_S90		NA		12731.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		nonsynonymous_SNV		CALR:NM_004343:exon9:c.A1154C:p.K385T		NA		NA		NA		NA		0.128		T		0		B		0.001		B		19p13.2		chr19		13054627		A		C		1100		507		593		NA		53.9090909091		NA		53.9090909091		-13.638		-0.532		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.921		21.17		-28.431		0.671		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6		99		0/1		23325019455		A/C		NA		CF642_S90		NA		23287.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		614		383		231		NA		37.6221498371		NA		37.6221498371		3.462		0.364		615		3.0103		7.193		1		0.5		60		0.549		7.38		-2.021		1.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		456908645		A/AG		NA		CF642_S90		NA		4531.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		CF642		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		111		47		64		NA		57.6576576577		NA		57.6576576577		-2.108		0.366		112		3.0103		0		1		0.5		60		-1.36		8.12		-4.541		0.809		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9390911		CT/C		NA		CF642_S90		NA		901.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		525		1		524		NA		99.8095238095		NA		99.8095238095		1.349		-0.36		527		3.0103		0		2		1		60		-1.541		32.15		-0.445		11.141		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1691715540		A/A		NA		CF642_S90		NA		16879.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		CF642		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		274		159		115		NA		41.9708029197		NA		41.9708029197		2.468		-0.616		276		3.0103		0		1		0.5		60		-0.712		7.25		13.141		0.431		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		202303660		GT/G		NA		CF642_S90		NA		1985.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		449		90		359		NA		79.9554565702		NA		79.9554565702		1.544		0.514		452		3.0103		0		1		0.5		60		-0.315		10.54		0.657		2.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46990870		CT/C		NA		CF642_S90		NA		4732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		CF642		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		440		354		86		NA		19.5454545455		NA		19.5454545455		-0.365		0.526		441		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.519		0.43		-1.124		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22608531		TA/T		NA		CF642_S90		NA		188.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		477		369		108		NA		22.641509434		NA		22.641509434		-0.021		-0.081		480		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.555		0.55		-0.129		0.069		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30207617		GT/G		NA		CF642_S90		NA		264.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CF642		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		256		130		126		NA		49.21875		NA		49.21875		-2.687		-0.954		266		3.0103		10.945		1		0.5		60		-1.439		5.11		1.937		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134502185		CT/C		NA		CF642_S90		NA		1307.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CF642		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		397		259		138		NA		34.7607052897		NA		34.7607052897		-2.606		-0.163		398		3.0103		0		1		0.5		60		-0.88		2.1		0.18		0.242		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87204373		CT/C		NA		CF642_S90		NA		834.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CF642		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		117		79		38		NA		32.4786324786		NA		32.4786324786		5.129		1.191		635		3.0103		66.189		1		0.5		59.97		-2.101		3.51		3.806		5.351		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44801622		TA/T		NA		CF642_S90		NA		410.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		673		493		180		NA		26.7459138187		NA		26.7459138187		5.209		0.172		676		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		2.71		-18.101		0.122		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		186109644		CT/C		NA		CF642_S90		NA		1823.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		668		549		119		NA		17.8143712575		NA		17.8143712575		6.054		0.797		674		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.652		1.02		-15.648		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		721012642		GT/G		NA		CF642_S90		NA		683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		CM623		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		316		204		112		NA		35.4430379747		NA		35.4430379747		2.312		1.204		328		3.0103		0		1		0.5		60		-0.405		3.45		3.083		0.672		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112704091		GA/G		NA		CM623_S10		NA		1089.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CM623		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon10:c.T4253A:p.L1418Q		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		1		D		4q24		chr4		106193791		T		A		492		379		113		NA		22.9674796748		NA		22.9674796748		15.079		0.252		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.066		3.63		-0.387		0.086		NA		NA		1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577		99		0/1		1814010783		T/A		NA		CM623_S10		NA		1785.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		430		308		122		NA		28.3720930233		NA		28.3720930233		-0.413		0.454		434		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.789		1.41		-2.177		0.143		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64206145		CT/C		NA		CM623_S10		NA		604.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CM623		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		437		154		283		NA		64.7597254005		NA		64.7597254005		-0.893		0.895		440		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.121		11.34		1.528		1.427		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		499301404		G/GT		NA		CM623_S10		NA		4955.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		CM623		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		678		150		528		NA		77.8761061947		NA		77.8761061947		-0.594		-1.306		680		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.336		14.88		2.649		2.594		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1012701402		A/AT		NA		CM623_S10		NA		10089.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		CM623		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		68		3		35		30		51.4705882353		44.1176470588		95.5882352941		1.211		-1.437		74		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.493		20.38		2.282		5.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.42350040938603E+16		T/TA		NA		CM623_S10		NA		1385.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		421		32		73		316		17.3396674584		75.0593824228		92.3990498812		-1.77		-0.784		422		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		0.749		19.29		7.185		5.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.15961848014694E+18		T/TA		NA		CM623_S10		NA		8121.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		CM623		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		569		502		67		NA		11.7750439367		NA		11.7750439367		1.308		-0.125		569		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.804		0.29		-13.157		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		205017232		TC/T		NA		CM623_S10		NA		167.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		567		449		118		NA		20.811287478		NA		20.811287478		16.079		0.108		569		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.505		2.76		2.04		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		159109530		C/T		NA		CM623_S10		rs200592135		1562.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		403		280		123		NA		30.5210918114		NA		30.5210918114		0.149		0.653		404		3.0103		0		1		0.5		59.98		-2.043		8.78		-0.311		0.178		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		357608254		G/GAT		NA		CM623_S10		NA		3538.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		426		345		81		NA		19.014084507		NA		19.014084507		-3.416		1.428		427		3.0103		0		1		0.5		60		0.218		0.39		-0.314		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20308140		CT/C		NA		CM623_S10		NA		165.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		933		521		412		NA		44.1586280815		NA		44.1586280815		7.065		-0.153		936		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.023		10.08		-1.99		0.731		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9436012063		G/T		NA		CM623_S10		rs77375493		9407.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CM623		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		268		233		35		NA		13.0597014925		NA		13.0597014925		9.535		-0.21		270		3.0103		0		1		0.5		60		0.229		0.86		-0.152		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25904701		G/A		NA		CM623_S10		rs112582298		230.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		CM623		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		640		537		103		NA		16.09375		NA		16.09375		3.834		-2.973		654		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.785		0.8		-0.11		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		549012990		CT/C		NA		CM623_S10		NA		511.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CM623		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		334		1		333		NA		99.7005988024		NA		99.7005988024		-1.732		1.691		336		3.0103		0		2		1		60		-0.021		26.54		1.296		10.236		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		88919660		C/C		NA		CM623_S10		rs1042522		8862.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CM623		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		113		48		65		NA		57.5221238938		NA		57.5221238938		1.869		1.118		115		3.0103		0		1		0.5		60		-0.981		8.33		-7.656		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9790925		CT/C		NA		CM623_S10		NA		941.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		117		59		58		NA		49.5726495726		NA		49.5726495726		-0.115		-0.487		118		3.0103		0		1		0.5		60		-0.416		8.3		7.69		0.609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		100801272		GT/G		NA		CM623_S10		NA		970.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		413		69		121		223		29.2978208232		53.995157385		83.2929782082		0.06		0.64		413		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.077		10.43		1.182		3.418		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.34522275227356E+18		C/CT		NA		CM623_S10		NA		4307.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		CM623		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		323		250		73		NA		22.600619195		NA		22.600619195		-0.949		0.98		324		3.0103		0		1		0.5		60		-0.519		1.03		0.71		0.064		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37105320		TA/T		NA		CM623_S10		NA		333.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		470		371		99		NA		21.0638297872		NA		21.0638297872		-1.842		-0.406		470		3.0103		0		1		0.5		60		-0.634		0.66		0.134		0.276		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34908231		GT/G		NA		CM623_S10		NA		311.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CM623		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		188		107		81		NA		43.085106383		NA		43.085106383		-2.841		1.994		204		3.0103		18.166		1		0.5		59.9		-0.051		4.71		-0.42		0.108		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92201744		CT/C		NA		CM623_S10		NA		884.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CM623		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		394		260		134		NA		34.0101522843		NA		34.0101522843		0.212		0.688		398		3.0103		0		1		0.5		60		0.045		2.2		-1.704		0.18		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		90304719		CT/C		NA		CM623_S10		NA		865.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CM623		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		128		74		54		NA		42.1875		NA		42.1875		6.899		0.626		621		3.0103		109.451		1		0.5		60		-1.455		6.22		6.524		7.824		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83301475		TA/T		NA		CM623_S10		NA		795.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		234		170		64		NA		27.3504273504		NA		27.3504273504		4.781		0.454		234		3.0103		0		1		0.5		60		-0.276		2.74		-10.483		0.113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67903424		CT/C		NA		CM623_S10		NA		641.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		776		495		281		NA		36.2113402062		NA		36.2113402062		-0.565		0.495		799		3.0103		1.144		1		0.5		60		-1.174		4.33		5.732		0.815		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3401010158		GA/G		NA		CP586_S68		NA		3363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CP586		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1208		500		708		NA		58.6092715232		NA		58.6092715232		-27.831		-1.439		1221		3.0103		567.065		1		0.5		60		0.91		17.12		29.311		10.925		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		20713011464		A/G		NA		CP586_S68		rs2454206		20684.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		CP586		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		416		250		166		NA		39.9038461538		NA		39.9038461538		0.326		-0.093		420		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.543		3.08		0.831		0.415		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		131903784		CT/C		NA		CP586_S68		NA		1281.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CP586		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		787		662		125		NA		15.8831003812		NA		15.8831003812		10.522		1.078		793		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.195		0.3		-14.738		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		273015475		TA/T		NA		CP586_S68		NA		235.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		CP586		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		489		422		67		NA		13.7014314928		NA		13.7014314928		-0.727		-1.609		492		3.0103		1.671		1		0.5		60		-1.866		1.77		-6.419		0.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		905013390		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CP586_S68		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		456		302		154		NA		33.7719298246		NA		33.7719298246		-0.479		1.132		464		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.634		4.37		0.379		0.31		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		202803622		G/GT		NA		CP586_S68		NA		1990.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		CP586		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1058		561		497		NA		46.9754253308		NA		46.9754253308		1.018		-0.779		1067		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.042		8.09		-0.498		0.644		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		859509472		A/AT		NA		CP586_S68		NA		8557.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		CP586		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		189		8		109		72		57.671957672		38.0952380952		95.7671957672		-4.318		0.671		207		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.702		17.41		4.402		5.453		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		3.3271136970103E+19		T/TA		NA		CP586_S68		NA		3289.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148515269		GA		G		1275		1096		179		NA		14.0392156863		NA		14.0392156863		0.108		-0.756		1277		3.0103		14.014		1		0.5		60		-0.294		0.12		12.584		1.97		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		186028127		GA/G		NA		CP586_S68		NA		148.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		734		90		160		484		21.7983651226		65.9400544959		87.7384196185		-2.465		1.952		737		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.99		1.124		16.74		11.574		2.7		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.23E+21		T/TA		NA		CP586_S68		NA		12288.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		CP586		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		410		245		165		NA		40.243902439		NA		40.243902439		-2.148		0.084		416		3.0103		0		1		0.5		60		1.409		3.94		1.239		0.318		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		165204874		TA/T		NA		CP586_S68		NA		1614.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CP586		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		797		566		231		NA		28.9836888331		NA		28.9836888331		2.462		0.542		801		3.0103		0		1		0.5		60		-1.741		5.5		-19.797		0.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4422018587		TC/T		NA		CP586_S68		NA		4384.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		792		650		142		NA		17.9292929293		NA		17.9292929293		18.201		0.185		801		3.0103		0		1		0.5		60		3.061		2.02		10.109		0.047		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1630015827		C/T		NA		CP586_S68		rs200592135		1601.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		496		367		129		NA		26.0080645161		NA		26.0080645161		-2.993		0.631		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.691		7.33		-1.344		0.118		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3674010787		G/GAT		NA		CP586_S68		NA		3636.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		402		317		85		NA		21.144278607		NA		21.144278607		-0.536		-2.502		404		3.0103		0		1		0.5		60		-0.112		0.64		-1.645		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		29506806		CT/C		NA		CP586_S68		NA		257.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		940		629		311		NA		33.085106383		NA		33.085106383		7.479		-0.303		951		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.347		6.75		-0.828		0.686		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		6375015444		G/T		NA		CP586_S68		rs77375493		6346.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CP586		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		497		433		64		NA		12.8772635815		NA		12.8772635815		12.84		0.552		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.246		0.98		0.433		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51408826		G/A		NA		CP586_S68		rs112582298		485.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		CP586		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		929		641		288		NA		31.0010764263		NA		31.0010764263		6.687		1.903		934		3.0103		0		1		0.5		60		0.259		3.99		-0.171		0.222		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3744014270		CT/C		NA		CP586_S68		NA		3706.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CP586		TP53		intronic		NA		NA		rs201930255		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7577478		G		C		523		465		58		NA		11.0898661568		NA		11.0898661568		0.525		0.767		524		3.0103		0		1		0.5		60		-0.374		0.12		-0.978		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		90		0/1		90011909		G/C		NA		CP586_S68		rs201930255		61.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001		NA

		CP586		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		500		223		277		NA		55.4		NA		55.4		-17.723		2.277		503		3.0103		0		1		0.5		60		0.447		10.28		-1.077		0.932		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		517004853		G/C		NA		CP586_S68		rs1042522		5141.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CP586		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		225		102		123		NA		54.6666666667		NA		54.6666666667		0.82		-0.331		235		3.0103		0		1		0.5		60		0.791		7.95		-8.939		1.471		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		182602154		CT/C		NA		CP586_S68		NA		1788.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		288		167		121		NA		42.0138888889		NA		42.0138888889		2.732		1.006		290		3.0103		0		1		0.5		60		-1.553		7.41		9.736		0.398		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		217004151		GT/G		NA		CP586_S68		NA		2132.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		387		240		147		NA		37.984496124		NA		37.984496124		0.227		0.5		850		3.0103		5.239		1		0.5		60		1.277		3.78		-0.406		1.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150004277		AT/A		NA		CP586_S68		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		CP586		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		449		74		144		231		32.0712694878		51.4476614699		83.5189309577		0.241		0.29		457		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.636		11.37		-0.86		3.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.1412467599736E+18		C/CT		NA		CP586_S68		NA		5103.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		CP586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		432		325		107		NA		24.7685185185		NA		24.7685185185		-1.044		0.206		436		3.0103		0		1		0.5		60		0.197		1.41		-0.369		0.077		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64507142		TA/T		NA		CP586_S68		NA		607.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		495		378		117		NA		23.6363636364		NA		23.6363636364		0.218		-1.314		496		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.267		0.94		-1.61		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50306931		GT/G		NA		CP586_S68		NA		465.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CP586		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		384		212		172		NA		44.7916666667		NA		44.7916666667		-0.571		1.561		407		3.0103		11.559		1		0.5		60.03		0.494		3.32		2.469		0.76		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		131402901		CT/C		NA		CP586_S68		NA		1276.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CP586		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		418		287		131		NA		31.3397129187		NA		31.3397129187		-0.296		-0.254		422		3.0103		0		1		0.5		60		-1.002		1.46		2.056		0.168		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64605176		CT/C		NA		CP586_S68		NA		608.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CP586		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		132		82		50		NA		37.8787878788		NA		37.8787878788		6.376		-0.062		620		3.0103		109.466		1		0.5		59.98		-0.857		5.29		5.76		4.451		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		73601683		TA/T		NA		CP586_S68		NA		698.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		843		599		244		NA		28.9442467378		NA		28.9442467378		4.888		0.544		848		3.0103		0		1		0.5		60		-0.413		2.96		-19.558		0.143		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2531012718		CT/C		NA		CP586_S68		NA		2493.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		770		607		163		NA		21.1688311688		NA		21.1688311688		3.6		-0.083		775		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.118		1.99		-17.538		0.086		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1572014426		GT/G		NA		CP586_S68		NA		1534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		CT772		MPL		intronic		NA		NA		rs41269541		0.0045		0.00179712		ID=COSM26354;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.083		T		0.013		B		0.001		B		1p34.2		chr1		43815035		C		T		1008		494		514		NA		50.9920634921		NA		50.9920634921		15.431		0.975		1014		3.0103		0.517		1		0.5		60		0.503		10.89		-0.399		0.643		NA		NA		1		N		NA		NA		-1.54		D		-0.38		N		0.068		0.977		10.53		0.955		0.052		N		-0.981		T		0.158		T		0.028		3		-2.3		-0.15		-0.505		0.092		0.07		0.416		99		0/1		1100206597		C/T		NA		CT772_S7		rs41269541		10973.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0046		0.0018		0.0013		0		0.0097		0.0064		0.0056		0.0012		NA		NA		0.008

		CT772		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_022552:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175629:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175630:exon3:c.A89C:p.E30A		rs143730975		0.003		0.00159744		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		0.996		D		0.987		D		2p23.3		chr2		25523096		T		G		390		174		216		NA		55.3846153846		NA		55.3846153846		-7.822		1.911		393		3.0103		4.445		1		0.5		60		-0.791		10.39		1.298		0.523		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726		99		0/1		408203302		T/G		NA		CT772_S7		rs143730975		4053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0014		2.00E-04		0.0014		0		0.0214		0.003		0.0059		2.00E-04		NA		NA		0.007

		CT772		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		325		207		118		NA		36.3076923077		NA		36.3076923077		4.595		-1.107		327		3.0103		8.409		1		0.5		60		0.649		4.07		5.306		0.372		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		136104136		GA/G		NA		CT772_S7		NA		1323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CT772		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		430		268		162		NA		37.6744186047		NA		37.6744186047		-1.039		-0.091		436		3.0103		0		1		0.5		60.03		1.761		2.41		0.807		0.225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		107304865		CT/C		NA		CT772_S7		NA		1035.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CT772		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		476		329		147		NA		30.8823529412		NA		30.8823529412		0.891		1.493		477		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.222		4.14		0.032		0.24		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		200903998		G/GT		NA		CT772_S7		NA		1971.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		CT772		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		79		29		50		NA		63.2911392405		NA		63.2911392405		-3.058		0.786		83		3.0103		0		1		0.5		60		0.786		10.77		-0.029		1.609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6900225		TAAA/T		NA		CT772_S7		NA		850.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		CT772		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		TA,T		750		99		472		179		62.9333333333		23.8666666667		86.8		-1.066		0.356		761		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.04		-0.529		16.43		11.136		3.906		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.24E+21		TA/T		NA		CT772_S7		NA		12320.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203248:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203249:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_004456:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_152998:exon2:c.48delG:p.R16fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148544342		TC		T		1377		886		491		NA		35.6572258533		NA		35.6572258533		-7.267		0.88		1384		3.0103		11.987		1		0.5		60		0.656		8.15		15.523		1.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11265029305		TC/T		NA		CT772_S7		NA		11227.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		287		173		114		NA		39.7212543554		NA		39.7212543554		-1.061		0.039		287		3.0103		0		1		0.5		60		-0.499		3.63		-0.493		0.319		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108003224		TA/T		NA		CT772_S7		NA		1042.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CT772		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		666		528		138		NA		20.7207207207		NA		20.7207207207		14.414		-0.45		667		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.147		2.92		-17.277		0.067		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1981016428		TC/T		NA		CT772_S7		NA		1943.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		661		533		128		NA		19.3645990923		NA		19.3645990923		16.888		0.335		667		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.163		2.33		5.129		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157108104		C/T		NA		CT772_S7		rs200592135		1542.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CT772		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		493		336		157		NA		31.845841785		NA		31.845841785		2.586		-2.3		493		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.512		6.44		-0.091		0.199		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		321309771		G/GAT		NA		CT772_S7		NA		3175.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		473		384		89		NA		18.8160676533		NA		18.8160676533		-1.709		-2.892		474		3.0103		0		1		0.5		60		-0.092		0.14		-0.027		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10307962		CT/C		NA		CT772_S7		NA		65.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CT772		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		310		274		36		NA		11.6129032258		NA		11.6129032258		9.736		0.766		312		3.0103		0		1		0.5		60		1.512		0.89		-0.547		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30303176		G/A		NA		CT772_S7		rs112582298		274.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		CT772		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		499		433		66		NA		13.2264529058		NA		13.2264529058		-13.094		2.291		502		3.0103		0		1		0.5		60		-0.149		0.78		-0.341		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		415012787		G/A		NA		CT772_S7		rs201898708		386.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		CT772		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		745		583		162		NA		21.744966443		NA		21.744966443		3.651		0.308		750		3.0103		0		1		0.5		60		-0.014		1.98		-1.546		0.306		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1515014673		CT/C		NA		CT772_S7		NA		1477.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CT772		CBL		exonic		nonsynonymous_SNV		CBL:NM_005188:exon8:c.A1136C:p.Q379P		NA		NA		NA		NA		0.001		D		0.999		D		0.978		D		11q23.3		chr11		119148916		A		C		1006		61		945		NA		93.9363817097		NA		93.9363817097		-1.595		1.521		1012		3.0103		0		2		1		60		1.374		26.06		-1.919		0.727		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953		99		1-Jan		2624213980		C/C		NA		CT772_S7		NA		26213.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		439		0		439		NA		100		NA		100		NA		NA		440		3.0103		0		2		1		60		NA		27		NA		12.174		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1188013080		C/C		NA		CT772_S7		rs1042522		11851.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CT772		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.G2608A:p.G870S		rs267607040		1.66E-05		NA		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		1		D		1		D		18q12.3		chr18		42531913		G		A		492		441		51		NA		10.3658536585		NA		10.3658536585		11.22		0.863		494		3.0103		0		1		0.5		60		-1.088		0.28		-1.702		0.014		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879		99		0/1		16808580		G/A		NA		CT772_S7		rs267607040		139.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CT772		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		778		417		361		NA		46.4010282776		NA		46.4010282776		0.347		-0.437		779		3.0103		0.52		1		0.5		60		0.7		17.76		-23.925		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13854016408		A/ATTGTC		NA		CT772_S7		NA		13816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		CT772		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1554		781		773		NA		49.7425997426		NA		49.7425997426		-7.933		-2.065		1566		3.0103		2.661		1		0.5		59.99		-0.328		12.17		-15.311		0.916		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18945022418		T/TA		NA		CT772_S7		NA		18907.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		142		61		81		NA		57.0422535211		NA		57.0422535211		2.14		-0.417		148		3.0103		0		1		0.5		60.22		1.413		8.61		-9.369		0.727		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		126001226		CT/C		NA		CT772_S7		NA		1222.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		192		111		81		NA		42.1875		NA		42.1875		0.026		0.173		192		3.0103		0		1		0.5		60		-0.644		7.18		10.596		0.393		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		141602535		GT/G		NA		CT772_S7		NA		1378.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		380		154		226		NA		59.4736842105		NA		59.4736842105		1.601		-0.834		403		3.0103		6.515		1		0.5		59.99		-0.747		7.01		0.809		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		270102514		AT/A		NA		CT772_S7		NA		2663.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		CT772		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		447		72		148		227		33.1096196868		50.7829977629		83.8926174497		-1.098		0.567		449		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.299		10.97		-0.455		3.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.9412107550136E+18		C/CT		NA		CT772_S7		NA		4903.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		CT772		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		338		96		NA		22.1198156682		NA		22.1198156682		-2.387		-0.296		435		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.122		1.03		-0.717		0.267		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48308036		TA/T		NA		CT772_S7		NA		445.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		478		365		113		NA		23.640167364		NA		23.640167364		0.724		0.125		479		3.0103		0		1		0.5		60		0.32		0.75		0.053		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		39707363		GT/G		NA		CT772_S7		NA		359.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CT772		ATRX		intronic		NA		NA		NA		0.0027		0.00211921		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq21.1		chrX		76872227		TTAATC		T		1001		497		504		NA		50.3496503497		NA		50.3496503497		1.164		0.51		1003		3.0103		0		1		0.5		60		-0.292		12.46		-27.012		1.645		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12511027399		TTAATC/T		NA		CT772_S7		NA		12473.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0022		6.00E-04		0.0011		0		0.0021		0.0044		0.0017		4.00E-04		NA		NA		0.0078

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		198		116		82		NA		41.4141414141		NA		41.4141414141		-3.691		0.176		208		3.0103		15.87		1		0.5		60		-0.99		3.94		0.128		0.178		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81702121		CT/C		NA		CT772_S7		NA		779.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		192		80		112		NA		58.3333333333		NA		58.3333333333		-5.064		-0.378		192		3.0103		0		1		0.5		60		1.263		17.19		0.478		1.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		333802060		GAAACAAT/G		NA		CT772_S7		NA		3300.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		192		80		112		NA		58.3333333333		NA		58.3333333333		-7.264		0.215		192		3.0103		0		1		0.5		60		-0.162		17.24		-0.001		1.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		333802060		G/C		NA		CT772_S7		NA		3309.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123199993		ATTTTT		A		51		19		32		NA		62.7450980392		NA		62.7450980392		-0.81		-0.81		55		3.0103		1.423		1		0.5		60		0.306		17.13		2.72		0.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9110555		ATTTTT/A		NA		CT772_S7		NA		873.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		rs200841330		NA		0.433113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200482		ATTG		A		568		7		561		NA		98.7676056338		NA		98.7676056338		1.133		-0.467		571		3.0103		0		2		1		59.97		-0.423		28.35		-2.033		8.494		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		2282714170		A/A		NA		CT772_S7		NA		22789.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.333		0.5825		0.312

		CT772		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		409		271		138		NA		33.7408312958		NA		33.7408312958		-0.45		-0.62		410		3.0103		0		1		0.5		60		0.387		1.77		-0.477		0.186		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76104692		CT/C		NA		CT772_S7		NA		723.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CT772		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		5.042		0.82		634		3.0103		91.822		1		0.5		60		-0.236		7.11		5.818		7.276		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77001027		TA/T		NA		CT772_S7		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		476		335		141		NA		29.6218487395		NA		29.6218487395		6.621		-0.738		478		3.0103		0		1		0.5		60		0.202		3.5		-15.565		0.16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		170306607		CT/C		NA		CT772_S7		NA		1665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		644		537		107		NA		16.6149068323		NA		16.6149068323		1.669		-1.597		648		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.751		0.59		-15.476		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		415013523		GT/G		NA		CT772_S7		NA		377.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		DCT233		NRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1p13.2		chr1		115258871		G		A		587		305		282		NA		48.0408858603		NA		48.0408858603		15.847		-1.942		590		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		10.39		2.662		0.618		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		612706551		G/A		NA		DCT233_S8		NA		6098.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		746		499		247		NA		33.109919571		NA		33.109919571		1.299		-0.51		772		3.0103		1.226		1		0.5		60		1.587		3.31		6.933		0.589		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2510010219		GA/G		NA		DCT233_S8		NA		2472.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DCT233		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		405		252		153		NA		37.7777777778		NA		37.7777777778		1.553		0.96		421		3.0103		0		1		0.5		59.92		-0.206		2.94		0.357		0.338		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122604255		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		1188.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DCT233		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		104		28		76		NA		73.0769230769		NA		73.0769230769		-0.119		-0.248		108		3.0103		0		1		0.5		60		-0.573		13.62		-0.789		1.958		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14080310		TAAA/T		NA		DCT233_S8		NA		1416.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		DCT233		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		694		302		392		NA		56.4841498559		NA		56.4841498559		5.552		0.688		700		3.0103		0		1		0.5		60		1.119		8.55		18.669		0.363		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		596804979		TA/T		NA		DCT233_S8		NA		5930.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		DCT233		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		367		225		142		NA		38.6920980926		NA		38.6920980926		-0.923		0.212		368		3.0103		0		1		0.5		60		0.885		3.44		0.8		0.24		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129904120		TA/T		NA		DCT233_S8		NA		1261.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DCT233		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		711		540		171		NA		24.0506329114		NA		24.0506329114		14.175		-0.619		712		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.039		3.82		-19.299		0.097		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2751016492		TC/T		NA		DCT233_S8		NA		2713.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		709		586		123		NA		17.3483779972		NA		17.3483779972		17.036		-2.08		712		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.997		1.61		8.86		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1168013342		C/T		NA		DCT233_S8		rs200592135		1139.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DCT233		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		490		337		153		NA		31.2244897959		NA		31.2244897959		1.047		0.6		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.137		8.93		0.487		0.189		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4411010015		G/GAT		NA		DCT233_S8		NA		4373.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		393		341		52		NA		13.2315521628		NA		13.2315521628		11.619		1.043		397		3.0103		0		1		0.5		60		-0.744		1		-0.026		0.479		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42307300		G/A		NA		DCT233_S8		rs112582298		394.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DCT233		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		494		428		66		NA		13.3603238866		NA		13.3603238866		-12.906		-0.114		496		3.0103		0		1		0.5		60		0.883		0.62		-0.44		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		336012683		G/A		NA		DCT233_S8		rs201898708		307.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		DCT233		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		600		520		80		NA		13.3333333333		NA		13.3333333333		-13.354		-0.733		606		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.617		0.72		2.754		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		463015340		T/G		NA		DCT233_S8		rs200400743		434.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		DCT233		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		800		610		190		NA		23.75		NA		23.75		5.744		0.479		808		3.0103		0		1		0.5		60		0.285		2.51		0.556		0.108		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2042014082		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		2004.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DCT233		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		404		1		403		NA		99.7524752475		NA		99.7524752475		-0.875		0.703		404		3.0103		0		2		1		60		1.535		25.79		-1.552		9.225		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1044811900		C/C		NA		DCT233_S8		rs1042522		10419.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DCT233		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1105		425		680		NA		61.5384615385		NA		61.5384615385		-10.048		0.083		1107		3.0103		0		1		0.5		63.67		11.443		14.22		-9.266		0.713		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15747015671		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DCT233_S8		NA		15709.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DCT233		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1584		880		704		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		-8.651		-0.623		1593		3.0103		6.529		1		0.5		60		0.17		8.99		-16.992		1.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14280025442		T/TA		NA		DCT233_S8		NA		14242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		RUNX1		intronic		NA		NA		NA		3.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36164923		G		A		548		287		261		NA		47.6277372263		NA		47.6277372263		18.246		-1.55		551		3.0103		0		1		0.5		60		2.43		11.31		-0.394		0.603		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		622706335		G/A		NA		DCT233_S8		NA		6198.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		6.00E-04		0		0		NA		NA		0.001

		DCT233		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		135		48		87		NA		64.4444444444		NA		64.4444444444		0.175		0.753		144		3.0103		0		1		0.5		60		-1.217		9.04		-7.526		1.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12570872		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		1219.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		92		50		42		NA		45.652173913		NA		45.652173913		2.203		-1.259		92		3.0103		0		1		0.5		60		-0.013		7.33		7.316		0.46		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71201167		GT/G		NA		DCT233_S8		NA		674.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		566		74		492		NA		86.925795053		NA		86.925795053		0.102		1.14		571		3.0103		0		1		0.5		60		-2.396		19.79		-0.114		2.457		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112400173		C/CT		NA		DCT233_S8		NA		11202.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		333		211		122		NA		36.6366366366		NA		36.6366366366		2.207		-1.043		354		3.0103		0		1		0.5		60		1.723		3.77		-0.379		0.666		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129303935		AT/A		NA		DCT233_S8		NA		1255.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		414		70		131		213		31.6425120773		51.4492753623		83.0917874396		1.564		-2.283		420		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.97		-0.049		12.09		-1.082		3.352		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.04323955125425E+18		C/CT		NA		DCT233_S8		NA		5005.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		439		328		111		NA		25.284738041		NA		25.284738041		4.022		1.112		439		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.713		1.6		-0.222		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		73907495		TA/T		NA		DCT233_S8		NA		701.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		479		363		116		NA		24.2171189979		NA		24.2171189979		-0.693		-0.349		482		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.545		1.09		-0.989		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		55807106		GT/G		NA		DCT233_S8		NA		520.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DCT233		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		241		131		110		NA		45.643153527		NA		45.643153527		-1.205		-0.594		259		3.0103		64.167		1		0.5		60		0.583		4.85		-1.994		0.202		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		120501886		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		1167.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DCT233		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		386		253		133		NA		34.4559585492		NA		34.4559585492		0.072		0.335		391		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.639		2.27		0.437		0.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		91304433		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		875.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DCT233		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		101		56		45		NA		44.5544554455		NA		44.5544554455		5.173		0.108		571		3.0103		70.144		1		0.5		60		0.596		5.53		4.858		2.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59601234		TA/T		NA		DCT233_S8		NA		558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		282		206		76		NA		26.9503546099		NA		26.9503546099		6.113		0.047		282		3.0103		0		1		0.5		60		0.258		2.42		-11.558		0.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72003855		CT/C		NA		DCT233_S8		NA		682.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		197		124		73		NA		37.0558375635		NA		37.0558375635		0.693		0.254		198		3.0103		0		1		0.5		60		-1.026		5.22		3.262		0.698		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106602469		GA/G		NA		DFL1388_S42		NA		1028.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DFL1388		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		26		26		NA		50		NA		50		6.085		1.638		55		3.0103		3.096		1		0.5		60		-0.284		11.38		0.412		0.091		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		6200973		C/T		NA		DFL1388_S42		rs2335052		591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		DFL1388		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		448		298		150		NA		33.4821428571		NA		33.4821428571		-0.364		1.006		453		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.656		2.1		1.487		0.244		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97905309		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		941.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DFL1388		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		1054		805		249		NA		23.624288425		NA		23.624288425		14.838		-1.371		1060		3.0103		0		1		0.5		60		0.822		1.89		-18.816		0.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2027016955		TA/T		NA		DFL1388_S42		NA		1989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		DFL1388		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		612		452		160		NA		26.1437908497		NA		26.1437908497		0.163		0.774		624		3.0103		0.602		1		0.5		60		1.1		5.78		-8.707		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3574014014		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DFL1388_S42		NA		3536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		135		7		76		52		56.2962962963		38.5185185185		94.8148148148		-4.067		1.235		140		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.424		15.91		4.012		4.778		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.18555347165707E+16		T/TA		NA		DFL1388_S42		NA		2147.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		859		101		240		518		27.9394644936		60.302677532		88.2421420256		3.472		-0.453		867		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.217		18.02		11.788		4.145		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.55E+22		T/TA		NA		DFL1388_S42		NA		15480.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		DFL1388		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		349		228		121		NA		34.670487106		NA		34.670487106		2.247		-0.655		354		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.642		2.03		-1.606		0.152		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74504489		TA/T		NA		DFL1388_S42		NA		707.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DFL1388		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		455		374		81		NA		17.8021978022		NA		17.8021978022		-0.183		-1.219		456		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.237		0.31		-2.647		0.203		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		17907666		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		652		544		108		NA		16.5644171779		NA		16.5644171779		12.597		-0.613		653		3.0103		0		1		0.5		60		0.629		1.22		-15.583		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		833015454		TC/T		NA		DFL1388_S42		NA		795.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		648		507		141		NA		21.7592592593		NA		21.7592592593		17.307		-0.168		653		3.0103		0		1		0.5		60		-0.028		1.93		3.776		0.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1277011038		C/T		NA		DFL1388_S42		rs200592135		1248.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DFL1388		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		500		390		110		NA		22		NA		22		-0.094		1.799		501		3.0103		0		1		0.5		60		0.38		5.13		-1.625		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2601011965		G/GAT		NA		DFL1388_S42		NA		2563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		329		283		46		NA		13.9817629179		NA		13.9817629179		10.878		0.003		330		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.631		1.35		-1.082		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47405373		G/A		NA		DFL1388_S42		rs112582298		445.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DFL1388		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		437		77		360		NA		82.3798627002		NA		82.3798627002		0.685		-1.225		465		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.226		0.66		2.144		3.11		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		31602455		T/C		NA		DFL1388_S42		NA		287.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		499		426		73		NA		14.629258517		NA		14.629258517		-13.426		-0.166		501		3.0103		0		1		0.5		60		-0.874		1.14		0.126		0.114		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		595012521		G/A		NA		DFL1388_S42		rs201898708		566.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		DFL1388		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		624		531		93		NA		14.9038461538		NA		14.9038461538		-13.979		0.151		637		3.0103		0		1		0.5		60		-1.135		0.98		3.882		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		641016765		T/G		NA		DFL1388_S42		rs200400743		612.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		DFL1388		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		1216		776		440		NA		36.1842105263		NA		36.1842105263		0.381		-1.632		1227		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.17		4.59		0.301		1.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5613014382		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		5575.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DFL1388		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		501		2		499		NA		99.6007984032		NA		99.6007984032		0.002		1.941		503		3.0103		0		2		1		60		-0.878		26.84		-0.751		10.232		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1347614560		C/C		NA		DFL1388_S42		rs1042522		13447.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DFL1388		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		401		351		50		NA		12.4688279302		NA		12.4688279302		11.431		0.981		403		3.0103		0		1		0.5		60		0.842		0.75		-0.289		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		32707309		G/A		NA		DFL1388_S42		rs193110123		298.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		DFL1388		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		232		96		136		NA		58.6206896552		NA		58.6206896552		-0.877		0.3		234		3.0103		0		1		0.5		60		-2.474		7.74		-10.551		0.714		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		183201885		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		1794.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon2:c.C54A:p.Y18X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809069		C		A		116		18		98		NA		84.4827586207		NA		84.4827586207		6.683		2.238		116		3.0103		0		1		0.5		60		-0.042		23.72		0.949		3.338		0.002		N		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.588		36		0.996		0.629		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901		99		0/1		27800164		C/A		NA		DFL1388_S42		NA		2751.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		537		3		534		NA		99.4413407821		NA		99.4413407821		2.875		1.249		537		3.0103		0		2		1		60.06		-2.991		32.35		-2.991		9.785		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1740715470		A/A		NA		DFL1388_S42		NA		17369.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		DFL1388		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		209		134		75		NA		35.8851674641		NA		35.8851674641		1.477		-0.312		211		3.0103		0		1		0.5		60.05		1.328		4.81		10.837		0.238		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104303241		GT/G		NA		DFL1388_S42		NA		1005.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		591		68		523		NA		88.4940778342		NA		88.4940778342		0.605		-0.28		603		3.0103		0		2		1		60.07		-0.328		21.41		-0.771		4.198		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		126911400		CT/CT		NA		DFL1388_S42		NA		12653.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200420008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44897039		TG		T		521		3		518		NA		99.424184261		NA		99.424184261		1.967		0.403		522		3.0103		0		2		1		60.08		-0.975		31.28		-1.118		9.724		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1633414710		T/T		NA		DFL1388_S42		NA		16296.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		371		240		131		NA		35.3099730458		NA		35.3099730458		1.225		0.886		392		3.0103		0		1		0.5		60		0.832		2.53		-0.719		1.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97705754		AT/A		NA		DFL1388_S42		NA		939.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		398		83		315		NA		79.1457286432		NA		79.1457286432		-0.657		1.097		436		3.0103		0		1		0.5		60		-0.341		11.28		-0.046		2.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45260790		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		4488.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		437		321		116		NA		26.5446224256		NA		26.5446224256		1.092		0.93		439		3.0103		0		1		0.5		60		0.083		1.66		-0.327		0.098		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76406957		TA/T		NA		DFL1388_S42		NA		726.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		478		378		100		NA		20.9205020921		NA		20.9205020921		-0.258		0.503		482		3.0103		0		1		0.5		60		-0.106		0.32		-0.088		0.07		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19007143		GT/G		NA		DFL1388_S42		NA		152.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DFL1388		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		231		133		98		NA		42.4242424242		NA		42.4242424242		-0.451		-1.4		252		3.0103		28.835		1		0.5		59.9		-2.064		3.67		-0.514		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88401799		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		846.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DFL1388		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		402		281		121		NA		30.0995024876		NA		30.0995024876		-0.368		-0.605		407		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.053		1.18		-1.054		0.154		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51304987		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		475.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DFL1388		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		147		110		37		NA		25.1700680272		NA		25.1700680272		4.452		0.15		623		3.0103		68.082		1		0.5		60		-0.162		1.49		5.454		5.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25702334		TA/T		NA		DFL1388_S42		NA		219.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		700		506		194		NA		27.7142857143		NA		27.7142857143		3.846		-0.145		703		3.0103		0		1		0.5		60		-0.68		2.35		-18.237		0.133		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		168208403		CT/C		NA		DFL1388_S42		NA		1644.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		728		590		138		NA		18.956043956		NA		18.956043956		4.605		0.183		731		3.0103		0		1		0.5		60		0.587		1.31		-16.185		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		990013415		GT/G		NA		DFL1388_S42		NA		952.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		DJK1586		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35A:p.G12D		rs121913237		8.24E-06		NA		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)		0.011		D		0.372		B		0.399		B		1p13.2		chr1		115258747		C		T		463		391		72		NA		15.5507559395		NA		15.5507559395		12.512		-1.024		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.495		1.55		-0.764		0.035		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		744011015		C/T		NA		DJK1586_S44		rs121913237		715.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		0		0		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		543		380		163		NA		30.0184162063		NA		30.0184162063		2.557		1.423		562		3.0103		1.204		1		0.5		60		-0.4		2.76		3.739		0.802		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		153607734		GA/G		NA		DJK1586_S44		NA		1498.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DJK1586		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1129		809		320		NA		28.3436669619		NA		28.3436669619		-24.9		-0.568		1136		3.0103		178.894		1		0.5		60		1.799		5.56		16.272		11.543		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6302023225		A/G		NA		DJK1586_S44		rs2454206		6273.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		DJK1586		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		431		294		137		NA		31.7865429234		NA		31.7865429234		-0.153		0.092		432		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.217		2.12		-0.169		0.205		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95005067		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		912.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DJK1586		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		732		618		114		NA		15.5737704918		NA		15.5737704918		1.894		-0.551		741		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.423		0.33		-14.823		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		277014023		TA/T		NA		DJK1586_S44		NA		239.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		DJK1586		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		463		321		142		NA		30.6695464363		NA		30.6695464363		-1.179		-1.329		464		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.473		3.42		-1.506		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		161904087		G/GT		NA		DJK1586_S44		NA		1581.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		DJK1586		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		957		572		385		NA		40.2298850575		NA		40.2298850575		1.405		-0.044		966		3.0103		0		1		0.5		60		0.43		6.45		2.574		0.386		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		620609802		A/AT		NA		DJK1586_S44		NA		6168.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		DJK1586		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T,TA		58		10		32		16		55.1724137931		27.5862068966		82.7586206897		-0.758		-2.111		71		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-2.003		16.31		0		4.407		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		9.8311420931204E+15		T/TA		NA		DJK1586_S44		NA		945.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		DJK1586		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		516		453		63		NA		12.2093023256		NA		12.2093023256		-12.337		0.586		518		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.482		0.44		-1.302		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		256012609		T/C		NA		DJK1586_S44		rs201338384		227.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		DJK1586		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		665		74		115		476		17.2932330827		71.5789473684		88.8721804511		-1.042		0.843		668		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.51		18.1		9.857		4.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.21E+20		T/TA		NA		DJK1586_S44		NA		12034.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		DJK1586		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		237		145		92		NA		38.8185654008		NA		38.8185654008		0.762		-1.376		237		3.0103		0		1		0.5		60		2.067		3.44		1.833		0.271		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85202873		TA/T		NA		DJK1586_S44		NA		814.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DJK1586		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		724		544		180		NA		24.861878453		NA		24.861878453		-0.38		-1.751		724		3.0103		0		1		0.5		60		-0.789		4.17		-19.313		0.105		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3058016845		TC/T		NA		DJK1586_S44		NA		3020.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		722		587		135		NA		18.6980609418		NA		18.6980609418		17.435		-0.507		724		3.0103		0		1		0.5		60		-1.686		1.82		9.196		0.052		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1344013774		C/T		NA		DJK1586_S44		rs200592135		1315.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		495		398		97		NA		19.595959596		NA		19.595959596		-1.278		0.846		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.433		2.9		-0.919		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1473012081		G/GAT		NA		DJK1586_S44		NA		1435.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		478		353		125		NA		26.1506276151		NA		26.1506276151		-3.42		0.089		478		3.0103		0		1		0.5		60		-0.109		1.74		0.186		0.131		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87007156		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		832.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		DJK1586		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		501		436		65		NA		12.9740518962		NA		12.9740518962		12.998		0.279		502		3.0103		0		1		0.5		60		0.573		1.05		0.884		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		55408584		G/A		NA		DJK1586_S44		rs112582298		525.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DJK1586		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		496		420		76		NA		15.3225806452		NA		15.3225806452		-13.472		0.507		499		3.0103		0		1		0.5		60		1.429		1.16		-1.412		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		606012479		G/A		NA		DJK1586_S44		rs201898708		577.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		DJK1586		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		842		593		249		NA		29.5724465558		NA		29.5724465558		1.961		-0.539		857		3.0103		0		1		0.5		60		-0.218		3.56		0.027		0.189		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3036013379		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		2998.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DJK1586		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574039		GCAA		G		755		538		217		NA		28.7417218543		NA		28.7417218543		21.139		0.32		761		3.0103		128.695		1		0.5		59.98		0.746		8.89		-21.282		9.3		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6751029519		GCAA/G		NA		DJK1586_S44		NA		6713.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574043		C		CTGTTT		1006		789		217		NA		21.5705765408		NA		21.5705765408		8.665		-0.699		1012		3.0103		155.442		1		0.5		59.98		-0.602		6.67		7.959		9.374		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6748029542		C/CTGTTT		NA		DJK1586_S44		NA		6710.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		396		153		243		NA		61.3636363636		NA		61.3636363636		-15.177		0.372		403		3.0103		0		1		0.5		60		1.967		12.2		0.052		1.256		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		485803032		G/C		NA		DJK1586_S44		rs1042522		4829.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DJK1586		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1116		693		423		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		-11.533		0.181		1119		3.0103		0		1		0.5		62.38		12.134		9.68		-9.802		0.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10835033700		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DJK1586_S44		NA		10797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		181		49		132		NA		72.9281767956		NA		72.9281767956		-2.29		-0.279		186		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.407		11.39		-8.016		1.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20980776		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		2060.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		88		44		44		NA		50		NA		50		0.671		-0.698		88		3.0103		0		1		0.5		60		0.331		8.43		5.996		0.648		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7790917		GT/G		NA		DJK1586_S44		NA		741.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		328		198		130		NA		39.6341463415		NA		39.6341463415		2.468		0.904		354		3.0103		8.665		1		0.5		60		-1.718		3.68		-1.208		2.794		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		124503725		AT/A		NA		DJK1586_S44		NA		1207.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DJK1586		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		419		70		145		204		34.6062052506		48.6873508353		83.2935560859		-1.289		0.105		423		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.247		12.28		-0.284		3.482		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.18322944857868E+19		C/CT		NA		DJK1586_S44		NA		5145.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DJK1586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		330		104		NA		23.9631336406		NA		23.9631336406		1.949		0.538		434		3.0103		0		1		0.5		60		0.494		1.33		0.416		0.069		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61507878		TA/T		NA		DJK1586_S44		NA		577.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		464		355		109		NA		23.4913793103		NA		23.4913793103		0.42		-1.092		468		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.237		0.96		-2.079		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48107047		GT/G		NA		DJK1586_S44		NA		443.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DJK1586		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		159		90		69		NA		43.3962264151		NA		43.3962264151		-3.052		-0.73		171		3.0103		1.176		1		0.5		59.91		-0.165		4.75		-6.852		0.46		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		79301105		C/CT		NA		DJK1586_S44		NA		755.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		DJK1586		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		393		282		111		NA		28.2442748092		NA		28.2442748092		0.539		0.624		404		3.0103		0		1		0.5		59.96		0.933		1.29		-2.176		0.122		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		54305112		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		505.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DJK1586		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		152		111		41		NA		26.9736842105		NA		26.9736842105		5.401		0.076		615		3.0103		107.802		1		0.5		60		1.818		2.18		6.873		7.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36802446		TA/T		NA		DJK1586_S44		NA		330.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		349		255		94		NA		26.9340974212		NA		26.9340974212		3.78		0.731		349		3.0103		0		1		0.5		60		0.045		2.77		-13.395		0.124		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		100504827		CT/C		NA		DJK1586_S44		NA		967.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		493		296		197		NA		39.9594320487		NA		39.9594320487		3.419		0.364		499		3.0103		1.279		1		0.5		60		-1.326		4.48		5.488		0.622		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		224805972		GA/G		NA		DLA349_S79		NA		2210.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DLA349		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1136		485		651		NA		57.3063380282		NA		57.3063380282		-27.483		0.144		1153		3.0103		573.712		1		0.5		60		-1.882		16.65		28.386		10.757		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		18938011168		A/G		NA		DLA349_S79		rs2454206		18909.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		DLA349		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		429		281		148		NA		34.4988344988		NA		34.4988344988		-1.122		-0.038		429		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.603		2.38		0.191		0.213		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105905054		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		1021.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DLA349		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		773		645		128		NA		16.5588615783		NA		16.5588615783		10.14		0.71		782		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.306		0.69		-15.294		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		567015704		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		529.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		DLA349		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		288		212		76		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		2.876		-0.373		291		3.0103		2.971		1		0.5		60		1.088		5.95		-5.916		0.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		175207368		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DLA349_S79		NA		1714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		459		281		178		NA		38.779956427		NA		38.779956427		0.12		-1.311		463		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.163		5.65		-0.119		0.402		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		263203229		G/GT		NA		DLA349_S79		NA		2594.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		DLA349		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		433		220		213		NA		49.1916859122		NA		49.1916859122		0.484		-0.144		434		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.234		13.96		-0.09		0.648		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		608406045		A/AG		NA		DLA349_S79		NA		6046.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		DLA349		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		999		525		474		NA		47.4474474474		NA		47.4474474474		2.192		0.056		1007		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.032		8.56		0.37		0.651		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		858909208		A/AT		NA		DLA349_S79		NA		8551.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		DLA349		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		508		440		68		NA		13.3858267717		NA		13.3858267717		-12.63		0.87		510		3.0103		0		1		0.5		60		-0.316		0.71		-1.039		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		387012106		T/C		NA		DLA349_S79		rs201338384		358.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		DLA349		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		703		543		160		NA		22.759601707		NA		22.759601707		-0.343		0.349		710		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.08		1.6		15.711		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1164012170		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		1126.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		DLA349		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		205		119		86		NA		41.9512195122		NA		41.9512195122		0.299		0.714		208		3.0103		0		1		0.5		60		0.221		3.89		0.561		0.304		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83502310		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DLA349		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		686		541		145		NA		21.1370262391		NA		21.1370262391		14.444		1.501		689		3.0103		0		1		0.5		60		1.591		3.07		-17.63		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2140016483		TC/T		NA		DLA349_S79		NA		2102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		686		552		134		NA		19.5335276968		NA		19.5335276968		17.295		0.737		689		3.0103		0		1		0.5		60		-0.126		2.37		8.84		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		165209631		C/T		NA		DLA349_S79		rs200592135		1623.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DLA349		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		364		133		NA		26.7605633803		NA		26.7605633803		-2.97		-1.141		498		3.0103		0		1		0.5		60.02		-2.913		7.47		0.979		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3751010713		G/GAT		NA		DLA349_S79		NA		3713.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		944		353		591		NA		62.6059322034		NA		62.6059322034		7.099		1.003		956		3.0103		0.544		1		0.5		60		0.731		16.31		-1.302		0.751		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1542507388		G/T		NA		DLA349_S79		rs77375493		15396.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		DLA349		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		382		328		54		NA		14.1361256545		NA		14.1361256545		11.778		-0.494		384		3.0103		0		1		0.5		60		0.44		1.45		-0.636		0.107		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58304237		G/A		NA		DLA349_S79		rs112582298		554.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DLA349		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		476		398		78		NA		16.3865546218		NA		16.3865546218		-13.82		-0.179		477		3.0103		0		1		0.5		60		-0.484		1.46		-1.502		0.146		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		724011454		G/A		NA		DLA349_S79		rs201898708		695.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		DLA349		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		735		573		162		NA		22.0408163265		NA		22.0408163265		5.738		-1.232		747		3.0103		0		1		0.5		60		-0.814		1.88		-0.084		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1421014331		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		1383.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DLA349		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		362		151		211		NA		58.2872928177		NA		58.2872928177		-14.804		0.402		368		3.0103		0		1		0.5		60		1.636		11.36		-0.887		1.08		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		414103174		G/C		NA		DLA349_S79		rs1042522		4112.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DLA349		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		140		62		78		NA		55.7142857143		NA		55.7142857143		1.269		1.572		144		3.0103		0		1		0.5		60.08		-0.928		7.98		-9.311		0.614		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115501298		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		1117.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		948		480		468		NA		49.3670886076		NA		49.3670886076		0.002		1.86		954		3.0103		0		1		0.5		60		0.723		10.91		0.876		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10380013319		AT/A		NA		DLA349_S79		NA		10342.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		DLA349		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		289		158		131		NA		45.3287197232		NA		45.3287197232		4.628		-1.624		290		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.728		7.78		13.771		0.468		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		228503772		GT/G		NA		DLA349_S79		NA		2247.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		387		232		155		NA		40.0516795866		NA		40.0516795866		3.156		1.945		428		3.0103		26.278		1		0.5		60		-0.374		3.92		0.45		4.443		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		155604382		AT/A		NA		DLA349_S79		NA		1518.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DLA349		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		436		65		136		235		31.1926605505		53.8990825688		85.0917431193		0.188		0.1		444		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.984		11.87		-1.641		3.634		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.2132933588551E+18		C/CT		NA		DLA349_S79		NA		5175.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DLA349		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		421		328		93		NA		22.0902612827		NA		22.0902612827		-1.876		2.149		424		3.0103		0		1		0.5		60		0.376		1.16		-1.91		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52707462		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		489.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		493		378		115		NA		23.3265720081		NA		23.3265720081		-0.6		-0.334		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.757		0.84		1.751		0.301		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45308109		GT/G		NA		DLA349_S79		NA		415.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DLA349		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		261		154		107		NA		40.9961685824		NA		40.9961685824		-1.453		0.505		280		3.0103		38.519		1		0.5		59.92		-0.449		2.53		-1.313		0.302		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69802217		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		660.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DLA349		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0182		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123199993		ATTTT		A		56		22		34		NA		60.7142857143		NA		60.7142857143		1.033		0.013		70		3.0103		1.496		1		0.5		60		1.608		14.1		3.882		0.36		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8270670		ATTTT/A		NA		DLA349_S79		NA		789.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0167		0.0082		0.0297		0.0248		0.0217		0		0.0125		NA		NA		NA

		DLA349		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		410		289		121		NA		29.512195122		NA		29.512195122		-0.959		0.195		416		3.0103		0		1		0.5		60		0.489		1.62		1.634		0.175		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70105051		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		663.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DLA349		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		132		96		36		NA		27.2727272727		NA		27.2727272727		4.464		0.194		636		3.0103		99.296		1		0.5		60		1.659		2.55		5.276		6.665		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37402076		TA/T		NA		DLA349_S79		NA		336.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		557		422		135		NA		24.236983842		NA		24.236983842		5.213		-0.386		560		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.829		2.12		-15.833		0.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		121808416		CT/C		NA		DLA349_S79		NA		1180.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		650		558		92		NA		14.1538461538		NA		14.1538461538		-5.084		0.551		651		3.0103		0		1		0.5		60		1.05		0.38		-13.867		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		285013513		GT/G		NA		DLA349_S79		NA		247.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		DM530		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		642		416		226		NA		35.2024922118		NA		35.2024922118		2.915		1.403		648		3.0103		1.208		1		0.5		60.1		-2.031		3.41		5.168		0.583		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		222508627		GA/G		NA		DM530_S5		NA		2187.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DM530		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		428		295		133		NA		31.0747663551		NA		31.0747663551		-0.292		-0.962		435		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.625		1.74		0.612		0.172		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78205494		CT/C		NA		DM530_S5		NA		744.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DM530		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		460		325		135		NA		29.347826087		NA		29.347826087		0.296		-1.099		468		3.0103		0		1		0.5		60		-0.618		3.99		-1.468		0.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		187204323		G/GT		NA		DM530_S5		NA		1834.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		DM530		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		55		10		45		NA		81.8181818182		NA		81.8181818182		-2.793		0		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.262		16.7		-2.793		3.442		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3		0/1		72803		TAAAA/T		NA		DM530_S5		NA		918.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		frameshift_insertion		EZH2:NM_001203249:exon14:c.1547dupA:p.N516fs,EZH2:NM_152998:exon14:c.1583dupA:p.N528fs,EZH2:NM_001203247:exon15:c.1700dupA:p.N567fs,EZH2:NM_001203248:exon15:c.1673dupA:p.N558fs,EZH2:NM_004456:exon15:c.1715dupA:p.N572fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148511186		G		GT		916		467		449		NA		49.0174672489		NA		49.0174672489		0.678		0.771		919		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.033		11.85		-24.59		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10896012390		G/GT		NA		DM530_S5		NA		10858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		stopgain		EZH2:NM_001203247:exon4:c.T293G:p.L98X,EZH2:NM_001203248:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_001203249:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_004456:exon4:c.T293G:p.L98X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148529796		A		C		491		233		258		NA		52.5458248473		NA		52.5458248473		6.287		2.299		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.167		13.73		0.528		0.8		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.438		39		0.989		0.993		D		NA		NA		NA		NA		0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967		99		0/1		676805820		A/C		NA		DM530_S5		NA		6739.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		711		76		146		489		20.5344585091		68.776371308		89.3108298172		-1.649		0.392		713		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		0.875		18.74		11.378		4.376		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.34E+21		T/TA		NA		DM530_S5		NA		13325.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		DM530		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		291		156		135		NA		46.3917525773		NA		46.3917525773		-0.741		0.564		292		3.0103		0		1		0.5		60		0.122		4.92		1.62		0.394		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147002925		TA/T		NA		DM530_S5		NA		1432.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DM530		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		478		395		83		NA		17.3640167364		NA		17.3640167364		2.807		-0.255		482		3.0103		0		1		0.5		60		-2.409		0.61		-0.224		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33009529		CT/C		NA		DM530_S5		NA		292.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		637		519		118		NA		18.52433281		NA		18.52433281		-2.909		0.674		638		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.701		2.34		-16.602		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1529017018		TC/T		NA		DM530_S5		NA		1491.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		633		508		125		NA		19.747235387		NA		19.747235387		17.182		-0.844		638		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.482		2.63		4.783		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1694011024		C/T		NA		DM530_S5		rs200592135		1665.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DM530		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		348		141		NA		28.8343558282		NA		28.8343558282		-4.005		0.353		489		3.0103		0		1		0.5		60		1.626		8.11		-1.7		0.149		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4005010217		G/GAT		NA		DM530_S5		NA		3967.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon34:c.C7498G:p.H2500D		NA		4.20E-05		NA		NA		0.002		D		1		D		0.999		D		9q34.3		chr9		139390693		G		C		370		233		137		NA		37.027027027		NA		37.027027027		-7.586		0.256		371		3.0103		284.808		1		0.5		60		1.274		7.6		11.272		9.735		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189		99		0/1		284005919		G/C		NA		DM530_S5		NA		2811.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		7.25E-05		0		0		NA		NA		NA

		DM530		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		410		351		59		NA		14.3902439024		NA		14.3902439024		11.882		-0.138		410		3.0103		0		1		0.5		60		-0.037		1.34		-0.876		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57706963		G/A		NA		DM530_S5		rs112582298		548.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DM530		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		763		583		180		NA		23.5910878113		NA		23.5910878113		-8.821		-0.858		778		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.211		2.42		-1.332		0.099		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1881013787		CT/C		NA		DM530_S5		NA		1843.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DM530		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		434		4		430		NA		99.0783410138		NA		99.0783410138		-1.72		-1.568		434		3.0103		0		2		1		60		-0.543		25.87		-0.991		8.913		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1125711960		C/C		NA		DM530_S5		rs1042522		11228.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DM530		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2083T:p.Q695X		NA		NA		NA		ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022598		C		T		1031		787		244		NA		23.666343356		NA		23.666343356		-19.281		-0.533		1037		3.0103		156.778		1		0.5		60		0.661		3.75		14.663		9.608		0		D		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.528		39		0.998		0.96		D		NA		NA		NA		NA		0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363		99		0/1		3897021042		C/T		NA		DM530_S5		NA		3868.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RUNX1		exonic		stopgain		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C601T:p.R201X		NA		NA		NA		ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36231783		G		A		495		265		230		NA		46.4646464646		NA		46.4646464646		18.747		-0.135		499		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.495		10.76		-0.244		0.562		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.982		40		0.998		0.875		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147		99		0/1		535302308		G/A		NA		DM530_S5		NA		5324.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		117		32		85		NA		72.6495726496		NA		72.6495726496		-0.121		-1.701		127		3.0103		0		1		0.5		60		-0.035		10.96		-7.123		1.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13200494		CT/C		NA		DM530_S5		NA		1282.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		70		43		27		NA		38.5714285714		NA		38.5714285714		0.169		0.121		70		3.0103		0		1		0.5		60		-1.617		6		5.526		0.34		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45701007		GT/G		NA		DM530_S5		NA		419.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		350		213		137		NA		39.1428571429		NA		39.1428571429		-0.33		0.024		366		3.0103		7.938		1		0.5		60		0.837		3.06		0.818		2.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110804569		AT/A		NA		DM530_S5		NA		1070.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DM530		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		396		42		139		215		35.101010101		54.2929292929		89.3939393939		-2.558		0.109		407		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.96		-0.618		12.95		-1.04		4.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.17E+20		C/CT		NA		DM530_S5		NA		5127.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DM530		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		431		331		100		NA		23.2018561485		NA		23.2018561485		1.952		-0.299		433		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.065		1.35		-0.426		0.074		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62007737		TA/T		NA		DM530_S5		NA		582.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		469		361		108		NA		23.0277185501		NA		23.0277185501		-0.766		-1.942		470		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.576		0.92		-0.846		0.339		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46807409		GT/G		NA		DM530_S5		NA		430.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DM530		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		170		95		75		NA		44.1176470588		NA		44.1176470588		-6.228		-0.413		182		3.0103		1.812		1		0.5		60.06		-1.027		4.57		1.766		0.478		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81401607		CT/C		NA		DM530_S5		NA		776.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DM530		STAG2		intronic		NA		NA		rs200841330		NA		0.433113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200482		ATTG		A		509		8		501		NA		98.4282907662		NA		98.4282907662		-3.611		1.52		513		3.0103		0		2		1		60		-0.038		32.83		-1.244		8.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1674611690		A/A		NA		DM530_S5		NA		16708.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.333		0.5825		0.312

		DM530		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		411		258		153		NA		37.2262773723		NA		37.2262773723		-0.854		2.015		416		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.603		2.33		-0.233		0.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99304164		CT/C		NA		DM530_S5		NA		955.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DM530		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		92		62		30		NA		32.6086956522		NA		32.6086956522		6.225		-0.054		554		3.0103		115.316		1		0.5		59.92		-1.303		3.78		6.741		6.665		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38501408		TA/T		NA		DM530_S5		NA		347.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		192		128		64		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		0.005		0.908		193		3.0103		0		1		0.5		60		-0.93		4.13		-10.351		0.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83002597		CT/C		NA		DM530_S5		NA		792.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		658		406		252		NA		38.2978723404		NA		38.2978723404		3.426		-0.484		664		3.0103		2.641		1		0.5		60		-1.177		4.06		6.347		0.497		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		270608492		GA/G		NA		DMP1151_S65		NA		2668.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		DMP1151		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.C1984G:p.H662D		NA		NA		NA		ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198267373		G		C		971		837		134		NA		13.8002059732		NA		13.8002059732		-15.694		1.896		980		3.0103		76.863		1		0.5		60		-1.265		0.76		13.203		9.811		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799		99		0/1		764023719		G/C		NA		DMP1151_S65		NA		735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1215		490		725		NA		59.670781893		NA		59.670781893		-29.051		-0.296		1230		3.0103		567.716		1		0.5		60		0.007		17.54		29.222		9.945		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		21336010936		A/G		NA		DMP1151_S65		rs2454206		21307.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		DMP1151		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		436		303		133		NA		30.504587156		NA		30.504587156		-0.901		-0.352		443		3.0103		0		1		0.5		60		-0.481		1.8		-1.238		0.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82205533		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		784.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		DMP1151		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		827		679		148		NA		17.8960096735		NA		17.8960096735		-0.114		-0.858		835		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.248		0.9		-15.553		0.014		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		781015731		TA/T		NA		DMP1151_S65		NA		743.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		DMP1151		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		471		298		173		NA		36.7303609342		NA		36.7303609342		1.332		-0.272		475		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.296		5.36		-1.1		0.393		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		256203489		G/GT		NA		DMP1151_S65		NA		2524.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		DMP1151		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1068		560		508		NA		47.5655430712		NA		47.5655430712		1.043		-0.486		1073		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.388		8.06		0.633		0.65		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		864409128		A/AT		NA		DMP1151_S65		NA		8606.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		DMP1151		EZH2		UTR3		NA		NA		rs3217095		0.6897		0.770966		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504716		AG		A		499		12		487		NA		97.5951903808		NA		97.5951903808		1.96		-0.6		500		3.0103		0		2		1		60		-0.843		24.72		-2.833		7.235		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1237211570		A/A		NA		DMP1151_S65		NA		12334.73		NA		2		1		2		2/1/16		NM_152998:c.*21delC,NM_001203249:c.*21delC,NM_001203248:c.*21delC,NM_001203247:c.*21delC,NM_004456:c.*21delC		0.7694		0.9322		0.702		0.6505		0.598		0.6681		0.7094		0.6616		0.9788		0.7024		0.673

		DMP1151		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		204		8		111		85		54.4117647059		41.6666666667		96.0784313725		-1.267		0.972		208		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.16		18.59		2.509		6.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		3.83E+20		T/TA		NA		DMP1151_S65		NA		3792.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		525		453		72		NA		13.7142857143		NA		13.7142857143		-13.142		-0.592		525		3.0103		0		1		0.5		60		0.654		0.98		-0.338		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		543012835		T/C		NA		DMP1151_S65		rs201338384		514.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		DMP1151		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		724		76		151		497		20.8563535912		68.6464088398		89.5027624309		-0.655		1.79		731		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		-0.517		18.13		9.822		4.342		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.32E+21		T/TA		NA		DMP1151_S65		NA		13122.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		DMP1151		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		425		237		188		NA		44.2352941176		NA		44.2352941176		-7.128		1.171		428		3.0103		0		1		0.5		60		1.296		4.55		0.628		0.404		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		196904915		TA/T		NA		DMP1151_S65		NA		1931.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		DMP1151		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		783		559		224		NA		28.6079182631		NA		28.6079182631		12.995		1.545		787		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.216		4.92		-19.769		0.15		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3888017136		TC/T		NA		DMP1151_S65		NA		3850.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		779		656		123		NA		15.7894736842		NA		15.7894736842		16.01		0.307		787		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.076		1		9.655		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		806015979		C/T		NA		DMP1151_S65		rs200592135		777.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		366		131		NA		26.3581488934		NA		26.3581488934		1.652		0.897		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.916		7.05		-0.515		0.12		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3540011061		G/GAT		NA		DMP1151_S65		NA		3502.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		464		366		98		NA		21.1206896552		NA		21.1206896552		0.403		0.08		465		3.0103		0		1		0.5		60		0.111		0.95		0.49		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47607617		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		438.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		DMP1151		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		504		428		76		NA		15.0793650794		NA		15.0793650794		13.9		0.769		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.99		1.77		-0.735		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92008503		G/A		NA		DMP1151_S65		rs112582298		891.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		DMP1151		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		876		625		251		NA		28.6529680365		NA		28.6529680365		3.097		0.154		883		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.31		3.39		-2.21		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3004014141		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		2966.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		DMP1151		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon5:c.C631T:p.R211C		NA		2.47E-05		NA		NA		0.009		D		0.042		B		0.003		B		12p13.2		chr12		12022525		C		T		504		253		251		NA		49.8015873016		NA		49.8015873016		17.923		-0.069		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.233		12.13		-0.565		0.685		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336		99		0/1		614404212		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		6115.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		1175		864		311		NA		26.4680851064		NA		26.4680851064		24.46		-1.661		1185		3.0103		120.813		1		0.5		59.97		-0.463		8.72		-25.715		8.14		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10289036176		CAA/C		NA		DMP1151_S65		NA		10251.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		1175		864		311		NA		26.4680851064		NA		26.4680851064		24.736		-1.78		1185		3.0103		120.813		1		0.5		59.97		2.323		8.72		0.743		8.14		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10289036176		A/ATGTTT		NA		DMP1151_S65		NA		10251.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		512		1		511		NA		99.8046875		NA		99.8046875		-0.399		1.008		512		3.0103		0		2		1		60		0.548		26.96		-1.38		11.09		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1383115220		C/C		NA		DMP1151_S65		rs1042522		13802.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		DMP1151		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1418		680		738		NA		52.0451339915		NA		52.0451339915		-10.751		-0.173		1424		3.0103		0.556		1		0.5		63.54		17.551		11.64		-13.573		0.766		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16549026288		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DMP1151_S65		NA		16511.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		164		67		97		NA		59.1463414634		NA		59.1463414634		-0.174		1.149		169		3.0103		0		1		0.5		60		-1.493		8.51		-9.238		0.833		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		143301409		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		1395.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		502		2		500		NA		99.6015936255		NA		99.6015936255		-0.681		-0.887		505		3.0103		0		2		1		60		-0.042		31.12		0.538		10.224		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1566214930		A/A		NA		DMP1151_S65		NA		15624.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		DMP1151		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		128		60		68		NA		53.125		NA		53.125		1.04		-0.129		128		3.0103		0		1		0.5		60		-0.018		8.99		6.353		0.742		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118801315		GT/G		NA		DMP1151_S65		NA		1150.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		BCOR		exonic		nonsynonymous_SNV		BCOR:NM_001123383:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123384:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123385:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_017745:exon4:c.G1780A:p.V594I		NA		2.28E-05		NA		NA		0.17		T		1		D		0.994		D		Xp11.4		chrX		39932819		C		T		973		458		515		NA		52.9290853032		NA		52.9290853032		24.114		-0.137		995		3.0103		545.5		1		0.5		59.98		0.025		14.56		25.785		7.315		NA		NA		0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T		NA		NA		5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009		99		0/1		1419109717		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		14162.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		3.00E-04		0		0		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		342		213		129		NA		37.7192982456		NA		37.7192982456		0.355		1.61		360		3.0103		1.817		1		0.5		60		0.468		3.53		-0.263		1.094		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		124604507		AT/A		NA		DMP1151_S65		NA		1208.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		DMP1151		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		445		64		137		244		30.7865168539		54.8314606742		85.6179775281		0.848		1.609		447		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.027		12.8		-0.229		3.453		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.73531545989608E+19		C/CT		NA		DMP1151_S65		NA		5697.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		DMP1151		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		438		333		105		NA		23.9726027397		NA		23.9726027397		1.19		-0.378		443		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.327		1.55		-0.851		0.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71507736		TA/T		NA		DMP1151_S65		NA		677.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		480		379		101		NA		21.0416666667		NA		21.0416666667		1.289		-0.607		483		3.0103		0		1		0.5		60		-0.281		0.79		0.619		0.283		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41707830		GT/G		NA		DMP1151_S65		NA		379.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		DMP1151		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		222		143		79		NA		35.5855855856		NA		35.5855855856		-1.393		1.284		238		3.0103		8.431		1		0.5		59.98		-0.183		3.53		0.564		0.313		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82102238		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		783.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		DMP1151		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		409		262		147		NA		35.9413202934		NA		35.9413202934		1.858		1.404		411		3.0103		0		1		0.5		60		-0.379		2.73		-0.598		0.239		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115404550		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		1116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		DMP1151		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		112		71		41		NA		36.6071428571		NA		36.6071428571		6.302		0.553		599		3.0103		100.388		1		0.5		60		0.674		5.76		5.92		4.971		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		68201563		TA/T		NA		DMP1151_S65		NA		644.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		382		293		89		NA		23.2984293194		NA		23.2984293194		2.516		1.74		382		3.0103		0		1		0.5		60		-0.191		1.69		-12.505		0.073		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		68405589		CT/C		NA		DMP1151_S65		NA		646.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		724		468		256		NA		35.3591160221		NA		35.3591160221		3.275		-1.691		732		3.0103		0.557		1		0.5		60		1.129		4.3		6.356		0.643		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		315309461		GA/G		NA		ER890_S89		NA		3115.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		ER890		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1162		873		289		NA		24.8709122203		NA		24.8709122203		-23.347		-0.669		1165		3.0103		147.021		1		0.5		60		-0.538		4.39		14.423		9.947		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5125025318		A/G		NA		ER890_S89		rs2454206		5096.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		ER890		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		435		293		142		NA		32.6436781609		NA		32.6436781609		-1.548		0.039		436		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.669		2.11		-0.917		0.216		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95705086		CT/C		NA		ER890_S89		NA		919.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		ER890		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		645		10		104		531		16.1240310078		82.3255813953		98.4496124031		3.227		-1.493		650		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.194		27.5		1.956		8.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.78E+22		TC/TTC		NA		ER890_S89		rs10638510		17736.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		ER890		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		457		128		329		NA		71.9912472648		NA		71.9912472648		-0.572		0.529		461		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.681		14.14		-0.731		1.935		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64970814		G/GT		NA		ER890_S89		NA		6459.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		ER890		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		989		571		418		NA		42.2649140546		NA		42.2649140546		1.277		-0.076		995		3.0103		0		1		0.5		60		0.94		5.91		1.276		0.442		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		587809898		A/AT		NA		ER890_S89		NA		5840.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		ER890		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		114		25		89		NA		78.0701754386		NA		78.0701754386		-1.585		0.727		154		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.093		21.56		3.264		4.407		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		15		1-Jan		1634150		T/T		NA		ER890_S89		NA		2457.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		ER890		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		520		457		63		NA		12.1153846154		NA		12.1153846154		-11.281		0.042		520		3.0103		0		1		0.5		60		0.076		0.45		0.827		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		261012828		T/C		NA		ER890_S89		rs201338384		232.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		ER890		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		599		65		534		NA		89.1485809683		NA		89.1485809683		-0.78		-1.798		600		3.0103		0		2		1		60.05		-0.984		18.36		9.828		4.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		110341390		T/T		NA		ER890_S89		NA		10996.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		ER890		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		418		239		179		NA		42.8229665072		NA		42.8229665072		1.837		1.422		419		3.0103		0		1		0.5		60		0.744		3.83		0.215		0.284		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		163904522		TA/T		NA		ER890_S89		NA		1601.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		ER890		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		480		401		79		NA		16.4583333333		NA		16.4583333333		-2.374		0.802		480		3.0103		0		1		0.5		60		0.83		0.38		-0.395		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22008821		CT/C		NA		ER890_S89		NA		182.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		728		556		172		NA		23.6263736264		NA		23.6263736264		15.987		0.132		734		3.0103		0		1		0.5		60		-0.251		3.74		-18.184		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2759017451		TC/T		NA		ER890_S89		NA		2721.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		727		630		97		NA		13.3425034388		NA		13.3425034388		14.92		-1.075		734		3.0103		0		1		0.5		60		0.374		0.49		7.27		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		387015296		C/T		NA		ER890_S89		rs200592135		358.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		ER890		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		491		331		160		NA		32.5865580448		NA		32.5865580448		0.203		2.238		491		3.0103		0		1		0.5		60		0.332		9.77		-0.695		0.211		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		483309519		G/GAT		NA		ER890_S89		NA		4795.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		496		430		66		NA		13.3064516129		NA		13.3064516129		13.082		0.951		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.663		1.02		-1.164		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		53208750		G/A		NA		ER890_S89		rs112582298		503.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		ER890		SMC3		intronic		NA		NA		rs11380915		0.0687		0.0996406		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112342306		G		GT		1103		645		458		NA		41.523118767		NA		41.523118767		-18.536		0.54		1178		3.0103		39.138		1		0.5		60		2.006		5.44		-2.197		1.732		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6040013586		G/GT		NA		ER890_S89		NA		6002.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1166		0.2701		0.0425		3.00E-04		0.0554		0.0557		0.0667		0.0407		0.289		NA		0.0467

		ER890		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		498		421		77		NA		15.4618473896		NA		15.4618473896		-13.32		-0.899		498		3.0103		0		1		0.5		60		-0.027		1.21		-1.627		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		633012131		G/A		NA		ER890_S89		rs201898708		604.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		ER890		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		800		610		190		NA		23.75		NA		23.75		3.614		-2.195		807		3.0103		0		1		0.5		60		1.716		2.2		-0.34		0.371		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1797014319		CT/C		NA		ER890_S89		NA		1759.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		ER890		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		473		0		473		NA		100		NA		100		NA		NA		474		3.0103		0		2		1		60		NA		26.79		NA		12.322		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1269814130		C/C		NA		ER890_S89		rs1042522		12669.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		ER890		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		153		43		110		NA		71.8954248366		NA		71.8954248366		-0.589		0.408		156		3.0103		0		1		0.5		60.07		0.077		10.17		-7.896		1.534		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15940659		CT/C		NA		ER890_S89		NA		1556.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		496		379		117		NA		23.5887096774		NA		23.5887096774		-16.151		-1.316		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.84		2.47		-0.286		0.092		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		1253010324		T/G		NA		ER890_S89		NA		1224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		ER890		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		203		112		91		NA		44.8275862069		NA		44.8275862069		2.824		-0.26		203		3.0103		0		1		0.5		60		1.107		7.43		11.361		0.433		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		154502529		GT/G		NA		ER890_S89		NA		1507.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		1016		541		475		NA		46.7519685039		NA		46.7519685039		-1.923		-0.359		1025		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.944		7.42		0.274		0.579		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7574010345		C/CT		NA		ER890_S89		NA		7536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200420008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44897039		TG		T		963		467		496		NA		51.5057113188		NA		51.5057113188		2.404		0.882		963		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.132		12.11		-24.762		0.751		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11703013579		TG/T		NA		ER890_S89		NA		11665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		409		292		117		NA		28.6063569682		NA		28.6063569682		-0.467		-0.354		873		3.0103		53.83		1		0.5		60		-0.378		1.91		0.24		3.852		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82006108		AT/A		NA		ER890_S89		NA		782.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		446		89		357		NA		80.0448430493		NA		80.0448430493		0.518		-0.626		455		3.0103		0		1		0.5		60		0.987		9.76		0.237		2.382		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43590887		CT/C		NA		ER890_S89		NA		4352.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		450		347		103		NA		22.8888888889		NA		22.8888888889		0.549		0.488		451		3.0103		0		1		0.5		60		-0.376		1.2		0.025		0.086		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57807652		TA/T		NA		ER890_S89		NA		540.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		491		364		127		NA		25.8655804481		NA		25.8655804481		0.761		0.31		493		3.0103		0		1		0.5		60		-0.388		1.36		0.757		0.109		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70507271		GT/G		NA		ER890_S89		NA		667.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		ER890		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		251		136		115		NA		45.8167330677		NA		45.8167330677		1.005		0.334		270		3.0103		26.028		1		0.5		60.04		0.515		4.71		-2.334		2.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122001912		C/CT		NA		ER890_S89		NA		1182.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		ER890		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		385		265		120		NA		31.1688311688		NA		31.1688311688		-1.894		-0.141		389		3.0103		0		1		0.5		60		1.821		1.57		0.912		0.158		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64204686		CT/C		NA		ER890_S89		NA		604.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		ER890		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		109		76		33		NA		30.2752293578		NA		30.2752293578		5.615		1.286		597		3.0103		81.721		1		0.5		60		-0.649		3.19		5.645		4.397		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38501641		TA/T		NA		ER890_S89		NA		347.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		567		441		126		NA		22.2222222222		NA		22.2222222222		3.994		-0.876		567		3.0103		0		1		0.5		60		0.029		1.88		-15.688		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110308476		CT/C		NA		ER890_S89		NA		1065.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ER890		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		656		549		107		NA		16.3109756098		NA		16.3109756098		4.704		-1.013		662		3.0103		0		1		0.5		60		-0.562		0.89		-15.413		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		622012519		GT/G		NA		ER890_S89		NA		584.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR05-07907		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		499		367		132		NA		26.4529058116		NA		26.4529058116		0.93		1.165		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.422		4.6		-1.828		1.139		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		2324010170		C/G		NA		GR05-07907_S53		rs121913237		2295.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		589		346		243		NA		41.2563667233		NA		41.2563667233		4.24		1.148		594		3.0103		5.21		1		0.5		60		-1.365		4.92		7.632		0.424		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		293406771		GA/G		NA		GR05-07907_S53		NA		2896.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR05-07907		GATA2		exonic		nonframeshift_deletion		GATA2:NM_001145662:exon6:c.1123_1128del:p.375_376del,GATA2:NM_032638:exon6:c.1165_1170del:p.389_390del,GATA2:NM_001145661:exon7:c.1165_1170del:p.389_390del		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128200134		CCTTCTT		C		225		125		100		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		4.238		-0.797		225		3.0103		0		1		0.5		60		0.475		16.83		0.496		0.496		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		382307086		CCTTCTT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		3785.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		438		277		161		NA		36.7579908676		NA		36.7579908676		0.214		-1.076		439		3.0103		0		1		0.5		59.93		0.904		2.85		0.06		0.248		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		128704904		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		1249.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR05-07907		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		827		690		137		NA		16.5659008464		NA		16.5659008464		2.372		1.768		832		3.0103		0		1		0.5		60		-1.222		0.54		-15.715		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		483015229		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		445.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR05-07907		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		634		5		104		525		16.403785489		82.8075709779		99.2113564669		1.726		0.063		638		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.273		28.37		0.624		9.528		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.80E+22		TC/TTC		NA		GR05-07907_S53		rs10638510		17984.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR05-07907		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		472		138		334		NA		70.7627118644		NA		70.7627118644		-1.022		-0.319		476		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.142		12.55		-1.111		1.884		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59600941		G/GT		NA		GR05-07907_S53		NA		5922.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR05-07907		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		777		217		560		NA		72.0720720721		NA		72.0720720721		-1.138		0.491		787		3.0103		0		1		0.5		60.04		-1.172		13.05		0.13		1.93		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1018002655		A/AT		NA		GR05-07907_S53		NA		10142.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR05-07907		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		116		13		70		33		60.3448275862		28.4482758621		88.7931034483		-2.782		0.386		122		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.84		-0.01		15.19		3.99		4.587		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.79928530661907E+16		T/TA		NA		GR05-07907_S53		NA		1761.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		507		431		76		NA		14.9901380671		NA		14.9901380671		-13.359		1.019		509		3.0103		0		1		0.5		60		-0.265		1.24		-0.709		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		656011927		T/C		NA		GR05-07907_S53		rs201338384		627.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR05-07907		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		678		127		551		NA		81.2684365782		NA		81.2684365782		2.175		0.584		683		3.0103		0		1		0.5		60.08		-0.305		15.35		12.367		2.948		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104460828		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		10408.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR05-07907		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		284		145		139		NA		48.9436619718		NA		48.9436619718		-0.637		-0.429		286		3.0103		0		1		0.5		60.08		1.574		5.37		0.609		0.495		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		156102804		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		1523.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR05-07907		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		478		403		75		NA		15.690376569		NA		15.690376569		1.316		-0.694		482		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.303		0.17		-1.593		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11909702		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		81.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		681		546		135		NA		19.8237885463		NA		19.8237885463		15.084		0.953		684		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.334		2.7		-16.907		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1875016221		TC/T		NA		GR05-07907_S53		NA		1837.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		677		560		117		NA		17.282127031		NA		17.282127031		15.765		0.149		684		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.864		1.08		4.181		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		760012664		C/T		NA		GR05-07907_S53		rs200592135		731.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		510		418		92		NA		18.0392156863		NA		18.0392156863		-1.763		0.789		510		3.0103		0		1		0.5		60		-0.37		3.95		-1.279		0.047		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2053013096		G/GAT		NA		GR05-07907_S53		NA		2015.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		463		377		86		NA		18.5745140389		NA		18.5745140389		-0.245		-0.595		464		3.0103		0		1		0.5		60		-0.072		0.35		0.231		0.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20007769		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR05-07907		CDKN2A		UTR5		NA		NA		NA		0.0018		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974859		C		G		396		156		240		NA		60.6060606061		NA		60.6060606061		-3.136		1.529		398		3.0103		0		1		0.5		60		-1.16		14.38		-0.405		1.211		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		572403366		C/G		NA		GR05-07907_S53		NA		5695.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_001195132:c.-33G>C,NM_000077:c.-33G>C		NA		5.00E-04		4.00E-04		6.00E-04		0		0.0027		0.0045		6.00E-04		NA		NA		0.001

		GR05-07907		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		497		426		71		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		13.498		0.74		497		3.0103		0		1		0.5		60		0.85		1.46		-0.826		0.028		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75508542		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs112582298		726.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR05-07907		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		853		609		244		NA		28.6049237984		NA		28.6049237984		1.734		-0.669		857		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.144		3.67		0.132		0.185		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3164013122		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		3126.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR05-07907		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		579		507		72		NA		12.4352331606		NA		12.4352331606		-12.315		-2.225		583		3.0103		0		1		0.5		60		0.67		0.49		0.827		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		314015422		A/T		NA		GR05-07907_S53		rs200376453		285.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		GR05-07907		PTPN11		exonic		nonsynonymous_SNV		PTPN11:NM_002834:exon3:c.G214A:p.A72T,PTPN11:NM_080601:exon3:c.G214A:p.A72T		NA		NA		NA		ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.029		D		0.996		D		0.956		D		12q24.13		chr12		112888198		G		A		1078		923		155		NA		14.3784786642		NA		14.3784786642		-7.569		-0.456		1088		3.0103		1.644		1		0.5		60		0.664		0.8		-0.831		0.949		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802		99		0/1		905025783		G/A		NA		GR05-07907_S53		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		1142		794		348		NA		30.472854641		NA		30.472854641		25.046		0.873		1153		3.0103		136.373		1		0.5		59.97		-0.263		10.48		-26.665		10.216		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12001033117		CAA/C		NA		GR05-07907_S53		NA		11963.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		1144		796		348		NA		30.4195804196		NA		30.4195804196		25.401		0.113		1153		3.0103		140.674		1		0.5		59.97		1.483		10.46		1.221		10.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11999033118		A/ATGTTT		NA		GR05-07907_S53		NA		11961.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		503		0		503		NA		100		NA		100		NA		NA		503		3.0103		0		2		1		60		NA		27.86		NA		12.445		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1404015010		C/C		NA		GR05-07907_S53		rs1042522		14011.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR05-07907		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284G:p.P95R,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284G:p.P95R		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.021		D		1		D		0.99		D		17q25.1		chr17		74732959		G		C		896		559		337		NA		37.6116071429		NA		37.6116071429		-3.79		-0.052		904		3.0103		0		1		0.5		60		1.436		6.34		2.622		0.738		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		5706012159		G/C		NA		GR05-07907_S53		NA		5677.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		498		438		60		NA		12.0481927711		NA		12.0481927711		12.569		0.82		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.872		0.78		1.422		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41508839		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs193110123		386.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		792		526		266		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		-1.049		0.997		798		3.0103		3.47		1		0.5		60		-1.357		6.12		0.037		0.962		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4887011792		A/AG		NA		GR05-07907_S53		NA		4849.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G4189A:p.G1397S		rs146464648		0.0021		0.00239617		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.043		D		0.792		P		0.255		B		20q11.21		chr20		31024704		G		A		405		190		215		NA		53.0864197531		NA		53.0864197531		11.707		-0.194		406		3.0103		0		1		0.5		60		0.695		13.53		2.876		1.82		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075		99		0/1		550904517		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs146464648		5480.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0015		3.00E-04		7.00E-04		0		0		0.002		0.0011		0.0064		NA		NA		0.003

		GR05-07907		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		158		54		104		NA		65.8227848101		NA		65.8227848101		-0.487		-1.726		164		3.0103		0		1		0.5		60		0.492		8.69		-8.521		0.914		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		141101020		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		1373.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		101		50		51		NA		50.495049505		NA		50.495049505		0.29		-0.275		101		3.0103		0		1		0.5		60		-0.979		8.2		6.296		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		86501075		GT/G		NA		GR05-07907_S53		NA		827.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		364		206		158		NA		43.4065934066		NA		43.4065934066		-0.04		-0.259		379		3.0103		8.171		1		0.5		60		0.498		4.03		-0.634		2.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150503964		AT/A		NA		GR05-07907_S53		NA		1467.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR05-07907		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		421		65		145		211		34.4418052257		50.1187648456		84.5605700713		-1.45		-0.553		424		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		0.835		12.33		0.11		3.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.22923754843807E+19		C/CT		NA		GR05-07907_S53		NA		5191.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR05-07907		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		327		107		NA		24.6543778802		NA		24.6543778802		-0.113		0.194		437		3.0103		0		1		0.5		60		-1.202		1.66		-0.76		0.09		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75607120		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		718.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		485		370		115		NA		23.7113402062		NA		23.7113402062		-0.911		-1.007		489		3.0103		0		1		0.5		60		0.611		1.19		-1.882		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61507812		GT/G		NA		GR05-07907_S53		NA		577.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR05-07907		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		214		109		105		NA		49.0654205607		NA		49.0654205607		-3.041		0.898		226		3.0103		4.157		1		0.5		60		0.838		5.8		2.717		0.419		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		127901628		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		1241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR05-07907		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		382		249		133		NA		34.8167539267		NA		34.8167539267		-0.236		-0.238		390		3.0103		0		1		0.5		60		-0.916		2.11		-1.004		0.19		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84404308		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		806.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR05-07907		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		83		50		33		NA		39.7590361446		NA		39.7590361446		4.008		1.877		559		3.0103		45.291		1		0.5		60		0.366		5.42		4.459		3.31		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48701011		TA/T		NA		GR05-07907_S53		NA		449.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		272		198		74		NA		27.2058823529		NA		27.2058823529		3.906		0.432		273		3.0103		0		1		0.5		60		0.554		2.94		-11.627		0.127		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83703357		CT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		799.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		412		278		134		NA		32.5242718447		NA		32.5242718447		1.354		-0.978		419		3.0103		1.396		1		0.5		59.95		0.763		2.96		3.718		0.782		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125805964		GA/G		NA		GR07-08208_S88		NA		1220.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon3:c.C521A:p.P174H,TET2:NM_017628:exon3:c.C521A:p.P174H		rs146031219		0.0019		0.000998403		NA		0.032		D		0.249		B		0.115		B		4q24		chr4		106155620		C		A		1050		503		547		NA		52.0952380952		NA		52.0952380952		12.663		-0.66		1067		3.0103		0.52		1		0.5		60		-1.013		12.78		-0.626		0.618		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198		99		0/1		13443011011		C/A		NA		GR07-08208_S88		rs146031219		13414.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0011		4.00E-04		3.00E-04		0		0.003		0.0029		0.0022		0		0.0015		NA		0.003

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1094		806		288		NA		26.3254113346		NA		26.3254113346		-22.352		-1.255		1097		3.0103		172.151		1		0.5		60		0.512		4.82		15.423		9.94		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5303023064		A/G		NA		GR07-08208_S88		rs2454206		5274.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR07-08208		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		414		280		134		NA		32.3671497585		NA		32.3671497585		-0.211		-1.176		418		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.2		1.93		-0.306		0.171		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83505307		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR07-08208		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		694		580		114		NA		16.4265129683		NA		16.4265129683		1.19		-0.062		695		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.365		0.64		-15.402		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		479014279		TA/T		NA		GR07-08208_S88		NA		441.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR07-08208		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		547		491		56		NA		10.2376599634		NA		10.2376599634		-0.165		-0.062		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		0.39		-6.11		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		251015681		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR07-08208_S88		NA		213.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		100		4		51		45		51		45		96		-0.736		0.193		112		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.283		22.41		3.341		5.421		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.27879361867606E+16		T/TA		NA		GR07-08208_S88		NA		2240.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		EZH2		intronic		NA		NA		rs199970231		6.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512657		A		C		1030		481		549		NA		53.3009708738		NA		53.3009708738		-4.068		-0.938		1036		3.0103		0.52		1		0.5		60		-0.886		11.83		2.8		0.65		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12216010165		A/C		NA		GR07-08208_S88		rs199970231		12187.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.00E-04		0		0		0		0.002		9.00E-04		0.0011		0		NA		NA		NA

		GR07-08208		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		616		49		567		NA		92.0454545455		NA		92.0454545455		0.934		0.187		622		3.0103		0		2		1		60.03		0.7		19.27		8.729		4.751		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		119076380		T/T		NA		GR07-08208_S88		NA		11869.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR07-08208		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		230		65		165		NA		71.7391304348		NA		71.7391304348		-0.056		0.75		231		3.0103		0		1		0.5		60		0.097		8.24		0.44		1.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19330873		TA/T		NA		GR07-08208_S88		NA		1895.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR07-08208		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		586		521		65		NA		11.0921501706		NA		11.0921501706		0.699		-0.025		589		3.0103		0		1		0.5		60		-0.016		0.08		-11.827		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		87		0/1		87017474		TC/T		NA		GR07-08208_S88		NA		49.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		585		474		111		NA		18.9743589744		NA		18.9743589744		15.739		0.553		589		3.0103		0		1		0.5		60		-0.571		2.2		3.31		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1315010202		C/T		NA		GR07-08208_S88		rs200592135		1286.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-08208		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		451		333		118		NA		26.1640798226		NA		26.1640798226		-4.182		0.199		451		3.0103		0		1		0.5		60		1.132		4.48		-0.042		0.12		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2057010274		G/GAT		NA		GR07-08208_S88		NA		2019.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		401		324		77		NA		19.2019950125		NA		19.2019950125		-1.193		0.718		401		3.0103		0		1		0.5		60		0.798		0.42		-0.077		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20609078		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		168.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR07-08208		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		911		213		698		NA		76.6190998902		NA		76.6190998902		6.635		1.227		917		3.0103		0.626		1		0.5		59.99		0.756		21.68		0.303		0.752		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1977502989		G/T		NA		GR07-08208_S88		rs77375493		19746.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-08208		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		500		442		58		NA		11.6		NA		11.6		12.388		-0.039		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.496		0.42		-0.701		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		23709227		G/A		NA		GR07-08208_S88		rs112582298		208.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR07-08208		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		118		54		64		NA		54.2372881356		NA		54.2372881356		-1.537		-0.851		448		3.0103		0		1		0.5		60		-0.786		1.92		0.678		0.874		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25501560		T/C		NA		GR07-08208_S88		NA		226.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		704		573		131		NA		18.6079545455		NA		18.6079545455		-10.256		-0.773		713		3.0103		0		1		0.5		60		-1		1.2		-0.642		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		883014535		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		845.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR07-08208		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		516		1		515		NA		99.8062015504		NA		99.8062015504		-1.705		0.718		516		3.0103		0		2		1		60		-1		26.47		-0.651		11.106		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1368515120		C/C		NA		GR07-08208_S88		rs1042522		13656.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR07-08208		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		170		76		94		NA		55.2941176471		NA		55.2941176471		0.131		-1.537		173		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.359		8.16		-9.979		0.79		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		142401465		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		1386.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		812		236		NA		22.5190839695		NA		22.5190839695		7.727		-0.333		1061		3.0103		3.033		1		0.5		59.98		2.102		3.35		-3.301		0.611		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3534020850		G/A		NA		GR07-08208_S88		rs371769427		3505.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR07-08208		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		89		48		41		NA		46.0674157303		NA		46.0674157303		0.277		0.183		92		3.0103		0		1		0.5		60.12		-0.37		7.47		4.62		0.548		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70201013		GT/G		NA		GR07-08208_S88		NA		664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		290		182		108		NA		37.2413793103		NA		37.2413793103		2.418		-0.07		311		3.0103		0		1		0.5		60		0.599		3.75		0.488		0.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112404140		AT/A		NA		GR07-08208_S88		NA		1086.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR07-08208		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		415		80		335		NA		80.7228915663		NA		80.7228915663		0.176		0.854		440		3.0103		0		1		0.5		59.9		0.654		12.17		-1.079		2.714		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50860727		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		5048.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		GR07-08208		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		330		263		67		NA		20.303030303		NA		20.303030303		-1.453		0.353		332		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.086		0.91		-0.782		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33705966		TA/T		NA		GR07-08208_S88		NA		299.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		471		366		105		NA		22.2929936306		NA		22.2929936306		-1.748		-0.132		473		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.458		0.98		-1.796		0.088		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50007738		GT/G		NA		GR07-08208_S88		NA		462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR07-08208		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		381		254		127		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		0.21		1.44		386		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.213		2.19		1.737		0.23		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87004696		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		832.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR07-08208		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		88		68		20		NA		22.7272727273		NA		22.7272727273		4.552		0.447		541		3.0103		71.744		1		0.5		59.98		0.087		1.85		4.9		5.781		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20001535		TA/T		NA		GR07-08208_S88		NA		162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		191		151		40		NA		20.942408377		NA		20.942408377		4.107		-1.497		192		3.0103		0		1		0.5		60		0.626		1.59		-8.123		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34103212		CT/C		NA		GR07-08208_S88		NA		303.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		383		265		118		NA		30.8093994778		NA		30.8093994778		2.152		0.059		383		3.0103		0		1		0.5		60		0.694		2.79		3.918		0.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110705736		GA/G		NA		GR07-11538_S55		NA		1069.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR07-11538		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		424		283		141		NA		33.2547169811		NA		33.2547169811		-0.367		-0.685		425		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.387		2.32		-1.304		0.241		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102305104		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		985.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR07-11538		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		458		291		167		NA		36.4628820961		NA		36.4628820961		4.82		0.999		464		3.0103		0		1		0.5		60		-0.785		5.69		-0.308		0.336		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		264403877		G/GT		NA		GR07-11538_S55		NA		2606.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR07-11538		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon18:c.T1976A:p.I659N,EZH2:NM_152998:exon18:c.T2012A:p.I671N,EZH2:NM_001203247:exon19:c.T2129A:p.I710N,EZH2:NM_001203248:exon19:c.T2102A:p.I701N,EZH2:NM_004456:exon19:c.T2144A:p.I715N		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.98		D		7q36.1		chr7		148506214		A		T		483		332		151		NA		31.2629399586		NA		31.2629399586		-14.111		1.058		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.324		6.45		-0.406		0.189		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29		99		0/1		314209720		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		3113.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203248:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203249:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_004456:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_152998:exon3:c.127delA:p.S43fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543680		CT		C		547		354		193		NA		35.2833638026		NA		35.2833638026		17.031		0.368		550		3.0103		0		1		0.5		60		0.715		9.71		17.07		0.261		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5349012857		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		5311.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		549		235		314		NA		57.1948998179		NA		57.1948998179		5.398		0.147		550		3.0103		0		1		0.5		60		2.115		8.67		16.554		1.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		479904435		TA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		4761.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR07-11538		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		186		116		70		NA		37.6344086022		NA		37.6344086022		0.762		-0.819		189		3.0103		0		1		0.5		60		-0.432		3		-1.039		0.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59602279		TA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR07-11538		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		604		512		92		NA		15.2317880795		NA		15.2317880795		9.69		-0.152		604		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.223		1.14		-14.196		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		727017160		TC/T		NA		GR07-11538_S55		NA		689.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		604		496		108		NA		17.880794702		NA		17.880794702		15.641		-0.263		604		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.585		1.53		4.027		0.047		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		950011264		C/T		NA		GR07-11538_S55		rs200592135		921.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-11538		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		409		276		133		NA		32.5183374083		NA		32.5183374083		0.797		-0.992		409		3.0103		0		1		0.5		60		0.629		6.21		-0.263		0.21		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		257607994		G/GAT		NA		GR07-11538_S55		NA		2538.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		472		390		82		NA		17.3728813559		NA		17.3728813559		3.56		-1.091		474		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.745		0.14		-0.8		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10408279		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		66.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR07-11538		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		488		415		73		NA		14.9590163934		NA		14.9590163934		13.633		1.179		488		3.0103		0		1		0.5		60		0.544		1.65		0.271		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83308387		G/A		NA		GR07-11538_S55		rs112582298		804.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR07-11538		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		495		432		63		NA		12.7272727273		NA		12.7272727273		-12.656		-2.118		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		0.55		-0.381		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		301013266		G/A		NA		GR07-11538_S55		rs201898708		272.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR07-11538		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		637		540		97		NA		15.2276295133		NA		15.2276295133		4.545		-0.329		646		3.0103		0		1		0.5		60		0.597		0.24		-1.083		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		188014173		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		150.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR07-11538		KRAS		intronic		NA		NA		rs140046512		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p12.1		chr12		25398392		C		A		507		429		78		NA		15.3846153846		NA		15.3846153846		12.458		0.505		507		3.0103		0		1		0.5		60		-0.912		1.52		0.821		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		810011062		C/A		NA		GR07-11538_S55		NA		772.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR07-11538		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		401		2		399		NA		99.5012468828		NA		99.5012468828		-2.431		-0.199		402		3.0103		0		2		1		60		1.104		27.15		0.902		9.786		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1091511330		C/C		NA		GR07-11538_S55		rs1042522		10886.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR07-11538		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1106		604		502		NA		45.3887884268		NA		45.3887884268		-12.581		0.599		1109		3.0103		0		1		0.5		62.79		10.774		9.45		-9.608		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10484023817		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR07-11538_S55		NA		10446.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-11538		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		700		499		201		NA		28.7142857143		NA		28.7142857143		-0.829		0.648		706		3.0103		8.636		1		0.5		60		-0.798		4.34		-2.165		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3075012709		A/AG		NA		GR07-11538_S55		NA		3037.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR07-11538		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		145		76		69		NA		47.5862068966		NA		47.5862068966		0.93		0.911		154		3.0103		0		1		0.5		59.94		-1.745		6.61		2.3		0.497		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99601674		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		958.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		175		97		78		NA		44.5714285714		NA		44.5714285714		1.965		0.869		177		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.644		7.77		10.899		0.501		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		139702213		GT/G		NA		GR07-11538_S55		NA		1359.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		634		349		285		NA		44.952681388		NA		44.952681388		-2.024		-0.784		638		3.0103		0		1		0.5		60.03		-1.151		9.02		1.387		0.152		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		575307038		C/CT		NA		GR07-11538_S55		NA		5715.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		351		222		129		NA		36.7521367521		NA		36.7521367521		1.996		-0.746		374		3.0103		2.026		1		0.5		60		0.804		4.1		-0.404		0.291		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147804607		AT/A		NA		GR07-11538_S55		NA		1440.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		430		80		136		214		31.6279069767		49.7674418605		81.3953488372		-0.105		0.022		433		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.98		1.443		10.57		-3.085		3.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.58221365379346E+18		C/CT		NA		GR07-11538_S55		NA		4544.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		432		345		87		NA		20.1388888889		NA		20.1388888889		1.021		0.224		434		3.0103		0		1		0.5		60		-0.2		0.76		1.009		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36707862		TA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		329.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		486		378		108		NA		22.2222222222		NA		22.2222222222		-0.681		-0.622		488		3.0103		0		1		0.5		60		2.723		0.78		-0.841		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41507835		GT/G		NA		GR07-11538_S55		NA		377.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		205		132		73		NA		35.6097560976		NA		35.6097560976		-2.491		-0.948		214		3.0103		16.627		1		0.5		60		-0.11		1.69		0.251		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38402361		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		346.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195801		A		T		224		141		83		NA		37.0535714286		NA		37.0535714286		-9.273		-0.29		235		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.075		11.52		1.01		0.884		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		260905998		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		2580.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195805		A		T		224		140		84		NA		37.5		NA		37.5		1.871		-1.788		235		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.784		11.68		0.993		0.906		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		264404848		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		2615.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195806		TGAAACAA		T		224		141		83		NA		37.0535714286		NA		37.0535714286		-0.798		-0.491		235		3.0103		0		1		0.5		59.98		2.344		11.48		1.836		0.884		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		260905998		TGAAACAA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		2571.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		222		139		83		NA		37.3873873874		NA		37.3873873874		-7.924		-1.093		233		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.691		11.63		1.561		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		260905998		G/C		NA		GR07-11538_S55		NA		2580.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		396		257		139		NA		35.101010101		NA		35.101010101		-0.612		-0.893		397		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.9		2.02		-0.458		0.185		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83604648		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		798.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR07-11538		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		81		46		35		NA		43.2098765432		NA		43.2098765432		4.085		-0.195		567		3.0103		55.561		1		0.5		60		-0.752		5.42		4.43		6.569		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4760970		TA/T		NA		GR07-11538_S55		NA		438.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		279		212		67		NA		24.0143369176		NA		24.0143369176		1.357		0.424		279		3.0103		0		1		0.5		60		-0.511		2.1		-11.064		0.077		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62204345		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		584.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		500		327		173		NA		34.6		NA		34.6		6.735		1.111		528		3.0103		4.464		1		0.5		60		-1.009		3.46		5.101		0.436		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		176506824		GA/G		NA		GR07-15077_S54		NA		1727.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR07-15077		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		487		257		230		NA		47.227926078		NA		47.227926078		-11.394		-0.654		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.553		11.34		0.024		0.589		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		555106641		A/C		NA		GR07-15077_S54		rs3822214		5522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR07-15077		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		414		259		155		NA		37.4396135266		NA		37.4396135266		-0.159		-0.874		415		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.766		2.97		0.101		0.312		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		126704291		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		1229.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR07-15077		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		771		661		110		NA		14.2671854734		NA		14.2671854734		0.45		-1.427		777		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.16		0.05		-14.649		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		74		0/1		74015478		TA/T		NA		GR07-15077_S54		NA		36.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR07-15077		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		466		304		162		NA		34.7639484979		NA		34.7639484979		1.899		-1.068		468		3.0103		0		1		0.5		60		0.31		4.66		0.584		0.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		220803733		G/GT		NA		GR07-15077_S54		NA		2170.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR07-15077		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1025		562		463		NA		45.1707317073		NA		45.1707317073		-1.943		0.094		1030		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.079		7.83		1.494		0.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		806509646		A/AT		NA		GR07-15077_S54		NA		8027.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR07-15077		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504878		G		GAAGAT		82		34		48		NA		58.5365853659		NA		58.5365853659		-0.541		1.266		83		3.0103		0		1		0.5		60		-0.701		22.85		-2.922		1.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		191101281		G/GAAGAT		NA		GR07-15077_S54		NA		1873.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		0.005

		GR07-15077		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAA		T		75		7		68		NA		90.6666666667		NA		90.6666666667		0.478		0.478		83		3.0103		0		1		0.5		60		1.339		23.93		-2.775		3.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		13631090		T/T		NA		GR07-15077_S54		NA		1794.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		526		450		76		NA		14.4486692015		NA		14.4486692015		-12.886		-0.194		529		3.0103		0		1		0.5		60		-0.421		1.16		-0.629		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		640012795		T/C		NA		GR07-15077_S54		rs201338384		611.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR07-15077		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		641		65		121		455		18.8767550702		70.9828393136		89.8595943838		-0.34		0.204		648		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.05		-1.989		18.3		9.541		4.567		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.18E+20		T/TA		NA		GR07-15077_S54		NA		11731.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR07-15077		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		280		176		104		NA		37.1428571429		NA		37.1428571429		-1.123		-1.446		285		3.0103		0		1		0.5		60		-0.347		2.99		0.24		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87503310		TA/T		NA		GR07-15077_S54		NA		837.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR07-15077		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		688		532		156		NA		22.6744186047		NA		22.6744186047		11.529		0.118		689		3.0103		0		1		0.5		60.02		2.398		3.03		-18.535		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2124016315		TC/T		NA		GR07-15077_S54		NA		2086.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		687		580		107		NA		15.5749636099		NA		15.5749636099		15.819		-0.632		689		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.221		0.94		5.442		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		675013728		C/T		NA		GR07-15077_S54		rs200592135		646.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-15077		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		496		333		163		NA		32.8629032258		NA		32.8629032258		0.848		-1.175		496		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.076		9.89		-1.657		0.216		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		494309857		G/GAT		NA		GR07-15077_S54		NA		4905.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		215		714		NA		76.8568353068		NA		76.8568353068		3.331		-0.55		936		3.0103		1.329		1		0.5		60		0.817		21.37		0.623		0.566		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1987803369		G/T		NA		GR07-15077_S54		rs77375493		19849.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-15077		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		436		65		371		NA		85.0917431193		NA		85.0917431193		-0.014		-0.425		444		3.0103		0		1		0.5		60		0.315		1.28		0.72		3.489		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58501933		T/C		NA		GR07-15077_S54		NA		556.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		475		406		69		NA		14.5263157895		NA		14.5263157895		-13.157		0.854		477		3.0103		0		1		0.5		60		-0.273		1.08		-1.835		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		542012365		G/A		NA		GR07-15077_S54		rs201898708		513.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR07-15077		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		686		553		133		NA		19.387755102		NA		19.387755102		0.998		1.578		701		3.0103		0		1		0.5		59.93		0.358		1.22		-0.801		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		877013847		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		839.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR07-15077		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		497		231		266		NA		53.5211267606		NA		53.5211267606		-17.895		0.498		501		3.0103		0		1		0.5		60		-1.028		10.2		-0.675		0.843		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		509605198		G/C		NA		GR07-15077_S54		rs1042522		5067.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR07-15077		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		569		481		88		NA		15.4657293497		NA		15.4657293497		-1.948		0.673		572		3.0103		10.933		1		0.5		60		1.421		0.42		-1.857		3.374		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		26509634		T/C		NA		GR07-15077_S54		NA		236.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		584		231		353		NA		60.4452054795		NA		60.4452054795		-16.281		1.046		624		3.0103		127.411		1		0.5		59.97		-0.153		14.78		11.404		10.555		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		865805584		A/G		NA		GR07-15077_S54		rs111527738		8629.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		GR07-15077		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		273		153		120		NA		43.956043956		NA		43.956043956		2.59		-0.255		277		3.0103		0		1		0.5		60.12		1.342		5.88		1.571		0.334		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		164303303		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		1605.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		304		188		NA		38.2113821138		NA		38.2113821138		-18.28		-1.329		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.396		6.29		-0.411		0.041		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		312308206		T/G		NA		GR07-15077_S54		NA		3094.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-15077		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		108		61		47		NA		43.5185185185		NA		43.5185185185		1.489		0.965		108		3.0103		0		1		0.5		60		0.492		7.13		7.587		0.439		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		80701464		GT/G		NA		GR07-15077_S54		NA		769.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		280		190		90		NA		32.1428571429		NA		32.1428571429		1.691		1.5		600		3.0103		32.255		1		0.5		60		-0.738		2.6		-0.855		4.743		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76503526		AT/A		NA		GR07-15077_S54		NA		727.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR07-15077		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		436		85		351		NA		80.504587156		NA		80.504587156		0.904		-1.27		437		3.0103		0		1		0.5		60		1.403		10.87		-1.057		2.554		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47780747		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		4740.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		GR07-15077		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		425		337		88		NA		20.7058823529		NA		20.7058823529		0.668		1.225		426		3.0103		0		1		0.5		60		-0.061		0.85		-0.496		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		39807603		TA/T		NA		GR07-15077_S54		NA		360.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		469		362		107		NA		22.8144989339		NA		22.8144989339		2.811		0.564		470		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.179		1.01		0.681		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51007284		GT/G		NA		GR07-15077_S54		NA		472.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR07-15077		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		208		130		78		NA		37.5		NA		37.5		-3.206		0.675		229		3.0103		12.046		1		0.5		59.89		1.194		3.22		-0.71		0.196		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70702091		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		669.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR07-15077		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		388		241		147		NA		37.8865979381		NA		37.8865979381		-0.582		-2.113		390		3.0103		0		1		0.5		60.03		-1.315		2.79		0.581		0.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112103905		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		1083.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR07-15077		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		102		78		24		NA		23.5294117647		NA		23.5294117647		4.984		1.316		558		3.0103		53.014		1		0.5		60		-1.049		2.12		4.689		4.609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25401666		TA/T		NA		GR07-15077_S54		NA		216.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-15077		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		231		179		52		NA		22.5108225108		NA		22.5108225108		2.363		0.588		231		3.0103		0		1		0.5		60		0.229		1.67		-9.839		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42203444		CT/C		NA		GR07-15077_S54		NA		384.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		411		271		140		NA		34.0632603406		NA		34.0632603406		3.004		0.039		440		3.0103		0		1		0.5		60		-0.332		3.59		3.075		0.69		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		151205048		GA/G		NA		GR08-08611_S67		NA		1474.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR08-08611		TET2-AS1		ncRNA_intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106182894		T		G		508		245		263		NA		51.7716535433		NA		51.7716535433		-0.602		0.919		514		3.0103		0		1		0.5		60		0.958		11.49		1.187		1.731		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		586305548		T/G		NA		GR08-08611_S67		NA		5834.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1073		475		598		NA		55.7315936626		NA		55.7315936626		-27.201		0.294		1078		3.0103		577.269		1		0.5		60		0.335		16.33		27.736		10.587		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		17549010739		A/G		NA		GR08-08611_S67		rs2454206		17520.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR08-08611		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		421		283		138		NA		32.7790973872		NA		32.7790973872		0.354		-0.329		425		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.695		2.04		0.658		0.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89505039		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		857.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR08-08611		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		796		660		136		NA		17.0854271357		NA		17.0854271357		0.048		0.29		803		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.031		0.63		-15.537		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		537014579		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		499.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR08-08611		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		462		289		173		NA		37.4458874459		NA		37.4458874459		-2.281		0.151		464		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.048		5.24		0.604		0.366		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		246003714		G/GT		NA		GR08-08611_S67		NA		2422.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR08-08611		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		502		295		207		NA		41.235059761		NA		41.235059761		-15.432		-0.724		507		3.0103		0		1		0.5		60		1.032		9.19		-0.134		0.408		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		464907741		A/G		NA		GR08-08611_S67		NA		4611.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		GR08-08611		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		871		268		603		NA		69.2307692308		NA		69.2307692308		-2.319		0.192		887		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.802		12.73		0.972		1.646		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1112203558		A/AT		NA		GR08-08611_S67		NA		11084.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR08-08611		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon14:c.T1543C:p.C515R,EZH2:NM_152998:exon14:c.T1579C:p.C527R,EZH2:NM_001203247:exon15:c.T1696C:p.C566R,EZH2:NM_001203248:exon15:c.T1669C:p.C557R,EZH2:NM_004456:exon15:c.T1711C:p.C571R		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.998		D		7q36.1		chr7		148511191		A		G		503		272		231		NA		45.9244532803		NA		45.9244532803		1.79		-0.044		505		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.091		9.67		-0.383		0.544		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308		99		0/1		489006031		A/G		NA		GR08-08611_S67		NA		4861.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		501		424		77		NA		15.369261477		NA		15.369261477		-13.429		0.837		502		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		1.34		-1.609		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		701011707		T/C		NA		GR08-08611_S67		rs201338384		672.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR08-08611		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		627		513		114		NA		18.1818181818		NA		18.1818181818		0.932		-0.747		634		3.0103		0		1		0.5		60		0.259		0.45		13.632		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		317012093		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		279.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR08-08611		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		227		62		165		NA		72.6872246696		NA		72.6872246696		-0.289		-0.434		230		3.0103		0		1		0.5		60		1.743		9.02		1.894		1.436		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20840941		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		2046.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR08-08611		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		613		535		78		NA		12.7243066884		NA		12.7243066884		7.843		1.14		617		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.034		0.53		-13.274		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		363018299		TC/T		NA		GR08-08611_S67		NA		325.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		611		507		104		NA		17.0212765957		NA		17.0212765957		15.26		0.078		617		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.138		1.49		3.61		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		937011090		C/T		NA		GR08-08611_S67		rs200592135		908.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR08-08611		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		496		356		140		NA		28.2258064516		NA		28.2258064516		0.297		-1.457		496		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.584		7.77		0.386		0.142		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3889010425		G/GAT		NA		GR08-08611_S67		NA		3851.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		481		393		88		NA		18.2952182952		NA		18.2952182952		-2.317		1.04		481		3.0103		0		1		0.5		60		-0.744		0.37		0.847		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21508428		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		177.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR08-08611		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		503		415		88		NA		17.4950298211		NA		17.4950298211		12.835		0.374		504		3.0103		0		1		0.5		60		1.186		2.11		-1.74		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109008039		G/A		NA		GR08-08611_S67		rs112582298		1061.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR08-08611		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		502		444		58		NA		11.5537848606		NA		11.5537848606		-11.942		-0.329		504		3.0103		0		1		0.5		60		1.278		0.24		1.44		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		149013335		G/A		NA		GR08-08611_S67		rs201898708		120.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR08-08611		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		708		566		142		NA		20.0564971751		NA		20.0564971751		-12.565		1.609		711		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.889		1.14		-0.877		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		841013902		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		803.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR08-08611		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		756		443		313		NA		41.4021164021		NA		41.4021164021		21.925		-0.352		764		3.0103		160.096		1		0.5		59.97		0		12.88		-23.028		9.953		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9776017617		CAA/C		NA		GR08-08611_S67		NA		9738.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		756		443		313		NA		41.4021164021		NA		41.4021164021		21.861		1.373		764		3.0103		159.634		1		0.5		59.97		-0.67		12.79		1.161		9.934		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9707017617		A/ATGTTT		NA		GR08-08611_S67		NA		9669.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		508		0		508		NA		100		NA		100		NA		NA		510		3.0103		0		2		1		60		NA		27.19		NA		12.461		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1384115140		C/C		NA		GR08-08611_S67		rs1042522		13812.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR08-08611		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1336		636		700		NA		52.3952095808		NA		52.3952095808		-13.869		-1.37		1340		3.0103		0		1		0.5		63.5		15.591		11.3		-11.873		0.697		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15140024492		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR08-08611_S67		NA		15102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR08-08611		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		729		487		242		NA		33.1961591221		NA		33.1961591221		-1.523		1.707		732		3.0103		11.906		1		0.5		59.99		-1.62		5.8		-2.596		1.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4262011475		A/AG		NA		GR08-08611_S67		NA		4224.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR08-08611		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		110		40		70		NA		63.6363636364		NA		63.6363636364		-0.955		-1.37		117		3.0103		0		1		0.5		60.09		1.64		9.43		-6.893		0.954		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10750645		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		1037.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		529		0		529		NA		100		NA		100		NA		NA		529		3.0103		0		2		1		60		NA		31.63		NA		12.542		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1677115880		A/A		NA		GR08-08611_S67		NA		16733.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		GR08-08611		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		204		124		80		NA		39.2156862745		NA		39.2156862745		4.291		-0.402		204		3.0103		0		1		0.5		60		-0.844		5.87		10.419		0.289		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		123502899		GT/G		NA		GR08-08611_S67		NA		1197.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		337		217		120		NA		35.6083086053		NA		35.6083086053		0.716		1.691		354		3.0103		0		1		0.5		60		-0.536		2.76		-0.903		0.577		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96604439		AT/A		NA		GR08-08611_S67		NA		928.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR08-08611		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		68		122		245		28.0459770115		56.3218390805		84.367816092		0.18		-0.438		438		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.258		11.44		-0.622		3.477		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01329636158252E+18		C/CT		NA		GR08-08611_S67		NA		4975.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR08-08611		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		443		343		100		NA		22.5733634312		NA		22.5733634312		-1.517		-0.485		444		3.0103		0		1		0.5		60		-1.816		1.31		0.904		0.074		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61807684		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		580.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		487		369		118		NA		24.2299794661		NA		24.2299794661		0.954		0.532		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.847		1.23		-2.162		0.108		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		63707812		GT/G		NA		GR08-08611_S67		NA		599.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR08-08611		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		238		159		79		NA		33.1932773109		NA		33.1932773109		-0.339		0.06		251		3.0103		20.13		1		0.5		59.97		-1.636		2.51		0.151		0.159		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		63402559		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		596.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR08-08611		STAG2		intronic		NA		NA		rs200841330		NA		0.433113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200482		ATTG		A		1021		512		509		NA		49.8530852106		NA		49.8530852106		1.801		-0.586		1023		3.0103		0		1		0.5		60		-1.243		19.12		-27.659		0.687		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19562022869		ATTG/A		NA		GR08-08611_S67		NA		19524.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.333		0.5825		0.312

		GR08-08611		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		412		282		130		NA		31.5533980583		NA		31.5533980583		-0.052		0.162		415		3.0103		0		1		0.5		60		0.138		1.82		1.075		0.19		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78705045		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		749.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR08-08611		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		118		74		44		NA		37.2881355932		NA		37.2881355932		7.072		0.378		586		3.0103		113.875		1		0.5		59.96		0.412		4.53		6.982		5.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57201637		TA/T		NA		GR08-08611_S67		NA		534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		420		312		108		NA		25.7142857143		NA		25.7142857143		5.203		-0.604		421		3.0103		0		1		0.5		60		-0.59		2.57		-13.522		0.102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111506074		CT/C		NA		GR08-08611_S67		NA		1077.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		631		535		96		NA		15.2139461173		NA		15.2139461173		4.764		0.405		634		3.0103		0		1		0.5		60		-0.172		0.62		-14.008		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		428012234		GT/G		NA		GR08-08611_S67		NA		390.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR09-01457		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		459		288		171		NA		37.2549019608		NA		37.2549019608		2.657		-0.246		467		3.0103		0		1		0.5		60		-0.229		4.17		5.203		0.714		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		195006114		GA/G		NA		GR09-01457_S29		NA		1912.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR09-01457		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		109		38		71		NA		65.1376146789		NA		65.1376146789		8.575		-0.773		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.792		17.64		-2.108		1.483		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		195101471		C/T		NA		GR09-01457_S29		rs2335052		1922.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR09-01457		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1123		502		621		NA		55.2983081033		NA		55.2983081033		-27.695		0.671		1124		3.0103		579.198		1		0.5		60		-1.686		13.98		28.47		9.634		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		15732012820		A/G		NA		GR09-01457_S29		rs2454206		15703.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR09-01457		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		433		284		149		NA		34.4110854503		NA		34.4110854503		0.361		1.563		434		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.286		2.2		0.552		0.205		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		98804787		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		950.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR09-01457		CUX1		intronic		NA		NA		rs10638510		0.5275		0.482827		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TTC		780		454		326		NA		41.7948717949		NA		41.7948717949		16.214		0.468		783		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.114		11.08		3.773		0.367		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8682018300		T/TTC		NA		GR09-01457_S29		NA		8644.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.7893		0.4006		0.0537		0.4963		0.5813		0.5203		0.48		0.8192		0.0575		0.5527

		GR09-01457		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		436		280		156		NA		35.7798165138		NA		35.7798165138		1.044		0.296		440		3.0103		0		1		0.5		60		-0.141		5.06		-0.793		0.315		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		224203151		G/GT		NA		GR09-01457_S29		NA		2204.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR09-01457		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		997		563		434		NA		43.5305917753		NA		43.5305917753		0.234		0.336		1002		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.546		7.53		0.018		0.534		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		754509649		A/AT		NA		GR09-01457_S29		NA		7507.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR09-01457		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		663		518		145		NA		21.8702865762		NA		21.8702865762		1.653		0.634		666		3.0103		0		1		0.5		60		0.303		1.34		16.029		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		925011063		TA/T		NA		GR09-01457_S29		NA		887.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR09-01457		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		232		141		91		NA		39.224137931		NA		39.224137931		-1.262		0.014		234		3.0103		0		1		0.5		60		0.698		3.8		-1.007		0.295		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		91902434		TA/T		NA		GR09-01457_S29		NA		881.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR09-01457		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		622		517		105		NA		16.8810289389		NA		16.8810289389		10.401		0.821		623		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.319		1.55		-15.544		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1000016683		TC/T		NA		GR09-01457_S29		NA		962.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		622		497		125		NA		20.0964630225		NA		20.0964630225		16.544		0.083		623		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.561		2.62		6.529		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1660011588		C/T		NA		GR09-01457_S29		rs200592135		1631.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		451		347		104		NA		23.0598669623		NA		23.0598669623		0.115		0.035		452		3.0103		0		1		0.5		60		0.547		5.95		1.004		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2719010265		G/GAT		NA		GR09-01457_S29		NA		2681.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		463		364		99		NA		21.3822894168		NA		21.3822894168		0.592		0.272		464		3.0103		0		1		0.5		60		2.266		0.74		-1.169		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38107680		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		343.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR09-01457		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		670		544		126		NA		18.8059701493		NA		18.8059701493		2.146		0.183		680		3.0103		0		1		0.5		60		0.161		1.21		-0.319		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		851013855		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		813.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR09-01457		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		428		1		427		NA		99.7663551402		NA		99.7663551402		-0.534		-1.028		430		3.0103		0		2		1		60		1.392		27.73		0.324		10.732		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1189812740		C/C		NA		GR09-01457_S29		rs1042522		11869.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR09-01457		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1112		450		662		NA		59.5323741007		NA		59.5323741007		-13.118		0.023		1113		3.0103		0.533		1		0.5		63.57		9.158		17.23		-7.956		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19199021077		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR09-01457_S29		NA		19161.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		157		81		76		NA		48.4076433121		NA		48.4076433121		0.88		0.186		161		3.0103		0		1		0.5		60		1.173		6.07		-9.216		0.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99101684		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		953.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		214		126		88		NA		41.1214953271		NA		41.1214953271		3.333		-1.522		214		3.0103		0		1		0.5		60		-0.179		6.73		9.845		0.383		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147802959		GT/G		NA		GR09-01457_S29		NA		1440.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		ZRSR2		exonic		nonsynonymous_SNV		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.C1147G:p.P383A		rs61741680		7.00E-04		NA		NA		0.061		T		0.734		P		0.297		B		Xp22.2		chrX		15841063		C		G		777		495		282		NA		36.2934362934		NA		36.2934362934		-5.034		-1.715		784		3.0103		150.399		1		0.5		60		-0.434		7.69		12.142		9.777		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		T		0.014		T		NA		NA		5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674		99		0/1		6005012346		C/G		NA		GR09-01457_S29		rs61741680		5976.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0012		1.00E-04		0		0		0		0.0013		0.0016		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		331		194		137		NA		41.3897280967		NA		41.3897280967		0.585		-0.318		358		3.0103		0		1		0.5		60		0.536		4.04		1.579		0.381		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		137603960		AT/A		NA		GR09-01457_S29		NA		1338.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR09-01457		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		395		82		313		NA		79.2405063291		NA		79.2405063291		-0.287		0.541		428		3.0103		0		1		0.5		60		2.253		11.73		-1.615		2.62		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46710770		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		4633.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		GR09-01457		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		450		341		109		NA		24.2222222222		NA		24.2222222222		0.87		-0.462		453		3.0103		0		1		0.5		60		0.853		1.6		-0.774		0.098		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75707535		TA/T		NA		GR09-01457_S29		NA		719.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		484		369		115		NA		23.7603305785		NA		23.7603305785		-2.531		1.324		488		3.0103		0		1		0.5		60		-1.363		0.9		1.288		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47507995		GT/G		NA		GR09-01457_S29		NA		437.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR09-01457		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		224		165		59		NA		26.3392857143		NA		26.3392857143		-3.964		0.874		236		3.0103		15.389		1		0.5		59.97		-0.056		1.7		-1.023		0.212		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41902660		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		381.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR09-01457		STAG2		intronic		NA		NA		rs201600823		0.0014		0.000529801		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200188		C		G		1014		569		445		NA		43.8856015779		NA		43.8856015779		-10.676		-0.664		1030		3.0103		1.751		1		0.5		60		-1.38		9.08		1.008		0.834		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9240012661		C/G		NA		GR09-01457_S29		rs201600823		9211.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0016		4.00E-04		6.00E-04		0		9.00E-04		0.0023		0.0016		1.00E-04		NA		NA		NA

		GR09-01457		BCORL1		exonic		nonsynonymous_SNV		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.G2669A:p.R890Q,BCORL1:NM_021946:exon3:c.G2669A:p.R890Q		rs201843717		2.00E-04		0.000794702		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.022		D		1		D		0.99		D		Xq26.1		chrX		129149417		G		A		1023		736		287		NA		28.054740958		NA		28.054740958		23.151		0.106		1033		3.0103		178.864		1		0.5		60		0.467		5.69		15.742		7.392		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		T		0.166		T		NA		NA		5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273		99		0/1		5853016030		G/A		NA		GR09-01457_S29		rs201843717		5824.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		1.00E-04		0		9.00E-04		0		2.00E-04		0		0		0.001		0.0026		NA

		GR09-01457		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		124		72		52		NA		41.935483871		NA		41.935483871		7.029		0.414		617		3.0103		167.417		1		0.5		60		1.941		5.68		8.274		7.522		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74101477		TA/T		NA		GR09-01457_S29		NA		703.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		319		251		68		NA		21.3166144201		NA		21.3166144201		2.585		0.866		319		3.0103		0		1		0.5		60		0.524		1.35		-10.982		0.063		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46805034		CT/C		NA		GR09-01457_S29		NA		430.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		464		280		184		NA		39.6551724138		NA		39.6551724138		4.874		-1.489		471		3.0103		2.378		1		0.5		60		0.967		4.12		4.201		0.566		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		194805798		GA/G		NA		GR10-06220_S78		NA		1910.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR10-06220		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		89		43		46		NA		51.6853932584		NA		51.6853932584		8.116		-0.53		91		3.0103		0		1		0.5		60		0.669		13.27		-1.548		0.242		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		120901415		C/T		NA		GR10-06220_S78		rs2335052		1180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR10-06220		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		419		288		131		NA		31.2649164678		NA		31.2649164678		1.199		1.744		420		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.518		1.95		-0.28		0.193		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85405214		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR10-06220		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		777		650		127		NA		16.3449163449		NA		16.3449163449		1.47		-0.018		784		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.148		0.42		-15.202		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		360016041		TA/T		NA		GR10-06220_S78		NA		322.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR10-06220		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		670		8		108		554		16.1194029851		82.6865671642		98.8059701493		3.052		-0.385		675		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.359		27.77		0.049		8.429		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.86E+22		TC/TTC		NA		GR10-06220_S78		rs10638510		18604.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-06220		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		464		146		318		NA		68.5344827586		NA		68.5344827586		-0.148		-0.61		468		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.393		12.68		-0.467		1.693		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		592301234		G/GT		NA		GR10-06220_S78		NA		5885.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR10-06220		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1113		599		514		NA		46.1814914645		NA		46.1814914645		3.713		1.225		1122		3.0103		0		1		0.5		60		0.465		6.88		0.131		1.442		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		769509524		A/AT		NA		GR10-06220_S78		NA		7657.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR10-06220		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		111		8		63		40		56.7567567568		36.036036036		92.7927927928		-0.286		0.731		112		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.048		21.48		-2.922		5.486		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.42253148780606E+16		T/TA		NA		GR10-06220_S78		NA		2384.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		520		460		60		NA		11.5384615385		NA		11.5384615385		-11.742		-1.328		521		3.0103		0		1		0.5		60		-0.492		0.25		-1.824		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157012622		T/C		NA		GR10-06220_S78		rs201338384		128.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR10-06220		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		681		58		146		477		21.4390602056		70.0440528634		91.483113069		-3.655		0.082		691		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.2		19.65		11.161		4.678		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.34E+21		T/TA		NA		GR10-06220_S78		NA		13381.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR10-06220		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		238		146		92		NA		38.6554621849		NA		38.6554621849		-0.129		-0.75		238		3.0103		0		1		0.5		60		-0.246		3.54		0.615		0.275		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88002871		TA/T		NA		GR10-06220_S78		NA		842.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR10-06220		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		436		360		76		NA		17.4311926606		NA		17.4311926606		-0.067		0.806		437		3.0103		0		1		0.5		60		1.54		0.58		-1.223		0.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28908068		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		251.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		690		544		146		NA		21.1594202899		NA		21.1594202899		14.605		1.22		691		3.0103		0		1		0.5		60		-0.985		2.29		-17.404		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1620019106		TC/T		NA		GR10-06220_S78		NA		1582.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		688		584		104		NA		15.1162790698		NA		15.1162790698		15.966		-0.457		691		3.0103		0		1		0.5		60		-1.174		1.15		8.173		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		818013944		C/T		NA		GR10-06220_S78		rs200592135		789.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		496		349		147		NA		29.6370967742		NA		29.6370967742		1.985		1.078		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.921		5.37		1.34		0.165		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2703010736		G/GAT		NA		GR10-06220_S78		NA		2665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		413		327		86		NA		20.8232445521		NA		20.8232445521		0.111		1.327		414		3.0103		0		1		0.5		60		-0.938		0.83		-1.631		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38007241		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		342.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		913		172		741		NA		81.161007667		NA		81.161007667		3.067		0.652		922		3.0103		0.686		1		0.5		59.98		-0.556		21.7		0.703		0.822		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1983902061		G/T		NA		GR10-06220_S78		rs77375493		19810.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-06220		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		496		440		56		NA		11.2903225806		NA		11.2903225806		12.193		0.489		499		3.0103		0		1		0.5		60		0.819		0.51		-0.338		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28009313		G/A		NA		GR10-06220_S78		rs112582298		251.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR10-06220		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112362007		G		GGCGA		53		0		53		NA		100		NA		100		NA		NA		562		3.0103		0		2		1		59.96		NA		24.84		NA		7.978		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		13541190		GGCGA/GGCGA		NA		GR10-06220_S78		NA		1316.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		795		599		196		NA		24.6540880503		NA		24.6540880503		0.115		1.442		802		3.0103		0		1		0.5		60		-0.715		2.15		1.578		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1746013782		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		1708.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR10-06220		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		351		178		173		NA		49.2877492877		NA		49.2877492877		-14.427		0.393		351		3.0103		0		1		0.5		60		-0.055		10.3		-15.977		0.665		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		364204418		A/G		NA		GR10-06220_S78		rs139212214		3613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		535		1		534		NA		99.8130841121		NA		99.8130841121		-1.732		-0.871		535		3.0103		0		2		1		60		-0.592		26.2		-1.169		11.178		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1404715860		C/C		NA		GR10-06220_S78		rs1042522		14018.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR10-06220		TP53		intronic		NA		NA		rs146534833		NA		0.586462		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7579643		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C		655		48		607		NA		92.6717557252		NA		92.6717557252		0.98		-0.738		1045		3.0103		1.596		2		1		60		1.446		23.66		-0.351		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		155355410		C/C		NA		GR10-06220_S78		NA		15497.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.7489		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.5182		0.6815		0.6223

		GR10-06220		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		567		475		92		NA		16.2257495591		NA		16.2257495591		-1.666		0.122		571		3.0103		10.974		1		0.5		60		0.511		0.6		-1.714		3.269		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		37109362		T/C		NA		GR10-06220_S78		NA		342.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		494		433		61		NA		12.3481781377		NA		12.3481781377		12.652		2.118		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.063		0.61		-1.636		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33009342		G/A		NA		GR10-06220_S78		rs193110123		301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR10-06220		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		144		53		91		NA		63.1944444444		NA		63.1944444444		0.415		-0.904		148		3.0103		0		1		0.5		60.07		0.379		10.31		-9.268		1.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		152201051		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		1484.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		256		164		92		NA		35.9375		NA		35.9375		-5.556		0.098		258		3.0103		0		1		0.5		60		-1.116		4.89		12.023		0.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		128904007		GT/G		NA		GR10-06220_S78		NA		1251.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		359		215		144		NA		40.1114206128		NA		40.1114206128		1.521		0.979		385		3.0103		5.293		1		0.5		60		2.323		3.92		-0.579		1.936		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		144504221		AT/A		NA		GR10-06220_S78		NA		1407.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR10-06220		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		436		68		143		225		32.7981651376		51.6055045872		84.4036697248		-0.752		-0.749		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.142		11.89		-0.426		3.599		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.2212523542364E+19		C/CT		NA		GR10-06220_S78		NA		5183.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR10-06220		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		426		326		100		NA		23.4741784038		NA		23.4741784038		2.567		-0.971		429		3.0103		0		1		0.5		60		-0.141		1.21		-2.356		0.082		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		55407142		TA/T		NA		GR10-06220_S78		NA		516.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		496		387		109		NA		21.9758064516		NA		21.9758064516		1.168		1.545		496		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.762		0.81		0.702		0.077		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44008068		GT/G		NA		GR10-06220_S78		NA		402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR10-06220		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		265		164		101		NA		38.1132075472		NA		38.1132075472		-3.816		1.44		279		3.0103		16.347		1		0.5		60		-1.851		2.05		-0.809		0.339		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58102608		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		543.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR10-06220		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		413		273		140		NA		33.8983050847		NA		33.8983050847		-1.528		0.795		418		3.0103		0		1		0.5		60		0.69		2.22		0.223		0.21		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95304952		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		915.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR10-06220		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		98		58		40		NA		40.8163265306		NA		40.8163265306		3.58		-0.063		620		3.0103		56.152		1		0.5		59.99		0.836		5.01		4.128		6.439		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52801239		TA/T		NA		GR10-06220_S78		NA		490.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		536		393		143		NA		26.6791044776		NA		26.6791044776		0.989		-0.764		539		3.0103		0		1		0.5		60		-1.134		2.56		-16		0.129		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		140908490		CT/C		NA		GR10-06220_S78		NA		1371.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		614		515		99		NA		16.1237785016		NA		16.1237785016		4.546		0.184		618		3.0103		0		1		0.5		60		0.269		0.42		-13.994		0.135		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		294012823		GT/G		NA		GR10-06220_S78		NA		256.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-12883		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		522		312		210		NA		40.2298850575		NA		40.2298850575		2.653		0.164		531		3.0103		1.144		1		0.5		60		-0.701		4.76		5.604		0.586		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		252206314		GA/G		NA		GR10-12883_S57		NA		2484.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR10-12883		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		249		245		NA		49.5951417004		NA		49.5951417004		-13.006		-1.252		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		11.68		-1.073		0.681		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		579706119		A/C		NA		GR10-12883_S57		rs3822214		5768.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR10-12883		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1121		797		324		NA		28.902765388		NA		28.902765388		-25.124		-0.918		1129		3.0103		179.521		1		0.5		60		0.519		5.43		16.507		7.953		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6115021936		A/G		NA		GR10-12883_S57		rs2454206		6086.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR10-12883		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		416		273		143		NA		34.375		NA		34.375		-0.088		0.981		421		3.0103		0		1		0.5		60		-1.802		2.19		-0.509		0.197		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94704751		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		909.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR10-12883		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		756		642		114		NA		15.0793650794		NA		15.0793650794		2.896		0.098		761		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.739		0.19		-14.099		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		179015850		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR10-12883		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		478		317		161		NA		33.6820083682		NA		33.6820083682		0.14		1.713		481		3.0103		0		1		0.5		60		-0.01		4.68		-1.04		0.301		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		227603982		G/GT		NA		GR10-12883_S57		NA		2238.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR10-12883		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		940		521		419		NA		44.5744680851		NA		44.5744680851		1.236		0.762		945		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.704		7.16		1.811		0.524		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		676609017		A/AT		NA		GR10-12883_S57		NA		6728.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR10-12883		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAAA		T,TAA		77		1		29		47		37.6623376623		61.038961039		98.7012987013		NA		NA		78		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		NA		22.65		NA		7.523		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.78186184663404E+16		T/TAA		NA		GR10-12883_S57		NA		1743.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		514		433		81		NA		15.7587548638		NA		15.7587548638		-13.583		1.219		517		3.0103		0		1		0.5		60		0.996		1.36		-0.337		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		725011844		T/C		NA		GR10-12883_S57		rs201338384		696.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR10-12883		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		TA,T		552		40		430		82		77.8985507246		14.8550724638		92.7536231884		3.128		-0.476		557		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.06		-0.614		20.38		8.213		5.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.13E+19		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		11249.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		318		163		155		NA		48.7421383648		NA		48.7421383648		0.806		-0.414		322		3.0103		0		1		0.5		60		0.853		4.88		1.028		0.455		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		158903118		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		1551.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR10-12883		RAD21		intronic		NA		NA		rs201090747		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		C		CT		455		399		56		NA		12.3076923077		NA		12.3076923077		1.539		-0.609		456		3.0103		0		1		0.5		60		0.676		0.17		-0.43		0.028		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11406557		C/CT		NA		GR10-12883_S57		NA		76.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		641		547		94		NA		14.6645865835		NA		14.6645865835		10.966		0.563		643		3.0103		0		1		0.5		60		0.714		0.95		-14.823		0.03		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		644018046		TC/T		NA		GR10-12883_S57		NA		606.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		640		519		121		NA		18.90625		NA		18.90625		16.166		-1.439		643		3.0103		0		1		0.5		60		0.108		2.2		8.461		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1436011717		C/T		NA		GR10-12883_S57		rs200592135		1407.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR10-12883		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		414		75		NA		15.3374233129		NA		15.3374233129		3.676		-0.32		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.756		2.64		0.232		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1330012416		G/GAT		NA		GR10-12883_S57		NA		1292.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073661		T		C		315		160		155		NA		49.2063492063		NA		49.2063492063		-0.105		0.316		334		3.0103		0		1		0.5		60		-0.15		1.23		-1.107		0.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41602326		T/C		NA		GR10-12883_S57		NA		387.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		875		308		567		NA		64.8		NA		64.8		9.35		0.093		885		3.0103		13.428		1		0.5		60		1.439		14.5		-3.019		1.525		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1271306920		G/T		NA		GR10-12883_S57		rs77375493		12684.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-12883		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		474		402		72		NA		15.1898734177		NA		15.1898734177		13.148		0.665		477		3.0103		0		1		0.5		60		0.338		1.53		-0.436		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75408306		G/A		NA		GR10-12883_S57		rs112582298		725.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR10-12883		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		488		430		58		NA		11.8852459016		NA		11.8852459016		-12.007		1.88		493		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		0.29		1.339		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		172013156		G/A		NA		GR10-12883_S57		rs201898708		143.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR10-12883		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		581		508		73		NA		12.5645438898		NA		12.5645438898		-12.492		-2.258		595		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.476		0.51		2.309		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		326016093		T/G		NA		GR10-12883_S57		rs200400743		297.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		GR10-12883		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		817		602		215		NA		26.3157894737		NA		26.3157894737		1.487		1.42		818		3.0103		0		1		0.5		60		-0.997		2.42		0.452		0.139		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2017013766		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		1979.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR10-12883		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		364		179		185		NA		50.8241758242		NA		50.8241758242		-16.083		1.229		366		3.0103		0		1		0.5		60		-0.705		8.51		-2.43		0.726		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		312504025		G/C		NA		GR10-12883_S57		rs1042522		3096.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR10-12883		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		496		441		55		NA		11.0887096774		NA		11.0887096774		12.098		2.232		498		3.0103		0		1		0.5		60		-2.969		0.21		0.824		0.343		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13009368		G/A		NA		GR10-12883_S57		rs193110123		101.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR10-12883		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		176		53		123		NA		69.8863636364		NA		69.8863636364		1.22		-0.574		180		3.0103		0		1		0.5		60		-1.424		10.5		-6.85		1.398		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18860819		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		1848.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		176		86		90		NA		51.1363636364		NA		51.1363636364		4.602		-3.237		177		3.0103		0		1		0.5		60		-0.91		8.65		10.56		0.682		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		156001854		GT/G		NA		GR10-12883_S57		NA		1522.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		418		68		108		242		25.8373205742		57.8947368421		83.7320574163		0.437		0.802		421		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.467		21		1.266		6.316		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.81550325944103E+19		C/CT		NA		GR10-12883_S57		NA		8777.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		GR10-12883		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		430		323		107		NA		24.8837209302		NA		24.8837209302		3.346		1.716		432		3.0103		0		1		0.5		60		0.494		1.32		1.22		0.086		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60406999		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		566.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		473		371		102		NA		21.5644820296		NA		21.5644820296		1.918		-0.129		475		3.0103		0		1		0.5		60		-0.298		0.67		-0.14		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		35407753		GT/G		NA		GR10-12883_S57		NA		316.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR10-12883		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		158		113		45		NA		28.4810126582		NA		28.4810126582		-5.466		0.808		162		3.0103		3.189		1		0.5		60		-0.458		2.56		-4.611		1.09		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44201965		C/CT		NA		GR10-12883_S57		NA		404.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		GR10-12883		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		399		269		130		NA		32.5814536341		NA		32.5814536341		-0.469		-0.993		402		3.0103		0		1		0.5		60.03		-3.617		1.96		-1.072		0.2		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82004774		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		782.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR10-12883		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		94		58		36		NA		38.2978723404		NA		38.2978723404		5.204		-0.331		570		3.0103		87.64		1		0.5		60		1.592		5.05		4.906		4.539		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51201112		TA/T		NA		GR10-12883_S57		NA		474.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-12883		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		318		228		90		NA		28.3018867925		NA		28.3018867925		2.332		-0.18		319		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.593		2.9		-12.16		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95904436		CT/C		NA		GR10-12883_S57		NA		921.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		433		296		137		NA		31.6397228637		NA		31.6397228637		4.575		1.761		469		3.0103		5.173		1		0.5		59.96		0.857		3.43		5.388		0.482		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		152306084		GA/G		NA		GR11-00267_S31		NA		1485.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-00267		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1128		480		648		NA		57.4468085106		NA		57.4468085106		-27.256		-0.377		1140		3.0103		573.712		1		0.5		59.98		1.198		15.93		28.531		11.561		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		17994011047		A/G		NA		GR11-00267_S31		rs2454206		17965.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR11-00267		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		428		272		156		NA		36.4485981308		NA		36.4485981308		2.31		0.544		432		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.893		2.64		-0.963		0.221		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		116705115		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		1129.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR11-00267		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		833		685		148		NA		17.7671068427		NA		17.7671068427		1.791		1.161		837		3.0103		0		1		0.5		60		1.296		0.83		-15.957		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		726016490		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		688.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR11-00267		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		373		279		94		NA		25.2010723861		NA		25.2010723861		0.985		1.116		381		3.0103		3.229		1		0.5		60		0.119		5.67		-6.697		0.868		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		215108769		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-00267_S31		NA		2113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		581		10		87		484		14.9741824441		83.3046471601		98.2788296041		0.551		-1.142		587		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.22		0.81		28.17		-1.24		7.791		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.64E+22		TC/TTC		NA		GR11-00267_S31		rs10638510		16368.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-00267		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		480		147		333		NA		69.375		NA		69.375		0.486		1.818		482		3.0103		0		1		0.5		60		-0.525		13.96		0.077		1.835		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		673701425		G/GT		NA		GR11-00267_S31		NA		6699.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR11-00267		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1110		623		487		NA		43.8738738739		NA		43.8738738739		1.775		0.89		1116		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.308		6.45		3.254		0.524		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7196010644		A/AT		NA		GR11-00267_S31		NA		7158.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR11-00267		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		86		20		66		NA		76.7441860465		NA		76.7441860465		-3.524		-0.163		89		3.0103		0		1		0.5		60		0.303		8.18		-1.284		2.833		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6760236		TAAAA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		703.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		890		368		522		NA		58.6516853933		NA		58.6516853933		-0.587		-0.773		900		3.0103		0		1		0.5		60.02		2.057		8.71		20.704		1.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		778506707		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		7747.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR11-00267		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		253		153		100		NA		39.5256916996		NA		39.5256916996		-1.996		0.158		255		3.0103		0		1		0.5		59.92		0.872		3.33		-0.134		0.255		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87902993		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		841.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-00267		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		697		530		167		NA		23.9598278336		NA		23.9598278336		15.508		-2.4		697		3.0103		0		1		0.5		60		-0.801		3.72		-18.374		0.095		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2631017715		TC/T		NA		GR11-00267_S31		NA		2593.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		697		584		113		NA		16.212338594		NA		16.212338594		16.233		-0.936		697		3.0103		0		1		0.5		60		1.958		1.18		4.934		0.037		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		850013021		C/T		NA		GR11-00267_S31		rs200592135		821.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-00267		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		368		121		NA		24.7443762781		NA		24.7443762781		4.205		-0.774		489		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.96		6.67		-1.221		0.105		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3298011335		G/GAT		NA		GR11-00267_S31		NA		3260.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		469		384		85		NA		18.1236673774		NA		18.1236673774		2.333		-0.333		469		3.0103		0		1		0.5		60		1.033		0.31		0.791		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18108777		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		143.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR11-00267		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		779		609		170		NA		21.8228498074		NA		21.8228498074		-0.019		0.737		786		3.0103		0		1		0.5		60		0.167		1.73		-0.697		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1388014502		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		1350.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-00267		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		505		228		277		NA		54.8514851485		NA		54.8514851485		-17.823		0.388		505		3.0103		0		1		0.5		60		-1.132		10.19		0.004		0.906		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		517405188		G/C		NA		GR11-00267_S31		rs1042522		5145.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR11-00267		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1403		623		780		NA		55.5951532431		NA		55.5951532431		-5.107		-0.896		1407		3.0103		3.498		1		0.5		63.62		15.383		15.93		-10.405		0.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22393028298		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-00267_S31		NA		22355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-00267		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		491		420		71		NA		14.4602851324		NA		14.4602851324		13.106		-0.829		494		3.0103		0		1		0.5		60		0.401		1.36		-0.284		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69809205		G/A		NA		GR11-00267_S31		rs193110123		669.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR11-00267		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		104		43		61		NA		58.6538461538		NA		58.6538461538		-1.221		-0.11		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.022		8.62		-6.945		0.867		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9340797		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		896.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		U2AF1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.3		chr21		44524343		A		T		490		233		257		NA		52.4489795918		NA		52.4489795918		-16.714		-0.263		492		3.0103		0		1		0.5		60		0.416		11.22		1.463		0.796		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		552805423		A/T		NA		GR11-00267_S31		NA		5499.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		151		88		63		NA		41.7218543046		NA		41.7218543046		2.709		-1.106		151		3.0103		0		1		0.5		60		0.61		6.36		7.884		0.364		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99702029		GT/G		NA		GR11-00267_S31		NA		959.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		434		78		132		224		30.4147465438		51.6129032258		82.0276497696		-0.234		-0.428		437		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.516		11.63		1.692		3.008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.09E+19		C/CT		NA		GR11-00267_S31		NA		5048.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-00267		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		427		315		112		NA		26.2295081967		NA		26.2295081967		6.421		0.845		429		3.0103		0		1		0.5		60		-0.726		2.13		-0.941		0.118		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94606543		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		908.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		477		368		109		NA		22.8511530398		NA		22.8511530398		0.681		0.94		482		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.58		1.1		1.872		0.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		56407731		GT/G		NA		GR11-00267_S31		NA		526.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-00267		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		205		117		88		NA		42.9268292683		NA		42.9268292683		-4.164		-0.029		216		3.0103		0.71		1		0.5		60		0.804		4.46		1.705		0.591		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95201944		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		914.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-00267		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		402		260		142		NA		35.3233830846		NA		35.3233830846		-0.754		-0.181		406		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.216		2.58		-0.997		0.255		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		107404799		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		1036.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-00267		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		94		56		38		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		4.54		-0.221		569		3.0103		97.865		1		0.5		60		-0.146		5.8		5.389		5.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58201152		TA/T		NA		GR11-00267_S31		NA		544.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		216		157		59		NA		27.3148148148		NA		27.3148148148		2.704		0.351		218		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		2.7		-10.285		0.122		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62103108		CT/C		NA		GR11-00267_S31		NA		583.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_153759:exon13:c.C1495T:p.R499C,DNMT3A:NM_022552:exon17:c.C2062T:p.R688C,DNMT3A:NM_175629:exon17:c.C2062T:p.R688C		NA		NA		NA		NA		0.067		T		0.823		P		0.214		B		2p23.3		chr2		25464451		G		A		486		297		189		NA		38.8888888889		NA		38.8888888889		18.595		0.688		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		8.97		0.941		0.341		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824		99		0/1		438805750		G/A		NA		GR11-08535_S6		NA		4359.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		262		168		94		NA		35.8778625954		NA		35.8778625954		-0.4		0.671		269		3.0103		1.161		1		0.5		60		-0.115		3.45		1.886		0.812		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94203130		GA/G		NA		GR11-08535_S6		NA		904.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-08535		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1047		792		255		NA		24.3553008596		NA		24.3553008596		-22.53		0.411		1056		3.0103		163.199		1		0.5		60		-0.168		4.24		14.339		11.09		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		4465022381		A/G		NA		GR11-08535_S6		rs2454206		4436.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR11-08535		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		433		285		148		NA		34.1801385681		NA		34.1801385681		-0.852		-0.198		437		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.487		2.28		1.594		0.197		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102605051		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		988.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR11-08535		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50455233		C		T		265		147		118		NA		44.5283018868		NA		44.5283018868		13.825		0.135		267		3.0103		0		1		0.5		60		1.773		10.77		0.575		0.499		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		288202571		C/T		NA		GR11-08535_S6		NA		2853.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		597		9		78		510		13.0653266332		85.4271356784		98.4924623116		0.165		-1.205		602		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.449		27.86		2.042		8.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.67E+22		TC/TTC		NA		GR11-08535_S6		rs10638510		16630.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-08535		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		459		121		338		NA		73.6383442266		NA		73.6383442266		-1.586		-0.357		462		3.0103		0		1		0.5		60		0.014		13.86		0.535		2.144		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64000732		G/GT		NA		GR11-08535_S6		NA		6362.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR11-08535		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1072		563		509		NA		47.4813432836		NA		47.4813432836		-15.908		0.256		1075		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.884		8.17		1.944		1.555		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		879109256		A/AT		NA		GR11-08535_S6		NA		8753.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR11-08535		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		81		6		45		30		55.5555555556		37.037037037		92.5925925926		-0.404		0.027		83		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.212		15.85		0.781		5.421		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.32130629240904E+16		T/TA		NA		GR11-08535_S6		NA		1283.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		511		43		92		376		18.0039138943		73.5812133072		91.5851272016		0.537		-1.883		516		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		2.256		19.09		7.628		4.892		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		9.79372469703788E+18		T/TA		NA		GR11-08535_S6		NA		9755.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR11-08535		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		203		119		84		NA		41.3793103448		NA		41.3793103448		0.28		-1.479		206		3.0103		0		1		0.5		60		-0.445		3.81		0.427		0.29		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81102158		TA/T		NA		GR11-08535_S6		NA		773.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-08535		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		621		518		103		NA		16.5861513688		NA		16.5861513688		2.504		0.428		625		3.0103		0		1		0.5		60		1.339		1.57		-15.809		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1011016507		TC/T		NA		GR11-08535_S6		NA		973.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		616		496		120		NA		19.4805194805		NA		19.4805194805		16.472		0.432		625		3.0103		0		1		0.5		60		1.371		2.16		3.123		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1361011419		C/T		NA		GR11-08535_S6		rs200592135		1332.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-08535		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		436		296		140		NA		32.1100917431		NA		32.1100917431		-2.061		-0.757		437		3.0103		0		1		0.5		60		0.048		5.82		-0.263		0.203		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		257308865		G/GAT		NA		GR11-08535_S6		NA		2535.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		476		383		93		NA		19.5378151261		NA		19.5378151261		2.097		-0.063		476		3.0103		0		1		0.5		60		0.7		0.45		-0.695		0.055		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25108044		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		213.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR11-08535		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		412		367		45		NA		10.9223300971		NA		10.9223300971		10.896		-0.956		416		3.0103		0		1		0.5		60		-0.769		0.27		0.162		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13907655		G/A		NA		GR11-08535_S6		rs112582298		110.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR11-08535		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		487		428		59		NA		12.1149897331		NA		12.1149897331		-12.324		0.455		487		3.0103		0		1		0.5		60		-1.445		0.35		-0.734		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		200012405		G/A		NA		GR11-08535_S6		rs201898708		171.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR11-08535		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		725		573		152		NA		20.9655172414		NA		20.9655172414		-12.221		0.585		732		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.316		1.67		-0.187		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1249014315		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		1211.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-08535		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		490		0		490		NA		100		NA		100		NA		NA		491		3.0103		0		2		1		60		NA		26.89		NA		12.389		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1320314590		C/C		NA		GR11-08535_S6		rs1042522		13174.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR11-08535		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1158		513		645		NA		55.6994818653		NA		55.6994818653		-14.797		0.028		1160		3.0103		0		1		0.5		63.42		14.216		22.04		-10.164		0.74		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25554019551		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-08535_S6		NA		25516.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-08535		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		159		87		72		NA		45.2830188679		NA		45.2830188679		-0.474		0.117		164		3.0103		0		1		0.5		60.07		-1.802		6.33		-9.197		0.375		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104401794		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		1006.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		126		73		53		NA		42.0634920635		NA		42.0634920635		0.965		0.209		126		3.0103		0		1		0.5		60		0.765		6.7		7.304		0.389		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88101661		GT/G		NA		GR11-08535_S6		NA		843.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		308		178		130		NA		42.2077922078		NA		42.2077922078		-1.477		-1.075		329		3.0103		2.879		1		0.5		60		-0.39		4.41		0.74		1.686		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		139603909		AT/A		NA		GR11-08535_S6		NA		1358.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR11-08535		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		426		66		140		220		32.8638497653		51.6431924883		84.5070422535		-0.869		-1.119		428		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.206		11.37		-0.929		3.623		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.88123264957708E+19		C/CT		NA		GR11-08535_S6		NA		4843.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-08535		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		440		342		98		NA		22.2727272727		NA		22.2727272727		1.444		0.286		444		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.283		1.09		-0.311		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51608006		TA/T		NA		GR11-08535_S6		NA		478.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		486		370		116		NA		23.8683127572		NA		23.8683127572		0.38		0.432		488		3.0103		0		1		0.5		60		0.534		1.06		0.659		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		55207406		GT/G		NA		GR11-08535_S6		NA		514.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-08535		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		176		130		46		NA		26.1363636364		NA		26.1363636364		-1.197		-0.232		191		3.0103		6.821		1		0.5		59.87		-0.574		1.7		-0.162		0.298		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33602336		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		298.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-08535		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		412		269		143		NA		34.7087378641		NA		34.7087378641		-1.368		0.104		415		3.0103		0		1		0.5		60		0.07		2.05		-1.034		0.217		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88204734		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		844.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-08535		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		108		68		40		NA		37.037037037		NA		37.037037037		5.52		2.844		596		3.0103		90.183		1		0.5		60		-0.968		4.68		5.557		5.608		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		54301419		TA/T		NA		GR11-08535_S6		NA		505.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		324		226		98		NA		30.2469135802		NA		30.2469135802		6.499		0.666		326		3.0103		0		1		0.5		60		0.538		3.55		-12.41		0.17		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118604388		CT/C		NA		GR11-08535_S6		NA		1148.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		128		84		44		NA		34.375		NA		34.375		1.775		-0.374		131		3.0103		1.839		1		0.5		60		-0.765		3.56		2.792		0.448		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49301604		GA/G		NA		GR11-16105_S93		NA		455.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-16105		NPM1		intronic		NA		NA		NA		0.088		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		C		CT		420		291		129		NA		30.7142857143		NA		30.7142857143		1.569		-0.765		424		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.715		3.29		0.125		0.299		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		141703371		C/CT		NA		GR11-16105_S93		NA		1379.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0987		0.0853		0.0574		0.0673		0.086		0.0868		0.1137		NA		NA		NA

		GR11-16105		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		192		138		54		NA		28.125		NA		28.125		-0.782		-0.218		196		3.0103		5.87		1		0.5		60		0.785		6.35		-4.167		0.746		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125604134		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-16105_S93		NA		1218.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		446		238		208		NA		46.6367713004		NA		46.6367713004		1.157		0.451		446		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.754		12.92		-1.338		0.568		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		580006394		A/AG		NA		GR11-16105_S93		NA		5762.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		GR11-16105		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		796		503		293		NA		36.8090452261		NA		36.8090452261		3.29		-0.475		798		3.0103		0		1		0.5		60		-0.699		5.63		1.686		0.297		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		452109245		A/AT		NA		GR11-16105_S93		NA		4483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR11-16105		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		57		0		57		NA		100		NA		100		NA		NA		67		3.0103		0		1		0.5		59.51		NA		24.7		NA		5.549		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		10141370		T/T		NA		GR11-16105_S93		NA		1407.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		GR11-16105		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		423		37		82		304		19.3853427896		71.8676122931		91.2529550827		1.889		-0.956		428		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.08		-0.634		17.32		6.393		4.712		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		7.36552997497628E+18		T/TA		NA		GR11-16105_S93		NA		7327.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR11-16105		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		313		166		147		NA		46.96485623		NA		46.96485623		-0.469		0.108		314		3.0103		0		1		0.5		60		0.341		3.78		0.137		0.289		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122102980		TA/T		NA		GR11-16105_S93		NA		1183.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-16105		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		529		406		123		NA		23.2514177694		NA		23.2514177694		16.615		1.515		531		3.0103		0		1		0.5		60		0.244		3.74		0.678		0.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		200908661		C/T		NA		GR11-16105_S93		rs200592135		1980.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-16105		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		182		160		22		NA		12.0879120879		NA		12.0879120879		7.594		-0.408		182		3.0103		0		1		0.5		60		0.52		0.65		0.373		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14603182		G/A		NA		GR11-16105_S93		rs112582298		117.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR11-16105		HRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0561102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11p15.5		chr11		534409		GCCCAGC		G		138		39		99		NA		71.7391304348		NA		71.7391304348		-6.719		0.823		138		3.0103		0		1		0.5		60.24		0.364		15.5		-7.727		1.981		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		217602183		GCCCAGC/G		NA		GR11-16105_S93		NA		2138.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0061		0.002		0.0984

		GR11-16105		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		784		625		159		NA		20.2806122449		NA		20.2806122449		3.583		-0.511		791		3.0103		0		1		0.5		60		-0.87		1.2		-0.009		0.067		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		981014749		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		943.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-16105		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		190		95		95		NA		50		NA		50		1.125		-0.738		196		3.0103		0		1		0.5		60		-0.875		5.86		-9.557		0.449		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115002034		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		1112.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1024		827		197		NA		19.23828125		NA		19.23828125		5.342		0.405		1028		3.0103		0		1		0.5		60		-0.107		2.32		0.613		0.719		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		2407020851		G/A		NA		GR11-16105_S93		rs371769427		2378.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR11-16105		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		241		128		113		NA		46.887966805		NA		46.887966805		2.087		-0.006		244		3.0103		0		1		0.5		60		-0.101		7.48		11.599		0.535		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		184102814		GT/G		NA		GR11-16105_S93		NA		1803.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		372		242		130		NA		34.9462365591		NA		34.9462365591		-0.774		-0.251		386		3.0103		18.115		1		0.5		60		-1.328		2.75		-0.624		3.823		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106005301		AT/A		NA		GR11-16105_S93		NA		1022.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR11-16105		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		418		68		131		219		31.3397129187		52.3923444976		83.7320574163		-0.555		-0.671		433		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.98		-1.822		11.21		0.937		3.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.72423745482183E+18		C/CT		NA		GR11-16105_S93		NA		4686.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-16105		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		438		350		88		NA		20.0913242009		NA		20.0913242009		3.804		-0.531		444		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.82		0.48		-1.757		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		24607749		TA/T		NA		GR11-16105_S93		NA		208.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		463		335		128		NA		27.6457883369		NA		27.6457883369		-2.45		0.933		463		3.0103		0		1		0.5		60		-1.283		1.56		-0.062		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76006927		GT/G		NA		GR11-16105_S93		NA		722.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-16105		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		148		88		60		NA		40.5405405405		NA		40.5405405405		-1.705		1.392		161		3.0103		26.154		1		0.5		60		1.203		4.09		-1.331		0.073		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64301406		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		605.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-16105		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		389		237		152		NA		39.0745501285		NA		39.0745501285		1.175		-1.651		394		3.0103		0		1		0.5		60		-0.256		2.79		0.211		0.331		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112304131		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		1085.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-16105		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		139		92		47		NA		33.8129496403		NA		33.8129496403		2.695		0.311		607		3.0103		22.527		1		0.5		60		0.394		4.06		2.15		1.412		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60202019		TA/T		NA		GR11-16105_S93		NA		564.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		458		338		120		NA		26.2008733624		NA		26.2008733624		5.699		-0.486		459		3.0103		0		1		0.5		60		-0.81		2.32		-14.545		0.134		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109906679		CT/C		NA		GR11-16105_S93		NA		1061.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		737		610		127		NA		17.2320217096		NA		17.2320217096		4.063		0.333		747		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.14		0.84		-15.563		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		660014319		GT/G		NA		GR11-16105_S93		NA		622.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-19462		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		363		220		143		NA		39.3939393939		NA		39.3939393939		2.668		-1.024		380		3.0103		3.193		1		0.5		60		-1.524		4.94		4.51		0.531		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		183104579		GA/G		NA		GR11-19462_S18		NA		1793.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-19462		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1088		489		599		NA		55.0551470588		NA		55.0551470588		-26.947		0.547		1102		3.0103		558.784		1		0.5		60		0.242		15.21		27.92		11.404		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		16580011244		A/G		NA		GR11-19462_S18		rs2454206		16551.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR11-19462		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		423		266		157		NA		37.1158392435		NA		37.1158392435		0.6		-0.398		425		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.907		2.89		-0.62		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		126104832		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		1223.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR11-19462		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		768		651		117		NA		15.234375		NA		15.234375		2.406		-0.763		773		3.0103		0		1		0.5		60		-1.189		0.26		-14.46		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		240015646		TA/T		NA		GR11-19462_S18		NA		202.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR11-19462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		636		11		89		536		13.9937106918		84.2767295597		98.2704402516		0.07		-1.365		644		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.668		28.32		1.222		7.804		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.81E+22		TC/TTC		NA		GR11-19462_S18		rs10638510		18013.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-19462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		444		289		155		NA		34.9099099099		NA		34.9099099099		1.302		1.108		452		3.0103		0		1		0.5		60		-0.442		4.75		0.084		0.299		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		214803821		G/GT		NA		GR11-19462_S18		NA		2110.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR11-19462		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		515		273		242		NA		46.9902912621		NA		46.9902912621		-16.04		0.886		519		3.0103		0		1		0.5		60		-0.129		10.68		0.321		0.6		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		553906945		A/G		NA		GR11-19462_S18		NA		5501.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		GR11-19462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		675		144		531		NA		78.6666666667		NA		78.6666666667		1.55		-0.388		681		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.827		14.85		0.738		2.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1006301397		A/AT		NA		GR11-19462_S18		NA		10025.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR11-19462		EZH2		UTR3		NA		NA		rs3217095		0.6897		0.770966		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504716		AG		A		496		9		487		NA		98.185483871		NA		98.185483871		1.64		0.914		498		3.0103		0		2		1		60.02		-0.042		25.48		0.123		7.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1267612540		A/A		NA		GR11-19462_S18		NA		12638.73		NA		2		1		2		2/1/16		NM_152998:c.*21delC,NM_001203249:c.*21delC,NM_001203248:c.*21delC,NM_001203247:c.*21delC,NM_004456:c.*21delC		0.7694		0.9322		0.702		0.6505		0.598		0.6681		0.7094		0.6616		0.9788		0.7024		0.673

		GR11-19462		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		139		23		116		NA		83.4532374101		NA		83.4532374101		1.097		-0.817		150		3.0103		0		1		0.5		60		0.49		20.67		-2.404		5.709		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		24321310		T/T		NA		GR11-19462_S18		NA		2872.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		GR11-19462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		489		254		235		NA		48.0572597137		NA		48.0572597137		18.977		-0.054		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.03		12.86		-2.842		0.619		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		631905980		C/G		NA		GR11-19462_S18		rs2302427		6290.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR11-19462		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		626		72		114		440		18.2108626198		70.2875399361		88.4984025559		0.363		0.603		629		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		-0.044		15.98		10.435		4.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.00E+20		T/TA		NA		GR11-19462_S18		NA		10005.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR11-19462		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		313		193		120		NA		38.338658147		NA		38.338658147		1.77		0.266		315		3.0103		0		1		0.5		60		1.691		3.58		0.737		0.25		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115903377		TA/T		NA		GR11-19462_S18		NA		1121.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-19462		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		691		547		144		NA		20.8393632417		NA		20.8393632417		14.5		0.43		692		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.603		2.63		-17.6		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1855017933		TC/T		NA		GR11-19462_S18		NA		1817.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		690		563		127		NA		18.4057971014		NA		18.4057971014		16.741		1.699		692		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.52		2		7.579		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1406013209		C/T		NA		GR11-19462_S18		rs200592135		1377.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-19462		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		336		153		NA		31.2883435583		NA		31.2883435583		0.238		-0.859		490		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.057		6		1.316		0.185		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		297009913		G/GAT		NA		GR11-19462_S18		NA		2932.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		497		413		84		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		14.448		-0.347		501		3.0103		0		1		0.5		60		0.181		2.22		0.256		0.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		113308484		G/A		NA		GR11-19462_S18		rs112582298		1104.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR11-19462		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		600		509		91		NA		15.1666666667		NA		15.1666666667		-14.095		0.306		611		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.266		1.36		2.82		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		843015383		T/G		NA		GR11-19462_S18		rs200400743		814.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		GR11-19462		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		775		624		151		NA		19.4838709677		NA		19.4838709677		2.983		-1.048		785		3.0103		0		1		0.5		60		-0.917		1.59		1.369		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1267015072		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		1229.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-19462		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		569		496		73		NA		12.8295254833		NA		12.8295254833		-12.041		-0.618		574		3.0103		0		1		0.5		60		0.786		0.47		2.029		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		293013910		A/T		NA		GR11-19462_S18		rs200376453		264.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		GR11-19462		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		769		495		274		NA		35.6306892068		NA		35.6306892068		21.294		0.321		772		3.0103		150.181		1		0.5		59.98		0.746		12.66		-22.757		8.982		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9771020539		CAA/C		NA		GR11-19462_S18		NA		9733.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		769		495		274		NA		35.6306892068		NA		35.6306892068		21.933		-0.237		772		3.0103		154.235		1		0.5		59.98		-1.169		12.73		0.67		8.989		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9829020436		A/ATGTTT		NA		GR11-19462_S18		NA		9791.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126116:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126117:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001276697:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276698:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276699:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001126118:exon7:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_000546:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126112:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126113:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126114:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001276695:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276696:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276760:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276761:exon8:c.C730A:p.R244S		NA		8.28E-06		NA		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)		0.001		D		0.656		P		0.463		P		17p13.1		chr17		7577091		G		T		502		271		231		NA		46.015936255		NA		46.015936255		13.332		1.697		509		3.0103		0		1		0.5		60		0.454		10.77		-0.296		0.547		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249		99		0/1		543706751		G/T		NA		GR11-19462_S18		NA		5408.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		1.51E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		480		187		293		NA		61.0416666667		NA		61.0416666667		-16.314		0.126		491		3.0103		0		1		0.5		60		-1.818		12.02		-1.536		1.237		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		579903799		G/C		NA		GR11-19462_S18		rs1042522		5770.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR11-19462		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		495		442		53		NA		10.7070707071		NA		10.7070707071		11.455		-0.352		497		3.0103		0		1		0.5		60		0.249		0.12		0.58		0.015		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		87		0/1		8709478		G/A		NA		GR11-19462_S18		rs193110123		58.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR11-19462		ASXL1		UTR3		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31025230		A		G		206		50		156		NA		75.7281553398		NA		75.7281553398		-6.719		0.159		208		3.0103		0		1		0.5		60		1.727		0.84		-0.269		2.349		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20201448		A/G		NA		GR11-19462_S18		NA		173.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_015338:c.*89A>G		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		143		63		80		NA		55.9440559441		NA		55.9440559441		0.718		0.075		150		3.0103		0		1		0.5		60.07		-0.096		7.94		-7.293		0.646		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		117301266		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		1135.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		70		38		32		NA		45.7142857143		NA		45.7142857143		0.347		0.019		71		3.0103		0		1		0.5		60		0.788		7.65		5.403		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5730781		GT/G		NA		GR11-19462_S18		NA		535.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		324		223		101		NA		31.1728395062		NA		31.1728395062		0.948		-2.503		337		3.0103		0		1		0.5		60		-0.576		1.9		-0.447		0.508		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65305432		AT/A		NA		GR11-19462_S18		NA		615.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR11-19462		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		430		73		112		245		26.0465116279		56.976744186		83.023255814		1.392		0.766		431		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.603		11.58		0.362		3.346		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01629436211155E+18		C/CT		NA		GR11-19462_S18		NA		4978.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-19462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		444		342		102		NA		22.972972973		NA		22.972972973		3.757		-0.583		445		3.0103		0		1		0.5		60		-0.268		1.19		-1.302		0.063		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		56707696		TA/T		NA		GR11-19462_S18		NA		529.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		464		349		115		NA		24.7844827586		NA		24.7844827586		0.846		0.673		467		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.029		1.32		1.583		0.116		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65207173		GT/G		NA		GR11-19462_S18		NA		614.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-19462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		159		82		77		NA		48.427672956		NA		48.427672956		-1.255		-0.281		175		3.0103		9.235		1		0.5		59.92		-1.75		5.83		-0.264		0.256		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96501300		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		927.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-19462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		381		268		113		NA		29.6587926509		NA		29.6587926509		-1.271		-1.787		392		3.0103		0		1		0.5		60		-0.654		1.68		-0.5		0.182		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67904713		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		641.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-19462		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		98		66		32		NA		32.6530612245		NA		32.6530612245		5.259		-0.131		549		3.0103		80.962		1		0.5		59.98		-0.015		4.22		5.568		4.242		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45101396		TA/T		NA		GR11-19462_S18		NA		413.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		193		147		46		NA		23.8341968912		NA		23.8341968912		3.44		0.04		193		3.0103		0		1		0.5		60		0.34		1.7		-8.975		0.072		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36502869		CT/C		NA		GR11-19462_S18		NA		327.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		327		234		93		NA		28.4403669725		NA		28.4403669725		3.576		-0.313		348		3.0103		1.081		1		0.5		60		1.069		1.86		3.32		0.614		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64604878		GA/G		NA		GR11-20639_S43		NA		608.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR11-20639		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		432		292		140		NA		32.4074074074		NA		32.4074074074		0.128		0.463		437		3.0103		0		1		0.5		59.92		0.942		1.93		1.317		0.198		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87205573		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		834.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR11-20639		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		743		632		111		NA		14.9394347241		NA		14.9394347241		1.548		-1.619		746		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.174		0.23		-14.952		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		209016475		TA/T		NA		GR11-20639_S43		NA		171.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR11-20639		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00299521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		AT		A		766		620		146		NA		19.0600522193		NA		19.0600522193		1.857		1.575		772		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.864		1.18		-16.377		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		943015241		AT/A		NA		GR11-20639_S43		NA		905.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		0.0119		NA

		GR11-20639		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		116		6		110		NA		94.8275862069		NA		94.8275862069		-1.664		0.368		129		3.0103		0		1		0.5		60		1.804		23.75		3.276		4.534		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		23131740		T/T		NA		GR11-20639_S43		NA		2754.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		GR11-20639		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		517		447		70		NA		13.5396518375		NA		13.5396518375		-12.963		1.412		521		3.0103		0		1		0.5		60		0.064		0.83		0.607		0.025		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		457012824		T/C		NA		GR11-20639_S43		rs201338384		428.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR11-20639		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		649		55		120		474		18.4899845917		73.0354391371		91.5254237288		-0.004		0.934		653		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.352		19.87		11.302		4.804		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.29E+20		T/TA		NA		GR11-20639_S43		NA		12892.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR11-20639		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		229		143		86		NA		37.5545851528		NA		37.5545851528		0.561		-2.1		229		3.0103		0		1		0.5		60		-1.593		3.71		1.943		0.204		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88602828		TA/T		NA		GR11-20639_S43		NA		848.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR11-20639		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		641		525		116		NA		18.096723869		NA		18.096723869		14.07		1.276		641		3.0103		0		1		0.5		60		-0.984		2.09		-15.985		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1377018459		TC/T		NA		GR11-20639_S43		NA		1339.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		640		510		130		NA		20.3125		NA		20.3125		17.509		1.011		641		3.0103		0		1		0.5		60		-0.341		3.24		6.927		0.064		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2101011763		C/T		NA		GR11-20639_S43		rs200592135		2072.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-20639		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		494		358		136		NA		27.5303643725		NA		27.5303643725		-4.244		-0.528		494		3.0103		0		1		0.5		60		-0.829		7.56		-2.342		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3771010682		G/GAT		NA		GR11-20639_S43		NA		3733.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		410		330		80		NA		19.512195122		NA		19.512195122		0.431		-0.751		410		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.295		0.45		0.52		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22007439		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		182.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR11-20639		SMC3		intronic		NA		NA		rs11380915		0.0687		0.0996406		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112342306		G		GT		901		597		304		NA		33.7402885683		NA		33.7402885683		-19.654		0.602		957		3.0103		5.259		1		0.5		60		0.416		1.19		-2.203		0.998		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1106012546		G/GT		NA		GR11-20639_S43		NA		1068.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1166		0.2701		0.0425		3.00E-04		0.0554		0.0557		0.0667		0.0407		0.289		NA		0.0467

		GR11-20639		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		489		420		69		NA		14.1104294479		NA		14.1104294479		-13.078		0.749		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.11		0.93		0.184		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		485012802		G/A		NA		GR11-20639_S43		rs201898708		456.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR11-20639		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		743		583		160		NA		21.534320323		NA		21.534320323		1.873		0.883		758		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.989		1.6		1.582		0.07		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1227014716		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		1189.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR11-20639		TP53		intronic		NA		NA		rs201930255		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7577478		G		C		512		447		65		NA		12.6953125		NA		12.6953125		-4.393		0.782		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.852		0.55		-0.597		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		310011890		G/C		NA		GR11-20639_S43		rs201930255		281.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001		NA

		GR11-20639		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		516		3		513		NA		99.4186046512		NA		99.4186046512		-0.983		-0.695		519		3.0103		0		2		1		60		-0.513		26.26		-1.103		9.712		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1357914650		C/C		NA		GR11-20639_S43		rs1042522		13550.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR11-20639		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		115		40		75		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		-0.569		-0.019		117		3.0103		0		1		0.5		60		-0.965		9.99		-6.705		1.227		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11860724		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		1148.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		186		97		89		NA		47.8494623656		NA		47.8494623656		0.869		-0.086		187		3.0103		0		1		0.5		60		-0.476		8.03		7.822		0.501		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		153002260		GT/G		NA		GR11-20639_S43		NA		1492.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		345		203		142		NA		41.1594202899		NA		41.1594202899		0.442		0.733		378		3.0103		5.453		1		0.5		60		1.047		3.95		-2.346		2.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		140004130		AT/A		NA		GR11-20639_S43		NA		1362.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR11-20639		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		421		55		134		232		31.8289786223		55.106888361		86.9358669834		0.342		-0.163		427		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.757		11.83		-0.144		3.778		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01726475458768E+18		C/CT		NA		GR11-20639_S43		NA		4979.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR11-20639		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		440		360		80		NA		18.1818181818		NA		18.1818181818		3.396		0.224		441		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.63		0.34		0.214		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18608539		TA/T		NA		GR11-20639_S43		NA		148.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		485		368		117		NA		24.1237113402		NA		24.1237113402		0.064		0.777		487		3.0103		0		1		0.5		60		-1.078		1.03		0.416		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		53608009		GT/G		NA		GR11-20639_S43		NA		498.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR11-20639		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		191		119		72		NA		37.6963350785		NA		37.6963350785		-4.205		-1.472		216		3.0103		8.767		1		0.5		59.89		0.185		3.07		0.318		0.242		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62301920		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		585.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR11-20639		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0033		0.00503311		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123200307		GT		G		469		224		245		NA		52.2388059701		NA		52.2388059701		1.062		-2.021		1003		3.0103		6.451		1		0.5		60		-0.14		20.32		-1.433		2.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		956808404		GT/G		NA		GR11-20639_S43		NA		9530.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0115		0.0012		8.00E-04		0		0.0091		0.0048		0.0051		4.00E-04		NA		NA		0.0222

		GR11-20639		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		412		278		134		NA		32.5242718447		NA		32.5242718447		0.355		-1.505		419		3.0103		0		1		0.5		60		0.372		1.84		0.127		0.193		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		79405296		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		756.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR11-20639		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		115		76		39		NA		33.9130434783		NA		33.9130434783		6.757		0.643		615		3.0103		106.452		1		0.5		59.98		-0.643		4.3		6.407		7.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		53201766		TA/T		NA		GR11-20639_S43		NA		494.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-20639		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		453		359		94		NA		20.7505518764		NA		20.7505518764		1.071		0.867		455		3.0103		0		1		0.5		60		-0.352		1.28		-12.945		0.067		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61708529		CT/C		NA		GR11-20639_S43		NA		579.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CSF3R		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1p34.3		chr1		36932817		T		TC		52		45		7		NA		13.4615384615		NA		13.4615384615		-2.413		0.268		52		3.0103		0		1		0.5		60		0.59		0.76		-0.536		0.03		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		77		0/1		7701194		T/TC		NA		GR12-04794_S76		NA		39.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25463382		G		GT		150		134		16		NA		10.6666666667		NA		10.6666666667		-2.213		-0.125		151		3.0103		0		1		0.5		60		0.137		1.52		-6.53		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26607379		G/GT		NA		GR12-04794_S76		NA		228.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25463385		C		G		150		134		16		NA		10.6666666667		NA		10.6666666667		1.61		-0.642		151		3.0103		0		1		0.5		60		0.679		1.6		-6.53		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26807372		C/G		NA		GR12-04794_S76		NA		239.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25463389		G		GA		150		134		16		NA		10.6666666667		NA		10.6666666667		1.744		-0.192		151		3.0103		0		1		0.5		60		1.653		1.54		-6.53		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26807372		G/GA		NA		GR12-04794_S76		NA		230.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25464411		G		C		416		368		48		NA		11.5384615385		NA		11.5384615385		10.773		-0.122		417		3.0103		0		1		0.5		60		-0.802		0.11		0.616		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		76		0/1		7607517		G/C		NA		GR12-04794_S76		NA		47.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25468868		G		GT		240		212		28		NA		11.6666666667		NA		11.6666666667		0.726		-0.447		240		3.0103		0		1		0.5		60		-0.207		0.34		0.456		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11905781		G/GT		NA		GR12-04794_S76		NA		81.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25497787		G		C		89		74		15		NA		16.8539325843		NA		16.8539325843		-0.016		-0.751		90		3.0103		0		1		0.5		60		0.06		1.6		-1.814		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		17101877		G/C		NA		GR12-04794_S76		NA		142.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		258		119		139		NA		53.8759689922		NA		53.8759689922		2.963		0.579		262		3.0103		0		1		0.5		60		-0.524		6.62		3.688		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		174502291		GA/G		NA		GR12-04794_S76		NA		1707.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR12-04794		CBLB		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q13.11		chr3		105439142		T		A		64		53		11		NA		17.1875		NA		17.1875		4.217		1.584		64		3.0103		0		1		0.5		60		-1.014		1.79		-0.018		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14301451		T/A		NA		GR12-04794_S76		NA		114.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1049		488		561		NA		53.4795042898		NA		53.4795042898		-25.347		-1.111		1058		3.0103		581.429		1		0.5		60		-1.038		12.87		27.226		9.062		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		13531012091		A/G		NA		GR12-04794_S76		rs2454206		13502.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR12-04794		NPM1		intronic		NA		NA		NA		0.088		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		C		CT		354		206		148		NA		41.8079096045		NA		41.8079096045		0.627		1.298		357		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.772		5.57		-0.742		0.621		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		201001942		C/CT		NA		GR12-04794_S76		NA		1972.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0987		0.0853		0.0574		0.0673		0.086		0.0868		0.1137		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		439		268		171		NA		38.9521640091		NA		38.9521640091		0.787		-0.76		443		3.0103		0		1		0.5		60		1.852		5.66		1.76		0.374		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		252203148		G/GT		NA		GR12-04794_S76		NA		2484.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR12-04794		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		388		234		154		NA		39.6907216495		NA		39.6907216495		2.537		1.501		393		3.0103		0		1		0.5		60		-1.168		5.78		0.59		0.455		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		227903572		A/AT		NA		GR12-04794_S76		NA		2241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR12-04794		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202543:exon24:c.4190delC:p.A1397fs,CUX1:NM_181552:exon24:c.4157delC:p.A1386fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101891960		GC		G		91		74		17		NA		18.6813186813		NA		18.6813186813		0.611		0.245		91		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		2.73		2.114		0.684		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28602329		GC/G		NA		GR12-04794_S76		NA		248.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202544:exon18:c.T1696C:p.F566L,CUX1:NM_001202545:exon18:c.T1606C:p.F536L,CUX1:NM_001202546:exon18:c.T1627C:p.F543L,CUX1:NM_001913:exon19:c.T1744C:p.F582L,CUX1:NM_181500:exon19:c.T1738C:p.F580L		NA		8.33E-06		NA		NA		0		D		0.985		D		0.901		P		7q22.1		chr7		101923392		T		C		54		45		9		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-4.271		0.186		54		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		1.16		-0.116		0.046		NA		NA		0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598		91		0/1		9101184		T/C		NA		GR12-04794_S76		NA		62.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.68E-05		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		intronic		NA		NA		NA		3.44E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101924198		C		T		195		170		25		NA		12.8205128205		NA		12.8205128205		0.169		0.29		196		3.0103		0		1		0.5		60		-0.093		0.24		0.158		0.683		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		75		0/1		7503973		C/T		NA		GR12-04794_S76		NA		46.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		5.00E-04		0		0		0		0		NA		0.002		NA

		GR12-04794		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		219		132		87		NA		39.7260273973		NA		39.7260273973		2.001		-1.687		220		3.0103		0		1		0.5		60		-0.863		4.16		11.116		0.339		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94802558		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		910.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR12-04794		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		266		221		45		NA		16.9172932331		NA		16.9172932331		7.487		0.102		268		3.0103		0		1		0.5		60		-1.818		1.25		-10.459		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37107526		TC/T		NA		GR12-04794_S76		NA		333.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CDKN2A		UTR3		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974456		A		C		173		145		28		NA		16.1849710983		NA		16.1849710983		-6.712		-0.291		174		3.0103		0		1		0.5		60		-0.163		1.36		0.563		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26303721		A/C		NA		GR12-04794_S76		NA		234.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_058197:c.*20T>G		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_001195132:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_058197:exon1:c.T146C:p.I49T		rs199907548		4.00E-04		0.000199681		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.993		D		9p21.3		chr9		21974681		A		G		227		186		41		NA		18.0616740088		NA		18.0616740088		-8.132		-0.296		228		3.0103		243.447		1		0.5		60		1.465		2.17		2.111		7.475		NA		NA		1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101		99		0/1		52105002		A/G		NA		GR12-04794_S76		rs199907548		492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0046		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		PTEN		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q23.31		chr10		89692767		C		CCCAGGTAGATGTCAGAGTGATGAAA		171		135		36		NA		21.0526315789		NA		21.0526315789		-8.8		1.336		172		3.0103		140.272		1		0.5		60		-0.623		4		-9.209		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72108186		C/CCCAGGTAGATGTCAGAGTGATGAAA		NA		GR12-04794_S76		NA		683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		232		26		206		NA		88.7931034483		NA		88.7931034483		1.307		0.398		240		3.0103		0		1		0.5		60		-2.247		1.27		1.323		4.091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3220896		T/C		NA		GR12-04794_S76		NA		293.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_005343:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_176795:exon2:c.T23A:p.V8E		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		11p15.5		chr11		534300		A		T		140		117		23		NA		16.4285714286		NA		16.4285714286		0.112		-1.996		140		3.0103		5.869		1		0.5		60.31		-1.282		4.03		-0.9		0.47		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295		99		0/1		59204701		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		563.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_005343:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_176795:exon2:c.T2A:p.M1K		NA		NA		NA		NA		0		D		0.993		D		0.956		D		11p15.5		chr11		534321		A		T		154		131		23		NA		14.9350649351		NA		14.9350649351		-0.71		0.679		155		3.0103		1.851		1		0.5		60.28		-0.877		3.39		0.385		0.637		0		D		1		D		NA		NA		-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295		99		0/1		55104991		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0561102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11p15.5		chr11		534409		GCCCAGC		G		73		19		54		NA		73.9726027397		NA		73.9726027397		-1.188		-0.371		73		3.0103		0		1		0.5		60.59		-0.371		17.01		-3.74		2.147		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12790525		GCCCAGC/G		NA		GR12-04794_S76		NA		1241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0061		0.002		0.0984

		GR12-04794		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		710		573		137		NA		19.2957746479		NA		19.2957746479		0.751		1.353		737		3.0103		0		1		0.5		60		0.738		0.98		0.519		0.915		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		732014130		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		694.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR12-04794		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		205		74		131		NA		63.9024390244		NA		63.9024390244		-11.567		-1.504		205		3.0103		0		1		0.5		60		0.006		12.57		-0.916		1.41		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		260501489		G/C		NA		GR12-04794_S76		rs1042522		2576.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR12-04794		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		285		51		234		NA		82.1052631579		NA		82.1052631579		-2.808		-0.042		285		3.0103		1.916		1		0.5		64.36		3.564		18.8		-0.778		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		539601222		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR12-04794_S76		NA		5358.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		136		118		18		NA		13.2352941176		NA		13.2352941176		6.817		-0.504		136		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		0.99		0.08		0.025		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16302334		G/A		NA		GR12-04794_S76		rs193110123		134.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR12-04794		RUNX1		exonic		frameshift_insertion		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001754:exon7:c.741dupC:p.N248fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36206770		T		TG		66		47		19		NA		28.7878787879		NA		28.7878787879		-0.042		1.997		66		3.0103		1.035		1		0.5		60		0.878		6.03		-3.47		0.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43501330		T/TG		NA		GR12-04794_S76		NA		397.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		114		49		65		NA		57.0175438596		NA		57.0175438596		0.704		-0.33		116		3.0103		0		1		0.5		60		0.213		7.18		-7.485		1.577		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85601016		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		818.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809046		TA		T		68		55		13		NA		19.1176470588		NA		19.1176470588		0.873		0.671		68		3.0103		0		1		0.5		60		0.156		2.44		-0.515		0.061		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20301734		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		165.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15821785		A		T		307		264		43		NA		14.006514658		NA		14.006514658		10.514		1.279		307		3.0103		0		1		0.5		60		0.307		1.26		-0.961		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41407031		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		385.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		182		81		101		NA		55.4945054945		NA		55.4945054945		1.183		-0.423		183		3.0103		0		1		0.5		60.06		0.349		8.97		9.151		0.914		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		166901580		GT/G		NA		GR12-04794_S76		NA		1631.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCOR		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39921380		A		AC		55		37		18		NA		32.7272727273		NA		32.7272727273		1.749		0.816		55		3.0103		0		1		0.5		60		0.135		8.32		1.336		0.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49501015		A/AC		NA		GR12-04794_S76		NA		457.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCOR		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39930414		TA		T		229		212		17		NA		7.423580786		NA		7.423580786		6.574		-1.399		230		3.0103		0		1		0.5		60		1.349		0.15		-6.425		0.172		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		72		0/1		7207830		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		34.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCOR		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39930416		GA		G		229		212		17		NA		7.423580786		NA		7.423580786		-0.127		0.42		230		3.0103		0		1		0.5		60		-0.63		0.15		-6.858		0.17		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		72		0/1		7207862		GA/G		NA		GR12-04794_S76		NA		34.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		244		163		81		NA		33.1967213115		NA		33.1967213115		-1.507		0.867		283		3.0103		17.194		1		0.5		60		1.732		2.72		-0.263		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70003590		AT/A		NA		GR12-04794_S76		NA		662.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR12-04794		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		430		60		115		255		26.7441860465		59.3023255814		86.0465116279		-3.289		-0.304		437		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.128		19.43		-1.449		4.926		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.39450076254755E+18		C/CT		NA		GR12-04794_S76		NA		8356.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		GR12-04794		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		369		276		93		NA		25.2032520325		NA		25.2032520325		2.929		-0.665		369		3.0103		0		1		0.5		60		-0.346		1.18		0.328		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47305716		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		435.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0895		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		G		GT		453		372		81		NA		17.880794702		NA		17.880794702		1.104		0.341		454		3.0103		0		1		0.5		60		2.526		1.12		0.227		0.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		54505799		G/GT		NA		GR12-04794_S76		NA		507.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0837		0.0927		0.1508		0.0948		0.0323		0.0851		0.0612		0.0842		NA		NA		NA

		GR12-04794		ATRX		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq21.1		chrX		76940583		TA		T		171		156		15		NA		8.7719298246		NA		8.7719298246		0.663		-0.123		171		3.0103		0		1		0.5		60		0.636		0.48		-6.157		0.01		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11904719		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		81.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		splicing		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123159688		A		ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		440		384		56		NA		12.7272727273		NA		12.7272727273		-12.026		-1.312		440		3.0103		123		1		0.5		60		0.682		1.28		-12.089		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		601021693		A/ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		GR12-04794_S76		NA		563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_001042749:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001282418:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042750:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042751:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_006603:exon3:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		120		69		51		NA		42.5		NA		42.5		-2.804		0.328		130		3.0103		6.827		1		0.5		60		-0.852		3.31		-0.76		0.194		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43401202		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		396.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195805		A		T		73		62		11		NA		15.0684931507		NA		15.0684931507		-2.429		0.054		76		3.0103		0		1		0.5		60		-0.409		2.64		0.039		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22101872		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		192.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		73		62		11		NA		15.0684931507		NA		15.0684931507		-4.526		0.285		75		3.0103		0		1		0.5		60		-0.023		2.46		-2.074		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21702338		GAAACAAT/G		NA		GR12-04794_S76		NA		179.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		73		62		11		NA		15.0684931507		NA		15.0684931507		-3.847		-0.146		75		3.0103		0		1		0.5		60		0.332		2.63		-0.301		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22002331		G/C		NA		GR12-04794_S76		NA		191.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		373		215		158		NA		42.3592493298		NA		42.3592493298		1.283		-0.866		376		3.0103		0		1		0.5		60		1.132		2.96		-0.557		0.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114003523		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		1102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCORL1		exonic		nonframeshift_insertion		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP,BCORL1:NM_021946:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129147689		T		TAGCACCTGTCCC		70		60		10		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		0.327		0.931		70		3.0103		0		1		0.5		60		-0.176		1.2		-5.043		0.518		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12103102		T/TAGCACCTGTCCC		NA		GR12-04794_S76		NA		83.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		105		70		35		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		4.778		-0.045		421		3.0103		63.028		1		0.5		59.94		-1.529		2.85		4.291		6.593		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33601778		TA/T		NA		GR12-04794_S76		NA		298.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		238		163		75		NA		31.512605042		NA		31.512605042		1.942		-0.039		241		3.0103		0		1		0.5		60		-1.125		2.56		-10.313		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64703106		CT/C		NA		GR12-04794_S76		NA		609.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		233		120		113		NA		48.4978540773		NA		48.4978540773		4.227		0.329		239		3.0103		4.522		1		0.5		60		-0.415		7.42		4.051		0.419		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		176502111		GA/G		NA		GR12-06743_S45		NA		1727.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR12-06743		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		59		35		24		NA		40.6779661017		NA		40.6779661017		5.578		0.162		60		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		8.79		0.023		0.394		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		54701078		C/T		NA		GR12-06743_S45		rs2335052		518.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR12-06743		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		429		264		165		NA		38.4615384615		NA		38.4615384615		0.262		-0.198		429		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.731		3.27		1.531		0.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		144004092		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		1402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR12-06743		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		831		679		152		NA		18.2912154031		NA		18.2912154031		10.601		1.264		836		3.0103		0		1		0.5		60		-0.591		1.09		-16.547		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		941015394		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		903.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR12-06743		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		564		13		69		482		12.2340425532		85.4609929078		97.695035461		1.26		-0.621		569		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.769		28.97		0.608		7.386		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.64E+22		TC/TTC		NA		GR12-06743_S45		rs10638510		16337.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR12-06743		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		438		137		301		NA		68.7214611872		NA		68.7214611872		0.569		1.884		444		3.0103		0		1		0.5		60		0.283		12.4		0.07		1.731		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		547001157		G/GT		NA		GR12-06743_S45		NA		5432.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR12-06743		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00299521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		AT		A		830		638		192		NA		23.1325301205		NA		23.1325301205		-9.611		-0.591		836		3.0103		0		1		0.5		60		0.95		2.18		-17.61		0.106		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1850014352		AT/A		NA		GR12-06743_S45		NA		1812.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		0.0119		NA

		GR12-06743		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		506		447		59		NA		11.6600790514		NA		11.6600790514		-11.778		0.397		508		3.0103		0		1		0.5		60		-1.517		0.24		0.194		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		149012364		T/C		NA		GR12-06743_S45		rs201338384		120.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR12-06743		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		672		521		151		NA		22.4702380952		NA		22.4702380952		4.622		0.61		674		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.921		1.32		15.556		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		921012243		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		883.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR12-06743		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		285		152		133		NA		46.6666666667		NA		46.6666666667		1.083		0.849		287		3.0103		0		1		0.5		60.04		1.134		4.08		-1.255		0.414		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		120002525		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		1162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR12-06743		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		466		389		77		NA		16.5236051502		NA		16.5236051502		2.311		1.375		469		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.155		0.26		0.846		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15809558		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		120.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		620		533		87		NA		14.0322580645		NA		14.0322580645		10.339		-0.002		621		3.0103		0		1		0.5		60		0.148		0.59		-13.915		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		400016377		TC/T		NA		GR12-06743_S45		NA		362.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		620		521		99		NA		15.9677419355		NA		15.9677419355		15.746		-1.689		621		3.0103		0		1		0.5		60		1.168		0.65		4.743		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		431011930		C/T		NA		GR12-06743_S45		rs200592135		402.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		501		390		111		NA		22.1556886228		NA		22.1556886228		1.523		0.771		502		3.0103		0		1		0.5		60		0.417		5.61		-0.023		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2849011699		G/GAT		NA		GR12-06743_S45		NA		2811.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		413		338		75		NA		18.1598062954		NA		18.1598062954		0.317		-0.539		417		3.0103		0		1		0.5		60		-0.236		0.39		0.046		0.052		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19707015		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		159.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		931		568		363		NA		38.9903329753		NA		38.9903329753		7.909		-0.6		941		3.0103		2.527		1		0.5		60		-0.037		8.56		3.442		0.513		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7995013615		G/T		NA		GR12-06743_S45		rs77375493		7966.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR12-06743		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		453		376		77		NA		16.9977924945		NA		16.9977924945		13.831		-0.992		453		3.0103		0		1		0.5		60		0.806		1.9		-0.147		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88807990		G/A		NA		GR12-06743_S45		rs112582298		859.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR12-06743		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		119		58		61		NA		51.2605042017		NA		51.2605042017		-6.733		0.896		464		3.0103		0		1		0.5		60		0.125		2.07		-1.869		0.744		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		27502100		T/C		NA		GR12-06743_S45		NA		246.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		1080		695		385		NA		35.6481481481		NA		35.6481481481		1.642		1.853		1086		3.0103		0		1		0.5		60		0.084		4.25		-1.1		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4625014739		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		4587.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR12-06743		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		510		2		508		NA		99.6078431373		NA		99.6078431373		0.382		-1.195		510		3.0103		0		2		1		60		-0.589		27.25		-0.041		8.878		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1392415010		C/C		NA		GR12-06743_S45		rs1042522		13895.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR12-06743		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		499		444		55		NA		11.0220440882		NA		11.0220440882		12.104		-0.071		499		3.0103		0		1		0.5		60		0.202		0.44		1.187		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25008791		G/A		NA		GR12-06743_S45		rs193110123		221.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		GR12-06743		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2422delC:p.P808fs		NA		1.66E-05		NA		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022936		TC		T		1082		889		193		NA		17.8373382625		NA		17.8373382625		14.449		-0.06		1090		3.0103		129.748		1		0.5		60		0.254		2.17		16.406		6.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2390028726		TC/T		NA		GR12-06743_S45		NA		2352.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.01E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C587T:p.T196I		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		0.999		D		21q22.12		chr21		36231797		G		A		487		245		242		NA		49.6919917864		NA		49.6919917864		-18.404		1.431		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.992		11.06		-0.59		0.681		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072		99		0/1		541406230		G/A		NA		GR12-06743_S45		NA		5385.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		182		83		99		NA		54.3956043956		NA		54.3956043956		0.972		1.001		192		3.0103		0		1		0.5		60		1.359		7.51		-9.854		0.643		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		140401711		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		1366.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		317		175		NA		35.5691056911		NA		35.5691056911		-17.918		0.667		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.127		5.11		-0.162		0.073		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		254008511		T/G		NA		GR12-06743_S45		NA		2511.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		159		78		81		NA		50.9433962264		NA		50.9433962264		-0.139		-0.097		160		3.0103		0		1		0.5		59.86		0.215		8.26		9.261		0.605		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		135001846		GT/G		NA		GR12-06743_S45		NA		1312.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44733310		G		C		324		0		324		NA		100		NA		100		NA		NA		325		3.0103		0		2		1		60		NA		31.02		NA		11.568		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		100799710		C/C		NA		GR12-06743_S45		NA		10050.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		335		211		124		NA		37.0149253731		NA		37.0149253731		0.286		-0.603		345		3.0103		10.133		1		0.5		60		-0.605		3.23		0.92		2.744		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		112004275		AT/A		NA		GR12-06743_S45		NA		1082.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		61		159		215		36.5517241379		49.4252873563		85.9770114943		2.439		-0.666		437		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.329		12.68		-1.014		3.594		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.55E+20		C/CT		NA		GR12-06743_S45		NA		5516.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		433		338		95		NA		21.9399538106		NA		21.9399538106		0.231		-1.858		435		3.0103		0		1		0.5		60		-1.284		0.87		-1.215		0.061		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41207412		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		374.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		482		378		104		NA		21.5767634855		NA		21.5767634855		1.423		-0.859		482		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.255		0.75		-0.315		0.254		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40108114		GT/G		NA		GR12-06743_S45		NA		363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR12-06743		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		195		99		96		NA		49.2307692308		NA		49.2307692308		-4.487		-0.945		202		3.0103		12.386		1		0.5		60.05		1.034		4.7		0.285		0.212		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95401838		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		916.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR12-06743		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		385		225		160		NA		41.5584415584		NA		41.5584415584		0.867		-0.52		391		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.491		3.87		-0.463		0.382		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		152603540		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		1488.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR12-06743		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		108		70		38		NA		35.1851851852		NA		35.1851851852		4.07		-0.278		579		3.0103		72.595		1		0.5		60		0.735		3.92		4.306		3.896		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46101544		TA/T		NA		GR12-06743_S45		NA		423.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		303		228		75		NA		24.7524752475		NA		24.7524752475		0.445		2.085		303		3.0103		0		1		0.5		60		0.72		2.23		-11.092		0.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71404174		CT/C		NA		GR12-06743_S45		NA		676.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		554		468		86		NA		15.523465704		NA		15.523465704		-3.276		-1.916		555		3.0103		0		1		0.5		60		-0.953		0.36		-12.796		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		237011672		GT/G		NA		GR12-06743_S45		NA		199.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR13-12872		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		279		167		112		NA		40.1433691756		NA		40.1433691756		5.5		-1.573		281		3.0103		0.489		1		0.5		59.92		-0.733		5.51		4.084		0.644		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157403254		GA/G		NA		GR13-12872_S21		NA		1536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR13-12872		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		6.646		0.126		60		3.0103		0		1		0.5		60		-0.392		12.1		0.584		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		75401092		C/T		NA		GR13-12872_S21		rs2335052		725.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR13-12872		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1046		553		493		NA		47.1319311663		NA		47.1319311663		6.861		-1.394		1059		3.0103		1.733		1		0.5		59.99		-0.493		10.71		0.921		0.817		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11231012489		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs367758008		11202.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		GR13-12872		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		444		164		280		NA		63.0630630631		NA		63.0630630631		1.614		-2.184		449		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.818		5.84		-1.129		1.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		263202479		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		2594.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR13-12872		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		710		598		112		NA		15.7746478873		NA		15.7746478873		1.714		1.984		712		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.36		0.27		-14.723		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		230015242		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		192.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		GR13-12872		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		GT		G		490		375		115		NA		23.4693877551		NA		23.4693877551		-0.747		1.092		491		3.0103		0		1		0.5		60		-0.613		0.63		0.848		0.099		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34607667		GT/G		NA		GR13-12872_S21		NA		308.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.017		0.0065		0.0051		0.0269		0.0038		0.0066		0.0067		0.0113		NA		NA		NA

		GR13-12872		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		69		6		63		NA		91.3043478261		NA		91.3043478261		-2.308		0.028		75		3.0103		0		1		0.5		59.68		1.966		22.55		-0.085		3.545		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		79		1-Jan		1327790		T/T		NA		GR13-12872_S21		NA		1555.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		GR13-12872		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		598		252		346		NA		57.8595317726		NA		57.8595317726		-0.323		-0.135		603		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.651		7.52		17.141		0.973		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		453504567		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		4497.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR13-12872		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		326		202		124		NA		38.036809816		NA		38.036809816		-0.403		0.479		329		3.0103		0		1		0.5		60		0.086		2.52		-0.217		0.212		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85803888		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		820.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR13-12872		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		676		534		142		NA		21.0059171598		NA		21.0059171598		15.17		-0.521		679		3.0103		0		1		0.5		59.98		2.481		2.93		-17.555		0.069		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2016016752		TC/T		NA		GR13-12872_S21		NA		1978.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		674		545		129		NA		19.1394658754		NA		19.1394658754		17.38		0.311		679		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.159		2.33		6.454		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1597012656		C/T		NA		GR13-12872_S21		rs200592135		1568.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR13-12872		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		390		289		101		NA		25.8974358974		NA		25.8974358974		-1.956		-0.215		392		3.0103		0		1		0.5		60		-0.668		7.05		0.802		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		278808406		G/GAT		NA		GR13-12872_S21		NA		2750.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		467		379		88		NA		18.8436830835		NA		18.8436830835		-2.492		0.104		469		3.0103		0		1		0.5		60		-0.735		0.09		1.181		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		79		0/1		7908380		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		41.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR13-12872		CDKN2A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968782		T		C		1005		494		511		NA		50.8457711443		NA		50.8457711443		-13.197		1.253		1011		3.0103		1.742		1		0.5		60		-0.319		9.93		1.301		0.569		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10011010322		T/C		NA		GR13-12872_S21		NA		9982.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_058197:exon1:c.C302T:p.P101L		rs75256133		1.00E-04		0.00199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974525		G		A		401		221		180		NA		44.8877805486		NA		44.8877805486		16.606		-0.19		403		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		11.51		-1.143		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		464205383		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs75256133		4613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.0019		0		0		0		0		NA		0.0099		NA

		GR13-12872		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		494		420		74		NA		14.979757085		NA		14.979757085		-13.403		0.546		495		3.0103		0		1		0.5		60		-0.695		1.03		-1.842		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		539012431		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs201898708		510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR13-12872		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		819		612		207		NA		25.2747252747		NA		25.2747252747		6.969		-2.124		825		3.0103		0		1		0.5		60		0.237		2.51		0.922		0.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2092015053		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		2054.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR13-12872		ETV6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		11803150		G		A		970		482		488		NA		50.3092783505		NA		50.3092783505		-0.699		0.606		973		3.0103		0.516		1		0.5		60		-0.729		10.56		-0.267		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1027309864		G/A		NA		GR13-12872_S21		NA		10244.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		KRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p12.1		chr12		25398387		A		G		505		235		270		NA		53.4653465347		NA		53.4653465347		-17.697		0.373		508		3.0103		0		1		0.5		60		0.313		12.33		-0.151		0.841		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		625405710		A/G		NA		GR13-12872_S21		NA		6225.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		359		175		184		NA		51.2534818942		NA		51.2534818942		-14.826		-0.237		360		3.0103		0		1		0.5		60		-1.944		9.02		2.523		0.744		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		326803754		G/C		NA		GR13-12872_S21		rs1042522		3239.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR13-12872		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G1954A:p.G652S		rs3746609		0.0189		0.0171725		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.653		T		0.444		B		0.035		B		20q11.21		chr20		31022469		G		A		821		622		199		NA		24.2387332521		NA		24.2387332521		18.832		-0.359		825		3.0103		156.778		1		0.5		60		-0.233		4.51		14.18		8.379		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434		99		0/1		3733014268		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs3746609		3704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.002		0.0015		0.1023		0.072		0.0133		0.0051		0.024		0.0027		0.003		0.0585		0.005

		GR13-12872		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001754:exon7:c.G710A:p.R237K		NA		NA		NA		ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.022		D		0.996		D		0.987		D		21q22.12		chr21		36206802		C		T		657		325		332		NA		50.5327245053		NA		50.5327245053		-0.984		0.008		662		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.872		10.03		-2.387		0.759		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251		99		0/1		662006582		C/T		NA		GR13-12872_S21		NA		6591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		149		77		72		NA		48.322147651		NA		48.322147651		0.292		-0.245		156		3.0103		0		1		0.5		60.14		1.285		7.72		-8.5		0.5		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118701602		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		251		135		116		NA		46.2151394422		NA		46.2151394422		1.519		0.22		252		3.0103		0		1		0.5		60.09		-0.337		8.13		11.841		0.531		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		207802924		GT/G		NA		GR13-12872_S21		NA		2040.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		446		70		117		259		26.2331838565		58.0717488789		84.3049327354		0.023		0.319		449		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		-0.266		18.35		-1.551		5.579		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.22350666529683E+18		C/CT		NA		GR13-12872_S21		NA		8185.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		GR13-12872		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		428		319		109		NA		25.4672897196		NA		25.4672897196		-0.98		-1.122		430		3.0103		0		1		0.5		60		-0.701		1.45		-0.31		0.096		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65607472		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		618.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		472		355		117		NA		24.7881355932		NA		24.7881355932		-0.292		0.014		475		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.332		0.77		-1.136		0.102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40107663		GT/G		NA		GR13-12872_S21		NA		363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR13-12872		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		248		124		124		NA		50		NA		50		-4.796		0.533		260		3.0103		5.062		1		0.5		60.02		0.404		6.06		1.455		0.431		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		153901820		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		1501.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR13-12872		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		400		272		128		NA		32		NA		32		1.141		0.863		405		3.0103		0		1		0.5		60		-0.165		1.38		-0.001		0.18		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58905122		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		551.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR13-12872		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		112		54		58		NA		51.7857142857		NA		51.7857142857		5.623		-0.691		614		3.0103		87.061		1		0.5		60		-1.807		7.77		6.675		6.272		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		90801111		TA/T		NA		GR13-12872_S21		NA		870.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		382		276		106		NA		27.7486910995		NA		27.7486910995		5.899		0.341		382		3.0103		0		1		0.5		60		-0.674		2.86		-13.562		0.137		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		113005609		CT/C		NA		GR13-12872_S21		NA		1092.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		448		310		138		NA		30.8035714286		NA		30.8035714286		2.56		-1.038		474		3.0103		0		1		0.5		60		-0.923		2.41		3.816		0.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111506312		GA/G		NA		GR13-14616_S69		NA		1077.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR13-14616		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		350		227		123		NA		35.1428571429		NA		35.1428571429		0.208		-0.022		351		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.624		2.25		1.694		0.249		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82403979		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		786.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR13-14616		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		437		5		55		377		12.585812357		86.2700228833		98.8558352403		2.001		0.643		440		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.17		1.619		28.15		0.328		8.454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		85		2-Jan		1.23419655936012E+19		TC/TTC		NA		GR13-14616_S69		rs10638510		12303.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		GR13-14616		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		466		296		170		NA		36.4806866953		NA		36.4806866953		-0.156		-0.597		467		3.0103		4.223		1		0.5		60		-1.051		4.69		0.514		0.088		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		222403524		G/GT		NA		GR13-14616_S69		NA		2186.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR13-14616		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		442		224		218		NA		49.3212669683		NA		49.3212669683		0.225		-0.461		442		3.0103		0		1		0.5		60.05		1.121		14.45		-1.202		0.666		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		642206023		A/AG		NA		GR13-14616_S69		NA		6384.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		GR13-14616		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		695		134		561		NA		80.7194244604		NA		80.7194244604		1.489		1.406		699		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.225		17.5		-2.001		2.92		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122000981		A/AT		NA		GR13-14616_S69		NA		12162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR13-14616		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		81		12		69		NA		85.1851851852		NA		85.1851851852		-1.734		-0.578		81		3.0103		0		1		0.5		60		0.867		14.77		1.445		4.977		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		9881180		T/T		NA		GR13-14616_S69		NA		1196.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		496		432		64		NA		12.9032258065		NA		12.9032258065		-12.512		0.216		500		3.0103		0		1		0.5		60		1.107		0.96		0.433		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		506011267		T/C		NA		GR13-14616_S69		rs201338384		477.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR13-14616		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		481		247		234		NA		48.6486486486		NA		48.6486486486		18.108		-0.464		485		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.079		12.85		0.729		0.641		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		620906112		C/G		NA		GR13-14616_S69		rs2302427		6180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR13-14616		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		579		47		532		NA		91.8825561313		NA		91.8825561313		-0.057		-0.832		584		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.182		18.13		8.343		4.786		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		104536000		T/T		NA		GR13-14616_S69		NA		10499.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		GR13-14616		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		206		122		84		NA		40.7766990291		NA		40.7766990291		1.95		-0.547		209		3.0103		0		1		0.5		60		-0.028		3.2		-1.198		0.32		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69702199		TA/T		NA		GR13-14616_S69		NA		659.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR13-14616		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		647		541		106		NA		16.3833075734		NA		16.3833075734		8.773		-0.092		650		3.0103		0		1		0.5		60		-0.442		1.44		-15.159		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		969016976		TC/T		NA		GR13-14616_S69		NA		931.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		644		516		128		NA		19.8757763975		NA		19.8757763975		16.843		0.391		650		3.0103		0		1		0.5		60		0.344		2.29		7.752		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1501011229		C/T		NA		GR13-14616_S69		rs200592135		1472.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR13-14616		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		498		386		112		NA		22.4899598394		NA		22.4899598394		2.29		1.118		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.085		5.66		0.487		0.082		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2856011341		G/GAT		NA		GR13-14616_S69		NA		2818.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		452		363		89		NA		19.6902654867		NA		19.6902654867		-1.103		0.991		453		3.0103		0		1		0.5		60		-0.945		0.31		0.15		0.064		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		17807769		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		140.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		GR13-14616		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		249		210		39		NA		15.6626506024		NA		15.6626506024		9.912		0.379		251		3.0103		0		1		0.5		60		-1.618		1.73		0.084		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45904404		G/A		NA		GR13-14616_S69		rs112582298		430.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR13-14616		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		504		441		63		NA		12.5		NA		12.5		-12.342		0.695		505		3.0103		0		1		0.5		60		-0.814		0.37		-0.856		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		215013266		G/A		NA		GR13-14616_S69		rs201898708		186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR13-14616		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		708		580		128		NA		18.0790960452		NA		18.0790960452		2.677		-1.893		718		3.0103		0		1		0.5		60		1.503		0.94		-0.396		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		705014479		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		667.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR13-14616		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		354		0		354		NA		100		NA		100		NA		NA		358		3.0103		0		2		1		60		NA		26.34		NA		11.744		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		935410570		C/C		NA		GR13-14616_S69		rs1042522		9325.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR13-14616		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		118		54		64		NA		54.2372881356		NA		54.2372881356		0.221		1.002		123		3.0103		0		1		0.5		60.09		0.044		7.96		-8.579		0.637		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97601005		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		938.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		253		122		131		NA		51.7786561265		NA		51.7786561265		3.087		1.078		254		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.511		9.09		12.483		0.693		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		233602664		GT/G		NA		GR13-14616_S69		NA		2298.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		328		190		138		NA		42.0731707317		NA		42.0731707317		2.197		1.202		357		3.0103		8.322		1		0.5		59.98		-2.016		3.82		0.512		2.231		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129004087		AT/A		NA		GR13-14616_S69		NA		1252.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		43		260		132		59.7701149425		30.3448275862		90.1149425287		-1.57		-0.126		437		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.327		13.85		-3.567		4.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		6.06E+20		C/CT		NA		GR13-14616_S69		NA		6022.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		441		322		119		NA		26.9841269841		NA		26.9841269841		-2.461		-0.269		446		3.0103		0		1		0.5		60		-0.125		1.77		0.451		0.116		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81607079		TA/T		NA		GR13-14616_S69		NA		778.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938661		AAG		A		424		200		224		NA		52.8301886792		NA		52.8301886792		-16.018		-0.361		424		3.0103		0		1		0.5		60		-1.074		20.13		-0.548		0.812		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		857408529		AAG/A		NA		GR13-14616_S69		NA		8536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		490		381		109		NA		22.2448979592		NA		22.2448979592		0.616		-0.205		491		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.631		0.6		-0.937		0.552		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		32907676		GT/G		NA		GR13-14616_S69		NA		291.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		237		132		105		NA		44.3037974684		NA		44.3037974684		-1.925		0.171		248		3.0103		29.476		1		0.5		60		0.783		4.66		-0.807		0.113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114102100		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		1103.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195809		A		T		387		217		170		NA		43.9276485788		NA		43.9276485788		5.318		-0.934		387		3.0103		0		1		0.5		60		-0.886		6.48		0.567		0.48		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		253503811		A/T		NA		GR13-14616_S69		NA		2506.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195810		A		T		387		217		170		NA		43.9276485788		NA		43.9276485788		6.537		0.572		387		3.0103		0		1		0.5		60		0.04		6.48		0.147		0.48		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		253503811		A/T		NA		GR13-14616_S69		NA		2506.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195812		A		T		387		217		170		NA		43.9276485788		NA		43.9276485788		6.349		0.658		387		3.0103		0		1		0.5		60		0.554		6.48		1.947		0.48		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		253503811		A/T		NA		GR13-14616_S69		NA		2506.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		391		250		141		NA		36.0613810742		NA		36.0613810742		0.542		1.337		394		3.0103		0		1		0.5		60		-1.272		1.99		0.158		0.246		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81604354		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		778.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR13-14616		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		90		58		32		NA		35.5555555556		NA		35.5555555556		6.195		-1.539		584		3.0103		103.31		1		0.5		60		-1.256		4.14		5.358		6.516		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41001170		TA/T		NA		GR13-14616_S69		NA		372.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-14616		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		406		293		113		NA		27.8325123153		NA		27.8325123153		4.822		-0.19		410		3.0103		0		1		0.5		60		-1.179		2.92		-14.111		0.134		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122405468		CT/C		NA		GR13-14616_S69		NA		1186.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		331		210		121		NA		36.5558912387		NA		36.5558912387		4.7		-1.442		335		3.0103		5.564		1		0.5		60		-0.158		3.72		3.646		0.42		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		126704121		GA/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1229.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		GR14-02215		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1115		818		297		NA		26.6367713004		NA		26.6367713004		-23.871		0.394		1126		3.0103		163.805		1		0.5		60		0.417		4.89		15.107		9.184		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5481023759		A/G		NA		GR14-02215_S33		rs2454206		5452.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		GR14-02215		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		417		266		151		NA		36.2110311751		NA		36.2110311751		0.179		-1.581		421		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.151		2.44		-0.763		0.238		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105604834		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		1018.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		GR14-02215		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		454		252		202		NA		44.4933920705		NA		44.4933920705		0.095		1.187		459		3.0103		0		1		0.5		60.05		-0.31		7.06		1.372		0.538		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		324102816		G/GT		NA		GR14-02215_S33		NA		3203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		GR14-02215		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		710		310		400		NA		56.338028169		NA		56.338028169		2.721		0.648		715		3.0103		0		1		0.5		60		2.121		10.73		0.021		0.918		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		765704932		A/AT		NA		GR14-02215_S33		NA		7619.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		GR14-02215		CUX1		intronic		NA		NA		rs372419470		6.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101877571		G		C		977		311		666		NA		68.1678607984		NA		68.1678607984		-3.431		0.503		993		3.0103		0		1		0.5		60		-1.134		16.09		0.679		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1574805365		G/C		NA		GR14-02215_S33		rs372419470		15719.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		5.00E-04		0		5.00E-04		0		0		0.001		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		496		422		74		NA		14.9193548387		NA		14.9193548387		-12.895		-0.15		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.306		1.27		0.102		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		659012386		T/C		NA		GR14-02215_S33		rs201338384		630.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		GR14-02215		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		476		37		89		350		18.6974789916		73.5294117647		92.2268907563		-0.775		-0.12		477		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		-0.405		19.31		6.652		4.945		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		9.22968219212923E+18		T/TA		NA		GR14-02215_S33		NA		9191.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		GR14-02215		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		148		94		54		NA		36.4864864865		NA		36.4864864865		0.708		-0.905		148		3.0103		0		1		0.5		60		1.207		2.84		0.125		0.161		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45801841		TA/T		NA		GR14-02215_S33		NA		420.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		GR14-02215		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		621		530		91		NA		14.653784219		NA		14.653784219		-1.644		0.857		623		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.721		1.04		-14.479		0.03		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		681018099		TC/T		NA		GR14-02215_S33		NA		643.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		618		511		107		NA		17.3139158576		NA		17.3139158576		15.776		0.049		623		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.906		1.89		2.921		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1197011368		C/T		NA		GR14-02215_S33		rs200592135		1168.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		329		267		62		NA		18.8449848024		NA		18.8449848024		-0.714		1.006		330		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.197		4.06		-0.899		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		137307904		G/GAT		NA		GR14-02215_S33		NA		1335.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		892		673		219		NA		24.5515695067		NA		24.5515695067		6.286		0.803		902		3.0103		13.504		1		0.5		59.97		-0.904		3.31		-6.682		1.659		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2978021859		G/T		NA		GR14-02215_S33		rs77375493		2949.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR14-02215		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_001195132:exon3:c.C496T:p.H166Y		rs181044510		3.00E-04		0.000998403		NA		0.077		T		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968732		G		A		503		265		238		NA		47.3161033797		NA		47.3161033797		-17.531		-0.466		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		11.03		1.346		0.592		NA		NA		1		N		NA		NA		-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209		99		0/1		557407153		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs181044510		5545.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0.5		3.00E-04		0		3.00E-04		NA		0.003		0.002

		GR14-02215		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		366		302		64		NA		17.4863387978		NA		17.4863387978		12.569		-0.906		368		3.0103		0		1		0.5		60		-0.364		2.19		1.708		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83106489		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs112582298		802.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		GR14-02215		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356326		G		A		429		76		353		NA		82.2843822844		NA		82.2843822844		2.015		-0.42		451		3.0103		0		1		0.5		60		-0.875		1.31		0.387		3.097		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59202896		G/A		NA		GR14-02215_S33		NA		563.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		488		413		75		NA		15.368852459		NA		15.368852459		-13.459		0.352		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.317		1.48		0.169		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		751012310		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs201898708		722.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		GR14-02215		SMC3		intronic		NA		NA		rs199796123		8.68E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361986		C		T		526		465		61		NA		11.5969581749		NA		11.5969581749		-12.271		0.831		527		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.323		0.37		3.036		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		223013660		C/T		NA		GR14-02215_S33		rs199796123		194.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		1.00E-04		0		0		0		0		0		0		8.00E-04		NA		NA

		GR14-02215		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		685		563		122		NA		17.8102189781		NA		17.8102189781		3.107		0.432		694		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.082		0.86		-1.112		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		623014359		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		585.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		GR14-02215		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		455		0		455		NA		100		NA		100		NA		NA		458		3.0103		0		2		1		60		NA		26.73		NA		12.245		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1219013610		C/C		NA		GR14-02215_S33		rs1042522		12161.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		GR14-02215		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.3201dupT:p.S1067fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023715		C		CT		1913		1423		490		NA		25.614218505		NA		25.614218505		-7.424		0.251		1921		3.0103		1.507		1		0.5		59.99		0.351		3.4		-15.237		0.521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6541045196		C/CT		NA		GR14-02215_S33		NA		6503.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		RUNX1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36252851		T		TAC		515		409		106		NA		20.5825242718		NA		20.5825242718		2.697		1.535		517		3.0103		0		1		0.5		60		-0.532		6.01		0.674		0.066		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3133014264		T/TAC		NA		GR14-02215_S33		NA		3095.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		144		71		73		NA		50.6944444444		NA		50.6944444444		2.495		1.035		148		3.0103		0		1		0.5		60		1.004		7.05		-9.289		0.503		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105201482		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		1014.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		485		338		147		NA		30.3092783505		NA		30.3092783505		-17.507		0.937		490		3.0103		0		1		0.5		60		-1.199		4.11		-0.202		0.174		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		202209044		T/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1993.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		246		130		116		NA		47.1544715447		NA		47.1544715447		3.14		-1.484		252		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.988		7.95		10.922		0.526		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		199302741		GT/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1955.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		383		243		140		NA		36.5535248042		NA		36.5535248042		0.697		0.427		834		3.0103		7.376		1		0.5		60		-1.185		3.38		0.406		1.247		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		133204552		AT/A		NA		GR14-02215_S33		NA		1294.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		GR14-02215		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		81		141		213		32.4137931034		48.9655172414		81.3793103448		1.3		-0.823		440		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.223		10.37		-1.129		3.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.54920215238264E+19		C/CT		NA		GR14-02215_S33		NA		4511.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		GR14-02215		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		380		293		87		NA		22.8947368421		NA		22.8947368421		1.826		0.689		380		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.808		1.22		-1.785		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50106545		TA/T		NA		GR14-02215_S33		NA		463.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		480		366		114		NA		23.75		NA		23.75		-0.698		1.774		482		3.0103		0		1		0.5		60.02		-2.017		0.88		0.371		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		46207687		GT/G		NA		GR14-02215_S33		NA		424.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		GR14-02215		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		236		147		89		NA		37.7118644068		NA		37.7118644068		-4.584		-0.149		246		3.0103		17.457		1		0.5		59.97		1.13		3.27		0.703		0.161		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		80902293		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		771.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		GR14-02215		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		400		267		133		NA		33.25		NA		33.25		1.064		0.985		403		3.0103		0		1		0.5		59.94		-1.374		1.63		-0.922		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69104675		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		653.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		GR14-02215		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		151		86		65		NA		43.0463576159		NA		43.0463576159		6.555		0.393		627		3.0103		106.315		1		0.5		60		-1.041		6.63		6.289		4.323		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		103901786		TA/T		NA		GR14-02215_S33		NA		1001.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR14-02215		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		306		215		91		NA		29.7385620915		NA		29.7385620915		5.266		0.551		306		3.0103		0		1		0.5		60		0.785		3.11		-12.281		0.121		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99004491		CT/C		NA		GR14-02215_S33		NA		952.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		DNMT3A		UTR5		NA		NA		rs148146288		0.0026		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25536859		C		T		639		311		328		NA		51.3302034429		NA		51.3302034429		9.272		-0.412		645		3.0103		0		1		0.5		60		-0.389		10.16		1.998		0.671		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		651805745		C/T		NA		HFL1059_S94		rs148146288		6489.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_022552:c.-6G>A,NM_175629:c.-6G>A,NM_175630:c.-6G>A		4.00E-04		0		0		0.0035		0		0.0041		0		0.002		NA		NA		0.001

		HFL1059		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		610		368		242		NA		39.6721311475		NA		39.6721311475		-17.318		-0.41		626		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.745		8.38		0.124		0.36		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		514009577		T/C		NA		HFL1059_S94		NA		5111.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		217		133		84		NA		38.7096774194		NA		38.7096774194		2.341		0.315		219		3.0103		3.046		1		0.5		60		-0.605		3.72		2.83		0.453		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84402341		GA/G		NA		HFL1059_S94		NA		806.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		HFL1059		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_032638:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_001145661:exon5:c.C913G:p.L305V		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.999		D		3q21.3		chr3		128202807		G		C		988		558		430		NA		43.5222672065		NA		43.5222672065		-1.358		1.914		997		3.0103		1.75		1		0.5		60		-1.637		8.4		-0.266		0.842		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906		99		0/1		8330011909		G/C		NA		HFL1059_S94		NA		8301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		441		200		241		NA		54.6485260771		NA		54.6485260771		0.227		2.24		442		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.092		5.02		-0.465		0.729		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		225202955		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		2214.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		HFL1059		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		GT		G		459		351		108		NA		23.5294117647		NA		23.5294117647		1.236		0.315		461		3.0103		0		1		0.5		60		0.78		0.79		0.802		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		39807109		GT/G		NA		HFL1059_S94		NA		360.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.017		0.0065		0.0051		0.0269		0.0038		0.0066		0.0067		0.0113		NA		NA		NA

		HFL1059		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		441		226		215		NA		48.7528344671		NA		48.7528344671		-0.008		-1.755		441		3.0103		0		1		0.5		60		1.764		14.26		0.766		0.645		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		632406007		A/AG		NA		HFL1059_S94		NA		6286.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		HFL1059		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1001		589		412		NA		41.1588411588		NA		41.1588411588		-11.057		0.89		1007		3.0103		0		1		0.5		60		-1.043		6.22		1.005		0.444		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		626309994		A/AT		NA		HFL1059_S94		NA		6225.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		HFL1059		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		615		263		352		NA		57.2357723577		NA		57.2357723577		3.938		-0.085		619		3.0103		0		1		0.5		60		-0.644		8.57		16.781		1.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		530904256		TA/T		NA		HFL1059_S94		NA		5271.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		HFL1059		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		230		122		108		NA		46.9565217391		NA		46.9565217391		-4.792		0.259		233		3.0103		0		1		0.5		60		0.314		4.82		0.271		0.43		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114602004		TA/T		NA		HFL1059_S94		NA		1108.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		HFL1059		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		452		382		70		NA		15.4867256637		NA		15.4867256637		-1.174		0.093		453		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.84		0.15		0.821		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10609379		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		68.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		570		441		129		NA		22.6315789474		NA		22.6315789474		16.039		0.219		573		3.0103		0		1		0.5		60		1.02		2.6		3.73		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150809748		C/T		NA		HFL1059_S94		rs200592135		1479.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		490		412		78		NA		15.9183673469		NA		15.9183673469		4.285		1.984		491		3.0103		0		1		0.5		60		1.383		1.65		-1.579		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		847012189		G/GAT		NA		HFL1059_S94		NA		809.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		468		376		92		NA		19.6581196581		NA		19.6581196581		1.765		0.173		469		3.0103		0		1		0.5		60		-0.385		0.25		-1.119		0.073		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15407661		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		HFL1059		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		500		430		70		NA		14		NA		14		-12.953		2.183		502		3.0103		0		1		0.5		60		-0.083		0.94		-1.223		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		500013027		G/A		NA		HFL1059_S94		rs201898708		471.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		HFL1059		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		907		658		249		NA		27.4531422271		NA		27.4531422271		12.302		-0.044		913		3.0103		0		1		0.5		60		-0.803		2.78		0.484		0.162		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2559014099		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		2521.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		HFL1059		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		281		90		191		NA		67.9715302491		NA		67.9715302491		-10.973		-0.353		290		3.0103		0		1		0.5		60		-0.23		14.41		-12.977		1.696		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		407701952		A/G		NA		HFL1059_S94		rs139212214		4048.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		142		36		106		NA		74.6478873239		NA		74.6478873239		0.118		0.965		145		3.0103		0		1		0.5		60		1.093		10.98		-7.76		1.677		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15960552		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		1558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		943		476		467		NA		49.5227995758		NA		49.5227995758		13.569		-0.108		948		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.296		10.56		0.932		0.668		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9991012219		AT/A		NA		HFL1059_S94		NA		9953.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		HFL1059		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		237		125		112		NA		47.2573839662		NA		47.2573839662		4.254		-0.222		240		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.923		8.1		11.314		0.549		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		195602812		GT/G		NA		HFL1059_S94		NA		1918.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		372		231		141		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		0.95		0.202		406		3.0103		0		1		0.5		60		-0.931		3.95		1.069		0.808		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150605037		AT/A		NA		HFL1059_S94		NA		1468.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		HFL1059		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		61		231		143		53.1034482759		32.8735632184		85.9770114943		-0.375		-0.33		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		-0.364		11.62		1.259		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.0949103023191E+19		C/CT		NA		HFL1059_S94		NA		5056.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		HFL1059		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		440		346		94		NA		21.3636363636		NA		21.3636363636		4.783		-0.227		440		3.0103		0		1		0.5		60		1.761		0.58		-0.81		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		29407700		TA/T		NA		HFL1059_S94		NA		256.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		464		353		111		NA		23.9224137931		NA		23.9224137931		-1.226		-0.322		465		3.0103		2.7		1		0.5		60		0.228		0.69		-3.729		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		35706690		GT/G		NA		HFL1059_S94		NA		319.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		HFL1059		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		249		144		105		NA		42.1686746988		NA		42.1686746988		-2.7		1.68		257		3.0103		14.15		1		0.5		60		0.201		3.57		-0.898		0.217		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92702115		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		889.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		HFL1059		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		304		143		161		NA		52.9605263158		NA		52.9605263158		-6.978		-0.962		304		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		13.74		0.273		0.818		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		421503900		GAAACAAT/G		NA		HFL1059_S94		NA		4177.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		304		143		161		NA		52.9605263158		NA		52.9605263158		-10.934		0.612		304		3.0103		0		1		0.5		60		0.248		13.77		2.048		0.818		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		421503900		G/C		NA		HFL1059_S94		NA		4186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		388		262		126		NA		32.4742268041		NA		32.4742268041		1.506		3.459		397		3.0103		0		1		0.5		60		1.272		1.44		-0.161		0.182		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59604454		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		exonic		frameshift_insertion		PHF6:NM_001015877:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032335:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032458:exon2:c.22dupA:p.Q7fs		NA		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511668		G		GA		470		226		244		NA		51.914893617		NA		51.914893617		-0.874		-1.25		474		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		11.65		-0.392		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		551304538		G/GA		NA		HFL1059_S94		NA		5475.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		122		87		35		NA		28.6885245902		NA		28.6885245902		7.186		-0.11		572		3.0103		135.712		1		0.5		60		0.203		2.74		6.714		6.735		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37101818		TA/T		NA		HFL1059_S94		NA		333.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		427		304		123		NA		28.8056206089		NA		28.8056206089		4.488		-0.645		430		3.0103		0		1		0.5		60		0.242		3.06		-14.64		0.14		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134405393		CT/C		NA		HFL1059_S94		NA		1306.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		643		546		97		NA		15.0855365474		NA		15.0855365474		-5.569		0.276		643		3.0103		0		1		0.5		60		-0.491		0.5		-14.592		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		356013064		GT/G		NA		HFL1059_S94		NA		318.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		JP1462		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		289		165		124		NA		42.9065743945		NA		42.9065743945		0.943		1.603		294		3.0103		2.286		1		0.5		60		0.676		5.12		4.883		0.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		151803111		GA/G		NA		JP1462_S58		NA		1480.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		JP1462		TET2-AS1		ncRNA_intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106154990		T		TATAGATAG		278		157		121		NA		43.5251798561		NA		43.5251798561		0.448		-0.41		288		3.0103		0		1		0.5		60		-0.11		9.54		2.251		0.449		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		268808637		T/TATAGATAG		NA		JP1462_S58		NA		2650.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		433		293		140		NA		32.3325635104		NA		32.3325635104		2.458		1.393		436		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.079		2.16		0.17		0.182		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97405029		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		936.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		JP1462		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		276		227		49		NA		17.7536231884		NA		17.7536231884		0.684		-0.097		280		3.0103		0		1		0.5		60		0.17		2.65		-5.487		0.726		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77007190		G/GGGGGCCGAGTC		NA		JP1462_S58		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		469		136		333		NA		71.0021321962		NA		71.0021321962		-0.399		0.78		472		3.0103		0		1		0.5		60		-0.683		13.37		-2.254		1.801		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		631001129		G/GT		NA		JP1462_S58		NA		6272.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		JP1462		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		525		114		411		NA		78.2857142857		NA		78.2857142857		1.166		-1.198		526		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.331		15.93		-0.572		2.677		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84020928		A/AT		NA		JP1462_S58		NA		8364.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		JP1462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		18.333		1.229		485		3.0103		0		1		0.5		60		1.867		11.76		-0.242		0.552		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		573306604		C/G		NA		JP1462_S58		rs2302427		5704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		JP1462		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		550		221		329		NA		59.8181818182		NA		59.8181818182		1.249		-0.943		556		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.245		9.2		16.452		1.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		509503570		TA/T		NA		JP1462_S58		NA		5057.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		JP1462		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		156		90		66		NA		42.3076923077		NA		42.3076923077		-2.111		0.485		157		3.0103		0		1		0.5		60		0.102		3.67		-0.77		0.291		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61001614		TA/T		NA		JP1462_S58		NA		572.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		JP1462		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		574		445		129		NA		22.4738675958		NA		22.4738675958		16.599		1.671		585		3.0103		0		1		0.5		60		-0.252		3.11		2.423		0.082		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		181109510		C/T		NA		JP1462_S58		rs200592135		1782.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		JP1462		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		394		304		90		NA		22.8426395939		NA		22.8426395939		-1.071		-1.718		395		3.0103		0		1		0.5		60		-0.044		5.76		-0.38		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		230609331		G/GAT		NA		JP1462_S58		NA		2268.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		482		401		81		NA		16.8049792531		NA		16.8049792531		-1.219		-0.24		482		3.0103		0		1		0.5		60		-1.316		0.09		2.054		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		82		0/1		8208504		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		44.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		JP1462		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		325		283		42		NA		12.9230769231		NA		12.9230769231		10.452		2.533		327		3.0103		0		1		0.5		60		-0.816		1.03		0.509		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		36205497		G/A		NA		JP1462_S58		rs112582298		333.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		JP1462		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		A		438		68		370		NA		84.4748858447		NA		84.4748858447		-1.017		-0.214		447		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.08		0.81		0.681		3.398		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38301996		T/A		NA		JP1462_S58		NA		354.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		490		425		65		NA		13.2653061224		NA		13.2653061224		-12.542		-0.036		493		3.0103		0		1		0.5		60		-0.262		0.62		3.161		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		330012731		G/A		NA		JP1462_S58		rs201898708		301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		JP1462		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		545		474		71		NA		13.0275229358		NA		13.0275229358		-11.559		-0.321		556		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.064		0.52		1.164		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		314013971		T/G		NA		JP1462_S58		rs200400743		285.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		JP1462		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		705		563		142		NA		20.1418439716		NA		20.1418439716		4.544		-0.42		717		3.0103		0		1		0.5		60		-0.169		1.76		-0.459		0.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1279013624		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		1241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		JP1462		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		522		457		65		NA		12.4521072797		NA		12.4521072797		-11.741		0.824		523		3.0103		0		1		0.5		60		0.188		0.32		0.004		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		193012841		A/T		NA		JP1462_S58		rs200376453		164.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		JP1462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		293		117		176		NA		60.0682593857		NA		60.0682593857		-13.416		-0.441		295		3.0103		0		1		0.5		60		-1.161		12.12		-0.344		1.179		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		357902382		G/C		NA		JP1462_S58		rs1042522		3550.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		JP1462		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		910		507		403		NA		44.2857142857		NA		44.2857142857		-11.518		1.938		911		3.0103		0.524		1		0.5		62.35		7.134		8.78		-7.408		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8027019862		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		JP1462_S58		NA		7989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		JP1462		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		455		409		46		NA		10.1098901099		NA		10.1098901099		11.125		-0.146		456		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.056		0.15		0.49		0.013		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		97		0/1		9708570		G/A		NA		JP1462_S58		rs193110123		68.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		JP1462		GNAS		exonic		nonsynonymous_SNV		GNAS:NM_001077489:exon7:c.G557A:p.R186H,GNAS:NM_080426:exon7:c.G560A:p.R187H,GNAS:NM_000516:exon8:c.G602A:p.R201H,GNAS:NM_001077488:exon8:c.G605A:p.R202H,GNAS:NM_001309840:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_001309861:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_080425:exon8:c.G2531A:p.R844H		rs121913495		7.41E-05		NA		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)		0.001		D		1		D		1		D		20q13.32		chr20		57484421		G		A		494		351		143		NA		28.9473684211		NA		28.9473684211		17.011		-0.595		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.011		6.21		1.094		0.155		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461		99		0/1		309606850		G/A		NA		JP1462_S58		rs121913495		3067.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.61E-05		8.64E-05		2.00E-04		0		5.99E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		JP1462		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		160		77		83		NA		51.875		NA		51.875		1.673		-0.856		170		3.0103		0		1		0.5		60.13		-1.027		7.14		-0.097		0.543		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		117901500		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		1141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon5:c.G333A:p.W111X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822254		G		A		301		139		162		NA		53.8205980066		NA		53.8205980066		12.97		-1.022		301		3.0103		0		1		0.5		60		0.059		13.52		-0.338		0.857		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.869		36		0.997		0.985		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5.24		0.917		1.045		1		1		13.2		99		0/1		409703174		G/A		NA		JP1462_S58		NA		4068.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		100		50		50		NA		50		NA		50		3.055		0.253		100		3.0103		0		1		0.5		60		1.676		8.56		8.188		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89301039		GT/G		NA		JP1462_S58		NA		855.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		353		209		144		NA		40.7932011331		NA		40.7932011331		1.109		-1.132		360		3.0103		0		1		0.5		60		0.16		4.07		-0.721		0.663		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147504343		AT/A		NA		JP1462_S58		NA		1437.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		JP1462		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		386		62		137		187		35.4922279793		48.4455958549		83.9378238342		-1.863		0.609		390		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.485		12		-0.31		3.271		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.67119304292624E+19		C/CT		NA		JP1462_S58		NA		4633.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		JP1462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		272		206		66		NA		24.2647058824		NA		24.2647058824		2.625		0.646		273		3.0103		0		1		0.5		60.04		1.152		1.43		0.439		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42704570		TA/T		NA		JP1462_S58		NA		389.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		472		365		107		NA		22.6694915254		NA		22.6694915254		-0.997		0.801		472		3.0103		0		1		0.5		60		0.757		0.97		-0.109		0.086		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49707204		GT/G		NA		JP1462_S58		NA		459.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		JP1462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		163		83		80		NA		49.0797546012		NA		49.0797546012		-2.549		-0.58		175		3.0103		6.238		1		0.5		60		-0.337		4.91		1.326		0.254		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83701518		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		799.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		JP1462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		386		135		251		NA		65.0259067358		NA		65.0259067358		-6.004		0.99		388		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.718		17.88		0.33		1.489		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		693802967		GAAACAAT/G		NA		JP1462_S58		NA		6900.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		385		134		251		NA		65.1948051948		NA		65.1948051948		-12.341		-0.865		387		3.0103		0		1		0.5		59.95		1.065		17.95		1.512		1.501		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		693802968		G/C		NA		JP1462_S58		NA		6909.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		397		260		137		NA		34.5088161209		NA		34.5088161209		0.124		1.645		400		3.0103		0		1		0.5		60		-1.037		2.14		-0.928		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		88504471		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		847.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		JP1462		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		60		42		18		NA		30		NA		30		4.646		0.565		443		3.0103		64.65		1		0.5		59.97		1		2.46		4.448		5.279		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1850872		TA/T		NA		JP1462_S58		NA		147.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		172		128		44		NA		25.5813953488		NA		25.5813953488		3.04		-0.464		172		3.0103		0		1		0.5		60		1.256		2.2		-8.88		0.091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41502311		CT/C		NA		JP1462_S58		NA		377.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		431		262		169		NA		39.211136891		NA		39.211136891		5.222		-0.629		434		3.0103		0.425		1		0.5		60		-0.018		4.03		3.87		0.643		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		177604943		GA/G		NA		KGJ1516_S22		NA		1738.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		KGJ1516		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		437		168		269		NA		61.5560640732		NA		61.5560640732		3.135		0.886		441		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.041		6.59		-0.05		1.001		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		291602523		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		2878.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		KGJ1516		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		460		300		160		NA		34.7826086957		NA		34.7826086957		0.172		-0.839		460		3.0103		0		1		0.5		60		-0.509		4.77		-2.632		0.275		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		223203539		G/GT		NA		KGJ1516_S22		NA		2194.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		KGJ1516		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		590		340		250		NA		42.3728813559		NA		42.3728813559		0.662		-1.577		593		3.0103		0		1		0.5		60		-0.888		7.21		0.907		0.415		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		429106037		A/AT		NA		KGJ1516_S22		NA		4253.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		KGJ1516		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148507420		C		T		500		81		419		NA		83.8		NA		83.8		13.076		-2.553		503		3.0103		0		1		0.5		60		0.659		21.77		0.193		3.304		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109130775		C/T		NA		KGJ1516_S22		NA		10884.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		509		436		73		NA		14.3418467583		NA		14.3418467583		-12.977		-1.145		510		3.0103		0		1		0.5		60		-0.425		1.04		-2.549		0.028		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		557011945		T/C		NA		KGJ1516_S22		rs201338384		528.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		KGJ1516		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		668		515		153		NA		22.9041916168		NA		22.9041916168		2.946		-0.805		672		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.79		1.22		15.457		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		854011645		TA/T		NA		KGJ1516_S22		NA		816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		KGJ1516		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		203		119		84		NA		41.3793103448		NA		41.3793103448		0.769		-0.382		203		3.0103		0		1		0.5		60		1.752		4.09		0.025		0.356		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		86702199		TA/T		NA		KGJ1516_S22		NA		829.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		KGJ1516		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		466		395		71		NA		15.2360515021		NA		15.2360515021		0.297		-1.284		468		3.0103		0		1		0.5		60		0.505		0.25		0.523		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15609526		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		118.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		595		517		78		NA		13.1092436975		NA		13.1092436975		11.345		0.653		595		3.0103		0		1		0.5		60		0.125		0.75		-13.733		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		481016733		TC/T		NA		KGJ1516_S22		NA		443.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		595		477		118		NA		19.8319327731		NA		19.8319327731		16.246		-1.255		595		3.0103		0		1		0.5		60		0.344		1.92		5.973		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1171010520		C/T		NA		KGJ1516_S22		rs200592135		1142.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		456		343		113		NA		24.7807017544		NA		24.7807017544		1.567		0.421		456		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.617		6.7		-0.604		0.104		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3092010376		G/GAT		NA		KGJ1516_S22		NA		3054.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		473		390		83		NA		17.5475687104		NA		17.5475687104		-0.127		2.092		475		3.0103		0		1		0.5		60		0.499		0.19		1.476		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12509072		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		87.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		KGJ1516		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		424		359		65		NA		15.3301886792		NA		15.3301886792		12.824		0.895		424		3.0103		0		1		0.5		60		0.758		1.64		2.17		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72407134		G/A		NA		KGJ1516_S22		rs112582298		695.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		KGJ1516		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		723		563		160		NA		22.1300138313		NA		22.1300138313		4.571		0.663		730		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.106		2.12		0.909		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1572013697		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		1534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		KGJ1516		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon6:c.G1106A:p.R369Q		NA		NA		NA		NA		0.005		D		1		D		1		D		12p13.2		chr12		12037475		G		A		1011		627		384		NA		37.9821958457		NA		37.9821958457		16.822		0.396		1027		3.0103		0.536		1		0.5		60		-1.063		7.67		-0.729		0.78		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274		99		0/1		7786010729		G/A		NA		KGJ1516_S22		NA		7757.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.A2605G:p.S869G		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		18q12.3		chr18		42531910		A		G		490		280		210		NA		42.8571428571		NA		42.8571428571		-17.823		0.566		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.77		1.345		0.447		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822		99		0/1		138407361		A/G		NA		KGJ1516_S22		NA		1355.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1095_1140del:p.Q365fs		NA		NA		NA		ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054567		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A		572		458		114		NA		19.9300699301		NA		19.9300699301		-6.456		1.497		572		3.0103		360.171		1		0.5		60.04		1.092		5.56		-11.779		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3217023797		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG/A		NA		KGJ1516_S22		NA		3179.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		496		444		52		NA		10.4838709677		NA		10.4838709677		11.246		-0.329		499		3.0103		0		1		0.5		60		0.254		0.15		-1.728		0.014		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10309042		G/A		NA		KGJ1516_S22		rs193110123		74.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		KGJ1516		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		707		465		242		NA		34.2291371994		NA		34.2291371994		-1.148		-0.313		709		3.0103		9.41		1		0.5		60		1.869		6.04		-1.153		1.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4311010843		A/AG		NA		KGJ1516_S22		NA		4273.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		KGJ1516		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		125		37		88		NA		70.4		NA		70.4		1.543		0.754		126		3.0103		0		1		0.5		60		0.159		10.77		-6.363		1.683		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13830616		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		1345.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		79		46		33		NA		41.7721518987		NA		41.7721518987		-0.184		-0.114		79		3.0103		0		1		0.5		60		-1.039		6.92		4.22		0.421		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58401081		GT/G		NA		KGJ1516_S22		NA		546.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		351		229		122		NA		34.7578347578		NA		34.7578347578		0.223		1.175		372		3.0103		0		1		0.5		60		0.266		2.92		0.25		1.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106305301		AT/A		NA		KGJ1516_S22		NA		1025.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		KGJ1516		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		376		76		126		174		33.5106382979		46.2765957447		79.7872340426		-0.557		-0.001		378		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.367		9.58		-0.385		2.723		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		3.63913524293212E+19		C/CT		NA		KGJ1516_S22		NA		3601.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		KGJ1516		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		247		193		54		NA		21.8623481781		NA		21.8623481781		1.673		-0.045		248		3.0103		0		1		0.5		60		-0.693		0.72		-0.824		0.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21604311		TA/T		NA		KGJ1516_S22		NA		178.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		452		363		89		NA		19.6902654867		NA		19.6902654867		1.297		0.477		457		3.0103		0		1		0.5		60		1.177		0.48		0.065		0.07		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25307724		GT/G		NA		KGJ1516_S22		NA		215.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		KGJ1516		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		396		256		140		NA		35.3535353535		NA		35.3535353535		0.809		0.606		401		3.0103		0		1		0.5		60		-0.038		2.69		0.551		0.265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110104648		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		1063.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		KGJ1516		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		91		61		30		NA		32.967032967		NA		32.967032967		4.139		-0.631		484		3.0103		57.741		1		0.5		59.98		0.275		3.73		4.009		2.779		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37701338		TA/T		NA		KGJ1516_S22		NA		339.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		162		120		42		NA		25.9259259259		NA		25.9259259259		1.647		-0.284		162		3.0103		0		1		0.5		60.07		-0.061		2.3		-8.543		0.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41002215		CT/C		NA		KGJ1516_S22		NA		372.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		219		184		35		NA		15.9817351598		NA		15.9817351598		3.124		0.655		219		3.0103		0		1		0.5		60		-0.517		0.6		-8.88		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16904153		GT/G		NA		KGJ1516_S22		NA		131.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		KGJ1516		PHF6		intronic		NA		NA		rs191728277		NA		0.000794702		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133547790		T		C		1044		3		1041		NA		99.7126436782		NA		99.7126436782		-2.079		-0.15		1044		3.0103		0		2		1		60		-0.201		28.62		1.256		0.275		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		2990630340		C/C		NA		KGJ1516_S22		rs191728277		29877.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0039

		KK683		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		534		438		96		NA		17.9775280899		NA		17.9775280899		-13.045		0.769		548		3.0103		0		1		0.5		60		-0.575		2.07		-2.947		0.048		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		1131012381		T/C		NA		KK683_S34		NA		1102.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		KK683		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		245		158		87		NA		35.5102040816		NA		35.5102040816		2.855		-1.074		271		3.0103		6.273		1		0.5		60		0.014		3.64		4.247		0.4		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		93003040		GA/G		NA		KK683_S34		NA		892.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		KK683		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		500		414		86		NA		17.2		NA		17.2		-1.248		-0.534		502		3.0103		11.025		1		0.5		60		0.706		0.83		-1.799		3.034		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		44107964		T/C		NA		KK683_S34		NA		412.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1008		416		592		NA		58.7301587302		NA		58.7301587302		-25.238		2.681		1078		3.0103		570.894		1		0.5		60		1.245		17.2		26.796		9.988		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		1737008994		A/G		NA		KK683_S34		rs2454206		17341.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		KK683		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		434		295		139		NA		32.0276497696		NA		32.0276497696		1.763		-0.107		437		3.0103		0		1		0.5		60		0.537		2.12		0.807		0.188		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		95705731		CT/C		NA		KK683_S34		NA		919.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		KK683		CUX1		intronic		NA		NA		rs10638510		0.5275		0.482827		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TTC		549		8		541		NA		98.5428051002		NA		98.5428051002		-0.436		-0.378		550		3.0103		0		2		1		60.18		0.637		28.73		-0.592		8.138		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1580914130		TTC/TTC		NA		KK683_S34		NA		15771.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.7893		0.4006		0.0537		0.4963		0.5813		0.5203		0.48		0.8192		0.0575		0.5527

		KK683		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		460		266		194		NA		42.1739130435		NA		42.1739130435		-2.644		0.789		465		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.333		7.38		-0.208		0.598		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		343402889		G/GT		NA		KK683_S34		NA		3396.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		KK683		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		423		221		202		NA		47.7541371158		NA		47.7541371158		0.45		0.119		423		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.074		13.72		0.581		0.608		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		584005925		A/AG		NA		KK683_S34		NA		5802.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		KK683		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		736		405		331		NA		44.972826087		NA		44.972826087		-0.133		-0.294		744		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.439		6.76		2.197		0.527		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		501207044		A/AT		NA		KK683_S34		NA		4974.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		KK683		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		499		424		75		NA		15.0300601202		NA		15.0300601202		-12.976		-0.279		502		3.0103		0		1		0.5		60		-0.651		1.23		0.877		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		640011587		T/C		NA		KK683_S34		rs201338384		611.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		KK683		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		522		229		293		NA		56.1302681992		NA		56.1302681992		2.332		0.502		524		3.0103		0		1		0.5		60		-0.228		8.33		16.583		0.981		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		438404304		TA/T		NA		KK683_S34		NA		4346.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		KK683		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		124		78		46		NA		37.0967741935		NA		37.0967741935		-1.458		-0.452		124		3.0103		0		1		0.5		60		0.574		2.97		-0.629		0.229		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40601623		TA/T		NA		KK683_S34		NA		368.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		KK683		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		603		522		81		NA		13.4328358209		NA		13.4328358209		3.515		0.338		606		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.405		0.66		-14.297		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		434018205		TC/T		NA		KK683_S34		NA		396.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		601		467		134		NA		22.2961730449		NA		22.2961730449		16.762		-0.617		606		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.714		3.77		4.252		0.08		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		229209821		C/T		NA		KK683_S34		rs200592135		2263.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		KK683		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		364		297		67		NA		18.4065934066		NA		18.4065934066		-0.625		-0.228		367		3.0103		0		1		0.5		60		0.21		4.02		1.374		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		149909235		G/GAT		NA		KK683_S34		NA		1461.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		477		380		97		NA		20.3354297694		NA		20.3354297694		-0.976		-0.769		479		3.0103		0		1		0.5		60		-1.594		0.72		-0.306		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38109089		CT/C		NA		KK683_S34		NA		343.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		KK683		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		342		289		53		NA		15.4970760234		NA		15.4970760234		11.507		1.555		342		3.0103		0		1		0.5		60		0.709		1.71		-0.289		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61305725		G/A		NA		KK683_S34		rs112582298		584.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		KK683		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		C		CTGT		506		271		235		NA		46.442687747		NA		46.442687747		17.541		2.555		508		3.0103		169.805		1		0.5		60		1.807		17.73		-19.327		9.401		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9011012786		C/CTGT		NA		KK683_S34		NA		8973.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		ID=COSM3773295,COSM3773294;OCCURENCE=1(pancreas)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574041		A		T		506		271		235		NA		46.442687747		NA		46.442687747		18.409		-1.705		508		3.0103		169.805		1		0.5		60		0.778		17.6		-19.327		9.401		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8935013215		A/T		NA		KK683_S34		NA		8906.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		290		134		156		NA		53.7931034483		NA		53.7931034483		-13.733		0.998		291		3.0103		0		1		0.5		60		-1.074		9.51		0.939		0.855		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		278602959		G/C		NA		KK683_S34		rs1042522		2757.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		KK683		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		497		434		63		NA		12.676056338		NA		12.676056338		12.79		-0.215		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.433		0.85		0.457		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45309069		G/A		NA		KK683_S34		rs193110123		424.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		KK683		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		83		29		54		NA		65.0602409639		NA		65.0602409639		0.353		0.218		85		3.0103		0		1		0.5		60		1.183		9.09		-5.818		1.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7920373		CT/C		NA		KK683_S34		NA		754.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		923		483		440		NA		47.6706392199		NA		47.6706392199		1.427		-0.687		928		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.571		10.01		-0.664		0.602		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9281012952		AT/A		NA		KK683_S34		NA		9243.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		KK683		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		188		110		78		NA		41.4893617021		NA		41.4893617021		-4.263		0.344		188		3.0103		0		1		0.5		60		1.019		6.6		11.322		0.373		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		127902499		GT/G		NA		KK683_S34		NA		1241.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		655		376		279		NA		42.5954198473		NA		42.5954198473		-3.177		0.551		662		3.0103		0		1		0.5		60		-0.025		7.12		0.461		0.454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		470407619		C/CT		NA		KK683_S34		NA		4666.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		KK683		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		418		59		121		238		28.9473684211		56.9377990431		85.8851674641		0.719		-1.038		421		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		-0.934		12.99		-0.258		3.838		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.46731655913627E+18		C/CT		NA		KK683_S34		NA		5429.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		KK683		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		400		297		103		NA		25.75		NA		25.75		0.674		0.539		402		3.0103		0		1		0.5		60		0.99		1.57		0.735		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		66406576		TA/T		NA		KK683_S34		NA		626.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		477		354		123		NA		25.786163522		NA		25.786163522		-1.363		-0.445		478		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.116		1.57		-0.485		0.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78407571		GT/G		NA		KK683_S34		NA		746.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		155		110		45		NA		29.0322580645		NA		29.0322580645		-5.336		0.472		168		3.0103		3.612		1		0.5		59.96		0.083		2.51		-6.788		0.322		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42602195		C/CT		NA		KK683_S34		NA		388.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195802		G		T		180		150		30		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-6.899		0.432		181		3.0103		0		1		0.5		59.92		1.533		3.79		2.27		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71107049		G/T		NA		KK683_S34		NA		682.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195804		CATGAAACAA		C		180		150		30		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-6.454		-1.445		181		3.0103		0		1		0.5		59.92		-0.324		3.74		0.654		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71107049		CATGAAACAA/C		NA		KK683_S34		NA		673.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		T		180		150		30		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-3.387		-0.831		181		3.0103		0		1		0.5		59.92		-0.267		3.79		1.157		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71107049		G/T		NA		KK683_S34		NA		682.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		389		280		109		NA		28.0205655527		NA		28.0205655527		0.825		0.049		396		3.0103		0		1		0.5		60.03		1.453		1.23		-0.693		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51405291		CT/C		NA		KK683_S34		NA		476.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		KK683		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		118		86		32		NA		27.1186440678		NA		27.1186440678		4.627		-0.607		587		3.0103		66.327		1		0.5		60		-0.556		2.56		4.752		3.504		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33901853		TA/T		NA		KK683_S34		NA		301.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		273		197		76		NA		27.8388278388		NA		27.8388278388		4.438		-1.055		273		3.0103		0		1		0.5		60		-0.172		2.67		-11.341		0.115		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76504182		CT/C		NA		KK683_S34		NA		727.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		408		344		64		NA		15.6862745098		NA		15.6862745098		-3.581		2.818		409		3.0103		0		1		0.5		60		-1.061		0.62		-11.892		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		29107731		GT/G		NA		KK683_S34		NA		253.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		LR566		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		773		473		300		NA		38.8098318241		NA		38.8098318241		4.227		-1.34		792		3.0103		1.924		1		0.5		59.96		-0.357		4.68		6.933		0.535		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		365409291		GA/G		NA		LR566_S77		NA		3616.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		LR566		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1189		861		328		NA		27.5862068966		NA		27.5862068966		-24.533		-0.671		1201		3.0103		165.491		1		0.5		60		-0.307		5.24		15.206		11.592		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6253024316		A/G		NA		LR566_S77		rs2454206		6224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		LR566		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		425		290		135		NA		31.7647058824		NA		31.7647058824		1.368		1.116		427		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.732		1.84		-0.438		0.203		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82005001		CT/C		NA		LR566_S77		NA		782.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		LR566		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		745		628		117		NA		15.7046979866		NA		15.7046979866		4.485		0.034		751		3.0103		0		1		0.5		60		-1.369		0.36		-15.493		0.038		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		305015319		TA/T		NA		LR566_S77		NA		267.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		LR566		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		454		295		159		NA		35.0220264317		NA		35.0220264317		0.543		-0.1		459		3.0103		0		1		0.5		60		-0.917		4.62		0.593		0.279		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		213703678		G/GT		NA		LR566_S77		NA		2099.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		LR566		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		507		271		236		NA		46.5483234714		NA		46.5483234714		-15.694		0.785		511		3.0103		0		1		0.5		60		1.357		10.42		1.293		0.578		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		531907081		A/G		NA		LR566_S77		NA		5281.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		LR566		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		989		540		449		NA		45.3993933266		NA		45.3993933266		-2.157		1.177		993		3.0103		0		1		0.5		60		-1.357		8.02		0.901		0.602		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		797308908		A/AT		NA		LR566_S77		NA		7935.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		LR566		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		749		558		191		NA		25.5006675567		NA		25.5006675567		0.715		0.909		752		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.224		1.92		16.564		0.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1478012226		TA/T		NA		LR566_S77		NA		1440.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		LR566		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		315		106		209		NA		66.3492063492		NA		66.3492063492		0.271		0.277		319		3.0103		0		1		0.5		60		0.4		8.29		0.047		1.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		264801636		TA/T		NA		LR566_S77		NA		2610.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		LR566		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		648		535		113		NA		17.4382716049		NA		17.4382716049		1.151		1.07		649		3.0103		0		1		0.5		60		-1.697		2.11		-15.575		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1404016895		TC/T		NA		LR566_S77		NA		1366.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		648		549		99		NA		15.2777777778		NA		15.2777777778		15.26		1.009		649		3.0103		0		1		0.5		60		0.375		1.11		6.705		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		747012369		C/T		NA		LR566_S77		rs200592135		718.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		LR566		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		500		354		146		NA		29.2		NA		29.2		0.566		0.554		500		3.0103		0		1		0.5		60		-1.424		5.41		0.213		0.154		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2740010235		G/GAT		NA		LR566_S77		NA		2702.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		439		367		72		NA		16.4009111617		NA		16.4009111617		13.422		1.664		442		3.0103		0		1		0.5		60		-0.793		2.13		0.258		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96207222		G/A		NA		LR566_S77		rs112582298		933.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		LR566		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356326		G		A		443		66		377		NA		85.1015801354		NA		85.1015801354		-0.86		1.642		455		3.0103		0		1		0.5		60		-0.713		1.44		1.058		3.491		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		66801920		G/A		NA		LR566_S77		NA		639.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		634		549		85		NA		13.4069400631		NA		13.4069400631		-13.439		1.502		644		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.537		0.66		3.863		0.024		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		446017385		T/G		NA		LR566_S77		rs200400743		417.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		LR566		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		820		610		210		NA		25.6097560976		NA		25.6097560976		5.344		-1.614		831		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.794		2.94		-0.508		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2449014382		CT/C		NA		LR566_S77		NA		2411.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		LR566		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		422		0		422		NA		100		NA		100		NA		NA		423		3.0103		0		2		1		60		NA		27.11		NA		12.095		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1146812580		C/C		NA		LR566_S77		rs1042522		11439.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		LR566		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		142		56		86		NA		60.5633802817		NA		60.5633802817		-0.473		-1.248		146		3.0103		0		1		0.5		60.07		-0.184		8.39		-8.382		0.73		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122901107		CT/C		NA		LR566_S77		NA		1191.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		255		153		102		NA		40		NA		40		0.53		2.002		255		3.0103		0		1		0.5		60.08		-1.397		6.29		12.316		0.343		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		164003635		GT/G		NA		LR566_S77		NA		1602.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		450		58		271		121		60.2222222222		26.8888888889		87.1111111111		-1.29		-0.37		455		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.336		13.35		-0.871		3.555		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		6.04773423312461E+19		C/CT		NA		LR566_S77		NA		6009.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		LR566		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		336		98		NA		22.5806451613		NA		22.5806451613		2.995		-1.882		439		3.0103		0		1		0.5		60		0.531		1.14		1.585		0.073		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		53007725		TA/T		NA		LR566_S77		NA		492.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		507		405		102		NA		20.1183431953		NA		20.1183431953		-0.596		0.261		508		3.0103		0		1		0.5		60		-0.412		0.35		1.823		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21507937		GT/G		NA		LR566_S77		NA		177.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		LR566		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		278		189		89		NA		32.0143884892		NA		32.0143884892		-2.913		-1.232		290		3.0103		19.35		1		0.5		59.99		1.174		1.62		-0.048		0.184		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48702831		CT/C		NA		LR566_S77		NA		449.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		LR566		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		411		262		149		NA		36.2530413625		NA		36.2530413625		0.159		1.837		413		3.0103		0		1		0.5		60		2.069		2.12		0.74		0.229		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		90804409		CT/C		NA		LR566_S77		NA		870.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		LR566		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		119		83		36		NA		30.2521008403		NA		30.2521008403		6.001		-0.7		632		3.0103		105.82		1		0.5		60		0.795		2.91		6.485		6.665		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38301902		TA/T		NA		LR566_S77		NA		345.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		419		293		126		NA		30.0715990453		NA		30.0715990453		5.195		0.807		420		3.0103		0		1		0.5		60		-0.404		3.46		-14.493		0.156		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		148805726		CT/C		NA		LR566_S77		NA		1450.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LR566		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		601		512		89		NA		14.8086522463		NA		14.8086522463		2.826		-0.347		603		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.594		0.49		-13.925		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		332012284		GT/G		NA		LR566_S77		NA		294.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		LRZ239		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		442		269		173		NA		39.1402714932		NA		39.1402714932		4.932		0.923		446		3.0103		8.168		1		0.5		60		-1.071		4.76		5.753		0.419		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		213905526		GA/G		NA		LRZ239_S20		NA		2101.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		LRZ239		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		405		254		151		NA		37.2839506173		NA		37.2839506173		1.616		-0.31		409		3.0103		0		1		0.5		59.96		1.408		2.59		0.918		0.287		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108504489		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		1047.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		LRZ239		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		457		150		307		NA		67.1772428884		NA		67.1772428884		0.579		0.591		461		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.061		11.47		0.416		1.59		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		527801052		G/GT		NA		LRZ239_S20		NA		5240.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		LRZ239		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		395		227		168		NA		42.5316455696		NA		42.5316455696		2.171		-0.499		397		3.0103		0		1		0.5		60		0.675		6.58		0.601		0.432		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		263803907		A/AT		NA		LRZ239_S20		NA		2600.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		LRZ239		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		110		14		96		NA		87.2727272727		NA		87.2727272727		-2.925		0.595		112		3.0103		0		1		0.5		60		-0.214		13.62		3.163		3.912		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		48		1-Jan		1259480		T/T		NA		LRZ239_S20		NA		1497.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		605		53		552		NA		91.2396694215		NA		91.2396694215		-0.229		-1.14		610		3.0103		0		2		1		60.09		-2.172		17.98		8.057		4.463		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		109134830		T/T		NA		LRZ239_S20		NA		10875.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		LRZ239		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		192		112		80		NA		41.6666666667		NA		41.6666666667		-2.462		1.419		196		3.0103		0		1		0.5		60.06		0.877		3.73		0.829		0.435		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75401906		TA/T		NA		LRZ239_S20		NA		716.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		LRZ239		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		609		523		86		NA		14.1215106732		NA		14.1215106732		11.224		-0.285		611		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.273		0.92		-14.444		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		599017871		TC/T		NA		LRZ239_S20		NA		561.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		608		492		116		NA		19.0789473684		NA		19.0789473684		15.644		-0.098		611		3.0103		0		1		0.5		59.97		1.532		2.42		6.096		0.055		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1499010869		C/T		NA		LRZ239_S20		rs200592135		1470.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		LRZ239		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		383		272		111		NA		28.9817232376		NA		28.9817232376		-3.745		0.363		384		3.0103		0		1		0.5		60		0.43		4.8		0.262		0.156		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		187408042		G/GAT		NA		LRZ239_S20		NA		1836.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		453		352		101		NA		22.2958057395		NA		22.2958057395		1.21		0.021		454		3.0103		0		1		0.5		60		-0.348		0.81		0.426		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40307510		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		365.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		LRZ239		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		349		307		42		NA		12.0343839542		NA		12.0343839542		10.496		-0.301		350		3.0103		0		1		0.5		60		-0.593		0.64		-0.88		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25106124		G/A		NA		LRZ239_S20		rs112582298		222.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		LRZ239		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356328		A		G		77		69		8		NA		10.3896103896		NA		10.3896103896		-4.549		1.327		411		3.0103		0		1		0.5		59.96		0.459		0.54		0.726		0.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		70		0/1		7002529		A/G		NA		LRZ239_S20		NA		41.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		682		555		127		NA		18.6217008798		NA		18.6217008798		0.914		-1.453		686		3.0103		0		1		0.5		60		0.511		1.23		0.768		0.201		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		878013557		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		840.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		LRZ239		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		941		457		484		NA		51.4346439957		NA		51.4346439957		-11.891		0.238		948		3.0103		0		1		0.5		62.73		8.365		10.96		-7.125		0.68		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10353017735		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		LRZ239_S20		NA		10315.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		LRZ239		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2616A:p.C872X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023131		C		A		453		257		196		NA		43.2671081678		NA		43.2671081678		15.185		0.803		458		3.0103		0		1		0.5		60		-0.832		9.96		-0.3		0.459		0.271		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9.308		35		0.983		0.162		N		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633		99		0/1		453906047		C/A		NA		LRZ239_S20		NA		4510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		125		46		79		NA		63.2		NA		63.2		0.9		-0.999		127		3.0103		0		1		0.5		60		1.818		9.09		-7.303		0.985		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11730792		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		1135.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		162		82		80		NA		49.3827160494		NA		49.3827160494		3.006		-0.575		162		3.0103		0		1		0.5		60		0.452		8.27		7.234		0.609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		137701981		GT/G		NA		LRZ239_S20		NA		1339.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		362		222		140		NA		38.6740331492		NA		38.6740331492		1.479		-0.319		386		3.0103		10.608		1		0.5		60		-0.625		2.93		-0.935		2.993		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109704690		AT/A		NA		LRZ239_S20		NA		1059.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		LRZ239		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		418		53		145		220		34.6889952153		52.6315789474		87.3205741627		2.305		0.666		422		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.744		11.91		2.926		3.954		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01425075175912E+19		C/CT		NA		LRZ239_S20		NA		4976.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		LRZ239		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		321		113		NA		26.0368663594		NA		26.0368663594		-2.952		0.914		435		3.0103		0		1		0.5		60		0.331		1.65		-0.217		0.105		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75307345		TA/T		NA		LRZ239_S20		NA		715.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		453		362		91		NA		20.0883002208		NA		20.0883002208		0.699		0.623		457		3.0103		0		1		0.5		60		1.267		0.24		0.146		0.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14507765		GT/G		NA		LRZ239_S20		NA		107.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		LRZ239		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		204		88		116		NA		56.862745098		NA		56.862745098		-3.138		0.335		218		3.0103		6.33		1		0.5		60		2.025		6.29		-0.008		0.35		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		132001202		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		1282.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		LRZ239		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		405		267		138		NA		34.0740740741		NA		34.0740740741		0.411		1.457		407		3.0103		0		1		0.5		60.03		1.689		1.92		-2.748		0.229		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81304806		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		775.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		LRZ239		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		101		54		47		NA		46.5346534653		NA		46.5346534653		4.032		0.051		592		3.0103		66.097		1		0.5		60		-1.648		6.68		4.92		6.898		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		71201117		TA/T		NA		LRZ239_S20		NA		674.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		268		185		83		NA		30.9701492537		NA		30.9701492537		1.635		0.963		269		3.0103		0		1		0.5		60		-0.69		3.3		-11.386		0.148		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92104056		CT/C		NA		LRZ239_S20		NA		883.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2098_2101del:p.K700fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266830		ACTTT		A		1058		543		515		NA		48.6767485822		NA		48.6767485822		-12.353		1.044		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.257		11.65		-27.687		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12361029676		ACTTT/A		NA		LST327_S66		NA		12323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2093_2094del:p.Q698fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266837		GCT		G		1059		544		515		NA		48.6307837583		NA		48.6307837583		-23.735		-0.025		1063		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		11.63		-27.339		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12358029718		GCT/G		NA		LST327_S66		NA		12320.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.G2091T:p.E697D		NA		NA		NA		NA		0.101		T		0.098		B		0.076		B		2q33.1		chr2		198266841		C		A		1059		536		523		NA		49.3862134089		NA		49.3862134089		24.694		-0.849		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.624		19.13		-28.14		0.665		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		T		0.203		T		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719		99		0/1		20290029538		C/A		NA		LST327_S66		NA		20261.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		396		236		160		NA		40.404040404		NA		40.404040404		2.511		-0.003		407		3.0103		1.844		1		0.5		60		1.103		5.18		5.54		0.577		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		208804957		GA/G		NA		LST327_S66		NA		2050.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		LST327		CBLB		exonic		nonsynonymous_SNV		CBLB:NM_170662:exon10:c.A1396G:p.N466D		rs61758360		0.004		0.00878594		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.185		T		0.084		B		0.036		B		3q13.11		chr3		105438902		T		C		471		173		298		NA		63.2696390658		NA		63.2696390658		-16.655		1.142		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.658		16.04		-0.255		1.374		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		T		0.082		T		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724		99		0/1		758103949		T/C		NA		LST327_S66		NA		7552.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.64E-05		0		0.0557		0		0		0.0011		2.00E-04		NA		0.0437		NA

		LST327		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		5.847		-0.421		66		3.0103		0		1		0.5		60		0.51		11.66		-0.288		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		72801045		C/T		NA		LST327_S66		rs2335052		699.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		LST327		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1047		538		509		NA		48.6150907354		NA		48.6150907354		8.673		-0.032		1062		3.0103		0		1		0.5		60		-1.073		11.04		1.35		0.689		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11590012383		G/A		NA		LST327_S66		rs367758008		11561.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		LST327		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		426		291		135		NA		31.6901408451		NA		31.6901408451		-0.412		-0.237		432		3.0103		0		1		0.5		60		0.456		2.09		-0.495		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92805100		CT/C		NA		LST327_S66		NA		890.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		LST327		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		761		656		105		NA		13.7976346912		NA		13.7976346912		10.212		0.717		769		3.0103		0		1		0.5		60		-1.838		0.1		-13.892		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114015449		TA/T		NA		LST327_S66		NA		76.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		LST327		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		450		282		168		NA		37.3333333333		NA		37.3333333333		-0.464		0.631		454		3.0103		0		1		0.5		60		0.406		5.15		1.575		0.384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		235603373		G/GT		NA		LST327_S66		NA		2318.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		LST327		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		506		440		66		NA		13.0434782609		NA		13.0434782609		-12.269		0.93		511		3.0103		0		1		0.5		60		-0.228		0.65		0.372		0.023		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		358012337		T/C		NA		LST327_S66		rs201338384		329.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		LST327		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		704		541		163		NA		23.1534090909		NA		23.1534090909		4.646		0.243		714		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.599		1.55		16.042		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1127012764		TA/T		NA		LST327_S66		NA		1089.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		LST327		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		236		133		103		NA		43.6440677966		NA		43.6440677966		0.214		0.739		236		3.0103		0		1		0.5		60		0.805		4.16		0.603		0.381		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102002522		TA/T		NA		LST327_S66		NA		982.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		LST327		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		465		401		64		NA		13.7634408602		NA		13.7634408602		1.693		2.162		467		3.0103		0		1		0.5		60		0.228		0.11		-0.354		0.028		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		89		0/1		89010096		CT/C		NA		LST327_S66		NA		51.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		638		523		115		NA		18.0250783699		NA		18.0250783699		5.816		-0.704		638		3.0103		0		1		0.5		60		1.229		2.01		-16.196		0.048		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1320017733		TC/T		NA		LST327_S66		NA		1282.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		637		537		100		NA		15.6985871272		NA		15.6985871272		15.84		0.09		638		3.0103		0		1		0.5		60		0.927		1.72		4.871		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1121012104		C/T		NA		LST327_S66		rs200592135		1092.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		LST327		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		489		362		127		NA		25.9713701431		NA		25.9713701431		-4.846		0.111		489		3.0103		0		1		0.5		60		0.198		6.78		-1.017		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3351010686		G/GAT		NA		LST327_S66		NA		3313.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		459		373		86		NA		18.7363834423		NA		18.7363834423		-0.198		-0.916		461		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.983		0.41		0.571		0.061		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22607673		CT/C		NA		LST327_S66		NA		188.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		LST327		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		438		377		61		NA		13.9269406393		NA		13.9269406393		12.127		1.199		439		3.0103		0		1		0.5		60		-0.131		1.09		-0.851		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50707915		G/A		NA		LST327_S66		rs112582298		478.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		LST327		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		740		577		163		NA		22.027027027		NA		22.027027027		2.377		2.186		744		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.521		1.63		0.707		0.077		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1241014285		CT/C		NA		LST327_S66		NA		1203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		LST327		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1772dupA:p.Y591_Q592delinsX		NA		2.49E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022286		T		TA		1306		789		517		NA		39.5865237366		NA		39.5865237366		-5.539		1.515		1313		3.0103		18.286		1		0.5		60		0.507		10.08		7.135		1.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13198021845		T/TA		NA		LST327_S66		NA		13160.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		2.00E-04		1.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		LST327		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		205		105		100		NA		48.7804878049		NA		48.7804878049		1.946		0.782		218		3.0103		0		1		0.5		60.1		-0.279		6.73		-0.589		0.485		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		141702197		CT/C		NA		LST327_S66		NA		1379.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		564		2		562		NA		99.6453900709		NA		99.6453900709		-1.002		0.619		565		3.0103		0		2		1		60		0.502		31.53		-2.445		10.469		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1781816550		A/A		NA		LST327_S66		NA		17780.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		LST327		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		211		119		92		NA		43.6018957346		NA		43.6018957346		3.01		-0.394		212		3.0103		0		1		0.5		60		-1.976		7.25		10.775		0.436		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		156802788		GT/G		NA		LST327_S66		NA		1530.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		466		47		297		122		63.7339055794		26.1802575107		89.9141630901		-0.768		-0.014		470		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.913		15.41		-1.201		4.065		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		7.22E+20		C/CT		NA		LST327_S66		NA		7179.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		LST327		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		438		344		94		NA		21.4611872146		NA		21.4611872146		-1.949		0.488		438		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.107		0.45		-1.345		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		23507889		TA/T		NA		LST327_S66		NA		197.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		481		368		113		NA		23.4927234927		NA		23.4927234927		-0.288		-0.676		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.551		1.12		0.258		0.378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57507367		GT/G		NA		LST327_S66		NA		537.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		LST327		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		225		130		95		NA		42.2222222222		NA		42.2222222222		-3.677		1.069		237		3.0103		0.609		1		0.5		60.01		0.067		4.18		2.06		0.602		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97802158		CT/C		NA		LST327_S66		NA		940.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		LST327		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123199993		ATTTTTT		A		50		16		34		NA		68		NA		68		-0.471		1.556		56		3.0103		0		1		0.5		60		1.099		20.23		3.098		0.582		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10490395		ATTTTTT/A		NA		LST327_S66		NA		1011.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		404		254		150		NA		37.1287128713		NA		37.1287128713		0.421		-0.649		412		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.95		2.64		0.36		0.311		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110204355		CT/C		NA		LST327_S66		NA		1064.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		LST327		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		139		101		38		NA		27.3381294964		NA		27.3381294964		4.071		0.663		621		3.0103		59.076		1		0.5		60		0.584		2.71		4.991		3.527		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		41402198		TA/T		NA		LST327_S66		NA		376.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		558		427		131		NA		23.476702509		NA		23.476702509		-5.05		-0.819		562		3.0103		0		1		0.5		60		0.847		1.88		-15.428		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108909630		CT/C		NA		LST327_S66		NA		1051.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		676		574		102		NA		15.0887573964		NA		15.0887573964		-5.973		-0.064		677		3.0103		0		1		0.5		60		-1.52		0.21		-14.386		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		179014601		GT/G		NA		LST327_S66		NA		141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		ML540		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		769		528		241		NA		31.3394018205		NA		31.3394018205		1.672		1.377		795		3.0103		1.983		1		0.5		60		-1.455		2.87		5.533		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2245010988		GA/G		NA		ML540_S56		NA		2207.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		ML540		TET2-AS1		ncRNA_intronic		NA		NA		NA		4.73E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106164940		G		A		622		508		114		NA		18.3279742765		NA		18.3279742765		15.046		0.874		628		3.0103		0		1		0.5		59.95		-1.03		2.34		2.666		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1481014047		G/A		NA		ML540_S56		NA		1452.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		ML540		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1082		755		327		NA		30.2218114603		NA		30.2218114603		-24.57		0.65		1093		3.0103		195.384		1		0.5		59.99		-1.174		6.29		15.984		10.194		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		6838020900		A/G		NA		ML540_S56		rs2454206		6809.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		ML540		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		428		287		141		NA		32.9439252336		NA		32.9439252336		1.733		0.14		432		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.035		2.17		-1.009		0.177		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96605058		CT/C		NA		ML540_S56		NA		928.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		ML540		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		730		622		108		NA		14.7945205479		NA		14.7945205479		5.655		-0.665		731		3.0103		0		1		0.5		59.98		-2.457		0.14		-14.509		0.035		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		136014828		TA/T		NA		ML540_S56		NA		98.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		ML540		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		448		145		303		NA		67.6339285714		NA		67.6339285714		0.083		0.451		451		3.0103		0		1		0.5		60		0.363		11.56		-0.119		1.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52180998		G/GT		NA		ML540_S56		NA		5180.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		ML540		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		890		547		343		NA		38.5393258427		NA		38.5393258427		2.326		2.377		899		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.998		5.06		0.711		0.383		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		454209783		A/AT		NA		ML540_S56		NA		4504.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		ML540		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T,TA		55		7		33		15		60		27.2727272727		87.2727272727		-3.155		0.22		60		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.905		16.94		-0.024		3.855		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		9.69200232403042E+15		T/TA		NA		ML540_S56		NA		931.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		ML540		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		910		418		492		NA		54.0659340659		NA		54.0659340659		3.271		0.623		918		3.0103		0		1		0.5		60		0.527		7.84		21.055		0.882		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		717007726		TA/T		NA		ML540_S56		NA		7132.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		ML540		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		356		207		149		NA		41.8539325843		NA		41.8539325843		0.954		1.146		357		3.0103		0		1		0.5		60		0.138		4.16		1.453		0.338		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		151903797		TA/T		NA		ML540_S56		NA		1481.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		ML540		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		709		541		168		NA		23.6953455571		NA		23.6953455571		-9.693		0.943		710		3.0103		0		1		0.5		60		0.662		3.6		-18.202		0.093		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2588016580		TC/T		NA		ML540_S56		NA		2550.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		708		565		143		NA		20.197740113		NA		20.197740113		18.222		-0.432		710		3.0103		0		1		0.5		60		-1.113		2.54		8.84		0.063		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		183009367		C/T		NA		ML540_S56		rs200592135		1801.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		ML540		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		503		349		154		NA		30.6163021869		NA		30.6163021869		1.156		-1.371		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.201		8.87		-0.835		0.179		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4497010391		G/GAT		NA		ML540_S56		NA		4459.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		465		379		86		NA		18.4946236559		NA		18.4946236559		-0.487		0.502		465		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.69		0.28		0.86		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16808014		CT/C		NA		ML540_S56		NA		130.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		ML540		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		489		418		71		NA		14.5194274029		NA		14.5194274029		-13.321		-0.885		493		3.0103		0		1		0.5		59.99		-1.253		1.11		1.185		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		569012619		G/A		NA		ML540_S56		rs201898708		540.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		ML540		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		581		501		80		NA		13.769363167		NA		13.769363167		-12.906		0.36		592		3.0103		0		1		0.5		59.96		0.812		0.72		1.735		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		445015752		T/G		NA		ML540_S56		rs200400743		416.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		ML540		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		816		600		216		NA		26.4705882353		NA		26.4705882353		5.899		-0.185		826		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.68		3.06		0.084		0.133		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2532013530		CT/C		NA		ML540_S56		NA		2494.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		ML540		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574039		G		GCTGTTT		774		560		214		NA		27.6485788114		NA		27.6485788114		21.161		-0.197		778		3.0103		124.706		1		0.5		60		-1.041		7.02		-21.37		10.627		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5469026547		G/GCTGTTT		NA		ML540_S56		NA		5431.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		500		0		500		NA		100		NA		100		NA		NA		501		3.0103		0		2		1		60		NA		27.08		NA		12.433		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1356614920		C/C		NA		ML540_S56		rs1042522		13537.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		ML540		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		1025		645		380		NA		37.0731707317		NA		37.0731707317		-0.906		-0.08		1030		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.004		6.52		-26.151		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6721025814		A/ATTGTC		NA		ML540_S56		NA		6683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		ML540		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		179		77		102		NA		56.9832402235		NA		56.9832402235		-2.52		0.419		185		3.0103		0		1		0.5		60.12		-0.476		7.78		-9.76		0.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		142901594		CT/C		NA		ML540_S56		NA		1391.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		127		65		62		NA		48.8188976378		NA		48.8188976378		0.326		-1.34		127		3.0103		0		1		0.5		60.09		-0.21		8.12		8.908		0.6		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106801307		GT/G		NA		ML540_S56		NA		1030.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		577		66		511		NA		88.56152513		NA		88.56152513		-0.104		-0.372		583		3.0103		0		2		1		60.04		1.264		18.51		-1.045		4.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		95		1-Jan		10717950		CT/CT		NA		ML540_S56		NA		10679.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200420008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44897039		TG		T		512		1		511		NA		99.8046875		NA		99.8046875		-0.45		-0.02		513		3.0103		0		2		1		60.02		0.668		31.75		-1.725		8.87		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1629315020		T/T		NA		ML540_S56		NA		16255.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		328		197		131		NA		39.9390243902		NA		39.9390243902		-0.209		0.006		358		3.0103		5.222		1		0.5		60		-0.14		3.84		-0.013		2.379		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129704070		AT/A		NA		ML540_S56		NA		1259.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		422		70		125		227		29.6208530806		53.7914691943		83.4123222749		0.891		1.056		432		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.331		11.04		-0.142		3.252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.69524625583181E+18		C/CT		NA		ML540_S56		NA		4657.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		431		326		105		NA		24.3619489559		NA		24.3619489559		7.938		1.738		432		3.0103		0		1		0.5		60		-0.993		1.64		-1.137		0.089		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74206923		TA/T		NA		ML540_S56		NA		704.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		480		359		121		NA		25.2083333333		NA		25.2083333333		-0.743		-0.17		482		3.0103		0		1		0.5		60		-1.801		1.39		0.224		0.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70307412		GT/G		NA		ML540_S56		NA		665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		ML540		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		196		132		64		NA		32.6530612245		NA		32.6530612245		-3.562		0.234		210		3.0103		2.325		1		0.5		60.05		-0.423		3.26		0.311		0.483		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67602215		CT/C		NA		ML540_S56		NA		638.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		ML540		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		397		255		142		NA		35.7682619647		NA		35.7682619647		-0.468		0.181		398		3.0103		0		1		0.5		60		0		2.26		-0.391		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		93304099		CT/C		NA		ML540_S56		NA		895.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		ML540		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		110		62		48		NA		43.6363636364		NA		43.6363636364		3.908		1.204		584		3.0103		91.822		1		0.5		60		-0.541		5.42		4.658		7.276		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		63401076		TA/T		NA		ML540_S56		NA		596.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ML540		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		334		238		96		NA		28.7425149701		NA		28.7425149701		1.582		0.284		336		3.0103		0		1		0.5		60		-0.751		3.15		-12.712		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109104326		CT/C		NA		ML540_S56		NA		1053.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		631		463		168		NA		26.6244057052		NA		26.6244057052		-16.765		0.763		640		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		4.58		-0.142		0.125		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		2919012784		T/C		NA		MTW281_S91		NA		2890.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		MTW281		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		394		231		163		NA		41.3705583756		NA		41.3705583756		2.961		-0.111		400		3.0103		3.917		1		0.5		59.93		-1.051		4.61		5.005		0.509		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		185304152		GA/G		NA		MTW281_S91		NA		1815.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		MTW281		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		423		273		150		NA		35.4609929078		NA		35.4609929078		0.857		2.369		427		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.744		2.03		0.161		0.254		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89704763		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		859.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		MTW281		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		709		601		108		NA		15.2327221439		NA		15.2327221439		10.165		0.357		716		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.702		0.35		-14.604		0.037		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		288014520		TA/T		NA		MTW281_S91		NA		250.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		MTW281		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		453		281		172		NA		37.9690949227		NA		37.9690949227		2.656		0.963		459		3.0103		0		1		0.5		59.93		-0.132		5.2		0.031		0.446		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		239303040		G/GT		NA		MTW281_S91		NA		2355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		MTW281		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		436		211		225		NA		51.6055045872		NA		51.6055045872		0.465		1.142		436		3.0103		0		1		0.5		60		0.007		15.23		-1.673		0.759		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		667605537		A/AG		NA		MTW281_S91		NA		6638.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		MTW281		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		826		508		318		NA		38.4987893462		NA		38.4987893462		3.035		0.146		831		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.283		5.34		1.537		0.326		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		444609268		A/AT		NA		MTW281_S91		NA		4408.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		MTW281		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAAA		T,TAA		66		15		28		23		42.4242424242		34.8484848485		77.2727272727		0.389		0.118		74		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.44		1.809		14.63		0.456		2.67		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.00312648724404E+16		T/TAA		NA		MTW281_S91		NA		965.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		681		84		138		459		20.2643171806		67.4008810573		87.6651982379		-1.866		0.741		691		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.03		1.543		16.52		10.789		3.987		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.13E+20		T/TA		NA		MTW281_S91		NA		11251.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		MTW281		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		327		193		134		NA		40.9785932722		NA		40.9785932722		-5.454		0.319		331		3.0103		0		1		0.5		60		-1.345		3.7		0.694		0.299		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		124703618		TA/T		NA		MTW281_S91		NA		1209.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		MTW281		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		457		376		81		NA		17.7242888403		NA		17.7242888403		0.291		0.729		460		3.0103		0		1		0.5		60		1.542		0.48		-0.711		0.202		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25508101		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		217.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		701		542		159		NA		22.6818830243		NA		22.6818830243		14.691		1.046		701		3.0103		0		1		0.5		60		0.334		3.35		-17.844		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2385016207		TC/T		NA		MTW281_S91		NA		2347.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		699		583		116		NA		16.5951359084		NA		16.5951359084		16.414		0.415		701		3.0103		0		1		0.5		60		0.769		1.23		5.791		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		889013558		C/T		NA		MTW281_S91		rs200592135		860.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		MTW281		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		484		345		139		NA		28.7190082645		NA		28.7190082645		1.837		0.95		488		3.0103		0		1		0.5		59.94		-0.634		8.22		0.126		0.152		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		401609736		G/GAT		NA		MTW281_S91		NA		3978.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		484		393		91		NA		18.8016528926		NA		18.8016528926		1.227		0.525		484		3.0103		0		1		0.5		60		1.517		0.07		-0.225		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		73		0/1		7308054		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		35.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		MTW281		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		115		58		57		NA		49.5652173913		NA		49.5652173913		-6.385		-1.105		455		3.0103		0		1		0.5		60		-1.329		1.77		-0.316		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		23201979		T/C		NA		MTW281_S91		NA		203.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		767		593		174		NA		22.6857887875		NA		22.6857887875		10.934		0.315		775		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.302		1.87		1.012		0.34		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1470014234		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		1432.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		MTW281		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		783		492		291		NA		37.1647509579		NA		37.1647509579		-10.463		-0.226		785		3.0103		0		1		0.5		61.98		6.804		7.3		-5.227		0.705		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5752019657		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		MTW281_S91		NA		5714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		MTW281		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		409		361		48		NA		11.7359413203		NA		11.7359413203		11.258		-0.509		412		3.0103		0		1		0.5		60		-0.769		0.57		-0.644		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26007580		G/A		NA		MTW281_S91		rs193110123		231.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		MTW281		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		112		36		76		NA		67.8571428571		NA		67.8571428571		-0.009		1.625		116		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.655		9.53		-7.207		1.455		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11050579		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		1067.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		228		117		111		NA		48.6842105263		NA		48.6842105263		-1.037		0.302		228		3.0103		0		1		0.5		60		-0.707		8.48		12.53		0.65		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		197102571		GT/G		NA		MTW281_S91		NA		1933.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200529431		NA		0.188609		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44834045		C		CT		963		513		450		NA		46.7289719626		NA		46.7289719626		-1.169		-0.024		971		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.998		8.34		0.709		0.575		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8068010355		C/CT		NA		MTW281_S91		NA		8030.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.4726		0.0393		0.0692

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200420008		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44897039		TG		T		954		485		469		NA		49.1614255765		NA		49.1614255765		-12.842		-1.973		956		3.0103		0		1		0.5		60		-1.03		11.77		-24.611		0.656		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11268014215		TG/T		NA		MTW281_S91		NA		11230.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		441		79		141		221		31.9727891156		50.1133786848		82.0861678005		-0.525		-0.123		454		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.98		0.238		11.28		0.933		3.287		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.01322845379272E+18		C/CT		NA		MTW281_S91		NA		4975.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		437		331		106		NA		24.2562929062		NA		24.2562929062		3.557		0.283		440		3.0103		0		1		0.5		60		-0.279		1.05		0.76		0.08		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49407658		TA/T		NA		MTW281_S91		NA		456.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		484		350		134		NA		27.6859504132		NA		27.6859504132		1.194		-0.349		490		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.906		1.64		0.344		0.856		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83006612		GT/G		NA		MTW281_S91		NA		792.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		MTW281		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CTT		C		263		196		67		NA		25.4752851711		NA		25.4752851711		-0.354		0.055		300		3.0103		17.389		1		0.5		59.92		-0.701		3.18		0.682		0.897		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87404222		CTT/C		NA		MTW281_S91		NA		836.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0045		0.0032		0.0038		0.0342		0.0156		0.0183		6.00E-04		NA		NA		NA

		MTW281		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		375		248		127		NA		33.8666666667		NA		33.8666666667		0.521		0.907		378		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.664		1.57		0.83		0.584		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62704022		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		589.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		MTW281		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		92		47		45		NA		48.9130434783		NA		48.9130434783		4.354		-0.969		612		3.0103		72.697		1		0.5		60		-0.511		6.25		3.637		7.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6120915		TA/T		NA		MTW281_S91		NA		574.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		643		476		167		NA		25.9720062208		NA		25.9720062208		7.004		-0.525		646		3.0103		0		1		0.5		60		-0.541		2.32		-17.095		0.103		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		152608668		CT/C		NA		MTW281_S91		NA		1488.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		703		575		128		NA		18.2076813656		NA		18.2076813656		-5.174		-1.021		706		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.333		1.23		-16.074		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		903013277		GT/G		NA		MTW281_S91		NA		865.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		PA618		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		508		341		167		NA		32.874015748		NA		32.874015748		2.682		0.95		535		3.0103		2.206		1		0.5		60		-0.099		2.86		2.882		0.815		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		148906828		GA/G		NA		PA618_S9		NA		1451.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PA618		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1164		858		306		NA		26.2886597938		NA		26.2886597938		-23.84		0.789		1167		3.0103		158.178		1		0.5		60		0.541		4.88		15.485		9.243		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5705024308		A/G		NA		PA618_S9		rs2454206		5676.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		PA618		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		443		283		160		NA		36.1173814898		NA		36.1173814898		2.128		0.122		448		3.0103		0		1		0.5		60		1.804		2.51		0.507		0.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114904590		CT/C		NA		PA618_S9		NA		1111.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PA618		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		443		244		199		NA		44.920993228		NA		44.920993228		-1.046		-0.072		443		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.72		12.84		-0.103		0.511		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		572406510		A/AG		NA		PA618_S9		NA		5686.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		PA618		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1086		599		487		NA		44.8434622468		NA		44.8434622468		-0.029		-1.157		1090		3.0103		0		1		0.5		60.03		1.777		7.6		2.403		0.598		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		829009960		A/AT		NA		PA618_S9		NA		8252.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PA618		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAAA		T,TA		154		10		70		74		45.4545454545		48.0519480519		93.5064935065		-1.663		-0.725		160		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.571		16.47		3.563		4.659		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.57379199870206E+16		T/TA		NA		PA618_S9		NA		2535.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		655		57		116		482		17.7099236641		73.5877862595		91.2977099237		-0.533		0.042		659		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.993		18.51		10.85		4.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.22E+20		T/TA		NA		PA618_S9		NA		12122.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		PA618		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		285		186		99		NA		34.7368421053		NA		34.7368421053		0.326		-1.335		292		3.0103		0		1		0.5		60		0.883		2.61		-0.034		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78203852		TA/T		NA		PA618_S9		NA		744.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PA618		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		679		529		150		NA		22.0913107511		NA		22.0913107511		0.052		0.72		681		3.0103		0		1		0.5		60		0.048		3.15		-17.518		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2175016136		TC/T		NA		PA618_S9		NA		2137.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		678		555		123		NA		18.1415929204		NA		18.1415929204		16.671		-0.733		681		3.0103		0		1		0.5		60		-0.229		1.55		7.505		0.049		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1081013011		C/T		NA		PA618_S9		rs200592135		1052.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PA618		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		499		361		138		NA		27.6553106212		NA		27.6553106212		-0.453		1.135		500		3.0103		0		1		0.5		60		-1.916		5.12		-0.667		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2594010744		G/GAT		NA		PA618_S9		NA		2556.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		947		278		669		NA		70.6441393875		NA		70.6441393875		8.344		0.697		957		3.0103		0		1		0.5		60		1.077		20.03		0.394		0.68		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1900004734		G/T		NA		PA618_S9		rs77375493		18971.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PA618		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		481		420		61		NA		12.6819126819		NA		12.6819126819		12.627		0.537		484		3.0103		0		1		0.5		60		1.343		0.87		-0.657		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44608325		G/A		NA		PA618_S9		rs112582298		417.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		PA618		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		692		570		122		NA		17.6300578035		NA		17.6300578035		3.913		0.151		699		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.149		0.73		-0.721		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		545014078		CT/C		NA		PA618_S9		NA		507.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PA618		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		511		0		511		NA		100		NA		100		NA		NA		513		3.0103		0		2		1		60		NA		27.56		NA		12.477		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1410915230		C/C		NA		PA618_S9		rs1042522		14080.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PA618		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		168		56		112		NA		66.6666666667		NA		66.6666666667		-0.345		0.164		173		3.0103		0		1		0.5		60		0.535		9.65		-7.898		1.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		165901100		CT/C		NA		PA618_S9		NA		1621.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		155		85		70		NA		45.1612903226		NA		45.1612903226		2.115		-0.948		155		3.0103		0		1		0.5		60		0.244		7.44		10.103		0.483		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		119001919		GT/G		NA		PA618_S9		NA		1152.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		412		75		137		200		33.2524271845		48.5436893204		81.7961165049		-2.572		-0.872		417		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.009		11.72		-0.663		3.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.86520994775418E+19		C/CT		NA		PA618_S9		NA		4827.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PA618		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		415		309		106		NA		25.5421686747		NA		25.5421686747		4.45		-0.897		417		3.0103		0		1		0.5		60		-0.8		1.8		-0.276		0.101		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78506506		TA/T		NA		PA618_S9		NA		747.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		477		352		125		NA		26.2054507338		NA		26.2054507338		-1.806		1.917		480		3.0103		0		1		0.5		60		-0.567		1.68		0.392		0.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83806812		GT/G		NA		PA618_S9		NA		800.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PA618		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CTT		C		143		98		45		NA		31.4685314685		NA		31.4685314685		1.859		0.546		154		3.0103		8.391		1		0.5		60		1.455		4.77		-0.799		0.209		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72002183		CTT/C		NA		PA618_S9		NA		682.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.0045		0.0032		0.0038		0.0342		0.0156		0.0183		6.00E-04		NA		NA		NA

		PA618		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		388		228		160		NA		41.2371134021		NA		41.2371134021		-0.588		0.162		389		3.0103		0		1		0.5		60		-1.388		3.33		-0.644		0.436		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		132903697		CT/C		NA		PA618_S9		NA		1291.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PA618		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		135		88		47		NA		34.8148148148		NA		34.8148148148		4.367		0.847		609		3.0103		42.236		1		0.5		59.98		-1.86		3.96		3.392		2.165		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57201925		TA/T		NA		PA618_S9		NA		534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PA618		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		266		195		71		NA		26.6917293233		NA		26.6917293233		5.53		-0.62		267		3.0103		0		1		0.5		60		0.249		2.46		-11.28		0.114		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		69103493		CT/C		NA		PA618_S9		NA		653.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		299		203		96		NA		32.1070234114		NA		32.1070234114		3.509		-1.393		304		3.0103		2.299		1		0.5		60		0.253		3.24		3.867		0.529		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		100704145		GA/G		NA		PBB1310_S41		NA		969.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PBB1310		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		427		276		151		NA		35.3629976581		NA		35.3629976581		0.161		-1.333		436		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.169		1.88		2.874		0.204		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84004695		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		802.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PBB1310		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		792		668		124		NA		15.6565656566		NA		15.6565656566		9.483		0.631		801		3.0103		0		1		0.5		60		-1.392		0.4		-15.009		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		352015462		TA/T		NA		PBB1310_S41		NA		314.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		PBB1310		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		433		327		106		NA		24.480369515		NA		24.480369515		-0.651		0.344		438		3.0103		4.928		1		0.5		60		-0.977		5.55		-6.45		0.865		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2440010077		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PBB1310_S41		NA		2402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		456		305		151		NA		33.1140350877		NA		33.1140350877		-0.531		1.769		466		3.0103		0		1		0.5		60		0.009		4.2		-0.182		0.283		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		195303426		G/GT		NA		PBB1310_S41		NA		1915.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		PBB1310		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		756		448		308		NA		40.7407407407		NA		40.7407407407		1.419		-0.154		761		3.0103		0		1		0.5		60		-0.444		6.73		1.026		0.383		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		512808443		A/AT		NA		PBB1310_S41		NA		5090.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PBB1310		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504878		G		GAAGAT		75		50		25		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-1.276		-0.961		75		3.0103		0		1		0.5		60		-0.219		11.4		1.905		0.231		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89202024		G/GAAGAT		NA		PBB1310_S41		NA		854.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		0.005

		PBB1310		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		71		16		55		NA		77.4647887324		NA		77.4647887324		1.126		-0.717		75		3.0103		0		1		0.5		60		-0.102		18.74		1.536		3.18		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		26		0/1		1098026		TAAA/T		NA		PBB1310_S41		NA		1330.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		PBB1310		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		513		454		59		NA		11.5009746589		NA		11.5009746589		-11.978		0.467		514		3.0103		0		1		0.5		60		-1.136		0.26		0.174		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		161012869		T/C		NA		PBB1310_S41		rs201338384		132.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		PBB1310		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		639		63		123		453		19.2488262911		70.8920187793		90.1408450704		3.378		1.038		643		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.99		0.446		18.41		10.867		4.453		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.18E+20		T/TA		NA		PBB1310_S41		NA		11764.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		PBB1310		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		344		209		135		NA		39.2441860465		NA		39.2441860465		1.868		-0.442		348		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.168		3.59		-1.476		0.272		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		127103689		TA/T		NA		PBB1310_S41		NA		1233.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PBB1310		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		687		540		147		NA		21.3973799127		NA		21.3973799127		12.566		-0.217		689		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.551		2.77		-16.707		0.264		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1942016894		TC/T		NA		PBB1310_S41		NA		1904.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		683		568		115		NA		16.8374816984		NA		16.8374816984		16.385		-0.566		689		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.541		1.37		8.078		0.01		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		961013328		C/T		NA		PBB1310_S41		rs200592135		932.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		499		387		112		NA		22.4448897796		NA		22.4448897796		4.411		-0.079		499		3.0103		0		1		0.5		60		1.072		5.8		-0.537		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2931011190		G/GAT		NA		PBB1310_S41		NA		2893.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		472		371		101		NA		21.3983050847		NA		21.3983050847		2.351		0.861		473		3.0103		0		1		0.5		60		-0.707		0.6		-1.685		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		32007526		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		282.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		PBB1310		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		422		359		63		NA		14.9289099526		NA		14.9289099526		12.665		0.205		423		3.0103		0		1		0.5		60		0.476		1.78		-0.226		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77906992		G/A		NA		PBB1310_S41		rs112582298		750.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		PBB1310		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		496		433		63		NA		12.7016129032		NA		12.7016129032		-12.655		-0.53		497		3.0103		0		1		0.5		60		0.224		0.58		1.37		0.022		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		316012827		G/A		NA		PBB1310_S41		rs201898708		287.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		PBB1310		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		913		622		291		NA		31.8729463308		NA		31.8729463308		5.224		-0.356		923		3.0103		0		1		0.5		60		-2.705		4.36		-0.134		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4015013640		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		3977.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PBB1310		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		370		169		201		NA		54.3243243243		NA		54.3243243243		-15.689		-1.096		373		3.0103		10.252		1		0.5		60		0.224		10.3		-2.994		3.195		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		384103696		G/C		NA		PBB1310_S41		rs1042522		3812.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PBB1310		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		907		380		527		NA		58.1036383682		NA		58.1036383682		-11.933		0.418		908		3.0103		0.525		1		0.5		63.05		7.54		17.51		-6.192		0.688		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15915018744		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		PBB1310_S41		NA		15877.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		492		430		62		NA		12.6016260163		NA		12.6016260163		10.3		0.929		493		3.0103		0		1		0.5		60		0.588		0.65		1.314		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34608516		G/A		NA		PBB1310_S41		rs193110123		317.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		PBB1310		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2323delT:p.L775X		NA		1.65E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022837		AT		A		1449		766		683		NA		47.1359558316		NA		47.1359558316		-2.197		-0.938		1463		3.0103		1.909		1		0.5		60		0.728		10.98		14.953		0.871		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15951024042		AT/A		NA		PBB1310_S41		NA		15913.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		134		42		92		NA		68.6567164179		NA		68.6567164179		-0.97		-0.016		140		3.0103		0		1		0.5		60		-1.047		10.83		-7.561		1.343		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14880683		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		1450.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		243		134		109		NA		44.8559670782		NA		44.8559670782		4.134		-0.396		244		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.9		7.67		-0.93		0.45		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		190203139		GT/G		NA		PBB1310_S41		NA		1864.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		376		236		140		NA		37.2340425532		NA		37.2340425532		-0.044		0.756		419		3.0103		33.273		1		0.5		59.98		0.659		2.95		-0.032		4.915		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		114805224		AT/A		NA		PBB1310_S41		NA		1110.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PBB1310		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		453		72		149		232		32.8918322296		51.2141280353		84.1059602649		3.301		-0.034		459		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		2.712		12.03		-0.563		3.384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.48524495564606E+19		C/CT		NA		PBB1310_S41		NA		5447.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PBB1310		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		438		340		98		NA		22.3744292237		NA		22.3744292237		6.268		0.462		441		3.0103		0		1		0.5		60		2.941		0.92		0.012		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44007853		TA/T		NA		PBB1310_S41		NA		402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		490		387		103		NA		21.0204081633		NA		21.0204081633		1.232		0.593		494		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		0.42		1.342		0.567		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		24407201		GT/G		NA		PBB1310_S41		NA		206.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PBB1310		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		291		153		138		NA		47.4226804124		NA		47.4226804124		-1.499		1.719		301		3.0103		31.343		1		0.5		60		-1.211		4.82		0.532		0.619		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		144002174		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		1402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PBB1310		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		380		245		135		NA		35.5263157895		NA		35.5263157895		-1.012		1.423		386		3.0103		0		1		0.5		60.01		-1.255		1.89		-1.121		0.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		75603901		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		718.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PBB1310		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		144		106		38		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		5.665		0.162		630		3.0103		70.213		1		0.5		59.97		-2.352		2.75		4.834		4.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43302469		TA/T		NA		PBB1310_S41		NA		395.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		675		511		164		NA		24.2962962963		NA		24.2962962963		11.385		-1.192		677		3.0103		0		1		0.5		60		0.419		2.15		-17.611		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1491010431		CT/C		NA		PBB1310_S41		NA		1453.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		711		608		103		NA		14.4866385373		NA		14.4866385373		-5.691		0.361		713		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.3		0.29		-14.501		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		242015011		GT/G		NA		PBB1310_S41		NA		204.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM451		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		791		329		462		NA		58.407079646		NA		58.407079646		0.541		1.08		857		3.0103		0.557		1		0.5		60		0.583		8.55		6.9		0.62		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		680105131		GA/G		NA		PM451_S92		NA		6763.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PM451		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1207		496		711		NA		58.9063794532		NA		58.9063794532		-27.869		0.685		1215		3.0103		569.35		1		0.5		60		-0.066		17.38		29.197		9.906		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		21002011166		A/G		NA		PM451_S92		rs2454206		20973.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		PM451		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		432		278		154		NA		35.6481481481		NA		35.6481481481		1.66		1.194		435		3.0103		0		1		0.5		60		0.502		2.88		-0.594		0.253		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		128004594		CT/C		NA		PM451_S92		NA		1242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PM451		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		618		8		94		516		15.2103559871		83.4951456311		98.7055016181		2.947		1.55		622		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.16		0.312		27.67		-0.202		8.526		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.71E+22		TC/TTC		NA		PM451_S92		rs10638510		17099.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		PM451		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		464		283		181		NA		39.0086206897		NA		39.0086206897		0.362		1.552		473		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.522		5.36		2.402		0.35		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		252503645		G/GT		NA		PM451_S92		NA		2487.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		PM451		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		443		210		233		NA		52.5959367946		NA		52.5959367946		0.886		0.166		444		3.0103		0		1		0.5		60		-1.461		15.65		-1.239		0.802		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		697205674		A/AG		NA		PM451_S92		NA		6934.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		PM451		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		807		250		557		NA		69.0210656753		NA		69.0210656753		1.803		0.796		811		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.841		12.44		-1.099		1.652		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1007703664		A/AT		NA		PM451_S92		NA		10039.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PM451		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		105		31		74		NA		70.4761904762		NA		70.4761904762		-2.114		-0.099		141		3.0103		0		1		0.5		60		0.865		17.26		0.497		2.687		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13920227		TAAA/T		NA		PM451_S92		NA		1812.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		PM451		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148515269		GA		G		1265		1082		183		NA		14.4664031621		NA		14.4664031621		-1.92		1.559		1278		3.0103		10.034		1		0.5		60		1.314		0.19		10.893		1.748		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		280027182		GA/G		NA		PM451_S92		NA		242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		882		391		491		NA		55.6689342404		NA		55.6689342404		1.939		-1.441		887		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.672		8.12		21.298		0.993		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		720006783		TA/T		NA		PM451_S92		NA		7162.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		PM451		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		459		275		184		NA		40.0871459695		NA		40.0871459695		0.223		-0.904		465		3.0103		0		1		0.5		60		0.181		3.66		1.822		0.29		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		171805341		TA/T		NA		PM451_S92		NA		1680.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PM451		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		807		570		237		NA		29.3680297398		NA		29.3680297398		14.343		0.278		811		3.0103		0		1		0.5		59.99		1.585		5.33		-20.282		0.16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4336017243		TC/T		NA		PM451_S92		NA		4298.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		806		682		124		NA		15.3846153846		NA		15.3846153846		16.853		-0.62		811		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.368		0.91		8.108		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		763016646		C/T		NA		PM451_S92		rs200592135		734.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		501		355		146		NA		29.1417165669		NA		29.1417165669		0.077		0.307		502		3.0103		0		1		0.5		60		-0.362		5.73		0.724		0.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2910010617		G/GAT		NA		PM451_S92		NA		2872.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		420		346		74		NA		17.619047619		NA		17.619047619		-0.264		0.46		421		3.0103		0		1		0.5		60		-0.117		0.19		-0.989		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11608645		CT/C		NA		PM451_S92		NA		78.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		223		729		NA		76.5756302521		NA		76.5756302521		8.244		-1.576		962		3.0103		0.626		1		0.5		59.98		-1.446		22.15		0.203		0.815		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2111803268		G/T		NA		PM451_S92		rs77375493		21089.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM451		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		503		427		76		NA		15.1093439364		NA		15.1093439364		11.207		1.021		505		3.0103		0		1		0.5		60		0.705		1.15		0.17		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60608319		G/A		NA		PM451_S92		rs112582298		577.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		PM451		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		496		434		62		NA		12.5		NA		12.5		-12.39		-0.071		497		3.0103		0		1		0.5		60		0.306		0.43		-0.912		0.021		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		240012415		G/A		NA		PM451_S92		rs201898708		211.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		PM451		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		934		651		283		NA		30.2997858672		NA		30.2997858672		6.535		-0.496		940		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.723		3.93		0.15		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3711014003		CT/C		NA		PM451_S92		NA		3673.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PM451		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		369		202		167		NA		45.2574525745		NA		45.2574525745		-14.66		-0.959		373		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		8.93		-16.173		0.522		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		332305225		A/G		NA		PM451_S92		rs139212214		3294.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		PM451		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		502		0		502		NA		100		NA		100		NA		NA		503		3.0103		0		2		1		60		NA		27.34		NA		12.441		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1375214970		C/C		NA		PM451_S92		rs1042522		13723.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PM451		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		185		60		125		NA		67.5675675676		NA		67.5675675676		0.963		-0.221		186		3.0103		0		1		0.5		60		0.697		10.17		-10.024		1.273		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		191801131		CT/C		NA		PM451_S92		NA		1880.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		115		53		62		NA		53.9130434783		NA		53.9130434783		-0.041		0.524		115		3.0103		0		1		0.5		60		-1.136		9.72		8.386		0.804		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115501085		GT/G		NA		PM451_S92		NA		1117.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		366		229		137		NA		37.4316939891		NA		37.4316939891		0.55		-1.016		826		3.0103		31.099		1		0.5		60		0.837		3.31		0.456		2.954		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125004207		AT/A		NA		PM451_S92		NA		1212.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PM451		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		436		70		140		226		32.1100917431		51.8348623853		83.9449541284		0.738		0.497		440		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.285		12.28		-0.503		3.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.39226455498529E+18		C/CT		NA		PM451_S92		NA		5354.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PM451		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		446		315		131		NA		29.3721973094		NA		29.3721973094		5.838		1.291		448		3.0103		0		1		0.5		60		-0.312		2.35		0.519		0.134		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108706638		TA/T		NA		PM451_S92		NA		1049.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		472		371		101		NA		21.3983050847		NA		21.3983050847		0.392		-0.297		474		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.517		0.74		1.098		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38607000		GT/G		NA		PM451_S92		NA		348.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PM451		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		221		124		97		NA		43.8914027149		NA		43.8914027149		-3.577		-0.543		238		3.0103		3.236		1		0.5		60		0.949		3.72		0.772		0.451		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		85901963		CT/C		NA		PM451_S92		NA		821.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PM451		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195807		GAAACAAT		G		268		105		163		NA		60.8208955224		NA		60.8208955224		-4.477		-0.941		269		3.0103		0		1		0.5		60		-0.026		17.04		0.967		1.222		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		460502886		GAAACAAT/G		NA		PM451_S92		NA		4567.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		STAG2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123195818		G		C		267		104		163		NA		61.0486891386		NA		61.0486891386		-8.405		1.262		268		3.0103		0		1		0.5		60		1.737		17.14		2.289		1.235		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		460502886		G/C		NA		PM451_S92		NA		4576.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		396		263		133		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		0.413		-1.601		397		3.0103		0		1		0.5		60		-0.382		1.95		0.153		0.177		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81104409		CT/C		NA		PM451_S92		NA		773.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PM451		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		112		72		40		NA		35.7142857143		NA		35.7142857143		3.374		0.872		576		3.0103		56.869		1		0.5		60		-1.058		4.13		4.683		4.741		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		50001626		TA/T		NA		PM451_S92		NA		462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		384		281		103		NA		26.8229166667		NA		26.8229166667		4.202		1.512		389		3.0103		0		1		0.5		59.94		0.119		2.66		-13.184		0.113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105805020		CT/C		NA		PM451_S92		NA		1020.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		529		457		72		NA		13.6105860113		NA		13.6105860113		2.282		0.14		531		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.301		0.32		-13.145		0.029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		208010496		GT/G		NA		PM451_S92		NA		170.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM887		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		637		418		219		NA		34.3799058085		NA		34.3799058085		2.497		0.673		663		3.0103		0.56		1		0.5		60		0.496		3.59		5.986		0.622		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		232508777		GA/G		NA		PM887_S80		NA		2287.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PM887		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		8.74		-0.531		104		3.0103		0		1		0.5		60		0.795		13.11		0.505		0.752		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		137901575		C/T		NA		PM887_S80		rs2335052		1350.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		PM887		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		419		280		139		NA		33.1742243437		NA		33.1742243437		0.205		-1.119		423		3.0103		0		1		0.5		59.97		-1.397		2.23		0.219		0.218		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97104986		CT/C		NA		PM887_S80		NA		933.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PM887		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		492		427		65		NA		13.2113821138		NA		13.2113821138		1.058		0.097		495		3.0103		2.819		1		0.5		60		-0.22		1.54		-5.51		0.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		794013748		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PM887_S80		NA		756.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.000798722		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101713827		A		C		581		280		301		NA		51.8072289157		NA		51.8072289157		0.427		-0.346		585		3.0103		0		1		0.5		60		1.492		12.88		0.306		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		751206986		A/C		NA		PM887_S80		NA		7483.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.002

		PM887		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		494		316		178		NA		36.032388664		NA		36.032388664		-1.817		1.456		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.035		5.34		-0.117		0.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		267603777		G/GT		NA		PM887_S80		NA		2638.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		PM887		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1083		597		486		NA		44.8753462604		NA		44.8753462604		5.926		-1.255		1090		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.001		7.26		1.925		0.557		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7898010056		A/AT		NA		PM887_S80		NA		7860.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PM887		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		84		22		62		NA		73.8095238095		NA		73.8095238095		-2.065		-0.356		101		3.0103		0		1		0.5		60		-1.175		16.23		1.744		2.948		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11320171		TAAA/T		NA		PM887_S80		NA		1363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		PM887		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		512		443		69		NA		13.4765625		NA		13.4765625		-12.699		-1.122		514		3.0103		0		1		0.5		60		0.171		0.77		0.121		0.025		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		423012306		T/C		NA		PM887_S80		rs201338384		394.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		PM887		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		967		440		527		NA		54.4984488108		NA		54.4984488108		3.535		0.111		974		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.398		7.89		21.947		0.821		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		766808223		TA/T		NA		PM887_S80		NA		7630.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		PM887		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		379		227		152		NA		40.1055408971		NA		40.1055408971		-0.247		0.343		383		3.0103		0		1		0.5		60		0.685		3.32		0.504		0.306		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		129704736		TA/T		NA		PM887_S80		NA		1259.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PM887		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		760		555		205		NA		26.9736842105		NA		26.9736842105		16.684		0.746		761		3.0103		0		1		0.5		60		0.865		4.74		-19.985		0.129		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3636018678		TC/T		NA		PM887_S80		NA		3598.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		756		626		130		NA		17.1957671958		NA		17.1957671958		17.778		1.074		761		3.0103		0		1		0.5		60		1.302		1.88		9.694		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1451014509		C/T		NA		PM887_S80		rs200592135		1422.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM887		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		498		360		138		NA		27.7108433735		NA		27.7108433735		-1.793		-0.539		499		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.501		7.84		0.083		0.138		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3940010739		G/GAT		NA		PM887_S80		NA		3902.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		616		336		NA		35.2941176471		NA		35.2941176471		7.15		-1.182		963		3.0103		1.154		1		0.5		59.99		0.535		7.64		-0.067		0.816		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7306015422		G/T		NA		PM887_S80		rs77375493		7277.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM887		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		497		427		70		NA		14.0845070423		NA		14.0845070423		-13.251		0.899		500		3.0103		0		1		0.5		60		0.132		0.81		-0.932		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		429012760		G/A		NA		PM887_S80		rs201898708		400.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		PM887		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		977		649		328		NA		33.5721596725		NA		33.5721596725		7.805		1.385		991		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.283		4.37		-0.071		0.271		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4309014148		CT/C		NA		PM887_S80		NA		4271.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PM887		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		1203		907		296		NA		24.6051537822		NA		24.6051537822		24.574		0.081		1214		3.0103		114.288		1		0.5		59.99		1.028		7.89		-25.573		9.896		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9534044308		CAA/C		NA		PM887_S80		NA		9496.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTTT		1203		907		296		NA		24.6051537822		NA		24.6051537822		25.258		1.147		1214		3.0103		117.84		1		0.5		59.99		0.043		7.89		0.963		9.937		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		9534044357		A/ATGTTT		NA		PM887_S80		NA		9496.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		507		0		507		NA		100		NA		100		NA		NA		508		3.0103		0		2		1		60		NA		27.56		NA		12.461		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1400315130		C/C		NA		PM887_S80		rs1042522		13974.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PM887		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2269T:p.Q757X		NA		2.48E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022784		C		T		1015		867		148		NA		14.5812807882		NA		14.5812807882		-4.448		-1.642		1028		3.0103		110.219		1		0.5		60		-0.973		0.92		15.414		8.608		0.112		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.111		37		0.997		0.944		D		NA		NA		NA		NA		0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252		99		0/1		961024859		C/T		NA		PM887_S80		NA		932.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.67E-05		1.00E-04		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM887		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		608		315		293		NA		48.1907894737		NA		48.1907894737		-16.122		-1.574		658		3.0103		74.844		1		0.5		60		-0.329		11.08		5.212		9.059		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		676408203		A/G		NA		PM887_S80		rs111527738		6735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		PM887		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		231		91		140		NA		60.6060606061		NA		60.6060606061		0.014		-0.523		242		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.528		8.31		-10.213		0.872		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		195801820		CT/C		NA		PM887_S80		NA		1920.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		513		1		512		NA		99.8050682261		NA		99.8050682261		-0.908		0.841		517		3.0103		0		2		1		60		-1.475		32.38		-1.732		11.094		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1664815070		A/A		NA		PM887_S80		NA		16610.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		PM887		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		162		96		66		NA		40.7407407407		NA		40.7407407407		-0.306		-0.763		162		3.0103		0		1		0.5		60		0.342		6.55		10.082		0.384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		109902199		GT/G		NA		PM887_S80		NA		1061.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		347		238		109		NA		31.4121037464		NA		31.4121037464		-1.147		-0.421		376		3.0103		5.025		1		0.5		60		0.177		2.04		-0.964		1.845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		74505863		AT/A		NA		PM887_S80		NA		707.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PM887		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		437		32		338		67		77.3455377574		15.3318077803		92.6773455378		-3.454		-1.831		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.99		0.312		16.4		-0.17		4.546		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		7.2023476264789E+18		C/CT		NA		PM887_S80		NA		7164.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PM887		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		425		330		95		NA		22.3529411765		NA		22.3529411765		2.331		0.909		425		3.0103		0		1		0.5		60		-0.784		1.03		0.293		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47607856		TA/T		NA		PM887_S80		NA		438.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		469		362		107		NA		22.8144989339		NA		22.8144989339		-1.691		1.314		471		3.0103		0		1		0.5		60		-1.095		0.94		0.424		0.312		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		47807613		GT/G		NA		PM887_S80		NA		440.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PM887		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		191		107		84		NA		43.9790575916		NA		43.9790575916		-2.593		-0.002		203		3.0103		9.572		1		0.5		60		0.611		3.84		0.006		0.249		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77002101		CT/C		NA		PM887_S80		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PM887		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		402		270		132		NA		32.8358208955		NA		32.8358208955		-1.072		-0.909		406		3.0103		0		1		0.5		60		-0.6		1.71		-1.933		0.163		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72604779		CT/C		NA		PM887_S80		NA		688.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PM887		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		139		91		48		NA		34.5323741007		NA		34.5323741007		6.147		0.113		610		3.0103		135.665		1		0.5		60		1.472		4.14		6.889		7.327		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		61301947		TA/T		NA		PM887_S80		NA		575.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		335		243		92		NA		27.4626865672		NA		27.4626865672		6.277		-1.851		336		3.0103		0		1		0.5		60		0.848		2.85		-12.345		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99305008		CT/C		NA		PM887_S80		NA		955.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		452		382		70		NA		15.4867256637		NA		15.4867256637		2.086		-0.889		452		3.0103		0		1		0.5		60		2.357		0.53		-12.143		0.036		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		27708646		GT/G		NA		PM887_S80		NA		239.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		RR593		DNMT3A		exonic		stopgain		DNMT3A:NM_153759:exon3:c.G220T:p.E74X,DNMT3A:NM_022552:exon7:c.G787T:p.E263X,DNMT3A:NM_175629:exon7:c.G787T:p.E263X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25470974		C		A		1030		499		531		NA		51.5533980583		NA		51.5533980583		-3.88		0.053		1047		3.0103		0.521		1		0.5		60		0.058		10.19		-0.241		0.768		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.238		37		0.997		0.991		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236		99		0/1		10525010248		C/A		NA		RR593_S17		NA		10496.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		552		360		192		NA		34.7826086957		NA		34.7826086957		4.878		0.903		584		3.0103		0		1		0.5		60		-0.155		3.98		4.861		0.695		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		223207415		GA/G		NA		RR593_S17		NA		2194.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		RR593		GATA2		UTR5		NA		NA		rs374415484		9.00E-04		0.000798722		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128205879		G		C		211		105		106		NA		50.2369668246		NA		50.2369668246		11.908		-0.319		211		3.0103		0		1		0.5		60		1.219		10.54		1.26		0.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		225303906		G/C		NA		RR593_S17		rs374415484		2224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_032638:c.-5C>G,NM_001145662:c.-5C>G,NM_001145661:c.-5C>G		0.0021		0.009		5.00E-04		0		0		0		0		0		0.003		NA		NA

		RR593		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		440		288		152		NA		34.5454545455		NA		34.5454545455		0.646		0.832		441		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.438		2.38		-1.052		0.213		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108605308		CT/C		NA		RR593_S17		NA		1048.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		RR593		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		459		283		176		NA		38.3442265795		NA		38.3442265795		0.745		-1.326		462		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		5.77		0.654		0.375		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		268703579		G/GT		NA		RR593_S17		NA		2649.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		RR593		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		495		285		210		NA		42.4242424242		NA		42.4242424242		1.074		1.105		499		3.0103		0		1		0.5		60		-0.54		7.07		0.663		0.414		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		353605376		A/AT		NA		RR593_S17		NA		3498.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		RR593		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		61		5		29		27		47.5409836066		44.262295082		91.8032786885		-2.028		-0.817		61		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-1.664		25.5		-2.391		5.186		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.59341241432302E+16		T/TA		NA		RR593_S17		NA		1555.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		512		452		60		NA		11.71875		NA		11.71875		-11.711		1.483		512		3.0103		0		1		0.5		60		0.1		0.37		-0.554		0.018		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		218012914		T/C		NA		RR593_S17		rs201338384		189.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		RR593		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		762		338		424		NA		55.6430446194		NA		55.6430446194		4.75		-0.566		762		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.865		7.7		19.33		0.898		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		590206046		TA/T		NA		RR593_S17		NA		5864.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		RR593		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		309		201		108		NA		34.9514563107		NA		34.9514563107		0.819		-1.727		309		3.0103		0		1		0.5		60		-0.587		3.03		-0.813		0.2		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97303845		TA/T		NA		RR593_S17		NA		935.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		RR593		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		668		520		148		NA		22.1556886228		NA		22.1556886228		13.157		0.74		669		3.0103		0		1		0.5		60		-1.164		2.99		-17.091		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2034017045		TC/T		NA		RR593_S17		NA		1996.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		666		529		137		NA		20.5705705706		NA		20.5705705706		17.691		0.133		669		3.0103		0		1		0.5		60		-0.164		2.06		8.407		0.066		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1402012269		C/T		NA		RR593_S17		rs200592135		1373.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		476		334		142		NA		29.8319327731		NA		29.8319327731		2.345		-0.62		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.749		8.54		0.65		0.167		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		410309920		G/GAT		NA		RR593_S17		NA		4065.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		405		315		90		NA		22.2222222222		NA		22.2222222222		0.514		-0.638		406		3.0103		0		1		0.5		60		-1.811		1.11		-0.685		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48706909		CT/C		NA		RR593_S17		NA		449.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		928		262		666		NA		71.7672413793		NA		71.7672413793		5.416		1.531		937		3.0103		1.974		1		0.5		60		1.248		19.21		0.106		0.868		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1785704474		G/T		NA		RR593_S17		rs77375493		17828.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		RR593		SMC3		intronic		NA		NA		rs11380915		0.0687		0.0996406		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112342306		G		GT		904		579		325		NA		35.9513274336		NA		35.9513274336		-19.116		-2.077		949		3.0103		8.476		1		0.5		60		-0.677		3.84		-1.72		0.75		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3511011928		G/GT		NA		RR593_S17		NA		3473.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1166		0.2701		0.0425		3.00E-04		0.0554		0.0557		0.0667		0.0407		0.289		NA		0.0467

		RR593		HRAS		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0561102		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11p15.5		chr11		534409		GCCCAGC		G		158		64		94		NA		59.4936708861		NA		59.4936708861		-9.459		0.919		158		3.0103		0		1		0.5		60		-1.507		23.52		-10.555		1.143		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		375404047		GCCCAGC/G		NA		RR593_S17		NA		3716.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0061		0.002		0.0984

		RR593		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		750		587		163		NA		21.7333333333		NA		21.7333333333		-1.259		0.362		757		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.339		1.63		1.938		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1262013855		CT/C		NA		RR593_S17		NA		1224.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		RR593		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		537		475		62		NA		11.5456238361		NA		11.5456238361		-10.763		0.148		538		3.0103		0		1		0.5		60		-1.119		0.26		-0.171		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		170013652		A/T		NA		RR593_S17		rs200376453		141.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		RR593		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		327		148		179		NA		54.7400611621		NA		54.7400611621		-14.151		-1.145		329		3.0103		0		1		0.5		60		-0.187		10.25		0.212		0.9		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		338103317		G/C		NA		RR593_S17		rs1042522		3352.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		RR593		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		671		411		260		NA		38.7481371088		NA		38.7481371088		-1.062		-0.166		681		3.0103		8.739		1		0.5		60		0.339		7.11		0.038		1.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		480709531		A/AG		NA		RR593_S17		NA		4769.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		RR593		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		206		116		90		NA		43.6893203883		NA		43.6893203883		1.559		-2.215		210		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.498		5.7		-10.799		0.351		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		121202502		CT/C		NA		RR593_S17		NA		1174.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1031		492		539		NA		52.2793404462		NA		52.2793404462		6.343		0.081		1035		3.0103		1.092		1		0.5		60		-0.306		12.12		-0.665		0.617		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		12521010592		G/A		NA		RR593_S17		rs371769427		12492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		RR593		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		69		33		36		NA		52.1739130435		NA		52.1739130435		0.398		-0.846		69		3.0103		0		1		0.5		60		-1.231		9.4		4.117		0.693		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6860714		GT/G		NA		RR593_S17		NA		648.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		363		236		127		NA		34.9862258953		NA		34.9862258953		0.648		0.735		378		3.0103		0		1		0.5		60		0.952		2.83		-0.059		0.747		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106305430		AT/A		NA		RR593_S17		NA		1025.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		RR593		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		423		60		130		233		30.7328605201		55.0827423168		85.8156028369		-1.476		-0.81		427		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.382		13.08		-0.903		3.728		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.57230695692663E+18		C/CT		NA		RR593_S17		NA		5534.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		RR593		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		394		316		78		NA		19.7969543147		NA		19.7969543147		1.706		0.668		396		3.0103		0		1		0.5		60		-0.294		0.69		1.118		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30807236		TA/T		NA		RR593_S17		NA		270.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		478		367		111		NA		23.2217573222		NA		23.2217573222		0.708		-1.331		480		3.0103		0		1		0.5		60		-1.089		1.17		0.021		0.09		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		59808114		GT/G		NA		RR593_S17		NA		560.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		RR593		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		227		110		117		NA		51.5418502203		NA		51.5418502203		-4.04		0.783		241		3.0103		1.329		1		0.5		59.95		1.145		5.83		1.937		0.845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		136101777		CT/C		NA		RR593_S17		NA		1323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		RR593		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		385		265		120		NA		31.1688311688		NA		31.1688311688		-2.232		1.313		387		3.0103		0		1		0.5		60		0.792		1.79		-0.63		0.171		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72704942		CT/C		NA		RR593_S17		NA		689.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		RR593		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		89		62		27		NA		30.3370786517		NA		30.3370786517		4.656		-1.828		549		3.0103		66.645		1		0.5		60		-1.304		3		5.274		6.183		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30401321		TA/T		NA		RR593_S17		NA		266.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		154		115		39		NA		25.3246753247		NA		25.3246753247		-0.425		-1.558		156		3.0103		0		1		0.5		60		1.447		2.06		-8.099		0.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		35402005		CT/C		NA		RR593_S17		NA		316.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		359		240		119		NA		33.147632312		NA		33.147632312		5.012		-0.079		377		3.0103		4.086		1		0.5		60		0.485		2.92		4.915		0.497		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		108404712		GA/G		NA		STB1531_S19		NA		1046.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		596		510		86		NA		14.4295302013		NA		14.4295302013		-2.772		-1.117		597		3.0103		10.871		1		0.5		60		0.735		0.12		-0.313		3.363		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		99010230		T/C		NA		STB1531_S19		NA		70.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		57		23		34		NA		59.649122807		NA		59.649122807		6.352		-0.642		59		3.0103		0		1		0.5		60		-0.366		15.65		-0.773		1.14		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		9200845		C/T		NA		STB1531_S19		rs2335052		891.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		STB1531		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		479		243		236		NA		49.2693110647		NA		49.2693110647		-13.328		0.488		486		3.0103		0		1		0.5		60		-0.808		11.5		3.08		0.664		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		553906147		A/C		NA		STB1531_S19		rs3822214		5510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		STB1531		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1097		823		274		NA		24.9772105743		NA		24.9772105743		-23.155		-0.04		1105		3.0103		157.209		1		0.5		60		0.132		4.39		14.588		8.439		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		4844023775		A/G		NA		STB1531_S19		rs2454206		4815.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		STB1531		FBXW7		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q31.3		chr4		153249674		G		A		498		239		259		NA		52.0080321285		NA		52.0080321285		18.842		-0.3		501		3.0103		0		1		0.5		60		0.401		13.23		0.7		0.776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		661505263		G/A		NA		STB1531_S19		NA		6586.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		409		271		138		NA		33.7408312958		NA		33.7408312958		0.63		0.626		413		3.0103		0		1		0.5		59.97		2.53		2.15		-1.259		0.21		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		91704625		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		879.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		STB1531		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		443		267		176		NA		39.7291196388		NA		39.7291196388		-1.344		-0.2		445		3.0103		0		1		0.5		59.96		-0.233		6.02		-1.224		1.149		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		270302897		G/GT		NA		STB1531_S19		NA		2665.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		STB1531		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		535		316		219		NA		40.9345794393		NA		40.9345794393		1.011		-0.597		540		3.0103		0		1		0.5		60		-0.275		6.93		-0.475		0.398		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		374505673		A/AT		NA		STB1531_S19		NA		3707.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		STB1531		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202543:exon24:c.G4136A:p.R1379Q,CUX1:NM_181552:exon24:c.G4103A:p.R1368Q		NA		0.0096		0.00259585		NA		0.774		T		0		B		0.001		B		7q22.1		chr7		101891907		G		A		138		48		90		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		9.225		0.901		138		3.0103		0		1		0.5		60		-0.753		17.81		0.959		1.493		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259		99		0/1		24860770		G/A		NA		STB1531_S19		NA		2457.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0192		0		NA		0.0091		0		0.0103		NA		NA		0.001

		STB1531		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T		68		15		53		NA		77.9411764706		NA		77.9411764706		-2.311		0.075		68		3.0103		0		1		0.5		60		-1.416		20.97		-2.311		3.383		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		39		0/1		1238039		TAAAA/T		NA		STB1531_S19		NA		1425.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		501		433		68		NA		13.5728542914		NA		13.5728542914		-12.849		0.656		501		3.0103		0		1		0.5		60		-0.057		0.84		-0.244		0.025		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		450011967		T/C		NA		STB1531_S19		rs201338384		421.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		STB1531		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		650		265		385		NA		59.2307692308		NA		59.2307692308		-2.783		0.84		655		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.54		9.19		17.936		1.191		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		601004558		TA/T		NA		STB1531_S19		NA		5972.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		STB1531		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		189		118		71		NA		37.5661375661		NA		37.5661375661		-0.315		-0.181		190		3.0103		0		1		0.5		60		-0.126		2.89		-0.323		0.208		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58302359		TA/T		NA		STB1531_S19		NA		545.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		STB1531		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		654		529		125		NA		19.1131498471		NA		19.1131498471		13.989		-1.063		657		3.0103		0		1		0.5		60		-0.9		2.33		-16.771		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1560016754		TC/T		NA		STB1531_S19		NA		1522.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		652		533		119		NA		18.2515337423		NA		18.2515337423		17.039		0.245		657		3.0103		0		1		0.5		60		0.004		1.71		4.905		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1145012151		C/T		NA		STB1531_S19		rs200592135		1116.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		STB1531		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		485		355		130		NA		26.8041237113		NA		26.8041237113		-0.548		-0.493		487		3.0103		0		1		0.5		60		-0.503		7.58		0.73		0.127		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3713010260		G/GAT		NA		STB1531_S19		NA		3675.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		457		366		91		NA		19.9124726477		NA		19.9124726477		0.86		0.598		457		3.0103		0		1		0.5		60		0.041		0.58		0.256		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30108071		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		263.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		STB1531		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		430		355		75		NA		17.4418604651		NA		17.4418604651		13.535		1.246		433		3.0103		0		1		0.5		60		-1.605		2.25		0.089		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99407145		G/A		NA		STB1531_S19		rs112582298		965.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		STB1531		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		494		418		76		NA		15.3846153846		NA		15.3846153846		-13.633		-0.283		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.29		1.16		0.39		0.033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		603012079		G/A		NA		STB1531_S19		rs201898708		574.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		STB1531		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		798		606		192		NA		24.0601503759		NA		24.0601503759		-12.082		-0.017		802		3.0103		0		1		0.5		60		-0.454		2.23		0.943		0.103		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1819014593		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		1781.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		STB1531		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574040		CAA		C		597		380		217		NA		36.3484087102		NA		36.3484087102		19.257		-1.438		600		3.0103		146.334		1		0.5		60		2.119		13.03		-19.918		9.206		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7819016049		CAA/C		NA		STB1531_S19		NA		7781.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574042		A		ATGTT		597		379		218		NA		36.5159128978		NA		36.5159128978		19.702		0.841		600		3.0103		150.351		1		0.5		60		-2.872		13.11		1.316		9.224		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7861015910		A/ATGTT		NA		STB1531_S19		NA		7823.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		399		2		397		NA		99.4987468672		NA		99.4987468672		-2.443		-0.599		400		3.0103		0		2		1		60		0.144		26.61		0.052		9.776		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1064711300		C/C		NA		STB1531_S19		rs1042522		10618.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		STB1531		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1111		590		521		NA		46.8946894689		NA		46.8946894689		-15.498		-1.409		1113		3.0103		0.529		1		0.5		62.8		11.27		13.11		-9.319		0.636		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14601029302		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		STB1531_S19		NA		14563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		STB1531		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		494		441		53		NA		10.7287449393		NA		10.7287449393		11.803		-0.652		494		3.0103		0		1		0.5		60		-0.126		0.36		0.749		0.015		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20509021		G/A		NA		STB1531_S19		rs193110123		176.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		STB1531		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		138		74		64		NA		46.3768115942		NA		46.3768115942		1.366		-3.059		141		3.0103		0		1		0.5		60.08		-1.314		6.22		-9.114		0.478		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89601530		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		526		0		526		NA		100		NA		100		NA		NA		526		3.0103		0		2		1		60		NA		31.57		NA		12.531		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1664215780		A/A		NA		STB1531_S19		NA		16604.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		STB1531		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		167		84		83		NA		49.7005988024		NA		49.7005988024		3.052		1.101		168		3.0103		0		1		0.5		60		2.49		8.59		10.339		0.657		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		147201884		GT/G		NA		STB1531_S19		NA		1434.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		ZRSR2		exonic		nonframeshift_insertion		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.1314_1315insAGCCGG:p.G438delinsGSR		NA		0.0115		0.0235762		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15841230		C		CAGCCGG		359		179		180		NA		50.139275766		NA		50.139275766		0.975		-1.548		359		3.0103		0		1		0.5		60		-1.178		8.97		-16.129		0.699		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		325909619		C/CAGCCGG		NA		STB1531_S19		NA		3221.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0262		0.0412		0.0045		3.00E-04		0.0184		0.0113		0.0058		0.0037		0.0648		NA		0.0209

		STB1531		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		348		197		151		NA		43.3908045977		NA		43.3908045977		1.63		1.007		374		3.0103		3.752		1		0.5		60		0.084		4.96		0.986		0.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		176203762		AT/A		NA		STB1531_S19		NA		1724.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		STB1531		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		435		80		129		226		29.6551724138		51.9540229885		81.6091954023		1.724		0.464		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-2.126		10.69		-0.519		3.09		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.6882373586018E+18		C/CT		NA		STB1531_S19		NA		4650.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		STB1531		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		434		338		96		NA		22.1198156682		NA		22.1198156682		-0.026		2.144		435		3.0103		0		1		0.5		60		-0.632		0.72		-1.255		0.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		35107659		TA/T		NA		STB1531_S19		NA		313.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		493		373		120		NA		24.3407707911		NA		24.3407707911		0.109		-0.067		493		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.137		1.08		-0.57		0.213		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57207609		GT/G		NA		STB1531_S19		NA		534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		STB1531		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		226		141		85		NA		37.610619469		NA		37.610619469		-1.82		1.902		241		3.0103		24.636		1		0.5		59.98		0.253		3.49		0.168		0.13		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82602340		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		788.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		STB1531		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		390		235		155		NA		39.7435897436		NA		39.7435897436		-0.68		-0.832		392		3.0103		0		1		0.5		60		0.285		2.86		-1.274		0.888		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		115403934		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		1116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		STB1531		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		122		86		36		NA		29.5081967213		NA		29.5081967213		6.555		0.534		591		3.0103		116.611		1		0.5		60		-0.951		2.92		6.689		6.735		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		39301802		TA/T		NA		STB1531_S19		NA		355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		364		275		89		NA		24.4505494505		NA		24.4505494505		3.31		-0.75		365		3.0103		0		1		0.5		60		-0.133		1.89		-12.174		0.074		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72505340		CT/C		NA		STB1531_S19		NA		687.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		467		289		178		NA		38.1156316916		NA		38.1156316916		5.81		1.224		474		3.0103		2.227		1		0.5		60		0.298		4.61		5.233		0.582		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		218906123		GA/G		NA		TM825_S30		NA		2151.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		TM825		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		437		283		154		NA		35.2402745995		NA		35.2402745995		1.356		0.323		441		3.0103		0		1		0.5		59.96		0.15		2.25		-0.895		0.204		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102105184		CT/C		NA		TM825_S30		NA		983.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		TM825		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		763		632		131		NA		17.1690694626		NA		17.1690694626		0.812		-0.029		766		3.0103		0		1		0.5		60		0.595		0.73		-15.762		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		596015717		TA/T		NA		TM825_S30		NA		558.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		TM825		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		397		348		49		NA		12.3425692695		NA		12.3425692695		-0.688		-0.264		399		3.0103		2.655		1		0.5		60		0.634		1.22		-5.252		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		521012003		G/GGGGGCCGAGTC		NA		TM825_S30		NA		483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101755143		A		G		560		294		266		NA		47.5		NA		47.5		-17.538		0.913		570		3.0103		0		1		0.5		60		-1.538		10.5		1.364		0.598		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		590707290		A/G		NA		TM825_S30		NA		5878.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		CUX1		intronic		NA		NA		rs80150170		NA		0.0722843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101840640		A		G		517		293		224		NA		43.3268858801		NA		43.3268858801		-15.737		-0.501		521		3.0103		0		1		0.5		60		-1.033		9.65		2.844		0.466		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		502507715		A/G		NA		TM825_S30		NA		4987.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.1286		0.0258		0.0577

		TM825		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1061		568		493		NA		46.465598492		NA		46.465598492		0.051		1.247		1076		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.021		7.69		2.83		0.559		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8196010146		A/AT		NA		TM825_S30		NA		8158.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		TM825		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		124		13		44		67		35.4838709677		54.0322580645		89.5161290323		-2.738		-0.083		130		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.1		14.37		0.514		4.514		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.8199531071192E+17		T/TA		NA		TM825_S30		NA		1781.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		514		455		59		NA		11.4785992218		NA		11.4785992218		-11.854		-0.731		519		3.0103		0		1		0.5		60		0.861		0.12		-0.322		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		90		0/1		90013348		T/C		NA		TM825_S30		rs201338384		61.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		TM825		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		691		80		147		464		21.2735166425		67.1490593343		88.4225759768		2.405		-2.105		695		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.587		16.74		12.843		4.242		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.16E+20		T/TA		NA		TM825_S30		NA		11568.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		TM825		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		291		172		119		NA		40.8934707904		NA		40.8934707904		1.038		0.545		296		3.0103		0		1		0.5		60		-1.266		3.69		1.254		0.304		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111103435		TA/T		NA		TM825_S30		NA		1073.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		TM825		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		687		530		157		NA		22.8529839884		NA		22.8529839884		13.657		0.231		693		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.881		3.4		-18.41		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2374018404		TC/T		NA		TM825_S30		NA		2336.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		688		570		118		NA		17.1511627907		NA		17.1511627907		16.467		-0.636		693		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.642		2.03		8.303		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1422013531		C/T		NA		TM825_S30		rs200592135		1393.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		TM825		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		335		162		NA		32.5955734406		NA		32.5955734406		-2.356		-1.663		498		3.0103		0		1		0.5		60		-0.397		6.06		1.688		0.211		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3047010119		G/GAT		NA		TM825_S30		NA		3009.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		501		426		75		NA		14.9700598802		NA		14.9700598802		13.818		-0.73		504		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.151		1.5		0.274		0.12		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78108839		G/A		NA		TM825_S30		rs112582298		752.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		TM825		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		C		449		72		377		NA		83.9643652561		NA		83.9643652561		-0.851		0.701		464		3.0103		0		1		0.5		60		1.271		0.78		0.994		3.325		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37702543		T/C		NA		TM825_S30		NA		348.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		600		476		124		NA		20.6666666667		NA		20.6666666667		-15.603		-0.482		604		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.85		2.68		3.185		0.066		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1636014069		T/G		NA		TM825_S30		rs200400743		1607.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		TM825		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		740		589		151		NA		20.4054054054		NA		20.4054054054		3.815		0.52		750		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.981		1.91		0.374		0.075		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1451014564		CT/C		NA		TM825_S30		NA		1413.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		TM825		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		526		2		524		NA		99.6197718631		NA		99.6197718631		-2.436		0.1		526		3.0103		0		2		1		60		-0.207		27.39		1.023		10.33		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1443615070		C/C		NA		TM825_S30		rs1042522		14407.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		TM825		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		495		442		53		NA		10.7070707071		NA		10.7070707071		11.903		0.018		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.524		0.34		-0.502		0.015		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19508732		G/A		NA		TM825_S30		rs193110123		166.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		TM825		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		143		50		93		NA		65.034965035		NA		65.034965035		-0.526		-1.815		153		3.0103		0		1		0.5		60		-0.752		11.02		-8.696		1.255		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16130957		CT/C		NA		TM825_S30		NA		1575.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		825		223		NA		21.2786259542		NA		21.2786259542		3.572		-1.118		1058		3.0103		0.643		1		0.5		60		1.002		2.85		-0.255		0.796		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3019021043		G/A		NA		TM825_S30		rs371769427		2990.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		TM825		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		120		59		61		NA		50.8333333333		NA		50.8333333333		1.049		-2.285		120		3.0103		0		1		0.5		60		-1.1		8.86		7.309		0.627		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110101399		GT/G		NA		TM825_S30		NA		1063.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		450		70		122		258		27.1111111111		57.3333333333		84.4444444444		2.251		0.06		455		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.345		19.39		1.343		5.716		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.76253726570892E+18		C/CT		NA		TM825_S30		NA		8724.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		TM825		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		414		310		104		NA		25.1207729469		NA		25.1207729469		1.658		-0.388		415		3.0103		0		1		0.5		60		0.631		1.88		0.315		0.099		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81706971		TA/T		NA		TM825_S30		NA		779.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		475		366		109		NA		22.9473684211		NA		22.9473684211		-0.911		0.027		475		3.0103		0		1		0.5		60		2.155		0.94		-0.625		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48407828		GT/G		NA		TM825_S30		NA		446.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		TM825		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0091		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		C		CT		172		102		70		NA		40.6976744186		NA		40.6976744186		-2.097		0.816		188		3.0103		0.9		1		0.5		60		-1.121		3.86		-5.493		0.535		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70201432		C/CT		NA		TM825_S30		NA		664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.012		0.0024		0.0038		0.0107		0.0126		0.0183		0.0012		NA		NA		NA

		TM825		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		388		247		141		NA		36.3402061856		NA		36.3402061856		1.594		0.83		390		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.432		2.38		-0.433		0.227		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96004610		CT/C		NA		TM825_S30		NA		922.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		TM825		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		111		78		33		NA		29.7297297297		NA		29.7297297297		5.782		-2.008		608		3.0103		119.573		1		0.5		60		0.929		3.34		6.007		6.592		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40801727		TA/T		NA		TM825_S30		NA		370.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		305		235		70		NA		22.9508196721		NA		22.9508196721		1.495		-0.588		306		3.0103		0		1		0.5		60		1.353		2.25		-11.225		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72305364		CT/C		NA		TM825_S30		NA		685.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		PHF6		intronic		NA		NA		NA		0.0033		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133527688		GT		G		421		358		63		NA		14.9643705463		NA		14.9643705463		3.268		2.004		423		3.0103		0		1		0.5		60		0.512		0.58		-11.983		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28308042		GT/G		NA		TM825_S30		NA		245.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0221		0.0026		0.0019		0.0016		3.00E-04		0.0048		0.0025		5.00E-04		NA		NA		NA

		VC1374		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		258		167		91		NA		35.2713178295		NA		35.2713178295		1.043		-0.572		259		3.0103		3.548		1		0.5		60		1.225		3.84		3.719		0.455		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		102703295		GA/G		NA		VC1374_S46		NA		989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		VC1374		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		1		51		NA		98.0769230769		NA		98.0769230769		1.599		-0.999		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		34.69		0.333		6.518		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		46		0/1		1832046		C/T		NA		VC1374_S46		rs2335052		1803.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		VC1374		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		431		165		266		NA		61.716937355		NA		61.716937355		2.328		-0.111		441		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.054		6.55		-0.567		1.129		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		286102572		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		2823.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		VC1374		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		451		133		318		NA		70.5099778271		NA		70.5099778271		-1.405		-1.014		456		3.0103		0		1		0.5		60		-0.441		12.56		-0.325		1.781		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		570201088		G/GT		NA		VC1374_S46		NA		5664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		VC1374		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		712		418		294		NA		41.2921348315		NA		41.2921348315		-0.139		0.535		716		3.0103		0		1		0.5		60		0.092		6.77		1.275		0.402		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		486007672		A/AT		NA		VC1374_S46		NA		4822.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		VC1374		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		502		431		71		NA		14.1434262948		NA		14.1434262948		-12.588		0.07		507		3.0103		0		1		0.5		60		-0.429		1.13		0.246		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		595012237		T/C		NA		VC1374_S46		rs201338384		566.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		VC1374		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		516		219		297		NA		57.5581395349		NA		57.5581395349		0.032		0.431		524		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.172		8.29		16.051		1.007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		431703894		TA/T		NA		VC1374_S46		NA		4279.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		VC1374		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		140		77		63		NA		45		NA		45		-0.123		-0.933		142		3.0103		0		1		0.5		60		1.082		4.89		0.448		0.372		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		72201363		TA/T		NA		VC1374_S46		NA		684.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		VC1374		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		580		513		67		NA		11.5517241379		NA		11.5517241379		10.925		-0.243		582		3.0103		0		1		0.5		60		-0.148		0.21		-12.574		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157017877		TC/T		NA		VC1374_S46		NA		119.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		579		456		123		NA		21.2435233161		NA		21.2435233161		16.762		-1.13		582		3.0103		0		1		0.5		60		-1.737		3.35		3.511		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1969010333		C/T		NA		VC1374_S46		rs200592135		1940.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		VC1374		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		345		270		75		NA		21.7391304348		NA		21.7391304348		-0.943		0.569		345		3.0103		0		1		0.5		60		-0.566		5.41		0.41		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		190508256		G/GAT		NA		VC1374_S46		NA		1867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		470		369		101		NA		21.4893617021		NA		21.4893617021		5.436		0.656		471		3.0103		0		1		0.5		60		1.489		0.95		-0.593		0.284		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		48608023		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		448.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		VC1374		NOTCH1		intronic		NA		NA		rs112582298		9.00E-04		0.00219649		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9q34.3		chr9		139396711		G		A		343		296		47		NA		13.7026239067		NA		13.7026239067		10.552		-1.719		345		3.0103		0		1		0.5		60		-0.427		1.19		-1.472		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43705704		G/A		NA		VC1374_S46		rs112582298		408.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0033		0.0104		4.00E-04		0		2.00E-04		1.00E-04		0.0014		6.51E-05		0.0083		NA		NA

		VC1374		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon26:c.C4921T:p.P1641S		NA		0.0014		0.00139776		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.324		T		0.043		B		0.011		B		9q34.3		chr9		139399222		G		A		681		331		350		NA		51.3950073421		NA		51.3950073421		0.133		-0.378		688		3.0103		0.519		1		0.5		60		0.653		9.43		-0.05		0.657		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		T		0.141		T		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908		99		0/1		645006489		G/A		NA		VC1374_S46		NA		6421.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0.0026		NA		NA		NA

		VC1374		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356328		A		G		93		78		15		NA		16.1290322581		NA		16.1290322581		-5.364		0.507		447		3.0103		0		1		0.5		60		0.987		1.32		0.977		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15103009		A/G		NA		VC1374_S46		NA		122.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		682		565		117		NA		17.1554252199		NA		17.1554252199		2.285		1.611		690		3.0103		0		1		0.5		59.95		-0.795		0.61		0.618		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		454014474		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		416.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		VC1374		ETV6		intronic		NA		NA		rs200376453		3.32E-05		0.000599042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12p13.2		chr12		12037567		A		T		536		472		64		NA		11.9402985075		NA		11.9402985075		-11.313		0.411		538		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.612		0.3		-0.573		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		191013273		A/T		NA		VC1374_S46		rs200376453		162.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		4.00E-04		0		0		0		0		0		0		0.0023		NA		NA

		VC1374		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574119		T		C		453		215		238		NA		52.5386313466		NA		52.5386313466		-17.478		-1.17		455		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.763		3.98		0.949		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		182905040		T/C		NA		VC1374_S46		NA		1800.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		356		132		224		NA		62.9213483146		NA		62.9213483146		-14.539		0.158		358		3.0103		0		1		0.5		60		-0.46		12.19		-0.103		1.351		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		436802812		G/C		NA		VC1374_S46		rs1042522		4339.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		VC1374		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		147		80		67		NA		45.5782312925		NA		45.5782312925		1.831		1.48		151		3.0103		0		1		0.5		60		-0.96		6.05		-9.348		0.389		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		92601579		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		888.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		74		28		46		NA		62.1621621622		NA		62.1621621622		-0.274		-0.287		74		3.0103		0		1		0.5		60		-0.496		10.54		5.53		1.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8170527		GT/G		NA		VC1374_S46		NA		779.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		311		195		116		NA		37.2990353698		NA		37.2990353698		1.619		0.84		325		3.0103		2.896		1		0.5		60		-0.535		3.3		1.006		1.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106304082		AT/A		NA		VC1374_S46		NA		1025.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		VC1374		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		317		54		99		164		31.2302839117		51.7350157729		82.9652996845		-0.058		0.875		318		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.93		0.989		11.88		-0.301		3.274		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		3.80418113947291E+18		C/CT		NA		VC1374_S46		NA		3766.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		VC1374		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		227		159		68		NA		29.9559471366		NA		29.9559471366		0.684		-1.395		230		3.0103		0		1		0.5		60		-0.45		2.82		-0.11		0.173		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67803336		TA/T		NA		VC1374_S46		NA		640.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		459		354		105		NA		22.8758169935		NA		22.8758169935		1.533		-0.144		461		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.68		0.91		-0.035		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		45506962		GT/G		NA		VC1374_S46		NA		417.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		VC1374		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		173		91		82		NA		47.3988439306		NA		47.3988439306		-2.324		-0.28		191		3.0103		13.578		1		0.5		60		0.816		5.48		-0.677		0.153		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		98601481		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		948.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		VC1374		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		384		240		144		NA		37.5		NA		37.5		0.737		3.301		385		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.646		2.81		1.135		0.299		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111703929		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		1079.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		VC1374		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		74		54		20		NA		27.027027027		NA		27.027027027		4.983		-0.86		437		3.0103		65.028		1		0.5		59.94		0.206		2.28		5.609		5.667		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		20601148		TA/T		NA		VC1374_S46		NA		168.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		VC1374		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		111		85		26		NA		23.4234234234		NA		23.4234234234		3.206		-1.171		111		3.0103		0		1		0.5		60		0.668		1.94		-6.986		0.085		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25301854		CT/C		NA		VC1374_S46		NA		215.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		370		237		133		NA		35.9459459459		NA		35.9459459459		4.155		-1.275		373		3.0103		6.238		1		0.5		60		0.767		4.26		5.147		0.45		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		161404519		GA/G		NA		CGC1500PB_S16		NA		1576.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		CGC1500PB		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		369		249		120		NA		32.5203252033		NA		32.5203252033		0.514		-0.338		371		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.031		2.43		-1.163		0.24		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		93504412		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		897.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		CGC1500PB		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202544:exon4:c.288delC:p.L96fs,CUX1:NM_001202546:exon4:c.225delC:p.L75fs,CUX1:NM_001202543:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_001913:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181500:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181552:exon5:c.303delC:p.L101fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740677		TC		T		416		261		155		NA		37.2596153846		NA		37.2596153846		2.174		-0.048		417		3.0103		0		1		0.5		60		0.781		9.27		-0.518		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		389508494		TC/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		3857.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		72		5		67		NA		93.0555555556		NA		93.0555555556		-2.816		-1.042		80		3.0103		0		1		0.5		60		1.813		23.79		2.739		3.69		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		76		1-Jan		1472760		T/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		1712.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		CGC1500PB		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		551		41		510		NA		92.5589836661		NA		92.5589836661		0.5		0.285		556		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.906		19.05		6.242		4.818		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		105145900		T/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		10496.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		CGC1500PB		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		272		167		105		NA		38.6029411765		NA		38.6029411765		-0.248		0.466		273		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		3.8		2.097		0.309		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		107003116		TA/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		1032.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		CGC1500PB		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		470		391		79		NA		16.8085106383		NA		16.8085106383		0.921		0.131		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.927		0.64		-1.642		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34009457		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		302.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		635		523		112		NA		17.6377952756		NA		17.6377952756		13.652		0.816		635		3.0103		0		1		0.5		60		-1.638		1.89		-16.175		0.045		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1235017588		TC/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		1197.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		632		530		102		NA		16.1392405063		NA		16.1392405063		15.847		-0.714		635		3.0103		0		1		0.5		60		0.506		1.7		5.139		0.037		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1104012345		C/T		NA		CGC1500PB_S16		rs200592135		1075.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		241		148		93		NA		38.5892116183		NA		38.5892116183		1.907		1.032		242		3.0103		0		1		0.5		60		1.035		12.21		-2.243		0.335		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		298104559		G/GAT		NA		CGC1500PB_S16		NA		2943.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		415		337		78		NA		18.7951807229		NA		18.7951807229		0.789		0.266		415		3.0103		0		1		0.5		60		-1.014		0.55		-0.737		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		26407652		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		226.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		939		554		385		NA		41.0010649627		NA		41.0010649627		4.623		1.235		945		3.0103		0.53		1		0.5		59.97		-0.139		8.87		2.429		0.732		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		8361013196		G/T		NA		CGC1500PB_S16		rs77375493		8332.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		639		531		108		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		-15.045		0.513		641		3.0103		41.346		1		0.5		59.98		0.593		1.79		-4.827		6.197		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		1169014487		A/G		NA		CGC1500PB_S16		rs34549764		1140.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		CGC1500PB		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		735		592		143		NA		19.4557823129		NA		19.4557823129		1.321		1.196		749		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		1.52		2.464		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1155014807		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		1117.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		CGC1500PB		IDH2		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH2:NM_001290114:exon2:c.C28T:p.R10W,IDH2:NM_001289910:exon4:c.C262T:p.R88W,IDH2:NM_002168:exon4:c.C418T:p.R140W		NA		NA		NA		ID=COSM41877;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(large_intestine)		0		D		1		D		1		D		15q26.1		chr15		90631935		G		A		1015		646		369		NA		36.354679803		NA		36.354679803		14.118		-1.106		1020		3.0103		0		1		0.5		60		-0.754		6.36		1.124		0.73		0		D		1		D		4.235		H		-2.26		D		-7.52		D		0.964		6.065		28.1		0.999		0.897		D		0.719		D		0.842		D		0.745		0		3.65		-0.045		0.127		0.989		1		6.052		99		0/1		6479013249		G/A		NA		CGC1500PB_S16		NA		6450.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		337		134		203		NA		60.237388724		NA		60.237388724		-14.639		0.893		339		3.0103		0		1		0.5		60		0.298		11.88		-0.582		1.189		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		403202822		G/C		NA		CGC1500PB_S16		rs1042522		4003.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		CGC1500PB		SRSF2		exonic		nonframeshift_deletion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.284_307del:p.95_103del,SRSF2:NM_003016:exon1:c.284_307del:p.95_103del		NA		1.96E-05		NA		ID=COSM1318446,COSM146289;OCCURENCE=22(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732935		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG		C		368		194		174		NA		47.2826086957		NA		47.2826086957		-7.272		0.083		368		3.0103		0.377		1		0.5		60		0.106		18.17		2.947		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		672207622		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		6684.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.62E-05		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2194_2195insACGACGCTCTTCCGATCTT:p.L732fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022709		C		CACGACGCTCTTCCGATCTT		473		436		37		NA		7.822410148		NA		7.822410148		8.439		-0.566		476		3.0103		33.008		1		0.5		60		0.179		0.43		-10.105		6.706		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		241021016		C/CACGACGCTCTTCCGATCTT		NA		CGC1500PB_S16		NA		203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		314		220		94		NA		29.9363057325		NA		29.9363057325		3.143		0.67		316		3.0103		0		1		0.5		60		-0.504		2.97		1.098		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		97104801		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		933.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		141		107		34		NA		24.1134751773		NA		24.1134751773		0.295		-0.336		142		3.0103		0		1		0.5		60		-0.649		2.57		8.042		0.094		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40002593		GT/G		NA		CGC1500PB_S16		NA		362.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		251		159		92		NA		36.6533864542		NA		36.6533864542		1.565		0.731		264		3.0103		0		1		0.5		60		-1.414		3.11		-1.117		0.254		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		81703230		AT/A		NA		CGC1500PB_S16		NA		779.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		CGC1500PB		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.6166		0.605828		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CT		C		421		89		332		NA		78.8598574822		NA		78.8598574822		1.062		0.587		448		3.0103		0		1		0.5		60		0.84		11.72		-0.488		2.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49730734		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		4935.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.5094		0.6234		0.4969		0.6745		0.6472		0.6394		0.6184		0.5364		0.5223		0.7141

		CGC1500PB		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		302		235		67		NA		22.1854304636		NA		22.1854304636		1.917		0.524		304		3.0103		0		1		0.5		60		0.542		1.78		0.062		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57505364		TA/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		537.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		481		379		102		NA		21.2058212058		NA		21.2058212058		0.157		0.844		483		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.806		0.81		1.332		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		42808373		GT/G		NA		CGC1500PB_S16		NA		390.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		CGC1500PB		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		184		104		80		NA		43.4782608696		NA		43.4782608696		-1.968		0.98		206		3.0103		22.456		1		0.5		59.89		1.801		4.69		-0.741		0.066		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		90101860		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		863.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		CGC1500PB		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		277		177		100		NA		36.1010830325		NA		36.1010830325		-1.16		-1.682		281		3.0103		0		1		0.5		60		1.574		2.4		1.53		0.205		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70203010		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		CGC1500PB		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		108		79		29		NA		26.8518518519		NA		26.8518518519		1.477		0.632		382		3.0103		2.436		1		0.5		59.93		-0.672		2.71		0.736		1.574		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		33001715		TA/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		292.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		140		105		35		NA		25		NA		25		2.517		-1.731		141		3.0103		0		1		0.5		60		-0.62		2.51		-8.36		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		38802100		CT/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		350.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		630		417		213		NA		33.8095238095		NA		33.8095238095		3.968		-0.044		657		3.0103		0		1		0.5		59.96		-2.005		3.26		5.259		0.678		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		208808537		GA/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2050.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		512		254		258		NA		50.390625		NA		50.390625		-10.982		0.901		513		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		12.18		-1.09		0.709		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		626606304		A/C		NA		ELM1119pre2m_S6		rs3822214		6237.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		ELM1119pre2m		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		410		274		136		NA		33.1707317073		NA		33.1707317073		0.288		0.577		418		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.074		2.21		0.186		0.215		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94304727		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		905.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		839		668		171		NA		20.3814064362		NA		20.3814064362		0.733		0.806		842		3.0103		0		1		0.5		60		-1.326		1.52		-16.925		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1315014701		TA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1277.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		ELM1119pre2m		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		463		331		132		NA		28.5097192225		NA		28.5097192225		3.922		0.717		470		3.0103		0		1		0.5		60		0.765		3.49		-1.422		0.174		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		165304686		G/GT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1615.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		ELM1119pre2m		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1081		586		495		NA		45.7909343201		NA		45.7909343201		-3.354		0.57		1085		3.0103		0		1		0.5		60.01		1.392		7.73		0.421		0.568		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8398010148		A/AT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		8360.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		ELM1119pre2m		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504878		G		GAAGAT		126		64		62		NA		49.2063492063		NA		49.2063492063		-1.91		-1.135		126		3.0103		0		1		0.5		60		-0.398		18.84		-4.946		0.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		241102501		G/GAAGAT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2373.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		0.005

		ELM1119pre2m		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		TAA,T		97		12		39		46		40.206185567		47.4226804124		87.6288659794		-0.883		1.149		126		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-2.065		21.86		-4.946		3.193		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.15865171061701E+17		TAA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2120.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		648		69		125		454		19.2901234568		70.0617283951		89.3518518519		1.411		-0.225		656		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.875		19.02		11.184		4.431		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.24E+20		T/TA		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		12325.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		422		268		154		NA		36.4928909953		NA		36.4928909953		1.92		0.012		427		3.0103		0		1		0.5		59.95		2.32		3.03		1.309		0.234		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		131704884		TA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1279.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		673		539		134		NA		19.9108469539		NA		19.9108469539		-10.313		-0.678		674		3.0103		0		1		0.5		60		0.573		2.51		-17.065		0.061		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1728016337		TC/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1690.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		672		549		123		NA		18.3035714286		NA		18.3035714286		17.312		1.508		674		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		1.94		3.835		0.05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1332012086		C/T		NA		ELM1119pre2m_S6		rs200592135		1303.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		336		161		NA		32.3943661972		NA		32.3943661972		5.128		1.086		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.8		9.53		-0.137		0.208		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		477409879		G/GAT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		4736.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		407		334		73		NA		17.9361179361		NA		17.9361179361		1.157		-0.543		407		3.0103		0		1		0.5		60		0.705		0.25		-1.588		0.056		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13906973		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		101.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		315		614		NA		66.0925726588		NA		66.0925726588		2.428		1.486		939		3.0103		3.478		1		0.5		60		-2.127		16.77		-1.589		1.01		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1561206003		G/T		NA		ELM1119pre2m_S6		rs77375493		15583.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		496		427		69		NA		13.9112903226		NA		13.9112903226		-12.968		0.225		498		3.0103		0		1		0.5		60		-0.634		0.89		-0.315		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		468012987		G/A		NA		ELM1119pre2m_S6		rs201898708		439.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		ELM1119pre2m		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		848		624		224		NA		26.4150943396		NA		26.4150943396		2.042		0.43		864		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.439		2.93		1.92		0.151		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2521013673		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		ELM1119pre2m		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		505		217		288		NA		57.0297029703		NA		57.0297029703		-18.34		-0.833		512		3.0103		0		1		0.5		60		0.511		11		1.484		1.014		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		558204863		G/C		NA		ELM1119pre2m_S6		rs1042522		5553.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		ELM1119pre2m		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		705		420		285		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		-18.09		0.902		769		3.0103		133.65		1		0.5		60		1.257		8.95		10.336		10.72		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		6338011146		A/G		NA		ELM1119pre2m_S6		rs111527738		6309.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		ELM1119pre2m		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		723		512		211		NA		29.18395574		NA		29.18395574		6.05		0.45		727		3.0103		0		1		0.5		60		1.841		3.35		0.778		0.162		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2456011011		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2418.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		495		330		165		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-18.001		0.738		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		4.94		0.355		0.027		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		247208838		T/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2443.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		ZRSR2		intronic		NA		NA		rs62985661		0.5317		0.569007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15818114		AT		A		494		0		494		NA		100		NA		100		NA		NA		498		3.0103		0		2		1		59.97		NA		31		NA		11.011		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		1535214830		A/A		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		15314.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.5236		0.6152		0.5266		0.6355		0.5585		0.4852		0.512		0.6086		0.6042		0.6021		0.5078

		ELM1119pre2m		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		215		161		54		NA		25.1162790698		NA		25.1162790698		-0.42		0.061		216		3.0103		0		1		0.5		59.9		0.111		2.95		10.815		0.104		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		67203973		GT/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		634.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		321		190		131		NA		40.8099688474		NA		40.8099688474		1.455		-0.989		339		3.0103		0		1		0.5		60		0.379		5.2		0.659		1.131		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		170503666		AT/A		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1667.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		434		81		134		219		30.8755760369		50.4608294931		81.33640553		1.67		0.534		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.915		12.02		-0.542		2.981		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.25323905454237E+18		C/CT		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		5215.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		ELM1119pre2m		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		456		354		102		NA		22.3684210526		NA		22.3684210526		3.722		-0.039		461		3.0103		0		1		0.5		60		-0.614		1.01		0.58		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49908061		TA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		461.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		467		342		125		NA		26.7665952891		NA		26.7665952891		2.269		-0.161		469		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.038		1.68		0.058		0.829		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		82406657		GT/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		786.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		245		130		115		NA		46.9387755102		NA		46.9387755102		-3.475		-0.945		257		3.0103		10.415		1		0.5		59.92		0.228		4.64		1.88		0.286		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		117502286		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1137.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		ELM1119pre2m		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		357		213		144		NA		40.3361344538		NA		40.3361344538		1.5		2.127		362		3.0103		0		1		0.5		59.94		-1.377		3.09		1.191		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		113903734		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		1101.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		313		260		53		NA		16.9329073482		NA		16.9329073482		1.733		-0.273		769		3.0103		26.8		1		0.5		59.97		-1.228		0.36		3.627		4.325		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15105780		TA/T		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		340		248		92		NA		27.0588235294		NA		27.0588235294		3.498		0.395		341		3.0103		0		1		0.5		60		0.243		2.86		-12.539		0.137		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		100804534		CT/C		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		970.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		DNMT3A		intronic		NA		NA		rs3216707		0.0783		0.0778754		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25471169		GC		G		756		392		364		NA		48.1481481481		NA		48.1481481481		-1.139		-0.239		758		3.0103		0		1		0.5		60		0.347		15		9.444		0.631		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11378013422		GC/G		NA		MAG1147_S32		NA		11340.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1052		0.1262		0.0503		0.0324		0.0481		0.0935		0.0726		0.0468		0.1157		0.0337		0.1014

		MAG1147		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		348		214		134		NA		38.5057471264		NA		38.5057471264		3.755		-0.212		363		3.0103		0.443		1		0.5		60		0.265		4.41		4.026		0.663		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		157204173		GA/G		NA		MAG1147_S32		NA		1534.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		MAG1147		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		422		250		172		NA		40.7582938389		NA		40.7582938389		0.251		1.162		424		3.0103		0		1		0.5		59.98		1.007		3.48		-0.497		0.347		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150704715		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		1469.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		MAG1147		CUX1		intronic		NA		NA		rs10638510		0.5275		0.482827		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TTC		536		247		289		NA		53.9179104478		NA		53.9179104478		15.648		1.574		536		3.0103		0		1		0.5		60.1		-1.087		12.83		1.932		0.714		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		691209668		T/TTC		NA		MAG1147_S32		NA		6874.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.7893		0.4006		0.0537		0.4963		0.5813		0.5203		0.48		0.8192		0.0575		0.5527

		MAG1147		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		464		343		121		NA		26.0775862069		NA		26.0775862069		0.007		-0.29		469		3.0103		0		1		0.5		60		-0.169		3.04		-0.166		0.19		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		144703733		G/GT		NA		MAG1147_S32		NA		1409.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		MAG1147		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		991		556		435		NA		43.8950554995		NA		43.8950554995		2.547		0.096		996		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.097		7.26		0.725		1.213		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		7227010036		A/AT		NA		MAG1147_S32		NA		7189.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		MAG1147		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAAA		T,TAA		103		6		41		56		39.8058252427		54.3689320388		94.1747572816		-3.319		1.106		110		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.116		19.83		3.253		4.654		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.08079091867706E+16		T/TAA		NA		MAG1147_S32		NA		2042.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		689		85		113		491		16.4005805515		71.2626995646		87.6632801161		3.151		0.026		705		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.653		17.93		10.153		3.932		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.24E+19		T/TA		NA		MAG1147_S32		NA		12356.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		MAG1147		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		371		219		152		NA		40.9703504043		NA		40.9703504043		-2.015		-1.163		372		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.494		3.97		0.055		0.315		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		150904141		TA/T		NA		MAG1147_S32		NA		1471.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		MAG1147		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		598		525		73		NA		12.2073578595		NA		12.2073578595		10.637		0.135		603		3.0103		0		1		0.5		60		-0.229		0.2		-13.347		0.02		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		154018588		TC/T		NA		MAG1147_S32		NA		116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		597		495		102		NA		17.0854271357		NA		17.0854271357		15.366		-0.164		603		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		1.68		3.338		0.042		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1030011133		C/T		NA		MAG1147_S32		rs200592135		1001.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		MAG1147		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		409		367		42		NA		10.2689486553		NA		10.2689486553		3.035		-1.893		409		3.0103		0		1		0.5		60		-0.639		0.89		0.757		0.014		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		401011392		G/GAT		NA		MAG1147_S32		NA		363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		426		319		107		NA		25.117370892		NA		25.117370892		2.118		0.474		427		3.0103		0		1		0.5		60		-0.457		1.32		0.819		0.13		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		60107074		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		MAG1147		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		439		503		NA		53.3970276008		NA		53.3970276008		5.905		-0.112		954		3.0103		0.522		1		0.5		59.99		-0.818		12.75		2.002		0.718		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1203809552		G/T		NA		MAG1147_S32		rs77375493		12009.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MAG1147		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		252		60		192		NA		76.1904761905		NA		76.1904761905		-1.35		0.2		252		3.0103		0		1		0.5		60		-0.756		20.46		-0.527		2.399		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		518501066		C/T		NA		MAG1147_S32		rs3731249		5156.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MAG1147		SMC3		intronic		NA		NA		rs201898708		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112360764		G		A		489		420		69		NA		14.1104294479		NA		14.1104294479		-13.196		0.768		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.165		1.04		0.693		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		537012757		G/A		NA		MAG1147_S32		rs201898708		508.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.001

		MAG1147		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		820		601		219		NA		26.7073170732		NA		26.7073170732		2.255		0.768		831		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.4		3.33		0.205		0.146		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2764013876		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		2726.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		MAG1147		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126116:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126117:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001276697:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276698:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276699:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001126118:exon7:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_000546:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126112:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126113:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126114:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001276695:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276696:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276760:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276761:exon8:c.G752A:p.R251H		rs55819519		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM1386594,COSM44017;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),6(upper_aerodigestive_tract),1(stomach),1(central_nervous_system),2(urinary_tract),2(large_intestine),1(breast),3(skin)		0.118		T		0.001		B		0.004		B		17p13.1		chr17		7577069		C		T		510		270		240		NA		47.0588235294		NA		47.0588235294		18.789		-0.024		510		3.0103		0		1		0.5		60		1.246		11.77		-1.684		0.583		0.373		N		1		D		1.39		L		-5.65		D		-2.03		N		0.694		2.032		16.41		0.924		0.306		N		0.898		D		0.954		D		0.722		0		-1.23		-0.275		-0.332		0.965		0.705		9.676		99		0/1		603205072		C/T		NA		MAG1147_S32		rs55819519		6003.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		3.00E-04		9.62E-05		8.65E-05		0		0		2.00E-04		0		6.06E-05		NA		NA		0.001

		MAG1147		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		551		375		176		NA		31.941923775		NA		31.941923775		4.194		0.016		557		3.0103		0		1		0.5		60		-0.229		3.46		0.469		0.161		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		194508013		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		1907.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		162		105		57		NA		35.1851851852		NA		35.1851851852		-3.583		-0.107		162		3.0103		0		1		0.5		60		-0.052		5.56		9.737		0.231		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		93802500		GT/G		NA		MAG1147_S32		NA		900.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.0010596		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44870344		G		T		417		16		401		NA		96.1630695444		NA		96.1630695444		0.729		0.033		419		3.0103		0		2		1		60		-1.526		29.25		-4.117		6.328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		122257070		T/T		NA		MAG1147_S32		NA		12196.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0013

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		335		204		131		NA		39.1044776119		NA		39.1044776119		0.257		0.184		726		3.0103		13.669		1		0.5		60		-0.292		3.8		1		1.892		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		131003830		AT/A		NA		MAG1147_S32		NA		1272.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0076		0.00662252		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTTT		C,CT		452		81		125		246		27.6548672566		54.4247787611		82.0796460177		1.528		-1.583		454		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.625		17.64		0.577		4.586		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		8.00945886435427E+18		C/CT		NA		MAG1147_S32		NA		7971.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.0025		0.0038		0.0297		0.004		0.0057		0.0112		0.0107		0.001		0.0157		0.0013

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		455		358		97		NA		21.3186813187		NA		21.3186813187		2.689		0.217		456		3.0103		0		1		0.5		60		-0.195		0.9		-0.961		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		44708201		TA/T		NA		MAG1147_S32		NA		409.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		449		328		121		NA		26.9487750557		NA		26.9487750557		3.44		-1.085		457		3.0103		0		1		0.5		60		-0.269		1.38		0.41		0.144		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65606527		GT/G		NA		MAG1147_S32		NA		618.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		MAG1147		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		199		108		91		NA		45.7286432161		NA		45.7286432161		-3.019		-0.084		229		3.0103		4.531		1		0.5		60		-0.811		4.33		0.956		0.399		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89801692		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		860.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		MAG1147		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		361		241		120		NA		33.2409972299		NA		33.2409972299		-1.08		0.579		367		3.0103		0		1		0.5		60.01		0.949		1.63		-0.361		0.169		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		62504434		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		587.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		MAG1147		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		266		182		84		NA		31.5789473684		NA		31.5789473684		2.441		-0.546		669		3.0103		12.984		1		0.5		59.97		0.347		3.85		3.75		1.956		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		106203912		TA/T		NA		MAG1147_S32		NA		1024.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		271		197		74		NA		27.3062730627		NA		27.3062730627		2.035		0.22		274		3.0103		0		1		0.5		60		0.252		2.69		-11.336		0.136		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76703951		CT/C		NA		MAG1147_S32		NA		729.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		408		269		139		NA		34.068627451		NA		34.068627451		3.179		0.013		417		3.0103		2.492		1		0.5		59.92		-0.08		4.13		5.321		0.548		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		172305511		GA/G		NA		MLF1485_S36		NA		1685.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		MLF1485		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		260		234		NA		47.3684210526		NA		47.3684210526		-8.633		0.969		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.527		11.17		-0.991		0.594		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		554506767		A/C		NA		MLF1485_S36		rs3822214		5516.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		MLF1485		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		426		290		136		NA		31.9248826291		NA		31.9248826291		0.298		-0.706		428		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.063		2.13		0.13		0.199		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94305180		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		905.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		MLF1485		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		460		146		314		NA		68.2608695652		NA		68.2608695652		-1.11		0.971		466		3.0103		0		1		0.5		60		0.971		12.18		0.05		1.591		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		563801222		G/GT		NA		MLF1485_S36		NA		5600.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		MLF1485		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		765		173		592		NA		77.385620915		NA		77.385620915		0.377		-0.505		772		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.3		14.56		1.628		2.363		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1117901728		A/AT		NA		MLF1485_S36		NA		11141.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		MLF1485		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		84		9		75		NA		89.2857142857		NA		89.2857142857		0.171		0.971		88		3.0103		0		1		0.5		59.77		0.057		24.98		-2.341		3.912		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		27		1-Jan		1659270		T/T		NA		MLF1485_S36		NA		2098.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		MLF1485		EZH2		intronic		NA		NA		rs201338384		8.24E-06		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148512591		T		C		515		456		59		NA		11.4563106796		NA		11.4563106796		-12.048		-0.31		521		3.0103		0		1		0.5		60		-0.373		0.48		-0.136		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		276012569		T/C		NA		MLF1485_S36		rs201338384		247.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		0		0		0		NA		0.001		NA

		MLF1485		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		597		52		100		445		16.7504187605		74.5393634841		91.2897822446		-0.99		0.5		603		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.96		0.242		18.55		7.958		4.641		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.11E+20		T/TA		NA		MLF1485_S36		NA		11072.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		MLF1485		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		276		187		89		NA		32.2463768116		NA		32.2463768116		1.966		1.348		277		3.0103		0		1		0.5		60		1.096		2.28		-0.403		0.145		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		66603721		TA/T		NA		MLF1485_S36		NA		628.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		MLF1485		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		654		531		123		NA		18.8073394495		NA		18.8073394495		14.509		0.889		655		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.389		2.14		-16.115		0.053		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1440018163		TC/T		NA		MLF1485_S36		NA		1402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		650		526		124		NA		19.0769230769		NA		19.0769230769		16.515		-0.324		655		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.701		2.06		5.295		0.055		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1369012123		C/T		NA		MLF1485_S36		rs200592135		1340.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		MLF1485		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		497		318		179		NA		36.0160965795		NA		36.0160965795		0.418		-0.915		498		3.0103		0		1		0.5		60		-1.808		7.21		-1.076		0.271		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		362109129		G/GAT		NA		MLF1485_S36		NA		3583.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		415		337		78		NA		18.7951807229		NA		18.7951807229		-0.239		0.355		416		3.0103		0		1		0.5		60		0.438		0.36		1.205		0.064		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18507108		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		147.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		MLF1485		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		930		296		634		NA		68.1720430108		NA		68.1720430108		4.084		0.137		941		3.0103		1.184		1		0.5		60		0.07		17.65		0.445		0.782		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1644005629		G/T		NA		MLF1485_S36		rs77375493		16411.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MLF1485		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		496		146		350		NA		70.564516129		NA		70.564516129		-13.581		-0.805		498		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.803		18.44		-0.786		1.902		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		917302920		C/T		NA		MLF1485_S36		rs3731249		9144.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MLF1485		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356329		T		A		82		71		11		NA		13.4146341463		NA		13.4146341463		-3.293		-0.68		361		3.0103		0		1		0.5		59.87		1.17		1.88		-0.68		0.027		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18202600		T/A		NA		MLF1485_S36		NA		153.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		762		577		185		NA		24.2782152231		NA		24.2782152231		1.967		0		774		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.285		2.53		-1.431		0.365		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1964013913		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		1926.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		MLF1485		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		419		309		110		NA		26.2529832936		NA		26.2529832936		4.594		-0.073		425		3.0103		0		1		0.5		60.05		-0.651		2.58		0.536		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111906625		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		1081.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		312		250		62		NA		19.8717948718		NA		19.8717948718		0.827		-0.484		314		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.443		1.76		11.455		0.06		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58506019		GT/G		NA		MLF1485_S36		NA		547.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		359		225		134		NA		37.3259052925		NA		37.3259052925		1.566		-1.323		386		3.0103		7.723		1		0.5		60		-0.161		3.89		0.531		2.437		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		143405252		AT/A		NA		MLF1485_S36		NA		1396.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		MLF1485		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		423		72		145		206		34.2789598109		48.6997635934		82.9787234043		0.486		0.023		429		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.15		10.34		-0.889		3.397		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.40918014866627E+19		C/CT		NA		MLF1485_S36		NA		4371.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		MLF1485		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		471		382		89		NA		18.8959660297		NA		18.8959660297		4.582		-1.475		473		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.981		0.58		0.119		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		30908542		TA/T		NA		MLF1485_S36		NA		271.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		307		169		138		NA		44.9511400651		NA		44.9511400651		-3.22		0.55		321		3.0103		25.042		1		0.5		60.07		0.061		4.29		1.088		0.788		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		135302450		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		1315.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		MLF1485		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		393		258		135		NA		34.3511450382		NA		34.3511450382		-0.772		-0.552		396		3.0103		0		1		0.5		60		0.216		1.9		-0.248		0.191		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		78504607		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		747.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		MLF1485		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		381		309		72		NA		18.8976377953		NA		18.8976377953		6.454		1.375		842		3.0103		71.033		1		0.5		59.99		0.176		0.97		6.074		6.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		40706903		TA/T		NA		MLF1485_S36		NA		369.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MLF1485		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		429		321		108		NA		25.1748251748		NA		25.1748251748		1.92		0.451		430		3.0103		0		1		0.5		60		-0.09		2.23		-13.883		0.117		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		99206248		CT/C		NA		MLF1485_S36		NA		954.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		183		118		65		NA		35.5191256831		NA		35.5191256831		1.99		0.253		184		3.0103		0		1		0.5		60		-0.612		3.95		2.599		0.637		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76102423		GA/G		NA		MMT1391_S26		NA		723.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		MMT1391		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1062		780		282		NA		26.5536723164		NA		26.5536723164		-20.004		-1.059		1079		3.0103		172.151		1		0.5		60		-0.231		5.13		15.486		9.898		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5474022095		A/G		NA		MMT1391_S26		rs2454206		5445.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		MMT1391		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		432		297		135		NA		31.25		NA		31.25		0.563		0.783		435		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.391		1.84		0.11		0.176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		83305426		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		795.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		MMT1391		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		389		312		77		NA		19.794344473		NA		19.794344473		0.242		-0.932		392		3.0103		2.843		1		0.5		60		0.487		3.76		-6.068		0.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1500011481		G/GGGGGCCGAGTC		NA		MMT1391_S26		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		444		265		179		NA		40.3153153153		NA		40.3153153153		-0.213		-0.301		452		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.164		6		0.118		0.403		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		270203575		G/GT		NA		MMT1391_S26		NA		2664.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		MMT1391		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		426		217		209		NA		49.0610328638		NA		49.0610328638		-0.932		-0.923		427		3.0103		0		1		0.5		60		-0.776		13.87		1.339		0.656		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		594705885		A/AG		NA		MMT1391_S26		NA		5909.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		MMT1391		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		622		133		489		NA		78.6173633441		NA		78.6173633441		-9.377		0.656		627		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		16.89		1.464		2.616		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1054401371		A/AT		NA		MMT1391_S26		NA		10506.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		MMT1391		EZH2		UTR3		NA		NA		rs3217095		0.6897		0.770966		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504716		AG		A		475		198		277		NA		58.3157894737		NA		58.3157894737		4.785		0.601		477		3.0103		0		1		0.5		60		0.824		11.91		-1.211		1.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		569403708		AG/A		NA		MMT1391_S26		NA		5656.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_152998:c.*21delC,NM_001203249:c.*21delC,NM_001203248:c.*21delC,NM_001203247:c.*21delC,NM_004456:c.*21delC		0.7694		0.9322		0.702		0.6505		0.598		0.6681		0.7094		0.6616		0.9788		0.7024		0.673

		MMT1391		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		67		7		36		24		53.7313432836		35.8208955224		89.552238806		-2.479		1.488		69		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.7		1.795		22.64		-2.616		3.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.55419831526003E+16		T/TA		NA		MMT1391_S26		NA		1516.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		572		237		335		NA		58.5664335664		NA		58.5664335664		-2.045		0.239		577		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.225		8.87		15.912		1.006		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		511203977		TA/T		NA		MMT1391_S26		NA		5074.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67

		MMT1391		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		311		183		128		NA		41.1575562701		NA		41.1575562701		-2.233		0.364		314		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.389		4.17		0.143		0.38		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		133303315		TA/T		NA		MMT1391_S26		NA		1295.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		MMT1391		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		465		397		68		NA		14.623655914		NA		14.623655914		3.109		-1.169		466		3.0103		0		1		0.5		60		-0.52		0.14		0.594		0.034		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10209929		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		64.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		578		509		69		NA		11.937716263		NA		11.937716263		10.564		0.281		580		3.0103		0		1		0.5		60		0.16		0.28		-12.94		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		201017252		TC/T		NA		MMT1391_S26		NA		163.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		576		460		116		NA		20.1388888889		NA		20.1388888889		16.631		-0.001		580		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		2.48		4.375		0.062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1456010093		C/T		NA		MMT1391_S26		rs200592135		1427.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		260		183		77		NA		29.6153846154		NA		29.6153846154		1.917		-0.311		260		3.0103		0		1		0.5		60		-0.746		8.2		0.065		0.165		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		216805589		G/GAT		NA		MMT1391_S26		NA		2130.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		416		334		82		NA		19.7115384615		NA		19.7115384615		0.734		-0.76		421		3.0103		0		1		0.5		60		-0.002		0.51		-1.704		0.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25007256		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		212.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		503		411		NA		44.9671772429		NA		44.9671772429		4.046		-0.724		928		3.0103		1.742		1		0.5		59.99		-0.611		9.91		0.888		0.602		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9082011248		G/T		NA		MMT1391_S26		rs77375493		9053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MMT1391		SMC3		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112356319		G		GT		420		64		356		NA		84.7619047619		NA		84.7619047619		2.043		-0.29		440		3.0103		0		1		0.5		60		0.058		1.09		0.767		3.439		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49501722		G/GT		NA		MMT1391_S26		NA		457.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		733		584		149		NA		20.3274215553		NA		20.3274215553		2.988		-3.041		743		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.596		1.61		-1.487		0.071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1220013965		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		1182.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		MMT1391		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		425		0		425		NA		100		NA		100		NA		NA		428		3.0103		0		2		1		60		NA		27.48		NA		12.109		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		1-Jan		1170612670		C/C		NA		MMT1391_S26		rs1042522		11677.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		MMT1391		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		492		436		56		NA		11.3821138211		NA		11.3821138211		12.187		0.818		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.237		0.45		0.17		0.017		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		24809651		G/A		NA		MMT1391_S26		rs193110123		219.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		MMT1391		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2235delT:p.D745fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022749		AT		A		901		706		195		NA		21.6426193119		NA		21.6426193119		-1.343		0.474		903		3.0103		14.383		1		0.5		60		-0.685		2.13		-2.218		1.166		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1959026118		AT/A		NA		MMT1391_S26		NA		1921.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		399		284		115		NA		28.8220551378		NA		28.8220551378		5.515		1.723		401		3.0103		0		1		0.5		60		-0.355		2.84		-0.659		0.133		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		117106065		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		1133.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		282		213		69		NA		24.4680851064		NA		24.4680851064		1.571		1.674		282		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.899		3.03		11.055		0.093		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89305175		GT/G		NA		MMT1391_S26		NA		855.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		357		209		148		NA		41.4565826331		NA		41.4565826331		-0.215		1.346		384		3.0103		0		1		0.5		60		-1.279		3.99		-0.064		0.938		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		146005093		AT/A		NA		MMT1391_S26		NA		1422.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		MMT1391		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		431		72		129		230		29.9303944316		53.3642691415		83.2946635731		-1.881		-1.336		439		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.512		11.98		0.565		3.229		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		5.19925315611207E+18		C/CT		NA		MMT1391_S26		NA		5161.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		MMT1391		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		449		354		95		NA		21.1581291759		NA		21.1581291759		1.563		-0.032		451		3.0103		0		1		0.5		60		0.651		0.75		0.114		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		37307691		TA/T		NA		MMT1391_S26		NA		335.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		470		373		97		NA		20.6382978723		NA		20.6382978723		0.072		-0.235		475		3.0103		0		1		0.5		60		-0.237		0.58		0.935		0.068		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		31208334		GT/G		NA		MMT1391_S26		NA		274.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		MMT1391		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		214		142		72		NA		33.6448598131		NA		33.6448598131		-1.824		0.935		244		3.0103		11.478		1		0.5		60		-0.575		2.24		0.221		0.186		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		51702097		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		479.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		MMT1391		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		401		249		152		NA		37.9052369077		NA		37.9052369077		1.69		-0.839		411		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.448		2.95		1.256		0.344		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122204016		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		1184.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		MMT1391		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		372		288		84		NA		22.5806451613		NA		22.5806451613		1.639		-0.464		827		3.0103		21.653		1		0.5		60		0.262		1.8		4.141		2.218		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70706192		TA/T		NA		MMT1391_S26		NA		669.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		272		203		69		NA		25.3676470588		NA		25.3676470588		8.489		-0.637		274		3.0103		0		1		0.5		60		-1.612		2.27		-11.15		0.106		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65503915		CT/C		NA		MMT1391_S26		NA		617.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		363		231		132		NA		36.3636363636		NA		36.3636363636		3.147		0.811		365		3.0103		0.437		1		0.5		60		-1.261		4.63		4.21		0.741		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		171904504		GA/G		NA		PMJ003BULK_S52		NA		1681.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		431		270		161		NA		37.3549883991		NA		37.3549883991		1.169		0.063		438		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.296		2.69		0.356		0.3		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		119605161		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		1158.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		766		643		123		NA		16.0574412533		NA		16.0574412533		5.737		0.42		768		3.0103		0		1		0.5		59.95		-0.001		0.39		-15.689		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		338015438		TA/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		300.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		PMJ003BULK		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		444		209		235		NA		52.9279279279		NA		52.9279279279		1.287		-0.312		444		3.0103		0		1		0.5		60		-1.2		15.52		-0.917		0.817		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		692805597		A/AG		NA		PMJ003BULK_S52		NA		6890.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		PMJ003BULK		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		1138		606		532		NA		46.7486818981		NA		46.7486818981		-0.371		-0.482		1144		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.431		7.5		0.152		1.487		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8574010384		A/AT		NA		PMJ003BULK_S52		NA		8536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PMJ003BULK		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		T,TA		192		8		119		65		61.9791666667		33.8541666667		95.8333333333		-2.835		-0.452		197		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		-0.33		21.01		0.974		6.701		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.07110257341652E+19		T/TA		NA		PMJ003BULK_S52		NA		4033.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		736		93		168		475		22.8260869565		64.5380434783		87.3641304348		0.464		-0.66		742		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.01		0.733		15.98		12.345		3.863		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.18E+21		T/TA		NA		PMJ003BULK_S52		NA		11757.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		319		207		112		NA		35.1097178683		NA		35.1097178683		1.962		-0.793		320		3.0103		0		1		0.5		60		-0.789		2.61		0.207		0.201		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		87103779		TA/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		833.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		623		537		86		NA		13.8041733547		NA		13.8041733547		12.462		-0.062		627		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.591		0.85		-14.358		0.026		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		566018748		TC/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		528.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		622		486		136		NA		21.8649517685		NA		21.8649517685		17.531		1.293		627		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.095		3.45		2.762		0.076		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2177010747		C/T		NA		PMJ003BULK_S52		rs200592135		2148.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		481		375		106		NA		22.0374220374		NA		22.0374220374		0.406		-0.125		484		3.0103		0		1		0.5		60		-1.571		5.69		1.195		0.078		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2775011398		G/GAT		NA		PMJ003BULK_S52		NA		2737.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		422		322		100		NA		23.6966824645		NA		23.6966824645		1.914		-0.448		424		3.0103		0		1		0.5		60		-0.574		1.29		-0.801		0.104		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58207233		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		544.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		752		190		NA		20.16985138		NA		20.16985138		4.318		0.005		953		3.0103		3.248		1		0.5		59.99		-0.568		2.78		-1.581		1.018		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2644019362		G/T		NA		PMJ003BULK_S52		rs77375493		2615.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		619		525		94		NA		15.1857835218		NA		15.1857835218		-14.079		0.194		626		3.0103		0		1		0.5		60		-0.38		1.03		4.512		0.032		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		667015723		T/G		NA		PMJ003BULK_S52		rs200400743		638.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		PMJ003BULK		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		875		624		251		NA		28.6857142857		NA		28.6857142857		1.005		-0.083		885		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.547		3.65		1.475		0.177		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3230013604		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		3192.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PMJ003BULK		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		510		226		284		NA		55.6862745098		NA		55.6862745098		-18.186		-0.375		513		3.0103		0		1		0.5		60		0.302		11.63		1.503		0.946		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		596204885		G/C		NA		PMJ003BULK_S52		rs1042522		5933.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PMJ003BULK		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		534		366		168		NA		31.4606741573		NA		31.4606741573		6.741		1.238		545		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.917		3.85		-1.022		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		209208122		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		2054.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1099		952		147		NA		13.3757961783		NA		13.3757961783		6.194		-0.277		1107		3.0103		0		1		0.5		60		-0.534		0.77		-0.496		0.757		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		869025334		G/A		NA		PMJ003BULK_S52		rs371769427		840.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		256		176		80		NA		31.25		NA		31.25		1.765		-1.026		258		3.0103		0		1		0.5		60		-0.729		4.64		1.202		0.18		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		122503957		GT/G		NA		PMJ003BULK_S52		NA		1187.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		346		229		117		NA		33.8150289017		NA		33.8150289017		2.322		-0.191		362		3.0103		2.619		1		0.5		60		1.777		2.2		-0.084		1.268		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		79905768		AT/A		NA		PMJ003BULK_S52		NA		761.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		433		70		138		225		31.870669746		51.9630484988		83.8337182448		0.58		1.318		434		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		0.762		11.01		-2.553		3.223		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.8042478560835E+18		C/CT		NA		PMJ003BULK_S52		NA		4766.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PMJ003BULK		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		455		354		101		NA		22.1978021978		NA		22.1978021978		2.183		-0.151		456		3.0103		0		1		0.5		60		1.625		1.2		-1.033		0.072		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		58107676		TA/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		543.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		473		355		118		NA		24.9471458774		NA		24.9471458774		-0.066		0.681		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.72		1.31		-1.74		0.119		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		65507548		GT/G		NA		PMJ003BULK_S52		NA		617.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		241		126		115		NA		47.7178423237		NA		47.7178423237		-2.742		-0.271		263		3.0103		21.541		1		0.5		60.04		-0.944		4.18		-0.508		0.147		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		104402324		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		1006.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PMJ003BULK		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		374		250		124		NA		33.1550802139		NA		33.1550802139		0.229		1.146		387		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.903		2.02		-0.537		0.188		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		79204558		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		754.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		BCORL1		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129162904		G		A		144		2		142		NA		98.6111111111		NA		98.6111111111		2.415		1.306		150		3.0103		0		2		1		60		-1.664		29.42		0.828		6.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		42654670		A/A		NA		PMJ003BULK_S52		NA		4236.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		299		237		62		NA		20.7357859532		NA		20.7357859532		4.042		0.827		780		3.0103		57.237		1		0.5		59.97		1.108		1.51		5.373		5.899		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49005352		TA/T		NA		PMJ003BULK_S52		NA		452.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		300		214		86		NA		28.6666666667		NA		28.6666666667		-1.838		-0.005		300		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.94		-11.86		0.145		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		91904510		CT/C		NA		PMJ003BULK_S52		NA		881.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		546		349		197		NA		36.0805860806		NA		36.0805860806		3.174		1.419		556		3.0103		0.552		1		0.5		59.99		-0.06		4.29		4.227		0.624		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		238106575		GA/G		NA		PSH1557_S45		NA		2343.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		PSH1557		TET2		exonic		frameshift_deletion		TET2:NM_001127208:exon3:c.450delT:p.S150fs,TET2:NM_017628:exon3:c.450delT:p.S150fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106155548		CT		C		1385		955		430		NA		31.0469314079		NA		31.0469314079		-19.813		0.012		1393		3.0103		14.27		1		0.5		60		1.307		7.53		-8.36		1.606		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10461034771		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		10423.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		412		264		148		NA		35.9223300971		NA		35.9223300971		0.927		-0.488		415		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.5		2.2		-1.189		0.234		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		94204388		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		904.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		PSH1557		IKZF1		intronic		NA		NA		NA		0.0012		0.00139776		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50459588		TA		T		776		656		120		NA		15.4639175258		NA		15.4639175258		5.684		-0.136		781		3.0103		0		1		0.5		60		0.389		0.36		-15.021		0.041		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		316014426		TA/T		NA		PSH1557_S45		NA		278.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0091		0.0076		2.00E-04		2.00E-04		2.00E-04		8.00E-04		0		2.00E-04		0.0045		NA		NA

		PSH1557		CUX1		intronic		NA		NA		NA		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740827		T		TC,TTC		620		7		103		510		16.6129032258		82.2580645161		98.8709677419		2.004		-1.741		631		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.27		0.641		28.99		0.181		9.5		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.80E+22		TC/TTC		NA		PSH1557_S45		rs10638510		17971.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		6.00E-04		9.01E-05		3.00E-04		5.00E-04		6.00E-04		0.0012		2.00E-04		NA		NA		NA

		PSH1557		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		456		307		149		NA		32.6754385965		NA		32.6754385965		3.655		0.731		462		3.0103		0		1		0.5		60		0.629		3.88		0.897		0.228		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		180603643		G/GT		NA		PSH1557_S45		NA		1768.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		PSH1557		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.0692		0.0463259		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101821970		A		AG		458		235		223		NA		48.6899563319		NA		48.6899563319		0.906		0.388		459		3.0103		0		1		0.5		60		0.547		11.45		-0.06		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		528006144		A/AG		NA		PSH1557_S45		NA		5242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0701		0.0946		0.0402		0.0265		0.0567		0.081		0.0769		0.055		0.0832		0.006		0.0487

		PSH1557		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		841		257		584		NA		69.4411414982		NA		69.4411414982		0.957		-1.685		851		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.476		12.6		-0.177		1.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1063203150		A/AT		NA		PSH1557_S45		NA		10594.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		PSH1557		EZH2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAAA		TAA,T		98		9		42		47		42.8571428571		47.9591836735		90.8163265306		-2.395		0.038		137		3.0103		0		11		0.500,0.500		59.66		-0.703		21.87		1.235		4.235		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		2.18165674090301E+17		TAA/T		NA		PSH1557_S45		NA		2143.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		494		254		240		NA		48.5829959514		NA		48.5829959514		18.697		-1.031		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.015		12.84		-1.456		0.638		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		637305999		C/G		NA		PSH1557_S45		rs2302427		6344.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		PSH1557		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		772		106		207		459		26.8134715026		59.4559585492		86.2694300518		3.096		0.895		777		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.01		-1.608		16.49		13.651		3.832		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.28E+22		T/TA		NA		PSH1557_S45		NA		12728.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		PSH1557		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		392		227		165		NA		42.0918367347		NA		42.0918367347		-1.224		1.411		396		3.0103		0		1		0.5		59.97		0.552		3.56		-0.992		0.348		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		143203955		TA/T		NA		PSH1557_S45		NA		1394.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		PSH1557		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		473		395		78		NA		16.4904862579		NA		16.4904862579		1.638		1.314		473		3.0103		0		1		0.5		60		-1.222		0.37		-1.066		0.046		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		21308706		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		175.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		652		539		113		NA		17.3312883436		NA		17.3312883436		10.801		0.768		653		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.025		1.7		-16.13		0.044		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1145016727		TC/T		NA		PSH1557_S45		NA		1107.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		652		544		108		NA		16.5644171779		NA		16.5644171779		16.322		-0.95		653		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.768		1.2		4.381		0.039		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		813012472		C/T		NA		PSH1557_S45		rs200592135		784.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		511		417		94		NA		18.3953033268		NA		18.3953033268		3.574		1.048		512		3.0103		0		1		0.5		60		-2.034		3.93		-1.03		0.051		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2043012442		G/GAT		NA		PSH1557_S45		NA		2005.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		intronic		NA		NA		NA		0.0062		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5073681		CT		C		398		318		80		NA		20.1005025126		NA		20.1005025126		-0.091		-1.272		398		3.0103		0		1		0.5		60		0.193		0.29		0.199		0.07		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15406326		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0187		0.0054		0.0027		0.0043		5.00E-04		0.0083		0.004		0.0037		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		251		663		NA		72.5382932166		NA		72.5382932166		2.716		0.085		935		3.0103		0.588		1		0.5		59.98		-0.533		19.06		-0.558		0.76		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1744904446		G/T		NA		PSH1557_S45		rs77375493		17420.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PSH1557		SMC3		intronic		NA		NA		rs200400743		2.00E-04		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10q25.2		chr10		112361983		T		G		596		507		89		NA		14.932885906		NA		14.932885906		-14.027		0.663		609		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.059		1.02		2.636		0.031		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		638015909		T/G		NA		PSH1557_S45		rs200400743		609.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		0		8.81E-05		0		0		3.00E-04		0		6.10E-05		NA		NA		0.001

		PSH1557		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		845		631		214		NA		25.325443787		NA		25.325443787		2.535		-0.713		857		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.661		2.1		-0.779		0.115		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1814014269		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		1776.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		PSH1557		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		401		149		252		NA		62.8428927681		NA		62.8428927681		-16.029		-1.881		406		3.0103		0		1		0.5		60		1.011		12.62		2.337		1.347		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		508803025		G/C		NA		PSH1557_S45		rs1042522		5059.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		PSH1557		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284T:p.P95L,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284T:p.P95L		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM146288,COSM211506,COSM211028;OCCURENCE=53(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.076		T		0.753		P		0.462		P		17q25.1		chr17		74732959		G		A		471		287		184		NA		39.0658174098		NA		39.0658174098		-0.485		1.036		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.747		6.89		1.362		0.702		0		N		1		D		2.215		M		1.34		T		-0.76		N		0.203		3.407		23		0.966		0.89		D		-0.484		T		0.363		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		327206021		G/A		NA		PSH1557_S45		NA		3243.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		1.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		PSH1557		CBLC		intronic		NA		NA		rs193110123		NA		0.000199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.32		chr19		45303800		G		A		487		429		58		NA		11.909650924		NA		11.909650924		12.365		0.437		492		3.0103		0		1		0.5		60		0.233		0.6		1.088		0.019		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		31909441		G/A		NA		PSH1557_S45		rs193110123		290.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8.00E-04		NA		NA

		PSH1557		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		696		494		202		NA		29.0229885057		NA		29.0229885057		8.551		0.82		708		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.946		2.75		1.181		0.123		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1948010444		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		1910.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		334		243		91		NA		27.245508982		NA		27.245508982		-0.735		-0.388		334		3.0103		0		1		0.5		60		1.446		3.2		13.233		0.126		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		110705829		GT/G		NA		PSH1557_S45		NA		1069.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		285		190		95		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		2.91		0.169		304		3.0103		7.411		1		0.5		60		0.454		3.24		1.084		2.662		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		96004732		AT/A		NA		PSH1557_S45		NA		922.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		PSH1557		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C,CT		420		68		137		215		32.619047619		51.1904761905		83.8095238095		0.242		0.217		428		3.0103		0		11		0.500,0.500		60		1.459		11.12		1.104		3.506		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		4.70922834971676E+19		C/CT		NA		PSH1557_S45		NA		4671.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		PSH1557		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		473		373		100		NA		21.1416490486		NA		21.1416490486		1.218		0.614		479		3.0103		0		1		0.5		60		-0.184		0.65		-2.51		0.058		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		34708023		TA/T		NA		PSH1557_S45		NA		309.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		479		376		103		NA		21.503131524		NA		21.503131524		2.16		-0.464		479		3.0103		0		1		0.5		60		-0.07		0.51		-0.283		0.083		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28307089		GT/G		NA		PSH1557_S45		NA		245.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		PSH1557		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		162		104		58		NA		35.8024691358		NA		35.8024691358		-1.341		0.654		184		3.0103		4.806		1		0.5		59.77		0.076		2.81		1.419		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		49301826		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		455.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		PSH1557		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		387		241		146		NA		37.7260981912		NA		37.7260981912		-0.179		-0.198		393		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.035		2.22		-1.538		0.288		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		89603856		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		PSH1557		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		323		245		78		NA		24.1486068111		NA		24.1486068111		5.28		-0.039		810		3.0103		38.899		1		0.5		60		-0.142		2.07		4.641		4.98		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		70605068		TA/T		NA		PSH1557_S45		NA		668.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		350		260		90		NA		25.7142857143		NA		25.7142857143		4.105		0.227		354		3.0103		0		1		0.5		59.94		1.857		2.08		-12.601		0.12		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		76604318		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		728.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		DNMT3A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25469914		A		G		459		101		358		NA		77.9956427015		NA		77.9956427015		-13.615		-0.295		469		3.0103		0		1		0.5		60		-0.632		1.35		4.151		2.594		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		64804859		A/G		NA		ZW1657_S24		NA		619.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		SF3B1		intronic		NA		NA		NA		0.2265		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198267243		GA		G		367		223		144		NA		39.2370572207		NA		39.2370572207		3.155		-1.516		371		3.0103		2.644		1		0.5		60		0.24		4.7		5.519		0.549		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		176204175		GA/G		NA		ZW1657_S24		NA		1724.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1395		0.2128		0.2425		0.2363		0.1867		0.2319		0.2057		0.217		NA		NA		NA

		ZW1657		IDH1		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH1:NM_001282386:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_001282387:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_005896:exon4:c.G395A:p.R132H		rs121913500		1.65E-05		NA		ID=COSM28746;OCCURENCE=1(salivary_gland),5(prostate),1(large_intestine),1(urinary_tract),1(skin),1(NS),39(bone),3497(central_nervous_system),214(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung)		0.025		D		0.127		B		0.06		B		2q34		chr2		209113112		C		T		483		327		156		NA		32.298136646		NA		32.298136646		16.819		0.776		485		3.0103		0		1		0.5		60		-0.849		6.8		0.539		0.206		0		D		1		D		4.54		H		-2.19		D		-4.44		D		0.815		7.592		34		0.999		0.941		D		0.587		D		0.782		D		0.707		0		4.69		0.871		0.852		0.997		0.997		14.378		99		0/1		331208084		C/T		NA		ZW1657_S24		rs121913500		3283.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		ZW1657		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1111		823		288		NA		25.9225922592		NA		25.9225922592		-23.327		-0.032		1115		3.0103		158.322		1		0.5		60		-1.323		4.82		15.273		7.715		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		99		0/1		5378023194		A/G		NA		ZW1657_S24		rs2454206		5349.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718

		ZW1657		NPM1		intronic		NA		NA		rs34323200		0.3378		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5q35.1		chr5		170837513		CT		C		430		273		157		NA		36.511627907		NA		36.511627907		2.241		-0.082		433		3.0103		0		1		0.5		60		0.229		2.5		2.207		0.302		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		111104398		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		1073.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.3308		0.355		0.3738		0.238		0.3328		0.3398		0.3648		NA		NA		NA

		ZW1657		CUX1		intronic		NA		NA		NA		0.4153		0.357029		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101747593		G		GT		449		333		116		NA		25.8351893096		NA		25.8351893096		1.473		-1.193		459		3.0103		0		1		0.5		60		0.401		2.67		1.159		0.113		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		123504089		G/GT		NA		ZW1657_S24		NA		1197.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.4074		0.4466		0.4137		0.109		0.4301		0.4332		0.4107		0.4413		0.4478		0.0952		0.4165

		ZW1657		CUX1		intronic		NA		NA		NA		NA		0.390176		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101843536		A		AT		896		538		358		NA		39.9553571429		NA		39.9553571429		3.898		-0.048		902		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.803		6.83		1.714		0.391		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		615409862		A/AT		NA		ZW1657_S24		NA		6116.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.6104		0.0813		0.4314

		ZW1657		EZH2		intronic		NA		NA		rs56080405		NA		0.646565		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148504906		TAAA		T		88		3		85		NA		96.5909090909		NA		96.5909090909		-1.538		0.707		99		3.0103		0		1		0.5		60		1.788		24.09		-0.042		4.548		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		1-Jan		17171550		T/T		NA		ZW1657_S24		NA		2119.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.711		0.6726		0.5815

		ZW1657		EZH2		intronic		NA		NA		NA		0.0071		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TAA		T,TA		539		39		83		417		15.3988868275		77.3654916512		92.7643784787		1.47		2.092		542		3.0103		0		11		0.500,0.500		60.02		0.414		19.35		6.594		3.924		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		2-Jan		1.05E+20		T/TA		NA		ZW1657_S24		NA		10431.73		NA		11		0.500,0.500		2		2/1/16		NA		NA		0.007		0.0055		0.0049		7.00E-04		0.0078		0.0063		0.0094		NA		NA		NA

		ZW1657		RAD21		intronic		NA		NA		NA		0.1328		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117864952		TA		T		360		225		135		NA		37.5		NA		37.5		0.417		-0.083		361		3.0103		0		1		0.5		60		-0.872		3.12		0.238		0.235		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		116004086		TA/T		NA		ZW1657_S24		NA		1122.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1101		0.1181		0.1412		0.0782		0.0529		0.1357		0.146		0.1964		NA		NA		NA

		ZW1657		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117866426		CT		C		443		369		74		NA		16.7042889391		NA		16.7042889391		2.047		-2.425		444		3.0103		0		1		0.5		60		-1.099		0.32		0.757		0.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		17808227		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		140.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		RAD21		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875538		TC		T		582		520		62		NA		10.6529209622		NA		10.6529209622		11.959		0.171		585		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.909		0.06		-12.404		0.015		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		72		0/1		72017508		TC/T		NA		ZW1657_S24		NA		34.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		RAD21		intronic		NA		NA		rs200592135		4.97E-05		0.000399361		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8q24.11		chr8		117875539		C		T		580		470		110		NA		18.9655172414		NA		18.9655172414		15.948		-0.834		585		3.0103		0		1		0.5		59.96		-1.455		2.08		3.202		0.054		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1237010548		C/T		NA		ZW1657_S24		rs200592135		1208.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		2.00E-04		0		0		6.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		ZW1657		JAK2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p24.1		chr9		5069899		G		GAT		500		350		150		NA		30		NA		30		0.606		-1.041		500		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.018		5.7		-1.025		0.17		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2885010139		G/GAT		NA		ZW1657_S24		NA		2847.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		958		148		810		NA		84.5511482255		NA		84.5511482255		7.493		0.962		971		3.0103		2.573		1		0.5		59.98		1.748		24.2		1.187		0.93		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2321501203		G/T		NA		ZW1657_S24		rs77375493		23186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ZW1657		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		826		722		104		NA		12.5907990315		NA		12.5907990315		-13.155		-0.428		833		3.0103		61.659		1		0.5		59.94		-0.139		0.59		-11.168		6.941		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		512021268		A/G		NA		ZW1657_S24		rs34549764		483.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		ZW1657		KMT2A		intronic		NA		NA		NA		NA		0.00259585		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11q23.3		chr11		118351035		CT		C		846		632		214		NA		25.2955082742		NA		25.2955082742		4.84		0.24		856		3.0103		0		1		0.5		60		0.845		2.76		1.394		0.124		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2369014468		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		2331.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0053		0.001		NA

		ZW1657		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		287		105		182		NA		63.4146341463		NA		63.4146341463		-12.98		-0.272		292		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.098		13.35		1.11		1.381		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		99		0/1		385902176		G/C		NA		ZW1657_S24		rs1042522		3830.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147

		ZW1657		SRSF2		exonic		nonframeshift_insertion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP,SRSF2:NM_003016:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732959		G		GGGC		326		208		118		NA		36.1963190184		NA		36.1963190184		-0.319		0.699		326		3.0103		0.885		1		0.5		60.07		0.303		12.77		-7.537		0.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		420108291		G/GGGC		NA		ZW1657_S24		NA		4163.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		539		345		194		NA		35.9925788497		NA		35.9925788497		-0.398		-0.553		541		3.0103		0		1		0.5		60		0.299		6.67		0.384		0.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		363107174		A/AG		NA		ZW1657_S24		NA		3593.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		ZW1657		RUNX1		intronic		NA		NA		rs376929893		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36265323		CT		C		399		292		107		NA		26.8170426065		NA		26.8170426065		5.725		-1.308		413		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.483		2.55		-0.46		0.121		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		105506756		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		1017.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1384		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		ZRSR2		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822390		GT		G		177		130		47		NA		26.5536723164		NA		26.5536723164		0.24		-0.724		177		3.0103		0		1		0.5		60		0.835		3.04		9.27		0.112		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		57503212		GT/G		NA		ZW1657_S24		NA		537.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.2887		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44918221		AT		A		346		206		140		NA		40.4624277457		NA		40.4624277457		1.326		0.388		364		3.0103		16.286		1		0.5		60		-0.739		3.94		-2.297		3.696		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		140103925		AT/A		NA		ZW1657_S24		NA		1363.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.3306		0.1806		0.356		0.3445		0.2476		0.3053		0.2698		0.234		NA		NA		NA

		ZW1657		KDM6A		intronic		NA		NA		rs200364326		0.3341		0.276556		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44935924		CTT		C		450		76		374		NA		83.1111111111		NA		83.1111111111		-2.677		-0.007		454		3.0103		0		1		0.5		60.05		-1.342		19.93		0.136		4.843		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		34		1-Jan		8550340		C/C		NA		ZW1657_S24		NA		8967.73		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		0.1997		0.3358		0.4656		0.3178		0.3372		0.3364		0.3571		0.1426		0.4424		0.2533

		ZW1657		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44938316		TA		T		463		357		106		NA		22.8941684665		NA		22.8941684665		-0.866		1.578		463		3.0103		0		1		0.5		60		-1.52		1.06		0.348		0.303		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52807986		TA/T		NA		ZW1657_S24		NA		490.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		KDM6A		intronic		NA		NA		NA		0.0845		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.3		chrX		44949951		GT		G		466		338		128		NA		27.4678111588		NA		27.4678111588		-0.179		0.761		470		3.0103		0		1		0.5		60		0.77		1.74		-1.085		0.505		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		84906774		GT/G		NA		ZW1657_S24		NA		811.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.124		0.0749		0.1287		0.1131		0.0403		0.0923		0.0647		0.0397		NA		NA		NA

		ZW1657		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.0401		0.346225		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123184949		CT		C		235		111		124		NA		52.7659574468		NA		52.7659574468		-2.207		-1.388		251		3.0103		11.922		1		0.5		59.94		-0.356		5.95		1.445		0.267		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		143501681		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		1397.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0.025		0.006		0.0163		0.1318		0.0541		0.055		0.0052		0.346		0.3861		0.3695

		ZW1657		STAG2		intronic		NA		NA		NA		0.258		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123204978		CT		C		387		259		128		NA		33.0749354005		NA		33.0749354005		-1.102		0.215		391		3.0103		0		1		0.5		59.97		-2.297		1.68		1.096		0.206		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		68604400		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		648.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1943		0.2844		0.3417		0.2951		0.1929		0.2448		0.2203		0.2022		NA		NA		NA

		ZW1657		PHF6		intronic		NA		NA		rs367819775		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511862		TA		T		211		168		43		NA		20.3791469194		NA		20.3791469194		0.604		-0.965		666		3.0103		26.111		1		0.5		59.99		-0.688		1.29		2.368		4.457		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		31003707		TA/T		NA		ZW1657_S24		NA		272.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		PHF6		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133512256		CT		C		205		151		54		NA		26.3414634146		NA		26.3414634146		2.039		0.387		207		3.0103		0		1		0.5		60.05		0.307		2.38		-9.689		0.107		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		52602841		CT/C		NA		ZW1657_S24		NA		488.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA





trialFilters

		MPN		Gene.refGene		Func.refGene		ExonicFunc.refGene		AAChange.refGene		snp138		ExAC_ALL		1000g2015aug_all		cosmic70		SIFT_score		SIFT_pred		Polyphen2_HDIV_score		Polyphen2_HDIV_pred		Polyphen2_HVAR_score		Polyphen2_HVAR_pred		cytoBand		CHROM		POS		REF		ALT		gt_DP		gt_ref_AD		gt_alt1_AD		gt_alt2_AD		VAF_alt1		VAF_alt2		VAF		BaseQRankSum		ClippingRankSum		DP		ExcessHet		FS		MLEAC		MLEAF		MQ		MQRankSum		QD		ReadPosRankSum		SOR		LRT_score		LRT_pred		MutationTaster_score		MutationTaster_pred		MutationAssessor_score		MutationAssessor_pred		FATHMM_score		FATHMM_pred		PROVEAN_score		PROVEAN_pred		VEST3_score		CADD_raw		CADD_phred		DANN_score		fathmm-MKL_coding_score		fathmm-MKL_coding_pred		MetaSVM_score		MetaSVM_pred		MetaLR_score		MetaLR_pred		integrated_fitCons_score		integrated_confidence_value		GERP++_RS		phyloP7way_vertebrate		phyloP20way_mammalian		phastCons7way_vertebrate		phastCons20way_mammalian		SiPhy_29way_logOdds		gt_GQ		gt_GT		gt_PL		gt_GT_alleles		genomicSuperDups		SampleID		ID		QUAL		FILTER		AC		AF		AN		ANNOVAR_DATE		GeneDetail.refGene		esp6500siv2_all		ExAC_AFR		ExAC_AMR		ExAC_EAS		ExAC_FIN		ExAC_NFE		ExAC_OTH		ExAC_SAS		1000g2015aug_afr		1000g2015aug_eas		1000g2015aug_eur

		CGC1500PB		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		639		531		108		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		-15.045		0.513		641		3.0103		41.346		1		0.5		59.98		0.593		1.79		-4.827		6.197		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		1169014487		A/G		NA		CGC1500PB_S16		rs34549764		1140.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		ZW1657		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		826		722		104		NA		12.5907990315		NA		12.5907990315		-13.155		-0.428		833		3.0103		61.659		1		0.5		59.94		-0.139		0.59		-11.168		6.941		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		512021268		A/G		NA		ZW1657_S24		rs34549764		483.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		CF642		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		614		383		231		NA		37.6221498371		NA		37.6221498371		3.462		0.364		615		3.0103		7.193		1		0.5		60		0.549		7.38		-2.021		1.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		456908645		A/AG		NA		CF642_S90		NA		4531.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2194_2195insACGACGCTCTTCCGATCTT:p.L732fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022709		C		CACGACGCTCTTCCGATCTT		473		436		37		NA		7.822410148		NA		7.822410148		8.439		-0.566		476		3.0103		33.008		1		0.5		60		0.179		0.43		-10.105		6.706		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		241021016		C/CACGACGCTCTTCCGATCTT		NA		CGC1500PB_S16		NA		203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1554		781		773		NA		49.7425997426		NA		49.7425997426		-7.933		-2.065		1566		3.0103		2.661		1		0.5		59.99		-0.328		12.17		-15.311		0.916		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18945022418		T/TA		NA		CT772_S7		NA		18907.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1584		880		704		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		-8.651		-0.623		1593		3.0103		6.529		1		0.5		60		0.17		8.99		-16.992		1.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14280025442		T/TA		NA		DCT233_S8		NA		14242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2083T:p.Q695X		NA		NA		NA		ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022598		C		T		1031		787		244		NA		23.666343356		NA		23.666343356		-19.281		-0.533		1037		3.0103		156.778		1		0.5		60		0.661		3.75		14.663		9.608		0		D		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.528		39		0.998		0.96		D		NA		NA		NA		NA		0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363		99		0/1		3897021042		C/T		NA		DM530_S5		NA		3868.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		792		526		266		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		-1.049		0.997		798		3.0103		3.47		1		0.5		60		-1.357		6.12		0.037		0.962		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4887011792		A/AG		NA		GR05-07907_S53		NA		4849.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G4189A:p.G1397S		rs146464648		0.0021		0.00239617		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.043		D		0.792		P		0.255		B		20q11.21		chr20		31024704		G		A		405		190		215		NA		53.0864197531		NA		53.0864197531		11.707		-0.194		406		3.0103		0		1		0.5		60		0.695		13.53		2.876		1.82		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075		99		0/1		550904517		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs146464648		5480.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0015		3.00E-04		7.00E-04		0		0		0.002		0.0011		0.0064		NA		NA		0.003

		GR07-11538		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		700		499		201		NA		28.7142857143		NA		28.7142857143		-0.829		0.648		706		3.0103		8.636		1		0.5		60		-0.798		4.34		-2.165		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3075012709		A/AG		NA		GR07-11538_S55		NA		3037.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR08-08611		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		729		487		242		NA		33.1961591221		NA		33.1961591221		-1.523		1.707		732		3.0103		11.906		1		0.5		59.99		-1.62		5.8		-2.596		1.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4262011475		A/AG		NA		GR08-08611_S67		NA		4224.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR12-06743		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2422delC:p.P808fs		NA		1.66E-05		NA		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022936		TC		T		1082		889		193		NA		17.8373382625		NA		17.8373382625		14.449		-0.06		1090		3.0103		129.748		1		0.5		60		0.254		2.17		16.406		6.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2390028726		TC/T		NA		GR12-06743_S45		NA		2352.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.01E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR13-12872		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G1954A:p.G652S		rs3746609		0.0189		0.0171725		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.653		T		0.444		B		0.035		B		20q11.21		chr20		31022469		G		A		821		622		199		NA		24.2387332521		NA		24.2387332521		18.832		-0.359		825		3.0103		156.778		1		0.5		60		-0.233		4.51		14.18		8.379		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434		99		0/1		3733014268		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs3746609		3704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.002		0.0015		0.1023		0.072		0.0133		0.0051		0.024		0.0027		0.003		0.0585		0.005

		GR14-02215		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.3201dupT:p.S1067fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023715		C		CT		1913		1423		490		NA		25.614218505		NA		25.614218505		-7.424		0.251		1921		3.0103		1.507		1		0.5		59.99		0.351		3.4		-15.237		0.521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6541045196		C/CT		NA		GR14-02215_S33		NA		6503.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		707		465		242		NA		34.2291371994		NA		34.2291371994		-1.148		-0.313		709		3.0103		9.41		1		0.5		60		1.869		6.04		-1.153		1.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4311010843		A/AG		NA		KGJ1516_S22		NA		4273.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		LRZ239		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2616A:p.C872X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023131		C		A		453		257		196		NA		43.2671081678		NA		43.2671081678		15.185		0.803		458		3.0103		0		1		0.5		60		-0.832		9.96		-0.3		0.459		0.271		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9.308		35		0.983		0.162		N		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633		99		0/1		453906047		C/A		NA		LRZ239_S20		NA		4510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1772dupA:p.Y591_Q592delinsX		NA		2.49E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022286		T		TA		1306		789		517		NA		39.5865237366		NA		39.5865237366		-5.539		1.515		1313		3.0103		18.286		1		0.5		60		0.507		10.08		7.135		1.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13198021845		T/TA		NA		LST327_S66		NA		13160.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		2.00E-04		1.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		MMT1391		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2235delT:p.D745fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022749		AT		A		901		706		195		NA		21.6426193119		NA		21.6426193119		-1.343		0.474		903		3.0103		14.383		1		0.5		60		-0.685		2.13		-2.218		1.166		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1959026118		AT/A		NA		MMT1391_S26		NA		1921.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2323delT:p.L775X		NA		1.65E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022837		AT		A		1449		766		683		NA		47.1359558316		NA		47.1359558316		-2.197		-0.938		1463		3.0103		1.909		1		0.5		60		0.728		10.98		14.953		0.871		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15951024042		AT/A		NA		PBB1310_S41		NA		15913.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM887		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2269T:p.Q757X		NA		2.48E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022784		C		T		1015		867		148		NA		14.5812807882		NA		14.5812807882		-4.448		-1.642		1028		3.0103		110.219		1		0.5		60		-0.973		0.92		15.414		8.608		0.112		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.111		37		0.997		0.944		D		NA		NA		NA		NA		0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252		99		0/1		961024859		C/T		NA		PM887_S80		NA		932.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.67E-05		1.00E-04		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		RR593		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		671		411		260		NA		38.7481371088		NA		38.7481371088		-1.062		-0.166		681		3.0103		8.739		1		0.5		60		0.339		7.11		0.038		1.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		480709531		A/AG		NA		RR593_S17		NA		4769.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		ZW1657		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		539		345		194		NA		35.9925788497		NA		35.9925788497		-0.398		-0.553		541		3.0103		0		1		0.5		60		0.299		6.67		0.384		0.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		363107174		A/AG		NA		ZW1657_S24		NA		3593.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		AB793		BCOR		exonic		frameshift_deletion		BCOR:NM_001123383:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123384:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123385:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_017745:exon4:c.617delT:p.F206fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39933981		GA		G		1019		127		892		NA		87.5368007851		NA		87.5368007851		-1.669		3.154		1023		3.0103		0		1		0.5		60		1.131		25.46		3.599		0.725		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		259860913		GA/G		NA		AB793_S32		NA		25948.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		BCOR		exonic		nonsynonymous_SNV		BCOR:NM_001123383:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123384:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123385:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_017745:exon4:c.G1780A:p.V594I		NA		2.28E-05		NA		NA		0.17		T		1		D		0.994		D		Xp11.4		chrX		39932819		C		T		973		458		515		NA		52.9290853032		NA		52.9290853032		24.114		-0.137		995		3.0103		545.5		1		0.5		59.98		0.025		14.56		25.785		7.315		NA		NA		0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T		NA		NA		5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009		99		0/1		1419109717		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		14162.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		3.00E-04		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		BCORL1		exonic		nonsynonymous_SNV		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.G2669A:p.R890Q,BCORL1:NM_021946:exon3:c.G2669A:p.R890Q		rs201843717		2.00E-04		0.000794702		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.022		D		1		D		0.99		D		Xq26.1		chrX		129149417		G		A		1023		736		287		NA		28.054740958		NA		28.054740958		23.151		0.106		1033		3.0103		178.864		1		0.5		60		0.467		5.69		15.742		7.392		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		T		0.166		T		NA		NA		5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273		99		0/1		5853016030		G/A		NA		GR09-01457_S29		rs201843717		5824.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		1.00E-04		0		9.00E-04		0		2.00E-04		0		0		0.001		0.0026		NA

		GR12-04794		BCORL1		exonic		nonframeshift_insertion		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP,BCORL1:NM_021946:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129147689		T		TAGCACCTGTCCC		70		60		10		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		0.327		0.931		70		3.0103		0		1		0.5		60		-0.176		1.2		-5.043		0.518		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12103102		T/TAGCACCTGTCCC		NA		GR12-04794_S76		NA		83.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1153_1154insTTTGT:p.K385fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054626		A		ATTTGT		1100		509		591		NA		53.7272727273		NA		53.7272727273		-1.088		-1.667		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.843		11.57		-15.33		0.675		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12769019569		A/ATTTGT		NA		CF642_S90		NA		12731.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		nonsynonymous_SNV		CALR:NM_004343:exon9:c.A1154C:p.K385T		NA		NA		NA		NA		0.128		T		0		B		0.001		B		19p13.2		chr19		13054627		A		C		1100		507		593		NA		53.9090909091		NA		53.9090909091		-13.638		-0.532		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.921		21.17		-28.431		0.671		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6		99		0/1		23325019455		A/C		NA		CF642_S90		NA		23287.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		778		417		361		NA		46.4010282776		NA		46.4010282776		0.347		-0.437		779		3.0103		0.52		1		0.5		60		0.7		17.76		-23.925		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13854016408		A/ATTGTC		NA		CT772_S7		NA		13816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		DCT233		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1105		425		680		NA		61.5384615385		NA		61.5384615385		-10.048		0.083		1107		3.0103		0		1		0.5		63.67		11.443		14.22		-9.266		0.713		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15747015671		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DCT233_S8		NA		15709.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1116		693		423		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		-11.533		0.181		1119		3.0103		0		1		0.5		62.38		12.134		9.68		-9.802		0.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10835033700		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DJK1586_S44		NA		10797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1418		680		738		NA		52.0451339915		NA		52.0451339915		-10.751		-0.173		1424		3.0103		0.556		1		0.5		63.54		17.551		11.64		-13.573		0.766		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16549026288		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DMP1151_S65		NA		16511.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-11538		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1106		604		502		NA		45.3887884268		NA		45.3887884268		-12.581		0.599		1109		3.0103		0		1		0.5		62.79		10.774		9.45		-9.608		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10484023817		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR07-11538_S55		NA		10446.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR08-08611		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1336		636		700		NA		52.3952095808		NA		52.3952095808		-13.869		-1.37		1340		3.0103		0		1		0.5		63.5		15.591		11.3		-11.873		0.697		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15140024492		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR08-08611_S67		NA		15102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1112		450		662		NA		59.5323741007		NA		59.5323741007		-13.118		0.023		1113		3.0103		0.533		1		0.5		63.57		9.158		17.23		-7.956		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19199021077		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR09-01457_S29		NA		19161.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-00267		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1403		623		780		NA		55.5951532431		NA		55.5951532431		-5.107		-0.896		1407		3.0103		3.498		1		0.5		63.62		15.383		15.93		-10.405		0.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22393028298		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-00267_S31		NA		22355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-08535		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1158		513		645		NA		55.6994818653		NA		55.6994818653		-14.797		0.028		1160		3.0103		0		1		0.5		63.42		14.216		22.04		-10.164		0.74		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25554019551		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-08535_S6		NA		25516.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		285		51		234		NA		82.1052631579		NA		82.1052631579		-2.808		-0.042		285		3.0103		1.916		1		0.5		64.36		3.564		18.8		-0.778		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		539601222		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR12-04794_S76		NA		5358.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		JP1462		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		910		507		403		NA		44.2857142857		NA		44.2857142857		-11.518		1.938		911		3.0103		0.524		1		0.5		62.35		7.134		8.78		-7.408		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8027019862		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		JP1462_S58		NA		7989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1095_1140del:p.Q365fs		NA		NA		NA		ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054567		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A		572		458		114		NA		19.9300699301		NA		19.9300699301		-6.456		1.497		572		3.0103		360.171		1		0.5		60.04		1.092		5.56		-11.779		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3217023797		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG/A		NA		KGJ1516_S22		NA		3179.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		941		457		484		NA		51.4346439957		NA		51.4346439957		-11.891		0.238		948		3.0103		0		1		0.5		62.73		8.365		10.96		-7.125		0.68		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10353017735		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		LRZ239_S20		NA		10315.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		ML540		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		1025		645		380		NA		37.0731707317		NA		37.0731707317		-0.906		-0.08		1030		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.004		6.52		-26.151		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6721025814		A/ATTGTC		NA		ML540_S56		NA		6683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		MTW281		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		783		492		291		NA		37.1647509579		NA		37.1647509579		-10.463		-0.226		785		3.0103		0		1		0.5		61.98		6.804		7.3		-5.227		0.705		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5752019657		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		MTW281_S91		NA		5714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		907		380		527		NA		58.1036383682		NA		58.1036383682		-11.933		0.418		908		3.0103		0.525		1		0.5		63.05		7.54		17.51		-6.192		0.688		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15915018744		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		PBB1310_S41		NA		15877.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		STB1531		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1111		590		521		NA		46.8946894689		NA		46.8946894689		-15.498		-1.409		1113		3.0103		0.529		1		0.5		62.8		11.27		13.11		-9.319		0.636		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14601029302		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		STB1531_S19		NA		14563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		CT772		CBL		exonic		nonsynonymous_SNV		CBL:NM_005188:exon8:c.A1136C:p.Q379P		NA		NA		NA		NA		0.001		D		0.999		D		0.978		D		11q23.3		chr11		119148916		A		C		1006		61		945		NA		93.9363817097		NA		93.9363817097		-1.595		1.521		1012		3.0103		0		2		1		60		1.374		26.06		-1.919		0.727		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953		99		1-Jan		2624213980		C/C		NA		CT772_S7		NA		26213.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		CBLB		exonic		nonsynonymous_SNV		CBLB:NM_170662:exon10:c.A1396G:p.N466D		rs61758360		0.004		0.00878594		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.185		T		0.084		B		0.036		B		3q13.11		chr3		105438902		T		C		471		173		298		NA		63.2696390658		NA		63.2696390658		-16.655		1.142		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.658		16.04		-0.255		1.374		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		T		0.082		T		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724		99		0/1		758103949		T/C		NA		LST327_S66		NA		7552.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.64E-05		0		0.0557		0		0		0.0011		2.00E-04		NA		0.0437		NA

		GR12-04794		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_001195132:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_058197:exon1:c.T146C:p.I49T		rs199907548		4.00E-04		0.000199681		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.993		D		9p21.3		chr9		21974681		A		G		227		186		41		NA		18.0616740088		NA		18.0616740088		-8.132		-0.296		228		3.0103		243.447		1		0.5		60		1.465		2.17		2.111		7.475		NA		NA		1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101		99		0/1		52105002		A/G		NA		GR12-04794_S76		rs199907548		492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0046		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR13-12872		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_058197:exon1:c.C302T:p.P101L		rs75256133		1.00E-04		0.00199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974525		G		A		401		221		180		NA		44.8877805486		NA		44.8877805486		16.606		-0.19		403		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		11.51		-1.143		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		464205383		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs75256133		4613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.0019		0		0		0		0		NA		0.0099		NA

		GR14-02215		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_001195132:exon3:c.C496T:p.H166Y		rs181044510		3.00E-04		0.000998403		NA		0.077		T		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968732		G		A		503		265		238		NA		47.3161033797		NA		47.3161033797		-17.531		-0.466		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		11.03		1.346		0.592		NA		NA		1		N		NA		NA		-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209		99		0/1		557407153		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs181044510		5545.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0.5		3.00E-04		0		3.00E-04		NA		0.003		0.002

		MAG1147		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		252		60		192		NA		76.1904761905		NA		76.1904761905		-1.35		0.2		252		3.0103		0		1		0.5		60		-0.756		20.46		-0.527		2.399		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		518501066		C/T		NA		MAG1147_S32		rs3731249		5156.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MLF1485		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		496		146		350		NA		70.564516129		NA		70.564516129		-13.581		-0.805		498		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.803		18.44		-0.786		1.902		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		917302920		C/T		NA		MLF1485_S36		rs3731249		9144.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		AB793		CEBPA		exonic		nonframeshift_insertion		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.232_233insACCCGC:p.P78delinsHPP,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.694_695insACCCGC:p.P232delinsHPP,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.547_548insACCCGC:p.P183delinsHPP,CEBPA:NM_004364:exon1:c.589_590insACCCGC:p.P197delinsHPP		NA		0.0454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.11		chr19		33792731		G		GGCGGGT		54		24		30		NA		55.5555555556		NA		55.5555555556		-0.096		-1.262		55		3.0103		1.021		1		0.5		60		-0.548		21.29		-3.229		0.551		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118701181		G/GGCGGGT		NA		AB793_S32		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.1		NA		0.0319		0		0.0489		NA		NA		NA

		GR07-15077		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		569		481		88		NA		15.4657293497		NA		15.4657293497		-1.948		0.673		572		3.0103		10.933		1		0.5		60		1.421		0.42		-1.857		3.374		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		26509634		T/C		NA		GR07-15077_S54		NA		236.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		567		475		92		NA		16.2257495591		NA		16.2257495591		-1.666		0.122		571		3.0103		10.974		1		0.5		60		0.511		0.6		-1.714		3.269		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		37109362		T/C		NA		GR10-06220_S78		NA		342.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202544:exon4:c.288delC:p.L96fs,CUX1:NM_001202546:exon4:c.225delC:p.L75fs,CUX1:NM_001202543:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_001913:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181500:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181552:exon5:c.303delC:p.L101fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740677		TC		T		416		261		155		NA		37.2596153846		NA		37.2596153846		2.174		-0.048		417		3.0103		0		1		0.5		60		0.781		9.27		-0.518		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		389508494		TC/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		3857.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202544:exon18:c.T1696C:p.F566L,CUX1:NM_001202545:exon18:c.T1606C:p.F536L,CUX1:NM_001202546:exon18:c.T1627C:p.F543L,CUX1:NM_001913:exon19:c.T1744C:p.F582L,CUX1:NM_181500:exon19:c.T1738C:p.F580L		NA		8.33E-06		NA		NA		0		D		0.985		D		0.901		P		7q22.1		chr7		101923392		T		C		54		45		9		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-4.271		0.186		54		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		1.16		-0.116		0.046		NA		NA		0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598		91		0/1		9101184		T/C		NA		GR12-04794_S76		NA		62.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.68E-05		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202543:exon24:c.4190delC:p.A1397fs,CUX1:NM_181552:exon24:c.4157delC:p.A1386fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101891960		GC		G		91		74		17		NA		18.6813186813		NA		18.6813186813		0.611		0.245		91		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		2.73		2.114		0.684		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28602329		GC/G		NA		GR12-04794_S76		NA		248.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202543:exon24:c.G4136A:p.R1379Q,CUX1:NM_181552:exon24:c.G4103A:p.R1368Q		NA		0.0096		0.00259585		NA		0.774		T		0		B		0.001		B		7q22.1		chr7		101891907		G		A		138		48		90		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		9.225		0.901		138		3.0103		0		1		0.5		60		-0.753		17.81		0.959		1.493		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259		99		0/1		24860770		G/A		NA		STB1531_S19		NA		2457.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0192		0		NA		0.0091		0		0.0103		NA		NA		0.001

		CT772		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_022552:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175629:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175630:exon3:c.A89C:p.E30A		rs143730975		0.003		0.00159744		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		0.996		D		0.987		D		2p23.3		chr2		25523096		T		G		390		174		216		NA		55.3846153846		NA		55.3846153846		-7.822		1.911		393		3.0103		4.445		1		0.5		60		-0.791		10.39		1.298		0.523		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726		99		0/1		408203302		T/G		NA		CT772_S7		rs143730975		4053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0014		2.00E-04		0.0014		0		0.0214		0.003		0.0059		2.00E-04		NA		NA		0.007

		GR11-08535		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_153759:exon13:c.C1495T:p.R499C,DNMT3A:NM_022552:exon17:c.C2062T:p.R688C,DNMT3A:NM_175629:exon17:c.C2062T:p.R688C		NA		NA		NA		NA		0.067		T		0.823		P		0.214		B		2p23.3		chr2		25464451		G		A		486		297		189		NA		38.8888888889		NA		38.8888888889		18.595		0.688		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		8.97		0.941		0.341		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824		99		0/1		438805750		G/A		NA		GR11-08535_S6		NA		4359.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		DNMT3A		exonic		stopgain		DNMT3A:NM_153759:exon3:c.G220T:p.E74X,DNMT3A:NM_022552:exon7:c.G787T:p.E263X,DNMT3A:NM_175629:exon7:c.G787T:p.E263X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25470974		C		A		1030		499		531		NA		51.5533980583		NA		51.5533980583		-3.88		0.053		1047		3.0103		0.521		1		0.5		60		0.058		10.19		-0.241		0.768		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.238		37		0.997		0.991		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236		99		0/1		10525010248		C/A		NA		RR593_S17		NA		10496.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		325		183		142		NA		43.6923076923		NA		43.6923076923		-13.727		0.897		326		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		8.52		-15.054		0.473		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		279604825		A/G		NA		CF642_S90		rs139212214		2767.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon5:c.C631T:p.R211C		NA		2.47E-05		NA		NA		0.009		D		0.042		B		0.003		B		12p13.2		chr12		12022525		C		T		504		253		251		NA		49.8015873016		NA		49.8015873016		17.923		-0.069		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.233		12.13		-0.565		0.685		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336		99		0/1		614404212		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		6115.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		351		178		173		NA		49.2877492877		NA		49.2877492877		-14.427		0.393		351		3.0103		0		1		0.5		60		-0.055		10.3		-15.977		0.665		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		364204418		A/G		NA		GR10-06220_S78		rs139212214		3613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		281		90		191		NA		67.9715302491		NA		67.9715302491		-10.973		-0.353		290		3.0103		0		1		0.5		60		-0.23		14.41		-12.977		1.696		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		407701952		A/G		NA		HFL1059_S94		rs139212214		4048.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon6:c.G1106A:p.R369Q		NA		NA		NA		NA		0.005		D		1		D		1		D		12p13.2		chr12		12037475		G		A		1011		627		384		NA		37.9821958457		NA		37.9821958457		16.822		0.396		1027		3.0103		0.536		1		0.5		60		-1.063		7.67		-0.729		0.78		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274		99		0/1		7786010729		G/A		NA		KGJ1516_S22		NA		7757.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM451		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		369		202		167		NA		45.2574525745		NA		45.2574525745		-14.66		-0.959		373		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		8.93		-16.173		0.522		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		332305225		A/G		NA		PM451_S92		rs139212214		3294.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon16:c.C1848A:p.F616L,EZH2:NM_152998:exon16:c.C1884A:p.F628L,EZH2:NM_001203247:exon17:c.C2001A:p.F667L,EZH2:NM_001203248:exon17:c.C1974A:p.F658L,EZH2:NM_004456:exon17:c.C2016A:p.F672L		NA		NA		NA		NA		0.018		D		1		D		1		D		7q36.1		chr7		148507438		G		T		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		-1.174		-1.875		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.516		11.51		-0.573		0.552		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043		99		0/1		561306779		G/T		NA		CF642_S90		NA		5584.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203248:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203249:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_004456:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_152998:exon2:c.48delG:p.R16fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148544342		TC		T		1377		886		491		NA		35.6572258533		NA		35.6572258533		-7.267		0.88		1384		3.0103		11.987		1		0.5		60		0.656		8.15		15.523		1.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11265029305		TC/T		NA		CT772_S7		NA		11227.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		frameshift_insertion		EZH2:NM_001203249:exon14:c.1547dupA:p.N516fs,EZH2:NM_152998:exon14:c.1583dupA:p.N528fs,EZH2:NM_001203247:exon15:c.1700dupA:p.N567fs,EZH2:NM_001203248:exon15:c.1673dupA:p.N558fs,EZH2:NM_004456:exon15:c.1715dupA:p.N572fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148511186		G		GT		916		467		449		NA		49.0174672489		NA		49.0174672489		0.678		0.771		919		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.033		11.85		-24.59		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10896012390		G/GT		NA		DM530_S5		NA		10858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		stopgain		EZH2:NM_001203247:exon4:c.T293G:p.L98X,EZH2:NM_001203248:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_001203249:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_004456:exon4:c.T293G:p.L98X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148529796		A		C		491		233		258		NA		52.5458248473		NA		52.5458248473		6.287		2.299		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.167		13.73		0.528		0.8		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.438		39		0.989		0.993		D		NA		NA		NA		NA		0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967		99		0/1		676805820		A/C		NA		DM530_S5		NA		6739.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203248:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203249:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_004456:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_152998:exon3:c.127delA:p.S43fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543680		CT		C		547		354		193		NA		35.2833638026		NA		35.2833638026		17.031		0.368		550		3.0103		0		1		0.5		60		0.715		9.71		17.07		0.261		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5349012857		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		5311.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon18:c.T1976A:p.I659N,EZH2:NM_152998:exon18:c.T2012A:p.I671N,EZH2:NM_001203247:exon19:c.T2129A:p.I710N,EZH2:NM_001203248:exon19:c.T2102A:p.I701N,EZH2:NM_004456:exon19:c.T2144A:p.I715N		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.98		D		7q36.1		chr7		148506214		A		T		483		332		151		NA		31.2629399586		NA		31.2629399586		-14.111		1.058		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.324		6.45		-0.406		0.189		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29		99		0/1		314209720		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		3113.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon14:c.T1543C:p.C515R,EZH2:NM_152998:exon14:c.T1579C:p.C527R,EZH2:NM_001203247:exon15:c.T1696C:p.C566R,EZH2:NM_001203248:exon15:c.T1669C:p.C557R,EZH2:NM_004456:exon15:c.T1711C:p.C571R		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.998		D		7q36.1		chr7		148511191		A		G		503		272		231		NA		45.9244532803		NA		45.9244532803		1.79		-0.044		505		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.091		9.67		-0.383		0.544		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308		99		0/1		489006031		A/G		NA		GR08-08611_S67		NA		4861.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		489		254		235		NA		48.0572597137		NA		48.0572597137		18.977		-0.054		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.03		12.86		-2.842		0.619		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		631905980		C/G		NA		GR11-19462_S18		rs2302427		6290.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR13-14616		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		481		247		234		NA		48.6486486486		NA		48.6486486486		18.108		-0.464		485		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.079		12.85		0.729		0.641		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		620906112		C/G		NA		GR13-14616_S69		rs2302427		6180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		JP1462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		18.333		1.229		485		3.0103		0		1		0.5		60		1.867		11.76		-0.242		0.552		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		573306604		C/G		NA		JP1462_S58		rs2302427		5704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		PSH1557		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		494		254		240		NA		48.5829959514		NA		48.5829959514		18.697		-1.031		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.015		12.84		-1.456		0.638		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		637305999		C/G		NA		PSH1557_S45		rs2302427		6344.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		DFL1388		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		26		26		NA		50		NA		50		6.085		1.638		55		3.0103		3.096		1		0.5		60		-0.284		11.38		0.412		0.091		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		6200973		C/T		NA		DFL1388_S42		rs2335052		591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR05-07907		GATA2		exonic		nonframeshift_deletion		GATA2:NM_001145662:exon6:c.1123_1128del:p.375_376del,GATA2:NM_032638:exon6:c.1165_1170del:p.389_390del,GATA2:NM_001145661:exon7:c.1165_1170del:p.389_390del		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128200134		CCTTCTT		C		225		125		100		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		4.238		-0.797		225		3.0103		0		1		0.5		60		0.475		16.83		0.496		0.496		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		382307086		CCTTCTT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		3785.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		109		38		71		NA		65.1376146789		NA		65.1376146789		8.575		-0.773		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.792		17.64		-2.108		1.483		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		195101471		C/T		NA		GR09-01457_S29		rs2335052		1922.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR10-06220		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		89		43		46		NA		51.6853932584		NA		51.6853932584		8.116		-0.53		91		3.0103		0		1		0.5		60		0.669		13.27		-1.548		0.242		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		120901415		C/T		NA		GR10-06220_S78		rs2335052		1180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR12-06743		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		59		35		24		NA		40.6779661017		NA		40.6779661017		5.578		0.162		60		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		8.79		0.023		0.394		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		54701078		C/T		NA		GR12-06743_S45		rs2335052		518.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR13-12872		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		6.646		0.126		60		3.0103		0		1		0.5		60		-0.392		12.1		0.584		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		75401092		C/T		NA		GR13-12872_S21		rs2335052		725.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		HFL1059		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_032638:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_001145661:exon5:c.C913G:p.L305V		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.999		D		3q21.3		chr3		128202807		G		C		988		558		430		NA		43.5222672065		NA		43.5222672065		-1.358		1.914		997		3.0103		1.75		1		0.5		60		-1.637		8.4		-0.266		0.842		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906		99		0/1		8330011909		G/C		NA		HFL1059_S94		NA		8301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		500		414		86		NA		17.2		NA		17.2		-1.248		-0.534		502		3.0103		11.025		1		0.5		60		0.706		0.83		-1.799		3.034		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		44107964		T/C		NA		KK683_S34		NA		412.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		5.847		-0.421		66		3.0103		0		1		0.5		60		0.51		11.66		-0.288		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		72801045		C/T		NA		LST327_S66		rs2335052		699.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		PM887		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		8.74		-0.531		104		3.0103		0		1		0.5		60		0.795		13.11		0.505		0.752		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		137901575		C/T		NA		PM887_S80		rs2335052		1350.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		596		510		86		NA		14.4295302013		NA		14.4295302013		-2.772		-1.117		597		3.0103		10.871		1		0.5		60		0.735		0.12		-0.313		3.363		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		99010230		T/C		NA		STB1531_S19		NA		70.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		57		23		34		NA		59.649122807		NA		59.649122807		6.352		-0.642		59		3.0103		0		1		0.5		60		-0.366		15.65		-0.773		1.14		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		9200845		C/T		NA		STB1531_S19		rs2335052		891.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		VC1374		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		1		51		NA		98.0769230769		NA		98.0769230769		1.599		-0.999		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		34.69		0.333		6.518		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		46		0/1		1832046		C/T		NA		VC1374_S46		rs2335052		1803.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		JP1462		GNAS		exonic		nonsynonymous_SNV		GNAS:NM_001077489:exon7:c.G557A:p.R186H,GNAS:NM_080426:exon7:c.G560A:p.R187H,GNAS:NM_000516:exon8:c.G602A:p.R201H,GNAS:NM_001077488:exon8:c.G605A:p.R202H,GNAS:NM_001309840:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_001309861:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_080425:exon8:c.G2531A:p.R844H		rs121913495		7.41E-05		NA		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)		0.001		D		1		D		1		D		20q13.32		chr20		57484421		G		A		494		351		143		NA		28.9473684211		NA		28.9473684211		17.011		-0.595		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.011		6.21		1.094		0.155		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461		99		0/1		309606850		G/A		NA		JP1462_S58		rs121913495		3067.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.61E-05		8.64E-05		2.00E-04		0		5.99E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_005343:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_176795:exon2:c.T2A:p.M1K		NA		NA		NA		NA		0		D		0.993		D		0.956		D		11p15.5		chr11		534321		A		T		154		131		23		NA		14.9350649351		NA		14.9350649351		-0.71		0.679		155		3.0103		1.851		1		0.5		60.28		-0.877		3.39		0.385		0.637		0		D		1		D		NA		NA		-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295		99		0/1		55104991		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_005343:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_176795:exon2:c.T23A:p.V8E		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		11p15.5		chr11		534300		A		T		140		117		23		NA		16.4285714286		NA		16.4285714286		0.112		-1.996		140		3.0103		5.869		1		0.5		60.31		-1.282		4.03		-0.9		0.47		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295		99		0/1		59204701		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		563.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		IDH1		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH1:NM_001282386:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_001282387:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_005896:exon4:c.G395A:p.R132H		rs121913500		1.65E-05		NA		ID=COSM28746;OCCURENCE=1(salivary_gland),5(prostate),1(large_intestine),1(urinary_tract),1(skin),1(NS),39(bone),3497(central_nervous_system),214(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung)		0.025		D		0.127		B		0.06		B		2q34		chr2		209113112		C		T		483		327		156		NA		32.298136646		NA		32.298136646		16.819		0.776		485		3.0103		0		1		0.5		60		-0.849		6.8		0.539		0.206		0		D		1		D		4.54		H		-2.19		D		-4.44		D		0.815		7.592		34		0.999		0.941		D		0.587		D		0.782		D		0.707		0		4.69		0.871		0.852		0.997		0.997		14.378		99		0/1		331208084		C/T		NA		ZW1657_S24		rs121913500		3283.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		IDH2		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH2:NM_001290114:exon2:c.C28T:p.R10W,IDH2:NM_001289910:exon4:c.C262T:p.R88W,IDH2:NM_002168:exon4:c.C418T:p.R140W		NA		NA		NA		ID=COSM41877;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(large_intestine)		0		D		1		D		1		D		15q26.1		chr15		90631935		G		A		1015		646		369		NA		36.354679803		NA		36.354679803		14.118		-1.106		1020		3.0103		0		1		0.5		60		-0.754		6.36		1.124		0.73		0		D		1		D		4.235		H		-2.26		D		-7.52		D		0.964		6.065		28.1		0.999		0.897		D		0.719		D		0.842		D		0.745		0		3.65		-0.045		0.127		0.989		1		6.052		99		0/1		6479013249		G/A		NA		CGC1500PB_S16		NA		6450.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		678		616		62		NA		9.1445427729		NA		9.1445427729		0.363		1.829		681		3.0103		2.024		1		0.5		60		-0.797		0.14		-5.966		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134020046		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CF642_S90		NA		96.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		489		422		67		NA		13.7014314928		NA		13.7014314928		-0.727		-1.609		492		3.0103		1.671		1		0.5		60		-1.866		1.77		-6.419		0.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		905013390		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CP586_S68		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		612		452		160		NA		26.1437908497		NA		26.1437908497		0.163		0.774		624		3.0103		0.602		1		0.5		60		1.1		5.78		-8.707		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3574014014		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DFL1388_S42		NA		3536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		288		212		76		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		2.876		-0.373		291		3.0103		2.971		1		0.5		60		1.088		5.95		-5.916		0.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		175207368		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DLA349_S79		NA		1714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		547		491		56		NA		10.2376599634		NA		10.2376599634		-0.165		-0.062		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		0.39		-6.11		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		251015681		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR07-08208_S88		NA		213.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		373		279		94		NA		25.2010723861		NA		25.2010723861		0.985		1.116		381		3.0103		3.229		1		0.5		60		0.119		5.67		-6.697		0.868		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		215108769		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-00267_S31		NA		2113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		192		138		54		NA		28.125		NA		28.125		-0.782		-0.218		196		3.0103		5.87		1		0.5		60		0.785		6.35		-4.167		0.746		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125604134		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-16105_S93		NA		1218.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		276		227		49		NA		17.7536231884		NA		17.7536231884		0.684		-0.097		280		3.0103		0		1		0.5		60		0.17		2.65		-5.487		0.726		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77007190		G/GGGGGCCGAGTC		NA		JP1462_S58		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		389		312		77		NA		19.794344473		NA		19.794344473		0.242		-0.932		392		3.0103		2.843		1		0.5		60		0.487		3.76		-6.068		0.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1500011481		G/GGGGGCCGAGTC		NA		MMT1391_S26		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		433		327		106		NA		24.480369515		NA		24.480369515		-0.651		0.344		438		3.0103		4.928		1		0.5		60		-0.977		5.55		-6.45		0.865		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2440010077		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PBB1310_S41		NA		2402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		492		427		65		NA		13.2113821138		NA		13.2113821138		1.058		0.097		495		3.0103		2.819		1		0.5		60		-0.22		1.54		-5.51		0.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		794013748		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PM887_S80		NA		756.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		397		348		49		NA		12.3425692695		NA		12.3425692695		-0.688		-0.264		399		3.0103		2.655		1		0.5		60		0.634		1.22		-5.252		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		521012003		G/GGGGGCCGAGTC		NA		TM825_S30		NA		483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		948		437		511		NA		53.9029535865		NA		53.9029535865		7.182		-0.005		956		3.0103		1.115		1		0.5		60		-1.546		13.4		-0.641		0.579		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1273109499		G/T		NA		CB791_S81		rs77375493		12702.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		939		554		385		NA		41.0010649627		NA		41.0010649627		4.623		1.235		945		3.0103		0.53		1		0.5		59.97		-0.139		8.87		2.429		0.732		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		8361013196		G/T		NA		CGC1500PB_S16		rs77375493		8332.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		933		521		412		NA		44.1586280815		NA		44.1586280815		7.065		-0.153		936		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.023		10.08		-1.99		0.731		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9436012063		G/T		NA		CM623_S10		rs77375493		9407.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		940		629		311		NA		33.085106383		NA		33.085106383		7.479		-0.303		951		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.347		6.75		-0.828		0.686		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		6375015444		G/T		NA		CP586_S68		rs77375493		6346.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		DLA349		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		944		353		591		NA		62.6059322034		NA		62.6059322034		7.099		1.003		956		3.0103		0.544		1		0.5		60		0.731		16.31		-1.302		0.751		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1542507388		G/T		NA		DLA349_S79		rs77375493		15396.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		315		614		NA		66.0925726588		NA		66.0925726588		2.428		1.486		939		3.0103		3.478		1		0.5		60		-2.127		16.77		-1.589		1.01		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1561206003		G/T		NA		ELM1119pre2m_S6		rs77375493		15583.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-08208		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		911		213		698		NA		76.6190998902		NA		76.6190998902		6.635		1.227		917		3.0103		0.626		1		0.5		59.99		0.756		21.68		0.303		0.752		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1977502989		G/T		NA		GR07-08208_S88		rs77375493		19746.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-15077		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		215		714		NA		76.8568353068		NA		76.8568353068		3.331		-0.55		936		3.0103		1.329		1		0.5		60		0.817		21.37		0.623		0.566		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1987803369		G/T		NA		GR07-15077_S54		rs77375493		19849.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		913		172		741		NA		81.161007667		NA		81.161007667		3.067		0.652		922		3.0103		0.686		1		0.5		59.98		-0.556		21.7		0.703		0.822		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1983902061		G/T		NA		GR10-06220_S78		rs77375493		19810.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-12883		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		875		308		567		NA		64.8		NA		64.8		9.35		0.093		885		3.0103		13.428		1		0.5		60		1.439		14.5		-3.019		1.525		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1271306920		G/T		NA		GR10-12883_S57		rs77375493		12684.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		931		568		363		NA		38.9903329753		NA		38.9903329753		7.909		-0.6		941		3.0103		2.527		1		0.5		60		-0.037		8.56		3.442		0.513		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7995013615		G/T		NA		GR12-06743_S45		rs77375493		7966.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR14-02215		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		892		673		219		NA		24.5515695067		NA		24.5515695067		6.286		0.803		902		3.0103		13.504		1		0.5		59.97		-0.904		3.31		-6.682		1.659		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2978021859		G/T		NA		GR14-02215_S33		rs77375493		2949.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MAG1147		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		439		503		NA		53.3970276008		NA		53.3970276008		5.905		-0.112		954		3.0103		0.522		1		0.5		59.99		-0.818		12.75		2.002		0.718		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1203809552		G/T		NA		MAG1147_S32		rs77375493		12009.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MLF1485		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		930		296		634		NA		68.1720430108		NA		68.1720430108		4.084		0.137		941		3.0103		1.184		1		0.5		60		0.07		17.65		0.445		0.782		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1644005629		G/T		NA		MLF1485_S36		rs77375493		16411.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		503		411		NA		44.9671772429		NA		44.9671772429		4.046		-0.724		928		3.0103		1.742		1		0.5		59.99		-0.611		9.91		0.888		0.602		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9082011248		G/T		NA		MMT1391_S26		rs77375493		9053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PA618		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		947		278		669		NA		70.6441393875		NA		70.6441393875		8.344		0.697		957		3.0103		0		1		0.5		60		1.077		20.03		0.394		0.68		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1900004734		G/T		NA		PA618_S9		rs77375493		18971.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		223		729		NA		76.5756302521		NA		76.5756302521		8.244		-1.576		962		3.0103		0.626		1		0.5		59.98		-1.446		22.15		0.203		0.815		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2111803268		G/T		NA		PM451_S92		rs77375493		21089.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM887		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		616		336		NA		35.2941176471		NA		35.2941176471		7.15		-1.182		963		3.0103		1.154		1		0.5		59.99		0.535		7.64		-0.067		0.816		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7306015422		G/T		NA		PM887_S80		rs77375493		7277.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		752		190		NA		20.16985138		NA		20.16985138		4.318		0.005		953		3.0103		3.248		1		0.5		59.99		-0.568		2.78		-1.581		1.018		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2644019362		G/T		NA		PMJ003BULK_S52		rs77375493		2615.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		251		663		NA		72.5382932166		NA		72.5382932166		2.716		0.085		935		3.0103		0.588		1		0.5		59.98		-0.533		19.06		-0.558		0.76		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1744904446		G/T		NA		PSH1557_S45		rs77375493		17420.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		928		262		666		NA		71.7672413793		NA		71.7672413793		5.416		1.531		937		3.0103		1.974		1		0.5		60		1.248		19.21		0.106		0.868		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1785704474		G/T		NA		RR593_S17		rs77375493		17828.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ZW1657		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		958		148		810		NA		84.5511482255		NA		84.5511482255		7.493		0.962		971		3.0103		2.573		1		0.5		59.98		1.748		24.2		1.187		0.93		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2321501203		G/T		NA		ZW1657_S24		rs77375493		23186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		512		254		258		NA		50.390625		NA		50.390625		-10.982		0.901		513		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		12.18		-1.09		0.709		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		626606304		A/C		NA		ELM1119pre2m_S6		rs3822214		6237.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR07-15077		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		487		257		230		NA		47.227926078		NA		47.227926078		-11.394		-0.654		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.553		11.34		0.024		0.589		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		555106641		A/C		NA		GR07-15077_S54		rs3822214		5522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR10-12883		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		249		245		NA		49.5951417004		NA		49.5951417004		-13.006		-1.252		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		11.68		-1.073		0.681		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		579706119		A/C		NA		GR10-12883_S57		rs3822214		5768.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		MLF1485		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		260		234		NA		47.3684210526		NA		47.3684210526		-8.633		0.969		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.527		11.17		-0.991		0.594		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		554506767		A/C		NA		MLF1485_S36		rs3822214		5516.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		STB1531		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		479		243		236		NA		49.2693110647		NA		49.2693110647		-13.328		0.488		486		3.0103		0		1		0.5		60		-0.808		11.5		3.08		0.664		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		553906147		A/C		NA		STB1531_S19		rs3822214		5510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		DM530		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon34:c.C7498G:p.H2500D		NA		4.20E-05		NA		NA		0.002		D		1		D		0.999		D		9q34.3		chr9		139390693		G		C		370		233		137		NA		37.027027027		NA		37.027027027		-7.586		0.256		371		3.0103		284.808		1		0.5		60		1.274		7.6		11.272		9.735		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189		99		0/1		284005919		G/C		NA		DM530_S5		NA		2811.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		7.25E-05		0		0		NA		NA		NA

		VC1374		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon26:c.C4921T:p.P1641S		NA		0.0014		0.00139776		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.324		T		0.043		B		0.011		B		9q34.3		chr9		139399222		G		A		681		331		350		NA		51.3950073421		NA		51.3950073421		0.133		-0.378		688		3.0103		0.519		1		0.5		60		0.653		9.43		-0.05		0.657		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		T		0.141		T		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908		99		0/1		645006489		G/A		NA		VC1374_S46		NA		6421.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0.0026		NA		NA		NA

		CF642		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		482		260		222		NA		46.0580912863		NA		46.0580912863		1.763		0.544		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.5		10.36		0.029		1.372		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		502306407		C/G		NA		CF642_S90		rs121913237		4994.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35A:p.G12D		rs121913237		8.24E-06		NA		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)		0.011		D		0.372		B		0.399		B		1p13.2		chr1		115258747		C		T		463		391		72		NA		15.5507559395		NA		15.5507559395		12.512		-1.024		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.495		1.55		-0.764		0.035		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		744011015		C/T		NA		DJK1586_S44		rs121913237		715.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		0		0		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		499		367		132		NA		26.4529058116		NA		26.4529058116		0.93		1.165		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.422		4.6		-1.828		1.139		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		2324010170		C/G		NA		GR05-07907_S53		rs121913237		2295.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		exonic		frameshift_insertion		PHF6:NM_001015877:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032335:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032458:exon2:c.22dupA:p.Q7fs		NA		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511668		G		GA		470		226		244		NA		51.914893617		NA		51.914893617		-0.874		-1.25		474		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		11.65		-0.392		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		551304538		G/GA		NA		HFL1059_S94		NA		5475.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		PTPN11		exonic		nonsynonymous_SNV		PTPN11:NM_002834:exon3:c.G214A:p.A72T,PTPN11:NM_080601:exon3:c.G214A:p.A72T		NA		NA		NA		ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.029		D		0.996		D		0.956		D		12q24.13		chr12		112888198		G		A		1078		923		155		NA		14.3784786642		NA		14.3784786642		-7.569		-0.456		1088		3.0103		1.644		1		0.5		60		0.664		0.8		-0.831		0.949		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802		99		0/1		905025783		G/A		NA		GR05-07907_S53		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		RUNX1		exonic		stopgain		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C601T:p.R201X		NA		NA		NA		ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36231783		G		A		495		265		230		NA		46.4646464646		NA		46.4646464646		18.747		-0.135		499		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.495		10.76		-0.244		0.562		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.982		40		0.998		0.875		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147		99		0/1		535302308		G/A		NA		DM530_S5		NA		5324.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		705		420		285		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		-18.09		0.902		769		3.0103		133.65		1		0.5		60		1.257		8.95		10.336		10.72		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		6338011146		A/G		NA		ELM1119pre2m_S6		rs111527738		6309.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		GR07-15077		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		584		231		353		NA		60.4452054795		NA		60.4452054795		-16.281		1.046		624		3.0103		127.411		1		0.5		59.97		-0.153		14.78		11.404		10.555		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		865805584		A/G		NA		GR07-15077_S54		rs111527738		8629.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		GR12-04794		RUNX1		exonic		frameshift_insertion		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001754:exon7:c.741dupC:p.N248fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36206770		T		TG		66		47		19		NA		28.7878787879		NA		28.7878787879		-0.042		1.997		66		3.0103		1.035		1		0.5		60		0.878		6.03		-3.47		0.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43501330		T/TG		NA		GR12-04794_S76		NA		397.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C587T:p.T196I		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		0.999		D		21q22.12		chr21		36231797		G		A		487		245		242		NA		49.6919917864		NA		49.6919917864		-18.404		1.431		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.992		11.06		-0.59		0.681		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072		99		0/1		541406230		G/A		NA		GR12-06743_S45		NA		5385.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001754:exon7:c.G710A:p.R237K		NA		NA		NA		ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.022		D		0.996		D		0.987		D		21q22.12		chr21		36206802		C		T		657		325		332		NA		50.5327245053		NA		50.5327245053		-0.984		0.008		662		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.872		10.03		-2.387		0.759		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251		99		0/1		662006582		C/T		NA		GR13-12872_S21		NA		6591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		608		315		293		NA		48.1907894737		NA		48.1907894737		-16.122		-1.574		658		3.0103		74.844		1		0.5		60		-0.329		11.08		5.212		9.059		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		676408203		A/G		NA		PM887_S80		rs111527738		6735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		CT772		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.G2608A:p.G870S		rs267607040		1.66E-05		NA		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		1		D		1		D		18q12.3		chr18		42531913		G		A		492		441		51		NA		10.3658536585		NA		10.3658536585		11.22		0.863		494		3.0103		0		1		0.5		60		-1.088		0.28		-1.702		0.014		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879		99		0/1		16808580		G/A		NA		CT772_S7		rs267607040		139.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.A2605G:p.S869G		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		18q12.3		chr18		42531910		A		G		490		280		210		NA		42.8571428571		NA		42.8571428571		-17.823		0.566		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.77		1.345		0.447		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822		99		0/1		138407361		A/G		NA		KGJ1516_S22		NA		1355.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.G1998C:p.K666N		rs377023736		5.77E-05		NA		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)		0		D		1		D		0.992		D		2q33.1		chr2		198267359		C		G		853		684		169		NA		19.8124267292		NA		19.8124267292		19.201		0.613		858		3.0103		99.434		1		0.5		60		-0.852		3.23		12.316		8.874		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02		99		0/1		2785018007		C/G		NA		CB791_S81		rs377023736		2756.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		9.63E-05		0		0		0		7.49E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		DMP1151		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.C1984G:p.H662D		NA		NA		NA		ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198267373		G		C		971		837		134		NA		13.8002059732		NA		13.8002059732		-15.694		1.896		980		3.0103		76.863		1		0.5		60		-1.265		0.76		13.203		9.811		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799		99		0/1		764023719		G/C		NA		DMP1151_S65		NA		735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		610		368		242		NA		39.6721311475		NA		39.6721311475		-17.318		-0.41		626		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.745		8.38		0.124		0.36		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		514009577		T/C		NA		HFL1059_S94		NA		5111.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		KK683		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		534		438		96		NA		17.9775280899		NA		17.9775280899		-13.045		0.769		548		3.0103		0		1		0.5		60		-0.575		2.07		-2.947		0.048		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		1131012381		T/C		NA		KK683_S34		NA		1102.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2093_2094del:p.Q698fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266837		GCT		G		1059		544		515		NA		48.6307837583		NA		48.6307837583		-23.735		-0.025		1063		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		11.63		-27.339		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12358029718		GCT/G		NA		LST327_S66		NA		12320.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2098_2101del:p.K700fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266830		ACTTT		A		1058		543		515		NA		48.6767485822		NA		48.6767485822		-12.353		1.044		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.257		11.65		-27.687		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12361029676		ACTTT/A		NA		LST327_S66		NA		12323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.G2091T:p.E697D		NA		NA		NA		NA		0.101		T		0.098		B		0.076		B		2q33.1		chr2		198266841		C		A		1059		536		523		NA		49.3862134089		NA		49.3862134089		24.694		-0.849		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.624		19.13		-28.14		0.665		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		T		0.203		T		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719		99		0/1		20290029538		C/A		NA		LST327_S66		NA		20261.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MTW281		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		631		463		168		NA		26.6244057052		NA		26.6244057052		-16.765		0.763		640		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		4.58		-0.142		0.125		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		2919012784		T/C		NA		MTW281_S91		NA		2890.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		SRSF2		exonic		nonframeshift_deletion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.284_307del:p.95_103del,SRSF2:NM_003016:exon1:c.284_307del:p.95_103del		NA		1.96E-05		NA		ID=COSM1318446,COSM146289;OCCURENCE=22(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732935		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG		C		368		194		174		NA		47.2826086957		NA		47.2826086957		-7.272		0.083		368		3.0103		0.377		1		0.5		60		0.106		18.17		2.947		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		672207622		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		6684.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.62E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284G:p.P95R,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284G:p.P95R		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.021		D		1		D		0.99		D		17q25.1		chr17		74732959		G		C		896		559		337		NA		37.6116071429		NA		37.6116071429		-3.79		-0.052		904		3.0103		0		1		0.5		60		1.436		6.34		2.622		0.738		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		5706012159		G/C		NA		GR05-07907_S53		NA		5677.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		PSH1557		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284T:p.P95L,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284T:p.P95L		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM146288,COSM211506,COSM211028;OCCURENCE=53(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.076		T		0.753		P		0.462		P		17q25.1		chr17		74732959		G		A		471		287		184		NA		39.0658174098		NA		39.0658174098		-0.485		1.036		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.747		6.89		1.362		0.702		0		N		1		D		2.215		M		1.34		T		-0.76		N		0.203		3.407		23		0.966		0.89		D		-0.484		T		0.363		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		327206021		G/A		NA		PSH1557_S45		NA		3243.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		1.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		ZW1657		SRSF2		exonic		nonframeshift_insertion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP,SRSF2:NM_003016:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732959		G		GGGC		326		208		118		NA		36.1963190184		NA		36.1963190184		-0.319		0.699		326		3.0103		0.885		1		0.5		60.07		0.303		12.77		-7.537		0.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		420108291		G/GGGC		NA		ZW1657_S24		NA		4163.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		splicing		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123159688		A		ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		440		384		56		NA		12.7272727273		NA		12.7272727273		-12.026		-1.312		440		3.0103		123		1		0.5		60		0.682		1.28		-12.089		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		601021693		A/ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		GR12-04794_S76		NA		563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_001042749:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001282418:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042750:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042751:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_006603:exon3:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon10:c.T4253A:p.L1418Q		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		1		D		4q24		chr4		106193791		T		A		492		379		113		NA		22.9674796748		NA		22.9674796748		15.079		0.252		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.066		3.63		-0.387		0.086		NA		NA		1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577		99		0/1		1814010783		T/A		NA		CM623_S10		NA		1785.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon3:c.C521A:p.P174H,TET2:NM_017628:exon3:c.C521A:p.P174H		rs146031219		0.0019		0.000998403		NA		0.032		D		0.249		B		0.115		B		4q24		chr4		106155620		C		A		1050		503		547		NA		52.0952380952		NA		52.0952380952		12.663		-0.66		1067		3.0103		0.52		1		0.5		60		-1.013		12.78		-0.626		0.618		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198		99		0/1		13443011011		C/A		NA		GR07-08208_S88		rs146031219		13414.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0011		4.00E-04		3.00E-04		0		0.003		0.0029		0.0022		0		0.0015		NA		0.003

		GR13-12872		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1046		553		493		NA		47.1319311663		NA		47.1319311663		6.861		-1.394		1059		3.0103		1.733		1		0.5		59.99		-0.493		10.71		0.921		0.817		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11231012489		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs367758008		11202.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		LST327		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1047		538		509		NA		48.6150907354		NA		48.6150907354		8.673		-0.032		1062		3.0103		0		1		0.5		60		-1.073		11.04		1.35		0.689		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11590012383		G/A		NA		LST327_S66		rs367758008		11561.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		PSH1557		TET2		exonic		frameshift_deletion		TET2:NM_001127208:exon3:c.450delT:p.S150fs,TET2:NM_017628:exon3:c.450delT:p.S150fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106155548		CT		C		1385		955		430		NA		31.0469314079		NA		31.0469314079		-19.813		0.012		1393		3.0103		14.27		1		0.5		60		1.307		7.53		-8.36		1.606		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10461034771		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		10423.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126116:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126117:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001276697:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276698:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276699:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001126118:exon7:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_000546:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126112:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126113:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126114:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001276695:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276696:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276760:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276761:exon8:c.C730A:p.R244S		NA		8.28E-06		NA		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)		0.001		D		0.656		P		0.463		P		17p13.1		chr17		7577091		G		T		502		271		231		NA		46.015936255		NA		46.015936255		13.332		1.697		509		3.0103		0		1		0.5		60		0.454		10.77		-0.296		0.547		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249		99		0/1		543706751		G/T		NA		GR11-19462_S18		NA		5408.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		1.51E-05		0		0		NA		NA		NA

		MAG1147		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126116:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126117:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001276697:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276698:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276699:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001126118:exon7:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_000546:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126112:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126113:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126114:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001276695:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276696:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276760:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276761:exon8:c.G752A:p.R251H		rs55819519		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM1386594,COSM44017;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),6(upper_aerodigestive_tract),1(stomach),1(central_nervous_system),2(urinary_tract),2(large_intestine),1(breast),3(skin)		0.118		T		0.001		B		0.004		B		17p13.1		chr17		7577069		C		T		510		270		240		NA		47.0588235294		NA		47.0588235294		18.789		-0.024		510		3.0103		0		1		0.5		60		1.246		11.77		-1.684		0.583		0.373		N		1		D		1.39		L		-5.65		D		-2.03		N		0.694		2.032		16.41		0.924		0.306		N		0.898		D		0.954		D		0.722		0		-1.23		-0.275		-0.332		0.965		0.705		9.676		99		0/1		603205072		C/T		NA		MAG1147_S32		rs55819519		6003.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		3.00E-04		9.62E-05		8.65E-05		0		0		2.00E-04		0		6.06E-05		NA		NA		0.001

		ELM1119pre2m		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		495		330		165		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-18.001		0.738		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		4.94		0.355		0.027		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		247208838		T/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2443.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		ER890		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		496		379		117		NA		23.5887096774		NA		23.5887096774		-16.151		-1.316		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.84		2.47		-0.286		0.092		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		1253010324		T/G		NA		ER890_S89		NA		1224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR07-08208		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		812		236		NA		22.5190839695		NA		22.5190839695		7.727		-0.333		1061		3.0103		3.033		1		0.5		59.98		2.102		3.35		-3.301		0.611		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3534020850		G/A		NA		GR07-08208_S88		rs371769427		3505.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR07-15077		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		304		188		NA		38.2113821138		NA		38.2113821138		-18.28		-1.329		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.396		6.29		-0.411		0.041		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		312308206		T/G		NA		GR07-15077_S54		NA		3094.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-16105		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1024		827		197		NA		19.23828125		NA		19.23828125		5.342		0.405		1028		3.0103		0		1		0.5		60		-0.107		2.32		0.613		0.719		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		2407020851		G/A		NA		GR11-16105_S93		rs371769427		2378.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR12-06743		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		317		175		NA		35.5691056911		NA		35.5691056911		-17.918		0.667		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.127		5.11		-0.162		0.073		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		254008511		T/G		NA		GR12-06743_S45		NA		2511.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		485		338		147		NA		30.3092783505		NA		30.3092783505		-17.507		0.937		490		3.0103		0		1		0.5		60		-1.199		4.11		-0.202		0.174		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		202209044		T/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1993.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1099		952		147		NA		13.3757961783		NA		13.3757961783		6.194		-0.277		1107		3.0103		0		1		0.5		60		-0.534		0.77		-0.496		0.757		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		869025334		G/A		NA		PMJ003BULK_S52		rs371769427		840.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		RR593		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1031		492		539		NA		52.2793404462		NA		52.2793404462		6.343		0.081		1035		3.0103		1.092		1		0.5		60		-0.306		12.12		-0.665		0.617		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		12521010592		G/A		NA		RR593_S17		rs371769427		12492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		TM825		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		825		223		NA		21.2786259542		NA		21.2786259542		3.572		-1.118		1058		3.0103		0.643		1		0.5		60		1.002		2.85		-0.255		0.796		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3019021043		G/A		NA		TM825_S30		rs371769427		2990.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		DFL1388		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon2:c.C54A:p.Y18X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809069		C		A		116		18		98		NA		84.4827586207		NA		84.4827586207		6.683		2.238		116		3.0103		0		1		0.5		60		-0.042		23.72		0.949		3.338		0.002		N		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.588		36		0.996		0.629		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901		99		0/1		27800164		C/A		NA		DFL1388_S42		NA		2751.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR09-01457		ZRSR2		exonic		nonsynonymous_SNV		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.C1147G:p.P383A		rs61741680		7.00E-04		NA		NA		0.061		T		0.734		P		0.297		B		Xp22.2		chrX		15841063		C		G		777		495		282		NA		36.2934362934		NA		36.2934362934		-5.034		-1.715		784		3.0103		150.399		1		0.5		60		-0.434		7.69		12.142		9.777		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		T		0.014		T		NA		NA		5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674		99		0/1		6005012346		C/G		NA		GR09-01457_S29		rs61741680		5976.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0012		1.00E-04		0		0		0		0.0013		0.0016		0		NA		NA		NA

		JP1462		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon5:c.G333A:p.W111X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822254		G		A		301		139		162		NA		53.8205980066		NA		53.8205980066		12.97		-1.022		301		3.0103		0		1		0.5		60		0.059		13.52		-0.338		0.857		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.869		36		0.997		0.985		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5.24		0.917		1.045		1		1		13.2		99		0/1		409703174		G/A		NA		JP1462_S58		NA		4068.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		ZRSR2		exonic		nonframeshift_insertion		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.1314_1315insAGCCGG:p.G438delinsGSR		NA		0.0115		0.0235762		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15841230		C		CAGCCGG		359		179		180		NA		50.139275766		NA		50.139275766		0.975		-1.548		359		3.0103		0		1		0.5		60		-1.178		8.97		-16.129		0.699		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		325909619		C/CAGCCGG		NA		STB1531_S19		NA		3221.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0262		0.0412		0.0045		3.00E-04		0.0184		0.0113		0.0058		0.0037		0.0648		NA		0.0209

																																										676.4892473118





trialFilters1

		MPN		Gene.refGene		Func.refGene		ExonicFunc.refGene		AAChange.refGene		snp138		ExAC_ALL		1000g2015aug_all		cosmic70		SIFT_score		SIFT_pred		Polyphen2_HDIV_score		Polyphen2_HDIV_pred		Polyphen2_HVAR_score		Polyphen2_HVAR_pred		cytoBand		CHROM		POS		REF		ALT		gt_DP		gt_ref_AD		gt_alt1_AD		gt_alt2_AD		VAF_alt1		VAF_alt2		VAF		BaseQRankSum		ClippingRankSum		DP		ExcessHet		FS		MLEAC		MLEAF		MQ		MQRankSum		QD		ReadPosRankSum		SOR		LRT_score		LRT_pred		MutationTaster_score		MutationTaster_pred		MutationAssessor_score		MutationAssessor_pred		FATHMM_score		FATHMM_pred		PROVEAN_score		PROVEAN_pred		VEST3_score		CADD_raw		CADD_phred		DANN_score		fathmm-MKL_coding_score		fathmm-MKL_coding_pred		MetaSVM_score		MetaSVM_pred		MetaLR_score		MetaLR_pred		integrated_fitCons_score		integrated_confidence_value		GERP++_RS		phyloP7way_vertebrate		phyloP20way_mammalian		phastCons7way_vertebrate		phastCons20way_mammalian		SiPhy_29way_logOdds		gt_GQ		gt_GT		gt_PL		gt_GT_alleles		genomicSuperDups		SampleID		ID		QUAL		FILTER		AC		AF		AN		ANNOVAR_DATE		GeneDetail.refGene		esp6500siv2_all		ExAC_AFR		ExAC_AMR		ExAC_EAS		ExAC_FIN		ExAC_NFE		ExAC_OTH		ExAC_SAS		1000g2015aug_afr		1000g2015aug_eas		1000g2015aug_eur

		AB793		CEBPA		exonic		nonframeshift_insertion		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.232_233insACCCGC:p.P78delinsHPP,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.694_695insACCCGC:p.P232delinsHPP,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.547_548insACCCGC:p.P183delinsHPP,CEBPA:NM_004364:exon1:c.589_590insACCCGC:p.P197delinsHPP		NA		0.0454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.11		chr19		33792731		G		GGCGGGT		54		24		30		NA		55.5555555556		NA		55.5555555556		-0.096		-1.262		55		3.0103		1.021		1		0.5		60		-0.548		21.29		-3.229		0.551		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		118701181		G/GGCGGGT		NA		AB793_S32		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.1		NA		0.0319		0		0.0489		NA		NA		NA

		AB793		BCOR		exonic		frameshift_deletion		BCOR:NM_001123383:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123384:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123385:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_017745:exon4:c.617delT:p.F206fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39933981		GA		G		1019		127		892		NA		87.5368007851		NA		87.5368007851		-1.669		3.154		1023		3.0103		0		1		0.5		60		1.131		25.46		3.599		0.725		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		259860913		GA/G		NA		AB793_S32		NA		25948.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CB791		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.G1998C:p.K666N		rs377023736		5.77E-05		NA		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)		0		D		1		D		0.992		D		2q33.1		chr2		198267359		C		G		853		684		169		NA		19.8124267292		NA		19.8124267292		19.201		0.613		858		3.0103		99.434		1		0.5		60		-0.852		3.23		12.316		8.874		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02		99		0/1		2785018007		C/G		NA		CB791_S81		rs377023736		2756.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		9.63E-05		0		0		0		7.49E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		CB791		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		948		437		511		NA		53.9029535865		NA		53.9029535865		7.182		-0.005		956		3.0103		1.115		1		0.5		60		-1.546		13.4		-0.641		0.579		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1273109499		G/T		NA		CB791_S81		rs77375493		12702.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CF642		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		678		616		62		NA		9.1445427729		NA		9.1445427729		0.363		1.829		681		3.0103		2.024		1		0.5		60		-0.797		0.14		-5.966		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		134020046		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CF642_S90		NA		96.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		325		183		142		NA		43.6923076923		NA		43.6923076923		-13.727		0.897		326		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		8.52		-15.054		0.473		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		279604825		A/G		NA		CF642_S90		rs139212214		2767.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		CF642		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		482		260		222		NA		46.0580912863		NA		46.0580912863		1.763		0.544		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.5		10.36		0.029		1.372		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		502306407		C/G		NA		CF642_S90		rs121913237		4994.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon16:c.C1848A:p.F616L,EZH2:NM_152998:exon16:c.C1884A:p.F628L,EZH2:NM_001203247:exon17:c.C2001A:p.F667L,EZH2:NM_001203248:exon17:c.C1974A:p.F658L,EZH2:NM_004456:exon17:c.C2016A:p.F672L		NA		NA		NA		NA		0.018		D		1		D		1		D		7q36.1		chr7		148507438		G		T		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		-1.174		-1.875		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.516		11.51		-0.573		0.552		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043		99		0/1		561306779		G/T		NA		CF642_S90		NA		5584.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		614		383		231		NA		37.6221498371		NA		37.6221498371		3.462		0.364		615		3.0103		7.193		1		0.5		60		0.549		7.38		-2.021		1.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		456908645		A/AG		NA		CF642_S90		NA		4531.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1153_1154insTTTGT:p.K385fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054626		A		ATTTGT		1100		509		591		NA		53.7272727273		NA		53.7272727273		-1.088		-1.667		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.843		11.57		-15.33		0.675		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12769019569		A/ATTTGT		NA		CF642_S90		NA		12731.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CF642		CALR		exonic		nonsynonymous_SNV		CALR:NM_004343:exon9:c.A1154C:p.K385T		NA		NA		NA		NA		0.128		T		0		B		0.001		B		19p13.2		chr19		13054627		A		C		1100		507		593		NA		53.9090909091		NA		53.9090909091		-13.638		-0.532		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.921		21.17		-28.431		0.671		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6		99		0/1		23325019455		A/C		NA		CF642_S90		NA		23287.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2194_2195insACGACGCTCTTCCGATCTT:p.L732fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022709		C		CACGACGCTCTTCCGATCTT		473		436		37		NA		7.822410148		NA		7.822410148		8.439		-0.566		476		3.0103		33.008		1		0.5		60		0.179		0.43		-10.105		6.706		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		241021016		C/CACGACGCTCTTCCGATCTT		NA		CGC1500PB_S16		NA		203.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		639		531		108		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		-15.045		0.513		641		3.0103		41.346		1		0.5		59.98		0.593		1.79		-4.827		6.197		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		1169014487		A/G		NA		CGC1500PB_S16		rs34549764		1140.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		CGC1500PB		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202544:exon4:c.288delC:p.L96fs,CUX1:NM_001202546:exon4:c.225delC:p.L75fs,CUX1:NM_001202543:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_001913:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181500:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181552:exon5:c.303delC:p.L101fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740677		TC		T		416		261		155		NA		37.2596153846		NA		37.2596153846		2.174		-0.048		417		3.0103		0		1		0.5		60		0.781		9.27		-0.518		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		389508494		TC/T		NA		CGC1500PB_S16		NA		3857.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		SRSF2		exonic		nonframeshift_deletion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.284_307del:p.95_103del,SRSF2:NM_003016:exon1:c.284_307del:p.95_103del		NA		1.96E-05		NA		ID=COSM1318446,COSM146289;OCCURENCE=22(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732935		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG		C		368		194		174		NA		47.2826086957		NA		47.2826086957		-7.272		0.083		368		3.0103		0.377		1		0.5		60		0.106		18.17		2.947		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		672207622		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG/C		NA		CGC1500PB_S16		NA		6684.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.62E-05		0		0		NA		NA		NA

		CGC1500PB		IDH2		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH2:NM_001290114:exon2:c.C28T:p.R10W,IDH2:NM_001289910:exon4:c.C262T:p.R88W,IDH2:NM_002168:exon4:c.C418T:p.R140W		NA		NA		NA		ID=COSM41877;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(large_intestine)		0		D		1		D		1		D		15q26.1		chr15		90631935		G		A		1015		646		369		NA		36.354679803		NA		36.354679803		14.118		-1.106		1020		3.0103		0		1		0.5		60		-0.754		6.36		1.124		0.73		0		D		1		D		4.235		H		-2.26		D		-7.52		D		0.964		6.065		28.1		0.999		0.897		D		0.719		D		0.842		D		0.745		0		3.65		-0.045		0.127		0.989		1		6.052		99		0/1		6479013249		G/A		NA		CGC1500PB_S16		NA		6450.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CGC1500PB		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		939		554		385		NA		41.0010649627		NA		41.0010649627		4.623		1.235		945		3.0103		0.53		1		0.5		59.97		-0.139		8.87		2.429		0.732		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		8361013196		G/T		NA		CGC1500PB_S16		rs77375493		8332.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CM623		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon10:c.T4253A:p.L1418Q		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		1		D		4q24		chr4		106193791		T		A		492		379		113		NA		22.9674796748		NA		22.9674796748		15.079		0.252		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.066		3.63		-0.387		0.086		NA		NA		1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577		99		0/1		1814010783		T/A		NA		CM623_S10		NA		1785.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CM623		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		933		521		412		NA		44.1586280815		NA		44.1586280815		7.065		-0.153		936		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.023		10.08		-1.99		0.731		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9436012063		G/T		NA		CM623_S10		rs77375493		9407.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CP586		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		489		422		67		NA		13.7014314928		NA		13.7014314928		-0.727		-1.609		492		3.0103		1.671		1		0.5		60		-1.866		1.77		-6.419		0.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		905013390		G/GGGGGCCGAGTC		NA		CP586_S68		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CP586		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		940		629		311		NA		33.085106383		NA		33.085106383		7.479		-0.303		951		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.347		6.75		-0.828		0.686		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		6375015444		G/T		NA		CP586_S68		rs77375493		6346.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		CT772		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.G2608A:p.G870S		rs267607040		1.66E-05		NA		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		1		D		1		D		18q12.3		chr18		42531913		G		A		492		441		51		NA		10.3658536585		NA		10.3658536585		11.22		0.863		494		3.0103		0		1		0.5		60		-1.088		0.28		-1.702		0.014		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879		99		0/1		16808580		G/A		NA		CT772_S7		rs267607040		139.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.02E-05		0		0		NA		NA		NA

		CT772		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_022552:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175629:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175630:exon3:c.A89C:p.E30A		rs143730975		0.003		0.00159744		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		0.996		D		0.987		D		2p23.3		chr2		25523096		T		G		390		174		216		NA		55.3846153846		NA		55.3846153846		-7.822		1.911		393		3.0103		4.445		1		0.5		60		-0.791		10.39		1.298		0.523		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726		99		0/1		408203302		T/G		NA		CT772_S7		rs143730975		4053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0014		2.00E-04		0.0014		0		0.0214		0.003		0.0059		2.00E-04		NA		NA		0.007

		CT772		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		778		417		361		NA		46.4010282776		NA		46.4010282776		0.347		-0.437		779		3.0103		0.52		1		0.5		60		0.7		17.76		-23.925		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13854016408		A/ATTGTC		NA		CT772_S7		NA		13816.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		CT772		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203248:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203249:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_004456:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_152998:exon2:c.48delG:p.R16fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148544342		TC		T		1377		886		491		NA		35.6572258533		NA		35.6572258533		-7.267		0.88		1384		3.0103		11.987		1		0.5		60		0.656		8.15		15.523		1.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		11265029305		TC/T		NA		CT772_S7		NA		11227.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1554		781		773		NA		49.7425997426		NA		49.7425997426		-7.933		-2.065		1566		3.0103		2.661		1		0.5		59.99		-0.328		12.17		-15.311		0.916		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		18945022418		T/TA		NA		CT772_S7		NA		18907.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		CT772		CBL		exonic		nonsynonymous_SNV		CBL:NM_005188:exon8:c.A1136C:p.Q379P		NA		NA		NA		NA		0.001		D		0.999		D		0.978		D		11q23.3		chr11		119148916		A		C		1006		61		945		NA		93.9363817097		NA		93.9363817097		-1.595		1.521		1012		3.0103		0		2		1		60		1.374		26.06		-1.919		0.727		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953		99		1-Jan		2624213980		C/C		NA		CT772_S7		NA		26213.77		NA		2		1		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DCT233		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1105		425		680		NA		61.5384615385		NA		61.5384615385		-10.048		0.083		1107		3.0103		0		1		0.5		63.67		11.443		14.22		-9.266		0.713		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15747015671		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DCT233_S8		NA		15709.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DCT233		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1584		880		704		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		-8.651		-0.623		1593		3.0103		6.529		1		0.5		60		0.17		8.99		-16.992		1.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14280025442		T/TA		NA		DCT233_S8		NA		14242.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		26		26		NA		50		NA		50		6.085		1.638		55		3.0103		3.096		1		0.5		60		-0.284		11.38		0.412		0.091		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		6200973		C/T		NA		DFL1388_S42		rs2335052		591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		DFL1388		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon2:c.C54A:p.Y18X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15809069		C		A		116		18		98		NA		84.4827586207		NA		84.4827586207		6.683		2.238		116		3.0103		0		1		0.5		60		-0.042		23.72		0.949		3.338		0.002		N		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.588		36		0.996		0.629		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901		99		0/1		27800164		C/A		NA		DFL1388_S42		NA		2751.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DFL1388		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		612		452		160		NA		26.1437908497		NA		26.1437908497		0.163		0.774		624		3.0103		0.602		1		0.5		60		1.1		5.78		-8.707		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3574014014		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DFL1388_S42		NA		3536.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DJK1586		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35A:p.G12D		rs121913237		8.24E-06		NA		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)		0.011		D		0.372		B		0.399		B		1p13.2		chr1		115258747		C		T		463		391		72		NA		15.5507559395		NA		15.5507559395		12.512		-1.024		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.495		1.55		-0.764		0.035		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		744011015		C/T		NA		DJK1586_S44		rs121913237		715.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		0		0		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		DJK1586		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1116		693		423		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		-11.533		0.181		1119		3.0103		0		1		0.5		62.38		12.134		9.68		-9.802		0.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10835033700		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DJK1586_S44		NA		10797.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		DLA349		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		288		212		76		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		2.876		-0.373		291		3.0103		2.971		1		0.5		60		1.088		5.95		-5.916		0.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		175207368		G/GGGGGCCGAGTC		NA		DLA349_S79		NA		1714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DLA349		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		944		353		591		NA		62.6059322034		NA		62.6059322034		7.099		1.003		956		3.0103		0.544		1		0.5		60		0.731		16.31		-1.302		0.751		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1542507388		G/T		NA		DLA349_S79		rs77375493		15396.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		DM530		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon34:c.C7498G:p.H2500D		NA		4.20E-05		NA		NA		0.002		D		1		D		0.999		D		9q34.3		chr9		139390693		G		C		370		233		137		NA		37.027027027		NA		37.027027027		-7.586		0.256		371		3.0103		284.808		1		0.5		60		1.274		7.6		11.272		9.735		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189		99		0/1		284005919		G/C		NA		DM530_S5		NA		2811.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		7.25E-05		0		0		NA		NA		NA

		DM530		RUNX1		exonic		stopgain		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C601T:p.R201X		NA		NA		NA		ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36231783		G		A		495		265		230		NA		46.4646464646		NA		46.4646464646		18.747		-0.135		499		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.495		10.76		-0.244		0.562		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.982		40		0.998		0.875		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147		99		0/1		535302308		G/A		NA		DM530_S5		NA		5324.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2083T:p.Q695X		NA		NA		NA		ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022598		C		T		1031		787		244		NA		23.666343356		NA		23.666343356		-19.281		-0.533		1037		3.0103		156.778		1		0.5		60		0.661		3.75		14.663		9.608		0		D		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.528		39		0.998		0.96		D		NA		NA		NA		NA		0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363		99		0/1		3897021042		C/T		NA		DM530_S5		NA		3868.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		stopgain		EZH2:NM_001203247:exon4:c.T293G:p.L98X,EZH2:NM_001203248:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_001203249:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_004456:exon4:c.T293G:p.L98X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148529796		A		C		491		233		258		NA		52.5458248473		NA		52.5458248473		6.287		2.299		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.167		13.73		0.528		0.8		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.438		39		0.989		0.993		D		NA		NA		NA		NA		0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967		99		0/1		676805820		A/C		NA		DM530_S5		NA		6739.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DM530		EZH2		exonic		frameshift_insertion		EZH2:NM_001203249:exon14:c.1547dupA:p.N516fs,EZH2:NM_152998:exon14:c.1583dupA:p.N528fs,EZH2:NM_001203247:exon15:c.1700dupA:p.N567fs,EZH2:NM_001203248:exon15:c.1673dupA:p.N558fs,EZH2:NM_004456:exon15:c.1715dupA:p.N572fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148511186		G		GT		916		467		449		NA		49.0174672489		NA		49.0174672489		0.678		0.771		919		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.033		11.85		-24.59		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10896012390		G/GT		NA		DM530_S5		NA		10858.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.C1984G:p.H662D		NA		NA		NA		ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198267373		G		C		971		837		134		NA		13.8002059732		NA		13.8002059732		-15.694		1.896		980		3.0103		76.863		1		0.5		60		-1.265		0.76		13.203		9.811		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799		99		0/1		764023719		G/C		NA		DMP1151_S65		NA		735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		DMP1151		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon5:c.C631T:p.R211C		NA		2.47E-05		NA		NA		0.009		D		0.042		B		0.003		B		12p13.2		chr12		12022525		C		T		504		253		251		NA		49.8015873016		NA		49.8015873016		17.923		-0.069		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.233		12.13		-0.565		0.685		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336		99		0/1		614404212		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		6115.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		BCOR		exonic		nonsynonymous_SNV		BCOR:NM_001123383:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123384:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123385:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_017745:exon4:c.G1780A:p.V594I		NA		2.28E-05		NA		NA		0.17		T		1		D		0.994		D		Xp11.4		chrX		39932819		C		T		973		458		515		NA		52.9290853032		NA		52.9290853032		24.114		-0.137		995		3.0103		545.5		1		0.5		59.98		0.025		14.56		25.785		7.315		NA		NA		0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T		NA		NA		5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009		99		0/1		1419109717		C/T		NA		DMP1151_S65		NA		14162.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		3.00E-04		0		0		0		0		NA		NA		NA

		DMP1151		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1418		680		738		NA		52.0451339915		NA		52.0451339915		-10.751		-0.173		1424		3.0103		0.556		1		0.5		63.54		17.551		11.64		-13.573		0.766		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		16549026288		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		DMP1151_S65		NA		16511.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		495		330		165		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-18.001		0.738		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		4.94		0.355		0.027		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		247208838		T/G		NA		ELM1119pre2m_S6		NA		2443.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		ELM1119pre2m		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		512		254		258		NA		50.390625		NA		50.390625		-10.982		0.901		513		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		12.18		-1.09		0.709		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		626606304		A/C		NA		ELM1119pre2m_S6		rs3822214		6237.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		ELM1119pre2m		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		705		420		285		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		-18.09		0.902		769		3.0103		133.65		1		0.5		60		1.257		8.95		10.336		10.72		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		6338011146		A/G		NA		ELM1119pre2m_S6		rs111527738		6309.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		ELM1119pre2m		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		315		614		NA		66.0925726588		NA		66.0925726588		2.428		1.486		939		3.0103		3.478		1		0.5		60		-2.127		16.77		-1.589		1.01		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1561206003		G/T		NA		ELM1119pre2m_S6		rs77375493		15583.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ER890		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		496		379		117		NA		23.5887096774		NA		23.5887096774		-16.151		-1.316		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.84		2.47		-0.286		0.092		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		1253010324		T/G		NA		ER890_S89		NA		1224.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR05-07907		GATA2		exonic		nonframeshift_deletion		GATA2:NM_001145662:exon6:c.1123_1128del:p.375_376del,GATA2:NM_032638:exon6:c.1165_1170del:p.389_390del,GATA2:NM_001145661:exon7:c.1165_1170del:p.389_390del		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128200134		CCTTCTT		C		225		125		100		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		4.238		-0.797		225		3.0103		0		1		0.5		60		0.475		16.83		0.496		0.496		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		382307086		CCTTCTT/C		NA		GR05-07907_S53		NA		3785.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		499		367		132		NA		26.4529058116		NA		26.4529058116		0.93		1.165		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.422		4.6		-1.828		1.139		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		99		0/1		2324010170		C/G		NA		GR05-07907_S53		rs121913237		2295.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		PTPN11		exonic		nonsynonymous_SNV		PTPN11:NM_002834:exon3:c.G214A:p.A72T,PTPN11:NM_080601:exon3:c.G214A:p.A72T		NA		NA		NA		ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.029		D		0.996		D		0.956		D		12q24.13		chr12		112888198		G		A		1078		923		155		NA		14.3784786642		NA		14.3784786642		-7.569		-0.456		1088		3.0103		1.644		1		0.5		60		0.664		0.8		-0.831		0.949		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802		99		0/1		905025783		G/A		NA		GR05-07907_S53		NA		867.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR05-07907		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G4189A:p.G1397S		rs146464648		0.0021		0.00239617		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.043		D		0.792		P		0.255		B		20q11.21		chr20		31024704		G		A		405		190		215		NA		53.0864197531		NA		53.0864197531		11.707		-0.194		406		3.0103		0		1		0.5		60		0.695		13.53		2.876		1.82		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075		99		0/1		550904517		G/A		NA		GR05-07907_S53		rs146464648		5480.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0015		3.00E-04		7.00E-04		0		0		0.002		0.0011		0.0064		NA		NA		0.003

		GR05-07907		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		792		526		266		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		-1.049		0.997		798		3.0103		3.47		1		0.5		60		-1.357		6.12		0.037		0.962		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4887011792		A/AG		NA		GR05-07907_S53		NA		4849.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR05-07907		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284G:p.P95R,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284G:p.P95R		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.021		D		1		D		0.99		D		17q25.1		chr17		74732959		G		C		896		559		337		NA		37.6116071429		NA		37.6116071429		-3.79		-0.052		904		3.0103		0		1		0.5		60		1.436		6.34		2.622		0.738		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		5706012159		G/C		NA		GR05-07907_S53		NA		5677.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		GR07-08208		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		547		491		56		NA		10.2376599634		NA		10.2376599634		-0.165		-0.062		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		0.39		-6.11		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		251015681		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR07-08208_S88		NA		213.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-08208		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		812		236		NA		22.5190839695		NA		22.5190839695		7.727		-0.333		1061		3.0103		3.033		1		0.5		59.98		2.102		3.35		-3.301		0.611		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3534020850		G/A		NA		GR07-08208_S88		rs371769427		3505.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon3:c.C521A:p.P174H,TET2:NM_017628:exon3:c.C521A:p.P174H		rs146031219		0.0019		0.000998403		NA		0.032		D		0.249		B		0.115		B		4q24		chr4		106155620		C		A		1050		503		547		NA		52.0952380952		NA		52.0952380952		12.663		-0.66		1067		3.0103		0.52		1		0.5		60		-1.013		12.78		-0.626		0.618		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198		99		0/1		13443011011		C/A		NA		GR07-08208_S88		rs146031219		13414.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0011		4.00E-04		3.00E-04		0		0.003		0.0029		0.0022		0		0.0015		NA		0.003

		GR07-08208		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		911		213		698		NA		76.6190998902		NA		76.6190998902		6.635		1.227		917		3.0103		0.626		1		0.5		59.99		0.756		21.68		0.303		0.752		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1977502989		G/T		NA		GR07-08208_S88		rs77375493		19746.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon18:c.T1976A:p.I659N,EZH2:NM_152998:exon18:c.T2012A:p.I671N,EZH2:NM_001203247:exon19:c.T2129A:p.I710N,EZH2:NM_001203248:exon19:c.T2102A:p.I701N,EZH2:NM_004456:exon19:c.T2144A:p.I715N		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.98		D		7q36.1		chr7		148506214		A		T		483		332		151		NA		31.2629399586		NA		31.2629399586		-14.111		1.058		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.324		6.45		-0.406		0.189		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29		99		0/1		314209720		A/T		NA		GR07-11538_S55		NA		3113.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203248:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203249:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_004456:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_152998:exon3:c.127delA:p.S43fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543680		CT		C		547		354		193		NA		35.2833638026		NA		35.2833638026		17.031		0.368		550		3.0103		0		1		0.5		60		0.715		9.71		17.07		0.261		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5349012857		CT/C		NA		GR07-11538_S55		NA		5311.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR07-11538		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		700		499		201		NA		28.7142857143		NA		28.7142857143		-0.829		0.648		706		3.0103		8.636		1		0.5		60		-0.798		4.34		-2.165		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3075012709		A/AG		NA		GR07-11538_S55		NA		3037.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR07-11538		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1106		604		502		NA		45.3887884268		NA		45.3887884268		-12.581		0.599		1109		3.0103		0		1		0.5		62.79		10.774		9.45		-9.608		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10484023817		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR07-11538_S55		NA		10446.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR08-08611		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon14:c.T1543C:p.C515R,EZH2:NM_152998:exon14:c.T1579C:p.C527R,EZH2:NM_001203247:exon15:c.T1696C:p.C566R,EZH2:NM_001203248:exon15:c.T1669C:p.C557R,EZH2:NM_004456:exon15:c.T1711C:p.C571R		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.998		D		7q36.1		chr7		148511191		A		G		503		272		231		NA		45.9244532803		NA		45.9244532803		1.79		-0.044		505		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.091		9.67		-0.383		0.544		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308		99		0/1		489006031		A/G		NA		GR08-08611_S67		NA		4861.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR08-08611		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		729		487		242		NA		33.1961591221		NA		33.1961591221		-1.523		1.707		732		3.0103		11.906		1		0.5		59.99		-1.62		5.8		-2.596		1.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4262011475		A/AG		NA		GR08-08611_S67		NA		4224.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		GR08-08611		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1336		636		700		NA		52.3952095808		NA		52.3952095808		-13.869		-1.37		1340		3.0103		0		1		0.5		63.5		15.591		11.3		-11.873		0.697		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15140024492		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR08-08611_S67		NA		15102.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		109		38		71		NA		65.1376146789		NA		65.1376146789		8.575		-0.773		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.792		17.64		-2.108		1.483		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		195101471		C/T		NA		GR09-01457_S29		rs2335052		1922.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR09-01457		ZRSR2		exonic		nonsynonymous_SNV		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.C1147G:p.P383A		rs61741680		7.00E-04		NA		NA		0.061		T		0.734		P		0.297		B		Xp22.2		chrX		15841063		C		G		777		495		282		NA		36.2934362934		NA		36.2934362934		-5.034		-1.715		784		3.0103		150.399		1		0.5		60		-0.434		7.69		12.142		9.777		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		T		0.014		T		NA		NA		5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674		99		0/1		6005012346		C/G		NA		GR09-01457_S29		rs61741680		5976.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0012		1.00E-04		0		0		0		0.0013		0.0016		0		NA		NA		NA

		GR09-01457		BCORL1		exonic		nonsynonymous_SNV		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.G2669A:p.R890Q,BCORL1:NM_021946:exon3:c.G2669A:p.R890Q		rs201843717		2.00E-04		0.000794702		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.022		D		1		D		0.99		D		Xq26.1		chrX		129149417		G		A		1023		736		287		NA		28.054740958		NA		28.054740958		23.151		0.106		1033		3.0103		178.864		1		0.5		60		0.467		5.69		15.742		7.392		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		T		0.166		T		NA		NA		5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273		99		0/1		5853016030		G/A		NA		GR09-01457_S29		rs201843717		5824.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		1.00E-04		0		9.00E-04		0		2.00E-04		0		0		0.001		0.0026		NA

		GR09-01457		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1112		450		662		NA		59.5323741007		NA		59.5323741007		-13.118		0.023		1113		3.0103		0.533		1		0.5		63.57		9.158		17.23		-7.956		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		19199021077		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR09-01457_S29		NA		19161.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		89		43		46		NA		51.6853932584		NA		51.6853932584		8.116		-0.53		91		3.0103		0		1		0.5		60		0.669		13.27		-1.548		0.242		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		120901415		C/T		NA		GR10-06220_S78		rs2335052		1180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR10-06220		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		567		475		92		NA		16.2257495591		NA		16.2257495591		-1.666		0.122		571		3.0103		10.974		1		0.5		60		0.511		0.6		-1.714		3.269		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		99		0/1		37109362		T/C		NA		GR10-06220_S78		NA		342.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR10-06220		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		351		178		173		NA		49.2877492877		NA		49.2877492877		-14.427		0.393		351		3.0103		0		1		0.5		60		-0.055		10.3		-15.977		0.665		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		364204418		A/G		NA		GR10-06220_S78		rs139212214		3613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR10-06220		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		913		172		741		NA		81.161007667		NA		81.161007667		3.067		0.652		922		3.0103		0.686		1		0.5		59.98		-0.556		21.7		0.703		0.822		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1983902061		G/T		NA		GR10-06220_S78		rs77375493		19810.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR10-12883		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		249		245		NA		49.5951417004		NA		49.5951417004		-13.006		-1.252		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		11.68		-1.073		0.681		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		579706119		A/C		NA		GR10-12883_S57		rs3822214		5768.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		GR10-12883		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		875		308		567		NA		64.8		NA		64.8		9.35		0.093		885		3.0103		13.428		1		0.5		60		1.439		14.5		-3.019		1.525		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1271306920		G/T		NA		GR10-12883_S57		rs77375493		12684.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR11-00267		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		373		279		94		NA		25.2010723861		NA		25.2010723861		0.985		1.116		381		3.0103		3.229		1		0.5		60		0.119		5.67		-6.697		0.868		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		215108769		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-00267_S31		NA		2113.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-00267		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1403		623		780		NA		55.5951532431		NA		55.5951532431		-5.107		-0.896		1407		3.0103		3.498		1		0.5		63.62		15.383		15.93		-10.405		0.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		22393028298		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-00267_S31		NA		22355.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-08535		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_153759:exon13:c.C1495T:p.R499C,DNMT3A:NM_022552:exon17:c.C2062T:p.R688C,DNMT3A:NM_175629:exon17:c.C2062T:p.R688C		NA		NA		NA		NA		0.067		T		0.823		P		0.214		B		2p23.3		chr2		25464451		G		A		486		297		189		NA		38.8888888889		NA		38.8888888889		18.595		0.688		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		8.97		0.941		0.341		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824		99		0/1		438805750		G/A		NA		GR11-08535_S6		NA		4359.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-08535		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1158		513		645		NA		55.6994818653		NA		55.6994818653		-14.797		0.028		1160		3.0103		0		1		0.5		63.42		14.216		22.04		-10.164		0.74		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		25554019551		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR11-08535_S6		NA		25516.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-16105		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		192		138		54		NA		28.125		NA		28.125		-0.782		-0.218		196		3.0103		5.87		1		0.5		60		0.785		6.35		-4.167		0.746		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		125604134		G/GGGGGCCGAGTC		NA		GR11-16105_S93		NA		1218.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR11-16105		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1024		827		197		NA		19.23828125		NA		19.23828125		5.342		0.405		1028		3.0103		0		1		0.5		60		-0.107		2.32		0.613		0.719		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		2407020851		G/A		NA		GR11-16105_S93		rs371769427		2378.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126116:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126117:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001276697:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276698:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276699:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001126118:exon7:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_000546:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126112:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126113:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126114:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001276695:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276696:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276760:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276761:exon8:c.C730A:p.R244S		NA		8.28E-06		NA		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)		0.001		D		0.656		P		0.463		P		17p13.1		chr17		7577091		G		T		502		271		231		NA		46.015936255		NA		46.015936255		13.332		1.697		509		3.0103		0		1		0.5		60		0.454		10.77		-0.296		0.547		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249		99		0/1		543706751		G/T		NA		GR11-19462_S18		NA		5408.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		1.51E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR11-19462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		489		254		235		NA		48.0572597137		NA		48.0572597137		18.977		-0.054		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.03		12.86		-2.842		0.619		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		631905980		C/G		NA		GR11-19462_S18		rs2302427		6290.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR12-04794		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202544:exon18:c.T1696C:p.F566L,CUX1:NM_001202545:exon18:c.T1606C:p.F536L,CUX1:NM_001202546:exon18:c.T1627C:p.F543L,CUX1:NM_001913:exon19:c.T1744C:p.F582L,CUX1:NM_181500:exon19:c.T1738C:p.F580L		NA		8.33E-06		NA		NA		0		D		0.985		D		0.901		P		7q22.1		chr7		101923392		T		C		54		45		9		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-4.271		0.186		54		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		1.16		-0.116		0.046		NA		NA		0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598		91		0/1		9101184		T/C		NA		GR12-04794_S76		NA		62.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.68E-05		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		BCORL1		exonic		nonframeshift_insertion		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP,BCORL1:NM_021946:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129147689		T		TAGCACCTGTCCC		70		60		10		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		0.327		0.931		70		3.0103		0		1		0.5		60		-0.176		1.2		-5.043		0.518		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12103102		T/TAGCACCTGTCCC		NA		GR12-04794_S76		NA		83.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202543:exon24:c.4190delC:p.A1397fs,CUX1:NM_181552:exon24:c.4157delC:p.A1386fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101891960		GC		G		91		74		17		NA		18.6813186813		NA		18.6813186813		0.611		0.245		91		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		2.73		2.114		0.684		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		28602329		GC/G		NA		GR12-04794_S76		NA		248.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		RUNX1		exonic		frameshift_insertion		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001754:exon7:c.741dupC:p.N248fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36206770		T		TG		66		47		19		NA		28.7878787879		NA		28.7878787879		-0.042		1.997		66		3.0103		1.035		1		0.5		60		0.878		6.03		-3.47		0.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		43501330		T/TG		NA		GR12-04794_S76		NA		397.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_005343:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_176795:exon2:c.T23A:p.V8E		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		11p15.5		chr11		534300		A		T		140		117		23		NA		16.4285714286		NA		16.4285714286		0.112		-1.996		140		3.0103		5.869		1		0.5		60.31		-1.282		4.03		-0.9		0.47		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295		99		0/1		59204701		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		563.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_005343:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_176795:exon2:c.T2A:p.M1K		NA		NA		NA		NA		0		D		0.993		D		0.956		D		11p15.5		chr11		534321		A		T		154		131		23		NA		14.9350649351		NA		14.9350649351		-0.71		0.679		155		3.0103		1.851		1		0.5		60.28		-0.877		3.39		0.385		0.637		0		D		1		D		NA		NA		-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295		99		0/1		55104991		A/T		NA		GR12-04794_S76		NA		522.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_001195132:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_058197:exon1:c.T146C:p.I49T		rs199907548		4.00E-04		0.000199681		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.993		D		9p21.3		chr9		21974681		A		G		227		186		41		NA		18.0616740088		NA		18.0616740088		-8.132		-0.296		228		3.0103		243.447		1		0.5		60		1.465		2.17		2.111		7.475		NA		NA		1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101		99		0/1		52105002		A/G		NA		GR12-04794_S76		rs199907548		492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0046		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		GR12-04794		STAG2		splicing		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq25		chrX		123159688		A		ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		440		384		56		NA		12.7272727273		NA		12.7272727273		-12.026		-1.312		440		3.0103		123		1		0.5		60		0.682		1.28		-12.089		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		601021693		A/ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		GR12-04794_S76		NA		563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NM_001042749:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001282418:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042750:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_001042751:exon4:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT,NM_006603:exon3:c.45-2->TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-04794		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		285		51		234		NA		82.1052631579		NA		82.1052631579		-2.808		-0.042		285		3.0103		1.916		1		0.5		64.36		3.564		18.8		-0.778		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		539601222		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		GR12-04794_S76		NA		5358.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		59		35		24		NA		40.6779661017		NA		40.6779661017		5.578		0.162		60		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		8.79		0.023		0.394		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		54701078		C/T		NA		GR12-06743_S45		rs2335052		518.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR12-06743		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		317		175		NA		35.5691056911		NA		35.5691056911		-17.918		0.667		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.127		5.11		-0.162		0.073		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		254008511		T/G		NA		GR12-06743_S45		NA		2511.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2422delC:p.P808fs		NA		1.66E-05		NA		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022936		TC		T		1082		889		193		NA		17.8373382625		NA		17.8373382625		14.449		-0.06		1090		3.0103		129.748		1		0.5		60		0.254		2.17		16.406		6.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2390028726		TC/T		NA		GR12-06743_S45		NA		2352.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.01E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR12-06743		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C587T:p.T196I		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		0.999		D		21q22.12		chr21		36231797		G		A		487		245		242		NA		49.6919917864		NA		49.6919917864		-18.404		1.431		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.992		11.06		-0.59		0.681		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072		99		0/1		541406230		G/A		NA		GR12-06743_S45		NA		5385.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR12-06743		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		931		568		363		NA		38.9903329753		NA		38.9903329753		7.909		-0.6		941		3.0103		2.527		1		0.5		60		-0.037		8.56		3.442		0.513		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7995013615		G/T		NA		GR12-06743_S45		rs77375493		7966.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR13-12872		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		6.646		0.126		60		3.0103		0		1		0.5		60		-0.392		12.1		0.584		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		75401092		C/T		NA		GR13-12872_S21		rs2335052		725.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		GR13-12872		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_058197:exon1:c.C302T:p.P101L		rs75256133		1.00E-04		0.00199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974525		G		A		401		221		180		NA		44.8877805486		NA		44.8877805486		16.606		-0.19		403		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		11.51		-1.143		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		464205383		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs75256133		4613.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0.0019		0		0		0		0		NA		0.0099		NA

		GR13-12872		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G1954A:p.G652S		rs3746609		0.0189		0.0171725		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.653		T		0.444		B		0.035		B		20q11.21		chr20		31022469		G		A		821		622		199		NA		24.2387332521		NA		24.2387332521		18.832		-0.359		825		3.0103		156.778		1		0.5		60		-0.233		4.51		14.18		8.379		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434		99		0/1		3733014268		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs3746609		3704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.002		0.0015		0.1023		0.072		0.0133		0.0051		0.024		0.0027		0.003		0.0585		0.005

		GR13-12872		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001754:exon7:c.G710A:p.R237K		NA		NA		NA		ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.022		D		0.996		D		0.987		D		21q22.12		chr21		36206802		C		T		657		325		332		NA		50.5327245053		NA		50.5327245053		-0.984		0.008		662		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.872		10.03		-2.387		0.759		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251		99		0/1		662006582		C/T		NA		GR13-12872_S21		NA		6591.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		GR13-12872		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1046		553		493		NA		47.1319311663		NA		47.1319311663		6.861		-1.394		1059		3.0103		1.733		1		0.5		59.99		-0.493		10.71		0.921		0.817		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11231012489		G/A		NA		GR13-12872_S21		rs367758008		11202.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		GR13-14616		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		481		247		234		NA		48.6486486486		NA		48.6486486486		18.108		-0.464		485		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.079		12.85		0.729		0.641		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		620906112		C/G		NA		GR13-14616_S69		rs2302427		6180.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		GR14-02215		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		485		338		147		NA		30.3092783505		NA		30.3092783505		-17.507		0.937		490		3.0103		0		1		0.5		60		-1.199		4.11		-0.202		0.174		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		99		0/1		202209044		T/G		NA		GR14-02215_S33		NA		1993.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		GR14-02215		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		892		673		219		NA		24.5515695067		NA		24.5515695067		6.286		0.803		902		3.0103		13.504		1		0.5		59.97		-0.904		3.31		-6.682		1.659		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2978021859		G/T		NA		GR14-02215_S33		rs77375493		2949.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		GR14-02215		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_001195132:exon3:c.C496T:p.H166Y		rs181044510		3.00E-04		0.000998403		NA		0.077		T		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968732		G		A		503		265		238		NA		47.3161033797		NA		47.3161033797		-17.531		-0.466		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		11.03		1.346		0.592		NA		NA		1		N		NA		NA		-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209		99		0/1		557407153		G/A		NA		GR14-02215_S33		rs181044510		5545.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0.5		3.00E-04		0		3.00E-04		NA		0.003		0.002

		GR14-02215		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.3201dupT:p.S1067fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023715		C		CT		1913		1423		490		NA		25.614218505		NA		25.614218505		-7.424		0.251		1921		3.0103		1.507		1		0.5		59.99		0.351		3.4		-15.237		0.521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6541045196		C/CT		NA		GR14-02215_S33		NA		6503.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		HFL1059		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		281		90		191		NA		67.9715302491		NA		67.9715302491		-10.973		-0.353		290		3.0103		0		1		0.5		60		-0.23		14.41		-12.977		1.696		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		407701952		A/G		NA		HFL1059_S94		rs139212214		4048.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		610		368		242		NA		39.6721311475		NA		39.6721311475		-17.318		-0.41		626		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.745		8.38		0.124		0.36		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		514009577		T/C		NA		HFL1059_S94		NA		5111.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		PHF6		exonic		frameshift_insertion		PHF6:NM_001015877:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032335:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032458:exon2:c.22dupA:p.Q7fs		NA		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511668		G		GA		470		226		244		NA		51.914893617		NA		51.914893617		-0.874		-1.25		474		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		11.65		-0.392		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		551304538		G/GA		NA		HFL1059_S94		NA		5475.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		HFL1059		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_032638:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_001145661:exon5:c.C913G:p.L305V		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.999		D		3q21.3		chr3		128202807		G		C		988		558		430		NA		43.5222672065		NA		43.5222672065		-1.358		1.914		997		3.0103		1.75		1		0.5		60		-1.637		8.4		-0.266		0.842		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906		99		0/1		8330011909		G/C		NA		HFL1059_S94		NA		8301.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		276		227		49		NA		17.7536231884		NA		17.7536231884		0.684		-0.097		280		3.0103		0		1		0.5		60		0.17		2.65		-5.487		0.726		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		77007190		G/GGGGGCCGAGTC		NA		JP1462_S58		NA		732.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		GNAS		exonic		nonsynonymous_SNV		GNAS:NM_001077489:exon7:c.G557A:p.R186H,GNAS:NM_080426:exon7:c.G560A:p.R187H,GNAS:NM_000516:exon8:c.G602A:p.R201H,GNAS:NM_001077488:exon8:c.G605A:p.R202H,GNAS:NM_001309840:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_001309861:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_080425:exon8:c.G2531A:p.R844H		rs121913495		7.41E-05		NA		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)		0.001		D		1		D		1		D		20q13.32		chr20		57484421		G		A		494		351		143		NA		28.9473684211		NA		28.9473684211		17.011		-0.595		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.011		6.21		1.094		0.155		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461		99		0/1		309606850		G/A		NA		JP1462_S58		rs121913495		3067.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.61E-05		8.64E-05		2.00E-04		0		5.99E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA

		JP1462		ZRSR2		exonic		stopgain		ZRSR2:NM_005089:exon5:c.G333A:p.W111X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15822254		G		A		301		139		162		NA		53.8205980066		NA		53.8205980066		12.97		-1.022		301		3.0103		0		1		0.5		60		0.059		13.52		-0.338		0.857		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10.869		36		0.997		0.985		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5.24		0.917		1.045		1		1		13.2		99		0/1		409703174		G/A		NA		JP1462_S58		NA		4068.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		JP1462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		18.333		1.229		485		3.0103		0		1		0.5		60		1.867		11.76		-0.242		0.552		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		573306604		C/G		NA		JP1462_S58		rs2302427		5704.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		JP1462		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		910		507		403		NA		44.2857142857		NA		44.2857142857		-11.518		1.938		911		3.0103		0.524		1		0.5		62.35		7.134		8.78		-7.408		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		8027019862		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		JP1462_S58		NA		7989.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		KGJ1516		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1095_1140del:p.Q365fs		NA		NA		NA		ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054567		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A		572		458		114		NA		19.9300699301		NA		19.9300699301		-6.456		1.497		572		3.0103		360.171		1		0.5		60.04		1.092		5.56		-11.779		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		3217023797		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG/A		NA		KGJ1516_S22		NA		3179.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.A2605G:p.S869G		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		18q12.3		chr18		42531910		A		G		490		280		210		NA		42.8571428571		NA		42.8571428571		-17.823		0.566		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.77		1.345		0.447		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822		99		0/1		138407361		A/G		NA		KGJ1516_S22		NA		1355.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KGJ1516		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		707		465		242		NA		34.2291371994		NA		34.2291371994		-1.148		-0.313		709		3.0103		9.41		1		0.5		60		1.869		6.04		-1.153		1.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		4311010843		A/AG		NA		KGJ1516_S22		NA		4273.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		KGJ1516		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon6:c.G1106A:p.R369Q		NA		NA		NA		NA		0.005		D		1		D		1		D		12p13.2		chr12		12037475		G		A		1011		627		384		NA		37.9821958457		NA		37.9821958457		16.822		0.396		1027		3.0103		0.536		1		0.5		60		-1.063		7.67		-0.729		0.78		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274		99		0/1		7786010729		G/A		NA		KGJ1516_S22		NA		7757.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		500		414		86		NA		17.2		NA		17.2		-1.248		-0.534		502		3.0103		11.025		1		0.5		60		0.706		0.83		-1.799		3.034		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		44107964		T/C		NA		KK683_S34		NA		412.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		KK683		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		534		438		96		NA		17.9775280899		NA		17.9775280899		-13.045		0.769		548		3.0103		0		1		0.5		60		-0.575		2.07		-2.947		0.048		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		1131012381		T/C		NA		KK683_S34		NA		1102.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		LRZ239		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2616A:p.C872X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023131		C		A		453		257		196		NA		43.2671081678		NA		43.2671081678		15.185		0.803		458		3.0103		0		1		0.5		60		-0.832		9.96		-0.3		0.459		0.271		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9.308		35		0.983		0.162		N		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633		99		0/1		453906047		C/A		NA		LRZ239_S20		NA		4510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LRZ239		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		941		457		484		NA		51.4346439957		NA		51.4346439957		-11.891		0.238		948		3.0103		0		1		0.5		62.73		8.365		10.96		-7.125		0.68		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10353017735		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		LRZ239_S20		NA		10315.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		LST327		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		5.847		-0.421		66		3.0103		0		1		0.5		60		0.51		11.66		-0.288		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		72801045		C/T		NA		LST327_S66		rs2335052		699.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		LST327		CBLB		exonic		nonsynonymous_SNV		CBLB:NM_170662:exon10:c.A1396G:p.N466D		rs61758360		0.004		0.00878594		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.185		T		0.084		B		0.036		B		3q13.11		chr3		105438902		T		C		471		173		298		NA		63.2696390658		NA		63.2696390658		-16.655		1.142		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.658		16.04		-0.255		1.374		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		T		0.082		T		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724		99		0/1		758103949		T/C		NA		LST327_S66		NA		7552.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		9.64E-05		0		0.0557		0		0		0.0011		2.00E-04		NA		0.0437		NA

		LST327		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1047		538		509		NA		48.6150907354		NA		48.6150907354		8.673		-0.032		1062		3.0103		0		1		0.5		60		-1.073		11.04		1.35		0.689		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		99		0/1		11590012383		G/A		NA		LST327_S66		rs367758008		11561.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2098_2101del:p.K700fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266830		ACTTT		A		1058		543		515		NA		48.6767485822		NA		48.6767485822		-12.353		1.044		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.257		11.65		-27.687		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12361029676		ACTTT/A		NA		LST327_S66		NA		12323.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2093_2094del:p.Q698fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266837		GCT		G		1059		544		515		NA		48.6307837583		NA		48.6307837583		-23.735		-0.025		1063		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		11.63		-27.339		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		12358029718		GCT/G		NA		LST327_S66		NA		12320.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		LST327		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1772dupA:p.Y591_Q592delinsX		NA		2.49E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022286		T		TA		1306		789		517		NA		39.5865237366		NA		39.5865237366		-5.539		1.515		1313		3.0103		18.286		1		0.5		60		0.507		10.08		7.135		1.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		13198021845		T/TA		NA		LST327_S66		NA		13160.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		1.00E-04		2.00E-04		1.52E-05		0		0		NA		NA		NA

		LST327		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.G2091T:p.E697D		NA		NA		NA		NA		0.101		T		0.098		B		0.076		B		2q33.1		chr2		198266841		C		A		1059		536		523		NA		49.3862134089		NA		49.3862134089		24.694		-0.849		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.624		19.13		-28.14		0.665		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		T		0.203		T		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719		99		0/1		20290029538		C/A		NA		LST327_S66		NA		20261.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MAG1147		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		252		60		192		NA		76.1904761905		NA		76.1904761905		-1.35		0.2		252		3.0103		0		1		0.5		60		-0.756		20.46		-0.527		2.399		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		518501066		C/T		NA		MAG1147_S32		rs3731249		5156.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MAG1147		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126116:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126117:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001276697:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276698:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276699:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001126118:exon7:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_000546:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126112:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126113:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126114:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001276695:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276696:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276760:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276761:exon8:c.G752A:p.R251H		rs55819519		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM1386594,COSM44017;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),6(upper_aerodigestive_tract),1(stomach),1(central_nervous_system),2(urinary_tract),2(large_intestine),1(breast),3(skin)		0.118		T		0.001		B		0.004		B		17p13.1		chr17		7577069		C		T		510		270		240		NA		47.0588235294		NA		47.0588235294		18.789		-0.024		510		3.0103		0		1		0.5		60		1.246		11.77		-1.684		0.583		0.373		N		1		D		1.39		L		-5.65		D		-2.03		N		0.694		2.032		16.41		0.924		0.306		N		0.898		D		0.954		D		0.722		0		-1.23		-0.275		-0.332		0.965		0.705		9.676		99		0/1		603205072		C/T		NA		MAG1147_S32		rs55819519		6003.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		3.00E-04		9.62E-05		8.65E-05		0		0		2.00E-04		0		6.06E-05		NA		NA		0.001

		MAG1147		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		439		503		NA		53.3970276008		NA		53.3970276008		5.905		-0.112		954		3.0103		0.522		1		0.5		59.99		-0.818		12.75		2.002		0.718		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1203809552		G/T		NA		MAG1147_S32		rs77375493		12009.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		ML540		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		1025		645		380		NA		37.0731707317		NA		37.0731707317		-0.906		-0.08		1030		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.004		6.52		-26.151		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		6721025814		A/ATTGTC		NA		ML540_S56		NA		6683.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA

		MLF1485		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		260		234		NA		47.3684210526		NA		47.3684210526		-8.633		0.969		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.527		11.17		-0.991		0.594		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		554506767		A/C		NA		MLF1485_S36		rs3822214		5516.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		MLF1485		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		496		146		350		NA		70.564516129		NA		70.564516129		-13.581		-0.805		498		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.803		18.44		-0.786		1.902		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		99		0/1		917302920		C/T		NA		MLF1485_S36		rs3731249		9144.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249

		MLF1485		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		930		296		634		NA		68.1720430108		NA		68.1720430108		4.084		0.137		941		3.0103		1.184		1		0.5		60		0.07		17.65		0.445		0.782		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1644005629		G/T		NA		MLF1485_S36		rs77375493		16411.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MMT1391		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		389		312		77		NA		19.794344473		NA		19.794344473		0.242		-0.932		392		3.0103		2.843		1		0.5		60		0.487		3.76		-6.068		0.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1500011481		G/GGGGGCCGAGTC		NA		MMT1391_S26		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2235delT:p.D745fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022749		AT		A		901		706		195		NA		21.6426193119		NA		21.6426193119		-1.343		0.474		903		3.0103		14.383		1		0.5		60		-0.685		2.13		-2.218		1.166		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		1959026118		AT/A		NA		MMT1391_S26		NA		1921.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		MMT1391		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		503		411		NA		44.9671772429		NA		44.9671772429		4.046		-0.724		928		3.0103		1.742		1		0.5		59.99		-0.611		9.91		0.888		0.602		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		9082011248		G/T		NA		MMT1391_S26		rs77375493		9053.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		MTW281		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		631		463		168		NA		26.6244057052		NA		26.6244057052		-16.765		0.763		640		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		4.58		-0.142		0.125		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		99		0/1		2919012784		T/C		NA		MTW281_S91		NA		2890.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		MTW281		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		783		492		291		NA		37.1647509579		NA		37.1647509579		-10.463		-0.226		785		3.0103		0		1		0.5		61.98		6.804		7.3		-5.227		0.705		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		5752019657		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		MTW281_S91		NA		5714.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		PA618		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		947		278		669		NA		70.6441393875		NA		70.6441393875		8.344		0.697		957		3.0103		0		1		0.5		60		1.077		20.03		0.394		0.68		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1900004734		G/T		NA		PA618_S9		rs77375493		18971.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PBB1310		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		433		327		106		NA		24.480369515		NA		24.480369515		-0.651		0.344		438		3.0103		4.928		1		0.5		60		-0.977		5.55		-6.45		0.865		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		2440010077		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PBB1310_S41		NA		2402.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PBB1310		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		907		380		527		NA		58.1036383682		NA		58.1036383682		-11.933		0.418		908		3.0103		0.525		1		0.5		63.05		7.54		17.51		-6.192		0.688		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15915018744		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		PBB1310_S41		NA		15877.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		PBB1310		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2323delT:p.L775X		NA		1.65E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022837		AT		A		1449		766		683		NA		47.1359558316		NA		47.1359558316		-2.197		-0.938		1463		3.0103		1.909		1		0.5		60		0.728		10.98		14.953		0.871		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		15951024042		AT/A		NA		PBB1310_S41		NA		15913.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM451		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		369		202		167		NA		45.2574525745		NA		45.2574525745		-14.66		-0.959		373		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		8.93		-16.173		0.522		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		99		0/1		332305225		A/G		NA		PM451_S92		rs139212214		3294.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA

		PM451		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		223		729		NA		76.5756302521		NA		76.5756302521		8.244		-1.576		962		3.0103		0.626		1		0.5		59.98		-1.446		22.15		0.203		0.815		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2111803268		G/T		NA		PM451_S92		rs77375493		21089.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PM887		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		8.74		-0.531		104		3.0103		0		1		0.5		60		0.795		13.11		0.505		0.752		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		137901575		C/T		NA		PM887_S80		rs2335052		1350.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		PM887		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		492		427		65		NA		13.2113821138		NA		13.2113821138		1.058		0.097		495		3.0103		2.819		1		0.5		60		-0.22		1.54		-5.51		0.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		794013748		G/GGGGGCCGAGTC		NA		PM887_S80		NA		756.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PM887		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2269T:p.Q757X		NA		2.48E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022784		C		T		1015		867		148		NA		14.5812807882		NA		14.5812807882		-4.448		-1.642		1028		3.0103		110.219		1		0.5		60		-0.973		0.92		15.414		8.608		0.112		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.111		37		0.997		0.944		D		NA		NA		NA		NA		0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252		99		0/1		961024859		C/T		NA		PM887_S80		NA		932.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		8.67E-05		1.00E-04		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA

		PM887		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		608		315		293		NA		48.1907894737		NA		48.1907894737		-16.122		-1.574		658		3.0103		74.844		1		0.5		60		-0.329		11.08		5.212		9.059		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		99		0/1		676408203		A/G		NA		PM887_S80		rs111527738		6735.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169

		PM887		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		616		336		NA		35.2941176471		NA		35.2941176471		7.15		-1.182		963		3.0103		1.154		1		0.5		59.99		0.535		7.64		-0.067		0.816		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		7306015422		G/T		NA		PM887_S80		rs77375493		7277.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1099		952		147		NA		13.3757961783		NA		13.3757961783		6.194		-0.277		1107		3.0103		0		1		0.5		60		-0.534		0.77		-0.496		0.757		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		869025334		G/A		NA		PMJ003BULK_S52		rs371769427		840.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		PMJ003BULK		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		752		190		NA		20.16985138		NA		20.16985138		4.318		0.005		953		3.0103		3.248		1		0.5		59.99		-0.568		2.78		-1.581		1.018		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2644019362		G/T		NA		PMJ003BULK_S52		rs77375493		2615.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		PSH1557		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284T:p.P95L,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284T:p.P95L		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM146288,COSM211506,COSM211028;OCCURENCE=53(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.076		T		0.753		P		0.462		P		17q25.1		chr17		74732959		G		A		471		287		184		NA		39.0658174098		NA		39.0658174098		-0.485		1.036		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.747		6.89		1.362		0.702		0		N		1		D		2.215		M		1.34		T		-0.76		N		0.203		3.407		23		0.966		0.89		D		-0.484		T		0.363		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		99		0/1		327206021		G/A		NA		PSH1557_S45		NA		3243.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		1.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA

		PSH1557		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		494		254		240		NA		48.5829959514		NA		48.5829959514		18.697		-1.031		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.015		12.84		-1.456		0.638		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		99		0/1		637305999		C/G		NA		PSH1557_S45		rs2302427		6344.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696

		PSH1557		TET2		exonic		frameshift_deletion		TET2:NM_001127208:exon3:c.450delT:p.S150fs,TET2:NM_017628:exon3:c.450delT:p.S150fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106155548		CT		C		1385		955		430		NA		31.0469314079		NA		31.0469314079		-19.813		0.012		1393		3.0103		14.27		1		0.5		60		1.307		7.53		-8.36		1.606		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		10461034771		CT/C		NA		PSH1557_S45		NA		10423.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		PSH1557		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		251		663		NA		72.5382932166		NA		72.5382932166		2.716		0.085		935		3.0103		0.588		1		0.5		59.98		-0.533		19.06		-0.558		0.76		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1744904446		G/T		NA		PSH1557_S45		rs77375493		17420.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		RR593		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		671		411		260		NA		38.7481371088		NA		38.7481371088		-1.062		-0.166		681		3.0103		8.739		1		0.5		60		0.339		7.11		0.038		1.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		480709531		A/AG		NA		RR593_S17		NA		4769.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		RR593		DNMT3A		exonic		stopgain		DNMT3A:NM_153759:exon3:c.G220T:p.E74X,DNMT3A:NM_022552:exon7:c.G787T:p.E263X,DNMT3A:NM_175629:exon7:c.G787T:p.E263X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25470974		C		A		1030		499		531		NA		51.5533980583		NA		51.5533980583		-3.88		0.053		1047		3.0103		0.521		1		0.5		60		0.058		10.19		-0.241		0.768		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.238		37		0.997		0.991		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236		99		0/1		10525010248		C/A		NA		RR593_S17		NA		10496.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		RR593		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1031		492		539		NA		52.2793404462		NA		52.2793404462		6.343		0.081		1035		3.0103		1.092		1		0.5		60		-0.306		12.12		-0.665		0.617		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		12521010592		G/A		NA		RR593_S17		rs371769427		12492.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		RR593		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		928		262		666		NA		71.7672413793		NA		71.7672413793		5.416		1.531		937		3.0103		1.974		1		0.5		60		1.248		19.21		0.106		0.868		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		1785704474		G/T		NA		RR593_S17		rs77375493		17828.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		57		23		34		NA		59.649122807		NA		59.649122807		6.352		-0.642		59		3.0103		0		1		0.5		60		-0.366		15.65		-0.773		1.14		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		99		0/1		9200845		C/T		NA		STB1531_S19		rs2335052		891.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		596		510		86		NA		14.4295302013		NA		14.4295302013		-2.772		-1.117		597		3.0103		10.871		1		0.5		60		0.735		0.12		-0.313		3.363		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		99		0/1		99010230		T/C		NA		STB1531_S19		NA		70.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		STB1531		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202543:exon24:c.G4136A:p.R1379Q,CUX1:NM_181552:exon24:c.G4103A:p.R1368Q		NA		0.0096		0.00259585		NA		0.774		T		0		B		0.001		B		7q22.1		chr7		101891907		G		A		138		48		90		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		9.225		0.901		138		3.0103		0		1		0.5		60		-0.753		17.81		0.959		1.493		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259		99		0/1		24860770		G/A		NA		STB1531_S19		NA		2457.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0.0192		0		NA		0.0091		0		0.0103		NA		NA		0.001

		STB1531		ZRSR2		exonic		nonframeshift_insertion		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.1314_1315insAGCCGG:p.G438delinsGSR		NA		0.0115		0.0235762		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15841230		C		CAGCCGG		359		179		180		NA		50.139275766		NA		50.139275766		0.975		-1.548		359		3.0103		0		1		0.5		60		-1.178		8.97		-16.129		0.699		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		325909619		C/CAGCCGG		NA		STB1531_S19		NA		3221.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0262		0.0412		0.0045		3.00E-04		0.0184		0.0113		0.0058		0.0037		0.0648		NA		0.0209

		STB1531		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		479		243		236		NA		49.2693110647		NA		49.2693110647		-13.328		0.488		486		3.0103		0		1		0.5		60		-0.808		11.5		3.08		0.664		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		99		0/1		553906147		A/C		NA		STB1531_S19		rs3822214		5510.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785

		STB1531		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1111		590		521		NA		46.8946894689		NA		46.8946894689		-15.498		-1.409		1113		3.0103		0.529		1		0.5		62.8		11.27		13.11		-9.319		0.636		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		14601029302		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		NA		STB1531_S19		NA		14563.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA

		TM825		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		397		348		49		NA		12.3425692695		NA		12.3425692695		-0.688		-0.264		399		3.0103		2.655		1		0.5		60		0.634		1.22		-5.252		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		521012003		G/GGGGGCCGAGTC		NA		TM825_S30		NA		483.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		TM825		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		825		223		NA		21.2786259542		NA		21.2786259542		3.572		-1.118		1058		3.0103		0.643		1		0.5		60		1.002		2.85		-0.255		0.796		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		99		0/1		3019021043		G/A		NA		TM825_S30		rs371769427		2990.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA

		VC1374		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		1		51		NA		98.0769230769		NA		98.0769230769		1.599		-0.999		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		34.69		0.333		6.518		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		46		0/1		1832046		C/T		NA		VC1374_S46		rs2335052		1803.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829

		VC1374		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon26:c.C4921T:p.P1641S		NA		0.0014		0.00139776		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.324		T		0.043		B		0.011		B		9q34.3		chr9		139399222		G		A		681		331		350		NA		51.3950073421		NA		51.3950073421		0.133		-0.378		688		3.0103		0.519		1		0.5		60		0.653		9.43		-0.05		0.657		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		T		0.141		T		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908		99		0/1		645006489		G/A		NA		VC1374_S46		NA		6421.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0.0026		NA		NA		NA

		ZW1657		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		826		722		104		NA		12.5907990315		NA		12.5907990315		-13.155		-0.428		833		3.0103		61.659		1		0.5		59.94		-0.139		0.59		-11.168		6.941		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		99		0/1		512021268		A/G		NA		ZW1657_S24		rs34549764		483.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003

		ZW1657		SRSF2		exonic		nonframeshift_insertion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP,SRSF2:NM_003016:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732959		G		GGGC		326		208		118		NA		36.1963190184		NA		36.1963190184		-0.319		0.699		326		3.0103		0.885		1		0.5		60.07		0.303		12.77		-7.537		0.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		420108291		G/GGGC		NA		ZW1657_S24		NA		4163.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA

		ZW1657		IDH1		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH1:NM_001282386:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_001282387:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_005896:exon4:c.G395A:p.R132H		rs121913500		1.65E-05		NA		ID=COSM28746;OCCURENCE=1(salivary_gland),5(prostate),1(large_intestine),1(urinary_tract),1(skin),1(NS),39(bone),3497(central_nervous_system),214(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung)		0.025		D		0.127		B		0.06		B		2q34		chr2		209113112		C		T		483		327		156		NA		32.298136646		NA		32.298136646		16.819		0.776		485		3.0103		0		1		0.5		60		-0.849		6.8		0.539		0.206		0		D		1		D		4.54		H		-2.19		D		-4.44		D		0.815		7.592		34		0.999		0.941		D		0.587		D		0.782		D		0.707		0		4.69		0.871		0.852		0.997		0.997		14.378		99		0/1		331208084		C/T		NA		ZW1657_S24		rs121913500		3283.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA

		ZW1657		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		539		345		194		NA		35.9925788497		NA		35.9925788497		-0.398		-0.553		541		3.0103		0		1		0.5		60		0.299		6.67		0.384		0.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99		0/1		363107174		A/AG		NA		ZW1657_S24		NA		3593.73		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA

		ZW1657		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		958		148		810		NA		84.5511482255		NA		84.5511482255		7.493		0.962		971		3.0103		2.573		1		0.5		59.98		1.748		24.2		1.187		0.93		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		99		0/1		2321501203		G/T		NA		ZW1657_S24		rs77375493		23186.77		NA		1		0.5		2		2/1/16		NA		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA





filters

		MPN		Gene.refGene		Func.refGene		ExonicFunc.refGene		AAChange.refGene		snp138		ExAC_ALL		1000g2015aug_all		cosmic70		SIFT_score		SIFT_pred		Polyphen2_HDIV_score		Polyphen2_HDIV_pred		Polyphen2_HVAR_score		Polyphen2_HVAR_pred		cytoBand		CHROM		POS		REF		ALT		gt_DP		gt_ref_AD		gt_alt1_AD		gt_alt2_AD		VAF_alt1		VAF_alt2		VAF		BaseQRankSum		ClippingRankSum		DP		ExcessHet		FS		MLEAC		MLEAF		MQ		MQRankSum		QD		ReadPosRankSum		SOR		LRT_score		LRT_pred		MutationTaster_score		MutationTaster_pred		MutationAssessor_score		MutationAssessor_pred		FATHMM_score		FATHMM_pred		PROVEAN_score		PROVEAN_pred		VEST3_score		CADD_raw		CADD_phred		DANN_score		fathmm-MKL_coding_score		fathmm-MKL_coding_pred		MetaSVM_score		MetaSVM_pred		MetaLR_score		MetaLR_pred		integrated_fitCons_score		integrated_confidence_value		GERP++_RS		phyloP7way_vertebrate		phyloP20way_mammalian		phastCons7way_vertebrate		phastCons20way_mammalian		SiPhy_29way_logOdds		esp6500siv2_all		ExAC_AFR		ExAC_AMR		ExAC_EAS		ExAC_FIN		ExAC_NFE		ExAC_OTH		ExAC_SAS		1000g2015aug_afr		1000g2015aug_eas		1000g2015aug_eur		GeneDetail.refGene		gt_PL		gt_GT_alleles		gt_GQ		gt_GT		genomicSuperDups		ID		QUAL		FILTER		AC		AF		AN		SampleID		ANNOVAR_DATE

		ZW1657		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		826		722		104		NA		12.5907990315		NA		12.5907990315		-13.155		-0.428		833		3.0103		61.659		1		0.5		59.94		-0.139		0.59		-11.168		6.941		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003		NA		512021268		A/G		99		0/1		NA		rs34549764		483.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		CGC1500PB		ABL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ABL1:NM_005157:exon4:c.A740G:p.K247R,ABL1:NM_007313:exon4:c.A797G:p.K266R		rs34549764		0.0028		0.000998403		NA		0.169		T		0.009		B		0.054		B		9q34.12		chr9		133738340		A		G		639		531		108		NA		16.9014084507		NA		16.9014084507		-15.045		0.513		641		3.0103		41.346		1		0.5		59.98		0.593		1.79		-4.827		6.197		0		N		1		D		1.58		L		1.75		T		-2.76		D		0.27		2.843		21.6		0.997		0.918		D		-1.111		T		0.045		T		0.737		0		4.89		1.062		1.193		0.992		1		10.282		0.0024		2.00E-04		0.0013		0		0.0023		0.0045		0.0022		2.00E-04		NA		NA		0.003		NA		1169014487		A/G		99		0/1		NA		rs34549764		1140.77		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR12-06743		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2422delC:p.P808fs		NA		1.66E-05		NA		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022936		TC		T		1082		889		193		NA		17.8373382625		NA		17.8373382625		14.449		-0.06		1090		3.0103		129.748		1		0.5		60		0.254		2.17		16.406		6.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		3.01E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		2390028726		TC/T		99		0/1		NA		NA		2352.73		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		MMT1391		ASXL1		exonic		frameshift_deletion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2235delT:p.D745fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022749		AT		A		901		706		195		NA		21.6426193119		NA		21.6426193119		-1.343		0.474		903		3.0103		14.383		1		0.5		60		-0.685		2.13		-2.218		1.166		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1959026118		AT/A		99		0/1		NA		NA		1921.73		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		CGC1500PB		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2194_2195insACGACGCTCTTCCGATCTT:p.L732fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022709		C		CACGACGCTCTTCCGATCTT		473		436		37		NA		7.822410148		NA		7.822410148		8.439		-0.566		476		3.0103		33.008		1		0.5		60		0.179		0.43		-10.105		6.706		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		241021016		C/CACGACGCTCTTCCGATCTT		99		0/1		NA		NA		203.73		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR14-02215		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.3201dupT:p.S1067fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023715		C		CT		1913		1423		490		NA		25.614218505		NA		25.614218505		-7.424		0.251		1921		3.0103		1.507		1		0.5		59.99		0.351		3.4		-15.237		0.521		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		6541045196		C/CT		99		0/1		NA		NA		6503.73		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		GR07-11538		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		700		499		201		NA		28.7142857143		NA		28.7142857143		-0.829		0.648		706		3.0103		8.636		1		0.5		60		-0.798		4.34		-2.165		1.33		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		3075012709		A/AG		99		0/1		NA		NA		3037.73		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		GR08-08611		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		729		487		242		NA		33.1961591221		NA		33.1961591221		-1.523		1.707		732		3.0103		11.906		1		0.5		59.99		-1.62		5.8		-2.596		1.423		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		4262011475		A/AG		99		0/1		NA		NA		4224.73		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		GR05-07907		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		792		526		266		NA		33.5858585859		NA		33.5858585859		-1.049		0.997		798		3.0103		3.47		1		0.5		60		-1.357		6.12		0.037		0.962		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		4887011792		A/AG		99		0/1		NA		NA		4849.73		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		KGJ1516		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		707		465		242		NA		34.2291371994		NA		34.2291371994		-1.148		-0.313		709		3.0103		9.41		1		0.5		60		1.869		6.04		-1.153		1.345		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		4311010843		A/AG		99		0/1		NA		NA		4273.73		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		ZW1657		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		539		345		194		NA		35.9925788497		NA		35.9925788497		-0.398		-0.553		541		3.0103		0		1		0.5		60		0.299		6.67		0.384		0.711		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		363107174		A/AG		99		0/1		NA		NA		3593.73		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		CF642		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		614		383		231		NA		37.6221498371		NA		37.6221498371		3.462		0.364		615		3.0103		7.193		1		0.5		60		0.549		7.38		-2.021		1.266		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		456908645		A/AG		99		0/1		NA		NA		4531.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		RR593		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1927dupG:p.G642fs		NA		0.0016		NA		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022441		A		AG		671		411		260		NA		38.7481371088		NA		38.7481371088		-1.062		-0.166		681		3.0103		8.739		1		0.5		60		0.339		7.11		0.038		1.232		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0252		0.0022		9.00E-04		5.00E-04		0		0.0022		0.0032		0.001		NA		NA		NA		NA		480709531		A/AG		99		0/1		NA		NA		4769.73		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		DCT233		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1584		880		704		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		-8.651		-0.623		1593		3.0103		6.529		1		0.5		60		0.17		8.99		-16.992		1.157		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		14280025442		T/TA		99		0/1		NA		NA		14242.73		NA		1		0.5		2		DCT233_S8		2/1/16

		CT772		ASXL1		exonic		frameshift_insertion		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2464dupA:p.D821fs		NA		NA		NA		ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022978		T		TA		1554		781		773		NA		49.7425997426		NA		49.7425997426		-7.933		-2.065		1566		3.0103		2.661		1		0.5		59.99		-0.328		12.17		-15.311		0.916		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		18945022418		T/TA		99		0/1		NA		NA		18907.73		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		GR13-12872		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G1954A:p.G652S		rs3746609		0.0189		0.0171725		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.653		T		0.444		B		0.035		B		20q11.21		chr20		31022469		G		A		821		622		199		NA		24.2387332521		NA		24.2387332521		18.832		-0.359		825		3.0103		156.778		1		0.5		60		-0.233		4.51		14.18		8.379		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434		0.002		0.0015		0.1023		0.072		0.0133		0.0051		0.024		0.0027		0.003		0.0585		0.005		NA		3733014268		G/A		99		0/1		NA		rs3746609		3704.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		GR05-07907		ASXL1		exonic		nonsynonymous_SNV		ASXL1:NM_015338:exon12:c.G4189A:p.G1397S		rs146464648		0.0021		0.00239617		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.043		D		0.792		P		0.255		B		20q11.21		chr20		31024704		G		A		405		190		215		NA		53.0864197531		NA		53.0864197531		11.707		-0.194		406		3.0103		0		1		0.5		60		0.695		13.53		2.876		1.82		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075		0.0015		3.00E-04		7.00E-04		0		0		0.002		0.0011		0.0064		NA		NA		0.003		NA		550904517		G/A		99		0/1		NA		rs146464648		5480.77		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		PM887		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2269T:p.Q757X		NA		2.48E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022784		C		T		1015		867		148		NA		14.5812807882		NA		14.5812807882		-4.448		-1.642		1028		3.0103		110.219		1		0.5		60		-0.973		0.92		15.414		8.608		0.112		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.111		37		0.997		0.944		D		NA		NA		NA		NA		0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252		NA		0		8.67E-05		1.00E-04		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		961024859		C/T		99		0/1		NA		NA		932.77		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		DM530		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2083T:p.Q695X		NA		NA		NA		ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022598		C		T		1031		787		244		NA		23.666343356		NA		23.666343356		-19.281		-0.533		1037		3.0103		156.778		1		0.5		60		0.661		3.75		14.663		9.608		0		D		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.528		39		0.998		0.96		D		NA		NA		NA		NA		0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3897021042		C/T		99		0/1		NA		NA		3868.77		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		LST327		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.1772dupA:p.Y591_Q592delinsX		NA		2.49E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022286		T		TA		1306		789		517		NA		39.5865237366		NA		39.5865237366		-5.539		1.515		1313		3.0103		18.286		1		0.5		60		0.507		10.08		7.135		1.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		1.00E-04		2.00E-04		1.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		13198021845		T/TA		99		0/1		NA		NA		13160.73		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		LRZ239		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.C2616A:p.C872X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31023131		C		A		453		257		196		NA		43.2671081678		NA		43.2671081678		15.185		0.803		458		3.0103		0		1		0.5		60		-0.832		9.96		-0.3		0.459		0.271		N		1		D		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9.308		35		0.983		0.162		N		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		453906047		C/A		99		0/1		NA		NA		4510.77		NA		1		0.5		2		LRZ239_S20		2/1/16

		PBB1310		ASXL1		exonic		stopgain		ASXL1:NM_015338:exon12:c.2323delT:p.L775X		NA		1.65E-05		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20q11.21		chr20		31022837		AT		A		1449		766		683		NA		47.1359558316		NA		47.1359558316		-2.197		-0.938		1463		3.0103		1.909		1		0.5		60		0.728		10.98		14.953		0.871		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		15951024042		AT/A		99		0/1		NA		NA		15913.73		NA		1		0.5		2		PBB1310_S41		2/1/16

		AB793		BCOR		exonic		frameshift_deletion		BCOR:NM_001123383:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123384:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_001123385:exon4:c.617delT:p.F206fs,BCOR:NM_017745:exon4:c.617delT:p.F206fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp11.4		chrX		39933981		GA		G		1019		127		892		NA		87.5368007851		NA		87.5368007851		-1.669		3.154		1023		3.0103		0		1		0.5		60		1.131		25.46		3.599		0.725		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		259860913		GA/G		99		0/1		NA		NA		25948.73		NA		1		0.5		2		AB793_S32		2/1/16

		DMP1151		BCOR		exonic		nonsynonymous_SNV		BCOR:NM_001123383:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123384:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_001123385:exon4:c.G1780A:p.V594I,BCOR:NM_017745:exon4:c.G1780A:p.V594I		NA		2.28E-05		NA		NA		0.17		T		1		D		0.994		D		Xp11.4		chrX		39932819		C		T		973		458		515		NA		52.9290853032		NA		52.9290853032		24.114		-0.137		995		3.0103		545.5		1		0.5		59.98		0.025		14.56		25.785		7.315		NA		NA		0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T		NA		NA		5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009		NA		0		0		3.00E-04		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		1419109717		C/T		99		0/1		NA		NA		14162.77		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		GR12-04794		BCORL1		exonic		nonframeshift_insertion		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP,BCORL1:NM_021946:exon3:c.941_942insAGCACCTGTCCC:p.L314delinsLAPVP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.1		chrX		129147689		T		TAGCACCTGTCCC		70		60		10		NA		14.2857142857		NA		14.2857142857		0.327		0.931		70		3.0103		0		1		0.5		60		-0.176		1.2		-5.043		0.518		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12103102		T/TAGCACCTGTCCC		99		0/1		NA		NA		83.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		GR09-01457		BCORL1		exonic		nonsynonymous_SNV		BCORL1:NM_001184772:exon3:c.G2669A:p.R890Q,BCORL1:NM_021946:exon3:c.G2669A:p.R890Q		rs201843717		2.00E-04		0.000794702		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.022		D		1		D		0.99		D		Xq26.1		chrX		129149417		G		A		1023		736		287		NA		28.054740958		NA		28.054740958		23.151		0.106		1033		3.0103		178.864		1		0.5		60		0.467		5.69		15.742		7.392		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		T		0.166		T		NA		NA		5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273		2.00E-04		1.00E-04		0		9.00E-04		0		2.00E-04		0		0		0.001		0.0026		NA		NA		5853016030		G/A		99		0/1		NA		rs201843717		5824.77		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		KGJ1516		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1095_1140del:p.Q365fs		NA		NA		NA		ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054567		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A		572		458		114		NA		19.9300699301		NA		19.9300699301		-6.456		1.497		572		3.0103		360.171		1		0.5		60.04		1.092		5.56		-11.779		3.525		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3217023797		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		3179.73		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		MTW281		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		783		492		291		NA		37.1647509579		NA		37.1647509579		-10.463		-0.226		785		3.0103		0		1		0.5		61.98		6.804		7.3		-5.227		0.705		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		5752019657		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		5714.73		NA		1		0.5		2		MTW281_S91		2/1/16

		DJK1586		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1116		693		423		NA		37.9032258065		NA		37.9032258065		-11.533		0.181		1119		3.0103		0		1		0.5		62.38		12.134		9.68		-9.802		0.708		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		10835033700		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		10797.73		NA		1		0.5		2		DJK1586_S44		2/1/16

		JP1462		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		910		507		403		NA		44.2857142857		NA		44.2857142857		-11.518		1.938		911		3.0103		0.524		1		0.5		62.35		7.134		8.78		-7.408		0.681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		8027019862		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		7989.73		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		GR07-11538		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1106		604		502		NA		45.3887884268		NA		45.3887884268		-12.581		0.599		1109		3.0103		0		1		0.5		62.79		10.774		9.45		-9.608		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		10484023817		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		10446.73		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		STB1531		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1111		590		521		NA		46.8946894689		NA		46.8946894689		-15.498		-1.409		1113		3.0103		0.529		1		0.5		62.8		11.27		13.11		-9.319		0.636		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		14601029302		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		14563.73		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		LRZ239		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		941		457		484		NA		51.4346439957		NA		51.4346439957		-11.891		0.238		948		3.0103		0		1		0.5		62.73		8.365		10.96		-7.125		0.68		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		10353017735		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		10315.73		NA		1		0.5		2		LRZ239_S20		2/1/16

		DMP1151		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1418		680		738		NA		52.0451339915		NA		52.0451339915		-10.751		-0.173		1424		3.0103		0.556		1		0.5		63.54		17.551		11.64		-13.573		0.766		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		16549026288		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		16511.73		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		GR08-08611		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1336		636		700		NA		52.3952095808		NA		52.3952095808		-13.869		-1.37		1340		3.0103		0		1		0.5		63.5		15.591		11.3		-11.873		0.697		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		15140024492		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		15102.73		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		GR11-00267		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1403		623		780		NA		55.5951532431		NA		55.5951532431		-5.107		-0.896		1407		3.0103		3.498		1		0.5		63.62		15.383		15.93		-10.405		0.467		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		22393028298		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		22355.73		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		GR11-08535		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1158		513		645		NA		55.6994818653		NA		55.6994818653		-14.797		0.028		1160		3.0103		0		1		0.5		63.42		14.216		22.04		-10.164		0.74		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		25554019551		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		25516.73		NA		1		0.5		2		GR11-08535_S6		2/1/16

		PBB1310		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		907		380		527		NA		58.1036383682		NA		58.1036383682		-11.933		0.418		908		3.0103		0.525		1		0.5		63.05		7.54		17.51		-6.192		0.688		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		15915018744		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		15877.73		NA		1		0.5		2		PBB1310_S41		2/1/16

		GR09-01457		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1112		450		662		NA		59.5323741007		NA		59.5323741007		-13.118		0.023		1113		3.0103		0.533		1		0.5		63.57		9.158		17.23		-7.956		0.673		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		19199021077		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		19161.73		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		DCT233		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		1105		425		680		NA		61.5384615385		NA		61.5384615385		-10.048		0.083		1107		3.0103		0		1		0.5		63.67		11.443		14.22		-9.266		0.713		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		15747015671		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		15709.73		NA		1		0.5		2		DCT233_S8		2/1/16

		GR12-04794		CALR		exonic		frameshift_deletion		CALR:NM_004343:exon9:c.1092_1143del:p.E364fs		NA		3.13E-05		NA		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054564		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A		285		51		234		NA		82.1052631579		NA		82.1052631579		-2.808		-0.042		285		3.0103		1.916		1		0.5		64.36		3.564		18.8		-0.778		0.664		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		5.66E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		539601222		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG/A		99		0/1		NA		NA		5358.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		ML540		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		1025		645		380		NA		37.0731707317		NA		37.0731707317		-0.906		-0.08		1030		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.004		6.52		-26.151		0.676		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA		NA		6721025814		A/ATTGTC		99		0/1		NA		NA		6683.73		NA		1		0.5		2		ML540_S56		2/1/16

		CT772		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1154_1155insTTGTC:p.K385fs		NA		7.65E-05		NA		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054627		A		ATTGTC		778		417		361		NA		46.4010282776		NA		46.4010282776		0.347		-0.437		779		3.0103		0.52		1		0.5		60		0.7		17.76		-23.925		0.738		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		4.00E-04		7.07E-05		0		9.62E-05		NA		NA		NA		NA		13854016408		A/ATTGTC		99		0/1		NA		NA		13816.73		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		CF642		CALR		exonic		frameshift_insertion		CALR:NM_004343:exon9:c.1153_1154insTTTGT:p.K385fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19p13.2		chr19		13054626		A		ATTTGT		1100		509		591		NA		53.7272727273		NA		53.7272727273		-1.088		-1.667		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		-0.843		11.57		-15.33		0.675		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12769019569		A/ATTTGT		99		0/1		NA		NA		12731.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		CF642		CALR		exonic		nonsynonymous_SNV		CALR:NM_004343:exon9:c.A1154C:p.K385T		NA		NA		NA		NA		0.128		T		0		B		0.001		B		19p13.2		chr19		13054627		A		C		1100		507		593		NA		53.9090909091		NA		53.9090909091		-13.638		-0.532		1100		3.0103		0		1		0.5		60.03		0.921		21.17		-28.431		0.671		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		23325019455		A/C		99		0/1		NA		NA		23287.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		CT772		CBL		exonic		nonsynonymous_SNV		CBL:NM_005188:exon8:c.A1136C:p.Q379P		NA		NA		NA		NA		0.001		D		0.999		D		0.978		D		11q23.3		chr11		119148916		A		C		1006		61		945		NA		93.9363817097		NA		93.9363817097		-1.595		1.521		1012		3.0103		0		2		1		60		1.374		26.06		-1.919		0.727		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2624213980		C/C		99		1-Jan		NA		NA		26213.77		NA		2		1		2		CT772_S7		2/1/16

		LST327		CBLB		exonic		nonsynonymous_SNV		CBLB:NM_170662:exon10:c.A1396G:p.N466D		rs61758360		0.004		0.00878594		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.185		T		0.084		B		0.036		B		3q13.11		chr3		105438902		T		C		471		173		298		NA		63.2696390658		NA		63.2696390658		-16.655		1.142		476		3.0103		0		1		0.5		60		-0.658		16.04		-0.255		1.374		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		T		0.082		T		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724		NA		9.64E-05		0		0.0557		0		0		0.0011		2.00E-04		NA		0.0437		NA		NA		758103949		T/C		99		0/1		NA		NA		7552.77		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		GR12-04794		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_001195132:exon1:c.T146C:p.I49T,CDKN2A:NM_058197:exon1:c.T146C:p.I49T		rs199907548		4.00E-04		0.000199681		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.993		D		9p21.3		chr9		21974681		A		G		227		186		41		NA		18.0616740088		NA		18.0616740088		-8.132		-0.296		228		3.0103		243.447		1		0.5		60		1.465		2.17		2.111		7.475		NA		NA		1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101		NA		0		0.0046		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		52105002		A/G		99		0/1		NA		rs199907548		492.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		GR13-12872		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_058197:exon1:c.C302T:p.P101L		rs75256133		1.00E-04		0.00199681		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21974525		G		A		401		221		180		NA		44.8877805486		NA		44.8877805486		16.606		-0.19		403		3.0103		0		1		0.5		60		-0.588		11.51		-1.143		0.51		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0.0019		0		0		0		0		NA		0.0099		NA		NA		464205383		G/A		99		0/1		NA		rs75256133		4613.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		GR14-02215		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_001195132:exon3:c.C496T:p.H166Y		rs181044510		3.00E-04		0.000998403		NA		0.077		T		NA		NA		NA		NA		9p21.3		chr9		21968732		G		A		503		265		238		NA		47.3161033797		NA		47.3161033797		-17.531		-0.466		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.272		11.03		1.346		0.592		NA		NA		1		N		NA		NA		-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209		NA		0		0		0		0.5		3.00E-04		0		3.00E-04		NA		0.003		0.002		NA		557407153		G/A		99		0/1		NA		rs181044510		5545.77		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		MLF1485		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		496		146		350		NA		70.564516129		NA		70.564516129		-13.581		-0.805		498		3.0103		0		1		0.5		60.04		-0.803		18.44		-0.786		1.902		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249		NA		917302920		C/T		99		0/1		NA		rs3731249		9144.77		NA		1		0.5		2		MLF1485_S36		2/1/16

		MAG1147		CDKN2A		exonic		nonsynonymous_SNV		CDKN2A:NM_000077:exon2:c.G442A:p.A148T,CDKN2A:NM_001195132:exon2:c.G442A:p.A148T		rs3731249		0.0228		0.00698882		ID=COSM3774361,COSM3736958,COSM3774362;OCCURENCE=1(skin),1(kidney)		0.104		T		0.487		P		0.007		B		9p21.3		chr9		21970916		C		T		252		60		192		NA		76.1904761905		NA		76.1904761905		-1.35		0.2		252		3.0103		0		1		0.5		60		-0.756		20.46		-0.527		2.399		NA		NA		1		N		1.125		L		-0.92		T		-0.83		N		0.46		3.138		22.6		0.979		0.16		N		-1.045		T		0.087		T		0.61		0		1.06		-0.11		0.789		0		0.002		6.166		0.0225		0.0042		0.0141		0		0.0058		0.0352		0.0226		0.0093		NA		NA		0.0249		NA		518501066		C/T		99		0/1		NA		rs3731249		5156.77		NA		1		0.5		2		MAG1147_S32		2/1/16

		AB793		CEBPA		exonic		nonframeshift_insertion		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.232_233insACCCGC:p.P78delinsHPP,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.694_695insACCCGC:p.P232delinsHPP,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.547_548insACCCGC:p.P183delinsHPP,CEBPA:NM_004364:exon1:c.589_590insACCCGC:p.P197delinsHPP		NA		0.0454		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		19q13.11		chr19		33792731		G		GGCGGGT		54		24		30		NA		55.5555555556		NA		55.5555555556		-0.096		-1.262		55		3.0103		1.021		1		0.5		60		-0.548		21.29		-3.229		0.551		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0.1		NA		0.0319		0		0.0489		NA		NA		NA		NA		118701181		G/GGCGGGT		99		0/1		NA		NA		1149.73		NA		1		0.5		2		AB793_S32		2/1/16

		GR07-15077		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		569		481		88		NA		15.4657293497		NA		15.4657293497		-1.948		0.673		572		3.0103		10.933		1		0.5		60		1.421		0.42		-1.857		3.374		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		26509634		T/C		99		0/1		NA		NA		236.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		GR10-06220		CEBPA		exonic		nonsynonymous_SNV		CEBPA:NM_001285829:exon1:c.A484G:p.N162D,CEBPA:NM_001287424:exon1:c.A946G:p.N316D,CEBPA:NM_001287435:exon1:c.A799G:p.N267D,CEBPA:NM_004364:exon1:c.A841G:p.N281D		NA		NA		NA		NA		0.844		T		0.546		P		0.229		B		19q13.11		chr19		33792480		T		C		567		475		92		NA		16.2257495591		NA		16.2257495591		-1.666		0.122		571		3.0103		10.974		1		0.5		60		0.511		0.6		-1.714		3.269		NA		NA		0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		37109362		T/C		99		0/1		NA		NA		342.77		NA		1		0.5		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		GR12-04794		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202543:exon24:c.4190delC:p.A1397fs,CUX1:NM_181552:exon24:c.4157delC:p.A1386fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101891960		GC		G		91		74		17		NA		18.6813186813		NA		18.6813186813		0.611		0.245		91		3.0103		0		1		0.5		60		-0.099		2.73		2.114		0.684		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		28602329		GC/G		99		0/1		NA		NA		248.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		CGC1500PB		CUX1		exonic		frameshift_deletion		CUX1:NM_001202544:exon4:c.288delC:p.L96fs,CUX1:NM_001202546:exon4:c.225delC:p.L75fs,CUX1:NM_001202543:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_001913:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181500:exon5:c.336delC:p.L112fs,CUX1:NM_181552:exon5:c.303delC:p.L101fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q22.1		chr7		101740677		TC		T		416		261		155		NA		37.2596153846		NA		37.2596153846		2.174		-0.048		417		3.0103		0		1		0.5		60		0.781		9.27		-0.518		0.307		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		389508494		TC/T		99		0/1		NA		NA		3857.73		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR12-04794		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202544:exon18:c.T1696C:p.F566L,CUX1:NM_001202545:exon18:c.T1606C:p.F536L,CUX1:NM_001202546:exon18:c.T1627C:p.F543L,CUX1:NM_001913:exon19:c.T1744C:p.F582L,CUX1:NM_181500:exon19:c.T1738C:p.F580L		NA		8.33E-06		NA		NA		0		D		0.985		D		0.901		P		7q22.1		chr7		101923392		T		C		54		45		9		NA		16.6666666667		NA		16.6666666667		-4.271		0.186		54		3.0103		0		1		0.5		60		-0.58		1.16		-0.116		0.046		NA		NA		0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598		NA		0		8.68E-05		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		9101184		T/C		91		0/1		NA		NA		62.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		STB1531		CUX1		exonic		nonsynonymous_SNV		CUX1:NM_001202543:exon24:c.G4136A:p.R1379Q,CUX1:NM_181552:exon24:c.G4103A:p.R1368Q		NA		0.0096		0.00259585		NA		0.774		T		0		B		0.001		B		7q22.1		chr7		101891907		G		A		138		48		90		NA		65.2173913043		NA		65.2173913043		9.225		0.901		138		3.0103		0		1		0.5		60		-0.753		17.81		0.959		1.493		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259		NA		0		0.0192		0		NA		0.0091		0		0.0103		NA		NA		0.001		NA		24860770		G/A		99		0/1		NA		NA		2457.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR11-08535		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_153759:exon13:c.C1495T:p.R499C,DNMT3A:NM_022552:exon17:c.C2062T:p.R688C,DNMT3A:NM_175629:exon17:c.C2062T:p.R688C		NA		NA		NA		NA		0.067		T		0.823		P		0.214		B		2p23.3		chr2		25464451		G		A		486		297		189		NA		38.8888888889		NA		38.8888888889		18.595		0.688		490		3.0103		0		1		0.5		60		-0.498		8.97		0.941		0.341		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		438805750		G/A		99		0/1		NA		NA		4359.77		NA		1		0.5		2		GR11-08535_S6		2/1/16

		CT772		DNMT3A		exonic		nonsynonymous_SNV		DNMT3A:NM_022552:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175629:exon3:c.A89C:p.E30A,DNMT3A:NM_175630:exon3:c.A89C:p.E30A		rs143730975		0.003		0.00159744		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		0.996		D		0.987		D		2p23.3		chr2		25523096		T		G		390		174		216		NA		55.3846153846		NA		55.3846153846		-7.822		1.911		393		3.0103		4.445		1		0.5		60		-0.791		10.39		1.298		0.523		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726		0.0014		2.00E-04		0.0014		0		0.0214		0.003		0.0059		2.00E-04		NA		NA		0.007		NA		408203302		T/G		99		0/1		NA		rs143730975		4053.77		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		RR593		DNMT3A		exonic		stopgain		DNMT3A:NM_153759:exon3:c.G220T:p.E74X,DNMT3A:NM_022552:exon7:c.G787T:p.E263X,DNMT3A:NM_175629:exon7:c.G787T:p.E263X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2p23.3		chr2		25470974		C		A		1030		499		531		NA		51.5533980583		NA		51.5533980583		-3.88		0.053		1047		3.0103		0.521		1		0.5		60		0.058		10.19		-0.241		0.768		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11.238		37		0.997		0.991		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10525010248		C/A		99		0/1		NA		NA		10496.77		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		KGJ1516		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon6:c.G1106A:p.R369Q		NA		NA		NA		NA		0.005		D		1		D		1		D		12p13.2		chr12		12037475		G		A		1011		627		384		NA		37.9821958457		NA		37.9821958457		16.822		0.396		1027		3.0103		0.536		1		0.5		60		-1.063		7.67		-0.729		0.78		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7786010729		G/A		99		0/1		NA		NA		7757.77		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		CF642		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		325		183		142		NA		43.6923076923		NA		43.6923076923		-13.727		0.897		326		3.0103		0		1		0.5		60		-0.24		8.52		-15.054		0.473		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		279604825		A/G		99		0/1		NA		rs139212214		2767.77		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		PM451		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		369		202		167		NA		45.2574525745		NA		45.2574525745		-14.66		-0.959		373		3.0103		0		1		0.5		60		1.374		8.93		-16.173		0.522		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		332305225		A/G		99		0/1		NA		rs139212214		3294.77		NA		1		0.5		2		PM451_S92		2/1/16

		GR10-06220		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		351		178		173		NA		49.2877492877		NA		49.2877492877		-14.427		0.393		351		3.0103		0		1		0.5		60		-0.055		10.3		-15.977		0.665		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		364204418		A/G		99		0/1		NA		rs139212214		3613.77		NA		1		0.5		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		DMP1151		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon5:c.C631T:p.R211C		NA		2.47E-05		NA		NA		0.009		D		0.042		B		0.003		B		12p13.2		chr12		12022525		C		T		504		253		251		NA		49.8015873016		NA		49.8015873016		17.923		-0.069		506		3.0103		0		1		0.5		60		1.233		12.13		-0.565		0.685		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336		NA		0		0		1.00E-04		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		614404212		C/T		99		0/1		NA		NA		6115.77		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		HFL1059		ETV6		exonic		nonsynonymous_SNV		ETV6:NM_001987:exon2:c.A62G:p.E21G		rs139212214		1.65E-05		NA		NA		0.263		T		0.02		B		0.011		B		12p13.2		chr12		11905412		A		G		281		90		191		NA		67.9715302491		NA		67.9715302491		-10.973		-0.353		290		3.0103		0		1		0.5		60		-0.23		14.41		-12.977		1.696		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737		7.70E-05		2.00E-04		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		407701952		A/G		99		0/1		NA		rs139212214		4048.77		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		GR08-08611		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		627		513		114		NA		18.1818181818		NA		18.1818181818		0.932		-0.747		634		3.0103		0		1		0.5		60		0.259		0.45		13.632		0.04		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		317012093		TA/T		99		0/1		NA		NA		279.73		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		GR09-01457		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		663		518		145		NA		21.8702865762		NA		21.8702865762		1.653		0.634		666		3.0103		0		1		0.5		60		0.303		1.34		16.029		0.084		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		925011063		TA/T		99		0/1		NA		NA		887.73		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		GR12-06743		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		672		521		151		NA		22.4702380952		NA		22.4702380952		4.622		0.61		674		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.921		1.32		15.556		0.079		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		921012243		TA/T		99		0/1		NA		NA		883.73		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		DLA349		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		703		543		160		NA		22.759601707		NA		22.759601707		-0.343		0.349		710		3.0103		0		1		0.5		60.02		1.08		1.6		15.711		0.092		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		1164012170		TA/T		99		0/1		NA		NA		1126.73		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		KGJ1516		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		668		515		153		NA		22.9041916168		NA		22.9041916168		2.946		-0.805		672		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.79		1.22		15.457		0.081		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		854011645		TA/T		99		0/1		NA		NA		816.73		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		LST327		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		704		541		163		NA		23.1534090909		NA		23.1534090909		4.646		0.243		714		3.0103		0		1		0.5		60.02		0.599		1.55		16.042		0.087		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		1127012764		TA/T		99		0/1		NA		NA		1089.73		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		LR566		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		749		558		191		NA		25.5006675567		NA		25.5006675567		0.715		0.909		752		3.0103		0		1		0.5		59.98		-1.224		1.92		16.564		0.125		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		1478012226		TA/T		99		0/1		NA		NA		1440.73		NA		1		0.5		2		LR566_S77		2/1/16

		GR12-04794		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		219		132		87		NA		39.7260273973		NA		39.7260273973		2.001		-1.687		220		3.0103		0		1		0.5		60		-0.863		4.16		11.116		0.339		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		94802558		TA/T		99		0/1		NA		NA		910.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		ML540		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		910		418		492		NA		54.0659340659		NA		54.0659340659		3.271		0.623		918		3.0103		0		1		0.5		60		0.527		7.84		21.055		0.882		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		717007726		TA/T		99		0/1		NA		NA		7132.73		NA		1		0.5		2		ML540_S56		2/1/16

		PM887		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		967		440		527		NA		54.4984488108		NA		54.4984488108		3.535		0.111		974		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.398		7.89		21.947		0.821		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		766808223		TA/T		99		0/1		NA		NA		7630.73		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		RR593		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		762		338		424		NA		55.6430446194		NA		55.6430446194		4.75		-0.566		762		3.0103		0		1		0.5		60.01		-0.865		7.7		19.33		0.898		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		590206046		TA/T		99		0/1		NA		NA		5864.73		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		PM451		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		882		391		491		NA		55.6689342404		NA		55.6689342404		1.939		-1.441		887		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.672		8.12		21.298		0.993		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		720006783		TA/T		99		0/1		NA		NA		7162.73		NA		1		0.5		2		PM451_S92		2/1/16

		KK683		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		522		229		293		NA		56.1302681992		NA		56.1302681992		2.332		0.502		524		3.0103		0		1		0.5		60		-0.228		8.33		16.583		0.981		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		438404304		TA/T		99		0/1		NA		NA		4346.73		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		DCT233		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		694		302		392		NA		56.4841498559		NA		56.4841498559		5.552		0.688		700		3.0103		0		1		0.5		60		1.119		8.55		18.669		0.363		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		596804979		TA/T		99		0/1		NA		NA		5930.73		NA		1		0.5		2		DCT233_S8		2/1/16

		GR07-11538		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		549		235		314		NA		57.1948998179		NA		57.1948998179		5.398		0.147		550		3.0103		0		1		0.5		60		2.115		8.67		16.554		1.057		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		479904435		TA/T		99		0/1		NA		NA		4761.73		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		HFL1059		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		615		263		352		NA		57.2357723577		NA		57.2357723577		3.938		-0.085		619		3.0103		0		1		0.5		60		-0.644		8.57		16.781		1.016		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		530904256		TA/T		99		0/1		NA		NA		5271.73		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		VC1374		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		516		219		297		NA		57.5581395349		NA		57.5581395349		0.032		0.431		524		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.172		8.29		16.051		1.007		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		431703894		TA/T		99		0/1		NA		NA		4279.73		NA		1		0.5		2		VC1374_S46		2/1/16

		GR13-12872		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		598		252		346		NA		57.8595317726		NA		57.8595317726		-0.323		-0.135		603		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.651		7.52		17.141		0.973		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		453504567		TA/T		99		0/1		NA		NA		4497.73		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		CF642		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		870		365		505		NA		58.0459770115		NA		58.0459770115		-0.453		1.221		875		3.0103		0		1		0.5		59.95		-0.521		8.71		20.634		1.059		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		761506263		TA/T		99		0/1		NA		NA		7577.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		MMT1391		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		572		237		335		NA		58.5664335664		NA		58.5664335664		-2.045		0.239		577		3.0103		0		1		0.5		59.98		0.225		8.87		15.912		1.006		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		511203977		TA/T		99		0/1		NA		NA		5074.73		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		GR11-00267		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		890		368		522		NA		58.6516853933		NA		58.6516853933		-0.587		-0.773		900		3.0103		0		1		0.5		60.02		2.057		8.71		20.704		1.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		778506707		TA/T		99		0/1		NA		NA		7747.73		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		STB1531		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		650		265		385		NA		59.2307692308		NA		59.2307692308		-2.783		0.84		655		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.54		9.19		17.936		1.191		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		601004558		TA/T		99		0/1		NA		NA		5972.73		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		JP1462		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		550		221		329		NA		59.8181818182		NA		59.8181818182		1.249		-0.943		556		3.0103		0		1		0.5		60.02		-0.245		9.2		16.452		1.155		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		509503570		TA/T		99		0/1		NA		NA		5057.73		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		GR05-07907		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		678		127		551		NA		81.2684365782		NA		81.2684365782		2.175		0.584		683		3.0103		0		1		0.5		60.08		-0.305		15.35		12.367		2.948		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		104460828		TA/T		99		0/1		NA		NA		10408.73		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		ER890		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		599		65		534		NA		89.1485809683		NA		89.1485809683		-0.78		-1.798		600		3.0103		0		2		1		60.05		-0.984		18.36		9.828		4.111		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		110341390		T/T		99		1-Jan		NA		NA		10996.73		NA		2		1		2		ER890_S89		2/1/16

		LRZ239		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		605		53		552		NA		91.2396694215		NA		91.2396694215		-0.229		-1.14		610		3.0103		0		2		1		60.09		-2.172		17.98		8.057		4.463		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		109134830		T/T		99		1-Jan		NA		NA		10875.73		NA		2		1		2		LRZ239_S20		2/1/16

		GR13-14616		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		579		47		532		NA		91.8825561313		NA		91.8825561313		-0.057		-0.832		584		3.0103		0		1		0.5		60.04		0.182		18.13		8.343		4.786		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		104536000		T/T		99		1-Jan		NA		NA		10499.73		NA		2		1		2		GR13-14616_S69		2/1/16

		GR07-08208		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		616		49		567		NA		92.0454545455		NA		92.0454545455		0.934		0.187		622		3.0103		0		2		1		60.03		0.7		19.27		8.729		4.751		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		119076380		T/T		99		1-Jan		NA		NA		11869.73		NA		2		1		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		CGC1500PB		EZH2		intronic		NA		NA		rs3214332		0.7134		0.761182		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543693		TA		T		551		41		510		NA		92.5589836661		NA		92.5589836661		0.5		0.285		556		3.0103		0		1		0.5		60.06		-0.906		19.05		6.242		4.818		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.9145		0.7392		0.6831		0.6245		0.6975		0.7033		0.6789		0.9569		0.6974		0.67		NA		105145900		T/T		99		1-Jan		NA		NA		10496.73		NA		2		1		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR07-11538		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203248:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_001203249:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_004456:exon3:c.127delA:p.S43fs,EZH2:NM_152998:exon3:c.127delA:p.S43fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148543680		CT		C		547		354		193		NA		35.2833638026		NA		35.2833638026		17.031		0.368		550		3.0103		0		1		0.5		60		0.715		9.71		17.07		0.261		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		5349012857		CT/C		99		0/1		NA		NA		5311.73		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		CT772		EZH2		exonic		frameshift_deletion		EZH2:NM_001203247:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203248:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_001203249:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_004456:exon2:c.48delG:p.R16fs,EZH2:NM_152998:exon2:c.48delG:p.R16fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148544342		TC		T		1377		886		491		NA		35.6572258533		NA		35.6572258533		-7.267		0.88		1384		3.0103		11.987		1		0.5		60		0.656		8.15		15.523		1.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		11265029305		TC/T		99		0/1		NA		NA		11227.73		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		DM530		EZH2		exonic		frameshift_insertion		EZH2:NM_001203249:exon14:c.1547dupA:p.N516fs,EZH2:NM_152998:exon14:c.1583dupA:p.N528fs,EZH2:NM_001203247:exon15:c.1700dupA:p.N567fs,EZH2:NM_001203248:exon15:c.1673dupA:p.N558fs,EZH2:NM_004456:exon15:c.1715dupA:p.N572fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148511186		G		GT		916		467		449		NA		49.0174672489		NA		49.0174672489		0.678		0.771		919		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.033		11.85		-24.59		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10896012390		G/GT		99		0/1		NA		NA		10858.73		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		GR07-11538		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon18:c.T1976A:p.I659N,EZH2:NM_152998:exon18:c.T2012A:p.I671N,EZH2:NM_001203247:exon19:c.T2129A:p.I710N,EZH2:NM_001203248:exon19:c.T2102A:p.I701N,EZH2:NM_004456:exon19:c.T2144A:p.I715N		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.98		D		7q36.1		chr7		148506214		A		T		483		332		151		NA		31.2629399586		NA		31.2629399586		-14.111		1.058		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.324		6.45		-0.406		0.189		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		314209720		A/T		99		0/1		NA		NA		3113.77		NA		1		0.5		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		GR08-08611		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon14:c.T1543C:p.C515R,EZH2:NM_152998:exon14:c.T1579C:p.C527R,EZH2:NM_001203247:exon15:c.T1696C:p.C566R,EZH2:NM_001203248:exon15:c.T1669C:p.C557R,EZH2:NM_004456:exon15:c.T1711C:p.C571R		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.998		D		7q36.1		chr7		148511191		A		G		503		272		231		NA		45.9244532803		NA		45.9244532803		1.79		-0.044		505		3.0103		0		1		0.5		59.97		-0.091		9.67		-0.383		0.544		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		489006031		A/G		99		0/1		NA		NA		4861.77		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		CF642		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_001203249:exon16:c.C1848A:p.F616L,EZH2:NM_152998:exon16:c.C1884A:p.F628L,EZH2:NM_001203247:exon17:c.C2001A:p.F667L,EZH2:NM_001203248:exon17:c.C1974A:p.F658L,EZH2:NM_004456:exon17:c.C2016A:p.F672L		NA		NA		NA		NA		0.018		D		1		D		1		D		7q36.1		chr7		148507438		G		T		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		-1.174		-1.875		487		3.0103		0		1		0.5		60		0.516		11.51		-0.573		0.552		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		561306779		G/T		99		0/1		NA		NA		5584.77		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		JP1462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		485		261		224		NA		46.1855670103		NA		46.1855670103		18.333		1.229		485		3.0103		0		1		0.5		60		1.867		11.76		-0.242		0.552		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696		NA		573306604		C/G		99		0/1		NA		rs2302427		5704.77		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		GR11-19462		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		489		254		235		NA		48.0572597137		NA		48.0572597137		18.977		-0.054		492		3.0103		0		1		0.5		60		-0.03		12.86		-2.842		0.619		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696		NA		631905980		C/G		99		0/1		NA		rs2302427		6290.77		NA		1		0.5		2		GR11-19462_S18		2/1/16

		PSH1557		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		494		254		240		NA		48.5829959514		NA		48.5829959514		18.697		-1.031		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.015		12.84		-1.456		0.638		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696		NA		637305999		C/G		99		0/1		NA		rs2302427		6344.77		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		GR13-14616		EZH2		exonic		nonsynonymous_SNV		EZH2:NM_152998:exon5:c.G436C:p.D146H,EZH2:NM_001203247:exon6:c.G553C:p.D185H,EZH2:NM_001203248:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_001203249:exon6:c.G526C:p.D176H,EZH2:NM_004456:exon6:c.G553C:p.D185H		rs2302427		0.0786		0.0798722		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.012		D		0.898		P		0.603		P		7q36.1		chr7		148525904		C		G		481		247		234		NA		48.6486486486		NA		48.6486486486		18.108		-0.464		485		3.0103		0		1		0.5		60.02		-1.079		12.85		0.729		0.641		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424		0.0604		0.0133		0.0363		0.1659		0.0927		0.0851		0.0839		0.0721		0.0038		0.2063		0.0696		NA		620906112		C/G		99		0/1		NA		rs2302427		6180.77		NA		1		0.5		2		GR13-14616_S69		2/1/16

		DM530		EZH2		exonic		stopgain		EZH2:NM_001203247:exon4:c.T293G:p.L98X,EZH2:NM_001203248:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_001203249:exon4:c.T266G:p.L89X,EZH2:NM_004456:exon4:c.T293G:p.L98X		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7q36.1		chr7		148529796		A		C		491		233		258		NA		52.5458248473		NA		52.5458248473		6.287		2.299		493		3.0103		0		1		0.5		60		-1.167		13.73		0.528		0.8		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.438		39		0.989		0.993		D		NA		NA		NA		NA		0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		676805820		A/C		99		0/1		NA		NA		6739.77		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		GR05-07907		GATA2		exonic		nonframeshift_deletion		GATA2:NM_001145662:exon6:c.1123_1128del:p.375_376del,GATA2:NM_032638:exon6:c.1165_1170del:p.389_390del,GATA2:NM_001145661:exon7:c.1165_1170del:p.389_390del		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3q21.3		chr3		128200134		CCTTCTT		C		225		125		100		NA		44.4444444444		NA		44.4444444444		4.238		-0.797		225		3.0103		0		1		0.5		60		0.475		16.83		0.496		0.496		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		382307086		CCTTCTT/C		99		0/1		NA		NA		3785.73		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		596		510		86		NA		14.4295302013		NA		14.4295302013		-2.772		-1.117		597		3.0103		10.871		1		0.5		60		0.735		0.12		-0.313		3.363		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		99010230		T/C		99		0/1		NA		NA		70.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		KK683		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_032638:exon3:c.A634G:p.K212E,GATA2:NM_001145661:exon4:c.A634G:p.K212E		NA		NA		NA		NA		0.096		T		0.844		P		0.501		P		3q21.3		chr3		128204807		T		C		500		414		86		NA		17.2		NA		17.2		-1.248		-0.534		502		3.0103		11.025		1		0.5		60		0.706		0.83		-1.799		3.034		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		44107964		T/C		99		0/1		NA		NA		412.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		GR12-06743		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		59		35		24		NA		40.6779661017		NA		40.6779661017		5.578		0.162		60		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		8.79		0.023		0.394		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		54701078		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		518.77		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		HFL1059		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_032638:exon4:c.C913G:p.L305V,GATA2:NM_001145661:exon5:c.C913G:p.L305V		NA		NA		NA		NA		0.001		D		1		D		0.999		D		3q21.3		chr3		128202807		G		C		988		558		430		NA		43.5222672065		NA		43.5222672065		-1.358		1.914		997		3.0103		1.75		1		0.5		60		-1.637		8.4		-0.266		0.842		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8330011909		G/C		99		0/1		NA		NA		8301.77		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		DFL1388		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		26		26		NA		50		NA		50		6.085		1.638		55		3.0103		3.096		1		0.5		60		-0.284		11.38		0.412		0.091		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		6200973		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		591.77		NA		1		0.5		2		DFL1388_S42		2/1/16

		GR13-12872		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		6.646		0.126		60		3.0103		0		1		0.5		60		-0.392		12.1		0.584		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		75401092		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		725.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		LST327		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		60		30		30		NA		50		NA		50		5.847		-0.421		66		3.0103		0		1		0.5		60		0.51		11.66		-0.288		0.693		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		72801045		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		699.77		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		PM887		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		103		50		53		NA		51.4563106796		NA		51.4563106796		8.74		-0.531		104		3.0103		0		1		0.5		60		0.795		13.11		0.505		0.752		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		137901575		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		1350.77		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		GR10-06220		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		89		43		46		NA		51.6853932584		NA		51.6853932584		8.116		-0.53		91		3.0103		0		1		0.5		60		0.669		13.27		-1.548		0.242		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		120901415		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		1180.77		NA		1		0.5		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		STB1531		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		57		23		34		NA		59.649122807		NA		59.649122807		6.352		-0.642		59		3.0103		0		1		0.5		60		-0.366		15.65		-0.773		1.14		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		9200845		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		891.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR09-01457		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		109		38		71		NA		65.1376146789		NA		65.1376146789		8.575		-0.773		111		3.0103		0		1		0.5		60		-0.792		17.64		-2.108		1.483		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		195101471		C/T		99		0/1		NA		rs2335052		1922.77		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		VC1374		GATA2		exonic		nonsynonymous_SNV		GATA2:NM_001145662:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_032638:exon3:c.G490A:p.A164T,GATA2:NM_001145661:exon4:c.G490A:p.A164T		rs2335052		0.2056		0.232827		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.429		T		0.013		B		0.025		B		3q21.3		chr3		128204951		C		T		52		1		51		NA		98.0769230769		NA		98.0769230769		1.599		-0.999		56		3.0103		0		1		0.5		60		-0.067		34.69		0.333		6.518		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555		0.1638		0.1903		0.3041		0.384		0.1997		0.1705		0.2342		0.1941		0.2156		0.378		0.1829		NA		1832046		C/T		46		0/1		NA		rs2335052		1803.77		NA		1		0.5		2		VC1374_S46		2/1/16

		JP1462		GNAS		exonic		nonsynonymous_SNV		GNAS:NM_001077489:exon7:c.G557A:p.R186H,GNAS:NM_080426:exon7:c.G560A:p.R187H,GNAS:NM_000516:exon8:c.G602A:p.R201H,GNAS:NM_001077488:exon8:c.G605A:p.R202H,GNAS:NM_001309840:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_001309861:exon8:c.G425A:p.R142H,GNAS:NM_080425:exon8:c.G2531A:p.R844H		rs121913495		7.41E-05		NA		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)		0.001		D		1		D		1		D		20q13.32		chr20		57484421		G		A		494		351		143		NA		28.9473684211		NA		28.9473684211		17.011		-0.595		495		3.0103		0		1		0.5		60		0.011		6.21		1.094		0.155		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461		NA		9.61E-05		8.64E-05		2.00E-04		0		5.99E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA		NA		309606850		G/A		99		0/1		NA		rs121913495		3067.77		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_005343:exon2:c.T2A:p.M1K,HRAS:NM_176795:exon2:c.T2A:p.M1K		NA		NA		NA		NA		0		D		0.993		D		0.956		D		11p15.5		chr11		534321		A		T		154		131		23		NA		14.9350649351		NA		14.9350649351		-0.71		0.679		155		3.0103		1.851		1		0.5		60.28		-0.877		3.39		0.385		0.637		0		D		1		D		NA		NA		-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		55104991		A/T		99		0/1		NA		NA		522.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		GR12-04794		HRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		HRAS:NM_001130442:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_005343:exon2:c.T23A:p.V8E,HRAS:NM_176795:exon2:c.T23A:p.V8E		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		11p15.5		chr11		534300		A		T		140		117		23		NA		16.4285714286		NA		16.4285714286		0.112		-1.996		140		3.0103		5.869		1		0.5		60.31		-1.282		4.03		-0.9		0.47		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		59204701		A/T		99		0/1		NA		NA		563.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		ZW1657		IDH1		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH1:NM_001282386:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_001282387:exon4:c.G395A:p.R132H,IDH1:NM_005896:exon4:c.G395A:p.R132H		rs121913500		1.65E-05		NA		ID=COSM28746;OCCURENCE=1(salivary_gland),5(prostate),1(large_intestine),1(urinary_tract),1(skin),1(NS),39(bone),3497(central_nervous_system),214(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung)		0.025		D		0.127		B		0.06		B		2q34		chr2		209113112		C		T		483		327		156		NA		32.298136646		NA		32.298136646		16.819		0.776		485		3.0103		0		1		0.5		60		-0.849		6.8		0.539		0.206		0		D		1		D		4.54		H		-2.19		D		-4.44		D		0.815		7.592		34		0.999		0.941		D		0.587		D		0.782		D		0.707		0		4.69		0.871		0.852		0.997		0.997		14.378		NA		0		0		0		0		3.00E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		331208084		C/T		99		0/1		NA		rs121913500		3283.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		CGC1500PB		IDH2		exonic		nonsynonymous_SNV		IDH2:NM_001290114:exon2:c.C28T:p.R10W,IDH2:NM_001289910:exon4:c.C262T:p.R88W,IDH2:NM_002168:exon4:c.C418T:p.R140W		NA		NA		NA		ID=COSM41877;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(large_intestine)		0		D		1		D		1		D		15q26.1		chr15		90631935		G		A		1015		646		369		NA		36.354679803		NA		36.354679803		14.118		-1.106		1020		3.0103		0		1		0.5		60		-0.754		6.36		1.124		0.73		0		D		1		D		4.235		H		-2.26		D		-7.52		D		0.964		6.065		28.1		0.999		0.897		D		0.719		D		0.842		D		0.745		0		3.65		-0.045		0.127		0.989		1		6.052		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		6479013249		G/A		99		0/1		NA		NA		6450.77		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		CF642		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		678		616		62		NA		9.1445427729		NA		9.1445427729		0.363		1.829		681		3.0103		2.024		1		0.5		60		-0.797		0.14		-5.966		0.853		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		134020046		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		96.73		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		GR07-08208		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		547		491		56		NA		10.2376599634		NA		10.2376599634		-0.165		-0.062		547		3.0103		0		1		0.5		60		0.779		0.39		-6.11		0.655		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		251015681		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		213.73		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		TM825		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		397		348		49		NA		12.3425692695		NA		12.3425692695		-0.688		-0.264		399		3.0103		2.655		1		0.5		60		0.634		1.22		-5.252		0.9		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		521012003		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		483.73		NA		1		0.5		2		TM825_S30		2/1/16

		PM887		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		492		427		65		NA		13.2113821138		NA		13.2113821138		1.058		0.097		495		3.0103		2.819		1		0.5		60		-0.22		1.54		-5.51		0.861		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		794013748		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		756.73		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		CP586		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		489		422		67		NA		13.7014314928		NA		13.7014314928		-0.727		-1.609		492		3.0103		1.671		1		0.5		60		-1.866		1.77		-6.419		0.917		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		905013390		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		867.73		NA		1		0.5		2		CP586_S68		2/1/16

		JP1462		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		276		227		49		NA		17.7536231884		NA		17.7536231884		0.684		-0.097		280		3.0103		0		1		0.5		60		0.17		2.65		-5.487		0.726		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		77007190		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		732.73		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		MMT1391		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		389		312		77		NA		19.794344473		NA		19.794344473		0.242		-0.932		392		3.0103		2.843		1		0.5		60		0.487		3.76		-6.068		0.787		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1500011481		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		1462.73		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		PBB1310		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		433		327		106		NA		24.480369515		NA		24.480369515		-0.651		0.344		438		3.0103		4.928		1		0.5		60		-0.977		5.55		-6.45		0.865		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2440010077		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		2402.73		NA		1		0.5		2		PBB1310_S41		2/1/16

		GR11-00267		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		373		279		94		NA		25.2010723861		NA		25.2010723861		0.985		1.116		381		3.0103		3.229		1		0.5		60		0.119		5.67		-6.697		0.868		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		215108769		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		2113.73		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		DFL1388		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		612		452		160		NA		26.1437908497		NA		26.1437908497		0.163		0.774		624		3.0103		0.602		1		0.5		60		1.1		5.78		-8.707		0.615		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		3574014014		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		3536.73		NA		1		0.5		2		DFL1388_S42		2/1/16

		DLA349		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		288		212		76		NA		26.3888888889		NA		26.3888888889		2.876		-0.373		291		3.0103		2.971		1		0.5		60		1.088		5.95		-5.916		0.721		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		175207368		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		1714.73		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		GR11-16105		IKZF1		exonic		frameshift_insertion		IKZF1:NM_001291840:exon3:c.276_277insGGGGCCGAGTC:p.L92fs,IKZF1:NM_001220771:exon4:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291843:exon4:c.411_412insGGGGCCGAGTC:p.L137fs,IKZF1:NM_001291844:exon4:c.381_382insGGGGCCGAGTC:p.L127fs,IKZF1:NM_001220768:exon5:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_001220770:exon5:c.549_550insGGGGCCGAGTC:p.L183fs,IKZF1:NM_001291841:exon5:c.537_538insGGGGCCGAGTC:p.L179fs,IKZF1:NM_001291842:exon5:c.507_508insGGGGCCGAGTC:p.L169fs,IKZF1:NM_001220767:exon6:c.675_676insGGGGCCGAGTC:p.L225fs,IKZF1:NM_001291839:exon6:c.579_580insGGGGCCGAGTC:p.L193fs,IKZF1:NM_001220765:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291837:exon7:c.840_841insGGGGCCGAGTC:p.L280fs,IKZF1:NM_001291838:exon7:c.705_706insGGGGCCGAGTC:p.L235fs,IKZF1:NM_006060:exon8:c.966_967insGGGGCCGAGTC:p.L322fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		7p12.2		chr7		50467731		G		GGGGGCCGAGTC		192		138		54		NA		28.125		NA		28.125		-0.782		-0.218		196		3.0103		5.87		1		0.5		60		0.785		6.35		-4.167		0.746		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		125604134		G/GGGGGCCGAGTC		99		0/1		NA		NA		1218.73		NA		1		0.5		2		GR11-16105_S93		2/1/16

		PMJ003BULK		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		752		190		NA		20.16985138		NA		20.16985138		4.318		0.005		953		3.0103		3.248		1		0.5		59.99		-0.568		2.78		-1.581		1.018		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		2644019362		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		2615.77		NA		1		0.5		2		PMJ003BULK_S52		2/1/16

		GR14-02215		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		892		673		219		NA		24.5515695067		NA		24.5515695067		6.286		0.803		902		3.0103		13.504		1		0.5		59.97		-0.904		3.31		-6.682		1.659		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		2978021859		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		2949.77		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		CP586		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		940		629		311		NA		33.085106383		NA		33.085106383		7.479		-0.303		951		3.0103		0		1		0.5		59.98		-0.347		6.75		-0.828		0.686		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		6375015444		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		6346.77		NA		1		0.5		2		CP586_S68		2/1/16

		PM887		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		616		336		NA		35.2941176471		NA		35.2941176471		7.15		-1.182		963		3.0103		1.154		1		0.5		59.99		0.535		7.64		-0.067		0.816		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		7306015422		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		7277.77		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		GR12-06743		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		931		568		363		NA		38.9903329753		NA		38.9903329753		7.909		-0.6		941		3.0103		2.527		1		0.5		60		-0.037		8.56		3.442		0.513		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		7995013615		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		7966.77		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		CGC1500PB		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		939		554		385		NA		41.0010649627		NA		41.0010649627		4.623		1.235		945		3.0103		0.53		1		0.5		59.97		-0.139		8.87		2.429		0.732		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		8361013196		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		8332.77		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		CM623		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		933		521		412		NA		44.1586280815		NA		44.1586280815		7.065		-0.153		936		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.023		10.08		-1.99		0.731		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		9436012063		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		9407.77		NA		1		0.5		2		CM623_S10		2/1/16

		MMT1391		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		503		411		NA		44.9671772429		NA		44.9671772429		4.046		-0.724		928		3.0103		1.742		1		0.5		59.99		-0.611		9.91		0.888		0.602		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		9082011248		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		9053.77		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		MAG1147		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		942		439		503		NA		53.3970276008		NA		53.3970276008		5.905		-0.112		954		3.0103		0.522		1		0.5		59.99		-0.818		12.75		2.002		0.718		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1203809552		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		12009.77		NA		1		0.5		2		MAG1147_S32		2/1/16

		MLF1485		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		930		296		634		NA		68.1720430108		NA		68.1720430108		4.084		0.137		941		3.0103		1.184		1		0.5		60		0.07		17.65		0.445		0.782		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1644005629		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		16411.77		NA		1		0.5		2		MLF1485_S36		2/1/16

		CB791		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		948		437		511		NA		53.9029535865		NA		53.9029535865		7.182		-0.005		956		3.0103		1.115		1		0.5		60		-1.546		13.4		-0.641		0.579		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1273109499		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		12702.77		NA		1		0.5		2		CB791_S81		2/1/16

		DLA349		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		944		353		591		NA		62.6059322034		NA		62.6059322034		7.099		1.003		956		3.0103		0.544		1		0.5		60		0.731		16.31		-1.302		0.751		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1542507388		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		15396.77		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		GR10-12883		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		875		308		567		NA		64.8		NA		64.8		9.35		0.093		885		3.0103		13.428		1		0.5		60		1.439		14.5		-3.019		1.525		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1271306920		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		12684.77		NA		1		0.5		2		GR10-12883_S57		2/1/16

		ELM1119pre2m		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		315		614		NA		66.0925726588		NA		66.0925726588		2.428		1.486		939		3.0103		3.478		1		0.5		60		-2.127		16.77		-1.589		1.01		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1561206003		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		15583.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		PA618		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		947		278		669		NA		70.6441393875		NA		70.6441393875		8.344		0.697		957		3.0103		0		1		0.5		60		1.077		20.03		0.394		0.68		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1900004734		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		18971.77		NA		1		0.5		2		PA618_S9		2/1/16

		RR593		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		928		262		666		NA		71.7672413793		NA		71.7672413793		5.416		1.531		937		3.0103		1.974		1		0.5		60		1.248		19.21		0.106		0.868		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1785704474		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		17828.77		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		PSH1557		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		914		251		663		NA		72.5382932166		NA		72.5382932166		2.716		0.085		935		3.0103		0.588		1		0.5		59.98		-0.533		19.06		-0.558		0.76		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1744904446		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		17420.77		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		PM451		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		952		223		729		NA		76.5756302521		NA		76.5756302521		8.244		-1.576		962		3.0103		0.626		1		0.5		59.98		-1.446		22.15		0.203		0.815		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		2111803268		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		21089.77		NA		1		0.5		2		PM451_S92		2/1/16

		GR07-08208		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		911		213		698		NA		76.6190998902		NA		76.6190998902		6.635		1.227		917		3.0103		0.626		1		0.5		59.99		0.756		21.68		0.303		0.752		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1977502989		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		19746.77		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		GR07-15077		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		929		215		714		NA		76.8568353068		NA		76.8568353068		3.331		-0.55		936		3.0103		1.329		1		0.5		60		0.817		21.37		0.623		0.566		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1987803369		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		19849.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		GR10-06220		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		913		172		741		NA		81.161007667		NA		81.161007667		3.067		0.652		922		3.0103		0.686		1		0.5		59.98		-0.556		21.7		0.703		0.822		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		1983902061		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		19810.77		NA		1		0.5		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		ZW1657		JAK2		exonic		nonsynonymous_SNV		JAK2:NM_004972:exon14:c.G1849T:p.V617F		rs77375493		7.00E-04		NA		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.996		D		0.934		D		9p24.1		chr9		5073770		G		T		958		148		810		NA		84.5511482255		NA		84.5511482255		7.493		0.962		971		3.0103		2.573		1		0.5		59.98		1.748		24.2		1.187		0.93		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407		2.00E-04		6.00E-04		3.00E-04		6.00E-04		5.00E-04		8.00E-04		0		5.00E-04		NA		NA		NA		NA		2321501203		G/T		99		0/1		NA		rs77375493		23186.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		GR07-15077		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		487		257		230		NA		47.227926078		NA		47.227926078		-11.394		-0.654		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.553		11.34		0.024		0.589		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		555106641		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		5522.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		MLF1485		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		260		234		NA		47.3684210526		NA		47.3684210526		-8.633		0.969		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.527		11.17		-0.991		0.594		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		554506767		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		5516.77		NA		1		0.5		2		MLF1485_S36		2/1/16

		STB1531		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		479		243		236		NA		49.2693110647		NA		49.2693110647		-13.328		0.488		486		3.0103		0		1		0.5		60		-0.808		11.5		3.08		0.664		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		553906147		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		5510.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR10-12883		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		494		249		245		NA		49.5951417004		NA		49.5951417004		-13.006		-1.252		503		3.0103		0		1		0.5		60		-0.193		11.68		-1.073		0.681		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		579706119		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		5768.77		NA		1		0.5		2		GR10-12883_S57		2/1/16

		ELM1119pre2m		KIT		exonic		nonsynonymous_SNV		KIT:NM_000222:exon10:c.A1621C:p.M541L,KIT:NM_001093772:exon10:c.A1609C:p.M537L		rs3822214		0.0789		0.0644968		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.804		T		0.012		B		0.015		B		4q12		chr4		55593464		A		C		512		254		258		NA		50.390625		NA		50.390625		-10.982		0.901		513		3.0103		0		1		0.5		60		-0.976		12.18		-1.09		0.709		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741		0.0955		0.0601		0.0423		0.0446		0.0392		0.097		0.0771		0.0771		0.0507		0.0526		0.0785		NA		626606304		A/C		99		0/1		NA		rs3822214		6237.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		CT772		MPL		intronic		NA		NA		rs41269541		0.0045		0.00179712		ID=COSM26354;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.083		T		0.013		B		0.001		B		1p34.2		chr1		43815035		C		T		1008		494		514		NA		50.9920634921		NA		50.9920634921		15.431		0.975		1014		3.0103		0.517		1		0.5		60		0.503		10.89		-0.399		0.643		NA		NA		1		N		NA		NA		-1.54		D		-0.38		N		0.068		0.977		10.53		0.955		0.052		N		-0.981		T		0.158		T		0.028		3		-2.3		-0.15		-0.505		0.092		0.07		0.416		0.0046		0.0018		0.0013		0		0.0097		0.0064		0.0056		0.0012		NA		NA		0.008		NA		1100206597		C/T		99		0/1		NA		rs41269541		10973.77		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		DM530		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon34:c.C7498G:p.H2500D		NA		4.20E-05		NA		NA		0.002		D		1		D		0.999		D		9q34.3		chr9		139390693		G		C		370		233		137		NA		37.027027027		NA		37.027027027		-7.586		0.256		371		3.0103		284.808		1		0.5		60		1.274		7.6		11.272		9.735		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189		NA		0		0		0		0		7.25E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		284005919		G/C		99		0/1		NA		NA		2811.77		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		VC1374		NOTCH1		exonic		nonsynonymous_SNV		NOTCH1:NM_017617:exon26:c.C4921T:p.P1641S		NA		0.0014		0.00139776		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.324		T		0.043		B		0.011		B		9q34.3		chr9		139399222		G		A		681		331		350		NA		51.3950073421		NA		51.3950073421		0.133		-0.378		688		3.0103		0.519		1		0.5		60		0.653		9.43		-0.05		0.657		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		T		0.141		T		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908		NA		0		0		0		0		0		0		0.0026		NA		NA		NA		NA		645006489		G/A		99		0/1		NA		NA		6421.77		NA		1		0.5		2		VC1374_S46		2/1/16

		DJK1586		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35A:p.G12D		rs121913237		8.24E-06		NA		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)		0.011		D		0.372		B		0.399		B		1p13.2		chr1		115258747		C		T		463		391		72		NA		15.5507559395		NA		15.5507559395		12.512		-1.024		502		3.0103		0		1		0.5		60		-1.495		1.55		-0.764		0.035		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		7.70E-05		0		0		0		0		1.50E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		744011015		C/T		99		0/1		NA		rs121913237		715.77		NA		1		0.5		2		DJK1586_S44		2/1/16

		GR05-07907		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		499		367		132		NA		26.4529058116		NA		26.4529058116		0.93		1.165		515		3.0103		0		1		0.5		60		-0.422		4.6		-1.828		1.139		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2324010170		C/G		99		0/1		NA		rs121913237		2295.77		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		CF642		NRAS		exonic		nonsynonymous_SNV		NRAS:NM_002524:exon2:c.G35C:p.G12A		rs121913237		NA		NA		ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)		0.032		D		0.775		P		0.589		P		1p13.2		chr1		115258747		C		G		482		260		222		NA		46.0580912863		NA		46.0580912863		1.763		0.544		500		3.0103		0		1		0.5		60		-0.5		10.36		0.029		1.372		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		502306407		C/G		99		0/1		NA		rs121913237		4994.77		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		HFL1059		PHF6		exonic		frameshift_insertion		PHF6:NM_001015877:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032335:exon2:c.22dupA:p.Q7fs,PHF6:NM_032458:exon2:c.22dupA:p.Q7fs		NA		0		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xq26.2		chrX		133511668		G		GA		470		226		244		NA		51.914893617		NA		51.914893617		-0.874		-1.25		474		3.0103		0		1		0.5		60		0.388		11.65		-0.392		0.768		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		0		0		0		NA		NA		NA		NA		551304538		G/GA		99		0/1		NA		NA		5475.73		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		GR05-07907		PTPN11		exonic		nonsynonymous_SNV		PTPN11:NM_002834:exon3:c.G214A:p.A72T,PTPN11:NM_080601:exon3:c.G214A:p.A72T		NA		NA		NA		ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.029		D		0.996		D		0.956		D		12q24.13		chr12		112888198		G		A		1078		923		155		NA		14.3784786642		NA		14.3784786642		-7.569		-0.456		1088		3.0103		1.644		1		0.5		60		0.664		0.8		-0.831		0.949		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		905025783		G/A		99		0/1		NA		NA		867.73		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		GR12-04794		RUNX1		exonic		frameshift_insertion		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.660dupC:p.N221fs,RUNX1:NM_001754:exon7:c.741dupC:p.N248fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36206770		T		TG		66		47		19		NA		28.7878787879		NA		28.7878787879		-0.042		1.997		66		3.0103		1.035		1		0.5		60		0.878		6.03		-3.47		0.519		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		43501330		T/TG		99		0/1		NA		NA		397.73		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		ELM1119pre2m		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		705		420		285		NA		40.4255319149		NA		40.4255319149		-18.09		0.902		769		3.0103		133.65		1		0.5		60		1.257		8.95		10.336		10.72		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169		NA		6338011146		A/G		99		0/1		NA		rs111527738		6309.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		PM887		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		608		315		293		NA		48.1907894737		NA		48.1907894737		-16.122		-1.574		658		3.0103		74.844		1		0.5		60		-0.329		11.08		5.212		9.059		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169		NA		676408203		A/G		99		0/1		NA		rs111527738		6735.77		NA		1		0.5		2		PM887_S80		2/1/16

		GR12-06743		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C506T:p.T169I,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C587T:p.T196I		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		0.999		D		21q22.12		chr21		36231797		G		A		487		245		242		NA		49.6919917864		NA		49.6919917864		-18.404		1.431		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.992		11.06		-0.59		0.681		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		541406230		G/A		99		0/1		NA		NA		5385.77		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		GR13-12872		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001122607:exon4:c.G629A:p.R210K,RUNX1:NM_001754:exon7:c.G710A:p.R237K		NA		NA		NA		ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.022		D		0.996		D		0.987		D		21q22.12		chr21		36206802		C		T		657		325		332		NA		50.5327245053		NA		50.5327245053		-0.984		0.008		662		3.0103		0.522		1		0.5		60		-0.872		10.03		-2.387		0.759		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		662006582		C/T		99		0/1		NA		NA		6591.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		GR07-15077		RUNX1		exonic		nonsynonymous_SNV		RUNX1:NM_001001890:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001122607:exon1:c.T86C:p.L29S,RUNX1:NM_001754:exon4:c.T167C:p.L56S		rs111527738		0.0163		0.0103834		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.65		T		0.999		D		0.994		D		21q22.12		chr21		36259324		A		G		584		231		353		NA		60.4452054795		NA		60.4452054795		-16.281		1.046		624		3.0103		127.411		1		0.5		59.97		-0.153		14.78		11.404		10.555		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769		0.0106		0.0032		0.0111		0		0.0167		0.0166		0.0132		0.0326		0.0023		0.001		0.0169		NA		865805584		A/G		99		0/1		NA		rs111527738		8629.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		DM530		RUNX1		exonic		stopgain		RUNX1:NM_001001890:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001122607:exon3:c.C520T:p.R174X,RUNX1:NM_001754:exon6:c.C601T:p.R201X		NA		NA		NA		ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		21q22.12		chr21		36231783		G		A		495		265		230		NA		46.4646464646		NA		46.4646464646		18.747		-0.135		499		3.0103		0		1		0.5		59.99		-0.495		10.76		-0.244		0.562		0		D		1		A		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12.982		40		0.998		0.875		D		NA		NA		NA		NA		0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		535302308		G/A		99		0/1		NA		NA		5324.77		NA		1		0.5		2		DM530_S5		2/1/16

		CT772		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.G2608A:p.G870S		rs267607040		1.66E-05		NA		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0		D		1		D		1		D		18q12.3		chr18		42531913		G		A		492		441		51		NA		10.3658536585		NA		10.3658536585		11.22		0.863		494		3.0103		0		1		0.5		60		-1.088		0.28		-1.702		0.014		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879		NA		0		0		0		0		3.02E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		16808580		G/A		99		0/1		NA		rs267607040		139.77		NA		1		0.5		2		CT772_S7		2/1/16

		KGJ1516		SETBP1		exonic		nonsynonymous_SNV		SETBP1:NM_015559:exon4:c.A2605G:p.S869G		NA		NA		NA		NA		0		D		0.998		D		0.994		D		18q12.3		chr18		42531910		A		G		490		280		210		NA		42.8571428571		NA		42.8571428571		-17.823		0.566		490		3.0103		0		1		0.5		60		0.423		2.77		1.345		0.447		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		138407361		A/G		99		0/1		NA		NA		1355.77		NA		1		0.5		2		KGJ1516_S22		2/1/16

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2093_2094del:p.Q698fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266837		GCT		G		1059		544		515		NA		48.6307837583		NA		48.6307837583		-23.735		-0.025		1063		3.0103		0		1		0.5		60		1.869		11.63		-27.339		0.64		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12358029718		GCT/G		99		0/1		NA		NA		12320.73		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		LST327		SF3B1		exonic		frameshift_deletion		SF3B1:NM_012433:exon15:c.2098_2101del:p.K700fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		2q33.1		chr2		198266830		ACTTT		A		1058		543		515		NA		48.6767485822		NA		48.6767485822		-12.353		1.044		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.257		11.65		-27.687		0.642		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		12361029676		ACTTT/A		99		0/1		NA		NA		12323.73		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		DMP1151		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.C1984G:p.H662D		NA		NA		NA		ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.001		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198267373		G		C		971		837		134		NA		13.8002059732		NA		13.8002059732		-15.694		1.896		980		3.0103		76.863		1		0.5		60		-1.265		0.76		13.203		9.811		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		764023719		G/C		99		0/1		NA		NA		735.77		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		KK683		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		534		438		96		NA		17.9775280899		NA		17.9775280899		-13.045		0.769		548		3.0103		0		1		0.5		60		-0.575		2.07		-2.947		0.048		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		1131012381		T/C		99		0/1		NA		NA		1102.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		CB791		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon14:c.G1998C:p.K666N		rs377023736		5.77E-05		NA		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)		0		D		1		D		0.992		D		2q33.1		chr2		198267359		C		G		853		684		169		NA		19.8124267292		NA		19.8124267292		19.201		0.613		858		3.0103		99.434		1		0.5		60		-0.852		3.23		12.316		8.874		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02		7.70E-05		9.63E-05		0		0		0		7.49E-05		0		6.06E-05		NA		NA		NA		NA		2785018007		C/G		99		0/1		NA		rs377023736		2756.77		NA		1		0.5		2		CB791_S81		2/1/16

		MTW281		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		631		463		168		NA		26.6244057052		NA		26.6244057052		-16.765		0.763		640		3.0103		0		1		0.5		60		-0.075		4.58		-0.142		0.125		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		2919012784		T/C		99		0/1		NA		NA		2890.77		NA		1		0.5		2		MTW281_S91		2/1/16

		HFL1059		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.A2098G:p.K700E		NA		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.004		D		1		D		0.999		D		2q33.1		chr2		198266834		T		C		610		368		242		NA		39.6721311475		NA		39.6721311475		-17.318		-0.41		626		3.0103		0		1		0.5		59.99		0.745		8.38		0.124		0.36		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542		NA		3.00E-04		8.69E-05		3.00E-04		0		3.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		514009577		T/C		99		0/1		NA		NA		5111.77		NA		1		0.5		2		HFL1059_S94		2/1/16

		LST327		SF3B1		exonic		nonsynonymous_SNV		SF3B1:NM_012433:exon15:c.G2091T:p.E697D		NA		NA		NA		NA		0.101		T		0.098		B		0.076		B		2q33.1		chr2		198266841		C		A		1059		536		523		NA		49.3862134089		NA		49.3862134089		24.694		-0.849		1063		3.0103		0		1		0.5		60		0.624		19.13		-28.14		0.665		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		T		0.203		T		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		20290029538		C/A		99		0/1		NA		NA		20261.77		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		CGC1500PB		SRSF2		exonic		nonframeshift_deletion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.284_307del:p.95_103del,SRSF2:NM_003016:exon1:c.284_307del:p.95_103del		NA		1.96E-05		NA		ID=COSM1318446,COSM146289;OCCURENCE=22(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732935		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG		C		368		194		174		NA		47.2826086957		NA		47.2826086957		-7.272		0.083		368		3.0103		0.377		1		0.5		60		0.106		18.17		2.947		0.66		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0		0		0		0		3.62E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		672207622		CGGCGGCTGTGGTGTGAGTCCGGGG/C		99		0/1		NA		NA		6684.73		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		ZW1657		SRSF2		exonic		nonframeshift_insertion		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP,SRSF2:NM_003016:exon1:c.283_284insGCC:p.P95delinsRP		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17q25.1		chr17		74732959		G		GGGC		326		208		118		NA		36.1963190184		NA		36.1963190184		-0.319		0.699		326		3.0103		0.885		1		0.5		60.07		0.303		12.77		-7.537		0.632		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		420108291		G/GGGC		99		0/1		NA		NA		4163.73		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		GR05-07907		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284G:p.P95R,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284G:p.P95R		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.021		D		1		D		0.99		D		17q25.1		chr17		74732959		G		C		896		559		337		NA		37.6116071429		NA		37.6116071429		-3.79		-0.052		904		3.0103		0		1		0.5		60		1.436		6.34		2.622		0.738		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		NA		3.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		5706012159		G/C		99		0/1		NA		NA		5677.77		NA		1		0.5		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		PSH1557		SRSF2		exonic		nonsynonymous_SNV		SRSF2:NM_001195427:exon1:c.C284T:p.P95L,SRSF2:NM_003016:exon1:c.C284T:p.P95L		NA		8.27E-05		NA		ID=COSM146288,COSM211506,COSM211028;OCCURENCE=53(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.076		T		0.753		P		0.462		P		17q25.1		chr17		74732959		G		A		471		287		184		NA		39.0658174098		NA		39.0658174098		-0.485		1.036		473		3.0103		0		1		0.5		60		0.747		6.89		1.362		0.702		0		N		1		D		2.215		M		1.34		T		-0.76		N		0.203		3.407		23		0.966		0.89		D		-0.484		T		0.363		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66		NA		1.00E-04		0		0		0		1.00E-04		0		0		NA		NA		NA		NA		327206021		G/A		99		0/1		NA		NA		3243.77		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		PSH1557		TET2		exonic		frameshift_deletion		TET2:NM_001127208:exon3:c.450delT:p.S150fs,TET2:NM_017628:exon3:c.450delT:p.S150fs		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		4q24		chr4		106155548		CT		C		1385		955		430		NA		31.0469314079		NA		31.0469314079		-19.813		0.012		1393		3.0103		14.27		1		0.5		60		1.307		7.53		-8.36		1.606		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		10461034771		CT/C		99		0/1		NA		NA		10423.73		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		CM623		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon10:c.T4253A:p.L1418Q		NA		NA		NA		NA		0		D		1		D		1		D		4q24		chr4		106193791		T		A		492		379		113		NA		22.9674796748		NA		22.9674796748		15.079		0.252		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.066		3.63		-0.387		0.086		NA		NA		1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		1814010783		T/A		99		0/1		NA		NA		1785.77		NA		1		0.5		2		CM623_S10		2/1/16

		GR11-08535		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1047		792		255		NA		24.3553008596		NA		24.3553008596		-22.53		0.411		1056		3.0103		163.199		1		0.5		60		-0.168		4.24		14.339		11.09		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		4465022381		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		4436.77		NA		1		0.5		2		GR11-08535_S6		2/1/16

		ER890		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1162		873		289		NA		24.8709122203		NA		24.8709122203		-23.347		-0.669		1165		3.0103		147.021		1		0.5		60		-0.538		4.39		14.423		9.947		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5125025318		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5096.77		NA		1		0.5		2		ER890_S89		2/1/16

		STB1531		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1097		823		274		NA		24.9772105743		NA		24.9772105743		-23.155		-0.04		1105		3.0103		157.209		1		0.5		60		0.132		4.39		14.588		8.439		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		4844023775		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		4815.77		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		ZW1657		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1111		823		288		NA		25.9225922592		NA		25.9225922592		-23.327		-0.032		1115		3.0103		158.322		1		0.5		60		-1.323		4.82		15.273		7.715		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5378023194		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5349.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		PA618		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1164		858		306		NA		26.2886597938		NA		26.2886597938		-23.84		0.789		1167		3.0103		158.178		1		0.5		60		0.541		4.88		15.485		9.243		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5705024308		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5676.77		NA		1		0.5		2		PA618_S9		2/1/16

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1094		806		288		NA		26.3254113346		NA		26.3254113346		-22.352		-1.255		1097		3.0103		172.151		1		0.5		60		0.512		4.82		15.423		9.94		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5303023064		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5274.77		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		MMT1391		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1062		780		282		NA		26.5536723164		NA		26.5536723164		-20.004		-1.059		1079		3.0103		172.151		1		0.5		60		-0.231		5.13		15.486		9.898		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5474022095		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5445.77		NA		1		0.5		2		MMT1391_S26		2/1/16

		GR14-02215		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1115		818		297		NA		26.6367713004		NA		26.6367713004		-23.871		0.394		1126		3.0103		163.805		1		0.5		60		0.417		4.89		15.107		9.184		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		5481023759		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		5452.77		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		LR566		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1189		861		328		NA		27.5862068966		NA		27.5862068966		-24.533		-0.671		1201		3.0103		165.491		1		0.5		60		-0.307		5.24		15.206		11.592		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6253024316		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6224.77		NA		1		0.5		2		LR566_S77		2/1/16

		CF642		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1110		796		314		NA		28.2882882883		NA		28.2882882883		-24.272		-0.292		1120		3.0103		186.055		1		0.5		60		0.65		5.53		16.193		10.113		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6166022404		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6137.77		NA		1		0.5		2		CF642_S90		2/1/16

		DJK1586		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1129		809		320		NA		28.3436669619		NA		28.3436669619		-24.9		-0.568		1136		3.0103		178.894		1		0.5		60		1.799		5.56		16.272		11.543		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6302023225		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6273.77		NA		1		0.5		2		DJK1586_S44		2/1/16

		CB791		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1164		830		334		NA		28.6941580756		NA		28.6941580756		-24.804		0.7		1171		3.0103		175.93		1		0.5		60		-0.315		5.63		16.216		9.419		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6576023443		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6547.77		NA		1		0.5		2		CB791_S81		2/1/16

		GR10-12883		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1121		797		324		NA		28.902765388		NA		28.902765388		-25.124		-0.918		1129		3.0103		179.521		1		0.5		60		0.519		5.43		16.507		7.953		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6115021936		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6086.77		NA		1		0.5		2		GR10-12883_S57		2/1/16

		ML540		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1082		755		327		NA		30.2218114603		NA		30.2218114603		-24.57		0.65		1093		3.0103		195.384		1		0.5		59.99		-1.174		6.29		15.984		10.194		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		6838020900		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		6809.77		NA		1		0.5		2		ML540_S56		2/1/16

		GR13-12872		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1046		553		493		NA		47.1319311663		NA		47.1319311663		6.861		-1.394		1059		3.0103		1.733		1		0.5		59.99		-0.493		10.71		0.921		0.817		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA		NA		11231012489		G/A		99		0/1		NA		rs367758008		11202.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		LST327		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_017628:exon3:c.G3479A:p.G1160E		rs367758008		2.00E-04		NA		NA		1		T		0.492		P		0.112		B		4q24		chr4		106158578		G		A		1047		538		509		NA		48.6150907354		NA		48.6150907354		8.673		-0.032		1062		3.0103		0		1		0.5		60		-1.073		11.04		1.35		0.689		NA		NA		1		D		NA		NA		3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902		7.90E-05		4.00E-04		3.00E-04		0.0021		0		0		0.0034		0		NA		NA		NA		NA		11590012383		G/A		99		0/1		NA		rs367758008		11561.77		NA		1		0.5		2		LST327_S66		2/1/16

		GR07-08208		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon3:c.C521A:p.P174H,TET2:NM_017628:exon3:c.C521A:p.P174H		rs146031219		0.0019		0.000998403		NA		0.032		D		0.249		B		0.115		B		4q24		chr4		106155620		C		A		1050		503		547		NA		52.0952380952		NA		52.0952380952		12.663		-0.66		1067		3.0103		0.52		1		0.5		60		-1.013		12.78		-0.626		0.618		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198		0.0011		4.00E-04		3.00E-04		0		0.003		0.0029		0.0022		0		0.0015		NA		0.003		NA		13443011011		C/A		99		0/1		NA		rs146031219		13414.77		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		GR12-04794		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1049		488		561		NA		53.4795042898		NA		53.4795042898		-25.347		-1.111		1058		3.0103		581.429		1		0.5		60		-1.038		12.87		27.226		9.062		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		13531012091		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		13502.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		GR11-19462		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1088		489		599		NA		55.0551470588		NA		55.0551470588		-26.947		0.547		1102		3.0103		558.784		1		0.5		60		0.242		15.21		27.92		11.404		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		16580011244		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		16551.77		NA		1		0.5		2		GR11-19462_S18		2/1/16

		GR09-01457		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1123		502		621		NA		55.2983081033		NA		55.2983081033		-27.695		0.671		1124		3.0103		579.198		1		0.5		60		-1.686		13.98		28.47		9.634		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		15732012820		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		15703.77		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		GR08-08611		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1073		475		598		NA		55.7315936626		NA		55.7315936626		-27.201		0.294		1078		3.0103		577.269		1		0.5		60		0.335		16.33		27.736		10.587		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		17549010739		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		17520.77		NA		1		0.5		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		DLA349		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1136		485		651		NA		57.3063380282		NA		57.3063380282		-27.483		0.144		1153		3.0103		573.712		1		0.5		60		-1.882		16.65		28.386		10.757		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		18938011168		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		18909.77		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		GR11-00267		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1128		480		648		NA		57.4468085106		NA		57.4468085106		-27.256		-0.377		1140		3.0103		573.712		1		0.5		59.98		1.198		15.93		28.531		11.561		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		17994011047		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		17965.77		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		CP586		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1208		500		708		NA		58.6092715232		NA		58.6092715232		-27.831		-1.439		1221		3.0103		567.065		1		0.5		60		0.91		17.12		29.311		10.925		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		20713011464		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		20684.77		NA		1		0.5		2		CP586_S68		2/1/16

		KK683		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1008		416		592		NA		58.7301587302		NA		58.7301587302		-25.238		2.681		1078		3.0103		570.894		1		0.5		60		1.245		17.2		26.796		9.988		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		1737008994		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		17341.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		PM451		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1207		496		711		NA		58.9063794532		NA		58.9063794532		-27.869		0.685		1215		3.0103		569.35		1		0.5		60		-0.066		17.38		29.197		9.906		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		21002011166		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		20973.77		NA		1		0.5		2		PM451_S92		2/1/16

		DMP1151		TET2		exonic		nonsynonymous_SNV		TET2:NM_001127208:exon11:c.A5284G:p.I1762V		rs2454206		0.2951		0.230431		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.047		D		0.012		B		0.026		B		4q24		chr4		106196951		A		G		1215		490		725		NA		59.670781893		NA		59.670781893		-29.051		-0.296		1230		3.0103		567.716		1		0.5		60		0.007		17.54		29.222		9.945		NA		NA		1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969		0.2873		0.0978		0.2436		0.1941		0.3376		0.3611		0.2353		0.2744		0.0658		0.1895		0.3718		NA		21336010936		A/G		99		0/1		NA		rs2454206		21307.77		NA		1		0.5		2		DMP1151_S65		2/1/16

		KK683		TP53		intronic		NA		NA		NA		NA		NA		ID=COSM3773295,COSM3773294;OCCURENCE=1(pancreas)		NA		NA		NA		NA		NA		NA		17p13.1		chr17		7574041		A		T		506		271		235		NA		46.442687747		NA		46.442687747		18.409		-1.705		508		3.0103		169.805		1		0.5		60		0.778		17.6		-19.327		9.401		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		8935013215		A/T		99		0/1		NA		NA		8906.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126116:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001126117:exon4:c.C451A:p.R151S,TP53:NM_001276697:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276698:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001276699:exon4:c.C370A:p.R124S,TP53:NM_001126118:exon7:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_000546:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126112:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126113:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001126114:exon8:c.C847A:p.R283S,TP53:NM_001276695:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276696:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276760:exon8:c.C730A:p.R244S,TP53:NM_001276761:exon8:c.C730A:p.R244S		NA		8.28E-06		NA		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)		0.001		D		0.656		P		0.463		P		17p13.1		chr17		7577091		G		T		502		271		231		NA		46.015936255		NA		46.015936255		13.332		1.697		509		3.0103		0		1		0.5		60		0.454		10.77		-0.296		0.547		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249		NA		0		0		0		0		1.51E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		543706751		G/T		99		0/1		NA		NA		5408.77		NA		1		0.5		2		GR11-19462_S18		2/1/16

		MAG1147		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126115:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126116:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001126117:exon4:c.G473A:p.R158H,TP53:NM_001276697:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276698:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001276699:exon4:c.G392A:p.R131H,TP53:NM_001126118:exon7:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_000546:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126112:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126113:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001126114:exon8:c.G869A:p.R290H,TP53:NM_001276695:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276696:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276760:exon8:c.G752A:p.R251H,TP53:NM_001276761:exon8:c.G752A:p.R251H		rs55819519		2.00E-04		0.000199681		ID=COSM1386594,COSM44017;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),6(upper_aerodigestive_tract),1(stomach),1(central_nervous_system),2(urinary_tract),2(large_intestine),1(breast),3(skin)		0.118		T		0.001		B		0.004		B		17p13.1		chr17		7577069		C		T		510		270		240		NA		47.0588235294		NA		47.0588235294		18.789		-0.024		510		3.0103		0		1		0.5		60		1.246		11.77		-1.684		0.583		0.373		N		1		D		1.39		L		-5.65		D		-2.03		N		0.694		2.032		16.41		0.924		0.306		N		0.898		D		0.954		D		0.722		0		-1.23		-0.275		-0.332		0.965		0.705		9.676		3.00E-04		9.62E-05		8.65E-05		0		0		2.00E-04		0		6.06E-05		NA		NA		0.001		NA		603205072		C/T		99		0/1		NA		rs55819519		6003.77		NA		1		0.5		2		MAG1147_S32		2/1/16

		GR10-12883		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		364		179		185		NA		50.8241758242		NA		50.8241758242		-16.083		1.229		366		3.0103		0		1		0.5		60		-0.705		8.51		-2.43		0.726		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		312504025		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3096.77		NA		1		0.5		2		GR10-12883_S57		2/1/16

		GR13-12872		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		359		175		184		NA		51.2534818942		NA		51.2534818942		-14.826		-0.237		360		3.0103		0		1		0.5		60		-1.944		9.02		2.523		0.744		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		326803754		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3239.77		NA		1		0.5		2		GR13-12872_S21		2/1/16

		GR07-15077		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		497		231		266		NA		53.5211267606		NA		53.5211267606		-17.895		0.498		501		3.0103		0		1		0.5		60		-1.028		10.2		-0.675		0.843		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		509605198		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5067.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		KK683		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		290		134		156		NA		53.7931034483		NA		53.7931034483		-13.733		0.998		291		3.0103		0		1		0.5		60		-1.074		9.51		0.939		0.855		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		278602959		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		2757.77		NA		1		0.5		2		KK683_S34		2/1/16

		PBB1310		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		370		169		201		NA		54.3243243243		NA		54.3243243243		-15.689		-1.096		373		3.0103		10.252		1		0.5		60		0.224		10.3		-2.994		3.195		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		384103696		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3812.77		NA		1		0.5		2		PBB1310_S41		2/1/16

		RR593		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		327		148		179		NA		54.7400611621		NA		54.7400611621		-14.151		-1.145		329		3.0103		0		1		0.5		60		-0.187		10.25		0.212		0.9		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		338103317		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3352.77		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		GR11-00267		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		505		228		277		NA		54.8514851485		NA		54.8514851485		-17.823		0.388		505		3.0103		0		1		0.5		60		-1.132		10.19		0.004		0.906		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		517405188		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5145.77		NA		1		0.5		2		GR11-00267_S31		2/1/16

		CP586		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		500		223		277		NA		55.4		NA		55.4		-17.723		2.277		503		3.0103		0		1		0.5		60		0.447		10.28		-1.077		0.932		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		517004853		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5141.77		NA		1		0.5		2		CP586_S68		2/1/16

		PMJ003BULK		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		510		226		284		NA		55.6862745098		NA		55.6862745098		-18.186		-0.375		513		3.0103		0		1		0.5		60		0.302		11.63		1.503		0.946		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		596204885		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5933.77		NA		1		0.5		2		PMJ003BULK_S52		2/1/16

		ELM1119pre2m		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		505		217		288		NA		57.0297029703		NA		57.0297029703		-18.34		-0.833		512		3.0103		0		1		0.5		60		0.511		11		1.484		1.014		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		558204863		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5553.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		DLA349		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		362		151		211		NA		58.2872928177		NA		58.2872928177		-14.804		0.402		368		3.0103		0		1		0.5		60		1.636		11.36		-0.887		1.08		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		414103174		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		4112.77		NA		1		0.5		2		DLA349_S79		2/1/16

		JP1462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		293		117		176		NA		60.0682593857		NA		60.0682593857		-13.416		-0.441		295		3.0103		0		1		0.5		60		-1.161		12.12		-0.344		1.179		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		357902382		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3550.77		NA		1		0.5		2		JP1462_S58		2/1/16

		CGC1500PB		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		337		134		203		NA		60.237388724		NA		60.237388724		-14.639		0.893		339		3.0103		0		1		0.5		60		0.298		11.88		-0.582		1.189		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		403202822		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		4003.77		NA		1		0.5		2		CGC1500PB_S16		2/1/16

		GR11-19462		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		480		187		293		NA		61.0416666667		NA		61.0416666667		-16.314		0.126		491		3.0103		0		1		0.5		60		-1.818		12.02		-1.536		1.237		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		579903799		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5770.77		NA		1		0.5		2		GR11-19462_S18		2/1/16

		DJK1586		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		396		153		243		NA		61.3636363636		NA		61.3636363636		-15.177		0.372		403		3.0103		0		1		0.5		60		1.967		12.2		0.052		1.256		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		485803032		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		4829.77		NA		1		0.5		2		DJK1586_S44		2/1/16

		PSH1557		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		401		149		252		NA		62.8428927681		NA		62.8428927681		-16.029		-1.881		406		3.0103		0		1		0.5		60		1.011		12.62		2.337		1.347		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		508803025		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		5059.77		NA		1		0.5		2		PSH1557_S45		2/1/16

		VC1374		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		356		132		224		NA		62.9213483146		NA		62.9213483146		-14.539		0.158		358		3.0103		0		1		0.5		60		-0.46		12.19		-0.103		1.351		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		436802812		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		4339.77		NA		1		0.5		2		VC1374_S46		2/1/16

		ZW1657		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		287		105		182		NA		63.4146341463		NA		63.4146341463		-12.98		-0.272		292		3.0103		0		1		0.5		59.95		0.098		13.35		1.11		1.381		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		385902176		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		3830.77		NA		1		0.5		2		ZW1657_S24		2/1/16

		GR12-04794		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		205		74		131		NA		63.9024390244		NA		63.9024390244		-11.567		-1.504		205		3.0103		0		1		0.5		60		0.006		12.57		-0.916		1.41		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		260501489		G/C		99		0/1		NA		rs1042522		2576.77		NA		1		0.5		2		GR12-04794_S76		2/1/16

		DM530		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		434		4		430		NA		99.0783410138		NA		99.0783410138		-1.72		-1.568		434		3.0103		0		2		1		60		-0.543		25.87		-0.991		8.913		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1125711960		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11228.77		NA		2		1		2		DM530_S5		2/1/16

		CF642		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		473		3		470		NA		99.3657505285		NA		99.3657505285		-2.892		0.261		475		3.0103		0		2		1		60		-1.117		28.81		NA		11.499		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1365613540		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13627.77		NA		2		1		2		CF642_S90		2/1/16

		GR11-20639		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		516		3		513		NA		99.4186046512		NA		99.4186046512		-0.983		-0.695		519		3.0103		0		2		1		60		-0.513		26.26		-1.103		9.712		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1357914650		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13550.77		NA		2		1		2		GR11-20639_S43		2/1/16

		STB1531		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		399		2		397		NA		99.4987468672		NA		99.4987468672		-2.443		-0.599		400		3.0103		0		2		1		60		0.144		26.61		0.052		9.776		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1064711300		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		10618.77		NA		2		1		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR07-11538		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		401		2		399		NA		99.5012468828		NA		99.5012468828		-2.431		-0.199		402		3.0103		0		2		1		60		1.104		27.15		0.902		9.786		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1091511330		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		10886.77		NA		2		1		2		GR07-11538_S55		2/1/16

		AB793		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		432		2		430		NA		99.537037037		NA		99.537037037		-2.444		-1.059		433		3.0103		0		2		1		60		-0.48		27.73		-0.542		9.935		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1200712370		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11978.77		NA		2		1		2		AB793_S32		2/1/16

		DFL1388		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		501		2		499		NA		99.6007984032		NA		99.6007984032		0.002		1.941		503		3.0103		0		2		1		60		-0.878		26.84		-0.751		10.232		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1347614560		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13447.77		NA		2		1		2		DFL1388_S42		2/1/16

		GR12-06743		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		510		2		508		NA		99.6078431373		NA		99.6078431373		0.382		-1.195		510		3.0103		0		2		1		60		-0.589		27.25		-0.041		8.878		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1392415010		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13895.77		NA		2		1		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		TM825		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		526		2		524		NA		99.6197718631		NA		99.6197718631		-2.436		0.1		526		3.0103		0		2		1		60		-0.207		27.39		1.023		10.33		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1443615070		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		14407.77		NA		2		1		2		TM825_S30		2/1/16

		CM623		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		334		1		333		NA		99.7005988024		NA		99.7005988024		-1.732		1.691		336		3.0103		0		2		1		60		-0.021		26.54		1.296		10.236		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		88919660		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		8862.77		NA		2		1		2		CM623_S10		2/1/16

		DCT233		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		404		1		403		NA		99.7524752475		NA		99.7524752475		-0.875		0.703		404		3.0103		0		2		1		60		1.535		25.79		-1.552		9.225		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1044811900		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		10419.77		NA		2		1		2		DCT233_S8		2/1/16

		GR09-01457		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		428		1		427		NA		99.7663551402		NA		99.7663551402		-0.534		-1.028		430		3.0103		0		2		1		60		1.392		27.73		0.324		10.732		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1189812740		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11869.77		NA		2		1		2		GR09-01457_S29		2/1/16

		DMP1151		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		512		1		511		NA		99.8046875		NA		99.8046875		-0.399		1.008		512		3.0103		0		2		1		60		0.548		26.96		-1.38		11.09		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1383115220		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13802.77		NA		2		1		2		DMP1151_S65		2/1/16

		GR07-08208		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		516		1		515		NA		99.8062015504		NA		99.8062015504		-1.705		0.718		516		3.0103		0		2		1		60		-1		26.47		-0.651		11.106		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1368515120		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13656.77		NA		2		1		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		GR10-06220		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		535		1		534		NA		99.8130841121		NA		99.8130841121		-1.732		-0.871		535		3.0103		0		2		1		60		-0.592		26.2		-1.169		11.178		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1404715860		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		14018.77		NA		2		1		2		GR10-06220_S78		2/1/16

		GR13-14616		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		354		0		354		NA		100		NA		100		NA		NA		358		3.0103		0		2		1		60		NA		26.34		NA		11.744		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		935410570		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		9325.77		NA		2		1		2		GR13-14616_S69		2/1/16

		LR566		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		422		0		422		NA		100		NA		100		NA		NA		423		3.0103		0		2		1		60		NA		27.11		NA		12.095		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1146812580		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11439.77		NA		2		1		2		LR566_S77		2/1/16

		MMT1391		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		425		0		425		NA		100		NA		100		NA		NA		428		3.0103		0		2		1		60		NA		27.48		NA		12.109		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1170612670		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11677.77		NA		2		1		2		MMT1391_S26		2/1/16

		CT772		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		439		0		439		NA		100		NA		100		NA		NA		440		3.0103		0		2		1		60		NA		27		NA		12.174		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1188013080		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		11851.77		NA		2		1		2		CT772_S7		2/1/16

		GR14-02215		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		455		0		455		NA		100		NA		100		NA		NA		458		3.0103		0		2		1		60		NA		26.73		NA		12.245		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1219013610		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		12161.77		NA		2		1		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		ER890		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		473		0		473		NA		100		NA		100		NA		NA		474		3.0103		0		2		1		60		NA		26.79		NA		12.322		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1269814130		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		12669.77		NA		2		1		2		ER890_S89		2/1/16

		GR11-08535		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		490		0		490		NA		100		NA		100		NA		NA		491		3.0103		0		2		1		60		NA		26.89		NA		12.389		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1320314590		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13174.77		NA		2		1		2		GR11-08535_S6		2/1/16

		ML540		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		500		0		500		NA		100		NA		100		NA		NA		501		3.0103		0		2		1		60		NA		27.08		NA		12.433		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1356614920		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13537.77		NA		2		1		2		ML540_S56		2/1/16

		PM451		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		502		0		502		NA		100		NA		100		NA		NA		503		3.0103		0		2		1		60		NA		27.34		NA		12.441		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1375214970		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13723.77		NA		2		1		2		PM451_S92		2/1/16

		GR05-07907		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		503		0		503		NA		100		NA		100		NA		NA		503		3.0103		0		2		1		60		NA		27.86		NA		12.445		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1404015010		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		14011.77		NA		2		1		2		GR05-07907_S53		2/1/16

		PM887		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		507		0		507		NA		100		NA		100		NA		NA		508		3.0103		0		2		1		60		NA		27.56		NA		12.461		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1400315130		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13974.77		NA		2		1		2		PM887_S80		2/1/16

		GR08-08611		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		508		0		508		NA		100		NA		100		NA		NA		510		3.0103		0		2		1		60		NA		27.19		NA		12.461		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1384115140		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		13812.77		NA		2		1		2		GR08-08611_S67		2/1/16

		PA618		TP53		exonic		nonsynonymous_SNV		TP53:NM_001126118:exon3:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_000546:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126112:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126113:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001126114:exon4:c.C215G:p.P72R,TP53:NM_001276695:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276696:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276760:exon4:c.C98G:p.P33R,TP53:NM_001276761:exon4:c.C98G:p.P33R		rs1042522		0.66		0.542931		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.642		T		0.745		P		0.372		B		17p13.1		chr17		7579472		G		C		511		0		511		NA		100		NA		100		NA		NA		513		3.0103		0		2		1		60		NA		27.56		NA		12.477		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773		0.63		0.3842		0.7115		0.5892		0.7304		0.7345		0.6648		0.4988		0.3313		0.5863		0.7147		NA		1410915230		C/C		99		1-Jan		NA		rs1042522		14080.77		NA		2		1		2		PA618_S9		2/1/16

		PMJ003BULK		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1099		952		147		NA		13.3757961783		NA		13.3757961783		6.194		-0.277		1107		3.0103		0		1		0.5		60		-0.534		0.77		-0.496		0.757		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		869025334		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		840.77		NA		1		0.5		2		PMJ003BULK_S52		2/1/16

		GR11-16105		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1024		827		197		NA		19.23828125		NA		19.23828125		5.342		0.405		1028		3.0103		0		1		0.5		60		-0.107		2.32		0.613		0.719		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		2407020851		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		2378.77		NA		1		0.5		2		GR11-16105_S93		2/1/16

		TM825		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		825		223		NA		21.2786259542		NA		21.2786259542		3.572		-1.118		1058		3.0103		0.643		1		0.5		60		1.002		2.85		-0.255		0.796		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		3019021043		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		2990.77		NA		1		0.5		2		TM825_S30		2/1/16

		GR07-08208		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1048		812		236		NA		22.5190839695		NA		22.5190839695		7.727		-0.333		1061		3.0103		3.033		1		0.5		59.98		2.102		3.35		-3.301		0.611		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		3534020850		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		3505.77		NA		1		0.5		2		GR07-08208_S88		2/1/16

		ER890		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		496		379		117		NA		23.5887096774		NA		23.5887096774		-16.151		-1.316		497		3.0103		0		1		0.5		60		-0.84		2.47		-0.286		0.092		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		1253010324		T/G		99		0/1		NA		NA		1224.77		NA		1		0.5		2		ER890_S89		2/1/16

		GR14-02215		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		485		338		147		NA		30.3092783505		NA		30.3092783505		-17.507		0.937		490		3.0103		0		1		0.5		60		-1.199		4.11		-0.202		0.174		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		202209044		T/G		99		0/1		NA		NA		1993.77		NA		1		0.5		2		GR14-02215_S33		2/1/16

		ELM1119pre2m		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		495		330		165		NA		33.3333333333		NA		33.3333333333		-18.001		0.738		499		3.0103		0		1		0.5		60		-1.744		4.94		0.355		0.027		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		247208838		T/G		99		0/1		NA		NA		2443.77		NA		1		0.5		2		ELM1119pre2m_S6		2/1/16

		GR12-06743		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		317		175		NA		35.5691056911		NA		35.5691056911		-17.918		0.667		496		3.0103		0		1		0.5		60		-0.127		5.11		-0.162		0.073		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		254008511		T/G		99		0/1		NA		NA		2511.77		NA		1		0.5		2		GR12-06743_S45		2/1/16

		GR07-15077		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_006758:exon6:c.A470C:p.Q157P,U2AF1:NM_001025204:exon7:c.A251C:p.Q84P		NA		3.31E-05		NA		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.002		D		0.701		P		0.737		P		21q22.3		chr21		44514777		T		G		492		304		188		NA		38.2113821138		NA		38.2113821138		-18.28		-1.329		498		3.0103		0		1		0.5		60		0.396		6.29		-0.411		0.041		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01		NA		0		0		1.00E-04		0		4.52E-05		0		0		NA		NA		NA		NA		312308206		T/G		99		0/1		NA		NA		3094.77		NA		1		0.5		2		GR07-15077_S54		2/1/16

		RR593		U2AF1		exonic		nonsynonymous_SNV		U2AF1:NM_001025203:exon2:c.C101T:p.S34F,U2AF1:NM_006758:exon2:c.C101T:p.S34F		rs371769427		4.21E-05		NA		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)		0		D		1		D		1		D		21q22.3		chr21		44524456		G		A		1031		492		539		NA		52.2793404462		NA		52.2793404462		6.343		0.081		1035		3.0103		1.092		1		0.5		60		-0.306		12.12		-0.665		0.617		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317		7.70E-05		0		8.68E-05		1.00E-04		0		3.09E-05		0		6.17E-05		NA		NA		NA		NA		12521010592		G/A		99		0/1		NA		rs371769427		12492.77		NA		1		0.5		2		RR593_S17		2/1/16

		STB1531		ZRSR2		exonic		nonframeshift_insertion		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.1314_1315insAGCCGG:p.G438delinsGSR		NA		0.0115		0.0235762		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		Xp22.2		chrX		15841230		C		CAGCCGG		359		179		180		NA		50.139275766		NA		50.139275766		0.975		-1.548		359		3.0103		0		1		0.5		60		-1.178		8.97		-16.129		0.699		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		NA		0.0262		0.0412		0.0045		3.00E-04		0.0184		0.0113		0.0058		0.0037		0.0648		NA		0.0209		NA		325909619		C/CAGCCGG		99		0/1		NA		NA		3221.73		NA		1		0.5		2		STB1531_S19		2/1/16

		GR09-01457		ZRSR2		exonic		nonsynonymous_SNV		ZRSR2:NM_005089:exon11:c.C1147G:p.P383A		rs61741680		7.00E-04		NA		NA		0.061		T		0.734		P		0.297		B		Xp22.2		chrX		15841063		C		G		777		495		282		NA		36.2934362934		NA		36.2934362934		-5.034		-1.715		784		3.0103		150.399		1		0.5		60		-0.434		7.69		12.142		9.777		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		T		0.014		T		NA		NA		5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674		0.0012		1.00E-04		0		0		0		0.0013		0.0016		0		NA		NA		NA		NA		6005012346		C/G		99		0/1		NA		rs61741680		5976.77		NA		1		0.5		2		GR09-01457_S29		2/1/16
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				Total                (n = 55)		<3 mutations (n = 31)		≥3 mutations (n = 24)		p		Adjusted                p

		Cytogenetics								0.0058		0.087

		Normal		42% (23)		26% (8)		62% (15)

		Abnormal		58% (32)		74% (23)		38% (9)



		Cytogenetics								0.0386		0.502

		Unfavorable		29% (16)		39% (12)		17% (4)

		Normal		44% (24)		29% (9)		62% (15)

		Favorable		27% (15)		32% (10)		21% (5)



				Total (n = 55)		TN (n = 16)		CALR (n = 18)		JAK2 (n = 21)		p-value		Adj. p-value

		Plt<100										<0.001		<0.001

		No		38 (69)		5 (31)		15 (83)		18 (86)

		Yes		16 (29)		11 (69)		2 (11)		3 (14)

		Missing		1 (2)		0 (0)		1 (6)		0 (0)

				Total                (n = 55)		CALR-                      (n = 37)		CALR+                           (n = 18)		p		Adjusted                p

		Etiology								0.041		0.55

		10 MF		22 (40)		18 (49)		4 (22)

		20 MF		29 (53)		16 (43)		13 (72)

		Missing		4 (7)		3 (8)		1 (6)

				Total                (n = 55)		JAK2-                       (n = 34)		JAK2+                     (n = 21)

		WBC>10								0.022		0.35

		No		31 (56)		23 (68)		8 (38)

		Yes		23 (42)		10 (29)		13 (62)

		Missing		1 (2)		1 (3)		0 (0)
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Additional Mutations
(48 Patients)

CALR+ (38%) JAK2+ (29%) Triple Negative (33%)
Type | Type Il % patients

ASXL1 31%

23%
ETV6 B 17%
U2AF1 17%
SF3B1 13%
EZH2 | 10%
RUNX1 10%
TET2 m 10%
CDKN2A B 8%
DNMT3A || 8%
GATA2 B 8%
ZRSR2 || [ | 8%
NRAS 6%
BCOR || [ | 4%
BCORL1 || [ | 4%
CEBPA | W 4%
NOTCH1 B 4%
SETBP1A | 4%
CBL 2%
CBLB [ | 2%
CuX1 2%
GNAS 2%
PHF6 2%
PTPN11 2%
SRSF2 2%
TP53 2%
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		id		Chr		Location		Gene		Ref		Alt		AD		DP		VAF		Func		ExonicFunc		Transcript		CodonChange		AAChange		QUAL		REF		ALT		FILTER		snp138		esp6500siv2_all		ExAC_ALL		cosmic70		X1000g2015aug_all		SIFT_score		SIFT_pred		Polyphen2_HDIV_score		Polyphen2_HDIV_pred		Polyphen2_HVAR_score		Polyphen2_HVAR_pred		LRT_score		LRT_pred		MutationTaster_score		MutationTaster_pred		MutationAssessor_score		MutationAssessor_pred		FATHMM_score		FATHMM_pred		PROVEAN_score		PROVEAN_pred		VEST3_score		CADD_raw		CADD_phred		DANN_score		fathmm.MKL_coding_score		fathmm.MKL_coding_pred		MetaSVM_score		MetaSVM_pred		MetaLR_score		MetaLR_pred		integrated_fitCons_score		integrated_confidence_value		GERP.._RS		phyloP7way_vertebrate		phyloP20way_mammalian		phastCons7way_vertebrate		phastCons20way_mammalian		SiPhy_29way_logOdds

		AB793		chr19		33792731		CEBPA		-		GCGGGT		30		54		55.5555555556		exonic		nonframeshift insertion		NM_001285829		c.232_233insACCCGC		p.P78delinsHPP		1149.73		G		GGCGGGT								0.0454

		AB793		chrX		39933981		BCOR		A		-		892		1019		87.5368007851		exonic		frameshift deletion		NM_001123383		c.617delT		p.F206fs		25948.73		GA		G

		CB791		chr2		198267359		SF3B1		C		G		169		853		19.8124267292		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.G1998C		p.K666N		2756.77		C		G				rs377023736		0.000077		0.0000577		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)				0		D		1		D		0.992		D		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02

		CB791		chr9		5073770		JAK2		G		T		511		948		53.9029535865		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		12702.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		CF642		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		62		678		9.1445427729		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		96.73		G		GGGGGCCGAGTC

		CF642		chr7		148507438		EZH2		G		T		224		485		46.1855670103		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001203249		c.C1848A		p.F616L		5584.77		G		T														0.018		D		1		D		1		D		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043

		CF642		chr12		11905412		ETV6		A		G		142		325		43.6923076923		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		2767.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		CF642		chr19		13054626		CALR		-		TTTGT		591		1100		53.7272727273		exonic		frameshift insertion		NM_004343		c.1153_1154insTTTGT		p.K385fs		12731.73		A		ATTTGT

		CF642		chr19		13054627		CALR		A		C		593		1100		53.9090909091		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004343		c.A1154C		p.K385T		23287.73		A		C														0.128		T		0		B		0.001		B		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6

		CF642		chr20		31022441		ASXL1		-		G		231		614		37.6221498371		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4531.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		CM623		chr4		106193791		TET2		T		A		113		492		22.9674796748		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T4253A		p.L1418Q		1785.77		T		A														0		D		1		D		1		D						1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577

		CM623		chr9		5073770		JAK2		G		T		412		933		44.1586280815		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		9407.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		CP586		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		67		489		13.7014314928		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		867.73		G		GGGGGCCGAGTC

		CP586		chr9		5073770		JAK2		G		T		311		940		33.085106383		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		6346.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		CT772		chr2		25523096		DNMT3A		T		G		216		390		55.3846153846		exonic		nonsynonymous SNV		NM_022552		c.A89C		p.E30A		4053.77		T		G				rs143730975		0.0014		0.003		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00159744		0		D		0.996		D		0.987		D		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726

		CT772		chr7		148544342		EZH2		C		-		491		1377		35.6572258533		exonic		frameshift deletion		NM_001203247		c.48delG		p.R16fs		11227.73		TC		T

		CT772		chr11		119148916		CBL		A		C		945		1006		93.9363817097		exonic		nonsynonymous SNV		NM_005188		c.A1136C		p.Q379P		26213.77		A		C														0.001		D		0.999		D		0.978		D		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953

		CT772		chr18		42531913		SETBP1		G		A		51		492		10.3658536585		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015559		c.G2608A		p.G870S		139.77		G		A				rs267607040				0.00001657		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879

		CT772		chr19		13054627		CALR		-		TTGTC		361		778		46.4010282776		exonic		frameshift insertion		NM_004343		c.1154_1155insTTGTC		p.K385fs		13816.73		A		ATTGTC								0.0000765		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		CT772		chr20		31022978		ASXL1		-		A		773		1554		49.7425997426		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.2464dupA		p.D821fs		18907.73		T		TA										ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DCT233		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		680		1105		61.5384615385		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		15709.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DCT233		chr20		31022978		ASXL1		-		A		704		1584		44.4444444444		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.2464dupA		p.D821fs		14242.73		T		TA										ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DFL1388		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		160		612		26.1437908497		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		3536.73		G		GGGGGCCGAGTC

		DFL1388		chrX		15809069		ZRSR2		C		A		98		116		84.4827586207		exonic		stopgain		NM_005089		c.C54A		p.Y18X		2751.77		C		A																										0.002		N		1		A																10.588		36		0.996		0.629		D														4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901

		DJK1586		chr1		115258747		NRAS		C		T		72		463		15.5507559395		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002524		c.G35A		p.G12D		715.77		C		T				rs121913237		0.000077		0.000008237		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)				0.011		D		0.372		B		0.399		B		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377

		DJK1586		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		423		1116		37.9032258065		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		10797.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DLA349		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		76		288		26.3888888889		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		1714.73		G		GGGGGCCGAGTC

		DLA349		chr9		5073770		JAK2		G		T		591		944		62.6059322034		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		15396.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		DM530		chr7		148511186		EZH2		-		T		449		916		49.0174672489		exonic		frameshift insertion		NM_001203249		c.1547dupA		p.N516fs		10858.73		G		GT

		DM530		chr7		148529796		EZH2		A		C		258		491		52.5458248473		exonic		stopgain		NM_001203247		c.T293G		p.L98X		6739.77		A		C																										0		D		1		A																12.438		39		0.989		0.993		D										0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967

		DM530		chr9		139390693		NOTCH1		G		C		137		370		37.027027027		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.C7498G		p.H2500D		2811.77		G		C								0.00004198						0.002		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189

		DM530		chr20		31022598		ASXL1		C		T		244		1031		23.666343356		exonic		stopgain		NM_015338		c.C2083T		p.Q695X		3868.77		C		T										ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)																0		D		1		D																12.528		39		0.998		0.96		D										0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363

		DM530		chr21		36231783		RUNX1		G		A		230		495		46.4646464646		exonic		stopgain		NM_001001890		c.C520T		p.R174X		5324.77		G		A										ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)																0		D		1		A																12.982		40		0.998		0.875		D										0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147

		DMP1151		chr2		198267373		SF3B1		G		C		134		971		13.8002059732		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.C1984G		p.H662D		735.77		G		C										ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.001		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799

		DMP1151		chr12		12022525		ETV6		C		T		251		504		49.8015873016		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.C631T		p.R211C		6115.77		C		T								0.00002472						0.009		D		0.042		B		0.003		B		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336

		DMP1151		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		738		1418		52.0451339915		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		16511.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DMP1151		chrX		39932819		BCOR		C		T		515		973		52.9290853032		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001123383		c.G1780A		p.V594I		14162.77		C		T								0.0000228						0.17		T		1		D		0.994		D						0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T						5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009

		ER890		chr21		44514777		U2AF1		T		G		117		496		23.5887096774		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		1224.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		TRUE		0.311		TRUE		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		GR05-07907		chr3		128200134		GATA2		CTTCTT		-		100		225		44.4444444444		exonic		nonframeshift deletion		NM_001145662		c.1123_1128del		p.375_376del		3785.73		CCTTCTT		C

		GR05-07907		chr12		112888198		PTPN11		G		A		155		1078		14.3784786642		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002834		c.G214A		p.A72T		867.73		G		A										ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.029		D		0.996		D		0.956		D		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802

		GR05-07907		chr17		74732959		SRSF2		G		C		337		896		37.6116071429		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001195427		c.C284G		p.P95R		5677.77		G		C								0.00008269		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.021		D		1		D		0.99		D		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66

		GR05-07907		chr20		31022441		ASXL1		-		G		266		792		33.5858585859		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4849.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		GR05-07907		chr20		31024704		ASXL1		G		A		215		405		53.0864197531		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.G4189A		p.G1397S		5480.77		G		A				rs146464648		0.0015		0.0021		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00239617		0.043		D		0.792		P		0.255		B		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075

		GR07-08208		chr4		106155620		TET2		C		A		547		1050		52.0952380952		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C521A		p.P174H		13414.77		C		A				rs146031219		0.0011		0.0019				0.000998403		0.032		D		0.249		B		0.115		B		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198

		GR07-08208		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		56		547		10.2376599634		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		213.73		G		GGGGGCCGAGTC

		GR07-08208		chr9		5073770		JAK2		G		T		698		911		76.6190998902		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		19746.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR07-08208		chr21		44524456		U2AF1		G		A		236		1048		22.5190839695		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		3505.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		GR07-11538		chr7		148506214		EZH2		A		T		151		483		31.2629399586		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001203249		c.T1976A		p.I659N		3113.77		A		T														0		D		0.998		D		0.98		D		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29

		GR07-11538		chr7		148543680		EZH2		T		-		193		547		35.2833638026		exonic		frameshift deletion		NM_001203247		c.127delA		p.S43fs		5311.73		CT		C

		GR07-11538		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		502		1106		45.3887884268		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		10446.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR07-11538		chr20		31022441		ASXL1		-		G		201		700		28.7142857143		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		3037.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		GR07-15077		chr9		5073770		JAK2		G		T		714		929		76.8568353068		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		19849.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR07-15077		chr19		33792480		CEBPA		T		C		88		569		15.4657293497		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001285829		c.A484G		p.N162D		236.77		T		C														0.844		T		0.546		P		0.229		B						0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11

		GR07-15077		chr21		44514777		U2AF1		T		G		188		492		38.2113821138		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		3094.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		GR08-08611		chr7		148511191		EZH2		A		G		231		503		45.9244532803		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001203249		c.T1543C		p.C515R		4861.77		A		G														0.001		D		1		D		0.998		D		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308

		GR08-08611		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		700		1336		52.3952095808		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		15102.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR08-08611		chr20		31022441		ASXL1		-		G		242		729		33.1961591221		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4224.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		GR09-01457		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		662		1112		59.5323741007		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		19161.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR09-01457		chrX		15841063		ZRSR2		C		G		282		777		36.2934362934		exonic		nonsynonymous SNV		NM_005089		c.C1147G		p.P383A		5976.77		C		G				rs61741680		0.0012		0.0007						0.061		T		0.734		P		0.297		B		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		TRUE		0.014		TRUE						5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674

		GR09-01457		chrX		129149417		BCORL1		G		A		287		1023		28.054740958		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G2669A		p.R890Q		5824.77		G		A				rs201843717		0.0002		0.0002		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.000794702		0.022		D		1		D		0.99		D		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		TRUE		0.166		TRUE						5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273

		GR10-06220		chr9		5073770		JAK2		G		T		741		913		81.161007667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		19810.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR10-06220		chr12		11905412		ETV6		A		G		173		351		49.2877492877		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		3613.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		GR10-06220		chr19		33792480		CEBPA		T		C		92		567		16.2257495591		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001285829		c.A484G		p.N162D		342.77		T		C														0.844		T		0.546		P		0.229		B						0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11

		GR10-12883		chr9		5073770		JAK2		G		T		567		875		64.8		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		12684.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR11-00267		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		94		373		25.2010723861		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		2113.73		G		GGGGGCCGAGTC

		GR11-00267		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		780		1403		55.5951532431		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		22355.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR11-08535		chr2		25464451		DNMT3A		G		A		189		486		38.8888888889		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.C1495T		p.R499C		4359.77		G		A														0.067		T		0.823		P		0.214		B		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824

		GR11-08535		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		645		1158		55.6994818653		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		25516.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR11-16105		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		54		192		28.125		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		1218.73		G		GGGGGCCGAGTC

		GR11-16105		chr21		44524456		U2AF1		G		A		197		1024		19.23828125		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		2378.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		TRUE		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		TRUE		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		GR11-16105		chrX		129149906		BCORL1		A		G		251		491		51.1201629328		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.A3158G		p.K1053R		6044.77		A		G				rs35470604		0.0046		0.0043				0.0010596		0.523		T		0.974		D		0.969		D		0.002		N		0.998		N		0.255		N		1.44		TRUE		-0.57		N		0.149		0.685		8.728		0.943		0.414		N		-1.069		T		0.074		TRUE						3.99		0.126		1.088		0.8		0.995		4.017

		GR11-19462		chr17		7577091		TP53		G		T		231		502		46.015936255		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126115		c.C451A		p.R151S		5408.77		G		T								0.000008283		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)				0.001		D		0.656		P		0.463		P		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249

		GR11-20639		chr12		12022496		ETV6		T		C		177		468		37.8205128205		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.T602C		p.L201P		3693.77		T		C				rs145477191		0.0049		0.005				0.00319489		0.006		D		0.641		P		0.133		B		0.081		N		1		D		1.61		L		3.51		T		-1.49		N		0.298		1.952		15.91		0.987		0.865		D		-0.939		TRUE		0.011		TRUE		0.707		0		4.11		0.044		0.086		0.988		0.992		9.944

		GR12-04794		chr2		25470024		DNMT3A		A		T		30		232		12.9310344828		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.T451A		p.C151S		28.77		A		T		LowQual												1		T		0.496		P		0.062		B		0		D		1		D		0.55		N		-0.36		T		0.32		N		0.882		0.975		10.52		0.96		0.971		D		-0.904		T		0.118		T		0.719		0		4.39		0.96		1.184		0.957		0.994		12.601

		GR12-04794		chr9		21974681		CDKN2A		A		G		41		227		18.0616740088		exonic		nonsynonymous SNV		NM_000077		c.T146C		p.I49T		492.77		A		G				rs199907548				0.0004		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.000199681		0.001		D		1		D		0.993		D						1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101

		GR12-04794		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		234		285		82.1052631579		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		5358.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR12-06743		chr9		5073770		JAK2		G		T		363		931		38.9903329753		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		7966.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR12-06743		chr12		12022496		ETV6		T		C		161		453		35.5408388521		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.T602C		p.L201P		3357.77		T		C				rs145477191		0.0049		0.005				0.00319489		0.006		D		0.641		P		0.133		B		0.081		N		1		D		1.61		L		3.51		T		-1.49		N		0.298		1.952		15.91		0.987		0.865		D		-0.939		T		0.011		T		0.707		0		4.11		0.044		0.086		0.988		0.992		9.944

		GR12-06743		chr20		31022936		ASXL1		C		-		193		1082		17.8373382625		exonic		frameshift deletion		NM_015338		c.2422delC		p.P808fs		2352.73		TC		T								0.00001656		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR12-06743		chr21		36231797		RUNX1		G		A		242		487		49.6919917864		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.C506T		p.T169I		5385.77		G		A														0		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072

		GR12-06743		chr21		44514777		U2AF1		T		G		175		492		35.5691056911		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		2511.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		GR13-12872		chr4		106158578		TET2		G		A		493		1046		47.1319311663		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017628		c.G3479A		p.G1160E		11202.77		G		A				rs367758008		0.000079		0.0002						1		T		0.492		P		0.112		B						1		D						3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902

		GR13-12872		chr9		21974525		CDKN2A		G		A		180		401		44.8877805486		exonic		nonsynonymous SNV		NM_058197		c.C302T		p.P101L		4613.77		G		A				rs75256133				0.0001				0.00199681

		GR13-12872		chr21		36206802		RUNX1		C		T		332		657		50.5327245053		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.G629A		p.R210K		6591.77		C		T										ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.022		D		0.996		D		0.987		D		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251

		GR13-14616		chr4		106158350		TET2		A		C		234		479		48.8517745303		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A3251C		p.Q1084P		5273.77		A		C				rs75056899		0.0026		0.0026				0.00219649		0.009		D		0.991		D		0.69		P		0.007		N		0.943		D		1.525		L		1.97		T		-1.72		N		0.27		0.594		8.113		0.992		0.8		D		-1.098		TRUE		0.06		TRUE		0.722		0		1.45		1.062		1.199		0.927		0.998		8.451

		GR14-02215		chr9		5073770		JAK2		G		T		219		892		24.5515695067		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		2949.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR14-02215		chr9		21968732		CDKN2A		G		A		238		503		47.3161033797		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001195132		c.C496T		p.H166Y		5545.77		G		A				rs181044510				0.0003				0.000998403		0.077		T														1		N						-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209

		GR14-02215		chr20		31023715		ASXL1		-		T		490		1913		25.614218505		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.3201dupT		p.S1067fs		6503.73		C		CT

		GR14-02215		chr21		44514777		U2AF1		T		G		147		485		30.3092783505		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		1993.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		HFL1059		chr2		198266834		SF3B1		T		C		242		610		39.6721311475		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.A2098G		p.K700E		5111.77		T		C								0.0002		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.000199681		0.004		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542

		HFL1059		chr3		128202807		GATA2		G		C		430		988		43.5222672065		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.C913G		p.L305V		8301.77		G		C														0.001		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906

		HFL1059		chr12		11905412		ETV6		A		G		191		281		67.9715302491		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		4048.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		HFL1059		chrX		133511668		PHF6		-		A		244		470		51.914893617		exonic		frameshift insertion		NM_001015877		c.22dupA		p.Q7fs		5475.73		G		GA								0

		JP1462		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		49		276		17.7536231884		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		732.73		G		GGGGGCCGAGTC

		JP1462		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		403		910		44.2857142857		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		7989.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		JP1462		chr20		57484421		GNAS		G		A		143		494		28.9473684211		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001077489		c.G557A		p.R186H		3067.77		G		A				rs121913495				0.00007414		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)				0.001		D		1		D		1		D		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461

		JP1462		chrX		15822254		ZRSR2		G		A		162		301		53.8205980066		exonic		stopgain		NM_005089		c.G333A		p.W111X		4068.77		G		A																										0		D		1		A																10.869		36		0.997		0.985		D														5.24		0.917		1.045		1		1		13.2

		KGJ1516		chr12		12037475		ETV6		G		A		384		1011		37.9821958457		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.G1106A		p.R369Q		7757.77		G		A														0.005		D		1		D		1		D		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274

		KGJ1516		chr18		42531910		SETBP1		A		G		210		490		42.8571428571		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015559		c.A2605G		p.S869G		1355.77		A		G														0		D		0.998		D		0.994		D		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822

		KGJ1516		chr19		13054567		CALR		GAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		-		114		572		19.9300699301		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1095_1140del		p.Q365fs		3179.73		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A										ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		KGJ1516		chr20		31022441		ASXL1		-		G		242		707		34.2291371994		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4273.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		KK683		chr2		198266834		SF3B1		T		C		96		534		17.9775280899		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.A2098G		p.K700E		1102.77		T		C								0.0002		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.000199681		0.004		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542

		KK683		chr3		128204807		GATA2		T		C		86		500		17.2		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.A634G		p.K212E		412.77		T		C														0.096		T		0.844		P		0.501		P		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743

		LRZ239		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		484		941		51.4346439957		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		10315.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		LRZ239		chr20		31023131		ASXL1		C		A		196		453		43.2671081678		exonic		stopgain		NM_015338		c.C2616A		p.C872X		4510.77		C		A																										0.271		N		1		D																9.308		35		0.983		0.162		N										0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633

		LST327		chr2		198266830		SF3B1		CTTT		-		515		1058		48.6767485822		exonic		frameshift deletion		NM_012433		c.2098_2101del		p.K700fs		12323.73		ACTTT		A

		LST327		chr2		198266837		SF3B1		CT		-		515		1059		48.6307837583		exonic		frameshift deletion		NM_012433		c.2093_2094del		p.Q698fs		12320.73		GCT		G

		LST327		chr2		198266841		SF3B1		C		A		523		1059		49.3862134089		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.G2091T		p.E697D		20261.77		C		A														0.101		TRUE		0.098		B		0.076		B		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		TRUE		0.203		TRUE		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719

		LST327		chr3		105438902		CBLB		T		C		298		471		63.2696390658		exonic		nonsynonymous SNV		NM_170662		c.A1396G		p.N466D		7552.77		T		C				rs61758360				0.004		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.00878594		0.185		TRUE		0.084		B		0.036		B		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		TRUE		0.082		TRUE		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724

		LST327		chr4		106158578		TET2		G		A		509		1047		48.6150907354		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017628		c.G3479A		p.G1160E		11561.77		G		A				rs367758008		0.000079		0.0002						1		TRUE		0.492		P		0.112		B						1		D						3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		TRUE		0.005		TRUE		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902

		LST327		chr20		31022286		ASXL1		-		A		517		1306		39.5865237366		exonic		stopgain		NM_015338		c.1772dupA		p.Y591_Q592delinsX		13160.73		T		TA								0.00002494

		ML540		chr9		21974640		CDKN2A		C		G		224		480		46.6666666667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_058197		c.G187C		p.G63R		5089.77		C		G				rs45456595		0.0029		0.0022				0.00119808

		ML540		chr19		13054627		CALR		-		TTGTC		380		1025		37.0731707317		exonic		frameshift insertion		NM_004343		c.1154_1155insTTGTC		p.K385fs		6683.73		A		ATTGTC								0.0000765		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		MTW281		chr2		198266834		SF3B1		T		C		168		631		26.6244057052		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.A2098G		p.K700E		2890.77		T		C								0.0002		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.000199681		0.004		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542

		MTW281		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		291		783		37.1647509579		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		5714.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		PA618		chr9		5073770		JAK2		G		T		669		947		70.6441393875		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		18971.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		PBB1310		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		106		433		24.480369515		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		2402.73		G		GGGGGCCGAGTC

		PBB1310		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		527		907		58.1036383682		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		15877.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		PBB1310		chr20		31022837		ASXL1		T		-		683		1449		47.1359558316		exonic		stopgain		NM_015338		c.2323delT		p.L775X		15913.73		AT		A								0.0000165

		PM451		chr9		5073770		JAK2		G		T		729		952		76.5756302521		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		21089.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		PM451		chr12		11905412		ETV6		A		G		167		369		45.2574525745		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		3294.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		PM887		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		65		492		13.2113821138		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		756.73		G		GGGGGCCGAGTC

		PM887		chr9		5073770		JAK2		G		T		336		952		35.2941176471		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		7277.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		PM887		chr20		31022784		ASXL1		C		T		148		1015		14.5812807882		exonic		stopgain		NM_015338		c.C2269T		p.Q757X		932.77		C		T								0.00002475																		0.112		N		1		D																11.111		37		0.997		0.944		D										0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252

		RR593		chr2		25470974		DNMT3A		C		A		531		1030		51.5533980583		exonic		stopgain		NM_153759		c.G220T		p.E74X		10496.77		C		A																										0		D		1		A																11.238		37		0.997		0.991		D										0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236

		RR593		chr9		5073770		JAK2		G		T		666		928		71.7672413793		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		17828.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		RR593		chr20		31022441		ASXL1		-		G		260		671		38.7481371088		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4769.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		RR593		chr21		44524456		U2AF1		G		A		539		1031		52.2793404462		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		12492.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		STB1531		chr3		128204807		GATA2		T		C		86		596		14.4295302013		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.A634G		p.K212E		70.77		T		C														0.096		T		0.844		P		0.501		P		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743

		STB1531		chr7		101891907		CUX1		G		A		90		138		65.2173913043		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202543		c.G4136A		p.R1379Q		2457.77		G		A								0.0096				0.00259585		0.774		T		0		B		0.001		B		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259

		STB1531		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		521		1111		46.8946894689		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		14563.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		STB1531		chrX		15841230		ZRSR2		-		AGCCGG		180		359		50.139275766		exonic		nonframeshift insertion		NM_005089		c.1314_1315insAGCCGG		p.G438delinsGSR		3221.73		C		CAGCCGG						0.0262		0.0115				0.0235762

		TM825		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		49		397		12.3425692695		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		483.73		G		GGGGGCCGAGTC

		TM825		chr21		44524456		U2AF1		G		A		223		1048		21.2786259542		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		2990.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		TRUE		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		VC1374		chr9		139399222		NOTCH1		G		A		350		681		51.3950073421		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.C4921T		p.P1641S		6421.77		G		A								0.0014		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00139776		0.324		T		0.043		B		0.011		B		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		TRUE		0.141		TRUE		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908

		LR566						---
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		id		Chr		Location		Gene		Ref		Alt		AD		DP		VAF		Func		ExonicFunc		Transcript		CodonChange		AAChange		QUAL		REF		ALT		FILTER		snp138		esp6500siv2_all		ExAC_ALL		cosmic70		X1000g2015aug_all		SIFT_score		SIFT_pred		Polyphen2_HDIV_score		Polyphen2_HDIV_pred		Polyphen2_HVAR_score		Polyphen2_HVAR_pred		LRT_score		LRT_pred		MutationTaster_score		MutationTaster_pred		MutationAssessor_score		MutationAssessor_pred		FATHMM_score		FATHMM_pred		PROVEAN_score		PROVEAN_pred		VEST3_score		CADD_raw		CADD_phred		DANN_score		fathmm.MKL_coding_score		fathmm.MKL_coding_pred		MetaSVM_score		MetaSVM_pred		MetaLR_score		MetaLR_pred		integrated_fitCons_score		integrated_confidence_value		GERP.._RS		phyloP7way_vertebrate		phyloP20way_mammalian		phastCons7way_vertebrate		phastCons20way_mammalian		SiPhy_29way_logOdds

		AB793		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		284		542		52.3985239852		intronic										7165.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		AB793		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		494		960		51.4583333333		intronic										9061.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		AB793		chr2		25468946		DNMT3A		G		A		448		965		46.4248704663		intronic										8894.77		G		A				rs200380351		0.0022		0.0012				0.000599042

		AB793		chr2		25469223		DNMT3A		A		-		494		999		49.4494494494		intronic										10995.73		GA		G						0.0022		0.0013				0.000599042

		AB793		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		597		1275		46.8235294118		intronic										15973.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		AB793		chr2		198267243		SF3B1		A		-		208		566		36.7491166078		intronic										2326.73		GA		G						0.1395		0.2265

		AB793		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		514		520		98.8461538462		intronic										16826.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		AB793		chr3		38182136		MYD88		C		G		110		194		56.7010309278		intronic										2892.77		C		G				rs4988457								0.0419329

		AB793		chr3		105453034		CBLB		A		G		382		383		99.7389033943		intronic										12013.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		AB793		chr3		105453069		CBLB		C		T		91		379		24.0105540897		intronic										1624.77		C		T				rs9657924								0.10603

		AB793		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		478		490		97.5510204082		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13101.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		AB793		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		267		504		52.9761904762		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6975.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		AB793		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		222		404		54.9504950495		ncRNA_intronic										5696.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		AB793		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		110		518		21.2355212355		ncRNA_intronic										1741.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		AB793		chr4		106196829		TET2		T		G		532		1017		52.3107177974		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		13769.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		TRUE		0		TRUE		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		AB793		chr5		170837513		NPM1		T		-		155		426		36.3849765258		intronic										1236.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		AB793		chr7		101740827		CUX1		-		C		92		600		15.3333333333		intronic										16929.73		T		TC,TTC								0.0005

		AB793		chr7		101740827		CUX1		-		TC		498		600		83		intronic										16929.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		AB793		chr7		101747593		CUX1		-		T		306		453		67.5496688742		intronic										5581.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		AB793		chr7		101755060		CUX1		A		G		1012		1016		99.6062992126		intronic										30517.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		AB793		chr7		101758584		CUX1		G		A		560		563		99.4671403197		intronic										18384.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		AB793		chr7		101837149		CUX1		G		A		489		492		99.3902439024		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		15764.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		AB793		chr7		101843536		CUX1		-		T		591		801		73.7827715356		intronic										10328.73		A		AT												0.390176

		AB793		chr7		101844851		CUX1		A		G		906		998		90.7815631263		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		22844.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		AB793		chr7		101892121		CUX1		G		A		39		71		54.9295774648		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		665.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		AB793		chr7		101892328		CUX1		C		T		170		339		50.1474926254		UTR3										2994.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		AB793		chr7		101916647		CUX1		A		G		303		306		99.0196078431		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		7305.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		AB793		chr7		101917521		CUX1		G		A		503		507		99.2110453649		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16414.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		AB793		chr7		101917647		CUX1		A		G		487		488		99.7950819672		intronic										16151.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		AB793		chr7		101926087		CUX1		G		T		9		38		23.6842105263		intronic										25.78		G		T		LowQual		rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		AB793		chr7		101926228		CUX1		T		C		4		5		80		intronic										72.18		T		C				rs803070								0.606829

		AB793		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		103		104		99.0384615385		intronic										3191.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		AB793		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		87		98		88.7755102041		intronic										1999.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		AB793		chr7		148508833		EZH2		A		G		1008		1013		99.5064165844		intronic										28583.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		AB793		chr7		148512591		EZH2		T		C		64		502		12.7490039841		intronic										324.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		AB793		chr7		148543693		EZH2		AA		-		136		703		19.3456614509		intronic										13288.73		TAA		T,TA								0.0071

		AB793		chr7		148543693		EZH2		A		-		500		703		71.1237553343		intronic										13288.73		TAA		T,TA

		AB793		chr8		117864952		RAD21		A		-		113		266		42.4812030075		intronic										1064.73		TA		T						0.1101		0.1328

		AB793		chr8		117868531		RAD21		AAA		-		9		17		52.9411764706		intronic										155.73		TAAA		T								0.0481

		AB793		chr8		117869851		RAD21		AACTTT		-		509		1019		49.9509322866		intronic										14197.73		AAACTTT		A				rs16893992								0.216853

		AB793		chr8		117875538		RAD21		C		-		134		679		19.734904271		intronic										1796.73		TC		T

		AB793		chr8		117875539		RAD21		C		T		131		676		19.3786982249		intronic										1123.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		AB793		chr9		5069899		JAK2		-		AT		106		490		21.6326530612		intronic										2602.73		G		GAT

		AB793		chr9		5073681		JAK2		T		-		98		463		21.1663066955		intronic										419.73		CT		C						0.0187		0.0062

		AB793		chr9		133747698		ABL1		C		T		127		583		21.7838765009		intronic										1917.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		AB793		chr9		139391338		NOTCH1		C		T		249		482		51.6597510373		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.G6853A		p.V2285I		6552.77		C		T				rs61751489		0.0125		0.0254				0.0211661		0.521		T		0.004		B		0.001		B		0.098		N		1		N		0.715		N		-1.49		T		-0.07		N		0.022		-0.398		0.391		0.702		0.18		N		-1.147		TRUE		0.008		TRUE		0.672		0		2.74		0.871		-0.332		0.165		0.003		8.604

		AB793		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		529		529		100		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		19844.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		AB793		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		69		496		13.9112903226		intronic										576.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		AB793		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		252		490		51.4285714286		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6709.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		AB793		chr10		112356328		SMC3		A		T		19		85		22.3529411765		intronic										83.77		A		T

		AB793		chr10		112356331		SMC3		G		A		19		85		22.3529411765		intronic										83.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		AB793		chr10		112361870		SMC3		A		G		1040		1040		100		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29748.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		AB793		chr11		534242		HRAS		A		G		123		153		80.3921568627		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		3263.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		AB793		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		109		133		81.954887218		intronic										4467.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		AB793		chr11		32417945		WT1		T		C		289		539		53.6178107607		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		7175.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		AB793		chr11		118351035		KMT2A		T		-		145		697		20.8034433286		intronic										1080.73		CT		C												0.00259585

		AB793		chr12		11803220		ETV6		A		C		501		501		100		intronic										22336.77		A		C				rs2856305								0.971645

		AB793		chr12		11803228		ETV6		A		G		501		501		100		intronic										22401.77		A		G				rs2541135								0.971645

		AB793		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		263		535		49.1588785047		ncRNA_intronic										6510.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		AB793		chr12		25380256		KRAS		T		G		43		539		7.9777365492		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.A202C		p.R68R		232.77		T		G

		AB793		chr12		25398392		KRAS		C		A		61		535		11.4018691589		intronic										170.77		C		A				rs140046512								0.000199681

		AB793		chr13		28607916		FLT3		T		A		201		451		44.5676274945		intronic										5036.77		T		A				rs2491222								0.570687

		AB793		chr13		28607989		FLT3		T		G		436		958		45.5114822547		intronic										9012.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		AB793		chr13		28608459		FLT3		T		C		289		550		52.5454545455		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		7826.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		AB793		chr17		7579472		TP53		G		C		430		432		99.537037037		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		11978.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		AB793		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		566		580		97.5862068966		intronic										16934.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		AB793		chr17		7579801		TP53		G		C		492		492		100		UTR5										16066.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		AB793		chr17		74733099		SRSF2		G		A		450		450		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14962.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		AB793		chr19		33792731		CEBPA		-		GCGGGT		30		54		55.5555555556		exonic		nonframeshift insertion		NM_001285829		c.232_233insACCCGC		p.P78delinsHPP		1149.73		G		GGCGGGT								0.0454

		AB793		chr20		31022959		ASXL1		T		C		562		564		99.6453900709		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17810.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		AB793		chr20		31024274		ASXL1		T		C		278		1039		26.7564966314		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5960.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		AB793		chr20		31025163		ASXL1		A		G		218		425		51.2941176471		UTR3										5223.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		AB793		chr21		36164405		RUNX1		G		T		125		293		42.662116041		UTR3										2822.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		AB793		chr21		36206932		RUNX1		G		A		932		942		98.9384288747		intronic										27737.77		G		A				rs11702841				1				1

		AB793		chr21		36265323		RUNX1		T		-		82		130		63.0769230769		intronic										1248.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		AB793		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		410		830		49.3975903614		intronic										13621.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		AB793		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		462		463		99.7840172786		intronic										14110.77		T		C				rs4830994								0.997351

		AB793		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		486		486		100		intronic										16279.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		AB793		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		54		106		50.9433962264		intronic										932.73		GT		G

		AB793		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		519		519		100		intronic										16554.77		T		C				rs5936061								0.551258

		AB793		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		522		522		100		intronic										16375.77		T		G				rs5980193								0.897219

		AB793		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		479		485		98.7628865979		intronic										15479.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		AB793		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		286		287		99.6515679443		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		9492.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		AB793		chrX		39911657		BCOR		C		A		242		246		98.3739837398		intronic										7750.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		AB793		chrX		39922359		BCOR		A		G		239		241		99.1701244813		intronic										7316.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		AB793		chrX		39932907		BCOR		T		C		968		977		99.0788126919		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		27102.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		AB793		chrX		39933339		BCOR		A		G		1038		1038		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29147.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		AB793		chrX		39933981		BCOR		A		-		892		1019		87.5368007851		exonic		frameshift deletion		NM_001123383		c.617delT		p.F206fs		25948.73		GA		G

		AB793		chrX		44918221		KDM6A		T		-		131		325		40.3076923077		intronic										1151.73		AT		A						0.3306		0.2887

		AB793		chrX		44929077		KDM6A		C		A		318		321		99.0654205607		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		10572.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		TRUE		0		TRUE						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		AB793		chrX		44935924		KDM6A		TTT		-		115		443		25.9593679458		intronic										8397.73		CTTT		C,CT								0.0076				0.00662252

		AB793		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		256		443		57.7878103837		intronic										8397.73		CTTT		C,CT

		AB793		chrX		44938316		KDM6A		A		-		99		428		23.1308411215		intronic										628.73		TA		T

		AB793		chrX		44949951		KDM6A		T		-		106		469		22.6012793177		intronic										531.73		GT		G						0.124		0.0845

		AB793		chrX		76849085		ATRX		G		A		68		442		15.3846153846		intronic										713.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		AB793		chrX		123184949		STAG2		-		T		75		172		43.6046511628		intronic										689.73		C		CT								0.0091

		AB793		chrX		123195666		STAG2		G		T		9		17		52.9411764706		exonic		nonsynonymous SNV		NM_006603		c.G1580T		p.C527F		52.77		G		T														0.001		D		0.948		P		0.745		P		0		D		1		D		2.455		M		1.78		T		-7.81		D		0.983		6.705		32		0.993		0.984		D		-0.466		TRUE		0.257		TRUE						4.77		0.917		0.953		1		1		17.244

		AB793		chrX		123199993		STAG2		T		-		2		10		20		intronic										21.76		AT		A		LowQual		rs369106271		0.0585		0.0141

		AB793		chrX		123200010		STAG2		T		C		2		10		20		intronic										30.77		T		C

		AB793		chrX		123204978		STAG2		T		-		145		395		36.7088607595		intronic										1079.73		CT		C						0.1943		0.258

		AB793		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1018		1019		99.9018645731		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31273.77		T		C				rs4830173				1				1

		AB793		chrX		129147264		BCORL1		T		C		1003		1014		98.9151873767		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.T516C		p.N172N		30460.77		T		C				rs36043572		0.0057		0.0079				0.00370861

		AB793		chrX		133511862		PHF6		A		-		45		110		40.9090909091		intronic										639.73		TA		T				rs367819775

		AB793		chrX		133511988		PHF6		G		A		436		436		100		intronic										15196.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		AB793		chrX		133512256		PHF6		T		-		57		242		23.5537190083		intronic										380.73		CT		C

		CB791		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		926		930		99.5698924731		intronic										24200.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		CB791		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		389		503		77.3359840954		intronic										10340.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		CB791		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		473		1021		46.3271302644		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		8568.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		CB791		chr2		198267243		SF3B1		A		-		208		541		38.4473197782		intronic										2296.73		GA		G						0.1395		0.2265

		CB791		chr2		198267359		SF3B1		C		G		169		853		19.8124267292		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.G1998C		p.K666N		2756.77		C		G				rs377023736		0.000077		0.0000577		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)				0		D		1		D		0.992		D		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02

		CB791		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		513		516		99.4186046512		intronic										16486.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		CB791		chr3		105439026		CBLB		G		A		243		469		51.8123667377		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		6164.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		CB791		chr3		105453034		CBLB		A		G		373		373		100		intronic										11580.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		CB791		chr3		105453069		CBLB		C		T		90		373		24.1286863271		intronic										1702.77		C		T				rs9657924								0.10603

		CB791		chr3		128200806		GATA2		G		A		62		140		44.2857142857		intronic										1416.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		CB791		chr3		128205860		GATA2		G		C		138		859		16.0651920838		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		851.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		CB791		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		487		493		98.7829614604		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12882.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		CB791		chr4		55599436		KIT		T		C		237		506		46.837944664		intronic										5632.77		T		C				rs1008658								0.504792

		CB791		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		185		364		50.8241758242		ncRNA_intronic										4352.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		CB791		chr4		106196951		TET2		A		G		334		1164		28.6941580756		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		6547.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		CB791		chr4		153247486		FBXW7		TTT		-		2		8		25		intronic										22.75		CTTT		C		LowQual

		CB791		chr5		170837513		NPM1		T		-		145		433		33.4872979215		intronic										938.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		CB791		chr7		50459588		IKZF1		A		-		109		757		14.3989431968		intronic										55.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		CB791		chr7		101740827		CUX1		-		TC		400		914		43.7636761488		intronic										8684.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		CB791		chr7		101747593		CUX1		T		-		105		459		22.8758169935		intronic										353.73		GT		G						0.017		0.0081

		CB791		chr7		101801920		CUX1		C		A		604		1087		55.5657773689		intronic										14145.77		C		A				rs57634989		0.0717		0.0522				0.0702875

		CB791		chr7		101822113		CUX1		A		G		278		567		49.0299823633		intronic										6539.77		A		G				rs61170107								0.132388

		CB791		chr7		101837149		CUX1		G		A		230		503		45.7256461233		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		5850.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		CB791		chr7		101838941		CUX1		G		A		242		469		51.5991471215		intronic										6162.77		G		A				rs74566154								0.0744808

		CB791		chr7		101840640		CUX1		A		G		228		506		45.0592885375		intronic										5184.73		A		G				rs80150170								0.0722843

		CB791		chr7		101843536		CUX1		-		T		481		1076		44.7026022305		intronic										7714.73		A		AT												0.390176

		CB791		chr7		101844851		CUX1		A		G		447		971		46.035015448		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		8880.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		CB791		chr7		101892121		CUX1		G		A		88		88		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		1989.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		CB791		chr7		101892328		CUX1		C		T		168		298		56.3758389262		UTR3										3265.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		CB791		chr7		101916647		CUX1		A		G		375		376		99.7340425532		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		8853.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		CB791		chr7		101917521		CUX1		G		A		495		499		99.1983967936		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16611.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		CB791		chr7		101917647		CUX1		A		G		498		499		99.7995991984		intronic										16313.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		CB791		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		93		93		100		intronic										4131.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		CB791		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		82		82		100		intronic										2718.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		CB791		chr7		148506396		EZH2		A		C		207		999		20.7207207207		intronic										3128.77		A		C				rs41277434		0.0427		0.0616				0.0505192

		CB791		chr7		148508833		EZH2		A		G		1004		1007		99.7020854022		intronic										28396.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		CB791		chr7		148512591		EZH2		T		C		63		501		12.5748502994		intronic										256.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		CB791		chr7		148543693		EZH2		AA		-		120		642		18.691588785		intronic										11759.73		TAA		T,TA								0.0071

		CB791		chr7		148543693		EZH2		A		-		451		642		70.2492211838		intronic										11759.73		TAA		T,TA

		CB791		chr8		117864952		RAD21		A		-		96		210		45.7142857143		intronic										851.73		TA		T						0.1101		0.1328

		CB791		chr8		117875538		RAD21		C		-		115		646		17.8018575851		intronic										1386.73		TC		T

		CB791		chr8		117875539		RAD21		C		T		121		645		18.7596899225		intronic										1111.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		CB791		chr9		5069899		JAK2		-		AT		142		498		28.5140562249		intronic										2869.73		G		GAT

		CB791		chr9		5073681		JAK2		T		-		93		410		22.6829268293		intronic										457.73		CT		C						0.0187		0.0062

		CB791		chr9		5073770		JAK2		G		T		511		948		53.9029535865		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		12702.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		CB791		chr9		133747698		ABL1		C		T		173		611		28.3142389525		intronic										3165.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		CB791		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		255		508		50.1968503937		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6609.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		CB791		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		60		382		15.7068062827		intronic										712.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		CB791		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		219		437		50.114416476		intronic										3777.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		CB791		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		321		634		50.6309148265		intronic										5995.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		CB791		chr10		112356329		SMC3		T		C		358		436		82.1100917431		intronic										513.77		T		C

		CB791		chr10		112356331		SMC3		G		A		371		439		84.5102505695		intronic										818.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		CB791		chr10		112360764		SMC3		G		A		58		499		11.623246493		intronic										118.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		CB791		chr10		112361870		SMC3		A		G		1084		1086		99.8158379374		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31099.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		CB791		chr11		534242		HRAS		A		G		273		274		99.6350364964		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		8393.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		CB791		chr11		534409		HRAS		CCCAGC		-		245		252		97.2222222222		intronic										5621.73		GCCCAGC		G												0.0561102

		CB791		chr11		118351035		KMT2A		T		-		260		866		30.0230946882		intronic										3267.73		CT		C												0.00259585

		CB791		chr12		11803220		ETV6		A		C		517		517		100		intronic										23152.77		A		C				rs2856305								0.971645

		CB791		chr12		11803228		ETV6		A		G		517		517		100		intronic										23152.77		A		G				rs2541135								0.971645

		CB791		chr13		28607916		FLT3		T		A		266		467		56.9593147752		intronic										7384.77		T		A				rs2491222								0.570687

		CB791		chr13		28607989		FLT3		T		G		613		1024		59.86328125		intronic										13888.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		CB791		chr17		74733099		SRSF2		G		A		271		461		58.7852494577		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		6997.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		CB791		chr19		33792631		CEBPA		C		A		154		274		56.204379562		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		3869.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		CB791		chr19		45303800		CBLC		G		A		61		495		12.3232323232		intronic										398.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		CB791		chr20		31022959		ASXL1		T		C		570		570		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18285.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		CB791		chr21		36206932		RUNX1		G		A		991		994		99.6981891348		intronic										29626.77		G		A				rs11702841				1				1

		CB791		chr21		36265323		RUNX1		T		-		84		124		67.7419354839		intronic										1113.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		CB791		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		488		986		49.4929006085		intronic										15642.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		CB791		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		481		481		100		intronic										15026.77		T		C				rs4830994								0.997351

		CB791		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		505		506		99.8023715415		intronic										15731.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		CB791		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		82		163		50.3067484663		intronic										1470.73		GT		G

		CB791		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		527		529		99.6219281664		intronic										16577.77		T		C				rs5936061								0.551258

		CB791		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		532		532		100		intronic										16550.77		T		G				rs5980193								0.897219

		CB791		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		491		494		99.3927125506		intronic										16767.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		CB791		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		303		306		99.0196078431		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		9939.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		CB791		chrX		39911657		BCOR		C		A		239		241		99.1701244813		intronic										7786.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		CB791		chrX		39922359		BCOR		A		G		375		376		99.7340425532		intronic										11572.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		CB791		chrX		44918221		KDM6A		T		-		136		366		37.1584699454		intronic										1007.73		AT		A						0.3306		0.2887

		CB791		chrX		44935924		KDM6A		T		-		313		403		77.6674937965		intronic										4121.79		CT		C								0.6166				0.605828

		CB791		chrX		44938316		KDM6A		A		-		95		338		28.1065088757		intronic										683.73		TA		T

		CB791		chrX		44949951		KDM6A		T		-		106		471		22.5053078556		intronic										323.73		GT		G						0.124		0.0845

		CB791		chrX		76849085		ATRX		G		A		82		494		16.5991902834		intronic										1020.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		CB791		chrX		76940534		ATRX		A		G		655		657		99.695585997		intronic										17555.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		CB791		chrX		123184949		STAG2		T		-		71		167		42.5149700599		intronic										653.73		CT		C								0.0401				0.346225

		CB791		chrX		123195593		STAG2		T		-		12		15		80		intronic										231.73		CT		C

		CB791		chrX		123199996		STAG2		-		C		2		3		66.6666666667		intronic										43.87		T		TC

		CB791		chrX		123200012		STAG2		T		C		2		2		100		intronic										62.74		T		C

		CB791		chrX		123204978		STAG2		T		-		140		390		35.8974358974		intronic										1061.73		CT		C						0.1943		0.258

		CB791		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1020		1022		99.8043052838		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29847.77		T		C				rs4830173				1				1

		CB791		chrX		129186012		BCORL1		C		T		255		258		98.8372093023		intronic										8202.77		C		T				rs12388749		0.1963		0.1804				0.164768

		CB791		chrX		133511862		PHF6		A		-		25		92		27.1739130435		intronic										214.73		TA		T				rs367819775

		CB791		chrX		133511988		PHF6		G		A		397		399		99.4987468672		intronic										13708.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		CB791		chrX		133512256		PHF6		T		-		44		197		22.3350253807		intronic										309.73		CT		C

		CF642		chr1		115258747		NRAS		C		G		222		482		46.0580912863		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002524		c.G35C		p.G12A		4994.77		C		G				rs121913237						ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)				0.032		D		0.775		P		0.589		P		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377

		CF642		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		262		537		48.7895716946		intronic										6413.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		CF642		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		963		969		99.3808049536		intronic										25402.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		CF642		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		416		514		80.9338521401		intronic										11191.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		CF642		chr2		25523196		DNMT3A		T		C		200		382		52.3560209424		intronic										4732.77		T		C				rs7596387								0.104832

		CF642		chr2		198267243		SF3B1		A		-		252		685		36.7883211679		intronic										2768.73		GA		G						0.1395		0.2265

		CF642		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		499		1011		49.3570722057		intronic										12542.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		CF642		chr2		209113192		IDH1		G		A		533		1035		51.4975845411		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		12074.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		CF642		chr3		105453034		CBLB		A		G		483		484		99.7933884298		intronic										14385.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		CF642		chr3		105453069		CBLB		C		T		100		485		20.618556701		intronic										1693.77		C		T				rs9657924								0.10603

		CF642		chr3		128205860		GATA2		G		C		463		1006		46.0238568588		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		8515.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		CF642		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		485		493		98.3772819473		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12980.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		CF642		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		206		469		43.9232409382		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		1098.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		CF642		chr4		55599436		KIT		T		C		235		473		49.6828752643		intronic										5707.77		T		C				rs1008658								0.504792

		CF642		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		209		443		47.1783295711		ncRNA_intronic										4821.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		CF642		chr4		106196951		TET2		A		G		314		1110		28.2882882883		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		6137.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		CF642		chr5		170837513		NPM1		T		-		124		423		29.3144208038		intronic										590.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		CF642		chr7		50459588		IKZF1		A		-		131		775		16.9032258065		intronic										500.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		CF642		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		62		678		9.1445427729		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		96.73		G		GGGGGCCGAGTC

		CF642		chr7		50467767		IKZF1		C		A		158		299		52.8428093645		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		3590.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		CF642		chr7		101740827		CUX1		-		TC		409		929		44.0258342304		intronic										10108.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		CF642		chr7		101747593		CUX1		-		T		142		462		30.7359307359		intronic										1747.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		CF642		chr7		101755060		CUX1		A		G		520		1043		49.8561840844		intronic										11364.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		CF642		chr7		101758584		CUX1		G		A		259		561		46.1675579323		intronic										6355.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		CF642		chr7		101821958		CUX1		G		A		254		468		54.2735042735		intronic										6702.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		CF642		chr7		101837149		CUX1		G		A		245		499		49.0981963928		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6388.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		CF642		chr7		101843536		CUX1		-		T		532		1095		48.5844748858		intronic										9066.73		A		AT												0.390176

		CF642		chr7		101844851		CUX1		A		G		516		986		52.3326572008		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10599.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		CF642		chr7		101892328		CUX1		C		T		186		291		63.9175257732		UTR3										3852.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		CF642		chr7		101916647		CUX1		A		G		446		446		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		11153.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		CF642		chr7		101917521		CUX1		G		A		489		491		99.5926680244		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16234.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		CF642		chr7		101917647		CUX1		A		G		486		486		100		intronic										15592.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		CF642		chr7		101926087		CUX1		G		T		13		39		33.3333333333		intronic										119.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		CF642		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		2		100		intronic										10.18		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		CF642		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		60		71		84.5070422535		intronic										2445.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		CF642		chr7		148504906		EZH2		AA		-		50		67		74.6268656716		intronic										926.73		TAA		T

		CF642		chr7		148507438		EZH2		G		T		224		485		46.1855670103		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001203249		c.C1848A		p.F616L		5584.77		G		T														0.018		D		1		D		1		D		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043

		CF642		chr7		148508833		EZH2		A		G		556		1043		53.3077660594		intronic										10749.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		CF642		chr7		148515269		EZH2		A		-		181		1233		14.6796431468		intronic										439.73		GA		G

		CF642		chr7		148543693		EZH2		A		-		505		870		58.0459770115		intronic										7577.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		CF642		chr7		148543753		EZH2		C		T		429		870		49.3103448276		intronic										10764.77		C		T				rs28723387								0.193091

		CF642		chr8		117864217		RAD21		A		G		212		491		43.1771894094		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3932.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		CF642		chr8		117864952		RAD21		A		-		117		300		39		intronic										889.73		TA		T						0.1101		0.1328

		CF642		chr8		117869851		RAD21		AACTTT		-		525		1039		50.5293551492		intronic										14901.73		AAACTTT		A				rs16893992								0.216853

		CF642		chr8		117875538		RAD21		C		-		149		715		20.8391608392		intronic										1934.73		TC		T

		CF642		chr8		117875539		RAD21		C		T		122		712		17.1348314607		intronic										999.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		CF642		chr9		5069899		JAK2		-		AT		145		495		29.2929292929		intronic										2609.73		G		GAT

		CF642		chr9		133747698		ABL1		C		T		165		609		27.0935960591		intronic										3095.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		CF642		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		282		516		54.6511627907		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7894.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		CF642		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		232		447		51.9015659955		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6384.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		CF642		chr10		112356331		SMC3		G		A		393		455		86.3736263736		intronic										950.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		CF642		chr10		112361870		SMC3		A		G		1114		1117		99.7314234557		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31543.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		CF642		chr11		534242		HRAS		A		G		191		282		67.7304964539		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		5059.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		CF642		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		175		267		65.543071161		intronic										3678.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		CF642		chr11		118351035		KMT2A		T		-		192		803		23.9103362391		intronic										1560.73		CT		C												0.00259585

		CF642		chr12		11803220		ETV6		A		C		398		398		100		intronic										17790.77		A		C				rs2856305								0.971645

		CF642		chr12		11803228		ETV6		A		G		398		398		100		intronic										17774.77		A		G				rs2541135								0.971645

		CF642		chr12		11905412		ETV6		A		G		142		325		43.6923076923		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		2767.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		CF642		chr13		28607916		FLT3		T		A		264		478		55.230125523		intronic										7280.77		T		A				rs2491222								0.570687

		CF642		chr13		28607989		FLT3		T		G		568		1023		55.522971652		intronic										12654.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		CF642		chr17		7579472		TP53		G		C		470		473		99.3657505285		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13627.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		CF642		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		562		598		93.9799331104		intronic										14214.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		CF642		chr17		7579801		TP53		G		C		490		491		99.7963340122		UTR5										15371.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		CF642		chr17		74733099		SRSF2		G		A		462		462		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15138.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		CF642		chr19		13054626		CALR		-		TTTGT		591		1100		53.7272727273		exonic		frameshift insertion		NM_004343		c.1153_1154insTTTGT		p.K385fs		12731.73		A		ATTTGT

		CF642		chr19		13054627		CALR		A		C		593		1100		53.9090909091		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004343		c.A1154C		p.K385T		23287.73		A		C														0.128		T		0		B		0.001		B		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6

		CF642		chr19		33792631		CEBPA		C		A		32		32		100		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		929.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		CF642		chr19		45297479		CBLC		C		T		114		435		26.2068965517		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001130852		c.C1165T		p.P389S		2224.77		C		T				rs116023028		0.0501		0.0366				0.0389377		0.182		T		0.001		B		0.004		B						1		N		0.625		N		-2.17		D		-2.43		N		0.035		0.915		10.17		0.986		0.019		N		-1.017		T		0.049		T		0.732		0		0.495		-0.301		0.024		0.001		0.001		6.221

		CF642		chr19		45303983		CBLC		A		G		257		499		51.503006012		downstream										6090.77		A		G				rs117908144								0.0133786

		CF642		chr20		31022441		ASXL1		-		G		231		614		37.6221498371		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4531.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		CF642		chr20		31022959		ASXL1		T		C		564		565		99.8230088496		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17904.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		CF642		chr20		31024274		ASXL1		T		C		285		1050		27.1428571429		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6165.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		CF642		chr20		31025163		ASXL1		A		G		150		292		51.3698630137		UTR3										3698.73		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		CF642		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1024		1027		99.7078870497		intronic										31314.77		G		A				rs11702841				1				1

		CF642		chr21		36259557		RUNX1		G		T		3		13		23.0769230769		UTR5										19.81		G		T		LowQual

		CF642		chr21		36259560		RUNX1		A		G		3		13		23.0769230769		UTR5										19.81		A		G		LowQual

		CF642		chr21		36265323		RUNX1		T		-		64		111		57.6576576577		intronic										901.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		CF642		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		522		523		99.8087954111		intronic										16968.77		T		C				rs4830994								0.997351

		CF642		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		524		525		99.8095238095		intronic										16879.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		CF642		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		115		274		41.9708029197		intronic										1985.73		GT		G

		CF642		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		567		569		99.6485061511		intronic										17925.77		T		C				rs5936061								0.551258

		CF642		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		649		653		99.3874425727		intronic										20582.77		T		G				rs5980193								0.897219

		CF642		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		511		514		99.4163424125		intronic										17257.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		CF642		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		492		493		99.7971602434		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		16603.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		CF642		chrX		39911657		BCOR		C		A		281		526		53.4220532319		intronic										8093.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		CF642		chrX		39922359		BCOR		A		G		249		507		49.1124260355		intronic										5563.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		CF642		chrX		39930439		BCOR		A		G		3		7		42.8571428571		intronic										29.77		A		G		LowQual

		CF642		chrX		39932907		BCOR		T		C		496		1049		47.2831267874		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		9716.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		CF642		chrX		39933339		BCOR		A		G		1071		1072		99.9067164179		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30160.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		CF642		chrX		44935924		KDM6A		T		-		359		449		79.9554565702		intronic										4732.73		CT		C								0.6166				0.605828

		CF642		chrX		44938316		KDM6A		A		-		86		440		19.5454545455		intronic										188.73		TA		T

		CF642		chrX		44949951		KDM6A		T		-		108		477		22.641509434		intronic										264.73		GT		G						0.124		0.0845

		CF642		chrX		76874171		ATRX		G		A		52		506		10.2766798419		intronic										45.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		CF642		chrX		123184949		STAG2		T		-		126		256		49.21875		intronic										1307.73		CT		C								0.0401				0.346225

		CF642		chrX		123200001		STAG2		T		C		2		16		12.5		intronic										13.95		T		C		LowQual

		CF642		chrX		123200006		STAG2		T		C		2		16		12.5		intronic										13.95		T		C		LowQual

		CF642		chrX		123204978		STAG2		T		-		138		397		34.7607052897		intronic										834.73		CT		C						0.1943		0.258

		CF642		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1087		1088		99.9080882353		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		33367.77		T		C				rs4830173				1				1

		CF642		chrX		129147373		BCORL1		G		A		482		977		49.3346980553		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		8605.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		T		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		T		0.001		T						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		CF642		chrX		129190217		BCORL1		C		T		145		288		50.3472222222		UTR3										3696.77		C		T				rs73225593								0.0211921

		CF642		chrX		133511862		PHF6		A		-		38		117		32.4786324786		intronic										410.73		TA		T				rs367819775

		CF642		chrX		133511988		PHF6		G		A		542		543		99.8158379374		intronic										18633.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		CF642		chrX		133512256		PHF6		T		-		180		673		26.7459138187		intronic										1823.73		CT		C

		CF642		chrX		133527688		PHF6		T		-		119		668		17.8143712575		intronic										683.73		GT		G						0.0221		0.0033

		CM623		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		493		495		99.595959596		intronic										15897.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		CM623		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		585		591		98.9847715736		intronic										14831.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		CM623		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		173		380		45.5263157895		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		4162.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		CM623		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		308		371		83.0188679245		intronic										8292.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		CM623		chr2		198267243		SF3B1		A		-		112		316		35.4430379747		intronic										1089.73		GA		G						0.1395		0.2265

		CM623		chr3		105453034		CBLB		A		G		204		204		100		intronic										5983.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		CM623		chr3		105453069		CBLB		C		T		98		201		48.7562189055		intronic										2513.77		C		T				rs9657924								0.10603

		CM623		chr3		128200806		GATA2		G		A		16		36		44.4444444444		intronic										335.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		CM623		chr3		128205860		GATA2		G		C		102		738		13.8211382114		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		238.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		CM623		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		488		493		98.985801217		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13453.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		CM623		chr4		55599436		KIT		T		C		274		274		100		intronic										8578.77		T		C				rs1008658								0.504792

		CM623		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		90		160		56.25		ncRNA_intronic										2079.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		CM623		chr4		106193791		TET2		T		A		113		492		22.9674796748		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T4253A		p.L1418Q		1785.77		T		A														0		D		1		D		1		D						1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577

		CM623		chr5		170837513		NPM1		T		-		122		430		28.3720930233		intronic										604.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		CM623		chr7		101740827		CUX1		-		TC		337		343		98.250728863		intronic										9871.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		CM623		chr7		101747593		CUX1		-		T		283		437		64.7597254005		intronic										4955.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		CM623		chr7		101755060		CUX1		A		G		1018		1021		99.7061704212		intronic										30801.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		CM623		chr7		101758584		CUX1		G		A		534		536		99.6268656716		intronic										17358.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		CM623		chr7		101837149		CUX1		G		A		495		498		99.3975903614		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		16712.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		CM623		chr7		101843536		CUX1		-		T		528		678		77.8761061947		intronic										10089.73		A		AT												0.390176

		CM623		chr7		101844851		CUX1		A		G		802		891		90.0112233446		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		19308.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		CM623		chr7		101916647		CUX1		A		G		256		258		99.2248062016		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		6282.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		CM623		chr7		101917521		CUX1		G		A		487		494		98.5829959514		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16034.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		CM623		chr7		101917647		CUX1		A		G		480		480		100		intronic										15520.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		CM623		chr7		101926087		CUX1		G		T		7		8		87.5		intronic										142.94		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		CM623		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		71		72		98.6111111111		intronic										2019.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		CM623		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		35		68		51.4705882353		intronic										1385.73		TAAAA		T,TA

		CM623		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		30		68		44.1176470588		intronic										1385.73		TAAAA		T,TA

		CM623		chr7		148507534		EZH2		-		T		459		963		47.6635514019		intronic										8902.73		C		CT				rs146223228		0.0272		0.0403				0.0231629

		CM623		chr7		148508833		EZH2		A		G		989		993		99.5971802618		intronic										27480.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		CM623		chr7		148526908		EZH2		A		G		560		1027		54.5277507303		exonic		synonymous SNV		NM_152998		c.T279C		p.P93P		11121.77		A		G				rs61732845		0.0048		0.0053				0.00159744

		CM623		chr7		148543693		EZH2		AA		-		73		421		17.3396674584		intronic										8121.73		TAA		T,TA								0.0071

		CM623		chr7		148543693		EZH2		A		-		316		421		75.0593824228		intronic										8121.73		TAA		T,TA

		CM623		chr8		117864217		RAD21		A		G		218		488		44.6721311475		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3680.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		CM623		chr8		117875538		RAD21		C		-		67		569		11.7750439367		intronic										167.73		TC		T

		CM623		chr8		117875539		RAD21		C		T		118		567		20.811287478		intronic										1562.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		CM623		chr9		5069899		JAK2		-		AT		123		403		30.5210918114		intronic										3538.73		G		GAT

		CM623		chr9		5073681		JAK2		T		-		81		426		19.014084507		intronic										165.73		CT		C						0.0187		0.0062

		CM623		chr9		5073770		JAK2		G		T		412		933		44.1586280815		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		9407.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		CM623		chr9		133747698		ABL1		C		T		146		553		26.4014466546		intronic										2663.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		CM623		chr9		139391338		NOTCH1		C		T		243		489		49.6932515337		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.G6853A		p.V2285I		6014.77		C		T				rs61751489		0.0125		0.0254				0.0211661		0.521		T		0.004		B		0.001		B		0.098		N		1		N		0.715		N		-1.49		T		-0.07		N		0.022		-0.398		0.391		0.702		0.18		N		-1.147		T		0.008		T		0.672		0		2.74		0.871		-0.332		0.165		0.003		8.604

		CM623		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		211		424		49.7641509434		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5480.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		CM623		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		35		268		13.0597014925		intronic										230.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		CM623		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		134		263		50.9505703422		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		3574.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		CM623		chr10		112361870		SMC3		A		G		1045		1046		99.9043977055		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		28819.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		CM623		chr11		32417945		WT1		T		C		230		497		46.277665996		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		5301.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		CM623		chr11		118351035		KMT2A		T		-		103		640		16.09375		intronic										511.73		CT		C												0.00259585

		CM623		chr12		11803220		ETV6		A		C		449		450		99.7777777778		intronic										20024.77		A		C				rs2856305								0.971645

		CM623		chr12		11803228		ETV6		A		G		449		450		99.7777777778		intronic										20024.77		A		G				rs2541135								0.971645

		CM623		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		191		451		42.3503325942		ncRNA_intronic										4281.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		CM623		chr12		12044003		RNU6-19P		C		T		254		481		52.8066528067		ncRNA_intronic										6465.77		C		T				rs72550782		0.0133		0.0145				0.00778754

		CM623		chr13		28607916		FLT3		T		A		478		480		99.5833333333		intronic										17000.77		T		A				rs2491222								0.570687

		CM623		chr13		28607989		FLT3		T		G		1014		1019		99.5093228656		intronic										29858.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		CM623		chr17		7578210		TP53		T		C		117		264		44.3181818182		exonic		synonymous SNV		NM_001126115		c.A243G		p.R81R		2702.77		T		C				rs1800372		0.0137		0.012		ID=COSM249885;OCCURENCE=3(large_intestine),2(central_nervous_system)		0.00539137

		CM623		chr17		7579472		TP53		G		C		333		334		99.7005988024		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		8862.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		CM623		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		491		515		95.3398058252		intronic										11755.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		CM623		chr17		7579801		TP53		G		C		240		240		100		UTR5										7593.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		CM623		chr17		74733099		SRSF2		G		A		448		448		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14730.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		CM623		chr20		31022959		ASXL1		T		C		522		522		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16272.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		CM623		chr21		36206932		RUNX1		G		A		974		977		99.692937564		intronic										27784.77		G		A				rs11702841				1				1

		CM623		chr21		36265323		RUNX1		T		-		65		113		57.5221238938		intronic										941.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		CM623		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		490		490		100		intronic										20121.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		CM623		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		476		476		100		intronic										14931.77		T		C				rs4830994								0.997351

		CM623		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		58		117		49.5726495726		intronic										970.73		GT		G

		CM623		chrX		39913655		BCOR		C		T		279		543		51.3812154696		intronic										7377.77		C		T				rs112054628								0.0725828

		CM623		chrX		39930433		BCOR		A		-		3		5		60		intronic										62.9		GA		G						0.2706		0.1536

		CM623		chrX		39930444		BCOR		A		G		2		5		40		intronic										15.88		A		G		LowQual

		CM623		chrX		39933339		BCOR		A		G		1030		1031		99.9030067895		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28923.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		CM623		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		121		413		29.2978208232		intronic										4307.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		CM623		chrX		44935924		KDM6A		T		-		223		413		53.995157385		intronic										4307.73		CTT		C,CT

		CM623		chrX		44938316		KDM6A		A		-		73		323		22.600619195		intronic										333.73		TA		T

		CM623		chrX		44938563		KDM6A		G		A		85		191		44.502617801		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		2141.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		CM623		chrX		44949951		KDM6A		T		-		99		470		21.0638297872		intronic										311.73		GT		G						0.124		0.0845

		CM623		chrX		76849085		ATRX		G		A		63		496		12.7016129032		intronic										375.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		CM623		chrX		123184949		STAG2		T		-		81		188		43.085106383		intronic										884.73		CT		C								0.0401				0.346225

		CM623		chrX		123199993		STAG2		TTTTTTTTTT		-		2		9		22.2222222222		intronic										25.74		ATTTTTTTTTT		A		LowQual

		CM623		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		337		721		46.7406380028		intronic										12789.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		CM623		chrX		123204978		STAG2		T		-		134		394		34.0101522843		intronic										865.73		CT		C						0.1943		0.258

		CM623		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1010		1010		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29498.77		T		C				rs4830173				1				1

		CM623		chrX		133511862		PHF6		A		-		54		128		42.1875		intronic										795.73		TA		T				rs367819775

		CM623		chrX		133512256		PHF6		T		-		64		234		27.3504273504		intronic										641.73		CT		C

		CP586		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		472		963		49.0134994808		intronic										8945.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		CP586		chr2		25475064		DNMT3A		C		A		6		6		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.G3T		p.M1I		175.84		C		A														0		D		0.006		B		0.019		B						1		D						-3.03		D		-0.47		N		0.481		2.441		19.09		0.992		0.839		D		0.154		D		0.631		D		0.442		0		2.83		0.772		0.78		1		1		9.227

		CP586		chr2		25475066		DNMT3A		T		A		3		3		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.A1T		p.M1L		175.84		T		A										ID=COSM307421;OCCURENCE=1(kidney)				0		D		0.006		B		0.008		B						1		D						-2.96		D		-0.41		N		0.488		2.283		18.05		0.945		0.793		D		0.04		D		0.608		D		0.442		0		2.82		0.877		0.877		1		1		7.364

		CP586		chr2		25475067		DNMT3A		A		T		3		3		100		UTR5										107.28		A		T

		CP586		chr2		25475069		DNMT3A		G		T		3		3		100		UTR5										107.28		G		T

		CP586		chr2		25475076		DNMT3A		-		ACTC		3		3		100		UTR5										98.25		T		TACTC

		CP586		chr2		25475078		DNMT3A		-		CA		3		3		100		UTR5										98.25		C		CCA

		CP586		chr2		198267243		SF3B1		A		-		281		776		36.2113402062		intronic										3363.73		GA		G						0.1395		0.2265

		CP586		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		502		1022		49.1193737769		intronic										12818.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		CP586		chr3		105438957		CBLB		T		G		451		927		48.6515641855		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8617.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		CP586		chr3		105439026		CBLB		G		A		225		450		50		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5589.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		CP586		chr3		105453034		CBLB		A		G		473		474		99.7890295359		intronic										14805.73		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		CP586		chr3		105453069		CBLB		C		T		124		473		26.2156448203		intronic										2480.77		C		T				rs9657924								0.10603

		CP586		chr3		128200806		GATA2		G		A		46		125		36.8		intronic										1042.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		CP586		chr3		128205860		GATA2		G		C		419		938		44.6695095949		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		7150.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		CP586		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		484		487		99.3839835729		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12447.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		CP586		chr4		55599436		KIT		T		C		517		518		99.8069498069		intronic										16614.77		T		C				rs1008658								0.504792

		CP586		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		343		378		90.7407407407		ncRNA_intronic										10135.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		CP586		chr4		106196951		TET2		A		G		708		1208		58.6092715232		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		20684.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		CP586		chr4		153247486		FBXW7		T		-		7		11		63.6363636364		intronic										57.74		CT		C				rs367926135

		CP586		chr5		170837513		NPM1		T		-		166		416		39.9038461538		intronic										1281.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		CP586		chr7		50459588		IKZF1		A		-		125		787		15.8831003812		intronic										235.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		CP586		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		67		489		13.7014314928		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		867.73		G		GGGGGCCGAGTC

		CP586		chr7		50467767		IKZF1		C		A		97		211		45.971563981		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		2178.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		CP586		chr7		101740827		CUX1		-		TC		497		1029		48.2993197279		intronic										11333.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		CP586		chr7		101747593		CUX1		-		T		154		456		33.7719298246		intronic										1990.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		CP586		chr7		101755060		CUX1		A		G		562		1060		53.0188679245		intronic										13009.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		CP586		chr7		101758584		CUX1		G		A		326		661		49.3192133132		intronic										8038.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		CP586		chr7		101837149		CUX1		G		A		255		497		51.3078470825		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6991.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		CP586		chr7		101843536		CUX1		-		T		497		1058		46.9754253308		intronic										8557.73		A		AT												0.390176

		CP586		chr7		101844851		CUX1		A		G		500		1020		49.0196078431		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10439.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		CP586		chr7		101870810		CUX1		C		T		264		489		53.9877300613		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C3327T		p.S1109S		6915.77		C		T				rs151241171		0.0007		0.0006				0.000399361

		CP586		chr7		101892121		CUX1		G		A		14		37		37.8378378378		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		200.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		CP586		chr7		101892229		CUX1		C		A		18		157		11.4649681529		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C4458A		p.P1486P		80.77		C		A				rs149171097		0.0064		0.0172				0.00339457

		CP586		chr7		101892328		CUX1		C		T		172		275		62.5454545455		UTR3										3403.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		CP586		chr7		101916647		CUX1		A		G		201		495		40.6060606061		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3267.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		CP586		chr7		101917521		CUX1		G		A		239		496		48.185483871		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6137.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		CP586		chr7		101917647		CUX1		A		G		246		517		47.582205029		intronic										5749.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		CP586		chr7		101926087		CUX1		G		T		14		60		23.3333333333		intronic										43.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		CP586		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		208		208		100		intronic										9286.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		CP586		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		109		189		57.671957672		intronic										3289.73		TAAAA		T,TA

		CP586		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		72		189		38.0952380952		intronic										3289.73		TAAAA		T,TA

		CP586		chr7		148508833		EZH2		A		G		1049		1052		99.7148288973		intronic										30124.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		CP586		chr7		148515269		EZH2		A		-		179		1275		14.0392156863		intronic										148.73		GA		G

		CP586		chr7		148516878		EZH2		C		T		270		480		56.25		intronic										7326.77		C		T				rs183655615								0.00658946

		CP586		chr7		148543693		EZH2		AA		-		160		734		21.7983651226		intronic										12288.73		TAA		T,TA								0.0071

		CP586		chr7		148543693		EZH2		A		-		484		734		65.9400544959		intronic										12288.73		TAA		T,TA

		CP586		chr8		117864952		RAD21		A		-		165		410		40.243902439		intronic										1614.73		TA		T						0.1101		0.1328

		CP586		chr8		117866426		RAD21		T		-		70		462		15.1515151515		intronic										20.77		CT		C		LowQual

		CP586		chr8		117868531		RAD21		AA		-		13		20		65		intronic										163.25		TAA		T								0.0585

		CP586		chr8		117875538		RAD21		C		-		231		797		28.9836888331		intronic										4384.73		TC		T

		CP586		chr8		117875539		RAD21		C		T		142		792		17.9292929293		intronic										1601.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		CP586		chr9		5069899		JAK2		-		AT		129		496		26.0080645161		intronic										3636.73		G		GAT

		CP586		chr9		5073681		JAK2		T		-		85		402		21.144278607		intronic										257.73		CT		C						0.0187		0.0062

		CP586		chr9		5073770		JAK2		G		T		311		940		33.085106383		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		6346.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		CP586		chr9		133747698		ABL1		C		T		165		616		26.7857142857		intronic										3027.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		CP586		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		250		509		49.115913556		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6563.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		CP586		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		64		497		12.8772635815		intronic										485.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		CP586		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		254		500		50.8		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6671.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		CP586		chr10		112361870		SMC3		A		G		1127		1130		99.7345132743		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31808.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		CP586		chr11		534242		HRAS		A		G		171		316		54.1139240506		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		4068.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		CP586		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		155		291		53.264604811		intronic										3013.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		CP586		chr11		118351035		KMT2A		T		-		288		929		31.0010764263		intronic										3706.73		CT		C												0.00259585

		CP586		chr12		11803220		ETV6		A		C		508		508		100		intronic										22690.77		A		C				rs2856305								0.971645

		CP586		chr12		11803228		ETV6		A		G		508		508		100		intronic										22690.77		A		G				rs2541135								0.971645

		CP586		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		302		560		53.9285714286		ncRNA_intronic										7432.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		CP586		chr13		28607916		FLT3		T		A		472		474		99.5780590717		intronic										16626.77		T		A				rs2491222								0.570687

		CP586		chr13		28607989		FLT3		T		G		1049		1050		99.9047619048		intronic										38003.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		CP586		chr17		7577478		TP53		G		C		58		523		11.0898661568		intronic										61.77		G		C				rs201930255								0.000199681

		CP586		chr17		7579472		TP53		G		C		277		500		55.4		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		5141.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		CP586		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		504		1053		47.8632478632		intronic										10872.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		CP586		chr17		7579801		TP53		G		C		292		486		60.0823045267		UTR5										7395.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		CP586		chr17		74733099		SRSF2		G		A		452		455		99.3406593407		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15314.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		CP586		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		4		38		10.5263157895		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		28.74		GGGC		G		LowQual				0.046		0.0275

		CP586		chr20		31022959		ASXL1		T		C		559		560		99.8214285714		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17377.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		CP586		chr20		31024274		ASXL1		T		C		600		1074		55.8659217877		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		16965.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		CP586		chr20		31025163		ASXL1		A		G		305		307		99.348534202		UTR3										9691.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		CP586		chr21		36164405		RUNX1		G		T		154		304		50.6578947368		UTR3										3539.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		CP586		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1067		1074		99.3482309125		intronic										32584.77		G		A				rs11702841				1				1

		CP586		chr21		36265323		RUNX1		T		-		123		225		54.6666666667		intronic										1788.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		CP586		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		459		946		48.5200845666		intronic										10739.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		CP586		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		519		519		100		intronic										16487.77		T		C				rs4830994								0.997351

		CP586		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		466		949		49.1043203372		intronic										10599.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		CP586		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		121		288		42.0138888889		intronic										2132.73		GT		G

		CP586		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		306		592		51.6891891892		intronic										7564.77		T		C				rs5936061								0.551258

		CP586		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		349		671		52.0119225037		intronic										8302.77		T		G				rs5980193								0.897219

		CP586		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		224		500		44.8		intronic										5801.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		CP586		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		246		520		47.3076923077		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6028.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		CP586		chrX		39911657		BCOR		C		A		290		572		50.6993006993		intronic										7270.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		CP586		chrX		39922359		BCOR		A		G		260		506		51.3833992095		intronic										5975.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		CP586		chrX		39930433		BCOR		AAAA		-		2		8		25		intronic										28.74		GAAAA		G		LowQual

		CP586		chrX		39933339		BCOR		A		G		1139		1139		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		32870.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		CP586		chrX		44918221		KDM6A		T		-		147		387		37.984496124		intronic										1462.73		AT		A						0.3306		0.2887

		CP586		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		144		449		32.0712694878		intronic										5103.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		CP586		chrX		44935924		KDM6A		T		-		231		449		51.4476614699		intronic										5103.73		CTT		C,CT

		CP586		chrX		44938316		KDM6A		A		-		107		432		24.7685185185		intronic										607.73		TA		T

		CP586		chrX		44938563		KDM6A		G		A		222		460		48.2608695652		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		5755.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		CP586		chrX		44949951		KDM6A		T		-		117		495		23.6363636364		intronic										465.73		GT		G						0.124		0.0845

		CP586		chrX		76874171		ATRX		G		A		58		515		11.2621359223		intronic										186.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		CP586		chrX		76940534		ATRX		A		G		571		1029		55.4907677357		intronic										12025.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		CP586		chrX		123176437		STAG2		T		A		6		11		54.5454545455		exonic		nonsynonymous SNV		NM_006603		c.T404A		p.M135K		72.77		T		A														0		D		1		D		0.998		D		0		D		1		D		2.72		M		1.86		T		-5.37		D		0.953		6.938		33		0.987		0.996		D		-0.545		T		0.284		T						5.44		0.991		0.903		1		0.999		14.766

		CP586		chrX		123176448		STAG2		-		ACACCAGAGTTCCC		6		11		54.5454545455		exonic		frameshift insertion		NM_006603		c.415_416insACACCAGAGTTCCC		p.M139fs		135.73		A		AACACCAGAGTTCCC

		CP586		chrX		123184949		STAG2		T		-		172		384		44.7916666667		intronic										1276.73		CT		C								0.0401				0.346225

		CP586		chrX		123199993		STAG2		T		-		2		12		16.6666666667		intronic										13.91		AT		A		LowQual		rs369106271		0.0585		0.0141

		CP586		chrX		123200003		STAG2		T		C		2		13		15.3846153846		intronic										22.79		T		C		LowQual

		CP586		chrX		123200016		STAG2		T		C		2		13		15.3846153846		intronic										22.79		T		C		LowQual

		CP586		chrX		123204978		STAG2		T		-		131		418		31.3397129187		intronic										608.73		CT		C						0.1943		0.258

		CP586		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1104		1105		99.9095022624		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		33810.77		T		C				rs4830173				1				1

		CP586		chrX		129147373		BCORL1		G		A		490		996		49.1967871486		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		9297.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		T		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		T		0.001		T						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		CP586		chrX		129162905		BCORL1		T		G		8		12		66.6666666667		intronic										106.77		T		G

		CP586		chrX		133511862		PHF6		A		-		50		132		37.8787878788		intronic										698.73		TA		T				rs367819775

		CP586		chrX		133511988		PHF6		G		A		564		566		99.6466431095		intronic										19491.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		CP586		chrX		133512256		PHF6		T		-		244		843		28.9442467378		intronic										2493.73		CT		C

		CP586		chrX		133527688		PHF6		T		-		163		770		21.1688311688		intronic										1534.73		GT		G						0.0221		0.0033

		CT772		chr1		43815035		MPL		C		T		514		1008		50.9920634921		intronic										10973.77		C		T				rs41269541		0.0046		0.0045		ID=COSM26354;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00179712		0.083		T		0.013		B		0.001		B						1		N						-1.54		D		-0.38		N		0.068		0.977		10.53		0.955		0.052		N		-0.981		T		0.158		T		0.028		3		-2.3		-0.15		-0.505		0.092		0.07		0.416

		CT772		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		324		327		99.0825688073		intronic										10171.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		CT772		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		698		702		99.4301994302		intronic										18182.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		CT772		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		279		334		83.5329341317		intronic										7519.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		CT772		chr2		25523096		DNMT3A		T		G		216		390		55.3846153846		exonic		nonsynonymous SNV		NM_022552		c.A89C		p.E30A		4053.77		T		G				rs143730975		0.0014		0.003		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00159744		0		D		0.996		D		0.987		D		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726

		CT772		chr2		25523196		DNMT3A		T		C		87		192		45.3125		intronic										1956.77		T		C				rs7596387								0.104832

		CT772		chr2		198267243		SF3B1		A		-		118		325		36.3076923077		intronic										1323.73		GA		G						0.1395		0.2265

		CT772		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		489		981		49.8470948012		intronic										14427.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		CT772		chr3		105453034		CBLB		A		G		464		466		99.5708154506		intronic										14081.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		CT772		chr3		105453069		CBLB		C		T		101		466		21.6738197425		intronic										1873.77		C		T				rs9657924								0.10603

		CT772		chr3		128200806		GATA2		G		A		20		50		40		intronic										428.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		CT772		chr3		128204951		GATA2		C		T		8		19		42.1052631579		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		147.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		CT772		chr3		128205860		GATA2		G		C		198		666		29.7297297297		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		2749.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		CT772		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		481		487		98.7679671458		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12738.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		CT772		chr4		55599268		KIT		C		T		249		483		51.5527950311		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.C2394T		p.I798I		6640.77		C		T				rs55789615		0.0248		0.0211		ID=COSM1307;OCCURENCE=3(bone),1(NS),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(testis),1(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),1(genital_tract),2(large_intestine)		0.0113818

		CT772		chr4		55599436		KIT		T		C		220		460		47.8260869565		intronic										5246.77		T		C				rs1008658								0.504792

		CT772		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		83		505		16.4356435644		ncRNA_intronic										1182.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		CT772		chr4		106196829		TET2		T		G		509		1031		49.3695441319		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		12387.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		T		0		T		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		CT772		chr4		153247486		FBXW7		T		-		7		12		58.3333333333		intronic										103.73		CT		C				rs367926135

		CT772		chr5		170837513		NPM1		T		-		162		430		37.6744186047		intronic										1035.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		CT772		chr7		50467767		IKZF1		C		A		104		206		50.4854368932		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		2420.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		CT772		chr7		101747593		CUX1		-		T		147		476		30.8823529412		intronic										1971.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		CT772		chr7		101755060		CUX1		A		G		446		989		45.0960566229		intronic										8985.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		CT772		chr7		101758584		CUX1		G		A		263		535		49.1588785047		intronic										6618.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		CT772		chr7		101843536		CUX1		T		-		107		681		15.7121879589		intronic										339.73		AT		A												0.00299521

		CT772		chr7		101892121		CUX1		G		A		3		5		60		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		15.88		G		A		LowQual		rs410825				0.7				0.544529

		CT772		chr7		101892328		CUX1		C		T		175		176		99.4318181818		UTR3										4225.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		CT772		chr7		101892452		CUX1		G		A		18		85		21.1764705882		UTR3										288.77		G		A				rs112726409								0.116214

		CT772		chr7		101916647		CUX1		A		G		246		247		99.5951417004		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		5659.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		CT772		chr7		101916798		CUX1		C		A		108		198		54.5454545455		intronic										2809.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		CT772		chr7		101917521		CUX1		G		A		230		493		46.6531440162		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5911.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		CT772		chr7		101917647		CUX1		A		G		470		471		99.7876857749		intronic										14552.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		CT772		chr7		101926087		CUX1		G		T		9		26		34.6153846154		intronic										87.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		CT772		chr7		101926435		CUX1		T		G		2		2		100		UTR3										31.74		T		G

		CT772		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		62		83		74.6987951807		intronic										2494.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		CT772		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		50		79		63.2911392405		intronic										850.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		CT772		chr7		148506363		EZH2		T		G		292		1013		28.8252714709		intronic										5321.77		T		G				rs10268879		0.1521		0.0846				0.113618

		CT772		chr7		148508833		EZH2		A		G		478		1004		47.609561753		intronic										6652.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		CT772		chr7		148543693		EZH2		A		-		472		750		62.9333333333		intronic										12320.73		TAA		TA,T

		CT772		chr7		148543693		EZH2		AA		-		179		750		23.8666666667		intronic										12320.73		TAA		TA,T								0.0071

		CT772		chr7		148544342		EZH2		C		-		491		1377		35.6572258533		exonic		frameshift deletion		NM_001203247		c.48delG		p.R16fs		11227.73		TC		T

		CT772		chr8		117864952		RAD21		A		-		114		287		39.7212543554		intronic										1042.73		TA		T						0.1101		0.1328

		CT772		chr8		117875538		RAD21		C		-		138		666		20.7207207207		intronic										1943.73		TC		T

		CT772		chr8		117875539		RAD21		C		T		128		661		19.3645990923		intronic										1542.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		CT772		chr9		5069899		JAK2		-		AT		157		493		31.845841785		intronic										3175.73		G		GAT

		CT772		chr9		5073681		JAK2		T		-		89		473		18.8160676533		intronic										65.73		CT		C						0.0187		0.0062

		CT772		chr9		133747698		ABL1		C		T		155		561		27.6292335116		intronic										2854.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		CT772		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		380		382		99.4764397906		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		13627.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		CT772		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		36		310		11.6129032258		intronic										274.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		CT772		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		128		221		57.9185520362		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		3444.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		CT772		chr10		112356331		SMC3		G		A		29		84		34.5238095238		intronic										12.05		G		A		LowQual		rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		CT772		chr10		112360764		SMC3		G		A		66		499		13.2264529058		intronic										386.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		CT772		chr10		112361870		SMC3		A		G		1066		1068		99.8127340824		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30041.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		CT772		chr11		32417945		WT1		T		C		262		500		52.4		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		6284.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		CT772		chr11		118351035		KMT2A		T		-		162		745		21.744966443		intronic										1477.73		CT		C												0.00259585

		CT772		chr11		119148916		CBL		A		C		945		1006		93.9363817097		exonic		nonsynonymous SNV		NM_005188		c.A1136C		p.Q379P		26213.77		A		C														0.001		D		0.999		D		0.978		D		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953

		CT772		chr12		11803220		ETV6		A		C		495		495		100		intronic										22141.77		A		C				rs2856305								0.971645

		CT772		chr12		11803228		ETV6		A		G		495		495		100		intronic										22141.77		A		G				rs2541135								0.971645

		CT772		chr13		28607916		FLT3		T		A		228		467		48.8222698073		intronic										5992.77		T		A				rs2491222								0.570687

		CT772		chr13		28607989		FLT3		T		G		476		992		47.9838709677		intronic										9791.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		CT772		chr13		28608459		FLT3		T		C		250		527		47.4383301708		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		6321.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		CT772		chr17		7579472		TP53		G		C		439		439		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		11851.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		CT772		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		552		581		95.008605852		intronic										14511.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		CT772		chr17		7579801		TP53		G		C		348		348		100		UTR5										10741.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		CT772		chr17		74733099		SRSF2		G		A		257		450		57.1111111111		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		6615.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		CT772		chr18		42531913		SETBP1		G		A		51		492		10.3658536585		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015559		c.G2608A		p.G870S		139.77		G		A				rs267607040				0.00001657		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879

		CT772		chr19		13054627		CALR		-		TTGTC		361		778		46.4010282776		exonic		frameshift insertion		NM_004343		c.1154_1155insTTGTC		p.K385fs		13816.73		A		ATTGTC								0.0000765		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		CT772		chr19		33792631		CEBPA		C		A		55		60		91.6666666667		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		1536.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		CT772		chr20		31022959		ASXL1		T		C		502		502		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18785.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		CT772		chr20		31022978		ASXL1		-		A		773		1554		49.7425997426		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.2464dupA		p.D821fs		18907.73		T		TA										ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		CT772		chr20		31024274		ASXL1		T		C		255		1017		25.0737463127		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		4935.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		CT772		chr20		31025163		ASXL1		A		G		162		301		53.8205980066		UTR3										3842.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		CT772		chr20		31025231		ASXL1		T		C		157		300		52.3333333333		UTR3										3939.77		T		C				rs2295763								0.39976

		CT772		chr21		36164405		RUNX1		G		T		68		142		47.8873239437		UTR3										1614.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		CT772		chr21		36206932		RUNX1		G		A		929		936		99.2521367521		intronic										26618.77		G		A				rs11702841				1				1

		CT772		chr21		36265323		RUNX1		T		-		81		142		57.0422535211		intronic										1222.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		CT772		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		486		492		98.7804878049		intronic										18959.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		CT772		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		510		510		100		intronic										16063.77		T		C				rs4830994								0.997351

		CT772		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		81		192		42.1875		intronic										1378.73		GT		G

		CT772		chrX		39922359		BCOR		A		G		173		362		47.7900552486		intronic										3890.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		CT772		chrX		39933339		BCOR		A		G		1051		1051		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28962.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		CT772		chrX		44918221		KDM6A		T		-		226		380		59.4736842105		intronic										2663.73		AT		A						0.3306		0.2887

		CT772		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		148		447		33.1096196868		intronic										4903.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		CT772		chrX		44935924		KDM6A		T		-		227		447		50.7829977629		intronic										4903.73		CTT		C,CT

		CT772		chrX		44938316		KDM6A		A		-		96		434		22.1198156682		intronic										445.73		TA		T

		CT772		chrX		44938563		KDM6A		G		A		211		453		46.5783664459		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		5411.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		CT772		chrX		44949951		KDM6A		T		-		113		478		23.640167364		intronic										359.73		GT		G						0.124		0.0845

		CT772		chrX		76872227		ATRX		TAATC		-		504		1001		50.3496503497		intronic										12473.73		TTAATC		T						0.0022		0.0027				0.00211921

		CT772		chrX		123184949		STAG2		T		-		82		198		41.4141414141		intronic										779.73		CT		C								0.0401				0.346225

		CT772		chrX		123195593		STAG2		TTT		-		8		12		66.6666666667		intronic										177.73		CTTT		C

		CT772		chrX		123195807		STAG2		AAACAAT		-		112		192		58.3333333333		intronic										3300.73		GAAACAAT		G

		CT772		chrX		123195818		STAG2		G		C		112		192		58.3333333333		intronic										3309.77		G		C

		CT772		chrX		123199993		STAG2		TTTTT		-		32		51		62.7450980392		intronic										873.73		ATTTTT		A

		CT772		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		561		568		98.7676056338		intronic										22789.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		CT772		chrX		123204978		STAG2		T		-		138		409		33.7408312958		intronic										723.73		CT		C						0.1943		0.258

		CT772		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1026		1026		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30319.77		T		C				rs4830173				1				1

		CT772		chrX		129148194		BCORL1		G		A		530		1102		48.0943738657		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.G1446A		p.P482P		11841.77		G		A				rs112032085		0.0126		0.0045				0.00688742

		CT772		chrX		129162905		BCORL1		T		G		6		12		50		intronic										27.77		T		G		LowQual

		CT772		chrX		133511862		PHF6		A		-		53		103		51.4563106796		intronic										732.73		TA		T				rs367819775

		CT772		chrX		133511988		PHF6		G		A		257		541		47.5046210721		intronic										6812.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		CT772		chrX		133512256		PHF6		T		-		141		476		29.6218487395		intronic										1665.73		CT		C

		CT772		chrX		133527688		PHF6		T		-		107		644		16.6149068323		intronic										377.73		GT		G						0.0221		0.0033

		DCT233		chr1		115258871		NRAS		G		A		282		587		48.0408858603		intronic										6098.77		G		A

		DCT233		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		215		446		48.2062780269		intronic										5278.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		DCT233		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		954		961		99.2715920916		intronic										25270.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		DCT233		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		412		507		81.2623274162		intronic										11400.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		DCT233		chr2		198267243		SF3B1		A		-		247		746		33.109919571		intronic										2472.73		GA		G						0.1395		0.2265

		DCT233		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		515		519		99.2292870906		intronic										16440.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		DCT233		chr2		209113192		IDH1		G		A		561		1027		54.6251217137		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		13026.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		DCT233		chr3		105453034		CBLB		A		G		487		487		100		intronic										15204.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		DCT233		chr3		105453069		CBLB		C		T		130		487		26.6940451745		intronic										2685.77		C		T				rs9657924								0.10603

		DCT233		chr3		128200806		GATA2		G		A		33		57		57.8947368421		intronic										799.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		DCT233		chr3		128204951		GATA2		C		T		20		44		45.4545454545		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		451.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		TRUE		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		TRUE		0		TRUE		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		DCT233		chr3		128205860		GATA2		G		C		303		849		35.6890459364		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		4690.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		DCT233		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		498		503		99.0059642147		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13196.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		DCT233		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		509		512		99.4140625		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		17424.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		DCT233		chr4		55599436		KIT		T		C		536		537		99.8137802607		intronic										17205.77		T		C				rs1008658								0.504792

		DCT233		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		106		523		20.2676864245		ncRNA_intronic										1695.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		DCT233		chr4		153247486		FBXW7		TT		-		5		19		26.3157894737		intronic										67.73		CTT		C

		DCT233		chr5		170837513		NPM1		T		-		153		405		37.7777777778		intronic										1188.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		DCT233		chr7		101559513		CUX1		G		A		541		972		55.658436214		intronic										12236.77		G		A				rs56091128		0.0504		0.0527				0.0259585

		DCT233		chr7		101747593		CUX1		T		-		108		470		22.9787234043		intronic										451.73		GT		G						0.017		0.0081

		DCT233		chr7		101821958		CUX1		G		A		252		456		55.2631578947		intronic										6675.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		DCT233		chr7		101843536		CUX1		T		-		128		725		17.6551724138		intronic										745.73		AT		A												0.00299521

		DCT233		chr7		101892121		CUX1		G		A		44		46		95.652173913		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		946.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		DCT233		chr7		101892328		CUX1		C		T		235		237		99.1561181435		UTR3										5843.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		DCT233		chr7		101926320		CUX1		G		A		2		2		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1927A		p.D643N		21.77		G		A		LowQual												0.061		TRUE		0.999		D		0.989		D						0.984		N		0.695		N		1.5		T		-1.04		N		0.332		4.304		24		0.999		0.989		D		-0.918		TRUE		0.11		TRUE		0.706		0		3.72		0.63		0.948		0.803		0.965		13.657

		DCT233		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		85		108		78.7037037037		intronic										2513.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		DCT233		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		76		104		73.0769230769		intronic										1416.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		DCT233		chr7		148508833		EZH2		A		G		497		1021		48.6777668952		intronic										9139.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		DCT233		chr7		148543693		EZH2		A		-		392		694		56.4841498559		intronic										5930.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		DCT233		chr8		117864217		RAD21		A		G		224		486		46.0905349794		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3518.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		DCT233		chr8		117864952		RAD21		A		-		142		367		38.6920980926		intronic										1261.73		TA		T						0.1101		0.1328

		DCT233		chr8		117868543		RAD21		A		G		2		8		25		intronic										23.79		A		G		LowQual

		DCT233		chr8		117875538		RAD21		C		-		171		711		24.0506329114		intronic										2713.73		TC		T

		DCT233		chr8		117875539		RAD21		C		T		123		709		17.3483779972		intronic										1139.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		DCT233		chr9		5069899		JAK2		-		AT		153		490		31.2244897959		intronic										4373.73		G		GAT

		DCT233		chr9		133747698		ABL1		C		T		109		548		19.8905109489		intronic										1495.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		DCT233		chr9		139391338		NOTCH1		C		T		254		479		53.0271398747		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.G6853A		p.V2285I		6616.77		C		T				rs61751489		0.0125		0.0254				0.0211661		0.521		TRUE		0.004		B		0.001		B		0.098		N		1		N		0.715		N		-1.49		T		-0.07		N		0.022		-0.398		0.391		0.702		0.18		N		-1.147		TRUE		0.008		TRUE		0.672		0		2.74		0.871		-0.332		0.165		0.003		8.604

		DCT233		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		268		510		52.5490196078		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7441.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		DCT233		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		52		393		13.2315521628		intronic										394.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		DCT233		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		201		362		55.5248618785		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5342.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		DCT233		chr10		112356331		SMC3		G		A		18		72		25		intronic										163.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		DCT233		chr10		112360764		SMC3		G		A		66		494		13.3603238866		intronic										307.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		DCT233		chr10		112361870		SMC3		A		G		1096		1102		99.4555353902		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31506.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		DCT233		chr10		112361983		SMC3		T		G		80		600		13.3333333333		intronic										434.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		DCT233		chr11		118351035		KMT2A		T		-		190		800		23.75		intronic										2004.73		CT		C												0.00259585

		DCT233		chr12		11803220		ETV6		A		C		494		494		100		intronic										22069.77		A		C				rs2856305								0.971645

		DCT233		chr12		11803228		ETV6		A		G		494		494		100		intronic										22069.77		A		G				rs2541135								0.971645

		DCT233		chr12		11992168		ETV6		G		A		441		1062		41.5254237288		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		9836.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		DCT233		chr13		28607916		FLT3		T		A		468		471		99.3630573248		intronic										16435.77		T		A				rs2491222								0.570687

		DCT233		chr13		28607989		FLT3		T		G		1013		1021		99.2164544564		intronic										29901.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		DCT233		chr17		7579472		TP53		G		C		403		404		99.7524752475		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		10419.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		TRUE		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		DCT233		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		564		615		91.7073170732		intronic										13788.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		DCT233		chr17		7579801		TP53		G		C		503		504		99.8015873016		UTR5										16206.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		DCT233		chr17		74733099		SRSF2		G		A		223		441		50.566893424		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		5698.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		DCT233		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		680		1105		61.5384615385		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		15709.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DCT233		chr20		31022959		ASXL1		T		C		518		518		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18664.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		DCT233		chr20		31022978		ASXL1		-		A		704		1584		44.4444444444		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.2464dupA		p.D821fs		14242.73		T		TA										ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DCT233		chr20		31024274		ASXL1		T		C		270		1052		25.6653992395		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5053.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		DCT233		chr20		31025163		ASXL1		A		G		138		299		46.1538461538		UTR3										3187.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		DCT233		chr21		36164923		RUNX1		G		A		261		548		47.6277372263		intronic										6198.77		G		A								0.0003				0.000199681

		DCT233		chr21		36206932		RUNX1		G		A		977		982		99.4908350305		intronic										28427.77		G		A				rs11702841				1				1

		DCT233		chr21		36265323		RUNX1		T		-		87		135		64.4444444444		intronic										1219.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		DCT233		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		505		505		100		intronic										15388.77		T		C				rs4830994								0.997351

		DCT233		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		42		92		45.652173913		intronic										674.73		GT		G

		DCT233		chrX		39911657		BCOR		C		A		194		196		98.9795918367		intronic										6698.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		DCT233		chrX		39922359		BCOR		A		G		220		221		99.5475113122		intronic										6425.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		DCT233		chrX		39933339		BCOR		A		G		1024		1026		99.8050682261		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29157.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		DCT233		chrX		44834045		KDM6A		-		T		492		566		86.925795053		intronic										11202.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		DCT233		chrX		44870417		KDM6A		G		A		32		263		12.1673003802		intronic										164.77		G		A				rs41309721								0.00264901

		DCT233		chrX		44897039		KDM6A		G		-		501		506		99.0118577075		intronic										15359.73		TG		T				rs200420008

		DCT233		chrX		44913052		KDM6A		T		A		496		498		99.5983935743		intronic										15126.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		DCT233		chrX		44918221		KDM6A		T		-		122		333		36.6366366366		intronic										1255.73		AT		A						0.3306		0.2887

		DCT233		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		131		414		31.6425120773		intronic										5005.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		DCT233		chrX		44935924		KDM6A		T		-		213		414		51.4492753623		intronic										5005.73		CTT		C,CT

		DCT233		chrX		44938316		KDM6A		A		-		111		439		25.284738041		intronic										701.73		TA		T

		DCT233		chrX		44949153		KDM6A		T		C		138		697		19.7991391679		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1664.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		DCT233		chrX		44949284		KDM6A		A		T		185		187		98.9304812834		intronic										5950.77		A		T				rs5952675								0.243179

		DCT233		chrX		44949951		KDM6A		T		-		116		479		24.2171189979		intronic										520.73		GT		G						0.124		0.0845

		DCT233		chrX		44966795		KDM6A		T		C		488		489		99.7955010225		intronic										21850.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		DCT233		chrX		44966805		KDM6A		T		-		484		488		99.1803278689		intronic										15367.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		DCT233		chrX		76856021		ATRX		T		C		985		986		99.8985801217		exonic		nonsynonymous SNV		NM_138270		c.A5465G		p.N1822S		27915.77		T		C				rs45439799		0.0063		0.0063				0.00291391		1		TRUE		0		B		0		B		0.036		N		0.001		A		-0.115		N		-3.07		D		0.11		N		0.016		-0.484		0.241		0.776		0.448		N		-0.615		TRUE		0.34		TRUE						3.41		-0.068		-0.012		0.984		0.928		8.857

		DCT233		chrX		123184949		STAG2		T		-		110		241		45.643153527		intronic										1167.73		CT		C								0.0401				0.346225

		DCT233		chrX		123199994		STAG2		T		A		1		2		50		intronic										10.2		T		A		LowQual

		DCT233		chrX		123200307		STAG2		T		-		524		525		99.8095238095		intronic										22310.73		GT		G						0.0115		0.0033				0.00503311

		DCT233		chrX		123200313		STAG2		T		-		451		452		99.7787610619		intronic										20234.73		AT		A				rs34397445		0.0118		0.0035				0.00503311

		DCT233		chrX		123204978		STAG2		T		-		133		386		34.4559585492		intronic										875.73		CT		C						0.1943		0.258

		DCT233		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1008		1011		99.703264095		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30061.77		T		C				rs4830173				1				1

		DCT233		chrX		129162905		BCORL1		T		G		5		8		62.5		intronic										32.78		T		G

		DCT233		chrX		133511862		PHF6		A		-		45		101		44.5544554455		intronic										558.73		TA		T				rs367819775

		DCT233		chrX		133511988		PHF6		G		A		387		387		100		intronic										13093.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		DCT233		chrX		133512256		PHF6		T		-		76		282		26.9503546099		intronic										682.73		CT		C

		DFL1388		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		556		561		99.1087344029		intronic										18147.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		DFL1388		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		615		619		99.3537964459		intronic										16209.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		DFL1388		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		238		471		50.5307855626		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		5848.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		DFL1388		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		306		393		77.8625954198		intronic										8235.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		DFL1388		chr2		198267243		SF3B1		A		-		73		197		37.0558375635		intronic										1028.73		GA		G						0.1395		0.2265

		DFL1388		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		556		566		98.2332155477		intronic										17070.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		DFL1388		chr3		105453034		CBLB		A		G		485		486		99.7942386831		intronic										15342.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		DFL1388		chr3		105453069		CBLB		C		T		86		483		17.8053830228		intronic										1253.77		C		T				rs9657924								0.10603

		DFL1388		chr3		128200806		GATA2		G		A		45		113		39.8230088496		intronic										950.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		DFL1388		chr3		128204877		GATA2		C		G		53		98		54.0816326531		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G564C		p.T188T		1050.77		C		G				rs34870876		0.0401		0.0424				0.0185703

		DFL1388		chr3		128204951		GATA2		C		T		26		52		50		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		591.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		TRUE		0		TRUE		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		DFL1388		chr3		128205860		GATA2		G		C		94		738		12.7371273713		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		114.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		DFL1388		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		499		503		99.2047713718		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13778.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		DFL1388		chr4		55599436		KIT		T		C		513		514		99.8054474708		intronic										16435.77		T		C				rs1008658								0.504792

		DFL1388		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		253		475		53.2631578947		ncRNA_intronic										5883.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		DFL1388		chr4		106156187		TET2		C		T		280		1119		25.0223413762		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C1088T		p.P363L		5591.77		C		T				rs17253672		0.0424		0.0483				0.0275559		0.007		D		0.573		P		0.294		B		0		N		0.98		N		0.695		N		4.48		T		-1.74		N		0.18		3.68		23.3		0.998		0.701		D		-0.984		TRUE		0.002		TRUE		0.646		0		4.97		0.871		0.935		0.293		0.994		11.114

		DFL1388		chr4		106196829		TET2		T		G		555		1084		51.1992619926		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		14068.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		TRUE		0		TRUE		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		DFL1388		chr4		153247486		FBXW7		T		-		5		13		38.4615384615		intronic										15.85		CT		C		LowQual		rs367926135

		DFL1388		chr5		170837513		NPM1		T		-		150		448		33.4821428571		intronic										941.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		DFL1388		chr7		50459588		IKZF1		A		-		249		1054		23.624288425		intronic										1989.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		DFL1388		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		160		612		26.1437908497		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		3536.73		G		GGGGGCCGAGTC

		DFL1388		chr7		101747593		CUX1		T		-		122		471		25.9023354565		intronic										573.73		GT		G						0.017		0.0081

		DFL1388		chr7		101843536		CUX1		T		-		172		778		22.1079691517		intronic										1514.73		AT		A												0.00299521

		DFL1388		chr7		101892121		CUX1		G		A		69		70		98.5714285714		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		1596.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		DFL1388		chr7		101892328		CUX1		C		T		249		250		99.6		UTR3										6084.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		DFL1388		chr7		101916647		CUX1		A		G		133		263		50.5703422053		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		2391.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		DFL1388		chr7		101917521		CUX1		G		A		254		504		50.3968253968		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6624.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		DFL1388		chr7		101917647		CUX1		A		G		245		490		50		intronic										5637.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		DFL1388		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		135		138		97.8260869565		intronic										3685.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		DFL1388		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		76		135		56.2962962963		intronic										2147.73		TAAAA		T,TA

		DFL1388		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		52		135		38.5185185185		intronic										2147.73		TAAAA		T,TA

		DFL1388		chr7		148508833		EZH2		A		G		1010		1013		99.7038499506		intronic										23699.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		DFL1388		chr7		148543693		EZH2		AA		-		240		859		27.9394644936		intronic										15480.73		TAA		T,TA								0.0071

		DFL1388		chr7		148543693		EZH2		A		-		518		859		60.302677532		intronic										15480.73		TAA		T,TA

		DFL1388		chr8		117864952		RAD21		A		-		121		349		34.670487106		intronic										707.73		TA		T						0.1101		0.1328

		DFL1388		chr8		117866426		RAD21		T		-		81		455		17.8021978022		intronic										141.73		CT		C

		DFL1388		chr8		117875538		RAD21		C		-		108		652		16.5644171779		intronic										795.73		TC		T

		DFL1388		chr8		117875539		RAD21		C		T		141		648		21.7592592593		intronic										1248.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		DFL1388		chr9		5069899		JAK2		-		AT		110		500		22		intronic										2563.73		G		GAT

		DFL1388		chr9		21994348		CDKN2A		-		T		2		5		40		UTR5										37.73		G		GT

		DFL1388		chr9		21994351		CDKN2A		G		-		2		5		40		UTR5										37.73		CG		C

		DFL1388		chr9		133747698		ABL1		C		T		173		646		26.7801857585		intronic										3095.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		DFL1388		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		219		426		51.4084507042		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5822.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		DFL1388		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		46		329		13.9817629179		intronic										445.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		DFL1388		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		256		491		52.1384928717		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6691.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		DFL1388		chr10		112356329		SMC3		T		C		360		437		82.3798627002		intronic										287.77		T		C

		DFL1388		chr10		112356331		SMC3		G		A		360		437		82.3798627002		intronic										287.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		DFL1388		chr10		112360764		SMC3		G		A		73		499		14.629258517		intronic										566.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		DFL1388		chr10		112361870		SMC3		A		G		1123		1125		99.8222222222		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31676.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		DFL1388		chr10		112361983		SMC3		T		G		93		624		14.9038461538		intronic										612.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		DFL1388		chr11		118351035		KMT2A		T		-		440		1216		36.1842105263		intronic										5575.73		CT		C												0.00259585

		DFL1388		chr12		11803220		ETV6		A		C		497		499		99.5991983968		intronic										22246.77		A		C				rs2856305								0.971645

		DFL1388		chr12		11803228		ETV6		A		G		496		498		99.5983935743		intronic										22159.77		A		G				rs2541135								0.971645

		DFL1388		chr13		28607916		FLT3		T		A		474		475		99.7894736842		intronic										16262.77		T		A				rs2491222								0.570687

		DFL1388		chr13		28607989		FLT3		T		G		1131		1134		99.7354497354		intronic										33908.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		DFL1388		chr17		7579472		TP53		G		C		499		501		99.6007984032		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13447.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		DFL1388		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		610		663		92.0060331825		intronic										15532.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		DFL1388		chr17		7579801		TP53		G		C		468		468		100		UTR5										15266.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		DFL1388		chr17		74733099		SRSF2		G		A		464		465		99.7849462366		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15742.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		DFL1388		chr19		45303800		CBLC		G		A		50		401		12.4688279302		intronic										298.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		DFL1388		chr20		31022959		ASXL1		T		C		547		548		99.8175182482		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17320.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		DFL1388		chr20		31024274		ASXL1		T		C		302		1106		27.3056057866		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6126.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		DFL1388		chr20		31025163		ASXL1		A		G		216		418		51.6746411483		UTR3										5316.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		DFL1388		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1100		1107		99.3676603433		intronic										33569.77		G		A				rs11702841				1				1

		DFL1388		chr21		36265323		RUNX1		T		-		136		232		58.6206896552		intronic										1794.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		DFL1388		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		521		523		99.6175908222		intronic										18019.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		DFL1388		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		500		500		100		intronic										15463.77		T		C				rs4830994								0.997351

		DFL1388		chrX		15809069		ZRSR2		C		A		98		116		84.4827586207		exonic		stopgain		NM_005089		c.C54A		p.Y18X		2751.77		C		A																										0.002		N		1		A																10.588		36		0.996		0.629		D														4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901

		DFL1388		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		534		537		99.4413407821		intronic										17369.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		DFL1388		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		75		209		35.8851674641		intronic										1005.73		GT		G

		DFL1388		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		575		579		99.3091537133		intronic										18588.77		T		C				rs5936061								0.551258

		DFL1388		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		570		572		99.6503496503		intronic										17505.77		T		G				rs5980193								0.897219

		DFL1388		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		510		513		99.4152046784		intronic										17675.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		DFL1388		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		430		431		99.7679814385		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		13857.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		DFL1388		chrX		39922359		BCOR		A		G		149		155		96.1290322581		intronic										4076.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		DFL1388		chrX		44834045		KDM6A		-		T		523		591		88.4940778342		intronic										12653.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		DFL1388		chrX		44897039		KDM6A		G		-		518		521		99.424184261		intronic										16296.73		TG		T				rs200420008

		DFL1388		chrX		44913052		KDM6A		T		A		507		510		99.4117647059		intronic										16395.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		DFL1388		chrX		44918221		KDM6A		T		-		131		371		35.3099730458		intronic										939.73		AT		A						0.3306		0.2887

		DFL1388		chrX		44935924		KDM6A		T		-		315		398		79.1457286432		intronic										4488.73		CT		C								0.6166				0.605828

		DFL1388		chrX		44938316		KDM6A		A		-		116		437		26.5446224256		intronic										726.73		TA		T

		DFL1388		chrX		44949284		KDM6A		A		T		407		409		99.511002445		intronic										13715.77		A		T				rs5952675								0.243179

		DFL1388		chrX		44949951		KDM6A		T		-		100		478		20.9205020921		intronic										152.73		GT		G						0.124		0.0845

		DFL1388		chrX		44966795		KDM6A		T		C		500		502		99.6015936255		intronic										22314.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		DFL1388		chrX		44966805		KDM6A		T		-		500		502		99.6015936255		intronic										22236.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		DFL1388		chrX		76940534		ATRX		A		G		995		1003		99.2023928215		intronic										27869.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		DFL1388		chrX		123184949		STAG2		T		-		98		231		42.4242424242		intronic										846.73		CT		C								0.0401				0.346225

		DFL1388		chrX		123195150		STAG2		T		A		3		13		23.0769230769		exonic		nonsynonymous SNV		NM_006603		c.T1493A		p.M498K		12.05		T		A		LowQual												0		D		0.998		D		0.962		D		0		D		1		D		2.795		M		1.53		T		-5.39		D		0.982		6.636		32		0.987		0.986		D		-0.181		TRUE		0.367		TRUE						5.18		0.991		0.964		1		1		14.287

		DFL1388		chrX		123195281		STAG2		CAATT		-		4		7		57.1428571429		intronic										121.73		ACAATT		A

		DFL1388		chrX		123195593		STAG2		T		-		13		15		86.6666666667		intronic										275.73		CT		C

		DFL1388		chrX		123204978		STAG2		T		-		121		402		30.0995024876		intronic										475.73		CT		C						0.1943		0.258

		DFL1388		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1009		1009		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29233.77		T		C				rs4830173				1				1

		DFL1388		chrX		129190217		BCORL1		C		T		118		119		99.1596638655		UTR3										3604.77		C		T				rs73225593								0.0211921

		DFL1388		chrX		133511862		PHF6		A		-		37		147		25.1700680272		intronic										219.73		TA		T				rs367819775

		DFL1388		chrX		133512256		PHF6		T		-		194		700		27.7142857143		intronic										1644.73		CT		C

		DFL1388		chrX		133527688		PHF6		T		-		138		728		18.956043956		intronic										952.73		GT		G						0.0221		0.0033

		DFL1388		chrX		133527706		PHF6		TACT		-		728		731		99.5896032832		intronic										25198.73		ATACT		A				rs35873365		0.0289		0.027				0.0127152

		DJK1586		chr1		115258747		NRAS		C		T		72		463		15.5507559395		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002524		c.G35A		p.G12D		715.77		C		T				rs121913237		0.000077		0.000008237		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)				0.011		D		0.372		B		0.399		B		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377

		DJK1586		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		289		537		53.8175046555		intronic										7181.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		DJK1586		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		794		801		99.1260923845		intronic										20342.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		DJK1586		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		234		482		48.5477178423		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		5698.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		DJK1586		chr2		198267243		SF3B1		A		-		163		543		30.0184162063		intronic										1498.73		GA		G						0.1395		0.2265

		DJK1586		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		510		513		99.4152046784		intronic										16957.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		DJK1586		chr3		105453034		CBLB		A		G		484		484		100		intronic										17226.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		DJK1586		chr3		105453069		CBLB		C		T		122		483		25.2587991718		intronic										2266.77		C		T				rs9657924								0.10603

		DJK1586		chr3		128200806		GATA2		G		A		104		105		99.0476190476		intronic										3026.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		DJK1586		chr3		128204877		GATA2		C		G		163		282		57.8014184397		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G564C		p.T188T		3198.77		C		G				rs34870876		0.0401		0.0424				0.0185703

		DJK1586		chr3		128205860		GATA2		G		C		199		976		20.3893442623		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		2061.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		DJK1586		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		491		498		98.59437751		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13001.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		DJK1586		chr4		55599436		KIT		T		C		278		517		53.7717601547		intronic										6754.77		T		C				rs1008658								0.504792

		DJK1586		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		203		359		56.5459610028		ncRNA_intronic										5664.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		DJK1586		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		110		528		20.8333333333		ncRNA_intronic										1713.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		DJK1586		chr4		106196951		TET2		A		G		320		1129		28.3436669619		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		6273.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		DJK1586		chr5		170837513		NPM1		T		-		137		431		31.7865429234		intronic										912.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		DJK1586		chr7		50450420		IKZF1		T		C		255		519		49.1329479769		intronic										4526.77		T		C				rs7789106		0.0393		0.0224				0.0379393

		DJK1586		chr7		50459588		IKZF1		A		-		114		732		15.5737704918		intronic										239.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		DJK1586		chr7		101740827		CUX1		-		TC		409		914		44.7483588621		intronic										9008.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		DJK1586		chr7		101747593		CUX1		-		T		142		463		30.6695464363		intronic										1581.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		DJK1586		chr7		101755060		CUX1		A		G		517		983		52.5940996948		intronic										11696.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		DJK1586		chr7		101758584		CUX1		G		A		265		567		46.7372134039		intronic										6491.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		DJK1586		chr7		101837149		CUX1		G		A		256		505		50.6930693069		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6745.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		DJK1586		chr7		101843536		CUX1		-		T		385		957		40.2298850575		intronic										6168.73		A		AT												0.390176

		DJK1586		chr7		101844851		CUX1		A		G		496		975		50.8717948718		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9713.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		DJK1586		chr7		101892121		CUX1		G		A		19		32		59.375		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		316.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		DJK1586		chr7		101892328		CUX1		C		T		184		316		58.2278481013		UTR3										3562.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		DJK1586		chr7		101916647		CUX1		A		G		376		378		99.4708994709		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		9505.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		DJK1586		chr7		101916798		CUX1		C		A		136		265		51.320754717		intronic										3307.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		DJK1586		chr7		101917521		CUX1		G		A		252		497		50.7042253521		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6638.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		DJK1586		chr7		101917647		CUX1		A		G		518		518		100		intronic										17048.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		DJK1586		chr7		101926087		CUX1		G		T		15		47		31.914893617		intronic										168.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		DJK1586		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		51		70		72.8571428571		intronic										2046.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		DJK1586		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		32		58		55.1724137931		intronic										945.73		TAAA		T,TA				rs56080405								0.646565

		DJK1586		chr7		148504906		EZH2		AA		-		16		58		27.5862068966		intronic										945.73		TAAA		T,TA

		DJK1586		chr7		148506363		EZH2		T		G		279		995		28.040201005		intronic										4911.77		T		G				rs10268879		0.1521		0.0846				0.113618

		DJK1586		chr7		148508833		EZH2		A		G		548		998		54.9098196393		intronic										10972.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		DJK1586		chr7		148512591		EZH2		T		C		63		516		12.2093023256		intronic										227.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		DJK1586		chr7		148543693		EZH2		AA		-		115		665		17.2932330827		intronic										12034.73		TAA		T,TA								0.0071

		DJK1586		chr7		148543693		EZH2		A		-		476		665		71.5789473684		intronic										12034.73		TAA		T,TA

		DJK1586		chr8		117864952		RAD21		A		-		92		237		38.8185654008		intronic										814.73		TA		T						0.1101		0.1328

		DJK1586		chr8		117868531		RAD21		AAAA		-		3		7		42.8571428571		intronic										70.73		TAAAA		T								0.0199

		DJK1586		chr8		117875538		RAD21		C		-		180		724		24.861878453		intronic										3020.73		TC		T

		DJK1586		chr8		117875539		RAD21		C		T		135		722		18.6980609418		intronic										1315.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		DJK1586		chr9		5069899		JAK2		-		AT		97		495		19.595959596		intronic										1435.73		G		GAT

		DJK1586		chr9		5073681		JAK2		T		-		125		478		26.1506276151		intronic										832.73		CT		C						0.0187		0.0062

		DJK1586		chr9		133747698		ABL1		C		T		112		587		19.0800681431		intronic										1496.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		DJK1586		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		65		501		12.9740518962		intronic										525.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		DJK1586		chr10		112360764		SMC3		G		A		76		496		15.3225806452		intronic										577.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		DJK1586		chr10		112361870		SMC3		A		G		1085		1087		99.8160073597		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30762.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		DJK1586		chr11		118351035		KMT2A		T		-		249		842		29.5724465558		intronic										2998.73		CT		C												0.00259585

		DJK1586		chr12		11803220		ETV6		A		C		496		496		100		intronic										22167.77		A		C				rs2856305								0.971645

		DJK1586		chr12		11803228		ETV6		A		G		496		496		100		intronic										22167.77		A		G				rs2541135								0.971645

		DJK1586		chr12		11992168		ETV6		G		A		495		1032		47.9651162791		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		10566.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		DJK1586		chr13		28607916		FLT3		T		A		240		458		52.4017467249		intronic										6535.77		T		A				rs2491222								0.570687

		DJK1586		chr13		28607989		FLT3		T		G		526		976		53.893442623		intronic										11588.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		DJK1586		chr17		7574039		TP53		CAA		-		217		755		28.7417218543		intronic										6713.73		GCAA		G

		DJK1586		chr17		7574043		TP53		-		TGTTT		217		1006		21.5705765408		intronic										6710.73		C		CTGTTT

		DJK1586		chr17		7578210		TP53		T		C		224		496		45.1612903226		exonic		synonymous SNV		NM_001126115		c.A243G		p.R81R		5172.77		T		C				rs1800372		0.0137		0.012		ID=COSM249885;OCCURENCE=3(large_intestine),2(central_nervous_system)		0.00539137

		DJK1586		chr17		7579472		TP53		G		C		243		396		61.3636363636		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		4829.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		DJK1586		chr17		7579619		TP53		G		T		463		1001		46.2537462537		intronic										10165.77		G		T				rs17883323		0.0708		0.0659				0.0776757

		DJK1586		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		579		611		94.7626841244		intronic										15523.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		DJK1586		chr17		7579801		TP53		G		C		289		488		59.2213114754		UTR5										7199.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		DJK1586		chr17		74733099		SRSF2		G		A		208		434		47.9262672811		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		4974.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		DJK1586		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		423		1116		37.9032258065		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		10797.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DJK1586		chr20		31022959		ASXL1		T		C		542		545		99.4495412844		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16822.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		DJK1586		chr20		31024274		ASXL1		T		C		290		1049		27.6453765491		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6298.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		DJK1586		chr20		31025163		ASXL1		A		G		157		283		55.4770318021		UTR3										3876.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		DJK1586		chr20		31025231		ASXL1		T		C		152		283		53.7102473498		UTR3										3948.77		T		C				rs2295763								0.39976

		DJK1586		chr21		36164405		RUNX1		G		T		133		294		45.2380952381		UTR3										3132.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		DJK1586		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1039		1045		99.4258373206		intronic										31322.77		G		A				rs11702841				1				1

		DJK1586		chr21		36265323		RUNX1		T		-		132		181		72.9281767956		intronic										2060.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		DJK1586		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		355		682		52.0527859238		intronic										11746.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		DJK1586		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		475		475		100		intronic										14739.77		T		C				rs4830994								0.997351

		DJK1586		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		497		499		99.5991983968		intronic										16488.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		DJK1586		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		44		88		50		intronic										741.73		GT		G

		DJK1586		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		529		530		99.8113207547		intronic										17090.77		T		C				rs5936061								0.551258

		DJK1586		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		547		547		100		intronic										16885.77		T		G				rs5980193								0.897219

		DJK1586		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		492		495		99.3939393939		intronic										16812.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		DJK1586		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		339		341		99.4134897361		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		11289.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		DJK1586		chrX		39933339		BCOR		A		G		1030		1030		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29599.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		DJK1586		chrX		44918221		KDM6A		T		-		130		328		39.6341463415		intronic										1207.73		AT		A						0.3306		0.2887

		DJK1586		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		145		419		34.6062052506		intronic										5145.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		DJK1586		chrX		44935924		KDM6A		T		-		204		419		48.6873508353		intronic										5145.73		CTT		C,CT

		DJK1586		chrX		44938316		KDM6A		A		-		104		434		23.9631336406		intronic										577.73		TA		T

		DJK1586		chrX		44949951		KDM6A		T		-		109		464		23.4913793103		intronic										443.73		GT		G						0.124		0.0845

		DJK1586		chrX		76849085		ATRX		G		A		67		402		16.6666666667		intronic										696.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		DJK1586		chrX		76940534		ATRX		A		G		663		663		100		intronic										18132.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		DJK1586		chrX		123184949		STAG2		-		T		69		159		43.3962264151		intronic										755.73		C		CT								0.0091

		DJK1586		chrX		123199993		STAG2		TTTTTTT		-		2		9		22.2222222222		intronic										25.74		ATTTTTTT		A		LowQual

		DJK1586		chrX		123204978		STAG2		T		-		111		393		28.2442748092		intronic										505.73		CT		C						0.1943		0.258

		DJK1586		chrX		129147079		BCORL1		T		C		988		988		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		28729.77		T		C				rs4830173				1				1

		DJK1586		chrX		129157046		BCORL1		C		T		56		532		10.5263157895		intronic										148.77		C		T				rs141109836								0.0010596

		DJK1586		chrX		129190217		BCORL1		C		T		236		239		98.7447698745		UTR3										7460.77		C		T				rs73225593								0.0211921

		DJK1586		chrX		133511862		PHF6		A		-		41		152		26.9736842105		intronic										330.73		TA		T				rs367819775

		DJK1586		chrX		133512256		PHF6		T		-		94		349		26.9340974212		intronic										967.73		CT		C

		DLA349		chr1		36933096		CSF3R		T		C		253		560		45.1785714286		intronic										5015.77		T		C				rs3918000								0.134385

		DLA349		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		538		547		98.3546617916		intronic										17208.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		DLA349		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		851		858		99.1841491841		intronic										22359.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		DLA349		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		232		482		48.132780083		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		5585.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		DLA349		chr2		198267243		SF3B1		A		-		197		493		39.9594320487		intronic										2210.73		GA		G						0.1395		0.2265

		DLA349		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		524		525		99.8095238095		intronic										18550.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		DLA349		chr3		105438957		CBLB		T		G		422		942		44.7983014862		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		7602.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		DLA349		chr3		105439026		CBLB		G		A		221		480		46.0416666667		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5581.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		DLA349		chr3		105453034		CBLB		A		G		484		484		100		intronic										14566.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		DLA349		chr3		105453069		CBLB		C		T		124		484		25.6198347107		intronic										2517.77		C		T				rs9657924								0.10603

		DLA349		chr3		128205860		GATA2		G		C		312		847		36.8358913813		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		4454.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		DLA349		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		475		485		97.9381443299		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12926.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		DLA349		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		245		491		49.8981670061		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6295.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		DLA349		chr4		55599268		KIT		C		T		253		476		53.1512605042		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.C2394T		p.I798I		6823.77		C		T				rs55789615		0.0248		0.0211		ID=COSM1307;OCCURENCE=3(bone),1(NS),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(testis),1(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),1(genital_tract),2(large_intestine)		0.0113818

		DLA349		chr4		55599436		KIT		T		C		250		515		48.5436893204		intronic										5845.77		T		C				rs1008658								0.504792

		DLA349		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		449		485		92.5773195876		ncRNA_intronic										14028.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		DLA349		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		118		533		22.138836773		ncRNA_intronic										2058.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		DLA349		chr4		106196951		TET2		A		G		651		1136		57.3063380282		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		18909.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		DLA349		chr5		170837513		NPM1		T		-		148		429		34.4988344988		intronic										1021.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		DLA349		chr7		50459588		IKZF1		A		-		128		773		16.5588615783		intronic										529.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		DLA349		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		76		288		26.3888888889		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		1714.73		G		GGGGGCCGAGTC

		DLA349		chr7		50467767		IKZF1		C		A		47		103		45.6310679612		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		1053.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		DLA349		chr7		101740827		CUX1		-		TC		372		854		43.5597189696		intronic										7805.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		DLA349		chr7		101747593		CUX1		-		T		178		459		38.779956427		intronic										2594.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		DLA349		chr7		101758584		CUX1		G		A		230		531		43.3145009416		intronic										5390.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		DLA349		chr7		101821970		CUX1		-		G		213		433		49.1916859122		intronic										6046.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		DLA349		chr7		101843536		CUX1		-		T		474		999		47.4474474474		intronic										8551.73		A		AT												0.390176

		DLA349		chr7		101892229		CUX1		C		A		11		86		12.7906976744		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C4458A		p.P1486P		67.77		C		A				rs149171097		0.0064		0.0172				0.00339457

		DLA349		chr7		101892328		CUX1		C		T		61		154		39.6103896104		UTR3										1015.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		DLA349		chr7		101892452		CUX1		G		A		24		85		28.2352941176		UTR3										481.77		G		A				rs112726409								0.116214

		DLA349		chr7		101916647		CUX1		A		G		306		307		99.674267101		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		4406.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		DLA349		chr7		101917521		CUX1		G		A		494		498		99.1967871486		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16083.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		DLA349		chr7		101917647		CUX1		A		G		488		488		100		intronic										15224.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		DLA349		chr7		101926087		CUX1		G		T		13		39		33.3333333333		intronic										196.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		DLA349		chr7		148504859		EZH2		AACAC		-		13		30		43.3333333333		intronic										457.73		TAACAC		T

		DLA349		chr7		148508833		EZH2		A		G		457		983		46.490335707		intronic										6894.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		DLA349		chr7		148512591		EZH2		T		C		68		508		13.3858267717		intronic										358.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		DLA349		chr7		148543693		EZH2		A		-		160		703		22.759601707		intronic										1126.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		DLA349		chr8		117864217		RAD21		A		G		204		483		42.2360248447		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		1293.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		DLA349		chr8		117864952		RAD21		A		-		86		205		41.9512195122		intronic										797.73		TA		T						0.1101		0.1328

		DLA349		chr8		117869851		RAD21		AACTTT		-		499		1023		48.7781036168		intronic										13424.73		AAACTTT		A				rs16893992								0.216853

		DLA349		chr8		117875538		RAD21		C		-		145		686		21.1370262391		intronic										2102.73		TC		T

		DLA349		chr8		117875539		RAD21		C		T		134		686		19.5335276968		intronic										1623.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		DLA349		chr9		5069899		JAK2		-		AT		133		497		26.7605633803		intronic										3713.73		G		GAT

		DLA349		chr9		5073770		JAK2		G		T		591		944		62.6059322034		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		15396.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		DLA349		chr9		133747698		ABL1		C		T		154		590		26.1016949153		intronic										2693.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		DLA349		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		232		503		46.1232604374		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5899.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		DLA349		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		54		382		14.1361256545		intronic										554.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		DLA349		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		224		440		50.9090909091		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5985.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		DLA349		chr10		112360764		SMC3		G		A		78		476		16.3865546218		intronic										695.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		DLA349		chr10		112361870		SMC3		A		G		1104		1105		99.9095022624		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31088.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		DLA349		chr11		534242		HRAS		A		G		85		127		66.9291338583		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		2118.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		DLA349		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		77		115		66.9565217391		intronic										3081.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		DLA349		chr11		118351035		KMT2A		T		-		162		735		22.0408163265		intronic										1383.73		CT		C												0.00259585

		DLA349		chr12		11803220		ETV6		A		C		494		495		99.797979798		intronic										22130.77		A		C				rs2856305								0.971645

		DLA349		chr12		11803228		ETV6		A		G		494		495		99.797979798		intronic										22130.77		A		G				rs2541135								0.971645

		DLA349		chr12		11905560		ETV6		C		T		170		392		43.3673469388		intronic										4147.77		C		T				rs200112014		0.0026		0.0029				0.00119808

		DLA349		chr12		11992168		ETV6		G		A		456		989		46.1071789687		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		9581.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		DLA349		chr17		7579472		TP53		G		C		211		362		58.2872928177		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		4112.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		DLA349		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		415		708		58.615819209		intronic										9169.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		DLA349		chr17		7579801		TP53		G		C		149		280		53.2142857143		UTR5										3389.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		DLA349		chr17		74733099		SRSF2		G		A		444		444		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14875.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		DLA349		chr19		33792631		CEBPA		C		A		105		120		87.5		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		2856.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		DLA349		chr20		31022959		ASXL1		T		C		550		554		99.2779783394		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16930.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		DLA349		chr21		36206932		RUNX1		G		A		986		990		99.595959596		intronic										28796.77		G		A				rs11702841				1				1

		DLA349		chr21		36265323		RUNX1		T		-		78		140		55.7142857143		intronic										1117.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		DLA349		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		458		908		50.4405286344		intronic										15491.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		DLA349		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		533		533		100		intronic										16982.77		T		C				rs4830994								0.997351

		DLA349		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		468		948		49.3670886076		intronic										10342.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		DLA349		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		131		289		45.3287197232		intronic										2247.73		GT		G

		DLA349		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		260		550		47.2727272727		intronic										5941.77		T		C				rs5936061								0.551258

		DLA349		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		606		607		99.8352553542		intronic										18512.77		T		G				rs5980193								0.897219

		DLA349		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		255		497		51.3078470825		intronic										6811.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		DLA349		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		251		496		50.6048387097		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6303.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		DLA349		chrX		39933339		BCOR		A		G		1065		1068		99.7191011236		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30848.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		DLA349		chrX		44918221		KDM6A		T		-		155		387		40.0516795866		intronic										1518.73		AT		A						0.3306		0.2887

		DLA349		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		136		436		31.1926605505		intronic										5175.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		DLA349		chrX		44935924		KDM6A		T		-		235		436		53.8990825688		intronic										5175.73		CTT		C,CT

		DLA349		chrX		44938316		KDM6A		A		-		93		421		22.0902612827		intronic										489.73		TA		T

		DLA349		chrX		44938563		KDM6A		G		A		229		455		50.3296703297		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		5716.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		DLA349		chrX		44949951		KDM6A		T		-		115		493		23.3265720081		intronic										415.73		GT		G						0.124		0.0845

		DLA349		chrX		76849085		ATRX		G		A		69		499		13.8276553106		intronic										559.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		DLA349		chrX		123184949		STAG2		T		-		107		261		40.9961685824		intronic										660.73		CT		C								0.0401				0.346225

		DLA349		chrX		123199993		STAG2		TTTT		-		34		56		60.7142857143		intronic										789.73		ATTTT		A								0.0182

		DLA349		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		524		1039		50.4331087584		intronic										14050.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		DLA349		chrX		123204978		STAG2		T		-		121		410		29.512195122		intronic										663.73		CT		C						0.1943		0.258

		DLA349		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1072		1072		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32283.77		T		C				rs4830173				1				1

		DLA349		chrX		129162905		BCORL1		T		G		4		10		40		intronic										12.99		T		G		LowQual

		DLA349		chrX		133511862		PHF6		A		-		36		132		27.2727272727		intronic										336.73		TA		T				rs367819775

		DLA349		chrX		133511988		PHF6		G		A		549		552		99.4565217391		intronic										18867.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		DLA349		chrX		133512256		PHF6		T		-		135		557		24.236983842		intronic										1180.73		CT		C

		DLA349		chrX		133527688		PHF6		T		-		92		650		14.1538461538		intronic										247.73		GT		G						0.0221		0.0033

		DM530		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		281		525		53.5238095238		intronic										7117.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		DM530		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		924		927		99.6763754045		intronic										24038.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		DM530		chr2		198267243		SF3B1		A		-		226		642		35.2024922118		intronic										2187.73		GA		G						0.1395		0.2265

		DM530		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		488		1013		48.1737413623		intronic										12377.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		DM530		chr3		38182398		MYD88		T		C		496		1021		48.5798237023		intronic										10808.77		T		C				rs4988458								0.00379393

		DM530		chr3		105438957		CBLB		T		G		447		937		47.7054429029		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8439.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		DM530		chr3		105439026		CBLB		G		A		229		465		49.247311828		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5895.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		DM530		chr3		105453034		CBLB		A		G		459		460		99.7826086957		intronic										14268.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		DM530		chr3		105453069		CBLB		C		T		111		459		24.1830065359		intronic										1935.77		C		T				rs9657924								0.10603

		DM530		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		491		499		98.3967935872		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13005.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		DM530		chr4		55599436		KIT		T		C		254		496		51.2096774194		intronic										6138.77		T		C				rs1008658								0.504792

		DM530		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		91		522		17.4329501916		ncRNA_intronic										1123.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		DM530		chr4		106196829		TET2		T		G		499		1038		48.0732177264		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		12037.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		T		0		T		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		DM530		chr5		170837513		NPM1		T		-		133		428		31.0747663551		intronic										744.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		DM530		chr7		101740827		CUX1		-		TC		300		676		44.3786982249		intronic										6446.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		DM530		chr7		101747593		CUX1		-		T		135		460		29.347826087		intronic										1834.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		DM530		chr7		101758584		CUX1		G		A		268		547		48.9945155393		intronic										6636.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		DM530		chr7		101843536		CUX1		T		-		104		690		15.0724637681		intronic										244.73		AT		A												0.00299521

		DM530		chr7		101892121		CUX1		G		A		18		22		81.8181818182		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		298.84		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		DM530		chr7		101892328		CUX1		C		T		238		239		99.5815899582		UTR3										5957.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		DM530		chr7		101892452		CUX1		G		A		27		122		22.131147541		UTR3										440.77		G		A				rs112726409								0.116214

		DM530		chr7		101916647		CUX1		A		G		359		360		99.7222222222		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		8879.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		DM530		chr7		101916798		CUX1		C		A		147		291		50.5154639175		intronic										3656.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		DM530		chr7		101917521		CUX1		G		A		250		501		49.9001996008		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6299.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		DM530		chr7		101917647		CUX1		A		G		500		501		99.8003992016		intronic										16081.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		DM530		chr7		101926087		CUX1		G		T		16		48		33.3333333333		intronic										197.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		DM530		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		46		56		82.1428571429		intronic										1863.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		DM530		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		45		55		81.8181818182		intronic										918.73		TAAAA		T

		DM530		chr7		148506363		EZH2		T		G		241		1031		23.3753637245		intronic										3719.77		T		G				rs10268879		0.1521		0.0846				0.113618

		DM530		chr7		148508833		EZH2		A		G		488		982		49.6945010183		intronic										9257.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		DM530		chr7		148511186		EZH2		-		T		449		916		49.0174672489		exonic		frameshift insertion		NM_001203249		c.1547dupA		p.N516fs		10858.73		G		GT

		DM530		chr7		148529796		EZH2		A		C		258		491		52.5458248473		exonic		stopgain		NM_001203247		c.T293G		p.L98X		6739.77		A		C																										0		D		1		A																12.438		39		0.989		0.993		D										0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967

		DM530		chr7		148543693		EZH2		AA		-		146		711		20.5344585091		intronic										13325.73		TAA		T,TA								0.0071

		DM530		chr7		148543693		EZH2		A		-		489		711		68.776371308		intronic										13325.73		TAA		T,TA

		DM530		chr8		117864952		RAD21		A		-		135		291		46.3917525773		intronic										1432.73		TA		T						0.1101		0.1328

		DM530		chr8		117866426		RAD21		T		-		83		478		17.3640167364		intronic										292.73		CT		C

		DM530		chr8		117868531		RAD21		A		-		2		4		50		intronic										37.73		TA		T				rs35902828				0.0313

		DM530		chr8		117868545		RAD21		A		G		2		5		40		intronic										46.77		A		G

		DM530		chr8		117875538		RAD21		C		-		118		637		18.52433281		intronic										1491.73		TC		T

		DM530		chr8		117875539		RAD21		C		T		125		633		19.747235387		intronic										1665.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		DM530		chr9		5069899		JAK2		-		AT		141		489		28.8343558282		intronic										3967.73		G		GAT

		DM530		chr9		5073681		JAK2		T		-		80		471		16.9851380042		intronic										23.75		CT		C		LowQual				0.0187		0.0062

		DM530		chr9		133747698		ABL1		C		T		162		586		27.6450511945		intronic										3016.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		DM530		chr9		139390693		NOTCH1		G		C		137		370		37.027027027		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.C7498G		p.H2500D		2811.77		G		C								0.00004198						0.002		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189

		DM530		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		266		516		51.5503875969		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7032.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		DM530		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		59		410		14.3902439024		intronic										548.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		DM530		chr10		112356199		SMC3		T		C		288		512		56.25		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.T2007C		p.Y669Y		7571.77		T		C				rs147404470		0.0052		0.0046				0.00119808

		DM530		chr10		112361870		SMC3		A		G		1061		1065		99.6244131455		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30005.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		DM530		chr11		534332		HRAS		G		A		221		448		49.3303571429		UTR5										3907.77		G		A				rs41294870		0.0349		0.0475				0.0357428

		DM530		chr11		32417945		WT1		T		C		525		526		99.8098859316		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		17275.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		DM530		chr11		118351035		KMT2A		T		-		180		763		23.5910878113		intronic										1843.73		CT		C												0.00259585

		DM530		chr12		11803220		ETV6		A		C		498		498		100		intronic										22283.77		A		C				rs2856305								0.971645

		DM530		chr12		11803228		ETV6		A		G		498		498		100		intronic										22283.77		A		G				rs2541135								0.971645

		DM530		chr12		11992168		ETV6		G		A		501		1050		47.7142857143		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		11295.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		DM530		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		243		523		46.4627151052		ncRNA_intronic										5750.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		DM530		chr13		28607916		FLT3		T		A		472		474		99.5780590717		intronic										16617.77		T		A				rs2491222								0.570687

		DM530		chr13		28607989		FLT3		T		G		1044		1046		99.8087954111		intronic										31759.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		DM530		chr17		7579472		TP53		G		C		430		434		99.0783410138		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		11228.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		DM530		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		582		617		94.3273905997		intronic										15131.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		DM530		chr17		7579801		TP53		G		C		412		412		100		UTR5										13134.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		DM530		chr17		74733099		SRSF2		G		A		458		459		99.7821350763		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15282.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		DM530		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		2		12		16.6666666667		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		16.82		GGGC		G		LowQual				0.046		0.0275

		DM530		chr20		31022598		ASXL1		C		T		244		1031		23.666343356		exonic		stopgain		NM_015338		c.C2083T		p.Q695X		3868.77		C		T										ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)																0		D		1		D																12.528		39		0.998		0.96		D										0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363

		DM530		chr20		31022959		ASXL1		T		C		537		538		99.8141263941		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16903.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		DM530		chr20		31024274		ASXL1		T		C		567		1025		55.3170731707		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		16285.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		DM530		chr20		31025163		ASXL1		A		G		324		325		99.6923076923		UTR3										10525.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		DM530		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1010		1012		99.8023715415		intronic										30130.77		G		A				rs11702841				1				1

		DM530		chr21		36231783		RUNX1		G		A		230		495		46.4646464646		exonic		stopgain		NM_001001890		c.C520T		p.R174X		5324.77		G		A										ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)																0		D		1		A																12.982		40		0.998		0.875		D										0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147

		DM530		chr21		36265323		RUNX1		T		-		85		117		72.6495726496		intronic										1282.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		DM530		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		404		807		50.0619578686		intronic										13546.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		DM530		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		472		472		100		intronic										14801.77		T		C				rs4830994								0.997351

		DM530		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		27		70		38.5714285714		intronic										419.73		GT		G

		DM530		chrX		39922359		BCOR		A		G		195		197		98.9847715736		intronic										5781.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		DM530		chrX		39933339		BCOR		A		G		1006		1006		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28279.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		DM530		chrX		44918221		KDM6A		T		-		137		350		39.1428571429		intronic										1070.73		AT		A						0.3306		0.2887

		DM530		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		139		396		35.101010101		intronic										5127.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		DM530		chrX		44935924		KDM6A		T		-		215		396		54.2929292929		intronic										5127.73		CTT		C,CT

		DM530		chrX		44938316		KDM6A		A		-		100		431		23.2018561485		intronic										582.73		TA		T

		DM530		chrX		44949951		KDM6A		T		-		108		469		23.0277185501		intronic										430.73		GT		G						0.124		0.0845

		DM530		chrX		76940534		ATRX		A		G		637		637		100		intronic										17468.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		DM530		chrX		123184949		STAG2		T		-		75		170		44.1176470588		intronic										776.73		CT		C								0.0401				0.346225

		DM530		chrX		123195593		STAG2		TTTT		-		22		35		62.8571428571		intronic										689.73		CTTTT		C,CTTT

		DM530		chrX		123195593		STAG2		T		-		11		35		31.4285714286		intronic										689.73		CTTTT		C,CTTT

		DM530		chrX		123199993		STAG2		TTTTT		-		23		26		88.4615384615		intronic										713.75		ATTTTT		A

		DM530		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		501		509		98.4282907662		intronic										16708.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		DM530		chrX		123204978		STAG2		T		-		153		411		37.2262773723		intronic										955.73		CT		C						0.1943		0.258

		DM530		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1021		1021		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29960.77		T		C				rs4830173				1				1

		DM530		chrX		129162905		BCORL1		T		G		8		12		66.6666666667		intronic										66.77		T		G

		DM530		chrX		133511862		PHF6		A		-		30		92		32.6086956522		intronic										347.73		TA		T				rs367819775

		DM530		chrX		133511988		PHF6		G		A		351		351		100		intronic										12041.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		DM530		chrX		133512256		PHF6		T		-		64		192		33.3333333333		intronic										792.73		CT		C

		DM530		chrX		133527688		PHF6		T		-		42		315		13.3333333333		intronic										19.78		GT		G		LowQual				0.0221		0.0033

		DMP1151		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		608		1258		48.3306836248		intronic										16927.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		DMP1151		chr2		198267243		SF3B1		A		-		252		658		38.2978723404		intronic										2668.73		GA		G						0.1395		0.2265

		DMP1151		chr2		198267373		SF3B1		G		C		134		971		13.8002059732		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.C1984G		p.H662D		735.77		G		C										ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.001		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799

		DMP1151		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		488		501		97.4051896208		intronic										15622.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		DMP1151		chr3		105438957		CBLB		T		G		476		975		48.8205128205		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		9233.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		DMP1151		chr3		105439026		CBLB		G		A		241		482		50		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		6067.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		DMP1151		chr3		105453034		CBLB		A		G		471		471		100		intronic										14583.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		DMP1151		chr3		105453069		CBLB		C		T		137		471		29.0870488323		intronic										2969.77		C		T				rs9657924								0.10603

		DMP1151		chr3		128200806		GATA2		G		A		211		213		99.0610328638		intronic										6579.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		DMP1151		chr3		128205860		GATA2		G		C		454		1009		44.9950445986		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		7812.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		DMP1151		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		483		490		98.5714285714		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12782.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		DMP1151		chr4		55599268		KIT		C		T		258		492		52.4390243902		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.C2394T		p.I798I		6942.77		C		T				rs55789615		0.0248		0.0211		ID=COSM1307;OCCURENCE=3(bone),1(NS),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(testis),1(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),1(genital_tract),2(large_intestine)		0.0113818

		DMP1151		chr4		55599436		KIT		T		C		267		530		50.3773584906		intronic										6427.77		T		C				rs1008658								0.504792

		DMP1151		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		316		343		92.1282798834		ncRNA_intronic										10307.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		DMP1151		chr4		106156163		TET2		G		A		337		667		50.5247376312		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.G1064A		p.G355D		8740.77		G		A				rs61744960		0.0313		0.0268				0.0167732		0.005		D		0.944		P		0.79		P		0		N		0.999		N		0.805		L		4.26		T		-1.8		N		0.473		4.893		24.9		0.997		0.879		D		-0.996		T		0.004		T		0.646		0		3.11		0.917		1.048		0.498		0.881		9.1

		DMP1151		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		98		543		18.0478821363		ncRNA_intronic										1417.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		DMP1151		chr4		106196951		TET2		A		G		725		1215		59.670781893		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		21307.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		DMP1151		chr5		170837513		NPM1		T		-		133		436		30.504587156		intronic										784.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		DMP1151		chr7		50459588		IKZF1		A		-		148		827		17.8960096735		intronic										743.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		DMP1151		chr7		101740827		CUX1		-		TC		532		1056		50.3787878788		intronic										12085.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		DMP1151		chr7		101747593		CUX1		-		T		173		471		36.7303609342		intronic										2524.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		DMP1151		chr7		101755060		CUX1		A		G		548		1059		51.746931067		intronic										12799.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		DMP1151		chr7		101758584		CUX1		G		A		306		613		49.9184339315		intronic										7640.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		DMP1151		chr7		101837149		CUX1		G		A		225		489		46.0122699387		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		5800.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		DMP1151		chr7		101843536		CUX1		-		T		508		1068		47.5655430712		intronic										8606.73		A		AT												0.390176

		DMP1151		chr7		101844851		CUX1		A		G		473		985		48.0203045685		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9619.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		DMP1151		chr7		101892121		CUX1		G		A		27		39		69.2307692308		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		507.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		DMP1151		chr7		101892229		CUX1		C		A		24		198		12.1212121212		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C4458A		p.P1486P		135.77		C		A				rs149171097		0.0064		0.0172				0.00339457

		DMP1151		chr7		101892328		CUX1		C		T		225		349		64.4699140401		UTR3										4580.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		DMP1151		chr7		101916647		CUX1		A		G		227		497		45.6740442656		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3958.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		DMP1151		chr7		101917521		CUX1		G		A		251		498		50.4016064257		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6624.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		DMP1151		chr7		101917647		CUX1		A		G		249		536		46.4552238806		intronic										5889.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		DMP1151		chr7		101926087		CUX1		G		T		20		73		27.397260274		intronic										207.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		DMP1151		chr7		148504716		EZH2		G		-		487		499		97.5951903808		UTR3										12334.73		AG		A				rs3217095		0.7694		0.6897				0.770966

		DMP1151		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		208		208		100		intronic										9367.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		DMP1151		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		111		204		54.4117647059		intronic										3792.73		TAAAA		T,TA

		DMP1151		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		85		204		41.6666666667		intronic										3792.73		TAAAA		T,TA

		DMP1151		chr7		148506396		EZH2		A		C		240		1064		22.5563909774		intronic										3803.77		A		C				rs41277434		0.0427		0.0616				0.0505192

		DMP1151		chr7		148508833		EZH2		A		G		1076		1080		99.6296296296		intronic										31725.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		DMP1151		chr7		148512591		EZH2		T		C		72		525		13.7142857143		intronic										514.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		DMP1151		chr7		148543693		EZH2		AA		-		151		724		20.8563535912		intronic										13122.73		TAA		T,TA								0.0071

		DMP1151		chr7		148543693		EZH2		A		-		497		724		68.6464088398		intronic										13122.73		TAA		T,TA

		DMP1151		chr8		117864217		RAD21		A		G		210		499		42.0841683367		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3547.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		DMP1151		chr8		117864952		RAD21		A		-		188		425		44.2352941176		intronic										1931.73		TA		T						0.1101		0.1328

		DMP1151		chr8		117868531		RAD21		AA		-		4		12		33.3333333333		intronic										25.74		TAA		T		LowQual						0.0585

		DMP1151		chr8		117875538		RAD21		C		-		224		783		28.6079182631		intronic										3850.73		TC		T

		DMP1151		chr8		117875539		RAD21		C		T		123		779		15.7894736842		intronic										777.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		DMP1151		chr9		5069899		JAK2		-		AT		131		497		26.3581488934		intronic										3502.73		G		GAT

		DMP1151		chr9		5073681		JAK2		T		-		98		464		21.1206896552		intronic										438.73		CT		C						0.0187		0.0062

		DMP1151		chr9		133747698		ABL1		C		T		138		621		22.2222222222		intronic										2241.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		DMP1151		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		284		540		52.5925925926		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7728.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		DMP1151		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		76		504		15.0793650794		intronic										891.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		DMP1151		chr10		112361870		SMC3		A		G		1111		1119		99.2850759607		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		32046.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		DMP1151		chr11		534242		HRAS		A		G		217		306		70.9150326797		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		5538.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		DMP1151		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		195		281		69.3950177936		intronic										7891.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		DMP1151		chr11		32417945		WT1		T		C		230		515		44.6601941748		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		5339.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		DMP1151		chr11		118351035		KMT2A		T		-		251		876		28.6529680365		intronic										2966.73		CT		C												0.00259585

		DMP1151		chr12		11803220		ETV6		A		C		502		502		100		intronic										22425.77		A		C				rs2856305								0.971645

		DMP1151		chr12		11803228		ETV6		A		G		502		502		100		intronic										22425.77		A		G				rs2541135								0.971645

		DMP1151		chr12		11992168		ETV6		G		A		548		1110		49.3693693694		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		13134.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		DMP1151		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		266		539		49.3506493506		ncRNA_intronic										6457.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		DMP1151		chr12		12022525		ETV6		C		T		251		504		49.8015873016		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.C631T		p.R211C		6115.77		C		T								0.00002472						0.009		D		0.042		B		0.003		B		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336

		DMP1151		chr12		25380263		KRAS		A		G		58		534		10.861423221		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.T195C		p.S65S		315.77		A		G

		DMP1151		chr13		28607916		FLT3		T		A		247		468		52.7777777778		intronic										6736.77		T		A				rs2491222								0.570687

		DMP1151		chr13		28607989		FLT3		T		G		531		1014		52.3668639053		intronic										11824.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		DMP1151		chr13		28608459		FLT3		T		C		266		549		48.4517304189		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		7067.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		DMP1151		chr17		7574040		TP53		AA		-		311		1175		26.4680851064		intronic										10251.73		CAA		C

		DMP1151		chr17		7574042		TP53		-		TGTTT		311		1175		26.4680851064		intronic										10251.73		A		ATGTTT

		DMP1151		chr17		7579472		TP53		G		C		511		512		99.8046875		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13802.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		DMP1151		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		580		622		93.2475884244		intronic										14779.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		DMP1151		chr17		7579801		TP53		G		C		508		508		100		UTR5										16204.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		DMP1151		chr17		74733099		SRSF2		G		A		457		458		99.7816593886		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15339.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		DMP1151		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		738		1418		52.0451339915		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		16511.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DMP1151		chr20		31022959		ASXL1		T		C		576		576		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18320.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		DMP1151		chr20		31024274		ASXL1		T		C		637		1090		58.4403669725		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		18527.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		DMP1151		chr20		31025163		ASXL1		A		G		173		378		45.7671957672		UTR3										4089.73		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		DMP1151		chr21		36164405		RUNX1		G		T		191		194		98.4536082474		UTR3										5662.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		DMP1151		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1101		1104		99.7282608696		intronic										33720.77		G		A				rs11702841				1				1

		DMP1151		chr21		36265323		RUNX1		T		-		97		164		59.1463414634		intronic										1395.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		DMP1151		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		481		964		49.8962655602		intronic										12049.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		DMP1151		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		480		480		100		intronic										15101.77		T		C				rs4830994								0.997351

		DMP1151		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		500		502		99.6015936255		intronic										15624.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		DMP1151		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		68		128		53.125		intronic										1150.73		GT		G

		DMP1151		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		537		538		99.8141263941		intronic										17203.77		T		C				rs5936061								0.551258

		DMP1151		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		543		544		99.8161764706		intronic										16873.77		T		G				rs5980193								0.897219

		DMP1151		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		501		503		99.6023856859		intronic										17449.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		DMP1151		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		383		385		99.4805194805		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		12773.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		DMP1151		chrX		39916518		BCOR		G		A		807		809		99.7527812114		exonic		synonymous SNV		NM_001123384		c.C4329T		p.N1443N		22365.77		G		A								0.0000122		ID=COSM1138141;OCCURENCE=1(kidney)

		DMP1151		chrX		39922359		BCOR		A		G		427		427		100		intronic										13317.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		DMP1151		chrX		39930433		BCOR		AAA		-		5		6		83.3333333333		intronic										98.75		GAAA		G								0.0001

		DMP1151		chrX		39932819		BCOR		C		T		515		973		52.9290853032		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001123383		c.G1780A		p.V594I		14162.77		C		T								0.0000228						0.17		T		1		D		0.994		D						0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T						5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009

		DMP1151		chrX		39932907		BCOR		T		C		983		990		99.2929292929		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		27507.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		DMP1151		chrX		39933339		BCOR		A		G		1045		1048		99.713740458		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29805.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		DMP1151		chrX		44870417		KDM6A		G		A		56		340		16.4705882353		intronic										647.77		G		A				rs41309721								0.00264901

		DMP1151		chrX		44918221		KDM6A		T		-		129		342		37.7192982456		intronic										1208.73		AT		A						0.3306		0.2887

		DMP1151		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		137		445		30.7865168539		intronic										5697.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		DMP1151		chrX		44935924		KDM6A		T		-		244		445		54.8314606742		intronic										5697.73		CTT		C,CT

		DMP1151		chrX		44938316		KDM6A		A		-		105		438		23.9726027397		intronic										677.73		TA		T

		DMP1151		chrX		44938563		KDM6A		G		A		295		297		99.3265993266		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		10006.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		DMP1151		chrX		44949153		KDM6A		T		C		177		701		25.2496433666		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		2880.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		DMP1151		chrX		44949951		KDM6A		T		-		101		480		21.0416666667		intronic										379.73		GT		G						0.124		0.0845

		DMP1151		chrX		123184949		STAG2		T		-		79		222		35.5855855856		intronic										783.73		CT		C								0.0401				0.346225

		DMP1151		chrX		123199993		STAG2		TT		-		2		9		22.2222222222		intronic										25.74		ATT		A		LowQual				0.0652		0.029				0.456159

		DMP1151		chrX		123200002		STAG2		-		C		2		9		22.2222222222		intronic										25.74		T		TC		LowQual

		DMP1151		chrX		123200008		STAG2		T		C		2		9		22.2222222222		intronic										34.77		T		C

		DMP1151		chrX		123200015		STAG2		T		C		2		9		22.2222222222		intronic										34.77		T		C

		DMP1151		chrX		123204978		STAG2		T		-		147		409		35.9413202934		intronic										1116.73		CT		C						0.1943		0.258

		DMP1151		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1038		1039		99.9037536092		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30501.77		T		C				rs4830173				1				1

		DMP1151		chrX		133511862		PHF6		A		-		41		112		36.6071428571		intronic										644.73		TA		T				rs367819775

		DMP1151		chrX		133511988		PHF6		G		A		463		466		99.356223176		intronic										15819.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		DMP1151		chrX		133512256		PHF6		T		-		89		382		23.2984293194		intronic										646.73		CT		C

		ER890		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		553		555		99.6396396396		intronic										17723.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		ER890		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		937		943		99.3637327678		intronic										24629.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		ER890		chr2		198267243		SF3B1		A		-		256		724		35.3591160221		intronic										3115.73		GA		G						0.1395		0.2265

		ER890		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		507		507		100		intronic										18008.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		ER890		chr3		105439145		CBLB		C		T		216		427		50.5854800937		intronic										5460.77		C		T				rs41305839		0.0047		0.0046				0.00179712

		ER890		chr3		105453034		CBLB		A		G		482		485		99.381443299		intronic										15360.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		ER890		chr3		105453069		CBLB		C		T		120		485		24.7422680412		intronic										2330.77		C		T				rs9657924								0.10603

		ER890		chr3		128205860		GATA2		G		C		203		1005		20.1990049751		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1677.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		ER890		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		492		500		98.4		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12971.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		ER890		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		521		524		99.427480916		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		17882.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		ER890		chr4		55599436		KIT		T		C		254		511		49.7064579256		intronic										6088.77		T		C				rs1008658								0.504792

		ER890		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		143		294		48.6394557823		ncRNA_intronic										3248.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		ER890		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		104		520		20		ncRNA_intronic										1539.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		ER890		chr4		106196829		TET2		T		G		501		1033		48.4995159729		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		12416.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		TRUE		0		TRUE		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		ER890		chr4		106196951		TET2		A		G		289		1162		24.8709122203		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		5096.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		TRUE		0		TRUE		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		ER890		chr5		170837513		NPM1		T		-		142		435		32.6436781609		intronic										919.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		ER890		chr7		101740827		CUX1		-		C		104		645		16.1240310078		intronic										17736.73		T		TC,TTC								0.0005

		ER890		chr7		101740827		CUX1		-		TC		531		645		82.3255813953		intronic										17736.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		ER890		chr7		101747593		CUX1		-		T		329		457		71.9912472648		intronic										6459.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		ER890		chr7		101755060		CUX1		A		G		514		1005		51.144278607		intronic										11124.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		ER890		chr7		101758584		CUX1		G		A		611		613		99.6737357259		intronic										20117.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		ER890		chr7		101837149		CUX1		G		A		266		493		53.9553752535		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		7051.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		ER890		chr7		101843536		CUX1		-		T		418		989		42.2649140546		intronic										5840.73		A		AT												0.390176

		ER890		chr7		101844851		CUX1		A		G		469		974		48.1519507187		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9438.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		ER890		chr7		101892328		CUX1		C		T		91		208		43.75		UTR3										1532.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		ER890		chr7		101892452		CUX1		G		A		33		113		29.203539823		UTR3										679.77		G		A				rs112726409								0.116214

		ER890		chr7		101916647		CUX1		A		G		446		446		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		11759.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		ER890		chr7		101916798		CUX1		C		A		179		329		54.4072948328		intronic										4559.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		ER890		chr7		101917521		CUX1		G		A		220		495		44.4444444444		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5711.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		ER890		chr7		101917647		CUX1		A		G		491		493		99.5943204868		intronic										15619.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		ER890		chr7		101926087		CUX1		G		T		16		57		28.0701754386		intronic										147.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		ER890		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		148		153		96.7320261438		intronic										4125.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		ER890		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		89		114		78.0701754386		intronic										2457.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		ER890		chr7		148508833		EZH2		A		G		1022		1024		99.8046875		intronic										29746.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		ER890		chr7		148512591		EZH2		T		C		63		520		12.1153846154		intronic										232.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		ER890		chr7		148526908		EZH2		A		G		464		1105		41.9909502262		exonic		synonymous SNV		NM_152998		c.T279C		p.P93P		8785.77		A		G				rs61732845		0.0048		0.0053				0.00159744

		ER890		chr7		148543693		EZH2		A		-		534		599		89.1485809683		intronic										10996.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		ER890		chr8		117864952		RAD21		A		-		179		418		42.8229665072		intronic										1601.73		TA		T						0.1101		0.1328

		ER890		chr8		117866426		RAD21		T		-		79		480		16.4583333333		intronic										182.73		CT		C

		ER890		chr8		117875538		RAD21		C		-		172		728		23.6263736264		intronic										2721.73		TC		T

		ER890		chr8		117875539		RAD21		C		T		97		727		13.3425034388		intronic										358.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		ER890		chr9		5069899		JAK2		-		AT		160		491		32.5865580448		intronic										4795.73		G		GAT

		ER890		chr9		133747698		ABL1		C		T		141		614		22.9641693811		intronic										2267.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		ER890		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		262		521		50.2879078695		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6792.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		ER890		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		66		496		13.3064516129		intronic										503.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		ER890		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		260		468		55.5555555556		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		7044.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		ER890		chr10		112342306		SMC3		-		T		458		1103		41.523118767		intronic										6002.73		G		GT				rs11380915		0.1166		0.0687				0.0996406

		ER890		chr10		112360764		SMC3		G		A		77		498		15.4618473896		intronic										604.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		ER890		chr10		112360936		SMC3		A		G		271		539		50.2782931354		intronic										6599.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		ER890		chr10		112361870		SMC3		A		G		1068		1072		99.6268656716		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30572.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		ER890		chr10		112363099		SMC3		G		A		214		508		42.125984252		intronic										5099.77		G		A				rs79332939		0.0597		0.0428				0.0499201

		ER890		chr11		118351035		KMT2A		T		-		190		800		23.75		intronic										1759.73		CT		C												0.00259585

		ER890		chr12		11803220		ETV6		A		C		506		506		100		intronic										22681.77		A		C				rs2856305								0.971645

		ER890		chr12		11803228		ETV6		A		G		506		506		100		intronic										22681.77		A		G				rs2541135								0.971645

		ER890		chr13		28607916		FLT3		T		A		473		476		99.3697478992		intronic										16544.77		T		A				rs2491222								0.570687

		ER890		chr13		28607989		FLT3		T		G		1051		1054		99.715370019		intronic										31504.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		ER890		chr17		7578210		TP53		T		C		235		503		46.7196819085		exonic		synonymous SNV		NM_001126115		c.A243G		p.R81R		5423.77		T		C				rs1800372		0.0137		0.012		ID=COSM249885;OCCURENCE=3(large_intestine),2(central_nervous_system)		0.00539137

		ER890		chr17		7579472		TP53		G		C		473		473		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		12669.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		ER890		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		580		617		94.0032414911		intronic										15687.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		ER890		chr17		7579801		TP53		G		C		494		497		99.3963782696		UTR5										15772.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		ER890		chr17		74733099		SRSF2		G		A		210		442		47.5113122172		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		5166.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		ER890		chr19		33792631		CEBPA		C		A		53		57		92.9824561404		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		1449.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		ER890		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		4		17		23.5294117647		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		89.73		GGGC		G						0.046		0.0275

		ER890		chr19		45303800		CBLC		G		A		49		492		9.9593495935		intronic										29.77		G		A		LowQual		rs193110123								0.000199681

		ER890		chr20		31022959		ASXL1		T		C		550		550		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17478.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		ER890		chr21		36164405		RUNX1		G		T		82		159		51.572327044		UTR3										1941.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		ER890		chr21		36164486		RUNX1		G		C		144		295		48.813559322		exonic		synonymous SNV		NM_001001890		c.C1308G		p.P436P		2569.77		G		C				rs61750222		0.0306		0.0851				0.0583067

		ER890		chr21		36206932		RUNX1		G		A		957		964		99.2738589212		intronic										29102.77		G		A				rs11702841				1				1

		ER890		chr21		36265323		RUNX1		T		-		110		153		71.8954248366		intronic										1556.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		ER890		chr21		44514777		U2AF1		T		G		117		496		23.5887096774		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		1224.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		TRUE		0.311		TRUE		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		ER890		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		500		500		100		intronic										15920.77		T		C				rs4830994								0.997351

		ER890		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		451		921		48.9685124864		intronic										9929.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		ER890		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		91		203		44.8275862069		intronic										1507.73		GT		G

		ER890		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		261		554		47.1119133574		intronic										5977.77		T		C				rs5936061								0.551258

		ER890		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		281		580		48.4482758621		intronic										6278.77		T		G				rs5980193								0.897219

		ER890		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		226		490		46.1224489796		intronic										5861.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		ER890		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		236		506		46.6403162055		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		5919.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		ER890		chrX		39911657		BCOR		C		A		204		439		46.4692482916		intronic										5177.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		ER890		chrX		39922359		BCOR		A		G		207		503		41.1530815109		intronic										4566.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		ER890		chrX		39930433		BCOR		A		-		9		16		56.25		intronic										71.73		GA		G						0.2706		0.1536

		ER890		chrX		39932808		BCOR		G		A		508		1017		49.9508357915		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.C1791T		p.H597H		12044.77		G		A				rs144606152		0.0373		0.0345		ID=COSM4156838;OCCURENCE=1(thyroid)		0.0166887

		ER890		chrX		39933339		BCOR		A		G		1079		1082		99.7227356747		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		31182.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		ER890		chrX		44834045		KDM6A		-		T		475		1016		46.7519685039		intronic										7536.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		ER890		chrX		44897039		KDM6A		G		-		496		963		51.5057113188		intronic										11665.73		TG		T				rs200420008

		ER890		chrX		44913052		KDM6A		T		A		217		514		42.2178988327		intronic										4640.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		ER890		chrX		44918221		KDM6A		T		-		117		409		28.6063569682		intronic										782.73		AT		A						0.3306		0.2887

		ER890		chrX		44935924		KDM6A		T		-		357		446		80.0448430493		intronic										4352.73		CT		C								0.6166				0.605828

		ER890		chrX		44938316		KDM6A		A		-		103		450		22.8888888889		intronic										540.73		TA		T

		ER890		chrX		44949284		KDM6A		A		T		199		382		52.0942408377		intronic										5118.77		A		T				rs5952675								0.243179

		ER890		chrX		44949951		KDM6A		T		-		127		491		25.8655804481		intronic										667.73		GT		G						0.124		0.0845

		ER890		chrX		44966795		KDM6A		T		C		466		923		50.4875406284		intronic										18036.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		ER890		chrX		44966805		KDM6A		T		-		463		922		50.2169197397		intronic										11566.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		ER890		chrX		76849085		ATRX		G		A		55		493		11.1561866126		intronic										212.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		ER890		chrX		76940534		ATRX		A		G		516		1010		51.0891089109		intronic										10780.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		ER890		chrX		123184949		STAG2		-		T		115		251		45.8167330677		intronic										1182.73		C		CT								0.0091

		ER890		chrX		123191922		STAG2		A		G		278		619		44.9111470113		intronic										6081.77		A		G				rs76876596								0.0227815

		ER890		chrX		123202318		STAG2		-		TATA		188		495		37.9797979798		intronic										6812.73		C		CTATA				rs113697794								0.0476821

		ER890		chrX		123204978		STAG2		T		-		120		385		31.1688311688		intronic										604.73		CT		C						0.1943		0.258

		ER890		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1061		1064		99.7180451128		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31692.77		T		C				rs4830173				1				1

		ER890		chrX		129186012		BCORL1		C		T		428		429		99.7668997669		intronic										14452.77		C		T				rs12388749		0.1963		0.1804				0.164768

		ER890		chrX		133511862		PHF6		A		-		33		109		30.2752293578		intronic										347.73		TA		T				rs367819775

		ER890		chrX		133511988		PHF6		G		A		541		541		100		intronic										18658.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		ER890		chrX		133512256		PHF6		T		-		126		567		22.2222222222		intronic										1065.73		CT		C

		ER890		chrX		133527688		PHF6		T		-		107		656		16.3109756098		intronic										584.73		GT		G						0.0221		0.0033

		GR05-07907		chr1		115258747		NRAS		C		G		132		499		26.4529058116		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002524		c.G35C		p.G12A		2295.77		C		G				rs121913237						ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)				0.032		D		0.775		P		0.589		P		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377

		GR05-07907		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		565		566		99.8233215548		intronic										18891.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR05-07907		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		969		980		98.8775510204		intronic										26351.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR05-07907		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		509		1023		49.7556207234		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		10022.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		GR05-07907		chr2		198267243		SF3B1		A		-		243		589		41.2563667233		intronic										2896.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR05-07907		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		521		537		97.0204841713		intronic										16635.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR05-07907		chr3		105453034		CBLB		A		G		424		425		99.7647058824		intronic										13186.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR05-07907		chr3		105453069		CBLB		C		T		106		425		24.9411764706		intronic										2026.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR05-07907		chr3		128200134		GATA2		CTTCTT		-		100		225		44.4444444444		exonic		nonframeshift deletion		NM_001145662		c.1123_1128del		p.375_376del		3785.73		CCTTCTT		C

		GR05-07907		chr3		128200806		GATA2		G		A		45		127		35.4330708661		intronic										972.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR05-07907		chr3		128205860		GATA2		G		C		469		1014		46.2524654832		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		8878.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR05-07907		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		499		503		99.2047713718		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13435.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR05-07907		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		237		500		47.4		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6152.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		GR05-07907		chr4		55593481		KIT		A		G		534		1105		48.3257918552		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.A1638G		p.K546K		11010.77		A		G				rs55986963		0.0219		0.0273		ID=COSM21983;OCCURENCE=2(bone),5(large_intestine),2(soft_tissue)		0.0213658

		GR05-07907		chr4		55599436		KIT		T		C		259		517		50.0967117988		intronic										5930.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR05-07907		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		280		486		57.6131687243		ncRNA_intronic										6802.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR05-07907		chr5		170837513		NPM1		T		-		161		438		36.7579908676		intronic										1249.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR05-07907		chr7		50459588		IKZF1		A		-		137		827		16.5659008464		intronic										445.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR05-07907		chr7		101740827		CUX1		-		C		104		634		16.403785489		intronic										17984.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR05-07907		chr7		101740827		CUX1		-		TC		525		634		82.8075709779		intronic										17984.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR05-07907		chr7		101747593		CUX1		-		T		334		472		70.7627118644		intronic										5922.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR05-07907		chr7		101755060		CUX1		A		G		1053		1054		99.9051233397		intronic										32810.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR05-07907		chr7		101758584		CUX1		G		A		613		616		99.512987013		intronic										20134.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR05-07907		chr7		101837149		CUX1		G		A		503		505		99.603960396		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		17076.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR05-07907		chr7		101843536		CUX1		-		T		560		777		72.0720720721		intronic										10142.73		A		AT												0.390176

		GR05-07907		chr7		101844851		CUX1		A		G		880		988		89.0688259109		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		21603.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR05-07907		chr7		101916647		CUX1		A		G		403		403		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		9697.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR05-07907		chr7		101917521		CUX1		G		A		500		501		99.8003992016		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16775.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR05-07907		chr7		101917647		CUX1		A		G		533		533		100		intronic										17585.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR05-07907		chr7		101926087		CUX1		G		T		22		25		88		intronic										425.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		GR05-07907		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		115		120		95.8333333333		intronic										3098.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR05-07907		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		70		116		60.3448275862		intronic										1761.73		TAAAA		T,TA

		GR05-07907		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		33		116		28.4482758621		intronic										1761.73		TAAAA		T,TA

		GR05-07907		chr7		148508833		EZH2		A		G		1003		1009		99.4053518335		intronic										24644.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR05-07907		chr7		148512591		EZH2		T		C		76		507		14.9901380671		intronic										627.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR05-07907		chr7		148543693		EZH2		A		-		551		678		81.2684365782		intronic										10408.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR05-07907		chr8		117864217		RAD21		A		G		500		505		99.0099009901		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		13367.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		GR05-07907		chr8		117864952		RAD21		A		-		139		284		48.9436619718		intronic										1523.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR05-07907		chr8		117866426		RAD21		T		-		75		478		15.690376569		intronic										81.73		CT		C

		GR05-07907		chr8		117868544		RAD21		A		G		1		3		33.3333333333		intronic										10.21		A		G		LowQual

		GR05-07907		chr8		117875538		RAD21		C		-		135		681		19.8237885463		intronic										1837.73		TC		T

		GR05-07907		chr8		117875539		RAD21		C		T		117		677		17.282127031		intronic										731.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR05-07907		chr9		5069899		JAK2		-		AT		92		510		18.0392156863		intronic										2015.73		G		GAT

		GR05-07907		chr9		5073681		JAK2		T		-		86		463		18.5745140389		intronic										162.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR05-07907		chr9		21974859		CDKN2A		C		G		240		396		60.6060606061		UTR5										5695.77		C		G								0.0018				0.000199681

		GR05-07907		chr9		133747698		ABL1		C		T		170		639		26.6040688576		intronic										3034.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR05-07907		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		252		540		46.6666666667		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6540.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR05-07907		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		71		497		14.2857142857		intronic										726.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR05-07907		chr10		112361870		SMC3		A		G		1075		1077		99.8142989786		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30541.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR05-07907		chr11		118351035		KMT2A		T		-		244		853		28.6049237984		intronic										3126.73		CT		C												0.00259585

		GR05-07907		chr12		11803220		ETV6		A		C		498		498		100		intronic										22253.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR05-07907		chr12		11803228		ETV6		A		G		498		498		100		intronic										22253.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR05-07907		chr12		12037567		RNU6-19P		A		T		72		579		12.4352331606		ncRNA_intronic										285.77		A		T				rs200376453				0.0000332				0.000599042

		GR05-07907		chr12		112888198		PTPN11		G		A		155		1078		14.3784786642		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002834		c.G214A		p.A72T		867.73		G		A										ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.029		D		0.996		D		0.956		D		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802

		GR05-07907		chr17		7574040		TP53		AA		-		348		1142		30.472854641		intronic										11963.73		CAA		C

		GR05-07907		chr17		7574042		TP53		-		TGTTT		348		1144		30.4195804196		intronic										11961.73		A		ATGTTT

		GR05-07907		chr17		7579472		TP53		G		C		503		503		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		14011.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR05-07907		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		606		652		92.9447852761		intronic										15117.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR05-07907		chr17		7579801		TP53		G		C		506		506		100		UTR5										16199.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR05-07907		chr17		74732959		SRSF2		G		C		337		896		37.6116071429		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001195427		c.C284G		p.P95R		5677.77		G		C								0.00008269		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.021		D		1		D		0.99		D		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66

		GR05-07907		chr17		74733099		SRSF2		G		A		438		440		99.5454545455		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14359.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR05-07907		chr19		33792631		CEBPA		C		A		115		235		48.9361702128		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		2762.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		GR05-07907		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		5		44		11.3636363636		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		53.73		GGGC		G						0.046		0.0275

		GR05-07907		chr19		45303800		CBLC		G		A		60		498		12.0481927711		intronic										386.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR05-07907		chr20		31022441		ASXL1		-		G		266		792		33.5858585859		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4849.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		GR05-07907		chr20		31022959		ASXL1		T		C		536		537		99.8137802607		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16858.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR05-07907		chr20		31024274		ASXL1		T		C		602		1080		55.7407407407		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		17527.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR05-07907		chr20		31024704		ASXL1		G		A		215		405		53.0864197531		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.G4189A		p.G1397S		5480.77		G		A				rs146464648		0.0015		0.0021		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00239617		0.043		D		0.792		P		0.255		B		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075

		GR05-07907		chr20		31025163		ASXL1		A		G		193		403		47.8908188586		UTR3										4523.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR05-07907		chr21		36164405		RUNX1		G		T		119		232		51.2931034483		UTR3										2854.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR05-07907		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1095		1098		99.7267759563		intronic										33620.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR05-07907		chr21		36265323		RUNX1		T		-		104		158		65.8227848101		intronic										1373.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR05-07907		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		478		950		50.3157894737		intronic										14504.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR05-07907		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		476		478		99.5815899582		intronic										14680.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR05-07907		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		51		101		50.495049505		intronic										827.73		GT		G

		GR05-07907		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		557		557		100		intronic										17070.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR05-07907		chrX		39922359		BCOR		A		G		353		354		99.7175141243		intronic										10970.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR05-07907		chrX		44918221		KDM6A		T		-		158		364		43.4065934066		intronic										1467.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR05-07907		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		145		421		34.4418052257		intronic										5191.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR05-07907		chrX		44935924		KDM6A		T		-		211		421		50.1187648456		intronic										5191.73		CTT		C,CT

		GR05-07907		chrX		44938316		KDM6A		A		-		107		434		24.6543778802		intronic										718.73		TA		T

		GR05-07907		chrX		44949951		KDM6A		T		-		115		485		23.7113402062		intronic										577.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR05-07907		chrX		76940534		ATRX		A		G		774		774		100		intronic										21214.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR05-07907		chrX		123179246		STAG2		A		G		898		898		100		intronic										25813.77		A		G				rs192642864		0.0009		0.0012				0.0010596

		GR05-07907		chrX		123184949		STAG2		T		-		105		214		49.0654205607		intronic										1241.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR05-07907		chrX		123200004		STAG2		T		C		2		6		33.3333333333		intronic										43.77		T		C

		GR05-07907		chrX		123200013		STAG2		T		C		2		6		33.3333333333		intronic										43.77		T		C

		GR05-07907		chrX		123204978		STAG2		T		-		133		382		34.8167539267		intronic										806.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR05-07907		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1046		1049		99.714013346		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30931.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR05-07907		chrX		133511862		PHF6		A		-		33		83		39.7590361446		intronic										449.73		TA		T				rs367819775

		GR05-07907		chrX		133511988		PHF6		G		A		362		363		99.7245179063		intronic										12271.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR05-07907		chrX		133512256		PHF6		T		-		74		272		27.2058823529		intronic										799.73		CT		C

		GR07-08208		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		248		543		45.6721915285		intronic										5959.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR07-08208		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		475		965		49.2227979275		intronic										9143.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR07-08208		chr2		25475064		DNMT3A		C		A		2		2		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.G3T		p.M1I		19.79		C		A		LowQual												0		D		0.006		B		0.019		B						1		D						-3.03		D		-0.47		N		0.481		2.441		19.09		0.992		0.839		D		0.154		D		0.631		D		0.442		0		2.83		0.772		0.78		1		1		9.227

		GR07-08208		chr2		25475066		DNMT3A		T		A		0		0				exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.A1T		p.M1L		19.79		T		A		LowQual								ID=COSM307421;OCCURENCE=1(kidney)				0		D		0.006		B		0.008		B						1		D						-2.96		D		-0.41		N		0.488		2.283		18.05		0.945		0.793		D		0.04		D		0.608		D		0.442		0		2.82		0.877		0.877		1		1		7.364

		GR07-08208		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		433		1014		42.7021696252		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		8095.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		GR07-08208		chr2		198267243		SF3B1		A		-		134		412		32.5242718447		intronic										1220.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR07-08208		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		477		980		48.6734693878		intronic										11884.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR07-08208		chr3		105453034		CBLB		A		G		265		265		100		intronic										8293.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR07-08208		chr3		105453069		CBLB		C		T		51		264		19.3181818182		intronic										787.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR07-08208		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		486		489		99.3865030675		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12917.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR07-08208		chr4		55599436		KIT		T		C		204		402		50.7462686567		intronic										4850.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR07-08208		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		113		236		47.8813559322		ncRNA_intronic										2382.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR07-08208		chr4		106155620		TET2		C		A		547		1050		52.0952380952		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C521A		p.P174H		13414.77		C		A				rs146031219		0.0011		0.0019				0.000998403		0.032		D		0.249		B		0.115		B		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198

		GR07-08208		chr4		106196951		TET2		A		G		288		1094		26.3254113346		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		5274.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR07-08208		chr5		170837513		NPM1		T		-		134		414		32.3671497585		intronic										797.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR07-08208		chr7		50459588		IKZF1		A		-		114		694		16.4265129683		intronic										441.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR07-08208		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		56		547		10.2376599634		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		213.73		G		GGGGGCCGAGTC

		GR07-08208		chr7		50467767		IKZF1		C		A		232		234		99.1452991453		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		6788.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		GR07-08208		chr7		101747593		CUX1		T		-		117		465		25.1612903226		intronic										675.73		GT		G						0.017		0.0081

		GR07-08208		chr7		101843536		CUX1		T		-		158		775		20.3870967742		intronic										1350.73		AT		A												0.00299521

		GR07-08208		chr7		101892121		CUX1		G		A		26		41		63.4146341463		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		491.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR07-08208		chr7		101892328		CUX1		C		T		149		151		98.6754966887		UTR3										3539.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR07-08208		chr7		101892452		CUX1		G		A		16		74		21.6216216216		UTR3										256.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR07-08208		chr7		101916647		CUX1		A		G		219		485		45.1546391753		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3675.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR07-08208		chr7		101916798		CUX1		C		A		187		434		43.0875576037		intronic										4398.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		GR07-08208		chr7		101917647		CUX1		A		G		254		481		52.8066528067		intronic										6212.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR07-08208		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		112		112		100		intronic										5055.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR07-08208		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		51		100		51		intronic										2240.73		TAAAA		T,TA

		GR07-08208		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		45		100		45		intronic										2240.73		TAAAA		T,TA

		GR07-08208		chr7		148506396		EZH2		A		C		236		1006		23.4592445328		intronic										3725.77		A		C				rs41277434		0.0427		0.0616				0.0505192

		GR07-08208		chr7		148507534		EZH2		-		T		576		1228		46.9055374593		intronic										11182.73		C		CT				rs146223228		0.0272		0.0403				0.0231629

		GR07-08208		chr7		148508833		EZH2		A		G		990		992		99.7983870968		intronic										27104.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR07-08208		chr7		148512657		EZH2		A		C		549		1030		53.3009708738		intronic										12187.77		A		C				rs199970231		0.0007		0.0006

		GR07-08208		chr7		148543693		EZH2		A		-		567		616		92.0454545455		intronic										11869.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR07-08208		chr8		117864952		RAD21		A		-		165		230		71.7391304348		intronic										1895.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR07-08208		chr8		117868531		RAD21		AA		-		6		6		100		intronic										132.8		TAA		T								0.0585

		GR07-08208		chr8		117868542		RAD21		A		G		4		6		66.6666666667		intronic										54.77		A		G

		GR07-08208		chr8		117869851		RAD21		AACTTT		-		461		959		48.070907195		intronic										12531.73		AAACTTT		A				rs16893992								0.216853

		GR07-08208		chr8		117875538		RAD21		C		-		65		586		11.0921501706		intronic										49.73		TC		T

		GR07-08208		chr8		117875539		RAD21		C		T		111		585		18.9743589744		intronic										1286.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR07-08208		chr9		5069899		JAK2		-		AT		118		451		26.1640798226		intronic										2019.73		G		GAT

		GR07-08208		chr9		5073681		JAK2		T		-		77		401		19.2019950125		intronic										168.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR07-08208		chr9		5073770		JAK2		G		T		698		911		76.6190998902		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		19746.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR07-08208		chr9		133747698		ABL1		C		T		136		564		24.1134751773		intronic										2161.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR07-08208		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		58		500		11.6		intronic										208.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR07-08208		chr10		112356329		SMC3		T		C		64		118		54.2372881356		intronic										226.77		T		C

		GR07-08208		chr10		112356331		SMC3		G		A		401		439		91.3439635535		intronic										1119.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR07-08208		chr10		112360936		SMC3		A		G		252		516		48.8372093023		intronic										6008.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		GR07-08208		chr10		112361870		SMC3		A		G		1041		1045		99.6172248804		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29680.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR07-08208		chr11		534242		HRAS		A		G		167		257		64.9805447471		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		4217.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		GR07-08208		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		146		223		65.4708520179		intronic										5861.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		GR07-08208		chr11		32417945		WT1		T		C		241		483		49.8964803313		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		6324.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR07-08208		chr11		32417962		WT1		A		G		241		483		49.8964803313		intronic										5973.77		A		G				rs5030274		0.0048		0.0044				0.00159744

		GR07-08208		chr11		118351035		KMT2A		T		-		131		704		18.6079545455		intronic										845.73		CT		C												0.00259585

		GR07-08208		chr12		11803220		ETV6		A		C		498		498		100		intronic										22123.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR07-08208		chr12		11803228		ETV6		A		G		498		498		100		intronic										22220.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR07-08208		chr12		11992168		ETV6		G		A		512		1033		49.564375605		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		11608.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		GR07-08208		chr13		28607916		FLT3		T		A		488		490		99.5918367347		intronic										16887.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR07-08208		chr13		28607989		FLT3		T		G		605		611		99.0180032733		intronic										18564.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR07-08208		chr17		7579472		TP53		G		C		515		516		99.8062015504		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13656.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR07-08208		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		575		591		97.2927241963		intronic										16075.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR07-08208		chr17		7579801		TP53		G		C		451		451		100		UTR5										14647.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR07-08208		chr17		74733099		SRSF2		G		A		454		455		99.7802197802		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15271.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR07-08208		chr19		33792631		CEBPA		C		A		142		198		71.7171717172		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		3644.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		GR07-08208		chr20		31022959		ASXL1		T		C		522		523		99.8087954111		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16551.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR07-08208		chr20		31024274		ASXL1		T		C		265		1019		26.0058881256		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5298.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR07-08208		chr20		31025163		ASXL1		A		G		137		290		47.2413793103		UTR3										3223.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR07-08208		chr21		36164405		RUNX1		G		T		90		187		48.128342246		UTR3										2111.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR07-08208		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1001		1005		99.6019900498		intronic										29062.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR07-08208		chr21		36265323		RUNX1		T		-		94		170		55.2941176471		intronic										1386.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR07-08208		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		488		982		49.6945010183		intronic										15971.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR07-08208		chr21		44524456		U2AF1		G		A		236		1048		22.5190839695		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		3505.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		GR07-08208		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		445		445		100		intronic										13750.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR07-08208		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		415		415		100		intronic										13371.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR07-08208		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		41		89		46.0674157303		intronic										664.73		GT		G

		GR07-08208		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		516		517		99.8065764023		intronic										16397.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR07-08208		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		516		516		100		intronic										16189.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR07-08208		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		485		488		99.3852459016		intronic										15761.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR07-08208		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		278		281		98.9323843416		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		8873.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR07-08208		chrX		39933339		BCOR		A		G		1012		1013		99.9012833169		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29059.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR07-08208		chrX		44918221		KDM6A		T		-		108		290		37.2413793103		intronic										1086.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR07-08208		chrX		44935924		KDM6A		T		-		335		415		80.7228915663		intronic										5048.73		CT		C								0.6166				0.605828

		GR07-08208		chrX		44938316		KDM6A		A		-		67		330		20.303030303		intronic										299.73		TA		T

		GR07-08208		chrX		44949153		KDM6A		T		C		112		639		17.5273865415		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		918.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR07-08208		chrX		44949951		KDM6A		T		-		105		471		22.2929936306		intronic										462.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR07-08208		chrX		76849085		ATRX		G		A		42		345		12.1739130435		intronic										234.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR07-08208		chrX		76940534		ATRX		A		G		384		385		99.7402597403		intronic										10060.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR07-08208		chrX		123204978		STAG2		T		-		127		381		33.3333333333		intronic										832.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR07-08208		chrX		129147079		BCORL1		T		C		999		999		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29259.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR07-08208		chrX		133511862		PHF6		A		-		20		88		22.7272727273		intronic										162.73		TA		T				rs367819775

		GR07-08208		chrX		133512256		PHF6		T		-		40		191		20.942408377		intronic										303.73		CT		C

		GR07-11538		chr1		36933317		CSF3R		C		T		369		780		47.3076923077		intronic										7153.77		C		T				rs3917999								0.0333466

		GR07-11538		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		524		533		98.3114446529		intronic										16493.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR07-11538		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		899		905		99.3370165746		intronic										23830.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR07-11538		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		192		422		45.4976303318		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		4604.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		GR07-11538		chr2		198267243		SF3B1		A		-		118		383		30.8093994778		intronic										1069.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR07-11538		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		485		976		49.6926229508		intronic										13623.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR07-11538		chr3		105453034		CBLB		A		G		208		209		99.5215311005		intronic										6224.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR07-11538		chr3		105453069		CBLB		C		T		93		209		44.4976076555		intronic										2315.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR07-11538		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		488		494		98.7854251012		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12653.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR07-11538		chr4		55599436		KIT		T		C		367		369		99.4579945799		intronic										11810.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR07-11538		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		128		227		56.3876651982		ncRNA_intronic										2907.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR07-11538		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		105		515		20.3883495146		ncRNA_intronic										1664.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR07-11538		chr5		170837513		NPM1		T		-		141		424		33.2547169811		intronic										985.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR07-11538		chr7		101747593		CUX1		-		T		167		458		36.4628820961		intronic										2606.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR07-11538		chr7		101821958		CUX1		G		A		236		460		51.3043478261		intronic										6130.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		GR07-11538		chr7		101843536		CUX1		T		-		89		640		13.90625		intronic										112.73		AT		A												0.00299521

		GR07-11538		chr7		101844851		CUX1		A		G		516		1000		51.6		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		11028.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR07-11538		chr7		101892328		CUX1		C		T		136		137		99.2700729927		UTR3										3279.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR07-11538		chr7		101892452		CUX1		G		A		12		66		18.1818181818		UTR3										132.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR07-11538		chr7		101916647		CUX1		A		G		325		326		99.6932515337		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		8396.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR07-11538		chr7		101917521		CUX1		G		A		239		496		48.185483871		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6237.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR07-11538		chr7		101917647		CUX1		A		G		499		501		99.6007984032		intronic										15642.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR07-11538		chr7		101921289		CUX1		A		G		243		509		47.7406679764		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.A1585G		p.I529V		4570.77		A		G				rs2230103		0.0382		0.0298				0.0283546		1		T		0.139		B		0.07		B						0.995		N		0.5		N		1.63		T		0.03		N		0.326		0.53		7.655		0.604		0.967		D		-1.033		T		0.004		T		0.706		0		3.4		0.697		1.186		0.993		1		10.046

		GR07-11538		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		32		43		74.4186046512		intronic										1272.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR07-11538		chr7		148506214		EZH2		A		T		151		483		31.2629399586		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001203249		c.T1976A		p.I659N		3113.77		A		T														0		D		0.998		D		0.98		D		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29

		GR07-11538		chr7		148508833		EZH2		A		G		993		998		99.498997996		intronic										28049.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR07-11538		chr7		148543680		EZH2		T		-		193		547		35.2833638026		exonic		frameshift deletion		NM_001203247		c.127delA		p.S43fs		5311.73		CT		C

		GR07-11538		chr7		148543693		EZH2		A		-		314		549		57.1948998179		intronic										4761.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR07-11538		chr7		148543753		EZH2		C		T		296		548		54.0145985401		intronic										7676.77		C		T				rs28723387								0.193091

		GR07-11538		chr8		117864952		RAD21		A		-		70		186		37.6344086022		intronic										558.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR07-11538		chr8		117875538		RAD21		C		-		92		604		15.2317880795		intronic										689.73		TC		T

		GR07-11538		chr8		117875539		RAD21		C		T		108		604		17.880794702		intronic										921.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR07-11538		chr9		5069899		JAK2		-		AT		133		409		32.5183374083		intronic										2538.73		G		GAT

		GR07-11538		chr9		5073681		JAK2		T		-		82		472		17.3728813559		intronic										66.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR07-11538		chr9		133747698		ABL1		C		T		156		572		27.2727272727		intronic										2797.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR07-11538		chr9		139391321		NOTCH1		G		A		218		471		46.2845010616		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6870T		p.S2290S		6165.77		G		A				rs61751488		0.0033		0.0028		ID=COSM308630;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00439297

		GR07-11538		chr9		139391338		NOTCH1		C		T		251		472		53.1779661017		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.G6853A		p.V2285I		6859.77		C		T				rs61751489		0.0125		0.0254				0.0211661		0.521		T		0.004		B		0.001		B		0.098		N		1		N		0.715		N		-1.49		T		-0.07		N		0.022		-0.398		0.391		0.702		0.18		N		-1.147		T		0.008		T		0.672		0		2.74		0.871		-0.332		0.165		0.003		8.604

		GR07-11538		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		511		515		99.2233009709		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		18747.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR07-11538		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		73		488		14.9590163934		intronic										804.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR07-11538		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		481		484		99.3801652893		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		16179.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR07-11538		chr10		112356331		SMC3		G		A		23		93		24.7311827957		intronic										203.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR07-11538		chr10		112360764		SMC3		G		A		63		495		12.7272727273		intronic										272.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR07-11538		chr10		112361870		SMC3		A		G		1045		1047		99.8089780325		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29437.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR07-11538		chr10		112361986		SMC3		C		T		58		527		11.0056925996		intronic										20.8		C		T		LowQual		rs199796123				0.00000868				0.000199681

		GR07-11538		chr10		112363099		SMC3		G		A		114		260		43.8461538462		intronic										2856.77		G		A				rs79332939		0.0597		0.0428				0.0499201

		GR07-11538		chr11		32417945		WT1		T		C		517		518		99.8069498069		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		17042.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR07-11538		chr11		118351035		KMT2A		T		-		97		637		15.2276295133		intronic										150.73		CT		C												0.00259585

		GR07-11538		chr12		11803220		ETV6		A		C		478		479		99.7912317328		intronic										21335.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR07-11538		chr12		11803228		ETV6		A		G		478		479		99.7912317328		intronic										21376.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR07-11538		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		272		512		53.125		ncRNA_intronic										6757.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		GR07-11538		chr12		25398392		KRAS		C		A		78		507		15.3846153846		intronic										772.73		C		A				rs140046512								0.000199681

		GR07-11538		chr13		28607916		FLT3		T		A		473		475		99.5789473684		intronic										16543.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR07-11538		chr13		28607989		FLT3		T		G		1021		1024		99.70703125		intronic										30404.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR07-11538		chr17		7579472		TP53		G		C		399		401		99.5012468828		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		10886.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR07-11538		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		575		608		94.5723684211		intronic										14876.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR07-11538		chr17		7579801		TP53		G		C		384		384		100		UTR5										12261.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR07-11538		chr17		74733099		SRSF2		G		A		455		457		99.5623632385		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14955.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR07-11538		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		502		1106		45.3887884268		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		10446.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR07-11538		chr19		33792757		CEBPA		C		T		2		2		100		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G207A		p.P69P		62.74		C		T

		GR07-11538		chr19		33792776		CEBPA		G		-		2		2		100		exonic		frameshift deletion		NM_001285829		c.187delC		p.Q63fs		53.7		TG		T

		GR07-11538		chr20		31022441		ASXL1		-		G		201		700		28.7142857143		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		3037.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		GR07-11538		chr20		31022959		ASXL1		T		C		523		525		99.619047619		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16588.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR07-11538		chr20		31023500		ASXL1		C		T		519		1495		34.7157190635		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.C2985T		p.H995H		10206.77		C		T				rs62206933		0.0182		0.0232				0.0401358

		GR07-11538		chr20		31024034		ASXL1		G		A		514		1040		49.4230769231		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.G3519A		p.L1173L		13418.77		G		A				rs117901891		0.0007		0.0154				0.0231629

		GR07-11538		chr20		31024207		ASXL1		C		T		494		1033		47.8218780252		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.C3692T		p.S1231F		11212.77		C		T				rs74638057		0.0007		0.0155				0.0231629		0.073		T		0.03		B		0.011		B		0.196		N		0.552		N		0.625		N		2.32		T		-2.53		D		0.246		3.332		22.9		0.976		0.871		D		-1.094		T		0.002		T		0.672		0		3.62		0.871		0.935		0.997		0.961		9.277

		GR07-11538		chr21		36206932		RUNX1		G		A		974		983		99.0844354018		intronic										29683.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR07-11538		chr21		36265323		RUNX1		T		-		69		145		47.5862068966		intronic										958.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR07-11538		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		499		500		99.8		intronic										19000.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR07-11538		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		494		496		99.5967741935		intronic										15470.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR07-11538		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		442		896		49.3303571429		intronic										9430.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR07-11538		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		78		175		44.5714285714		intronic										1359.73		GT		G

		GR07-11538		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		269		525		51.2380952381		intronic										6503.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR07-11538		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		587		587		100		intronic										18612.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR07-11538		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		240		499		48.0961923848		intronic										6514.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR07-11538		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		272		504		53.9682539683		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		7040.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR07-11538		chrX		39922359		BCOR		A		G		423		426		99.2957746479		intronic										13259.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR07-11538		chrX		39930433		BCOR		AAA		-		4		6		66.6666666667		intronic										124.77		GAAA		G								0.0001

		GR07-11538		chrX		39933339		BCOR		A		G		1078		1078		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30859.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR07-11538		chrX		44834045		KDM6A		-		T		285		634		44.952681388		intronic										5715.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		GR07-11538		chrX		44897039		KDM6A		G		-		434		874		49.6567505721		intronic										10457.73		TG		T				rs200420008

		GR07-11538		chrX		44913052		KDM6A		T		A		207		491		42.1588594705		intronic										4484.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		GR07-11538		chrX		44918221		KDM6A		T		-		129		351		36.7521367521		intronic										1440.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR07-11538		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		136		430		31.6279069767		intronic										4544.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR07-11538		chrX		44935924		KDM6A		T		-		214		430		49.7674418605		intronic										4544.73		CTT		C,CT

		GR07-11538		chrX		44938316		KDM6A		A		-		87		432		20.1388888889		intronic										329.73		TA		T

		GR07-11538		chrX		44949153		KDM6A		T		C		158		738		21.4092140921		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		2262.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR07-11538		chrX		44949284		KDM6A		A		T		108		215		50.2325581395		intronic										2757.77		A		T				rs5952675								0.243179

		GR07-11538		chrX		44949951		KDM6A		T		-		108		486		22.2222222222		intronic										377.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR07-11538		chrX		44966795		KDM6A		T		C		290		574		50.5226480836		intronic										11238.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		GR07-11538		chrX		44966805		KDM6A		T		-		290		574		50.5226480836		intronic										11229.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		GR07-11538		chrX		76849085		ATRX		G		A		73		495		14.7474747475		intronic										671.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR07-11538		chrX		123184949		STAG2		T		-		73		205		35.6097560976		intronic										346.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR07-11538		chrX		123195801		STAG2		A		T		83		224		37.0535714286		intronic										2580.77		A		T

		GR07-11538		chrX		123195805		STAG2		A		T		84		224		37.5		intronic										2615.77		A		T

		GR07-11538		chrX		123195806		STAG2		GAAACAA		-		83		224		37.0535714286		intronic										2571.73		TGAAACAA		T

		GR07-11538		chrX		123195818		STAG2		G		C		83		222		37.3873873874		intronic										2580.77		G		C

		GR07-11538		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		452		868		52.0737327189		intronic										12303.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR07-11538		chrX		123204978		STAG2		T		-		139		396		35.101010101		intronic										798.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR07-11538		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1055		1055		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32041.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR07-11538		chrX		133511862		PHF6		A		-		35		81		43.2098765432		intronic										438.73		TA		T				rs367819775

		GR07-11538		chrX		133511988		PHF6		G		A		183		380		48.1578947368		intronic										4880.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR07-11538		chrX		133512256		PHF6		T		-		67		279		24.0143369176		intronic										584.73		CT		C

		GR07-15077		chr1		36933096		CSF3R		T		C		351		814		43.1203931204		intronic										6194.77		T		C				rs3918000								0.134385

		GR07-15077		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		564		566		99.6466431095		intronic										18296.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR07-15077		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		991		995		99.5979899497		intronic										26492.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR07-15077		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		238		486		48.9711934156		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		5809.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		GR07-15077		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		406		509		79.7642436149		intronic										11284.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR07-15077		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		340		766		44.3864229765		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		5929.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		GR07-15077		chr2		198267243		SF3B1		A		-		173		500		34.6		intronic										1727.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR07-15077		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		507		512		99.0234375		intronic										16205.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR07-15077		chr3		105438957		CBLB		T		G		438		966		45.3416149068		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8234.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR07-15077		chr3		105439026		CBLB		G		A		235		488		48.1557377049		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5949.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR07-15077		chr3		105453034		CBLB		A		G		292		293		99.6587030717		intronic										8748.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR07-15077		chr3		105453069		CBLB		C		T		67		293		22.866894198		intronic										1273.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR07-15077		chr3		128200806		GATA2		G		A		72		163		44.1717791411		intronic										1675.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR07-15077		chr3		128204877		GATA2		C		G		103		188		54.7872340426		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G564C		p.T188T		2059.77		C		G				rs34870876		0.0401		0.0424				0.0185703

		GR07-15077		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		495		498		99.3975903614		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13276.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR07-15077		chr4		55593464		KIT		A		C		230		487		47.227926078		exonic		nonsynonymous SNV		NM_000222		c.A1621C		p.M541L		5522.77		A		C				rs3822214		0.0955		0.0789		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.0644968		0.804		T		0.012		B		0.015		B		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741

		GR07-15077		chr4		55599436		KIT		T		C		212		447		47.4272930649		intronic										5036.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR07-15077		chr4		153247486		FBXW7		-		T		3		3		100		intronic										11.56		C		CT		LowQual

		GR07-15077		chr5		170837513		NPM1		T		-		155		414		37.4396135266		intronic										1229.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR07-15077		chr7		50459588		IKZF1		A		-		110		771		14.2671854734		intronic										36.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR07-15077		chr7		101740827		CUX1		-		TC		543		1052		51.6159695817		intronic										12238.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR07-15077		chr7		101747593		CUX1		-		T		162		466		34.7639484979		intronic										2170.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR07-15077		chr7		101755060		CUX1		A		G		423		969		43.653250774		intronic										6897.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR07-15077		chr7		101758584		CUX1		G		A		261		544		47.9779411765		intronic										6597.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR07-15077		chr7		101821958		CUX1		G		A		255		462		55.1948051948		intronic										6813.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		GR07-15077		chr7		101837149		CUX1		G		A		262		503		52.0874751491		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6883.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR07-15077		chr7		101843536		CUX1		-		T		463		1025		45.1707317073		intronic										8027.73		A		AT												0.390176

		GR07-15077		chr7		101844851		CUX1		A		G		465		992		46.875		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9445.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR07-15077		chr7		101892121		CUX1		G		A		15		15		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		311.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR07-15077		chr7		101892328		CUX1		C		T		143		143		100		UTR3										3451.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR07-15077		chr7		101892452		CUX1		G		A		19		78		24.358974359		UTR3										334.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR07-15077		chr7		101916647		CUX1		A		G		210		458		45.8515283843		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3847.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR07-15077		chr7		101917521		CUX1		G		A		212		499		42.4849699399		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5317.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR07-15077		chr7		101917647		CUX1		A		G		201		474		42.4050632911		intronic										4357.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR07-15077		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		82		82		100		intronic										3652.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR07-15077		chr7		148504878		EZH2		-		AAGAT		48		82		58.5365853659		intronic										1873.73		G		GAAGAT												0.00139776

		GR07-15077		chr7		148504906		EZH2		AA		-		68		75		90.6666666667		intronic										1794.73		TAA		T

		GR07-15077		chr7		148508833		EZH2		A		G		1014		1015		99.9014778325		intronic										29252.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR07-15077		chr7		148512591		EZH2		T		C		76		526		14.4486692015		intronic										611.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR07-15077		chr7		148543693		EZH2		AA		-		121		641		18.8767550702		intronic										11731.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR07-15077		chr7		148543693		EZH2		A		-		455		641		70.9828393136		intronic										11731.73		TAA		T,TA

		GR07-15077		chr7		148543753		EZH2		C		T		642		647		99.227202473		intronic										22104.77		C		T				rs28723387								0.193091

		GR07-15077		chr8		117864952		RAD21		A		-		104		280		37.1428571429		intronic										837.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR07-15077		chr8		117875538		RAD21		C		-		156		688		22.6744186047		intronic										2086.73		TC		T

		GR07-15077		chr8		117875539		RAD21		C		T		107		687		15.5749636099		intronic										646.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR07-15077		chr9		5069899		JAK2		-		AT		163		496		32.8629032258		intronic										4905.73		G		GAT

		GR07-15077		chr9		5073770		JAK2		G		T		714		929		76.8568353068		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		19849.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR07-15077		chr9		133747698		ABL1		C		T		172		603		28.5240464345		intronic										3237.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR07-15077		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		528		532		99.2481203008		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		18727.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR07-15077		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		499		500		99.8		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		17311.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR07-15077		chr10		112356329		SMC3		T		C		371		436		85.0917431193		intronic										556.77		T		C

		GR07-15077		chr10		112356331		SMC3		G		A		371		436		85.0917431193		intronic										556.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR07-15077		chr10		112360764		SMC3		G		A		69		475		14.5263157895		intronic										513.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR07-15077		chr10		112361870		SMC3		A		G		1066		1070		99.6261682243		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29945.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR07-15077		chr11		32413697		WT1		C		T		265		509		52.0628683694		intronic										6805.77		C		T				rs5030290								0.014377

		GR07-15077		chr11		32417945		WT1		T		C		518		519		99.8073217726		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		17202.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR07-15077		chr11		118351035		KMT2A		T		-		133		686		19.387755102		intronic										839.73		CT		C												0.00259585

		GR07-15077		chr12		11803220		ETV6		A		C		499		499		100		intronic										22273.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR07-15077		chr12		11803228		ETV6		A		G		499		499		100		intronic										22273.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR07-15077		chr13		28607916		FLT3		T		A		485		486		99.7942386831		intronic										16886.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR07-15077		chr13		28607989		FLT3		T		G		1078		1081		99.7224791859		intronic										32291.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR07-15077		chr17		7579472		TP53		G		C		266		497		53.5211267606		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		5067.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR07-15077		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		496		917		54.0894220284		intronic										10613.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR07-15077		chr17		7579801		TP53		G		C		265		483		54.8654244306		UTR5										6505.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR07-15077		chr17		74733099		SRSF2		G		A		464		466		99.5708154506		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14965.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR07-15077		chr19		33792480		CEBPA		T		C		88		569		15.4657293497		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001285829		c.A484G		p.N162D		236.77		T		C														0.844		T		0.546		P		0.229		B						0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11

		GR07-15077		chr20		31022959		ASXL1		T		C		554		554		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17725.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR07-15077		chr21		36164486		RUNX1		G		C		67		136		49.2647058824		exonic		synonymous SNV		NM_001001890		c.C1308G		p.P436P		1157.77		G		C				rs61750222		0.0306		0.0851				0.0583067

		GR07-15077		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1039		1046		99.3307839388		intronic										31416.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR07-15077		chr21		36259324		RUNX1		A		G		353		584		60.4452054795		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.T86C		p.L29S		8629.77		A		G				rs111527738		0.0106		0.0163		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.0103834		0.65		T		0.999		D		0.994		D		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769

		GR07-15077		chr21		36265323		RUNX1		T		-		120		273		43.956043956		intronic										1605.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR07-15077		chr21		44514777		U2AF1		T		G		188		492		38.2113821138		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		3094.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		GR07-15077		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		494		964		51.244813278		intronic										16395.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR07-15077		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		483		483		100		intronic										15124.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR07-15077		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		484		485		99.793814433		intronic										15332.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR07-15077		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		47		108		43.5185185185		intronic										769.73		GT		G

		GR07-15077		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		536		538		99.6282527881		intronic										16637.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR07-15077		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		547		547		100		intronic										16922.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR07-15077		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		505		506		99.8023715415		intronic										17930.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR07-15077		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		312		315		99.0476190476		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		10379.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR07-15077		chrX		39933339		BCOR		A		G		1043		1045		99.8086124402		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29472.73		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR07-15077		chrX		44918221		KDM6A		T		-		90		280		32.1428571429		intronic										727.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR07-15077		chrX		44935924		KDM6A		T		-		351		436		80.504587156		intronic										4740.73		CT		C								0.6166				0.605828

		GR07-15077		chrX		44938316		KDM6A		A		-		88		425		20.7058823529		intronic										360.73		TA		T

		GR07-15077		chrX		44938563		KDM6A		G		A		206		207		99.5169082126		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		6883.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR07-15077		chrX		44949951		KDM6A		T		-		107		469		22.8144989339		intronic										472.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR07-15077		chrX		76849085		ATRX		G		A		61		376		16.2234042553		intronic										638.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR07-15077		chrX		76874171		ATRX		G		A		51		491		10.3869653768		intronic										167.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR07-15077		chrX		123184949		STAG2		T		-		78		208		37.5		intronic										669.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR07-15077		chrX		123199993		STAG2		TT		-		2		6		33.3333333333		intronic										34.73		ATT		A						0.0652		0.029				0.456159

		GR07-15077		chrX		123200006		STAG2		T		A		2		6		33.3333333333		intronic										43.77		T		A

		GR07-15077		chrX		123204978		STAG2		T		-		147		388		37.8865979381		intronic										1083.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR07-15077		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1030		1030		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30791.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR07-15077		chrX		129186012		BCORL1		C		T		225		225		100		intronic										7444.77		C		T				rs12388749		0.1963		0.1804				0.164768

		GR07-15077		chrX		133511862		PHF6		A		-		24		102		23.5294117647		intronic										216.73		TA		T				rs367819775

		GR07-15077		chrX		133512256		PHF6		T		-		52		231		22.5108225108		intronic										384.73		CT		C

		GR08-08611		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		259		543		47.6979742173		intronic										6185.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR08-08611		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		487		960		50.7291666667		intronic										9023.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR08-08611		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		232		484		47.9338842975		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		5573.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		GR08-08611		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		216		509		42.4361493124		intronic										4919.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR08-08611		chr2		198267243		SF3B1		A		-		140		411		34.0632603406		intronic										1474.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR08-08611		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		489		987		49.5440729483		intronic										14098.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR08-08611		chr3		105438957		CBLB		T		G		421		933		45.1232583065		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		7739.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR08-08611		chr3		105439026		CBLB		G		A		210		461		45.5531453362		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		4926.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR08-08611		chr3		105453034		CBLB		A		G		347		348		99.7126436782		intronic										10747.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR08-08611		chr3		105453069		CBLB		C		T		80		348		22.9885057471		intronic										1525.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR08-08611		chr3		128200806		GATA2		G		A		50		133		37.5939849624		intronic										1059.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR08-08611		chr3		128204877		GATA2		C		G		107		186		57.5268817204		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G564C		p.T188T		2262.77		C		G				rs34870876		0.0401		0.0424				0.0185703

		GR08-08611		chr3		128205860		GATA2		G		C		199		1002		19.8602794411		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1893.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR08-08611		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		485		494		98.1781376518		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12739.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR08-08611		chr4		55599436		KIT		T		C		511		511		100		intronic										16587.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR08-08611		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		226		245		92.2448979592		ncRNA_intronic										6607.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR08-08611		chr4		106156163		TET2		G		A		341		592		57.6013513514		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.G1064A		p.G355D		9935.77		G		A				rs61744960		0.0313		0.0268				0.0167732		0.005		D		0.944		P		0.79		P		0		N		0.999		N		0.805		L		4.26		T		-1.8		N		0.473		4.893		24.9		0.997		0.879		D		-0.996		T		0.004		T		0.646		0		3.11		0.917		1.048		0.498		0.881		9.1

		GR08-08611		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		114		526		21.6730038023		ncRNA_intronic										1794.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR08-08611		chr4		106182894		TET2-AS1		T		G		263		508		51.7716535433		ncRNA_intronic										5834.77		T		G

		GR08-08611		chr4		106196951		TET2		A		G		598		1073		55.7315936626		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		17520.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR08-08611		chr5		170837513		NPM1		T		-		138		421		32.7790973872		intronic										857.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR08-08611		chr7		50459588		IKZF1		A		-		136		796		17.0854271357		intronic										499.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR08-08611		chr7		101740827		CUX1		-		TC		524		539		97.2170686456		intronic										15226.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR08-08611		chr7		101747593		CUX1		-		T		173		462		37.4458874459		intronic										2422.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR08-08611		chr7		101755060		CUX1		A		G		515		1035		49.7584541063		intronic										11461.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR08-08611		chr7		101758584		CUX1		G		A		277		558		49.6415770609		intronic										6901.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR08-08611		chr7		101801920		CUX1		C		A		552		1085		50.8755760369		intronic										12764.77		C		A				rs57634989		0.0717		0.0522				0.0702875

		GR08-08611		chr7		101822113		CUX1		A		G		276		565		48.8495575221		intronic										6600.77		A		G				rs61170107								0.132388

		GR08-08611		chr7		101837149		CUX1		G		A		511		512		99.8046875		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		17801.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR08-08611		chr7		101838941		CUX1		G		A		212		462		45.8874458874		intronic										5480.77		G		A				rs74566154								0.0744808

		GR08-08611		chr7		101840640		CUX1		A		G		207		502		41.235059761		intronic										4611.73		A		G				rs80150170								0.0722843

		GR08-08611		chr7		101843536		CUX1		-		T		603		871		69.2307692308		intronic										11084.73		A		AT												0.390176

		GR08-08611		chr7		101844851		CUX1		A		G		907		998		90.8817635271		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		22361.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR08-08611		chr7		101870801		CUX1		G		A		221		453		48.7858719647		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G3318A		p.P1106P		4761.77		G		A								0.00004132				0.000199681

		GR08-08611		chr7		101892121		CUX1		G		A		8		18		44.4444444444		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		130.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR08-08611		chr7		101916647		CUX1		A		G		440		440		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		11789.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR08-08611		chr7		101917521		CUX1		G		A		491		493		99.5943204868		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16225.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR08-08611		chr7		101917647		CUX1		A		G		518		519		99.8073217726		intronic										16673.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR08-08611		chr7		101926087		CUX1		G		T		22		71		30.985915493		intronic										238.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		GR08-08611		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		5		40		intronic										16.86		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		GR08-08611		chr7		148504906		EZH2		AA		-		18		37		48.6486486486		intronic										291.73		TAA		T

		GR08-08611		chr7		148511191		EZH2		A		G		231		503		45.9244532803		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001203249		c.T1543C		p.C515R		4861.77		A		G														0.001		D		1		D		0.998		D		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308

		GR08-08611		chr7		148512591		EZH2		T		C		77		501		15.369261477		intronic										672.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR08-08611		chr7		148543693		EZH2		A		-		114		627		18.1818181818		intronic										279.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR08-08611		chr8		117864952		RAD21		A		-		165		227		72.6872246696		intronic										2046.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR08-08611		chr8		117869498		RAD21		C		T		193		487		39.6303901437		intronic										4132.77		C		T				rs2921787		0.1176		0.0662				0.147764

		GR08-08611		chr8		117875538		RAD21		C		-		78		613		12.7243066884		intronic										325.73		TC		T

		GR08-08611		chr8		117875539		RAD21		C		T		104		611		17.0212765957		intronic										908.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR08-08611		chr9		5069899		JAK2		-		AT		140		496		28.2258064516		intronic										3851.73		G		GAT

		GR08-08611		chr9		5073681		JAK2		T		-		88		481		18.2952182952		intronic										177.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR08-08611		chr9		133747698		ABL1		C		T		147		596		24.6644295302		intronic										2518.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR08-08611		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		258		515		50.0970873786		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6548.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR08-08611		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		88		503		17.4950298211		intronic										1061.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR08-08611		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		216		437		49.4279176201		intronic										3686.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		GR08-08611		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		285		601		47.4209650582		intronic										5090.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		GR08-08611		chr10		112360764		SMC3		G		A		58		502		11.5537848606		intronic										120.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR08-08611		chr10		112361870		SMC3		A		G		1075		1075		100		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30229.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR08-08611		chr11		118351035		KMT2A		T		-		142		708		20.0564971751		intronic										803.73		CT		C												0.00259585

		GR08-08611		chr12		11803220		ETV6		A		C		499		499		100		intronic										22306.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR08-08611		chr12		11803228		ETV6		A		G		499		499		100		intronic										22306.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR08-08611		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		263		539		48.7940630798		ncRNA_intronic										6259.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		GR08-08611		chr13		28607916		FLT3		T		A		245		474		51.6877637131		intronic										6501.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR08-08611		chr13		28607989		FLT3		T		G		550		1013		54.2941757157		intronic										12148.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR08-08611		chr17		7574040		TP53		AA		-		313		756		41.4021164021		intronic										9738.73		CAA		C

		GR08-08611		chr17		7574042		TP53		-		TGTTT		313		756		41.4021164021		intronic										9669.73		A		ATGTTT

		GR08-08611		chr17		7579472		TP53		G		C		508		508		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13812.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR08-08611		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		574		612		93.7908496732		intronic										14980.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR08-08611		chr17		7579801		TP53		G		C		427		431		99.0719257541		UTR5										13350.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR08-08611		chr17		74733099		SRSF2		G		A		464		465		99.7849462366		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15343.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR08-08611		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		700		1336		52.3952095808		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		15102.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR08-08611		chr19		33792631		CEBPA		C		A		114		182		62.6373626374		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		2882.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		GR08-08611		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		2		9		22.2222222222		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		25.74		GGGC		G		LowQual				0.046		0.0275

		GR08-08611		chr20		31022441		ASXL1		-		G		242		729		33.1961591221		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4224.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		GR08-08611		chr20		31022959		ASXL1		T		C		565		566		99.8233215548		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18406.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR08-08611		chr21		36164405		RUNX1		G		T		126		127		99.2125984252		UTR3										3654.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR08-08611		chr21		36206932		RUNX1		G		A		978		982		99.5926680244		intronic										30726.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR08-08611		chr21		36265323		RUNX1		T		-		70		110		63.6363636364		intronic										1037.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR08-08611		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		509		510		99.8039215686		intronic										16191.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR08-08611		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		529		529		100		intronic										16733.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR08-08611		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		80		204		39.2156862745		intronic										1197.73		GT		G

		GR08-08611		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		565		565		100		intronic										18497.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR08-08611		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		602		602		100		intronic										19564.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR08-08611		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		499		501		99.6007984032		intronic										16775.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR08-08611		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		508		509		99.8035363458		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		16885.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR08-08611		chrX		39930433		BCOR		A		-		4		8		50		intronic										25.74		GA		G		LowQual				0.2706		0.1536

		GR08-08611		chrX		39932289		BCOR		A		C		184		992		18.5483870968		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T2310G		p.T770T		1132.77		A		C				rs138951635				0.0000114				0.000264901

		GR08-08611		chrX		39932907		BCOR		T		C		497		973		51.0791366906		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		9924.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		GR08-08611		chrX		39933339		BCOR		A		G		1083		1084		99.9077490775		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		31641.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR08-08611		chrX		44918221		KDM6A		T		-		120		337		35.6083086053		intronic										928.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR08-08611		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		122		435		28.0459770115		intronic										4975.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR08-08611		chrX		44935924		KDM6A		T		-		245		435		56.3218390805		intronic										4975.73		CTT		C,CT

		GR08-08611		chrX		44938316		KDM6A		A		-		100		443		22.5733634312		intronic										580.73		TA		T

		GR08-08611		chrX		44938563		KDM6A		G		A		175		372		47.0430107527		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		4179.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR08-08611		chrX		44949951		KDM6A		T		-		118		487		24.2299794661		intronic										599.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR08-08611		chrX		76849085		ATRX		G		A		64		497		12.8772635815		intronic										431.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR08-08611		chrX		76874171		ATRX		G		A		53		502		10.5577689243		intronic										87.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR08-08611		chrX		76940534		ATRX		A		G		432		940		45.9574468085		intronic										8185.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR08-08611		chrX		123184949		STAG2		T		-		79		238		33.1932773109		intronic										596.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR08-08611		chrX		123199993		STAG2		TTTTTT		-		6		14		42.8571428571		intronic										170.73		ATTTTTT		A

		GR08-08611		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		509		1021		49.8530852106		intronic										19524.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR08-08611		chrX		123204978		STAG2		T		-		130		412		31.5533980583		intronic										749.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR08-08611		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1069		1069		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32915.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR08-08611		chrX		129147264		BCORL1		T		C		461		1023		45.0635386119		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.T516C		p.N172N		10101.77		T		C				rs36043572		0.0057		0.0079				0.00370861

		GR08-08611		chrX		129162905		BCORL1		T		G		9		13		69.2307692308		intronic										118.77		T		G

		GR08-08611		chrX		133511862		PHF6		A		-		44		118		37.2881355932		intronic										534.73		TA		T				rs367819775

		GR08-08611		chrX		133511988		PHF6		G		A		501		503		99.6023856859		intronic										16990.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR08-08611		chrX		133512256		PHF6		T		-		108		420		25.7142857143		intronic										1077.73		CT		C

		GR08-08611		chrX		133527688		PHF6		T		-		96		631		15.2139461173		intronic										390.73		GT		G						0.0221		0.0033

		GR09-01457		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		965		966		99.8964803313		intronic										37551.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		GR09-01457		chr2		198267243		SF3B1		A		-		171		459		37.2549019608		intronic										1912.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR09-01457		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		499		503		99.2047713718		intronic										16333.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR09-01457		chr3		105438957		CBLB		T		G		430		946		45.4545454545		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		7803.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR09-01457		chr3		105439026		CBLB		G		A		214		469		45.6289978678		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5114.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR09-01457		chr3		105453034		CBLB		A		G		188		189		99.4708994709		intronic										5501.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR09-01457		chr3		105453069		CBLB		C		T		55		189		29.1005291005		intronic										1159.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR09-01457		chr3		128204951		GATA2		C		T		71		109		65.1376146789		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		1922.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		TRUE		0		TRUE		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		GR09-01457		chr3		128205860		GATA2		G		C		112		784		14.2857142857		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		486.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR09-01457		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		479		481		99.5841995842		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12967.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR09-01457		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		237		495		47.8787878788		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6155.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		GR09-01457		chr4		55599268		KIT		C		T		220		425		51.7647058824		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.C2394T		p.I798I		5852.77		C		T				rs55789615		0.0248		0.0211		ID=COSM1307;OCCURENCE=3(bone),1(NS),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(testis),1(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),1(genital_tract),2(large_intestine)		0.0113818

		GR09-01457		chr4		55599436		KIT		T		C		201		414		48.5507246377		intronic										4779.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR09-01457		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		280		294		95.2380952381		ncRNA_intronic										8359.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR09-01457		chr4		106156163		TET2		G		A		298		571		52.1891418564		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.G1064A		p.G355D		7967.77		G		A				rs61744960		0.0313		0.0268				0.0167732		0.005		D		0.944		P		0.79		P		0		N		0.999		N		0.805		L		4.26		T		-1.8		N		0.473		4.893		24.9		0.997		0.879		D		-0.996		TRUE		0.004		TRUE		0.646		0		3.11		0.917		1.048		0.498		0.881		9.1

		GR09-01457		chr4		106196951		TET2		A		G		621		1123		55.2983081033		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		15703.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		TRUE		0		TRUE		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR09-01457		chr5		170837513		NPM1		T		-		149		433		34.4110854503		intronic										950.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR09-01457		chr7		101740827		CUX1		-		TC		326		780		41.7948717949		intronic										8644.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR09-01457		chr7		101747593		CUX1		-		T		156		436		35.7798165138		intronic										2204.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR09-01457		chr7		101758584		CUX1		G		A		267		539		49.5361781076		intronic										6720.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR09-01457		chr7		101837149		CUX1		G		A		230		497		46.277665996		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		5861.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR09-01457		chr7		101843536		CUX1		-		T		434		997		43.5305917753		intronic										7507.73		A		AT												0.390176

		GR09-01457		chr7		101844851		CUX1		A		G		435		908		47.9074889868		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		8572.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR09-01457		chr7		101892121		CUX1		G		A		32		45		71.1111111111		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		616.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR09-01457		chr7		101892328		CUX1		C		T		166		277		59.9277978339		UTR3										3152.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR09-01457		chr7		101916647		CUX1		A		G		208		456		45.6140350877		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3492.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR09-01457		chr7		101917521		CUX1		G		A		241		501		48.1037924152		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6327.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR09-01457		chr7		101917647		CUX1		A		G		235		497		47.2837022133		intronic										5448.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR09-01457		chr7		101926228		CUX1		T		C		3		7		42.8571428571		intronic										38.77		T		C				rs803070								0.606829

		GR09-01457		chr7		148543693		EZH2		A		-		145		663		21.8702865762		intronic										887.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR09-01457		chr8		117864952		RAD21		A		-		91		232		39.224137931		intronic										881.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR09-01457		chr8		117875538		RAD21		C		-		105		622		16.8810289389		intronic										962.73		TC		T

		GR09-01457		chr8		117875539		RAD21		C		T		125		622		20.0964630225		intronic										1631.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR09-01457		chr9		5069899		JAK2		-		AT		104		451		23.0598669623		intronic										2681.73		G		GAT

		GR09-01457		chr9		5073681		JAK2		T		-		99		463		21.3822894168		intronic										343.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR09-01457		chr9		133747698		ABL1		C		T		175		577		30.3292894281		intronic										3317.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR09-01457		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		515		518		99.4208494208		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		18177.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR09-01457		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		474		476		99.5798319328		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		15978.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR09-01457		chr10		112361870		SMC3		A		G		1026		1027		99.9026290166		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		28080.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR09-01457		chr11		32417945		WT1		T		C		229		505		45.3465346535		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		5294.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR09-01457		chr11		118351035		KMT2A		T		-		126		670		18.8059701493		intronic										813.73		CT		C												0.00259585

		GR09-01457		chr12		11803220		ETV6		A		C		480		480		100		intronic										21437.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR09-01457		chr12		11803228		ETV6		A		G		480		480		100		intronic										21437.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR09-01457		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		255		525		48.5714285714		ncRNA_intronic										6088.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		GR09-01457		chr13		28607916		FLT3		T		A		470		472		99.5762711864		intronic										16272.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR09-01457		chr13		28607989		FLT3		T		G		992		998		99.3987975952		intronic										29070.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR09-01457		chr17		7579472		TP53		G		C		427		428		99.7663551402		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		11869.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR09-01457		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		540		557		96.947935368		intronic										15015.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR09-01457		chr17		7579801		TP53		G		C		341		341		100		UTR5										10894.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR09-01457		chr17		74733099		SRSF2		G		A		446		447		99.7762863535		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14992.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR09-01457		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		662		1112		59.5323741007		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		19161.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR09-01457		chr19		33792631		CEBPA		C		A		72		167		43.1137724551		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		1647.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		GR09-01457		chr19		45297479		CBLC		C		T		100		453		22.0750551876		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001130852		c.C1165T		p.P389S		1795.77		C		T				rs116023028		0.0501		0.0366				0.0389377		0.182		T		0.001		B		0.004		B						1		N		0.625		N		-2.17		D		-2.43		N		0.035		0.915		10.17		0.986		0.019		N		-1.017		TRUE		0.049		TRUE		0.732		0		0.495		-0.301		0.024		0.001		0.001		6.221

		GR09-01457		chr19		45303983		CBLC		A		G		232		511		45.4011741683		downstream										5202.77		A		G				rs117908144								0.0133786

		GR09-01457		chr20		31022959		ASXL1		T		C		532		535		99.4392523364		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16976.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR09-01457		chr21		36206932		RUNX1		G		A		963		968		99.4834710744		intronic										27334.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR09-01457		chr21		36265323		RUNX1		T		-		76		157		48.4076433121		intronic										953.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR09-01457		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		477		477		100		intronic										14944.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR09-01457		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		88		214		41.1214953271		intronic										1440.73		GT		G

		GR09-01457		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		560		561		99.8217468806		intronic										17627.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR09-01457		chrX		15841063		ZRSR2		C		G		282		777		36.2934362934		exonic		nonsynonymous SNV		NM_005089		c.C1147G		p.P383A		5976.77		C		G				rs61741680		0.0012		0.0007						0.061		T		0.734		P		0.297		B		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		TRUE		0.014		TRUE						5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674

		GR09-01457		chrX		39913655		BCOR		C		T		277		570		48.5964912281		intronic										7097.77		C		T				rs112054628								0.0725828

		GR09-01457		chrX		39933339		BCOR		A		G		516		1034		49.9032882012		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		10674.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR09-01457		chrX		44918221		KDM6A		T		-		137		331		41.3897280967		intronic										1338.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR09-01457		chrX		44935924		KDM6A		T		-		313		395		79.2405063291		intronic										4633.73		CT		C								0.6166				0.605828

		GR09-01457		chrX		44938316		KDM6A		A		-		109		450		24.2222222222		intronic										719.73		TA		T

		GR09-01457		chrX		44949153		KDM6A		T		C		163		756		21.5608465608		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		2293.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR09-01457		chrX		44949951		KDM6A		T		-		115		484		23.7603305785		intronic										437.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR09-01457		chrX		76849085		ATRX		G		A		91		489		18.609406953		intronic										1115.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR09-01457		chrX		76874171		ATRX		G		A		51		497		10.2615694165		intronic										98.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR09-01457		chrX		76940534		ATRX		A		G		322		633		50.868878357		intronic										6155.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR09-01457		chrX		123184949		STAG2		T		-		59		224		26.3392857143		intronic										381.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR09-01457		chrX		123199993		STAG2		TTTTTTT		-		3		7		42.8571428571		intronic										76.73		ATTTTTTT		A

		GR09-01457		chrX		123200188		STAG2		C		G		445		1014		43.8856015779		intronic										9211.77		C		G				rs201600823		0.0016		0.0014				0.000529801

		GR09-01457		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		428		943		45.3870625663		intronic										11577.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR09-01457		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1049		1049		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32481.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR09-01457		chrX		129147373		BCORL1		G		A		394		921		42.779587405		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		6416.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		T		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		TRUE		0.001		TRUE						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		GR09-01457		chrX		129149417		BCORL1		G		A		287		1023		28.054740958		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G2669A		p.R890Q		5824.77		G		A				rs201843717		0.0002		0.0002		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.000794702		0.022		D		1		D		0.99		D		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		TRUE		0.166		TRUE						5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273

		GR09-01457		chrX		133511862		PHF6		A		-		52		124		41.935483871		intronic										703.73		TA		T				rs367819775

		GR09-01457		chrX		133511988		PHF6		G		A		536		536		100		intronic										18479.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR09-01457		chrX		133512256		PHF6		T		-		68		319		21.3166144201		intronic										430.73		CT		C

		GR10-06220		chr1		36932463		CSF3R		A		G		59		531		11.1111111111		exonic		nonsynonymous SNV		NM_156039		c.T2087C		p.M696T		24.78		A		G		LowQual		rs148916169		0.0046		0.0057				0.00359425		0.056		T		0		B		0		B		0.114		U		1		N						0.84		T		0.01		N		0.05		-2.285		0.001		0.242		0.028		N		-1.101		T		0.031		T		0.447		0		-4.13		-1.379		-1.078		0		0		1.504

		GR10-06220		chr2		198267243		SF3B1		A		-		184		464		39.6551724138		intronic										1910.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR10-06220		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		174		717		24.2677824268		intronic										3238.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR10-06220		chr3		105453034		CBLB		A		G		345		346		99.710982659		intronic										10404.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR10-06220		chr3		105453069		CBLB		C		T		104		348		29.8850574713		intronic										2205.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR10-06220		chr3		128200072		GATA2		C		T		194		787		24.6505717916		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G1191A		p.A397A		3696.77		C		T				rs34172218		0.0211		0.0222				0.00938498

		GR10-06220		chr3		128204951		GATA2		C		T		46		89		51.6853932584		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		1180.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		GR10-06220		chr3		128205860		GATA2		G		C		473		1019		46.4180569185		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		8622.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR10-06220		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		491		503		97.6143141153		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12453.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR10-06220		chr4		55593481		KIT		A		G		514		1051		48.9058039962		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.A1638G		p.K546K		10149.77		A		G				rs55986963		0.0219		0.0273		ID=COSM21983;OCCURENCE=2(bone),5(large_intestine),2(soft_tissue)		0.0213658

		GR10-06220		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		203		342		59.3567251462		ncRNA_intronic										7760.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR10-06220		chr5		170837513		NPM1		T		-		131		419		31.2649164678		intronic										816.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR10-06220		chr7		50459588		IKZF1		A		-		127		777		16.3449163449		intronic										322.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR10-06220		chr7		50467767		IKZF1		C		A		105		258		40.6976744186		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		2331.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		GR10-06220		chr7		101740827		CUX1		-		C		108		670		16.1194029851		intronic										18604.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR10-06220		chr7		101740827		CUX1		-		TC		554		670		82.6865671642		intronic										18604.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR10-06220		chr7		101747593		CUX1		-		T		318		464		68.5344827586		intronic										5885.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR10-06220		chr7		101755060		CUX1		A		G		504		1035		48.6956521739		intronic										10886.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR10-06220		chr7		101758584		CUX1		G		A		561		565		99.2920353982		intronic										18048.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR10-06220		chr7		101837149		CUX1		G		A		249		491		50.7128309572		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6431.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR10-06220		chr7		101843536		CUX1		-		T		514		1113		46.1814914645		intronic										7657.73		A		AT												0.390176

		GR10-06220		chr7		101844851		CUX1		A		G		514		998		51.503006012		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10450.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR10-06220		chr7		101892328		CUX1		C		T		82		203		40.39408867		UTR3										1385.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR10-06220		chr7		101892452		CUX1		G		A		41		113		36.2831858407		UTR3										941.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR10-06220		chr7		101916647		CUX1		A		G		499		499		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		12866.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR10-06220		chr7		101916798		CUX1		C		A		180		400		45		intronic										4166.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		GR10-06220		chr7		101917521		CUX1		G		A		239		499		47.8957915832		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5977.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR10-06220		chr7		101917647		CUX1		A		G		514		515		99.8058252427		intronic										16435.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR10-06220		chr7		101926228		CUX1		T		C		3		3		100		intronic										49.28		T		C				rs803070								0.606829

		GR10-06220		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		97		110		88.1818181818		intronic										2837.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR10-06220		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		63		111		56.7567567568		intronic										2384.73		TAAAA		T,TA

		GR10-06220		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		40		111		36.036036036		intronic										2384.73		TAAAA		T,TA

		GR10-06220		chr7		148506363		EZH2		T		G		171		1007		16.9811320755		intronic										1839.77		T		G				rs10268879		0.1521		0.0846				0.113618

		GR10-06220		chr7		148508833		EZH2		A		G		611		1013		60.315893386		intronic										12682.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR10-06220		chr7		148512591		EZH2		T		C		60		520		11.5384615385		intronic										128.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR10-06220		chr7		148543693		EZH2		AA		-		146		681		21.4390602056		intronic										13381.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR10-06220		chr7		148543693		EZH2		A		-		477		681		70.0440528634		intronic										13381.73		TAA		T,TA

		GR10-06220		chr8		117864952		RAD21		A		-		92		238		38.6554621849		intronic										842.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR10-06220		chr8		117866426		RAD21		T		-		76		436		17.4311926606		intronic										251.73		CT		C

		GR10-06220		chr8		117875538		RAD21		C		-		146		690		21.1594202899		intronic										1582.73		TC		T

		GR10-06220		chr8		117875539		RAD21		C		T		104		688		15.1162790698		intronic										789.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR10-06220		chr9		5069899		JAK2		-		AT		147		496		29.6370967742		intronic										2665.73		G		GAT

		GR10-06220		chr9		5073681		JAK2		T		-		86		413		20.8232445521		intronic										342.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR10-06220		chr9		5073770		JAK2		G		T		741		913		81.161007667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		19810.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR10-06220		chr9		133747698		ABL1		C		T		207		630		32.8571428571		intronic										4105.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR10-06220		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		286		508		56.2992125984		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7612.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR10-06220		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		56		496		11.2903225806		intronic										251.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR10-06220		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		284		485		58.5567010309		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		7535.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR10-06220		chr10		112361870		SMC3		A		G		966		1095		88.2191780822		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		24275.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR10-06220		chr10		112362007		SMC3		-		GCGA		53		53		100		intronic										1316.73		G		GGCGA

		GR10-06220		chr11		534242		HRAS		A		G		191		294		64.9659863946		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		4593.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		GR10-06220		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		177		274		64.598540146		intronic										7102.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		GR10-06220		chr11		118351035		KMT2A		T		-		196		795		24.6540880503		intronic										1708.73		CT		C												0.00259585

		GR10-06220		chr12		11803220		ETV6		A		C		500		500		100		intronic										22343.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR10-06220		chr12		11803228		ETV6		A		G		500		500		100		intronic										22375.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR10-06220		chr12		11905412		ETV6		A		G		173		351		49.2877492877		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		3613.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		GR10-06220		chr13		28607916		FLT3		T		A		426		466		91.4163090129		intronic										13945.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR10-06220		chr13		28607989		FLT3		T		G		1008		1080		93.3333333333		intronic										28985.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR10-06220		chr17		7579472		TP53		G		C		534		535		99.8130841121		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		14018.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR10-06220		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		607		655		92.6717557252		intronic										15497.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR10-06220		chr17		7579801		TP53		G		C		488		490		99.5918367347		UTR5										15560.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR10-06220		chr17		74733099		SRSF2		G		A		421		422		99.7630331754		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14365.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR10-06220		chr19		33792480		CEBPA		T		C		92		567		16.2257495591		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001285829		c.A484G		p.N162D		342.77		T		C														0.844		T		0.546		P		0.229		B						0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11

		GR10-06220		chr19		45303800		CBLC		G		A		61		494		12.3481781377		intronic										301.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR10-06220		chr20		31022959		ASXL1		T		C		527		528		99.8106060606		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16635.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR10-06220		chr20		31025163		ASXL1		A		G		38		238		15.9663865546		UTR3										363.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR10-06220		chr21		36164405		RUNX1		G		T		82		232		35.3448275862		UTR3										1685.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR10-06220		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1035		1040		99.5192307692		intronic										31572.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR10-06220		chr21		36265323		RUNX1		T		-		91		144		63.1944444444		intronic										1484.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR10-06220		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		495		981		50.4587155963		intronic										17859.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR10-06220		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		513		514		99.8054474708		intronic										16048.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR10-06220		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		485		962		50.4158004158		intronic										10231.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR10-06220		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		92		256		35.9375		intronic										1251.73		GT		G

		GR10-06220		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		318		567		56.0846560847		intronic										7601.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR10-06220		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		628		628		100		intronic										19798.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR10-06220		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		285		486		58.6419753086		intronic										7789.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR10-06220		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		296		502		58.9641434263		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		7968.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR10-06220		chrX		39933339		BCOR		A		G		1075		1079		99.6292863763		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30685.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR10-06220		chrX		44870417		KDM6A		G		A		63		589		10.6960950764		intronic										150.77		G		A				rs41309721								0.00264901

		GR10-06220		chrX		44918221		KDM6A		T		-		144		359		40.1114206128		intronic										1407.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR10-06220		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		143		436		32.7981651376		intronic										5183.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR10-06220		chrX		44935924		KDM6A		T		-		225		436		51.6055045872		intronic										5183.73		CTT		C,CT

		GR10-06220		chrX		44938316		KDM6A		A		-		100		426		23.4741784038		intronic										516.73		TA		T

		GR10-06220		chrX		44938563		KDM6A		G		A		231		449		51.4476614699		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		6006.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR10-06220		chrX		44949951		KDM6A		T		-		109		496		21.9758064516		intronic										402.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR10-06220		chrX		123184949		STAG2		T		-		101		265		38.1132075472		intronic										543.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR10-06220		chrX		123199993		STAG2		TTTTTTTT		-		2		9		22.2222222222		intronic										25.74		ATTTTTTTT		A		LowQual

		GR10-06220		chrX		123200010		STAG2		T		C		2		9		22.2222222222		intronic										34.77		T		C

		GR10-06220		chrX		123204978		STAG2		T		-		140		413		33.8983050847		intronic										915.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR10-06220		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1107		1107		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		33396.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR10-06220		chrX		133511862		PHF6		A		-		40		98		40.8163265306		intronic										490.73		TA		T				rs367819775

		GR10-06220		chrX		133511988		PHF6		G		A		310		524		59.1603053435		intronic										8657.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR10-06220		chrX		133512256		PHF6		T		-		143		536		26.6791044776		intronic										1371.73		CT		C

		GR10-06220		chrX		133527688		PHF6		T		-		99		614		16.1237785016		intronic										256.73		GT		G						0.0221		0.0033

		GR10-12883		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		475		917		51.7993456925		intronic										9256.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR10-12883		chr2		198267243		SF3B1		A		-		210		522		40.2298850575		intronic										2484.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR10-12883		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		495		1004		49.3027888446		intronic										12449.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR10-12883		chr2		209113192		IDH1		G		A		515		1031		49.9515033948		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		11248.73		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		GR10-12883		chr3		105453034		CBLB		A		G		474		475		99.7894736842		intronic										14618.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR10-12883		chr3		105453069		CBLB		C		T		96		476		20.1680672269		intronic										1591.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR10-12883		chr3		128205860		GATA2		G		C		144		693		20.7792207792		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1338.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR10-12883		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		491		501		98.003992016		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13003.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR10-12883		chr4		55593464		KIT		A		C		245		494		49.5951417004		exonic		nonsynonymous SNV		NM_000222		c.A1621C		p.M541L		5768.77		A		C				rs3822214		0.0955		0.0789		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.0644968		0.804		T		0.012		B		0.015		B		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741

		GR10-12883		chr4		55599436		KIT		T		C		233		515		45.2427184466		intronic										5263.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR10-12883		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		256		474		54.0084388186		ncRNA_intronic										5880.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR10-12883		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		85		533		15.947467167		ncRNA_intronic										963.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR10-12883		chr4		106196951		TET2		A		G		324		1121		28.902765388		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		6086.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR10-12883		chr4		153247486		FBXW7		T		-		3		5		60		intronic										11.09		CT		C		LowQual		rs367926135

		GR10-12883		chr5		170837513		NPM1		T		-		143		416		34.375		intronic										909.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR10-12883		chr7		50459588		IKZF1		A		-		114		756		15.0793650794		intronic										141.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR10-12883		chr7		101740827		CUX1		-		TC		428		889		48.1439820022		intronic										9827.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR10-12883		chr7		101747593		CUX1		-		T		161		478		33.6820083682		intronic										2238.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR10-12883		chr7		101755060		CUX1		A		G		522		1021		51.1263467189		intronic										11296.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR10-12883		chr7		101758584		CUX1		G		A		267		574		46.5156794425		intronic										6259.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR10-12883		chr7		101837149		CUX1		G		A		233		510		45.6862745098		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		5679.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR10-12883		chr7		101843536		CUX1		-		T		419		940		44.5744680851		intronic										6728.73		A		AT												0.390176

		GR10-12883		chr7		101844851		CUX1		A		G		451		946		47.6744186047		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		8911.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR10-12883		chr7		101892121		CUX1		G		A		13		28		46.4285714286		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		235.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR10-12883		chr7		101892328		CUX1		C		T		187		190		98.4210526316		UTR3										4412.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR10-12883		chr7		101892452		CUX1		G		A		29		109		26.6055045872		UTR3										582.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR10-12883		chr7		101916647		CUX1		A		G		314		314		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		7623.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR10-12883		chr7		101917521		CUX1		G		A		491		492		99.7967479675		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		15981.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR10-12883		chr7		101917647		CUX1		A		G		498		499		99.7995991984		intronic										15876.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR10-12883		chr7		101926228		CUX1		T		C		6		11		54.5454545455		intronic										60.77		T		C				rs803070								0.606829

		GR10-12883		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		77		78		98.7179487179		intronic										3381.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR10-12883		chr7		148504906		EZH2		AAAAA		-		29		77		37.6623376623		intronic										1743.73		TAAAAA		T,TAA

		GR10-12883		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		47		77		61.038961039		intronic										1743.73		TAAAAA		T,TAA

		GR10-12883		chr7		148508833		EZH2		A		G		608		612		99.3464052288		intronic										13271.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR10-12883		chr7		148512591		EZH2		T		C		81		514		15.7587548638		intronic										696.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR10-12883		chr7		148543693		EZH2		A		-		430		552		77.8985507246		intronic										11249.73		TAA		TA,T

		GR10-12883		chr7		148543693		EZH2		AA		-		82		552		14.8550724638		intronic										11249.73		TAA		TA,T								0.0071

		GR10-12883		chr7		148543753		EZH2		C		T		117		552		21.1956521739		intronic										1582.77		C		T				rs28723387								0.193091

		GR10-12883		chr8		117864217		RAD21		A		G		239		486		49.1769547325		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3977.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		GR10-12883		chr8		117864952		RAD21		A		-		155		318		48.7421383648		intronic										1551.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR10-12883		chr8		117866426		RAD21		-		T		56		455		12.3076923077		intronic										76.73		C		CT				rs201090747

		GR10-12883		chr8		117875538		RAD21		C		-		94		641		14.6645865835		intronic										606.73		TC		T

		GR10-12883		chr8		117875539		RAD21		C		T		121		640		18.90625		intronic										1407.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR10-12883		chr9		5069899		JAK2		-		AT		75		489		15.3374233129		intronic										1292.73		G		GAT

		GR10-12883		chr9		5073661		JAK2		T		C		155		315		49.2063492063		intronic										387.77		T		C

		GR10-12883		chr9		5073770		JAK2		G		T		567		875		64.8		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		12684.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR10-12883		chr9		133747698		ABL1		C		T		182		618		29.4498381877		intronic										3434.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR10-12883		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		240		508		47.2440944882		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6095.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR10-12883		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		72		474		15.1898734177		intronic										725.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR10-12883		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		224		486		46.0905349794		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5530.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR10-12883		chr10		112360764		SMC3		G		A		58		488		11.8852459016		intronic										143.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR10-12883		chr10		112361870		SMC3		A		G		1089		1089		100		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30664.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR10-12883		chr10		112361983		SMC3		T		G		73		581		12.5645438898		intronic										297.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		GR10-12883		chr11		118351035		KMT2A		T		-		215		817		26.3157894737		intronic										1979.73		CT		C												0.00259585

		GR10-12883		chr12		11803220		ETV6		A		C		407		407		100		intronic										18039.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR10-12883		chr12		11803228		ETV6		A		G		403		406		99.2610837438		intronic										12606.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR10-12883		chr13		28607916		FLT3		T		A		479		479		100		intronic										16733.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR10-12883		chr13		28607989		FLT3		T		G		1091		1092		99.9084249084		intronic										33296.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR10-12883		chr17		7579472		TP53		G		C		185		364		50.8241758242		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		3096.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR10-12883		chr17		7579619		TP53		G		T		417		990		42.1212121212		intronic										8403.77		G		T				rs17883323		0.0708		0.0659				0.0776757

		GR10-12883		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		578		611		94.5990180033		intronic										16229.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR10-12883		chr17		7579801		TP53		G		C		241		439		54.8974943052		UTR5										5661.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR10-12883		chr17		74733099		SRSF2		G		A		458		459		99.7821350763		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14931.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR10-12883		chr19		45303800		CBLC		G		A		55		496		11.0887096774		intronic										101.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR10-12883		chr20		31022959		ASXL1		T		C		547		550		99.4545454545		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16970.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR10-12883		chr20		31023623		ASXL1		T		C		601		1005		59.8009950249		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3108C		p.N1036N		13829.77		T		C								0.00007413

		GR10-12883		chr20		31024274		ASXL1		T		C		318		1092		29.1208791209		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6835.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR10-12883		chr20		31025163		ASXL1		A		G		215		430		50		UTR3										5137.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR10-12883		chr21		36164405		RUNX1		G		T		207		208		99.5192307692		UTR3										6391.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR10-12883		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1069		1079		99.0732159407		intronic										32609.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR10-12883		chr21		36265323		RUNX1		T		-		123		176		69.8863636364		intronic										1848.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR10-12883		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		482		482		100		intronic										14888.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR10-12883		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		531		531		100		intronic										17213.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR10-12883		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		90		176		51.1363636364		intronic										1522.73		GT		G

		GR10-12883		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		568		568		100		intronic										17985.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR10-12883		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		533		533		100		intronic										16747.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR10-12883		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		493		495		99.595959596		intronic										17160.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR10-12883		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		372		373		99.7319034853		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		12237.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR10-12883		chrX		39922359		BCOR		A		G		130		132		98.4848484848		intronic										3606.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR10-12883		chrX		39932808		BCOR		G		A		1017		1023		99.4134897361		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.C1791T		p.H597H		32392.77		G		A				rs144606152		0.0373		0.0345		ID=COSM4156838;OCCURENCE=1(thyroid)		0.0166887

		GR10-12883		chrX		39933339		BCOR		A		G		1025		1028		99.7081712062		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28355.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR10-12883		chrX		44929077		KDM6A		C		A		520		520		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		17348.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		T		0		T						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		GR10-12883		chrX		44935924		KDM6A		TTT		-		108		418		25.8373205742		intronic										8777.73		CTTT		C,CT								0.0076				0.00662252

		GR10-12883		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		242		418		57.8947368421		intronic										8777.73		CTTT		C,CT

		GR10-12883		chrX		44938316		KDM6A		A		-		107		430		24.8837209302		intronic										566.73		TA		T

		GR10-12883		chrX		44949951		KDM6A		T		-		102		473		21.5644820296		intronic										316.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR10-12883		chrX		76849085		ATRX		G		A		70		501		13.9720558882		intronic										596.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR10-12883		chrX		76940534		ATRX		A		G		759		761		99.7371879106		intronic										20181.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR10-12883		chrX		123184949		STAG2		-		T		45		158		28.4810126582		intronic										404.73		C		CT								0.0091

		GR10-12883		chrX		123200013		STAG2		T		C		2		11		18.1818181818		intronic										28.77		T		C		LowQual

		GR10-12883		chrX		123204978		STAG2		T		-		130		399		32.5814536341		intronic										782.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR10-12883		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1039		1040		99.9038461538		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30890.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR10-12883		chrX		133511862		PHF6		A		-		36		94		38.2978723404		intronic										474.73		TA		T				rs367819775

		GR10-12883		chrX		133511988		PHF6		G		A		398		398		100		intronic										13919.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR10-12883		chrX		133512256		PHF6		T		-		90		318		28.3018867925		intronic										921.73		CT		C

		GR11-00267		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		312		586		53.2423208191		intronic										7764.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR11-00267		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		964		975		98.8717948718		intronic										25743.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR11-00267		chr2		198267243		SF3B1		A		-		137		433		31.6397228637		intronic										1485.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR11-00267		chr3		105438957		CBLB		T		G		457		928		49.2456896552		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8699.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR11-00267		chr3		105439026		CBLB		G		A		236		460		51.3043478261		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		6116.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR11-00267		chr3		105453034		CBLB		A		G		345		345		100		intronic										10557.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR11-00267		chr3		105453069		CBLB		C		T		87		345		25.2173913043		intronic										1683.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR11-00267		chr3		128200806		GATA2		G		A		77		157		49.0445859873		intronic										1809.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR11-00267		chr3		128205860		GATA2		G		C		203		1050		19.3333333333		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1527.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR11-00267		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		482		491		98.16700611		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13083.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR11-00267		chr4		55599436		KIT		T		C		239		504		47.4206349206		intronic										5689.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR11-00267		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		391		419		93.3174224344		ncRNA_intronic										11911.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR11-00267		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		117		526		22.2433460076		ncRNA_intronic										1875.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR11-00267		chr4		106196951		TET2		A		G		648		1128		57.4468085106		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		17965.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		TRUE		0		TRUE		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR11-00267		chr5		170837513		NPM1		T		-		156		428		36.4485981308		intronic										1129.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR11-00267		chr7		50459588		IKZF1		A		-		148		833		17.7671068427		intronic										688.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR11-00267		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		94		373		25.2010723861		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		2113.73		G		GGGGGCCGAGTC

		GR11-00267		chr7		50467767		IKZF1		C		A		139		139		100		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		4034.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		GR11-00267		chr7		101740827		CUX1		-		C		87		581		14.9741824441		intronic										16368.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR11-00267		chr7		101740827		CUX1		-		TC		484		581		83.3046471601		intronic										16368.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR11-00267		chr7		101747593		CUX1		-		T		333		480		69.375		intronic										6699.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR11-00267		chr7		101758584		CUX1		G		A		557		561		99.2869875223		intronic										18134.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR11-00267		chr7		101822113		CUX1		A		G		294		584		50.3424657534		intronic										6708.77		A		G				rs61170107								0.132388

		GR11-00267		chr7		101843536		CUX1		-		T		487		1110		43.8738738739		intronic										7158.73		A		AT												0.390176

		GR11-00267		chr7		101844851		CUX1		A		G		487		1011		48.1701285856		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9488.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR11-00267		chr7		101892328		CUX1		C		T		127		276		46.0144927536		UTR3										2302.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR11-00267		chr7		101892452		CUX1		G		A		56		155		36.1290322581		UTR3										1227.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR11-00267		chr7		101916647		CUX1		A		G		202		495		40.8080808081		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3365.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR11-00267		chr7		101917647		CUX1		A		G		268		529		50.6616257089		intronic										6399.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR11-00267		chr7		101921289		CUX1		A		G		376		713		52.7349228612		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.A1585G		p.I529V		7285.77		A		G				rs2230103		0.0382		0.0298				0.0283546		1		T		0.139		B		0.07		B						0.995		N		0.5		N		1.63		T		0.03		N		0.326		0.53		7.655		0.604		0.967		D		-1.033		TRUE		0.004		TRUE		0.706		0		3.4		0.697		1.186		0.993		1		10.046

		GR11-00267		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		70		89		78.6516853933		intronic										2844.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR11-00267		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		66		86		76.7441860465		intronic										703.73		TAAAA		T

		GR11-00267		chr7		148508833		EZH2		A		G		506		1031		49.0785645005		intronic										9507.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR11-00267		chr7		148543693		EZH2		A		-		522		890		58.6516853933		intronic										7747.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR11-00267		chr8		117864952		RAD21		A		-		100		253		39.5256916996		intronic										841.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR11-00267		chr8		117868531		RAD21		AAAA		-		7		16		43.75		intronic										187.73		TAAAA		T								0.0199

		GR11-00267		chr8		117875538		RAD21		C		-		167		697		23.9598278336		intronic										2593.73		TC		T

		GR11-00267		chr8		117875539		RAD21		C		T		113		697		16.212338594		intronic										821.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR11-00267		chr9		5069899		JAK2		-		AT		121		489		24.7443762781		intronic										3260.73		G		GAT

		GR11-00267		chr9		5073681		JAK2		T		-		85		469		18.1236673774		intronic										143.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR11-00267		chr9		133747698		ABL1		C		T		162		631		25.6735340729		intronic										2853.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR11-00267		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		276		524		52.6717557252		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7179.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR11-00267		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		229		438		52.2831050228		intronic										4139.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		GR11-00267		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		476		906		52.5386313466		intronic										9458.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		GR11-00267		chr10		112361870		SMC3		A		G		1126		1126		100		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		32301.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR11-00267		chr11		118351035		KMT2A		T		-		170		779		21.8228498074		intronic										1350.73		CT		C												0.00259585

		GR11-00267		chr12		11803220		ETV6		A		C		501		501		100		intronic										22373.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR11-00267		chr12		11803228		ETV6		A		G		501		501		100		intronic										22373.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR11-00267		chr12		25380263		KRAS		A		G		46		542		8.4870848708		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.T195C		p.S65S		71.77		A		G

		GR11-00267		chr13		28607916		FLT3		T		A		480		482		99.5850622407		intronic										16551.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR11-00267		chr13		28607989		FLT3		T		G		1029		1035		99.4202898551		intronic										31404.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR11-00267		chr17		7579472		TP53		G		C		277		505		54.8514851485		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		5145.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR11-00267		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		573		620		92.4193548387		intronic										14364.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR11-00267		chr17		7579801		TP53		G		C		270		492		54.8780487805		UTR5										6687.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR11-00267		chr17		74733099		SRSF2		G		A		464		465		99.7849462366		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15010.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR11-00267		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		780		1403		55.5951532431		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		22355.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR11-00267		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		3		10		30		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		67.73		GGGC		G						0.046		0.0275

		GR11-00267		chr19		45303800		CBLC		G		A		71		491		14.4602851324		intronic										669.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR11-00267		chr20		31022959		ASXL1		T		C		553		554		99.8194945848		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17894.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR11-00267		chr20		31023500		ASXL1		C		T		503		1517		33.1575477917		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.C2985T		p.H995H		9683.77		C		T				rs62206933		0.0182		0.0232				0.0401358

		GR11-00267		chr20		31024274		ASXL1		T		C		260		1073		24.2311276794		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5125.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR11-00267		chr20		31025163		ASXL1		A		G		188		371		50.6738544474		UTR3										4674.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR11-00267		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1024		1029		99.5140913508		intronic										30367.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR11-00267		chr21		36265323		RUNX1		T		-		61		104		58.6538461538		intronic										896.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR11-00267		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		530		531		99.8116760829		intronic										20150.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR11-00267		chr21		44524343		U2AF1		A		T		257		490		52.4489795918		intronic										5499.77		A		T

		GR11-00267		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		475		475		100		intronic										14892.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR11-00267		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		506		506		100		intronic										16309.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR11-00267		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		63		151		41.7218543046		intronic										959.73		GT		G

		GR11-00267		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		508		512		99.21875		intronic										15748.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR11-00267		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		551		551		100		intronic										17199.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR11-00267		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		484		488		99.1803278689		intronic										16645.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR11-00267		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		423		425		99.5294117647		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		13913.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR11-00267		chrX		39911657		BCOR		C		A		202		204		99.0196078431		intronic										7305.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		GR11-00267		chrX		39922359		BCOR		A		G		463		464		99.7844827586		intronic										14652.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR11-00267		chrX		39930433		BCOR		AAA		-		3		7		42.8571428571		intronic										57.73		GAAA		G								0.0001

		GR11-00267		chrX		39930438		BCOR		A		G		2		7		28.5714285714		intronic										10.2		A		G		LowQual

		GR11-00267		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		132		434		30.4147465438		intronic										5048.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR11-00267		chrX		44935924		KDM6A		T		-		224		434		51.6129032258		intronic										5048.73		CTT		C,CT

		GR11-00267		chrX		44938316		KDM6A		A		-		112		427		26.2295081967		intronic										908.73		TA		T

		GR11-00267		chrX		44949951		KDM6A		T		-		109		477		22.8511530398		intronic										526.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR11-00267		chrX		123184949		STAG2		T		-		88		205		42.9268292683		intronic										914.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR11-00267		chrX		123204978		STAG2		T		-		142		402		35.3233830846		intronic										1036.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR11-00267		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1033		1034		99.9032882012		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31253.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR11-00267		chrX		129186012		BCORL1		C		T		248		248		100		intronic										8358.77		C		T				rs12388749		0.1963		0.1804				0.164768

		GR11-00267		chrX		133511862		PHF6		A		-		38		94		40.4255319149		intronic										544.73		TA		T				rs367819775

		GR11-00267		chrX		133512256		PHF6		T		-		59		216		27.3148148148		intronic										583.73		CT		C

		GR11-00267		chrX		133527688		PHF6		T		-		54		403		13.3995037221		intronic										15.85		GT		G		LowQual				0.0221		0.0033

		GR11-00267		chrX		133527706		PHF6		TACT		-		402		403		99.7518610422		intronic										17975.73		ATACT		A				rs35873365		0.0289		0.027				0.0127152

		GR11-08535		chr1		36933096		CSF3R		T		C		267		630		42.380952381		intronic										4994.77		T		C				rs3918000								0.134385

		GR11-08535		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		294		528		55.6818181818		intronic										7486.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR11-08535		chr2		25464451		DNMT3A		G		A		189		486		38.8888888889		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.C1495T		p.R499C		4359.77		G		A														0.067		T		0.823		P		0.214		B		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824

		GR11-08535		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		949		956		99.2677824268		intronic										25587.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR11-08535		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		305		370		82.4324324324		intronic										8174.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR11-08535		chr2		198267243		SF3B1		A		-		94		262		35.8778625954		intronic										904.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR11-08535		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		504		510		98.8235294118		intronic										16388.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR11-08535		chr3		38182136		MYD88		C		G		146		284		51.4084507042		intronic										3777.77		C		G				rs4988457								0.0419329

		GR11-08535		chr3		105438957		CBLB		T		G		402		939		42.8115015974		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		7413.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR11-08535		chr3		105439026		CBLB		G		A		207		471		43.949044586		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		4969.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR11-08535		chr3		105453034		CBLB		A		G		248		248		100		intronic										7227.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR11-08535		chr3		105453069		CBLB		C		T		56		248		22.5806451613		intronic										940.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR11-08535		chr3		128200072		GATA2		C		T		152		507		29.9802761341		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G1191A		p.A397A		3224.77		C		T				rs34172218		0.0211		0.0222				0.00938498

		GR11-08535		chr3		128205860		GATA2		G		C		294		825		35.6363636364		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		4436.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR11-08535		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		479		488		98.1557377049		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12842.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR11-08535		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		257		484		53.0991735537		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6631.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		GR11-08535		chr4		55599436		KIT		T		C		234		235		99.5744680851		intronic										7064.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR11-08535		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		263		292		90.0684931507		ncRNA_intronic										7654.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR11-08535		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		82		512		16.015625		ncRNA_intronic										848.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR11-08535		chr4		106196951		TET2		A		G		255		1047		24.3553008596		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		4436.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR11-08535		chr5		170837513		NPM1		T		-		148		433		34.1801385681		intronic										988.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR11-08535		chr7		50455233		IKZF1		C		T		118		265		44.5283018868		intronic										2853.77		C		T

		GR11-08535		chr7		101740827		CUX1		-		C		78		597		13.0653266332		intronic										16630.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR11-08535		chr7		101740827		CUX1		-		TC		510		597		85.4271356784		intronic										16630.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR11-08535		chr7		101747593		CUX1		-		T		338		459		73.6383442266		intronic										6362.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR11-08535		chr7		101755060		CUX1		A		G		482		983		49.0335707019		intronic										10384.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR11-08535		chr7		101758584		CUX1		G		A		537		538		99.8141263941		intronic										17131.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR11-08535		chr7		101837149		CUX1		G		A		251		498		50.4016064257		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6319.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR11-08535		chr7		101843536		CUX1		-		T		509		1072		47.4813432836		intronic										8753.73		A		AT												0.390176

		GR11-08535		chr7		101844851		CUX1		A		G		497		976		50.9221311475		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10008.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR11-08535		chr7		101870810		CUX1		C		T		263		486		54.1152263374		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C3327T		p.S1109S		6829.77		C		T				rs151241171		0.0007		0.0006				0.000399361

		GR11-08535		chr7		101892328		CUX1		C		T		67		162		41.3580246914		UTR3										1047.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR11-08535		chr7		101892452		CUX1		G		A		28		85		32.9411764706		UTR3										594.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR11-08535		chr7		101916647		CUX1		A		G		419		419		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		10590.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR11-08535		chr7		101916798		CUX1		C		A		173		334		51.7964071856		intronic										4308.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		GR11-08535		chr7		101917521		CUX1		G		A		235		498		47.1887550201		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5900.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR11-08535		chr7		101917647		CUX1		A		G		509		509		100		intronic										16044.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR11-08535		chr7		101926087		CUX1		G		T		10		31		32.2580645161		intronic										109.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		GR11-08535		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		2		100		intronic										30.74		T		C				rs803070								0.606829

		GR11-08535		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		72		83		86.7469879518		intronic										2952.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR11-08535		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		45		81		55.5555555556		intronic										1283.73		TAAAA		T,TA

		GR11-08535		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		30		81		37.037037037		intronic										1283.73		TAAAA		T,TA

		GR11-08535		chr7		148506363		EZH2		T		G		240		1044		22.9885057471		intronic										3569.77		T		G				rs10268879		0.1521		0.0846				0.113618

		GR11-08535		chr7		148508833		EZH2		A		G		491		1005		48.855721393		intronic										9591.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR11-08535		chr7		148543693		EZH2		AA		-		92		511		18.0039138943		intronic										9755.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR11-08535		chr7		148543693		EZH2		A		-		376		511		73.5812133072		intronic										9755.73		TAA		T,TA

		GR11-08535		chr8		117864952		RAD21		A		-		84		203		41.3793103448		intronic										773.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR11-08535		chr8		117868531		RAD21		AA		-		4		6		66.6666666667		intronic										95.73		TAA		T								0.0585

		GR11-08535		chr8		117875538		RAD21		C		-		103		621		16.5861513688		intronic										973.73		TC		T

		GR11-08535		chr8		117875539		RAD21		C		T		120		616		19.4805194805		intronic										1332.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR11-08535		chr9		5069899		JAK2		-		AT		140		436		32.1100917431		intronic										2535.73		G		GAT

		GR11-08535		chr9		5073681		JAK2		T		-		93		476		19.5378151261		intronic										213.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR11-08535		chr9		133747698		ABL1		C		T		140		551		25.4083484574		intronic										2411.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR11-08535		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		521		523		99.6175908222		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		19353.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR11-08535		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		45		412		10.9223300971		intronic										110.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR11-08535		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		215		438		49.0867579909		intronic										3620.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		GR11-08535		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		167		332		50.3012048193		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		4171.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR11-08535		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		291		605		48.0991735537		intronic										5656.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		GR11-08535		chr10		112356331		SMC3		G		A		17		71		23.9436619718		intronic										76.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR11-08535		chr10		112360764		SMC3		G		A		59		487		12.1149897331		intronic										171.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR11-08535		chr10		112361870		SMC3		A		G		1057		1059		99.8111425873		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29830.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR11-08535		chr11		118351035		KMT2A		T		-		152		725		20.9655172414		intronic										1211.73		CT		C												0.00259585

		GR11-08535		chr12		11803220		ETV6		A		C		513		513		100		intronic										22887.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR11-08535		chr12		11803228		ETV6		A		G		513		513		100		intronic										22887.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR11-08535		chr13		28607916		FLT3		T		A		459		460		99.7826086957		intronic										15876.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR11-08535		chr13		28607989		FLT3		T		G		1042		1043		99.9041227229		intronic										31225.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR11-08535		chr17		7579472		TP53		G		C		490		490		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13174.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR11-08535		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		545		587		92.8449744463		intronic										13476.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR11-08535		chr17		7579801		TP53		G		C		379		379		100		UTR5										11988.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR11-08535		chr17		74733099		SRSF2		G		A		472		473		99.7885835095		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15249.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR11-08535		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		645		1158		55.6994818653		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		25516.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR11-08535		chr20		31022959		ASXL1		T		C		550		551		99.8185117967		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16946.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR11-08535		chr21		36164405		RUNX1		G		T		39		109		35.7798165138		UTR3										782.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR11-08535		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1008		1013		99.5064165844		intronic										29748.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR11-08535		chr21		36265323		RUNX1		T		-		72		159		45.2830188679		intronic										1006.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR11-08535		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		467		897		52.0624303233		intronic										11034.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR11-08535		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		502		503		99.8011928429		intronic										15631.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR11-08535		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		53		126		42.0634920635		intronic										843.73		GT		G

		GR11-08535		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		561		564		99.4680851064		intronic										17914.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR11-08535		chrX		39930441		BCOR		A		G		2		7		28.5714285714		intronic										10.2		A		G		LowQual

		GR11-08535		chrX		39930443		BCOR		A		G		2		7		28.5714285714		intronic										10.2		A		G		LowQual

		GR11-08535		chrX		39932907		BCOR		T		C		565		1026		55.0682261209		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		11319.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		GR11-08535		chrX		39933339		BCOR		A		G		1032		1033		99.9031945789		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29741.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR11-08535		chrX		44918221		KDM6A		T		-		130		308		42.2077922078		intronic										1358.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR11-08535		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		140		426		32.8638497653		intronic										4843.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR11-08535		chrX		44935924		KDM6A		T		-		220		426		51.6431924883		intronic										4843.73		CTT		C,CT

		GR11-08535		chrX		44938316		KDM6A		A		-		98		440		22.2727272727		intronic										478.73		TA		T

		GR11-08535		chrX		44938563		KDM6A		G		A		158		369		42.8184281843		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		3808.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR11-08535		chrX		44949951		KDM6A		T		-		116		486		23.8683127572		intronic										514.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR11-08535		chrX		76874171		ATRX		G		A		61		498		12.2489959839		intronic										285.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR11-08535		chrX		123184949		STAG2		T		-		46		176		26.1363636364		intronic										298.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR11-08535		chrX		123200008		STAG2		T		C		2		6		33.3333333333		intronic										43.77		T		C

		GR11-08535		chrX		123200012		STAG2		T		C		2		6		33.3333333333		intronic										43.77		T		C

		GR11-08535		chrX		123204978		STAG2		T		-		143		412		34.7087378641		intronic										844.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR11-08535		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1055		1057		99.8107852412		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31358.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR11-08535		chrX		129162905		BCORL1		T		G		4		10		40		intronic										39.77		T		G

		GR11-08535		chrX		129186012		BCORL1		C		T		164		318		51.572327044		intronic										4271.77		C		T				rs12388749		0.1963		0.1804				0.164768

		GR11-08535		chrX		133511862		PHF6		A		-		40		108		37.037037037		intronic										505.73		TA		T				rs367819775

		GR11-08535		chrX		133511988		PHF6		G		A		159		374		42.513368984		intronic										4034.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR11-08535		chrX		133512256		PHF6		T		-		98		324		30.2469135802		intronic										1148.73		CT		C

		GR11-16105		chr1		36932304		CSF3R		G		A		4		22		18.1818181818		exonic		nonsynonymous SNV		NM_000760		c.C2165T		p.T722I		24.78		G		A		LowQual												0.22		T		0.919		P		0.51		P		0.406		N		1		N		1.39		L		0.89		TRUE		-1.54		N		0.366		3.339		22.9		0.995		0.136		N		-0.927		T		0.161		TRUE		0.603		0		3.76		-0.045		1.048		0.2		0.277		11.71

		GR11-16105		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		109		248		43.9516129032		intronic										2439.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR11-16105		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		492		496		99.1935483871		intronic										12689.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR11-16105		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		231		296		78.0405405405		intronic										6227.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR11-16105		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		398		404		98.5148514851		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		10031.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		GR11-16105		chr2		198267243		SF3B1		A		-		44		128		34.375		intronic										455.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR11-16105		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		481		965		49.8445595855		intronic										12207.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR11-16105		chr3		105453034		CBLB		A		G		281		281		100		intronic										8482.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR11-16105		chr3		105453069		CBLB		C		T		29		280		10.3571428571		intronic										50.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR11-16105		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		485		490		98.9795918367		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13142.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR11-16105		chr4		55599436		KIT		T		C		121		225		53.7777777778		intronic										2735.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR11-16105		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		250		469		53.3049040512		ncRNA_intronic										5947.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR11-16105		chr5		170837513		NPM1		-		T		129		420		30.7142857143		intronic										1379.73		C		CT								0.088

		GR11-16105		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		54		192		28.125		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		1218.73		G		GGGGGCCGAGTC

		GR11-16105		chr7		101740827		CUX1		-		TC		222		529		41.965973535		intronic										5671.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR11-16105		chr7		101747593		CUX1		T		-		117		466		25.1072961373		intronic										570.73		GT		G						0.017		0.0081

		GR11-16105		chr7		101821970		CUX1		-		G		208		446		46.6367713004		intronic										5762.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		GR11-16105		chr7		101843536		CUX1		-		T		293		796		36.8090452261		intronic										4483.73		A		AT												0.390176

		GR11-16105		chr7		101892121		CUX1		G		A		6		6		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		104.84		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR11-16105		chr7		101892229		CUX1		C		A		8		45		17.7777777778		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C4458A		p.P1486P		88.77		C		A				rs149171097		0.0064		0.0172				0.00339457

		GR11-16105		chr7		101892328		CUX1		C		T		60		85		70.5882352941		UTR3										1149.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR11-16105		chr7		101916647		CUX1		A		G		187		187		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		4683.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR11-16105		chr7		101916798		CUX1		C		A		75		139		53.9568345324		intronic										1836.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		GR11-16105		chr7		101917521		CUX1		G		A		227		492		46.1382113821		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5621.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		TRUE		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR11-16105		chr7		101917647		CUX1		A		G		478		479		99.7912317328		intronic										15165.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR11-16105		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		64		65		98.4615384615		intronic										2797.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR11-16105		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		57		57		100		intronic										1407.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		GR11-16105		chr7		148508833		EZH2		A		G		615		618		99.5145631068		intronic										13675.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR11-16105		chr7		148543693		EZH2		AA		-		82		423		19.3853427896		intronic										7327.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR11-16105		chr7		148543693		EZH2		A		-		304		423		71.8676122931		intronic										7327.73		TAA		T,TA

		GR11-16105		chr8		117864952		RAD21		A		-		147		313		46.96485623		intronic										1183.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR11-16105		chr8		117868531		RAD21		AAAAA		-		8		12		66.6666666667		intronic										164.94		TAAAAA		T								0.0068

		GR11-16105		chr8		117868548		RAD21		A		G		3		14		21.4285714286		intronic										16.86		A		G		LowQual

		GR11-16105		chr8		117869851		RAD21		AACTTT		-		555		1069		51.9176800748		intronic										15853.73		AAACTTT		A				rs16893992								0.216853

		GR11-16105		chr8		117875539		RAD21		C		T		123		529		23.2514177694		intronic										1980.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR11-16105		chr9		133747698		ABL1		C		T		182		568		32.0422535211		intronic										3531.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR11-16105		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		349		353		98.8668555241		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		12274.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR11-16105		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		22		182		12.0879120879		intronic										117.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR11-16105		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		198		348		56.8965517241		intronic										3583.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		GR11-16105		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		99		240		41.25		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		2377.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR11-16105		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		67		91		73.6263736264		intronic										1388.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		GR11-16105		chr10		112356328		SMC3		A		G		10		45		22.2222222222		intronic										53.77		A		G

		GR11-16105		chr10		112356331		SMC3		G		A		10		45		22.2222222222		intronic										53.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR11-16105		chr10		112360764		SMC3		G		A		57		506		11.2648221344		intronic										12.05		G		A		LowQual		rs201898708								0.000199681

		GR11-16105		chr10		112361870		SMC3		A		G		1055		1057		99.8107852412		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29529.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR11-16105		chr11		534242		HRAS		A		G		111		151		73.5099337748		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		2696.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		GR11-16105		chr11		534409		HRAS		CCCAGC		-		99		138		71.7391304348		intronic										2138.73		GCCCAGC		G												0.0561102

		GR11-16105		chr11		32417945		WT1		T		C		262		490		53.4693877551		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		6054.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR11-16105		chr11		118351035		KMT2A		T		-		159		784		20.2806122449		intronic										943.73		CT		C												0.00259585

		GR11-16105		chr12		11803220		ETV6		A		C		219		220		99.5454545455		intronic										9746.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR11-16105		chr12		11803228		ETV6		A		G		219		220		99.5454545455		intronic										9746.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR11-16105		chr12		25398392		KRAS		C		A		58		549		10.5646630237		intronic										12.99		C		A		LowQual		rs140046512								0.000199681

		GR11-16105		chr13		28607916		FLT3		T		A		485		488		99.3852459016		intronic										16874.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR11-16105		chr13		28607989		FLT3		T		G		1079		1081		99.814986124		intronic										32385.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR11-16105		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		270		465		58.064516129		intronic										5837.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR11-16105		chr17		74733099		SRSF2		G		A		449		452		99.3362831858		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14860.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR11-16105		chr19		33792594		CEBPA		C		A		2		6		33.3333333333		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001285829		c.G370T		p.A124S		10.2		C		A		LowQual												0.565		T		0		B		0		B						1		N		0.46		N		1.57		TRUE		0.05		N		0.136		0.261		5.304		0.888		0.318		N		-0.975		T		0.03		TRUE		0.598		0		-2.87		-0.07		-0.976		0.003		0.002		4.607

		GR11-16105		chr19		33792731		CEBPA		-		GCGGGT		5		17		29.4117647059		exonic		nonframeshift insertion		NM_001285829		c.232_233insACCCGC		p.P78delinsHPP		136.73		G		GGCGGGT								0.0454

		GR11-16105		chr20		31022959		ASXL1		T		C		514		515		99.8058252427		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16117.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR11-16105		chr20		31024274		ASXL1		T		C		266		1006		26.4413518887		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5494.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR11-16105		chr20		31025163		ASXL1		A		G		148		324		45.6790123457		UTR3										3349.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR11-16105		chr21		36164405		RUNX1		G		T		123		123		100		UTR3										3689.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR11-16105		chr21		36206932		RUNX1		G		A		937		941		99.5749202976		intronic										27523.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR11-16105		chr21		36265323		RUNX1		T		-		95		190		50		intronic										1112.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR11-16105		chr21		44524456		U2AF1		G		A		197		1024		19.23828125		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		2378.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		TRUE		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		TRUE		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		GR11-16105		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		491		492		99.7967479675		intronic										15508.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR11-16105		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		438		916		47.8165938865		intronic										9263.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR11-16105		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		113		241		46.887966805		intronic										1803.73		GT		G

		GR11-16105		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		299		587		50.936967632		intronic										7142.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR11-16105		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		225		528		42.6136363636		intronic										4827.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR11-16105		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		233		499		46.6933867735		intronic										5750.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR11-16105		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		239		446		53.5874439462		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6042.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR11-16105		chrX		39911657		BCOR		C		A		241		462		52.1645021645		intronic										6481.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		GR11-16105		chrX		39922359		BCOR		A		G		77		170		45.2941176471		intronic										1613.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR11-16105		chrX		39933339		BCOR		A		G		1007		1013		99.4076999013		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28221.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR11-16105		chrX		44918221		KDM6A		T		-		130		372		34.9462365591		intronic										1022.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR11-16105		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		131		418		31.3397129187		intronic										4686.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR11-16105		chrX		44935924		KDM6A		T		-		219		418		52.3923444976		intronic										4686.73		CTT		C,CT

		GR11-16105		chrX		44938316		KDM6A		A		-		88		438		20.0913242009		intronic										208.73		TA		T

		GR11-16105		chrX		44938563		KDM6A		G		A		141		373		37.8016085791		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		3171.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR11-16105		chrX		44949951		KDM6A		T		-		128		463		27.6457883369		intronic										722.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR11-16105		chrX		76874171		ATRX		G		A		54		501		10.7784431138		intronic										94.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR11-16105		chrX		76940534		ATRX		A		G		400		735		54.4217687075		intronic										7755.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR11-16105		chrX		123184949		STAG2		T		-		60		148		40.5405405405		intronic										605.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR11-16105		chrX		123191922		STAG2		A		G		268		619		43.295638126		intronic										5840.77		A		G				rs76876596								0.0227815

		GR11-16105		chrX		123195572		STAG2		A		G		3		8		37.5		intronic										15.88		A		G		LowQual

		GR11-16105		chrX		123202318		STAG2		-		TATA		190		495		38.3838383838		intronic										7001.73		C		CTATA				rs113697794								0.0476821

		GR11-16105		chrX		123204978		STAG2		T		-		152		389		39.0745501285		intronic										1085.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR11-16105		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1039		1040		99.9038461538		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30950.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR11-16105		chrX		129147373		BCORL1		G		A		160		313		51.1182108626		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		3252.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		TRUE		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		T		0.001		TRUE						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		GR11-16105		chrX		129149906		BCORL1		A		G		251		491		51.1201629328		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.A3158G		p.K1053R		6044.77		A		G				rs35470604		0.0046		0.0043				0.0010596		0.523		T		0.974		D		0.969		D		0.002		N		0.998		N		0.255		N		1.44		TRUE		-0.57		N		0.149		0.685		8.728		0.943		0.414		N		-1.069		T		0.074		TRUE						3.99		0.126		1.088		0.8		0.995		4.017

		GR11-16105		chrX		133511862		PHF6		A		-		47		139		33.8129496403		intronic										564.73		TA		T				rs367819775

		GR11-16105		chrX		133511988		PHF6		G		A		550		553		99.4575045208		intronic										18864.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR11-16105		chrX		133512256		PHF6		T		-		120		458		26.2008733624		intronic										1061.73		CT		C

		GR11-16105		chrX		133527688		PHF6		T		-		127		737		17.2320217096		intronic										622.73		GT		G						0.0221		0.0033

		GR11-19462		chr1		36933096		CSF3R		T		C		327		853		38.3352872216		intronic										5679.77		T		C				rs3918000								0.134385

		GR11-19462		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		283		558		50.7168458781		intronic										6969.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR11-19462		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		456		961		47.4505723205		intronic										8470.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR11-19462		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		174		462		37.6623376623		intronic										3951.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR11-19462		chr2		198267243		SF3B1		A		-		143		363		39.3939393939		intronic										1793.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR11-19462		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		489		999		48.9489489489		intronic										14344.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR11-19462		chr3		105438957		CBLB		T		G		433		941		46.0148777896		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8195.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR11-19462		chr3		105439026		CBLB		G		A		217		470		46.170212766		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5171.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR11-19462		chr3		105453034		CBLB		A		G		245		245		100		intronic										7489.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR11-19462		chr3		105453069		CBLB		C		T		126		244		51.6393442623		intronic										3319.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR11-19462		chr3		128205860		GATA2		G		C		144		896		16.0714285714		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		915.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR11-19462		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		484		496		97.5806451613		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12215.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR11-19462		chr4		55599436		KIT		T		C		507		507		100		intronic										16479.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR11-19462		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		307		312		98.3974358974		ncRNA_intronic										9826.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR11-19462		chr4		106196951		TET2		A		G		599		1088		55.0551470588		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		16551.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR11-19462		chr5		170837513		NPM1		T		-		157		423		37.1158392435		intronic										1223.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR11-19462		chr7		50459588		IKZF1		A		-		117		768		15.234375		intronic										202.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR11-19462		chr7		101740827		CUX1		-		C		89		636		13.9937106918		intronic										18013.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR11-19462		chr7		101740827		CUX1		-		TC		536		636		84.2767295597		intronic										18013.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR11-19462		chr7		101747593		CUX1		-		T		155		444		34.9099099099		intronic										2110.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR11-19462		chr7		101755060		CUX1		A		G		500		1023		48.8758553275		intronic										11021.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR11-19462		chr7		101758584		CUX1		G		A		251		564		44.5035460993		intronic										6030.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR11-19462		chr7		101801920		CUX1		C		A		569		1106		51.4466546112		intronic										13656.77		C		A				rs57634989		0.0717		0.0522				0.0702875

		GR11-19462		chr7		101822113		CUX1		A		G		274		564		48.5815602837		intronic										6448.77		A		G				rs61170107								0.132388

		GR11-19462		chr7		101837149		CUX1		G		A		496		498		99.5983935743		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		16280.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR11-19462		chr7		101838941		CUX1		G		A		114		256		44.53125		intronic										2907.77		G		A				rs74566154								0.0744808

		GR11-19462		chr7		101840640		CUX1		A		G		242		515		46.9902912621		intronic										5501.73		A		G				rs80150170								0.0722843

		GR11-19462		chr7		101843536		CUX1		-		T		531		675		78.6666666667		intronic										10025.73		A		AT												0.390176

		GR11-19462		chr7		101844851		CUX1		A		G		919		1016		90.4527559055		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		22697.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR11-19462		chr7		101892121		CUX1		G		A		10		12		83.3333333333		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		183.03		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR11-19462		chr7		101916647		CUX1		A		G		491		492		99.7967479675		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		11626.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR11-19462		chr7		101917521		CUX1		G		A		496		496		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16506.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR11-19462		chr7		101917647		CUX1		A		G		509		510		99.8039215686		intronic										16357.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR11-19462		chr7		148504716		EZH2		G		-		487		496		98.185483871		UTR3										12638.73		AG		A				rs3217095		0.7694		0.6897				0.770966

		GR11-19462		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		150		150		100		intronic										6712.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR11-19462		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		116		139		83.4532374101		intronic										2872.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		GR11-19462		chr7		148508833		EZH2		A		G		1013		1019		99.4111874387		intronic										27953.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR11-19462		chr7		148525904		EZH2		C		G		235		489		48.0572597137		exonic		nonsynonymous SNV		NM_152998		c.G436C		p.D146H		6290.77		C		G				rs2302427		0.0604		0.0786		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.0798722		0.012		D		0.898		P		0.603		P		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424

		GR11-19462		chr7		148543693		EZH2		AA		-		114		626		18.2108626198		intronic										10005.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR11-19462		chr7		148543693		EZH2		A		-		440		626		70.2875399361		intronic										10005.73		TAA		T,TA

		GR11-19462		chr7		148543753		EZH2		C		T		281		629		44.6740858506		intronic										6676.77		C		T				rs28723387								0.193091

		GR11-19462		chr8		117864217		RAD21		A		G		207		501		41.3173652695		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3501.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		GR11-19462		chr8		117864952		RAD21		A		-		120		313		38.338658147		intronic										1121.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR11-19462		chr8		117868531		RAD21		AA		-		13		15		86.6666666667		intronic										221.73		TAA		T								0.0585

		GR11-19462		chr8		117875538		RAD21		C		-		144		691		20.8393632417		intronic										1817.73		TC		T

		GR11-19462		chr8		117875539		RAD21		C		T		127		690		18.4057971014		intronic										1377.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR11-19462		chr9		5069899		JAK2		-		AT		153		489		31.2883435583		intronic										2932.73		G		GAT

		GR11-19462		chr9		133747698		ABL1		C		T		152		623		24.3980738363		intronic										2524.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR11-19462		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		84		497		16.9014084507		intronic										1104.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR11-19462		chr10		112360936		SMC3		A		G		274		544		50.3676470588		intronic										6437.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		GR11-19462		chr10		112361870		SMC3		A		G		1112		1113		99.9101527403		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31496.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR11-19462		chr10		112361983		SMC3		T		G		91		600		15.1666666667		intronic										814.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		GR11-19462		chr11		118351035		KMT2A		T		-		151		775		19.4838709677		intronic										1229.73		CT		C												0.00259585

		GR11-19462		chr12		11803220		ETV6		A		C		512		512		100		intronic										22840.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR11-19462		chr12		11803228		ETV6		A		G		512		512		100		intronic										22840.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR11-19462		chr12		12037567		RNU6-19P		A		T		73		569		12.8295254833		ncRNA_intronic										264.77		A		T				rs200376453				0.0000332				0.000599042

		GR11-19462		chr13		28607916		FLT3		T		A		483		485		99.587628866		intronic										16544.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR11-19462		chr13		28607989		FLT3		T		G		1062		1069		99.3451824135		intronic										31770.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR11-19462		chr17		7574040		TP53		AA		-		274		769		35.6306892068		intronic										9733.73		CAA		C

		GR11-19462		chr17		7574042		TP53		-		TGTTT		274		769		35.6306892068		intronic										9791.73		A		ATGTTT

		GR11-19462		chr17		7577091		TP53		G		T		231		502		46.015936255		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126115		c.C451A		p.R151S		5408.77		G		T								0.000008283		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)				0.001		D		0.656		P		0.463		P		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249

		GR11-19462		chr17		7579472		TP53		G		C		293		480		61.0416666667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		5770.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR11-19462		chr17		7579619		TP53		G		T		436		1004		43.4262948207		intronic										9132.77		G		T				rs17883323		0.0708		0.0659				0.0776757

		GR11-19462		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		603		625		96.48		intronic										16941.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR11-19462		chr17		7579801		TP53		G		C		266		458		58.0786026201		UTR5										6622.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR11-19462		chr17		74733099		SRSF2		G		A		455		456		99.7807017544		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15422.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR11-19462		chr19		33792631		CEBPA		C		A		71		71		100		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		2132.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		GR11-19462		chr19		45303800		CBLC		G		A		53		495		10.7070707071		intronic										58.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR11-19462		chr20		31022959		ASXL1		T		C		561		564		99.4680851064		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17636.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR11-19462		chr20		31024274		ASXL1		T		C		568		1030		55.145631068		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		15868.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR11-19462		chr20		31025163		ASXL1		A		G		207		208		99.5192307692		UTR3										6737.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR11-19462		chr20		31025230		ASXL1		A		G		156		206		75.7281553398		UTR3										173.77		A		G

		GR11-19462		chr20		31025231		ASXL1		T		C		156		206		75.7281553398		UTR3										173.77		T		C				rs2295763								0.39976

		GR11-19462		chr21		36164405		RUNX1		G		T		89		89		100		UTR3										2572.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR11-19462		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1043		1049		99.4280266921		intronic										31212.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR11-19462		chr21		36265323		RUNX1		T		-		80		143		55.9440559441		intronic										1135.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR11-19462		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		445		864		51.5046296296		intronic										15503.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR11-19462		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		482		482		100		intronic										15264.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR11-19462		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		32		70		45.7142857143		intronic										535.73		GT		G

		GR11-19462		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		568		568		100		intronic										18643.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR11-19462		chrX		39922359		BCOR		A		G		284		285		99.649122807		intronic										8659.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR11-19462		chrX		39933339		BCOR		A		G		1003		1006		99.7017892644		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28856.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR11-19462		chrX		44918221		KDM6A		T		-		101		324		31.1728395062		intronic										615.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR11-19462		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		112		430		26.0465116279		intronic										4978.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR11-19462		chrX		44935924		KDM6A		T		-		245		430		56.976744186		intronic										4978.73		CTT		C,CT

		GR11-19462		chrX		44938316		KDM6A		A		-		102		444		22.972972973		intronic										529.73		TA		T

		GR11-19462		chrX		44949153		KDM6A		T		C		129		685		18.8321167883		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1497.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR11-19462		chrX		44949951		KDM6A		T		-		115		464		24.7844827586		intronic										614.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR11-19462		chrX		76849085		ATRX		G		A		79		408		19.362745098		intronic										1122.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR11-19462		chrX		76874171		ATRX		G		A		62		492		12.6016260163		intronic										337.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR11-19462		chrX		76940534		ATRX		A		G		465		468		99.358974359		intronic										12133.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR11-19462		chrX		123184949		STAG2		T		-		77		159		48.427672956		intronic										927.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR11-19462		chrX		123195593		STAG2		TTTTT		-		15		26		57.6923076923		intronic										452.73		CTTTTT		C

		GR11-19462		chrX		123199993		STAG2		TTTTT		-		10		20		50		intronic										673.73		ATTTTT		A,ATT

		GR11-19462		chrX		123199993		STAG2		TTT		-		8		20		40		intronic										673.73		ATTTTT		A,ATT

		GR11-19462		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		523		537		97.3929236499		intronic										16460.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR11-19462		chrX		123204978		STAG2		T		-		113		381		29.6587926509		intronic										641.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR11-19462		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1016		1017		99.9016715831		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30282.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR11-19462		chrX		129147531		BCORL1		G		A		878		891		98.5409652076		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.G783A		p.A261A		25170.77		G		A				rs61752973		0.005		0.0049				0.00211921

		GR11-19462		chrX		133511862		PHF6		A		-		32		98		32.6530612245		intronic										413.73		TA		T				rs367819775

		GR11-19462		chrX		133511988		PHF6		G		A		310		311		99.6784565916		intronic										10394.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR11-19462		chrX		133512256		PHF6		T		-		46		193		23.8341968912		intronic										327.73		CT		C

		GR11-20639		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		515		960		53.6458333333		intronic										10190.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR11-20639		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		202		508		39.7637795276		intronic										4603.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR11-20639		chr2		198267243		SF3B1		A		-		93		327		28.4403669725		intronic										608.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR11-20639		chr3		105438957		CBLB		T		G		459		934		49.1434689507		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8549.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR11-20639		chr3		105439026		CBLB		G		A		232		462		50.2164502165		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5825.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR11-20639		chr3		105453034		CBLB		A		G		322		324		99.3827160494		intronic										10040.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR11-20639		chr3		105453069		CBLB		C		T		73		324		22.5308641975		intronic										1340.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR11-20639		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		479		489		97.9550102249		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13190.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR11-20639		chr4		55599436		KIT		T		C		501		502		99.8007968127		intronic										16063.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR11-20639		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		131		257		50.9727626459		ncRNA_intronic										3048.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR11-20639		chr5		170837513		NPM1		T		-		140		432		32.4074074074		intronic										834.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR11-20639		chr7		50459588		IKZF1		A		-		111		743		14.9394347241		intronic										171.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR11-20639		chr7		101843536		CUX1		T		-		146		766		19.0600522193		intronic										905.73		AT		A												0.00299521

		GR11-20639		chr7		101892121		CUX1		G		A		29		29		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		661.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR11-20639		chr7		101892328		CUX1		C		T		221		222		99.5495495495		UTR3										5305.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR11-20639		chr7		101916647		CUX1		A		G		426		426		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		11156.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR11-20639		chr7		101916798		CUX1		C		A		163		311		52.4115755627		intronic										4241.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		GR11-20639		chr7		101917521		CUX1		G		A		236		497		47.4849094567		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6207.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR11-20639		chr7		101917647		CUX1		A		G		520		524		99.2366412214		intronic										16724.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR11-20639		chr7		101926228		CUX1		T		C		5		5		100		intronic										115.9		T		C				rs803070								0.606829

		GR11-20639		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		128		128		100		intronic										3872.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR11-20639		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		110		116		94.8275862069		intronic										2754.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		GR11-20639		chr7		148508833		EZH2		A		G		1005		1008		99.7023809524		intronic										28783.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR11-20639		chr7		148512591		EZH2		T		C		70		517		13.5396518375		intronic										428.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR11-20639		chr7		148543693		EZH2		AA		-		120		649		18.4899845917		intronic										12892.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR11-20639		chr7		148543693		EZH2		A		-		474		649		73.0354391371		intronic										12892.73		TAA		T,TA

		GR11-20639		chr8		117864952		RAD21		A		-		86		229		37.5545851528		intronic										848.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR11-20639		chr8		117875538		RAD21		C		-		116		641		18.096723869		intronic										1339.73		TC		T

		GR11-20639		chr8		117875539		RAD21		C		T		130		640		20.3125		intronic										2072.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR11-20639		chr9		5069899		JAK2		-		AT		136		494		27.5303643725		intronic										3733.73		G		GAT

		GR11-20639		chr9		5073681		JAK2		T		-		80		410		19.512195122		intronic										182.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR11-20639		chr9		133747698		ABL1		C		T		163		599		27.2120200334		intronic										3037.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR11-20639		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		248		511		48.5322896282		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6696.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR11-20639		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		239		423		56.5011820331		intronic										4367.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		GR11-20639		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		504		874		57.6659038902		intronic										9876.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		GR11-20639		chr10		112342306		SMC3		-		T		304		901		33.7402885683		intronic										1068.73		G		GT				rs11380915		0.1166		0.0687				0.0996406

		GR11-20639		chr10		112356328		SMC3		A		G		13		108		12.037037037		intronic										28.74		A		G		LowQual

		GR11-20639		chr10		112356331		SMC3		G		A		33		111		29.7297297297		intronic										425.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR11-20639		chr10		112360764		SMC3		G		A		69		489		14.1104294479		intronic										456.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR11-20639		chr10		112361870		SMC3		A		G		1102		1108		99.4584837545		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30988.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR11-20639		chr10		112363099		SMC3		G		A		151		309		48.8673139159		intronic										3839.77		G		A				rs79332939		0.0597		0.0428				0.0499201

		GR11-20639		chr11		534332		HRAS		G		A		190		359		52.9247910864		UTR5										3585.77		G		A				rs41294870		0.0349		0.0475				0.0357428

		GR11-20639		chr11		118351035		KMT2A		T		-		160		743		21.534320323		intronic										1189.73		CT		C												0.00259585

		GR11-20639		chr12		11803220		ETV6		A		C		501		501		100		intronic										22392.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR11-20639		chr12		11803228		ETV6		A		G		501		501		100		intronic										22392.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR11-20639		chr12		12022496		ETV6		T		C		177		468		37.8205128205		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.T602C		p.L201P		3693.77		T		C				rs145477191		0.0049		0.005				0.00319489		0.006		D		0.641		P		0.133		B		0.081		N		1		D		1.61		L		3.51		T		-1.49		N		0.298		1.952		15.91		0.987		0.865		D		-0.939		TRUE		0.011		TRUE		0.707		0		4.11		0.044		0.086		0.988		0.992		9.944

		GR11-20639		chr13		28607916		FLT3		T		A		464		465		99.7849462366		intronic										15946.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR11-20639		chr13		28607989		FLT3		T		G		603		611		98.6906710311		intronic										18067.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR11-20639		chr17		7577478		TP53		G		C		65		512		12.6953125		intronic										281.77		G		C				rs201930255								0.000199681

		GR11-20639		chr17		7579472		TP53		G		C		513		516		99.4186046512		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13550.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR11-20639		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		588		633		92.8909952607		intronic										14394.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR11-20639		chr17		7579801		TP53		G		C		500		500		100		UTR5										15995.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR11-20639		chr17		74733099		SRSF2		G		A		452		452		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15129.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR11-20639		chr19		33792722		CEBPA		T		A		2		2		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001285829		c.A242T		p.H81L		21.77		T		A		LowQual												0.005		D		0.244		B		0.074		B						0.98		D		0		N		2.08		T		-1.72		N		0.303		1.095		11.19		0.946		0.563		D		-1.032		TRUE		0.022		TRUE		0.598		0		2.92		0.97		0.77		0.981		0.977		8.857

		GR11-20639		chr20		31022959		ASXL1		T		C		543		546		99.4505494505		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17364.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR11-20639		chr20		31024274		ASXL1		T		C		292		1048		27.8625954198		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6050.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR11-20639		chr20		31025163		ASXL1		A		G		140		269		52.0446096654		UTR3										3422.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR11-20639		chr21		36164405		RUNX1		G		T		115		117		98.2905982906		UTR3										3321.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR11-20639		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1035		1043		99.2329817833		intronic										31810.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR11-20639		chr21		36265323		RUNX1		T		-		75		115		65.2173913043		intronic										1148.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR11-20639		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		517		518		99.8069498069		intronic										16403.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR11-20639		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		89		186		47.8494623656		intronic										1492.73		GT		G

		GR11-20639		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		248		498		49.7991967871		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6243.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR11-20639		chrX		39911657		BCOR		C		A		174		348		50		intronic										4553.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		GR11-20639		chrX		39922359		BCOR		A		G		486		490		99.1836734694		intronic										15112.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR11-20639		chrX		39933339		BCOR		A		G		531		1044		50.8620689655		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		10565.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR11-20639		chrX		44918221		KDM6A		T		-		142		345		41.1594202899		intronic										1362.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR11-20639		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		134		421		31.8289786223		intronic										4979.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR11-20639		chrX		44935924		KDM6A		T		-		232		421		55.106888361		intronic										4979.73		CTT		C,CT

		GR11-20639		chrX		44938316		KDM6A		A		-		80		440		18.1818181818		intronic										148.73		TA		T

		GR11-20639		chrX		44938563		KDM6A		G		A		178		428		41.5887850467		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		4188.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR11-20639		chrX		44949153		KDM6A		T		C		139		769		18.0754226268		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1517.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR11-20639		chrX		44949951		KDM6A		T		-		117		485		24.1237113402		intronic										498.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR11-20639		chrX		76940534		ATRX		A		G		460		960		47.9166666667		intronic										8634.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR11-20639		chrX		123184949		STAG2		T		-		72		191		37.6963350785		intronic										585.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR11-20639		chrX		123195593		STAG2		TT		-		13		19		68.4210526316		intronic										196.7		CTT		C

		GR11-20639		chrX		123200011		STAG2		T		C		4		21		19.0476190476		intronic										38.77		T		C

		GR11-20639		chrX		123200307		STAG2		T		-		245		469		52.2388059701		intronic										9530.73		GT		G						0.0115		0.0033				0.00503311

		GR11-20639		chrX		123200313		STAG2		T		-		243		461		52.7114967462		intronic										9462.73		AT		A				rs34397445		0.0118		0.0035				0.00503311

		GR11-20639		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		511		1036		49.3243243243		intronic										13997.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR11-20639		chrX		123202356		STAG2		A		C		248		484		51.2396694215		intronic										6074.77		A		C				rs182757912								0.0103311

		GR11-20639		chrX		123204978		STAG2		T		-		134		412		32.5242718447		intronic										756.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR11-20639		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1063		1065		99.8122065728		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32547.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR11-20639		chrX		129162905		BCORL1		T		G		6		13		46.1538461538		intronic										26.78		T		G		LowQual

		GR11-20639		chrX		133511862		PHF6		A		-		39		115		33.9130434783		intronic										494.73		TA		T				rs367819775

		GR11-20639		chrX		133511988		PHF6		G		A		523		524		99.8091603053		intronic										18194.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR11-20639		chrX		133512256		PHF6		T		-		94		453		20.7505518764		intronic										579.73		CT		C

		GR12-04794		chr1		36932249		CSF3R		G		T		6		21		28.5714285714		exonic		synonymous SNV		NM_000760		c.C2220A		p.P740P		91.77		G		T

		GR12-04794		chr1		36932817		CSF3R		-		C		7		52		13.4615384615		intronic										39.73		T		TC

		GR12-04794		chr1		115256454		NRAS		T		C		7		51		13.7254901961		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002524		c.A257G		p.N86S		13.95		T		C		LowQual												0.918		T		0.001		B		0.004		B		0		U		1		D		-0.25		N		-0.43		T		-1.57		N		0.144		2.614		20.3		0.89		0.986		D		-1.01		T		0.052		T		0.722		0		5.08		0.991		1.061		1		1		15.013

		GR12-04794		chr1		115256601		NRAS		G		-		8		46		17.3913043478		intronic										184.73		TG		T

		GR12-04794		chr1		115256608		NRAS		G		T		8		46		17.3913043478		intronic										193.77		G		T

		GR12-04794		chr2		25462128		DNMT3A		T		C		14		89		15.7303370787		intronic										24.78		T		C		LowQual

		GR12-04794		chr2		25463382		DNMT3A		-		T		16		150		10.6666666667		intronic										228.73		G		GT

		GR12-04794		chr2		25463385		DNMT3A		C		G		16		150		10.6666666667		intronic										239.77		C		G

		GR12-04794		chr2		25463389		DNMT3A		-		A		16		150		10.6666666667		intronic										230.73		G		GA

		GR12-04794		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		177		180		98.3333333333		intronic										5399.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR12-04794		chr2		25464411		DNMT3A		G		C		48		416		11.5384615385		intronic										47.77		G		C

		GR12-04794		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		445		448		99.3303571429		intronic										11484.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR12-04794		chr2		25468868		DNMT3A		-		T		28		240		11.6666666667		intronic										81.73		G		GT

		GR12-04794		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		100		161		62.1118012422		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		2444.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		GR12-04794		chr2		25470024		DNMT3A		A		T		30		232		12.9310344828		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.T451A		p.C151S		28.77		A		T		LowQual												1		T		0.496		P		0.062		B		0		D		1		D		0.55		N		-0.36		T		0.32		N		0.882		0.975		10.52		0.96		0.971		D		-0.904		T		0.118		T		0.719		0		4.39		0.96		1.184		0.957		0.994		12.601

		GR12-04794		chr2		25497787		DNMT3A		G		C		15		89		16.8539325843		intronic										142.77		G		C

		GR12-04794		chr2		25523196		DNMT3A		T		C		9		18		50		intronic										171.77		T		C				rs7596387								0.104832

		GR12-04794		chr2		198267243		SF3B1		A		-		139		258		53.8759689922		intronic										1707.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR12-04794		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		362		588		61.5646258503		intronic										9454.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR12-04794		chr3		105438957		CBLB		T		G		361		362		99.7237569061		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		9780.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR12-04794		chr3		105439026		CBLB		G		A		162		164		98.7804878049		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5455.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR12-04794		chr3		105439142		CBLB		T		A		11		64		17.1875		intronic										114.77		T		A

		GR12-04794		chr3		105453034		CBLB		A		G		76		76		100		intronic										2112.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR12-04794		chr3		128200806		GATA2		G		A		17		17		100		intronic										474.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR12-04794		chr3		128204892		GATA2		A		G		12		16		75		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.T549C		p.P183P		196.77		A		G

		GR12-04794		chr3		128204977		GATA2		G		A		16		137		11.6788321168		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.C464T		p.S155L		22.79		G		A		LowQual												0.11		T		0.718		P		0.215		B		0.036		N		1		N		2.24		M		-4.4		D		-0.81		N		0.389		4.494		24.3		0.999		0.975		D		0.255		D		0.824		D		0.543		0		3.68		0.917		0.824		0.972		0.995		9.848

		GR12-04794		chr3		128205860		GATA2		G		C		38		216		17.5925925926		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		312.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR12-04794		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		258		260		99.2307692308		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		7013.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR12-04794		chr4		55599436		KIT		T		C		129		129		100		intronic										3820.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR12-04794		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		282		316		89.2405063291		ncRNA_intronic										7722.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR12-04794		chr4		106196951		TET2		A		G		561		1049		53.4795042898		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		13502.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR12-04794		chr5		170837513		NPM1		-		T		148		354		41.8079096045		intronic										1972.73		C		CT								0.088

		GR12-04794		chr7		101740827		CUX1		-		TC		253		483		52.380952381		intronic										5950.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR12-04794		chr7		101747593		CUX1		-		T		171		439		38.9521640091		intronic										2484.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR12-04794		chr7		101755060		CUX1		A		G		445		1015		43.842364532		intronic										8542.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR12-04794		chr7		101758584		CUX1		G		A		280		562		49.8220640569		intronic										7033.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR12-04794		chr7		101821958		CUX1		G		A		158		261		60.5363984674		intronic										4164.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		GR12-04794		chr7		101837149		CUX1		G		A		323		488		66.1885245902		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		8984.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR12-04794		chr7		101843536		CUX1		-		T		154		388		39.6907216495		intronic										2241.73		A		AT												0.390176

		GR12-04794		chr7		101844851		CUX1		A		G		159		516		30.8139534884		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		2327.73		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR12-04794		chr7		101848573		CUX1		A		G		12		101		11.8811881188		intronic										13.95		A		G		LowQual

		GR12-04794		chr7		101891960		CUX1		C		-		17		91		18.6813186813		exonic		frameshift deletion		NM_001202543		c.4190delC		p.A1397fs		248.73		GC		G

		GR12-04794		chr7		101892121		CUX1		G		A		22		25		88		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		414.89		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR12-04794		chr7		101892328		CUX1		C		T		28		37		75.6756756757		UTR3										552.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR12-04794		chr7		101892430		CUX1		C		-		5		22		22.7272727273		UTR3										121.73		GC		G

		GR12-04794		chr7		101892433		CUX1		C		A		5		22		22.7272727273		UTR3										130.77		C		A

		GR12-04794		chr7		101916647		CUX1		A		G		118		119		99.1596638655		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		2649.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR12-04794		chr7		101917521		CUX1		G		A		468		470		99.5744680851		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		14960.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR12-04794		chr7		101917647		CUX1		A		G		423		427		99.0632318501		intronic										13058.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR12-04794		chr7		101923392		CUX1		T		C		9		54		16.6666666667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.T1696C		p.F566L		62.77		T		C								0.000008333						0		D		0.985		D		0.901		P						0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598

		GR12-04794		chr7		101924198		CUX1		C		T		25		195		12.8205128205		intronic										46.77		C		T								0.00003439				0.000399361

		GR12-04794		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		32		42		76.1904761905		intronic										1276.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR12-04794		chr7		148508833		EZH2		A		G		209		209		100		intronic										5107.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR12-04794		chr7		148543693		EZH2		A		-		87		219		39.7260273973		intronic										910.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR12-04794		chr8		117864217		RAD21		A		G		43		80		53.75		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		718.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		GR12-04794		chr8		117864952		RAD21		A		-		14		49		28.5714285714		intronic										30.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR12-04794		chr8		117875538		RAD21		C		-		45		266		16.9172932331		intronic										333.73		TC		T

		GR12-04794		chr9		21974456		CDKN2A		A		C		28		173		16.1849710983		UTR3										234.77		A		C

		GR12-04794		chr9		21974681		CDKN2A		A		G		41		227		18.0616740088		exonic		nonsynonymous SNV		NM_000077		c.T146C		p.I49T		492.77		A		G				rs199907548				0.0004		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.000199681		0.001		D		1		D		0.993		D						1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101

		GR12-04794		chr9		21974788		CDKN2A		A		G		34		165		20.6060606061		exonic		synonymous SNV		NM_000077		c.T39C		p.A13A		352.77		A		G

		GR12-04794		chr9		133747698		ABL1		C		T		188		529		35.5387523629		intronic										3864.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR12-04794		chr9		139391043		NOTCH1		T		C		9		37		24.3243243243		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.A7148G		p.Q2383R		44.77		T		C														0.081		T		0.913		P		0.528		P		0.03		N		0.996		D		0.55		N		-1.6		D		-1.57		N		0.504		0.13		3.929		0.98		0.93		D		-0.649		T		0.345		T		0.672		0		2.28		0.991		-0.78		0.998		0.108		10.712

		GR12-04794		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		18		123		14.6341463415		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		200.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR12-04794		chr10		89692767		PTEN		-		CCAGGTAGATGTCAGAGTGATGAAA		36		171		21.0526315789		intronic										683.73		C		CCCAGGTAGATGTCAGAGTGATGAAA

		GR12-04794		chr10		112356329		SMC3		T		C		206		232		88.7931034483		intronic										293.77		T		C

		GR12-04794		chr10		112356331		SMC3		G		A		206		232		88.7931034483		intronic										293.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR12-04794		chr10		112361870		SMC3		A		G		1065		1066		99.9061913696		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30180.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR12-04794		chr11		533691		HRAS		G		A		12		35		34.2857142857		intronic										242.77		G		A

		GR12-04794		chr11		534242		HRAS		A		G		66		82		80.487804878		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		1614.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		GR12-04794		chr11		534300		HRAS		A		T		23		140		16.4285714286		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001130442		c.T23A		p.V8E		563.77		A		T														0		D		0.998		D		0.994		D		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295

		GR12-04794		chr11		534321		HRAS		A		T		23		154		14.9350649351		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001130442		c.T2A		p.M1K		522.77		A		T														0		D		0.993		D		0.956		D		0		D		1		D						-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295

		GR12-04794		chr11		534409		HRAS		CCCAGC		-		54		73		73.9726027397		intronic										1241.73		GCCCAGC		G												0.0561102

		GR12-04794		chr11		32417945		WT1		T		C		155		308		50.3246753247		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		3560.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR12-04794		chr11		118307395		KMT2A		C		T		8		10		80		exonic		synonymous SNV		NM_001197104		c.C168T		p.S56S		178.78		C		T

		GR12-04794		chr11		118351035		KMT2A		T		-		137		710		19.2957746479		intronic										694.73		CT		C												0.00259585

		GR12-04794		chr12		11803220		ETV6		A		C		123		123		100		intronic										5441.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR12-04794		chr12		11803228		ETV6		A		G		123		123		100		intronic										5441.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR12-04794		chr13		28607916		FLT3		T		A		280		482		58.0912863071		intronic										7438.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR12-04794		chr13		28607989		FLT3		T		G		547		969		56.4499484004		intronic										11736.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR12-04794		chr17		7579472		TP53		G		C		131		205		63.9024390244		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		2576.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR12-04794		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		203		390		52.0512820513		intronic										4446.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR12-04794		chr17		7579801		TP53		G		C		101		186		54.3010752688		UTR5										2383.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR12-04794		chr17		74733099		SRSF2		G		A		311		311		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		9826.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR12-04794		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		234		285		82.1052631579		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		5358.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR12-04794		chr19		17947985		JAK3		G		T		7		39		17.9487179487		exonic		stopgain		NM_000215		c.C1739A		p.S580X		63.77		G		T																										0		D		1		A																13.82		43		0.997		0.981		D										0.672		0		4.17		0.917		0.902		0.987		0.661		14.347

		GR12-04794		chr19		33793320		CEBPA		G		-		3		7		42.8571428571		exonic		frameshift deletion		NM_001287424		c.105delC		p.P35fs		21.76		TG		T		LowQual

		GR12-04794		chr19		45303800		CBLC		G		A		18		136		13.2352941176		intronic										134.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR12-04794		chr20		31022959		ASXL1		T		C		495		495		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		15647.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR12-04794		chr20		31024274		ASXL1		T		C		242		961		25.1821019771		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		4734.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR12-04794		chr20		31025163		ASXL1		A		G		83		167		49.7005988024		UTR3										1889.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR12-04794		chr20		31025231		ASXL1		T		C		82		167		49.1017964072		UTR3										2040.77		T		C				rs2295763								0.39976

		GR12-04794		chr21		36206770		RUNX1		-		G		19		66		28.7878787879		exonic		frameshift insertion		NM_001001890		c.660dupC		p.N221fs		397.73		T		TG

		GR12-04794		chr21		36206932		RUNX1		G		A		822		824		99.7572815534		intronic										23278.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR12-04794		chr21		36259409		RUNX1		T		C		4		15		26.6666666667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.A1G		p.M1V		18.82		T		C		LowQual												0		D		0.811		P		0.828		P						1		D						-4.13		D		-1.84		N		0.991		2.184		17.41		0.993		0.983		D		1.077		D		0.974		D		0.405		1		5.04		0.991		0.964		1		1		14.769

		GR12-04794		chr21		36265323		RUNX1		T		-		65		114		57.0175438596		intronic										818.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR12-04794		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		311		510		60.9803921569		intronic										11113.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR12-04794		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		256		256		100		intronic										7474.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR12-04794		chrX		15809046		ZRSR2		A		-		13		68		19.1176470588		intronic										165.73		TA		T

		GR12-04794		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		296		577		51.2998266898		intronic										6064.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR12-04794		chrX		15821785		ZRSR2		A		T		43		307		14.006514658		intronic										385.77		A		T

		GR12-04794		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		101		182		55.4945054945		intronic										1631.73		GT		G

		GR12-04794		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		252		503		50.0994035785		intronic										5789.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR12-04794		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		399		400		99.75		intronic										12280.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR12-04794		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		243		486		50		intronic										5969.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR12-04794		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		128		249		51.40562249		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		3204.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR12-04794		chrX		39921380		BCOR		-		C		18		55		32.7272727273		intronic										457.73		A		AC

		GR12-04794		chrX		39922359		BCOR		A		G		26		97		26.8041237113		intronic										403.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR12-04794		chrX		39930414		BCOR		A		-		17		229		7.423580786		intronic										34.73		TA		T

		GR12-04794		chrX		39930416		BCOR		A		-		17		229		7.423580786		intronic										34.73		GA		G

		GR12-04794		chrX		39932907		BCOR		T		C		486		955		50.890052356		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		9345.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		GR12-04794		chrX		39933339		BCOR		A		G		560		560		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		15388.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR12-04794		chrX		44918221		KDM6A		T		-		81		244		33.1967213115		intronic										662.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR12-04794		chrX		44929077		KDM6A		C		A		336		340		98.8235294118		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		10916.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		T		0		T						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		GR12-04794		chrX		44935924		KDM6A		TTT		-		115		430		26.7441860465		intronic										8356.73		CTTT		C,CT								0.0076				0.00662252

		GR12-04794		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		255		430		59.3023255814		intronic										8356.73		CTTT		C,CT

		GR12-04794		chrX		44938316		KDM6A		A		-		93		369		25.2032520325		intronic										435.73		TA		T

		GR12-04794		chrX		44949951		KDM6A		-		T		81		453		17.880794702		intronic										507.73		G		GT						0.0837		0.0895

		GR12-04794		chrX		76940534		ATRX		A		G		269		357		75.350140056		intronic										5495.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR12-04794		chrX		76940583		ATRX		A		-		15		171		8.7719298246		intronic										81.73		TA		T

		GR12-04794		chrX		123159688		STAG2		-		TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		56		440		12.7272727273		splicing										563.73		A		ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT

		GR12-04794		chrX		123184949		STAG2		T		-		51		120		42.5		intronic										396.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR12-04794		chrX		123195805		STAG2		A		T		11		73		15.0684931507		intronic										192.77		A		T

		GR12-04794		chrX		123195807		STAG2		AAACAAT		-		11		73		15.0684931507		intronic										179.73		GAAACAAT		G

		GR12-04794		chrX		123195818		STAG2		G		C		11		73		15.0684931507		intronic										191.77		G		C

		GR12-04794		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		357		723		49.377593361		intronic										13667.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR12-04794		chrX		123204978		STAG2		T		-		158		373		42.3592493298		intronic										1102.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR12-04794		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1017		1017		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29668.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR12-04794		chrX		129147689		BCORL1		-		AGCACCTGTCCC		10		70		14.2857142857		exonic		nonframeshift insertion		NM_021946		c.941_942insAGCACCTGTCCC		p.L314delinsLAPVP		83.73		T		TAGCACCTGTCCC

		GR12-04794		chrX		129159287		BCORL1		C		T		212		478		44.3514644351		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.C4011T		p.S1337S		4962.77		C		T				rs138530347		0.0027		0.0029				0.000794702

		GR12-04794		chrX		133511862		PHF6		A		-		35		105		33.3333333333		intronic										298.73		TA		T				rs367819775

		GR12-04794		chrX		133512256		PHF6		T		-		75		238		31.512605042		intronic										609.73		CT		C

		GR12-04794		chrX		133527706		PHF6		TACT		-		277		545		50.8256880734		intronic										8238.73		ATACT		A				rs35873365		0.0289		0.027				0.0127152

		GR12-06743		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		559		564		99.1134751773		intronic										18305.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR12-06743		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		864		870		99.3103448276		intronic										22898.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR12-06743		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		473		475		99.5789473684		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		14533.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		GR12-06743		chr2		198267243		SF3B1		A		-		113		233		48.4978540773		intronic										1727.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR12-06743		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		548		561		97.6827094474		intronic										17573.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR12-06743		chr3		105438957		CBLB		T		G		479		938		51.066098081		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8955.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR12-06743		chr3		105439026		CBLB		G		A		230		466		49.356223176		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5725.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR12-06743		chr3		105453034		CBLB		A		G		469		470		99.7872340426		intronic										14603.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR12-06743		chr3		105453069		CBLB		C		T		109		472		23.093220339		intronic										1976.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR12-06743		chr3		128200806		GATA2		G		A		35		87		40.2298850575		intronic										661.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR12-06743		chr3		128204877		GATA2		C		G		72		116		62.0689655172		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G564C		p.T188T		1485.77		C		G				rs34870876		0.0401		0.0424				0.0185703

		GR12-06743		chr3		128204951		GATA2		C		T		24		59		40.6779661017		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		518.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		GR12-06743		chr3		128205860		GATA2		G		C		119		818		14.5476772616		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		504.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR12-06743		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		486		491		98.9816700611		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12696.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR12-06743		chr4		55593481		KIT		A		G		573		1086		52.7624309392		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.A1638G		p.K546K		11907.77		A		G				rs55986963		0.0219		0.0273		ID=COSM21983;OCCURENCE=2(bone),5(large_intestine),2(soft_tissue)		0.0213658

		GR12-06743		chr4		55599436		KIT		T		C		238		513		46.3937621832		intronic										5415.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR12-06743		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		255		461		55.3145336226		ncRNA_intronic										5771.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR12-06743		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		96		512		18.75		ncRNA_intronic										1350.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR12-06743		chr4		106196829		TET2		T		G		524		1057		49.5742667928		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		12649.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		T		0		T		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		GR12-06743		chr4		153247486		FBXW7		T		-		5		6		83.3333333333		intronic										47.7		CT		C				rs367926135

		GR12-06743		chr5		170837513		NPM1		T		-		165		429		38.4615384615		intronic										1402.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR12-06743		chr7		50459588		IKZF1		A		-		152		831		18.2912154031		intronic										903.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR12-06743		chr7		101740827		CUX1		-		C		69		564		12.2340425532		intronic										16337.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR12-06743		chr7		101740827		CUX1		-		TC		482		564		85.4609929078		intronic										16337.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR12-06743		chr7		101747593		CUX1		-		T		301		438		68.7214611872		intronic										5432.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR12-06743		chr7		101758584		CUX1		G		A		632		636		99.3710691824		intronic										20932.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR12-06743		chr7		101843536		CUX1		T		-		192		830		23.1325301205		intronic										1812.73		AT		A												0.00299521

		GR12-06743		chr7		101892328		CUX1		C		T		144		144		100		UTR3										3602.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR12-06743		chr7		101916647		CUX1		A		G		384		388		98.9690721649		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		9362.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR12-06743		chr7		101916798		CUX1		C		A		314		314		100		intronic										10253.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		GR12-06743		chr7		101917647		CUX1		A		G		511		511		100		intronic										16155.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR12-06743		chr7		148508833		EZH2		A		G		438		1010		43.3663366337		intronic										5920.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR12-06743		chr7		148512591		EZH2		T		C		59		506		11.6600790514		intronic										120.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR12-06743		chr7		148543693		EZH2		A		-		151		672		22.4702380952		intronic										883.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR12-06743		chr8		117864952		RAD21		A		-		133		285		46.6666666667		intronic										1162.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR12-06743		chr8		117866426		RAD21		T		-		77		466		16.5236051502		intronic										120.73		CT		C

		GR12-06743		chr8		117868531		RAD21		AAAA		-		3		6		50		intronic										53.94		TAAAA		T								0.0199

		GR12-06743		chr8		117875538		RAD21		C		-		87		620		14.0322580645		intronic										362.73		TC		T

		GR12-06743		chr8		117875539		RAD21		C		T		99		620		15.9677419355		intronic										402.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR12-06743		chr9		5069899		JAK2		-		AT		111		501		22.1556886228		intronic										2811.73		G		GAT

		GR12-06743		chr9		5073681		JAK2		T		-		75		413		18.1598062954		intronic										159.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR12-06743		chr9		5073770		JAK2		G		T		363		931		38.9903329753		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		7966.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR12-06743		chr9		133747698		ABL1		C		T		208		648		32.0987654321		intronic										4012.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR12-06743		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		275		518		53.0888030888		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7250.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR12-06743		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		77		453		16.9977924945		intronic										859.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR12-06743		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		230		428		53.738317757		intronic										3868.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		GR12-06743		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		275		514		53.5019455253		intronic										5464.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		GR12-06743		chr10		112356329		SMC3		T		C		61		119		51.2605042017		intronic										246.77		T		C

		GR12-06743		chr10		112356331		SMC3		G		A		78		130		60		intronic										413.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR12-06743		chr10		112360936		SMC3		A		G		549		552		99.4565217391		intronic										17946.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		GR12-06743		chr10		112361870		SMC3		A		G		1128		1130		99.8230088496		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30875.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR12-06743		chr11		534242		HRAS		A		G		146		228		64.0350877193		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		3410.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		GR12-06743		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		126		209		60.2870813397		intronic										2260.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		GR12-06743		chr11		32417945		WT1		T		C		264		525		50.2857142857		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		6449.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR12-06743		chr11		118351035		KMT2A		T		-		385		1080		35.6481481481		intronic										4587.73		CT		C												0.00259585

		GR12-06743		chr12		11803220		ETV6		A		C		491		492		99.7967479675		intronic										21917.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR12-06743		chr12		11803228		ETV6		A		G		490		491		99.7963340122		intronic										21855.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR12-06743		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		274		517		52.998065764		ncRNA_intronic										6706.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		GR12-06743		chr12		12022496		ETV6		T		C		161		453		35.5408388521		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.T602C		p.L201P		3357.77		T		C				rs145477191		0.0049		0.005				0.00319489		0.006		D		0.641		P		0.133		B		0.081		N		1		D		1.61		L		3.51		T		-1.49		N		0.298		1.952		15.91		0.987		0.865		D		-0.939		T		0.011		T		0.707		0		4.11		0.044		0.086		0.988		0.992		9.944

		GR12-06743		chr12		25380256		KRAS		T		G		78		598		13.0434782609		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.A202C		p.R68R		1088.77		T		G

		GR12-06743		chr12		25380260		KRAS		T		G		78		598		13.0434782609		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.A198C		p.A66A		1088.77		T		G								0.00000825

		GR12-06743		chr12		25380263		KRAS		A		G		85		604		14.0728476821		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.T195C		p.S65S		1669.77		A		G

		GR12-06743		chr13		28607916		FLT3		T		A		467		467		100		intronic										20851.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR12-06743		chr13		28607989		FLT3		T		G		1146		1151		99.5655951347		intronic										35064.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR12-06743		chr17		7577644		TP53		C		G		354		683		51.8301610542		intronic										7923.77		C		G				rs17880604		0.0115		0.0127				0.00499201

		GR12-06743		chr17		7579472		TP53		G		C		508		510		99.6078431373		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13895.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR12-06743		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		593		645		91.9379844961		intronic										14977.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR12-06743		chr17		7579801		TP53		G		C		494		494		100		UTR5										15891.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR12-06743		chr17		74733099		SRSF2		G		A		257		455		56.4835164835		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		6548.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR12-06743		chr19		45303800		CBLC		G		A		55		499		11.0220440882		intronic										221.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR12-06743		chr20		31022936		ASXL1		C		-		193		1082		17.8373382625		exonic		frameshift deletion		NM_015338		c.2422delC		p.P808fs		2352.73		TC		T								0.00001656		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR12-06743		chr20		31022959		ASXL1		T		C		507		509		99.6070726916		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18295.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR12-06743		chr20		31024274		ASXL1		T		C		299		1066		28.0487804878		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6366.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR12-06743		chr20		31025163		ASXL1		A		G		217		417		52.0383693046		UTR3										5450.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR12-06743		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1065		1068		99.7191011236		intronic										32610.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR12-06743		chr21		36231797		RUNX1		G		A		242		487		49.6919917864		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.C506T		p.T169I		5385.77		G		A														0		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072

		GR12-06743		chr21		36265323		RUNX1		T		-		99		182		54.3956043956		intronic										1366.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR12-06743		chr21		44514777		U2AF1		T		G		175		492		35.5691056911		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		2511.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		GR12-06743		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		539		539		100		intronic										20006.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR12-06743		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		475		476		99.7899159664		intronic										14657.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR12-06743		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		503		507		99.2110453649		intronic										16100.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR12-06743		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		81		159		50.9433962264		intronic										1312.73		GT		G

		GR12-06743		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		530		532		99.6240601504		intronic										16567.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR12-06743		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		542		545		99.4495412844		intronic										17324.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR12-06743		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		483		486		99.3827160494		intronic										15646.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR12-06743		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		345		347		99.4236311239		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		11445.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR12-06743		chrX		39911657		BCOR		C		A		254		255		99.6078431373		intronic										9316.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		GR12-06743		chrX		39922359		BCOR		A		G		208		210		99.0476190476		intronic										6106.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR12-06743		chrX		44733310		KDM6A		G		C		324		324		100		intronic										10050.77		G		C

		GR12-06743		chrX		44918221		KDM6A		T		-		124		335		37.0149253731		intronic										1082.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR12-06743		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		159		435		36.5517241379		intronic										5516.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR12-06743		chrX		44935924		KDM6A		T		-		215		435		49.4252873563		intronic										5516.73		CTT		C,CT

		GR12-06743		chrX		44938316		KDM6A		A		-		95		433		21.9399538106		intronic										374.73		TA		T

		GR12-06743		chrX		44949153		KDM6A		T		C		94		693		13.5642135642		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		421.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR12-06743		chrX		44949951		KDM6A		T		-		104		482		21.5767634855		intronic										363.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR12-06743		chrX		123184949		STAG2		T		-		96		195		49.2307692308		intronic										916.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR12-06743		chrX		123199993		STAG2		TTTT		-		6		10		60		intronic										171		ATTTT		A								0.0182

		GR12-06743		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		537		548		97.9927007299		intronic										17018.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR12-06743		chrX		123204978		STAG2		T		-		160		385		41.5584415584		intronic										1488.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR12-06743		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1004		1004		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29686.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR12-06743		chrX		129190217		BCORL1		C		T		218		219		99.5433789954		UTR3										7004.77		C		T				rs73225593								0.0211921

		GR12-06743		chrX		133511862		PHF6		A		-		38		108		35.1851851852		intronic										423.73		TA		T				rs367819775

		GR12-06743		chrX		133511988		PHF6		G		A		438		438		100		intronic										15014.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR12-06743		chrX		133512256		PHF6		T		-		75		303		24.7524752475		intronic										676.73		CT		C

		GR12-06743		chrX		133527688		PHF6		T		-		86		554		15.523465704		intronic										199.73		GT		G						0.0221		0.0033

		GR13-12872		chr1		36931973		CSF3R		C		T		248		420		59.0476190476		exonic		synonymous SNV		NM_000760		c.G2496A		p.A832A		6015.77		C		T				rs150501885		0.0005		0.0015				0.00119808

		GR13-12872		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		900		908		99.1189427313		intronic										23205.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR13-12872		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		421		426		98.8262910798		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		13293.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		GR13-12872		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		326		403		80.8933002481		intronic										9030.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR13-12872		chr2		25475064		DNMT3A		C		A		6		8		75		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.G3T		p.M1I		150.77		C		A														0		D		0.006		B		0.019		B						1		D						-3.03		D		-0.47		N		0.481		2.441		19.09		0.992		0.839		D		0.154		D		0.631		D		0.442		0		2.83		0.772		0.78		1		1		9.227

		GR13-12872		chr2		25475066		DNMT3A		T		A		3		5		60		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.A1T		p.M1L		150.77		T		A										ID=COSM307421;OCCURENCE=1(kidney)				0		D		0.006		B		0.008		B						1		D						-2.96		D		-0.41		N		0.488		2.283		18.05		0.945		0.793		D		0.04		D		0.608		D		0.442		0		2.82		0.877		0.877		1		1		7.364

		GR13-12872		chr2		25475067		DNMT3A		A		T		3		5		60		UTR5										91.77		A		T

		GR13-12872		chr2		25475069		DNMT3A		G		T		3		5		60		UTR5										91.77		G		T

		GR13-12872		chr2		25475076		DNMT3A		-		ACTC		3		5		60		UTR5										82.73		T		TACTC

		GR13-12872		chr2		25475078		DNMT3A		-		CA		3		5		60		UTR5										82.73		C		CCA

		GR13-12872		chr2		198267243		SF3B1		A		-		112		279		40.1433691756		intronic										1536.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR13-12872		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		492		499		98.5971943888		intronic										15649.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR13-12872		chr3		105453034		CBLB		A		G		279		279		100		intronic										8400.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR13-12872		chr3		105453069		CBLB		C		T		75		279		26.8817204301		intronic										1484.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR13-12872		chr3		128204951		GATA2		C		T		30		60		50		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		725.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		GR13-12872		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		483		489		98.773006135		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12747.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR13-12872		chr4		55599436		KIT		T		C		243		493		49.2900608519		intronic										5759.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR13-12872		chr4		106158578		TET2		G		A		493		1046		47.1319311663		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017628		c.G3479A		p.G1160E		11202.77		G		A				rs367758008		0.000079		0.0002						1		T		0.492		P		0.112		B						1		D						3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902

		GR13-12872		chr4		153247475		FBXW7		A		G		2		6		33.3333333333		intronic										11.12		A		G		LowQual

		GR13-12872		chr4		153247486		FBXW7		T		-		5		6		83.3333333333		intronic										52.25		CT		C				rs367926135

		GR13-12872		chr5		170837513		NPM1		T		-		280		444		63.0630630631		intronic										2594.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR13-12872		chr7		50459588		IKZF1		A		-		112		710		15.7746478873		intronic										192.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR13-12872		chr7		50467941		IKZF1		C		T		387		741		52.2267206478		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C486T		p.N162N		7747.77		C		T				rs61731356		0.0484		0.0805				0.0589058

		GR13-12872		chr7		50468334		IKZF1		C		T		253		526		48.0988593156		UTR3										6563.77		C		T				rs72645704		0.0486		0.0706				0.0591054

		GR13-12872		chr7		101747593		CUX1		T		-		115		490		23.4693877551		intronic										308.73		GT		G						0.017		0.0081

		GR13-12872		chr7		101892121		CUX1		G		A		66		68		97.0588235294		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		1549.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR13-12872		chr7		101892328		CUX1		C		T		300		301		99.6677740864		UTR3										7439.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR13-12872		chr7		101916647		CUX1		A		G		184		411		44.7688564477		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3200.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR13-12872		chr7		101917521		CUX1		G		A		250		496		50.4032258065		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6601.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR13-12872		chr7		101917647		CUX1		A		G		236		494		47.7732793522		intronic										5514.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR13-12872		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		63		74		85.1351351351		intronic										2699.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR13-12872		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		63		69		91.3043478261		intronic										1555.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		GR13-12872		chr7		148508833		EZH2		A		G		488		1016		48.031496063		intronic										9068.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR13-12872		chr7		148543693		EZH2		A		-		346		598		57.8595317726		intronic										4497.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR13-12872		chr8		117864952		RAD21		A		-		124		326		38.036809816		intronic										820.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR13-12872		chr8		117868541		RAD21		A		G		3		22		13.6363636364		intronic										12.05		A		G		LowQual

		GR13-12872		chr8		117869851		RAD21		AACTTT		-		527		1039		50.7218479307		intronic										14844.73		AAACTTT		A				rs16893992								0.216853

		GR13-12872		chr8		117875538		RAD21		C		-		142		676		21.0059171598		intronic										1978.73		TC		T

		GR13-12872		chr8		117875539		RAD21		C		T		129		674		19.1394658754		intronic										1568.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR13-12872		chr9		5069899		JAK2		-		AT		101		390		25.8974358974		intronic										2750.73		G		GAT

		GR13-12872		chr9		5073681		JAK2		T		-		88		467		18.8436830835		intronic										41.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR13-12872		chr9		21968782		CDKN2A		T		C		511		1005		50.8457711443		intronic										9982.77		T		C

		GR13-12872		chr9		21974525		CDKN2A		G		A		180		401		44.8877805486		exonic		nonsynonymous SNV		NM_058197		c.C302T		p.P101L		4613.77		G		A				rs75256133				0.0001				0.00199681

		GR13-12872		chr9		133747698		ABL1		C		T		156		636		24.5283018868		intronic										2817.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR13-12872		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		518		520		99.6153846154		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		18780.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR13-12872		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		489		493		99.1886409736		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		16488.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR13-12872		chr10		112360764		SMC3		G		A		74		494		14.979757085		intronic										510.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR13-12872		chr10		112360936		SMC3		A		G		274		523		52.3900573614		intronic										6770.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		GR13-12872		chr10		112361870		SMC3		A		G		1082		1083		99.9076638966		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30872.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR13-12872		chr11		32417945		WT1		T		C		231		502		46.015936255		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		5307.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR13-12872		chr11		118351035		KMT2A		T		-		207		819		25.2747252747		intronic										2054.73		CT		C												0.00259585

		GR13-12872		chr12		11803150		ETV6		G		A		488		970		50.3092783505		intronic										10244.77		G		A

		GR13-12872		chr12		11803220		ETV6		A		C		473		473		100		intronic										21220.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR13-12872		chr12		11803228		ETV6		A		G		473		473		100		intronic										21220.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR13-12872		chr12		11992168		ETV6		G		A		1019		1027		99.2210321324		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		29716.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		GR13-12872		chr12		25398387		KRAS		A		G		270		505		53.4653465347		intronic										6225.77		A		G

		GR13-12872		chr13		28607916		FLT3		T		A		236		446		52.9147982063		intronic										6346.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR13-12872		chr13		28607989		FLT3		T		G		524		989		52.9828109201		intronic										11331.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR13-12872		chr13		28608459		FLT3		T		C		278		534		52.0599250936		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		7273.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		GR13-12872		chr17		7579472		TP53		G		C		184		359		51.2534818942		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		3239.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR13-12872		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		554		588		94.2176870748		intronic										14615.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR13-12872		chr17		7579801		TP53		G		C		165		341		48.3870967742		UTR5										3795.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR13-12872		chr17		74733099		SRSF2		G		A		460		461		99.7830802603		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15239.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR13-12872		chr20		31022469		ASXL1		G		A		199		821		24.2387332521		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.G1954A		p.G652S		3704.77		G		A				rs3746609		0.002		0.0189		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.0171725		0.653		T		0.444		B		0.035		B		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434

		GR13-12872		chr20		31022959		ASXL1		T		C		572		572		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18227.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR13-12872		chr20		31024274		ASXL1		T		C		267		1039		25.697786333		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5481.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR13-12872		chr20		31025163		ASXL1		A		G		109		236		46.186440678		UTR3										2546.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR13-12872		chr21		36164405		RUNX1		G		T		113		246		45.9349593496		UTR3										2567.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR13-12872		chr21		36206802		RUNX1		C		T		332		657		50.5327245053		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.G629A		p.R210K		6591.77		C		T										ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.022		D		0.996		D		0.987		D		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251

		GR13-12872		chr21		36206932		RUNX1		G		A		990		992		99.7983870968		intronic										28292.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR13-12872		chr21		36265323		RUNX1		T		-		72		149		48.322147651		intronic										1149.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR13-12872		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		370		707		52.3338048091		intronic										8955.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR13-12872		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		482		483		99.7929606625		intronic										14635.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR13-12872		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		456		945		48.253968254		intronic										9578.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR13-12872		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		116		251		46.2151394422		intronic										2040.73		GT		G

		GR13-12872		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		259		555		46.6666666667		intronic										6158.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR13-12872		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		582		582		100		intronic										18047.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR13-12872		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		249		501		49.7005988024		intronic										6560.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR13-12872		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		247		495		49.898989899		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6164.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR13-12872		chrX		39922359		BCOR		A		G		447		449		99.5545657016		intronic										13898.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR13-12872		chrX		39930433		BCOR		A		-		2		6		33.3333333333		intronic										13.93		GA		G		LowQual				0.2706		0.1536

		GR13-12872		chrX		39933339		BCOR		A		G		1069		1073		99.6272134203		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		31412.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR13-12872		chrX		44929077		KDM6A		C		A		533		533		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		17527.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		T		0		T						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		GR13-12872		chrX		44935924		KDM6A		TTT		-		117		446		26.2331838565		intronic										8185.73		CTTT		C,CT								0.0076				0.00662252

		GR13-12872		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		259		446		58.0717488789		intronic										8185.73		CTTT		C,CT

		GR13-12872		chrX		44938316		KDM6A		A		-		109		428		25.4672897196		intronic										618.73		TA		T

		GR13-12872		chrX		44949951		KDM6A		T		-		117		472		24.7881355932		intronic										363.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR13-12872		chrX		76849085		ATRX		G		A		71		491		14.4602851324		intronic										672.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR13-12872		chrX		76874171		ATRX		G		A		64		488		13.1147540984		intronic										518.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR13-12872		chrX		123184949		STAG2		T		-		124		248		50		intronic										1501.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR13-12872		chrX		123199993		STAG2		TTTTT		-		2		5		40		intronic										37.73		ATTTTT		A

		GR13-12872		chrX		123204978		STAG2		T		-		128		400		32		intronic										551.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR13-12872		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1091		1091		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32974.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR13-12872		chrX		129162905		BCORL1		T		G		3		7		42.8571428571		intronic										11.12		T		G		LowQual

		GR13-12872		chrX		133511862		PHF6		A		-		58		112		51.7857142857		intronic										870.73		TA		T				rs367819775

		GR13-12872		chrX		133511988		PHF6		G		A		539		539		100		intronic										18613.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR13-12872		chrX		133512256		PHF6		T		-		106		382		27.7486910995		intronic										1092.73		CT		C

		GR13-14616		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		329		665		49.4736842105		intronic										6059.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR13-14616		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		154		389		39.588688946		intronic										3560.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR13-14616		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		289		593		48.7352445194		intronic										9081.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		GR13-14616		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		334		651		51.3056835637		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		5949.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		GR13-14616		chr2		198267243		SF3B1		A		-		138		448		30.8035714286		intronic										1077.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR13-14616		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		514		517		99.419729207		intronic										16210.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR13-14616		chr3		105438957		CBLB		T		G		482		956		50.4184100418		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		9091.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR13-14616		chr3		105439026		CBLB		G		A		234		479		48.8517745303		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5913.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR13-14616		chr3		105453034		CBLB		A		G		347		347		100		intronic										10552.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR13-14616		chr3		105453069		CBLB		C		T		87		347		25.0720461095		intronic										1684.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR13-14616		chr3		128205860		GATA2		G		C		105		750		14		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		324.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR13-14616		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		483		493		97.9716024341		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12924.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR13-14616		chr4		55599436		KIT		T		C		388		388		100		intronic										12458.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR13-14616		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		113		212		53.3018867925		ncRNA_intronic										2631.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR13-14616		chr4		106158350		TET2		A		C		234		479		48.8517745303		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A3251C		p.Q1084P		5273.77		A		C				rs75056899		0.0026		0.0026				0.00219649		0.009		D		0.991		D		0.69		P		0.007		N		0.943		D		1.525		L		1.97		T		-1.72		N		0.27		0.594		8.113		0.992		0.8		D		-1.098		TRUE		0.06		TRUE		0.722		0		1.45		1.062		1.199		0.927		0.998		8.451

		GR13-14616		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		100		518		19.305019305		ncRNA_intronic										1504.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR13-14616		chr4		153247486		FBXW7		T		-		5		9		55.5555555556		intronic										30.73		CT		C				rs367926135

		GR13-14616		chr5		170837513		NPM1		T		-		123		350		35.1428571429		intronic										786.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR13-14616		chr7		50467941		IKZF1		C		T		286		581		49.2254733219		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C486T		p.N162N		5834.77		C		T				rs61731356		0.0484		0.0805				0.0589058

		GR13-14616		chr7		50468334		IKZF1		C		T		209		507		41.2228796844		UTR3										5212.77		C		T				rs72645704		0.0486		0.0706				0.0591054

		GR13-14616		chr7		101740827		CUX1		-		C		55		437		12.585812357		intronic										12303.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR13-14616		chr7		101740827		CUX1		-		TC		377		437		86.2700228833		intronic										12303.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR13-14616		chr7		101747593		CUX1		-		T		170		466		36.4806866953		intronic										2186.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR13-14616		chr7		101755060		CUX1		A		G		494		997		49.5486459378		intronic										10722.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR13-14616		chr7		101758584		CUX1		G		A		261		549		47.5409836066		intronic										6410.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR13-14616		chr7		101821970		CUX1		-		G		218		442		49.3212669683		intronic										6384.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		GR13-14616		chr7		101837149		CUX1		G		A		273		507		53.8461538462		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		7294.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR13-14616		chr7		101843536		CUX1		-		T		561		695		80.7194244604		intronic										12162.73		A		AT												0.390176

		GR13-14616		chr7		101916647		CUX1		A		G		261		262		99.6183206107		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		6419.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR13-14616		chr7		101917521		CUX1		G		A		491		493		99.5943204868		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16350.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR13-14616		chr7		101917647		CUX1		A		G		478		479		99.7912317328		intronic										15056.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR13-14616		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		77		81		95.0617283951		intronic										1961.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR13-14616		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		69		81		85.1851851852		intronic										1196.73		TAAAA		T

		GR13-14616		chr7		148508833		EZH2		A		G		1001		1004		99.7011952191		intronic										28140.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR13-14616		chr7		148512591		EZH2		T		C		64		496		12.9032258065		intronic										477.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR13-14616		chr7		148525904		EZH2		C		G		234		481		48.6486486486		exonic		nonsynonymous SNV		NM_152998		c.G436C		p.D146H		6180.77		C		G				rs2302427		0.0604		0.0786		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.0798722		0.012		D		0.898		P		0.603		P		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		TRUE		0.022		TRUE		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424

		GR13-14616		chr7		148543693		EZH2		A		-		532		579		91.8825561313		intronic										10499.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR13-14616		chr7		148543753		EZH2		C		T		272		581		46.8158347676		intronic										6837.77		C		T				rs28723387								0.193091

		GR13-14616		chr8		117864217		RAD21		A		G		224		493		45.4361054767		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3873.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		GR13-14616		chr8		117864952		RAD21		A		-		84		206		40.7766990291		intronic										659.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR13-14616		chr8		117875538		RAD21		C		-		106		647		16.3833075734		intronic										931.73		TC		T

		GR13-14616		chr8		117875539		RAD21		C		T		128		644		19.8757763975		intronic										1472.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR13-14616		chr9		5069899		JAK2		-		AT		112		498		22.4899598394		intronic										2818.73		G		GAT

		GR13-14616		chr9		5073681		JAK2		T		-		89		452		19.6902654867		intronic										140.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR13-14616		chr9		133747698		ABL1		C		T		166		560		29.6428571429		intronic										3272.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR13-14616		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		39		249		15.6626506024		intronic										430.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR13-14616		chr10		112360764		SMC3		G		A		63		504		12.5		intronic										186.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR13-14616		chr10		112360936		SMC3		A		G		288		528		54.5454545455		intronic										6883.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		GR13-14616		chr10		112361870		SMC3		A		G		1043		1044		99.9042145594		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29282.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR13-14616		chr11		118351035		KMT2A		T		-		128		708		18.0790960452		intronic										667.73		CT		C												0.00259585

		GR13-14616		chr12		11803220		ETV6		A		C		492		492		100		intronic										21994.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR13-14616		chr12		11803228		ETV6		A		G		492		492		100		intronic										21994.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR13-14616		chr12		11992168		ETV6		G		A		441		1021		43.1929480901		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		9472.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		GR13-14616		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		252		513		49.1228070175		ncRNA_intronic										5953.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		GR13-14616		chr13		28607916		FLT3		T		A		478		478		100		intronic										16960.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR13-14616		chr13		28607989		FLT3		T		G		1038		1039		99.9037536092		intronic										31399.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR13-14616		chr17		7579472		TP53		G		C		354		354		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		9325.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR13-14616		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		565		598		94.4816053512		intronic										14336.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR13-14616		chr17		7579801		TP53		G		C		301		301		100		UTR5										9632.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR13-14616		chr17		74733099		SRSF2		G		A		464		464		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15530.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR13-14616		chr19		33792631		CEBPA		C		A		83		190		43.6842105263		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		1871.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		GR13-14616		chr19		33792748		CEBPA		G		A		4		14		28.5714285714		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.C216T		p.H72H		28.77		G		A		LowQual		rs192240793				0.0167		ID=COSM1379;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.0165735

		GR13-14616		chr20		31022959		ASXL1		T		C		537		537		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16716.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR13-14616		chr20		31025231		ASXL1		T		C		25		228		10.9649122807		UTR3										45.77		T		C				rs2295763								0.39976

		GR13-14616		chr21		36164405		RUNX1		G		T		95		198		47.9797979798		UTR3										2177.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR13-14616		chr21		36206932		RUNX1		G		A		999		1008		99.1071428571		intronic										29673.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR13-14616		chr21		36265323		RUNX1		T		-		64		118		54.2372881356		intronic										938.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR13-14616		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		366		731		50.0683994528		intronic										8635.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR13-14616		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		511		511		100		intronic										16097.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR13-14616		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		483		963		50.1557632399		intronic										10342.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR13-14616		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		131		253		51.7786561265		intronic										2298.73		GT		G

		GR13-14616		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		266		554		48.0144404332		intronic										6415.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR13-14616		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		589		590		99.8305084746		intronic										18222.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR13-14616		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		233		489		47.6482617587		intronic										6001.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR13-14616		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		259		503		51.4910536779		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6693.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR13-14616		chrX		39922359		BCOR		A		G		247		468		52.7777777778		intronic										5994.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR13-14616		chrX		39933339		BCOR		A		G		1037		1039		99.8075072185		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29042.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR13-14616		chrX		44918221		KDM6A		T		-		138		328		42.0731707317		intronic										1252.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR13-14616		chrX		44929077		KDM6A		C		A		262		540		48.5185185185		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		6386.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		TRUE		0		TRUE						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		GR13-14616		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		260		435		59.7701149425		intronic										6022.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR13-14616		chrX		44935924		KDM6A		T		-		132		435		30.3448275862		intronic										6022.73		CTT		C,CT

		GR13-14616		chrX		44938316		KDM6A		A		-		119		441		26.9841269841		intronic										778.73		TA		T

		GR13-14616		chrX		44938661		KDM6A		AG		-		224		424		52.8301886792		intronic										8536.73		AAG		A

		GR13-14616		chrX		44949153		KDM6A		T		C		113		821		13.7637028015		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		574.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR13-14616		chrX		44949951		KDM6A		T		-		109		490		22.2448979592		intronic										291.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR13-14616		chrX		76849085		ATRX		G		A		71		494		14.3724696356		intronic										647.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR13-14616		chrX		76874171		ATRX		G		A		62		494		12.5506072874		intronic										274.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR13-14616		chrX		76940534		ATRX		A		G		549		1007		54.5183714002		intronic										11071.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR13-14616		chrX		123176587		STAG2		G		T		2		4		50		intronic										10.2		G		T		LowQual

		GR13-14616		chrX		123184949		STAG2		T		-		105		237		44.3037974684		intronic										1103.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR13-14616		chrX		123195809		STAG2		A		T		170		387		43.9276485788		intronic										2506.77		A		T

		GR13-14616		chrX		123195810		STAG2		A		T		170		387		43.9276485788		intronic										2506.77		A		T

		GR13-14616		chrX		123195812		STAG2		A		T		170		387		43.9276485788		intronic										2506.77		A		T

		GR13-14616		chrX		123199993		STAG2		TTTT		-		23		29		79.3103448276		intronic										648.73		ATTTT		A								0.0182

		GR13-14616		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		517		1022		50.5870841487		intronic										13585.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR13-14616		chrX		123204978		STAG2		T		-		141		391		36.0613810742		intronic										778.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR13-14616		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1027		1027		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30350.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR13-14616		chrX		129162905		BCORL1		T		G		5		8		62.5		intronic										25.8		T		G		LowQual

		GR13-14616		chrX		133511862		PHF6		A		-		32		90		35.5555555556		intronic										372.73		TA		T				rs367819775

		GR13-14616		chrX		133511988		PHF6		G		A		435		435		100		intronic										14772.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR13-14616		chrX		133512256		PHF6		T		-		113		406		27.8325123153		intronic										1186.73		CT		C

		GR14-02215		chr1		36932463		CSF3R		A		G		206		426		48.3568075117		exonic		nonsynonymous SNV		NM_156039		c.T2087C		p.M696T		4787.77		A		G				rs148916169		0.0046		0.0057				0.00359425		0.056		T		0		B		0		B		0.114		U		1		N						0.84		T		0.01		N		0.05		-2.285		0.001		0.242		0.028		N		-1.101		T		0.031		T		0.447		0		-4.13		-1.379		-1.078		0		0		1.504

		GR14-02215		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		259		530		48.8679245283		intronic										6378.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR14-02215		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		308		636		48.427672956		intronic										5659.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR14-02215		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		149		356		41.8539325843		intronic										3589.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR14-02215		chr2		198267243		SF3B1		A		-		121		331		36.5558912387		intronic										1229.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR14-02215		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		414		865		47.8612716763		intronic										10661.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR14-02215		chr3		105438957		CBLB		T		G		945		948		99.6835443038		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		26961.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR14-02215		chr3		105439026		CBLB		G		A		476		478		99.5815899582		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		16324.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR14-02215		chr3		105453034		CBLB		A		G		257		258		99.6124031008		intronic										7745.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR14-02215		chr3		105453069		CBLB		C		T		61		258		23.6434108527		intronic										1108.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR14-02215		chr3		128200806		GATA2		G		A		33		82		40.243902439		intronic										726.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR14-02215		chr3		128205860		GATA2		G		C		106		805		13.1677018634		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		135.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR14-02215		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		487		495		98.3838383838		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13024.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR14-02215		chr4		55599436		KIT		T		C		350		351		99.7150997151		intronic										10731.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR14-02215		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		130		253		51.3833992095		ncRNA_intronic										5214.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR14-02215		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		111		517		21.4700193424		ncRNA_intronic										1775.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR14-02215		chr4		106196951		TET2		A		G		297		1115		26.6367713004		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		5452.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR14-02215		chr5		170837513		NPM1		T		-		151		417		36.2110311751		intronic										1018.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR14-02215		chr7		101740827		CUX1		-		TC		273		450		60.6666666667		intronic										6560.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR14-02215		chr7		101747593		CUX1		-		T		202		454		44.4933920705		intronic										3203.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR14-02215		chr7		101755060		CUX1		A		G		640		971		65.9114315139		intronic										14791.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR14-02215		chr7		101758564		CUX1		C		T		328		511		64.1878669276		intronic										13088.77		C		T				rs78218172		0.0323		0.0314				0.0159744

		GR14-02215		chr7		101758584		CUX1		G		A		328		511		64.1878669276		intronic										13048.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR14-02215		chr7		101837149		CUX1		G		A		332		494		67.2064777328		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		9326.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR14-02215		chr7		101843536		CUX1		-		T		400		710		56.338028169		intronic										7619.73		A		AT												0.390176

		GR14-02215		chr7		101844851		CUX1		A		G		469		746		62.8686327078		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10350.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR14-02215		chr7		101877571		CUX1		G		C		666		977		68.1678607984		intronic										15719.77		G		C				rs372419470		0.0005		0.0006				0.000199681

		GR14-02215		chr7		101892121		CUX1		G		A		21		48		43.75		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		347.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR14-02215		chr7		101892328		CUX1		C		T		41		127		32.2834645669		UTR3										576.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR14-02215		chr7		101916647		CUX1		A		G		224		225		99.5555555556		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		5638.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR14-02215		chr7		101917521		CUX1		G		A		483		485		99.587628866		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16028.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR14-02215		chr7		101917647		CUX1		A		G		493		493		100		intronic										15827.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR14-02215		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		39		39		100		intronic										1717.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR14-02215		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		31		39		79.4871794872		intronic										666.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		GR14-02215		chr7		148508833		EZH2		A		G		807		808		99.8762376238		intronic										21893.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR14-02215		chr7		148512591		EZH2		T		C		74		496		14.9193548387		intronic										630.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR14-02215		chr7		148543693		EZH2		AA		-		89		476		18.6974789916		intronic										9191.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR14-02215		chr7		148543693		EZH2		A		-		350		476		73.5294117647		intronic										9191.73		TAA		T,TA

		GR14-02215		chr8		117864952		RAD21		A		-		54		148		36.4864864865		intronic										420.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR14-02215		chr8		117868531		RAD21		A		-		5		6		83.3333333333		intronic										53.73		TA		T				rs35902828				0.0313

		GR14-02215		chr8		117875538		RAD21		C		-		91		621		14.653784219		intronic										643.73		TC		T

		GR14-02215		chr8		117875539		RAD21		C		T		107		618		17.3139158576		intronic										1168.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR14-02215		chr9		5069899		JAK2		-		AT		62		329		18.8449848024		intronic										1335.73		G		GAT

		GR14-02215		chr9		5073770		JAK2		G		T		219		892		24.5515695067		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		2949.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR14-02215		chr9		21968732		CDKN2A		G		A		238		503		47.3161033797		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001195132		c.C496T		p.H166Y		5545.77		G		A				rs181044510				0.0003				0.000998403		0.077		T														1		N						-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209

		GR14-02215		chr9		133747698		ABL1		C		T		164		572		28.6713286713		intronic										3163.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR14-02215		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		212		426		49.765258216		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5666.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR14-02215		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		64		366		17.4863387978		intronic										802.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR14-02215		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		151		330		45.7575757576		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		3877.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR14-02215		chr10		112356326		SMC3		G		A		353		429		82.2843822844		intronic										563.77		G		A

		GR14-02215		chr10		112356331		SMC3		G		A		371		441		84.126984127		intronic										801.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR14-02215		chr10		112360764		SMC3		G		A		75		488		15.368852459		intronic										722.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR14-02215		chr10		112361870		SMC3		A		G		1047		1048		99.9045801527		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30114.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR14-02215		chr10		112361986		SMC3		C		T		61		526		11.5969581749		intronic										194.77		C		T				rs199796123				0.00000868				0.000199681

		GR14-02215		chr11		118351035		KMT2A		T		-		122		685		17.8102189781		intronic										585.73		CT		C												0.00259585

		GR14-02215		chr12		11803220		ETV6		A		C		511		511		100		intronic										22905.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR14-02215		chr12		11803228		ETV6		A		G		511		511		100		intronic										22905.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR14-02215		chr12		12044003		RNU6-19P		C		T		257		468		54.9145299145		ncRNA_intronic										6657.77		C		T				rs72550782		0.0133		0.0145				0.00778754

		GR14-02215		chr13		28607916		FLT3		T		A		475		478		99.3723849372		intronic										16388.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR14-02215		chr13		28607989		FLT3		T		G		1009		1014		99.5069033531		intronic										29444.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR14-02215		chr17		7579472		TP53		G		C		455		455		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		12161.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR14-02215		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		546		571		95.6217162872		intronic										13291.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR14-02215		chr17		7579801		TP53		G		C		269		269		100		UTR5										8408.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR14-02215		chr17		74733099		SRSF2		G		A		269		458		58.7336244541		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		7174.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR14-02215		chr19		33792952		CEBPA		C		-		4		19		21.0526315789		exonic		frameshift deletion		NM_001285829		c.11delG		p.G4fs		27.74		TC		T		LowQual

		GR14-02215		chr20		31022959		ASXL1		T		C		535		536		99.8134328358		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17021.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR14-02215		chr20		31023715		ASXL1		-		T		490		1913		25.614218505		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.3201dupT		p.S1067fs		6503.73		C		CT

		GR14-02215		chr21		36164405		RUNX1		G		T		117		253		46.2450592885		UTR3										2734.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR14-02215		chr21		36206932		RUNX1		G		A		954		958		99.5824634656		intronic										27809.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR14-02215		chr21		36252851		RUNX1		-		AC		106		515		20.5825242718		intronic										3095.73		T		TAC

		GR14-02215		chr21		36265323		RUNX1		T		-		73		144		50.6944444444		intronic										1014.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR14-02215		chr21		44514777		U2AF1		T		G		147		485		30.3092783505		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		1993.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		GR14-02215		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		415		873		47.5372279496		intronic										13887.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR14-02215		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		495		497		99.5975855131		intronic										15409.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR14-02215		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		453		928		48.8146551724		intronic										9649.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR14-02215		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		116		246		47.1544715447		intronic										1955.73		GT		G

		GR14-02215		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		245		543		45.1197053407		intronic										5773.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR14-02215		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		290		563		51.5097690941		intronic										6723.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR14-02215		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		253		491		51.5274949084		intronic										6664.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR14-02215		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		243		505		48.1188118812		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6090.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR14-02215		chrX		39913381		BCOR		A		G		236		473		49.8942917548		intronic										6367.77		A		G				rs192076873								0.0010596

		GR14-02215		chrX		39922359		BCOR		A		G		239		488		48.9754098361		intronic										5625.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR14-02215		chrX		39930440		BCOR		A		G		2		3		66.6666666667		intronic										18.85		A		G		LowQual

		GR14-02215		chrX		39933339		BCOR		A		G		1063		1063		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30213.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR14-02215		chrX		44913057		KDM6A		T		A		286		527		54.2694497154		intronic										6927.77		T		A				rs190081920		0.0004		0.0025				0.00397351

		GR14-02215		chrX		44918221		KDM6A		T		-		140		383		36.5535248042		intronic										1294.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR14-02215		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		141		435		32.4137931034		intronic										4511.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR14-02215		chrX		44935924		KDM6A		T		-		213		435		48.9655172414		intronic										4511.73		CTT		C,CT

		GR14-02215		chrX		44938316		KDM6A		A		-		87		380		22.8947368421		intronic										463.73		TA		T

		GR14-02215		chrX		44938563		KDM6A		G		A		101		227		44.4933920705		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		2557.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR14-02215		chrX		44949153		KDM6A		T		C		113		713		15.8485273492		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		995.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR14-02215		chrX		44949951		KDM6A		T		-		114		480		23.75		intronic										424.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR14-02215		chrX		76940534		ATRX		A		G		375		751		49.9334221039		intronic										7480.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR14-02215		chrX		123184949		STAG2		T		-		89		236		37.7118644068		intronic										771.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR14-02215		chrX		123195593		STAG2		TT		-		9		11		81.8181818182		intronic										122.52		CTT		C

		GR14-02215		chrX		123199993		STAG2		TTTTTTT		-		5		5		100		intronic										187.87		ATTTTTTT		A

		GR14-02215		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		406		848		47.8773584906		intronic										10711.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR14-02215		chrX		123204978		STAG2		T		-		133		400		33.25		intronic										653.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR14-02215		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1028		1028		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30920.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR14-02215		chrX		129190217		BCORL1		C		T		131		295		44.406779661		UTR3										3371.77		C		T				rs73225593								0.0211921

		GR14-02215		chrX		133511862		PHF6		A		-		65		151		43.0463576159		intronic										1001.73		TA		T				rs367819775

		GR14-02215		chrX		133511988		PHF6		G		A		523		525		99.619047619		intronic										17888.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR14-02215		chrX		133512256		PHF6		T		-		91		306		29.7385620915		intronic										952.73		CT		C

		HFL1059		chr1		36933096		CSF3R		T		C		547		548		99.8175182482		intronic										15394.77		T		C				rs3918000								0.134385

		HFL1059		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		197		389		50.6426735219		intronic										4898.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		HFL1059		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		571		578		98.7889273356		intronic										14395.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		HFL1059		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		360		423		85.1063829787		intronic										10186.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		HFL1059		chr2		25536859		DNMT3A		C		T		328		639		51.3302034429		UTR5										6489.77		C		T				rs148146288		0.0004		0.0026				0.000199681

		HFL1059		chr2		198266834		SF3B1		T		C		242		610		39.6721311475		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.A2098G		p.K700E		5111.77		T		C								0.0002		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.000199681		0.004		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542

		HFL1059		chr2		198267243		SF3B1		A		-		84		217		38.7096774194		intronic										806.73		GA		G						0.1395		0.2265

		HFL1059		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		511		519		98.4585741811		intronic										16200.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		HFL1059		chr3		105453034		CBLB		A		G		321		322		99.6894409938		intronic										9698.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		HFL1059		chr3		105453069		CBLB		C		T		57		322		17.701863354		intronic										791.77		C		T				rs9657924								0.10603

		HFL1059		chr3		128202807		GATA2		G		C		430		988		43.5222672065		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.C913G		p.L305V		8301.77		G		C														0.001		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906

		HFL1059		chr3		128204951		GATA2		C		T		12		19		63.1578947368		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		260.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		HFL1059		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		485		490		98.9795918367		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12975.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		HFL1059		chr4		55599436		KIT		T		C		278		278		100		intronic										8681.77		T		C				rs1008658								0.504792

		HFL1059		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		158		280		56.4285714286		ncRNA_intronic										7231.73		TATAGATAG		T,TATAGATAGATAG				rs71971966

		HFL1059		chr4		106154990		TET2-AS1		-		ATAG		108		280		38.5714285714		ncRNA_intronic										7231.73		TATAGATAG		T,TATAGATAGATAG

		HFL1059		chr4		106155185		TET2		C		G		549		983		55.8494404883		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C86G		p.P29R		11297.77		C		G				rs12498609		0.0204		0.0606				0.0924521		0.054		T		0.993		D		0.867		P		0.416		U		0.977		P		0.895		L		4.46		T		-2.93		D		0.426		4.426		24.2		0.997		0.731		D		-1.053		T		0		T		0.719		0		4.55		0.871		0.892		0.966		0.998		13.279

		HFL1059		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		65		492		13.2113821138		ncRNA_intronic										475.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		HFL1059		chr5		170837513		NPM1		T		-		241		441		54.6485260771		intronic										2214.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		HFL1059		chr7		101740827		CUX1		-		TC		279		697		40.0286944046		intronic										6009.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		HFL1059		chr7		101747593		CUX1		T		-		108		459		23.5294117647		intronic										360.73		GT		G						0.017		0.0081

		HFL1059		chr7		101821970		CUX1		-		G		215		441		48.7528344671		intronic										6286.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		HFL1059		chr7		101843536		CUX1		-		T		412		1001		41.1588411588		intronic										6225.73		A		AT												0.390176

		HFL1059		chr7		101892121		CUX1		G		A		13		17		76.4705882353		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		267.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		HFL1059		chr7		101892328		CUX1		C		T		77		115		66.9565217391		UTR3										1582.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		HFL1059		chr7		101916647		CUX1		A		G		243		243		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		5867.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		HFL1059		chr7		101916798		CUX1		C		A		92		188		48.9361702128		intronic										2221.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		HFL1059		chr7		101917521		CUX1		G		A		231		489		47.2392638037		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5697.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		HFL1059		chr7		101917647		CUX1		A		G		486		489		99.3865030675		intronic										15171.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		HFL1059		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		36		42		85.7142857143		intronic										891.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		HFL1059		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		33		37		89.1891891892		intronic										608.73		TAAAA		T

		HFL1059		chr7		148508833		EZH2		A		G		999		1003		99.6011964108		intronic										28104.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		HFL1059		chr7		148543693		EZH2		A		-		352		615		57.2357723577		intronic										5271.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		HFL1059		chr8		117864952		RAD21		A		-		108		230		46.9565217391		intronic										1108.73		TA		T						0.1101		0.1328

		HFL1059		chr8		117866426		RAD21		T		-		70		452		15.4867256637		intronic										68.73		CT		C

		HFL1059		chr8		117868531		RAD21		AAAA		-		4		6		66.6666666667		intronic										105.73		TAAAA		T								0.0199

		HFL1059		chr8		117875539		RAD21		C		T		129		570		22.6315789474		intronic										1479.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		HFL1059		chr9		5069899		JAK2		-		AT		78		490		15.9183673469		intronic										809.73		G		GAT

		HFL1059		chr9		5073681		JAK2		T		-		92		468		19.6581196581		intronic										116.73		CT		C						0.0187		0.0062

		HFL1059		chr9		133747698		ABL1		C		T		292		575		50.7826086957		intronic										6704.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		HFL1059		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		521		523		99.6175908222		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		19685.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		HFL1059		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		232		438		52.9680365297		intronic										4112.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		HFL1059		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		218		406		53.6945812808		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5682.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		HFL1059		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		176		340		51.7647058824		intronic										3193.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		HFL1059		chr10		112356331		SMC3		G		A		373		425		87.7647058824		intronic										853.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		HFL1059		chr10		112360764		SMC3		G		A		70		500		14		intronic										471.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		HFL1059		chr10		112361870		SMC3		A		G		1065		1067		99.8125585754		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30716.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		HFL1059		chr11		32417945		WT1		T		C		218		498		43.7751004016		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		4995.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		HFL1059		chr11		118351035		KMT2A		T		-		249		907		27.4531422271		intronic										2521.73		CT		C												0.00259585

		HFL1059		chr12		11803220		ETV6		A		C		466		466		100		intronic										20747.77		A		C				rs2856305								0.971645

		HFL1059		chr12		11803228		ETV6		A		G		465		466		99.7854077253		intronic										20734.77		A		G				rs2541135								0.971645

		HFL1059		chr12		11905412		ETV6		A		G		191		281		67.9715302491		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		4048.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		HFL1059		chr13		28607916		FLT3		T		A		248		463		53.5637149028		intronic										6553.77		T		A				rs2491222								0.570687

		HFL1059		chr13		28607989		FLT3		T		G		509		999		50.950950951		intronic										10605.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		HFL1059		chr13		28608459		FLT3		T		C		288		526		54.752851711		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		8011.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		HFL1059		chr17		7579619		TP53		G		T		664		1174		56.5587734242		intronic										14113.77		G		T				rs17883323		0.0708		0.0659				0.0776757

		HFL1059		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		405		762		53.1496062992		intronic										9494.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		HFL1059		chr17		74733099		SRSF2		G		A		471		471		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15666.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		HFL1059		chr20		31022959		ASXL1		T		C		522		523		99.8087954111		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16457.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		HFL1059		chr20		31024274		ASXL1		T		C		274		1003		27.3180458624		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5745.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		HFL1059		chr20		31025163		ASXL1		A		G		161		373		43.163538874		UTR3										3564.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		HFL1059		chr21		36164405		RUNX1		G		T		113		227		49.7797356828		UTR3										2539.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		HFL1059		chr21		36206932		RUNX1		G		A		968		972		99.5884773663		intronic										27922.77		G		A				rs11702841				1				1

		HFL1059		chr21		36265323		RUNX1		T		-		106		142		74.6478873239		intronic										1558.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		HFL1059		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		520		523		99.4263862333		intronic										16482.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		HFL1059		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		476		476		100		intronic										15113.77		T		C				rs4830994								0.997351

		HFL1059		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		467		943		49.5227995758		intronic										9953.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		HFL1059		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		112		237		47.2573839662		intronic										1918.73		GT		G

		HFL1059		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		282		629		44.8330683625		intronic										6426.77		T		C				rs5936061								0.551258

		HFL1059		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		251		569		44.1124780316		intronic										5524.77		T		G				rs5980193								0.897219

		HFL1059		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		237		489		48.4662576687		intronic										6195.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		HFL1059		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		194		492		39.4308943089		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		4399.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		HFL1059		chrX		39922359		BCOR		A		G		184		318		57.8616352201		intronic										4301.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		HFL1059		chrX		39930433		BCOR		A		-		4		14		28.5714285714		intronic										34.73		GA		G						0.2706		0.1536

		HFL1059		chrX		39932808		BCOR		G		A		370		1016		36.4173228346		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.C1791T		p.H597H		7835.77		G		A				rs144606152		0.0373		0.0345		ID=COSM4156838;OCCURENCE=1(thyroid)		0.0166887

		HFL1059		chrX		39933339		BCOR		A		G		1045		1052		99.3346007605		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29901.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		HFL1059		chrX		44918221		KDM6A		T		-		141		372		37.9032258065		intronic										1468.73		AT		A						0.3306		0.2887

		HFL1059		chrX		44929077		KDM6A		C		A		276		539		51.2059369202		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		7010.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		T		0		T						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		HFL1059		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		231		435		53.1034482759		intronic										5056.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		HFL1059		chrX		44935924		KDM6A		T		-		143		435		32.8735632184		intronic										5056.73		CTT		C,CT

		HFL1059		chrX		44938316		KDM6A		A		-		94		440		21.3636363636		intronic										256.73		TA		T

		HFL1059		chrX		44938563		KDM6A		G		A		200		466		42.9184549356		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		4517.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		HFL1059		chrX		44949951		KDM6A		T		-		111		464		23.9224137931		intronic										319.73		GT		G						0.124		0.0845

		HFL1059		chrX		123184949		STAG2		T		-		105		249		42.1686746988		intronic										889.73		CT		C								0.0401				0.346225

		HFL1059		chrX		123195807		STAG2		AAACAAT		-		161		304		52.9605263158		intronic										4177.73		GAAACAAT		G

		HFL1059		chrX		123195818		STAG2		G		C		161		304		52.9605263158		intronic										4186.77		G		C

		HFL1059		chrX		123199993		STAG2		TTTT		-		38		46		82.6086956522		intronic										1055.73		ATTTT		A								0.0182

		HFL1059		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		543		554		98.0144404332		intronic										17617.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		HFL1059		chrX		123202356		STAG2		A		C		291		483		60.248447205		intronic										6757.77		A		C				rs182757912								0.0103311

		HFL1059		chrX		123204978		STAG2		T		-		126		388		32.4742268041		intronic										558.73		CT		C						0.1943		0.258

		HFL1059		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1022		1022		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30652.77		T		C				rs4830173				1				1

		HFL1059		chrX		129147373		BCORL1		G		A		212		612		34.6405228758		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		2902.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		T		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		T		0.001		T						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		HFL1059		chrX		129162905		BCORL1		T		G		11		19		57.8947368421		intronic										94.77		T		G

		HFL1059		chrX		133511668		PHF6		-		A		244		470		51.914893617		exonic		frameshift insertion		NM_001015877		c.22dupA		p.Q7fs		5475.73		G		GA								0

		HFL1059		chrX		133511862		PHF6		A		-		35		122		28.6885245902		intronic										333.73		TA		T				rs367819775

		HFL1059		chrX		133511988		PHF6		G		A		527		527		100		intronic										18021.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		HFL1059		chrX		133512256		PHF6		T		-		123		427		28.8056206089		intronic										1306.73		CT		C

		HFL1059		chrX		133527688		PHF6		T		-		97		643		15.0855365474		intronic										318.73		GT		G						0.0221		0.0033

		JP1462		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		508		514		98.8326848249		intronic										16430.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		JP1462		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		626		630		99.3650793651		intronic										15701.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		JP1462		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		220		408		53.9215686275		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		5487.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		JP1462		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		295		642		45.9501557632		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		5200.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		JP1462		chr2		198266862		SF3B1		A		T		294		572		51.3986013986		intronic										7241.77		A		T				rs3764989		0.0085		0.0122				0.0163738

		JP1462		chr2		198267243		SF3B1		A		-		124		289		42.9065743945		intronic										1480.73		GA		G						0.1395		0.2265

		JP1462		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		484		487		99.3839835729		intronic										15646.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		JP1462		chr2		209113192		IDH1		G		A		519		994		52.2132796781		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		11197.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		JP1462		chr3		105438957		CBLB		T		G		437		943		46.3414634146		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8222.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		JP1462		chr3		105439026		CBLB		G		A		218		465		46.8817204301		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5362.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		JP1462		chr3		105453034		CBLB		A		G		212		213		99.5305164319		intronic										6394.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		JP1462		chr3		105453069		CBLB		C		T		62		214		28.9719626168		intronic										1346.77		C		T				rs9657924								0.10603

		JP1462		chr3		128204951		GATA2		C		T		23		40		57.5		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		563.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		JP1462		chr3		128205860		GATA2		G		C		153		682		22.4340175953		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1748.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		JP1462		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		484		487		99.3839835729		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12759.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		JP1462		chr4		55599436		KIT		T		C		380		382		99.4764397906		intronic										11699.77		T		C				rs1008658								0.504792

		JP1462		chr4		106154990		TET2-AS1		-		ATAGATAG		121		278		43.5251798561		ncRNA_intronic										2650.73		T		TATAGATAG

		JP1462		chr4		106155199		TET2		C		T		481		1003		47.9561316052		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C100T		p.L34F		9906.77		C		T				rs111948941		0.0143		0.0153				0.00638978		0		D		0.246		B		0.13		B		0.067		N		0.721		D		0.975		L		3.56		T		-1.73		N		0.288		3.404		23		0.999		0.808		D		-0.83		T		0.069		T		0.719		0		4.56		0.871		0.892		0.964		0.979		12.588

		JP1462		chr4		106155751		TET2		G		A		248		495		50.101010101		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.G652A		p.V218M		6565.77		G		A				rs6843141		0.1102		0.0549				0.103435		1		T		0.002		B		0.001		B		0.379		N		1		P		-0.255		N		4.49		T		0.98		N		0.132		0.121		3.833		0.844		0.433		N		-0.939		T		0		T		0.646		0		2.44		-0.386		-0.516		0.933		0.969		5.33

		JP1462		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		85		511		16.6340508806		ncRNA_intronic										1130.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		JP1462		chr4		106197000		TET2		A		G		445		1071		41.5499533147		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5333G		p.H1778R		8646.77		A		G				rs62621450		0.0769		0.0488				0.0790735		0.011		D		0.994		D		0.918		D						1		P		1.6		L		4.44		T		-2.49		N		0.24		3.92		23.5		0.995		0.905		D		-0.785		T		0		T		0.672		0		5.12		1.062		1.14		0.349		0.314		9.52

		JP1462		chr4		153247486		FBXW7		TT		-		4		10		40		intronic										38.73		CTT		C

		JP1462		chr5		170837513		NPM1		T		-		140		433		32.3325635104		intronic										936.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		JP1462		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		49		276		17.7536231884		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		732.73		G		GGGGGCCGAGTC

		JP1462		chr7		50467767		IKZF1		C		A		58		116		50		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		1270.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		JP1462		chr7		101740827		CUX1		-		TC		549		555		98.9189189189		intronic										16018.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		JP1462		chr7		101747593		CUX1		-		T		333		469		71.0021321962		intronic										6272.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		JP1462		chr7		101755060		CUX1		A		G		1017		1018		99.9017681729		intronic										29763.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		JP1462		chr7		101758584		CUX1		G		A		518		523		99.0439770554		intronic										16818.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		JP1462		chr7		101837149		CUX1		G		A		500		502		99.6015936255		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		17022.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		JP1462		chr7		101843536		CUX1		-		T		411		525		78.2857142857		intronic										8364.73		A		AT												0.390176

		JP1462		chr7		101844851		CUX1		A		G		870		958		90.8141962422		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		21976.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		JP1462		chr7		101916647		CUX1		A		G		275		276		99.6376811594		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		6944.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		JP1462		chr7		101917521		CUX1		G		A		498		501		99.4011976048		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16543.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		JP1462		chr7		101917647		CUX1		A		G		479		480		99.7916666667		intronic										15309.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		JP1462		chr7		101926087		CUX1		G		T		23		28		82.1428571429		intronic										406.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		JP1462		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		2		100		intronic										29.75		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		JP1462		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		27		35		77.1428571429		intronic										1069.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		JP1462		chr7		148504906		EZH2		AA		-		26		28		92.8571428571		intronic										652.73		TAA		T

		JP1462		chr7		148508833		EZH2		A		G		894		896		99.7767857143		intronic										24656.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		JP1462		chr7		148525904		EZH2		C		G		224		485		46.1855670103		exonic		nonsynonymous SNV		NM_152998		c.G436C		p.D146H		5704.77		C		G				rs2302427		0.0604		0.0786		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.0798722		0.012		D		0.898		P		0.603		P		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424

		JP1462		chr7		148543693		EZH2		A		-		329		550		59.8181818182		intronic										5057.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		JP1462		chr7		148543753		EZH2		C		T		290		556		52.1582733813		intronic										7393.77		C		T				rs28723387								0.193091

		JP1462		chr8		117864952		RAD21		A		-		66		156		42.3076923077		intronic										572.73		TA		T						0.1101		0.1328

		JP1462		chr8		117866426		RAD21		T		-		69		461		14.967462039		intronic										14.87		CT		C		LowQual

		JP1462		chr8		117868531		RAD21		AAA		-		5		7		71.4285714286		intronic										55.73		TAAA		T								0.0481

		JP1462		chr8		117875539		RAD21		C		T		129		574		22.4738675958		intronic										1782.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		JP1462		chr9		5069899		JAK2		-		AT		90		394		22.8426395939		intronic										2268.73		G		GAT

		JP1462		chr9		5073681		JAK2		T		-		81		482		16.8049792531		intronic										44.73		CT		C						0.0187		0.0062

		JP1462		chr9		133747698		ABL1		C		T		144		566		25.4416961131		intronic										2469.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		JP1462		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		209		433		48.2678983834		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5165.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		JP1462		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		42		325		12.9230769231		intronic										333.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		JP1462		chr9		139396933		NOTCH1		G		A		188		378		49.7354497354		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5175T		p.T1725T		4718.77		G		A				rs61751536		0.0013		0.0043				0.000599042

		JP1462		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		193		398		48.4924623116		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5002.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		JP1462		chr10		112356329		SMC3		T		A		370		438		84.4748858447		intronic										354.77		T		A

		JP1462		chr10		112356331		SMC3		G		A		370		438		84.4748858447		intronic										354.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		JP1462		chr10		112360764		SMC3		G		A		65		490		13.2653061224		intronic										301.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		JP1462		chr10		112360936		SMC3		A		G		256		495		51.7171717172		intronic										6090.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		JP1462		chr10		112361870		SMC3		A		G		1054		1055		99.9052132701		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29323.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		JP1462		chr10		112361983		SMC3		T		G		71		545		13.0275229358		intronic										285.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		JP1462		chr11		118351035		KMT2A		T		-		142		705		20.1418439716		intronic										1241.73		CT		C												0.00259585

		JP1462		chr12		11803220		ETV6		A		C		446		446		100		intronic										19909.77		A		C				rs2856305								0.971645

		JP1462		chr12		11803228		ETV6		A		G		446		446		100		intronic										19909.77		A		G				rs2541135								0.971645

		JP1462		chr12		11992168		ETV6		G		A		470		998		47.0941883768		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		10241.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		JP1462		chr12		12037567		RNU6-19P		A		T		65		522		12.4521072797		ncRNA_intronic										164.77		A		T				rs200376453				0.0000332				0.000599042

		JP1462		chr13		28607916		FLT3		T		A		485		486		99.7942386831		intronic										16586.77		T		A				rs2491222								0.570687

		JP1462		chr13		28607989		FLT3		T		G		1041		1043		99.8082454458		intronic										30567.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		JP1462		chr17		7573081		TP53		C		G		244		502		48.6055776892		intronic										5864.77		C		G				rs17883043								0.00958466

		JP1462		chr17		7579472		TP53		G		C		176		293		60.0682593857		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		3550.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		JP1462		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		274		499		54.9098196393		intronic										6464.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		JP1462		chr17		7579801		TP53		G		C		132		256		51.5625		UTR5										3148.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		JP1462		chr17		74733099		SRSF2		G		A		455		456		99.7807017544		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14987.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		JP1462		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		403		910		44.2857142857		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		7989.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		JP1462		chr19		45303800		CBLC		G		A		46		455		10.1098901099		intronic										68.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		JP1462		chr20		31022959		ASXL1		T		C		547		547		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16956.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		JP1462		chr20		31024274		ASXL1		T		C		559		1011		55.2917903066		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		15618.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		JP1462		chr20		31025163		ASXL1		A		G		231		232		99.5689655172		UTR3										7346.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		JP1462		chr20		57484421		GNAS		G		A		143		494		28.9473684211		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001077489		c.G557A		p.R186H		3067.77		G		A				rs121913495				0.00007414		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)				0.001		D		1		D		1		D		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461

		JP1462		chr21		36164405		RUNX1		G		T		84		172		48.8372093023		UTR3										1868.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		JP1462		chr21		36164486		RUNX1		G		C		172		331		51.9637462236		exonic		synonymous SNV		NM_001001890		c.C1308G		p.P436P		3144.77		G		C				rs61750222		0.0306		0.0851				0.0583067

		JP1462		chr21		36206932		RUNX1		G		A		984		991		99.2936427851		intronic										29342.77		G		A				rs11702841				1				1

		JP1462		chr21		36265323		RUNX1		T		-		83		160		51.875		intronic										1141.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		JP1462		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		338		715		47.2727272727		intronic										11208.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		JP1462		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		305		306		99.6732026144		intronic										9164.77		T		C				rs4830994								0.997351

		JP1462		chrX		15822254		ZRSR2		G		A		162		301		53.8205980066		exonic		stopgain		NM_005089		c.G333A		p.W111X		4068.77		G		A																										0		D		1		A																10.869		36		0.997		0.985		D														5.24		0.917		1.045		1		1		13.2

		JP1462		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		50		100		50		intronic										855.73		GT		G

		JP1462		chrX		39933339		BCOR		A		G		989		991		99.7981836529		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		27810.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		JP1462		chrX		44918221		KDM6A		T		-		144		353		40.7932011331		intronic										1437.73		AT		A						0.3306		0.2887

		JP1462		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		137		386		35.4922279793		intronic										4633.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		JP1462		chrX		44935924		KDM6A		T		-		187		386		48.4455958549		intronic										4633.73		CTT		C,CT

		JP1462		chrX		44938316		KDM6A		A		-		66		272		24.2647058824		intronic										389.73		TA		T

		JP1462		chrX		44938563		KDM6A		G		A		159		159		100		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		5414.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		JP1462		chrX		44949153		KDM6A		T		C		115		649		17.719568567		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1144.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		JP1462		chrX		44949951		KDM6A		T		-		107		472		22.6694915254		intronic										459.73		GT		G						0.124		0.0845

		JP1462		chrX		76849085		ATRX		G		A		48		341		14.0762463343		intronic										424.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		JP1462		chrX		76874171		ATRX		G		A		50		449		11.135857461		intronic										176.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		JP1462		chrX		76940534		ATRX		A		G		268		272		98.5294117647		intronic										6474.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		JP1462		chrX		123184949		STAG2		T		-		80		163		49.0797546012		intronic										799.73		CT		C								0.0401				0.346225

		JP1462		chrX		123195593		STAG2		T		-		6		10		60		intronic										50.74		CT		C

		JP1462		chrX		123195807		STAG2		AAACAAT		-		251		386		65.0259067358		intronic										6900.73		GAAACAAT		G

		JP1462		chrX		123195818		STAG2		G		C		251		385		65.1948051948		intronic										6909.77		G		C

		JP1462		chrX		123199994		STAG2		T		A		2		7		28.5714285714		intronic										40.77		T		A

		JP1462		chrX		123200006		STAG2		T		C		2		7		28.5714285714		intronic										40.77		T		C

		JP1462		chrX		123200016		STAG2		T		C		2		7		28.5714285714		intronic										40.77		T		C

		JP1462		chrX		123204978		STAG2		T		-		137		397		34.5088161209		intronic										847.73		CT		C						0.1943		0.258

		JP1462		chrX		129147079		BCORL1		T		C		996		996		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		27918.77		T		C				rs4830173				1				1

		JP1462		chrX		133511862		PHF6		A		-		18		60		30		intronic										147.73		TA		T				rs367819775

		JP1462		chrX		133511988		PHF6		G		A		193		193		100		intronic										6556.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		JP1462		chrX		133512256		PHF6		T		-		44		172		25.5813953488		intronic										377.73		CT		C

		KGJ1516		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		418		817		51.1627906977		intronic										7656.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		KGJ1516		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		469		992		47.2782258065		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		8444.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		KGJ1516		chr2		198267243		SF3B1		A		-		169		431		39.211136891		intronic										1738.73		GA		G						0.1395		0.2265

		KGJ1516		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		489		987		49.5440729483		intronic										13437.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		KGJ1516		chr2		209113192		IDH1		G		A		473		999		47.3473473473		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		9778.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		KGJ1516		chr3		105453034		CBLB		A		G		206		207		99.5169082126		intronic										6425.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		KGJ1516		chr3		105453069		CBLB		C		T		56		207		27.0531400966		intronic										1152.77		C		T				rs9657924								0.10603

		KGJ1516		chr3		128205860		GATA2		G		C		120		759		15.8102766798		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		520.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		KGJ1516		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		482		488		98.7704918033		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13355.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		KGJ1516		chr4		55599436		KIT		T		C		211		418		50.4784688995		intronic										4972.77		T		C				rs1008658								0.504792

		KGJ1516		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		132		249		53.0120481928		ncRNA_intronic										3139.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		KGJ1516		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		75		518		14.4787644788		ncRNA_intronic										624.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		KGJ1516		chr5		170837513		NPM1		T		-		269		437		61.5560640732		intronic										2878.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		KGJ1516		chr7		50450420		IKZF1		T		C		246		503		48.9065606362		intronic										4465.77		T		C				rs7789106		0.0393		0.0224				0.0379393

		KGJ1516		chr7		50467767		IKZF1		C		A		60		110		54.5454545455		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		1299.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		KGJ1516		chr7		101740827		CUX1		-		TC		277		634		43.690851735		intronic										5991.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		KGJ1516		chr7		101747593		CUX1		-		T		160		460		34.7826086957		intronic										2194.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		KGJ1516		chr7		101755060		CUX1		A		G		536		1017		52.7040314651		intronic										12042.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		KGJ1516		chr7		101758584		CUX1		G		A		265		542		48.8929889299		intronic										6698.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		KGJ1516		chr7		101821958		CUX1		G		A		249		444		56.0810810811		intronic										6528.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		KGJ1516		chr7		101837149		CUX1		G		A		287		502		57.171314741		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		7359.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		KGJ1516		chr7		101843536		CUX1		-		T		250		590		42.3728813559		intronic										4253.73		A		AT												0.390176

		KGJ1516		chr7		101844851		CUX1		A		G		515		990		52.0202020202		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10390.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		KGJ1516		chr7		101892121		CUX1		G		A		25		43		58.1395348837		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		464.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		KGJ1516		chr7		101892229		CUX1		C		A		18		156		11.5384615385		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C4458A		p.P1486P		70.77		C		A				rs149171097		0.0064		0.0172				0.00339457

		KGJ1516		chr7		101892328		CUX1		C		T		194		288		67.3611111111		UTR3										3682.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		KGJ1516		chr7		101916647		CUX1		A		G		335		337		99.4065281899		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		8776.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		KGJ1516		chr7		101917521		CUX1		G		A		495		497		99.5975855131		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		15886.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		KGJ1516		chr7		101917647		CUX1		A		G		504		506		99.604743083		intronic										16167.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		KGJ1516		chr7		101926087		CUX1		G		T		10		31		32.2580645161		intronic										73.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		KGJ1516		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		4		50		intronic										19.81		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		KGJ1516		chr7		148504906		EZH2		AA		-		7		12		58.3333333333		intronic										79.8		TAA		T

		KGJ1516		chr7		148507420		EZH2		C		T		419		500		83.8		intronic										10884.77		C		T

		KGJ1516		chr7		148512591		EZH2		T		C		73		509		14.3418467583		intronic										528.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		KGJ1516		chr7		148543693		EZH2		A		-		153		668		22.9041916168		intronic										816.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		KGJ1516		chr8		117864952		RAD21		A		-		84		203		41.3793103448		intronic										829.73		TA		T						0.1101		0.1328

		KGJ1516		chr8		117866426		RAD21		T		-		71		466		15.2360515021		intronic										118.73		CT		C

		KGJ1516		chr8		117868531		RAD21		A		-		8		10		80		intronic										106.37		TA		T				rs35902828				0.0313

		KGJ1516		chr8		117875538		RAD21		C		-		78		595		13.1092436975		intronic										443.73		TC		T

		KGJ1516		chr8		117875539		RAD21		C		T		118		595		19.8319327731		intronic										1142.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		KGJ1516		chr9		5069899		JAK2		-		AT		113		456		24.7807017544		intronic										3054.73		G		GAT

		KGJ1516		chr9		5073681		JAK2		T		-		83		473		17.5475687104		intronic										87.73		CT		C						0.0187		0.0062

		KGJ1516		chr9		133747698		ABL1		C		T		156		583		26.7581475129		intronic										2830.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		KGJ1516		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		453		456		99.3421052632		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		15767.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		KGJ1516		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		65		424		15.3301886792		intronic										695.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		KGJ1516		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		192		413		46.4891041162		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		4783.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		KGJ1516		chr10		112361870		SMC3		A		G		1061		1065		99.6244131455		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29711.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		KGJ1516		chr11		118351035		KMT2A		T		-		160		723		22.1300138313		intronic										1534.73		CT		C												0.00259585

		KGJ1516		chr12		11803220		ETV6		A		C		508		508		100		intronic										22684.77		A		C				rs2856305								0.971645

		KGJ1516		chr12		11803228		ETV6		A		G		508		508		100		intronic										22684.77		A		G				rs2541135								0.971645

		KGJ1516		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		247		507		48.7179487179		ncRNA_intronic										5845.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		KGJ1516		chr12		12037475		ETV6		G		A		384		1011		37.9821958457		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.G1106A		p.R369Q		7757.77		G		A														0.005		D		1		D		1		D		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274

		KGJ1516		chr13		28607916		FLT3		T		A		244		461		52.9284164859		intronic										6302.77		T		A				rs2491222								0.570687

		KGJ1516		chr13		28607989		FLT3		T		G		491		912		53.8377192982		intronic										10834.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		KGJ1516		chr13		28608459		FLT3		T		C		253		505		50.099009901		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		6581.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		KGJ1516		chr17		74733099		SRSF2		G		A		451		452		99.7787610619		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15145.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		KGJ1516		chr18		42531910		SETBP1		A		G		210		490		42.8571428571		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015559		c.A2605G		p.S869G		1355.77		A		G														0		D		0.998		D		0.994		D		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822

		KGJ1516		chr19		13054567		CALR		GAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		-		114		572		19.9300699301		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1095_1140del		p.Q365fs		3179.73		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A										ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		KGJ1516		chr19		33792631		CEBPA		C		A		161		161		100		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		4977.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		KGJ1516		chr19		45303800		CBLC		G		A		52		496		10.4838709677		intronic										74.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		KGJ1516		chr20		31022441		ASXL1		-		G		242		707		34.2291371994		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4273.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		KGJ1516		chr20		31022959		ASXL1		T		C		521		522		99.8084291188		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17069.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		KGJ1516		chr20		31024274		ASXL1		T		C		280		1020		27.4509803922		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5957.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		KGJ1516		chr20		31025163		ASXL1		A		G		102		190		53.6842105263		UTR3										2465.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		KGJ1516		chr20		31025228		ASXL1		A		G		102		191		53.4031413613		UTR3										2226.77		A		G				rs184265056								0.00219649

		KGJ1516		chr21		36206932		RUNX1		G		A		959		962		99.6881496881		intronic										28798.77		G		A				rs11702841				1				1

		KGJ1516		chr21		36265323		RUNX1		T		-		88		125		70.4		intronic										1345.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		KGJ1516		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		384		826		46.4891041162		intronic										11078.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		KGJ1516		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		421		422		99.7630331754		intronic										12702.77		T		C				rs4830994								0.997351

		KGJ1516		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		33		79		41.7721518987		intronic										546.73		GT		G

		KGJ1516		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		510		512		99.609375		intronic										15567.77		T		G				rs5980193								0.897219

		KGJ1516		chrX		39922359		BCOR		A		G		194		194		100		intronic										5908.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		KGJ1516		chrX		39930433		BCOR		AAA		-		2		4		50		intronic										37.73		GAAA		G								0.0001

		KGJ1516		chrX		39933339		BCOR		A		G		1031		1031		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28562.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		KGJ1516		chrX		44870417		KDM6A		G		A		46		385		11.9480519481		intronic										241.77		G		A				rs41309721								0.00264901

		KGJ1516		chrX		44918221		KDM6A		T		-		122		351		34.7578347578		intronic										1025.73		AT		A						0.3306		0.2887

		KGJ1516		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		126		376		33.5106382979		intronic										3601.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		KGJ1516		chrX		44935924		KDM6A		T		-		174		376		46.2765957447		intronic										3601.73		CTT		C,CT

		KGJ1516		chrX		44938316		KDM6A		A		-		54		247		21.8623481781		intronic										178.73		TA		T

		KGJ1516		chrX		44938563		KDM6A		G		A		148		148		100		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		4726.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		KGJ1516		chrX		44949951		KDM6A		T		-		89		452		19.6902654867		intronic										215.73		GT		G						0.124		0.0845

		KGJ1516		chrX		76849085		ATRX		G		A		52		306		16.9934640523		intronic										604.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		KGJ1516		chrX		76874171		ATRX		G		A		56		484		11.5702479339		intronic										212.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		KGJ1516		chrX		123179246		STAG2		A		G		657		659		99.6965098634		intronic										18916.77		A		G				rs192642864		0.0009		0.0012				0.0010596

		KGJ1516		chrX		123204978		STAG2		T		-		140		396		35.3535353535		intronic										1063.73		CT		C						0.1943		0.258

		KGJ1516		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1002		1002		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		28933.77		T		C				rs4830173				1				1

		KGJ1516		chrX		133511862		PHF6		A		-		30		91		32.967032967		intronic										339.73		TA		T				rs367819775

		KGJ1516		chrX		133511988		PHF6		G		A		263		264		99.6212121212		intronic										8758.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		KGJ1516		chrX		133512256		PHF6		T		-		42		162		25.9259259259		intronic										372.73		CT		C

		KGJ1516		chrX		133527688		PHF6		T		-		35		219		15.9817351598		intronic										131.73		GT		G						0.0221		0.0033

		KGJ1516		chrX		133547790		PHF6		T		C		1041		1044		99.7126436782		intronic										29877.77		T		C				rs191728277								0.000794702

		KK683		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		332		678		48.9675516224		intronic										5836.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		KK683		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		425		809		52.5339925834		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		7777.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		KK683		chr2		198266834		SF3B1		T		C		96		534		17.9775280899		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.A2098G		p.K700E		1102.77		T		C								0.0002		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.000199681		0.004		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542

		KK683		chr2		198267243		SF3B1		A		-		87		245		35.5102040816		intronic										892.73		GA		G						0.1395		0.2265

		KK683		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		350		646		54.1795665635		intronic										11558.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		KK683		chr3		105453034		CBLB		A		G		205		205		100		intronic										6039.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		KK683		chr3		105453069		CBLB		C		T		38		203		18.7192118227		intronic										502.77		C		T				rs9657924								0.10603

		KK683		chr3		128200072		GATA2		C		T		151		579		26.079447323		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G1191A		p.A397A		2777.77		C		T				rs34172218		0.0211		0.0222				0.00938498

		KK683		chr3		128204807		GATA2		T		C		86		500		17.2		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.A634G		p.K212E		412.77		T		C														0.096		T		0.844		P		0.501		P		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743

		KK683		chr3		128205860		GATA2		G		C		90		744		12.0967741935		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		103.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		KK683		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		471		481		97.920997921		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12697.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		KK683		chr4		55599436		KIT		T		C		331		331		100		intronic										10522.77		T		C				rs1008658								0.504792

		KK683		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		263		275		95.6363636364		ncRNA_intronic										7756.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		KK683		chr4		106156163		TET2		G		A		306		552		55.4347826087		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.G1064A		p.G355D		8453.77		G		A				rs61744960		0.0313		0.0268				0.0167732		0.005		D		0.944		P		0.79		P		0		N		0.999		N		0.805		L		4.26		T		-1.8		N		0.473		4.893		24.9		0.997		0.879		D		-0.996		T		0.004		T		0.646		0		3.11		0.917		1.048		0.498		0.881		9.1

		KK683		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		80		500		16		ncRNA_intronic										831.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		KK683		chr4		106196951		TET2		A		G		592		1008		58.7301587302		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		17341.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		KK683		chr4		153247486		FBXW7		T		-		3		4		75		intronic										19.32		CT		C		LowQual		rs367926135

		KK683		chr5		170837513		NPM1		T		-		139		434		32.0276497696		intronic										919.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		KK683		chr7		101740827		CUX1		-		TC		541		549		98.5428051002		intronic										15771.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		KK683		chr7		101747593		CUX1		-		T		194		460		42.1739130435		intronic										3396.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		KK683		chr7		101758584		CUX1		G		A		236		520		45.3846153846		intronic										5622.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		KK683		chr7		101821970		CUX1		-		G		202		423		47.7541371158		intronic										5802.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		KK683		chr7		101843536		CUX1		-		T		331		736		44.972826087		intronic										4974.73		A		AT												0.390176

		KK683		chr7		101892328		CUX1		C		T		55		134		41.0447761194		UTR3										908.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		KK683		chr7		101892452		CUX1		G		A		25		70		35.7142857143		UTR3										553.77		G		A				rs112726409								0.116214

		KK683		chr7		101916647		CUX1		A		G		130		281		46.2633451957		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		2175.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		KK683		chr7		101917521		CUX1		G		A		246		487		50.5133470226		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6261.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		KK683		chr7		101917647		CUX1		A		G		240		482		49.7925311203		intronic										5783.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		KK683		chr7		148504716		EZH2		G		-		137		234		58.547008547		UTR3										2956.73		AG		A				rs3217095		0.7694		0.6897				0.770966

		KK683		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		28		32		87.5		intronic										1123.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		KK683		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		29		32		90.625		intronic										693.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		KK683		chr7		148508833		EZH2		A		G		453		884		51.2443438914		intronic										8339.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		KK683		chr7		148512591		EZH2		T		C		75		499		15.0300601202		intronic										611.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		KK683		chr7		148543693		EZH2		A		-		293		522		56.1302681992		intronic										4346.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		KK683		chr8		117864217		RAD21		A		G		422		426		99.0610328638		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		10886.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		KK683		chr8		117864952		RAD21		A		-		46		124		37.0967741935		intronic										368.73		TA		T						0.1101		0.1328

		KK683		chr8		117875538		RAD21		C		-		81		603		13.4328358209		intronic										396.73		TC		T

		KK683		chr8		117875539		RAD21		C		T		134		601		22.2961730449		intronic										2263.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		KK683		chr9		5069899		JAK2		-		AT		67		364		18.4065934066		intronic										1461.73		G		GAT

		KK683		chr9		5073681		JAK2		T		-		97		477		20.3354297694		intronic										343.73		CT		C						0.0187		0.0062

		KK683		chr9		133747698		ABL1		C		T		174		570		30.5263157895		intronic										3370.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		KK683		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		200		417		47.9616306954		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5013.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		KK683		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		53		342		15.4970760234		intronic										584.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		KK683		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		240		433		55.4272517321		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6313.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		KK683		chr10		112361870		SMC3		A		G		1053		1056		99.7159090909		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29320.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		KK683		chr11		534242		HRAS		A		G		98		163		60.1226993865		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		2440.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		KK683		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		93		156		59.6153846154		intronic										3677.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		KK683		chr12		11803220		ETV6		A		C		478		478		100		intronic										21393.77		A		C				rs2856305								0.971645

		KK683		chr12		11803228		ETV6		A		G		478		478		100		intronic										21393.77		A		G				rs2541135								0.971645

		KK683		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		248		501		49.500998004		ncRNA_intronic										5775.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		KK683		chr13		28607916		FLT3		T		A		477		477		100		intronic										16783.77		T		A				rs2491222								0.570687

		KK683		chr13		28607989		FLT3		T		G		1009		1014		99.5069033531		intronic										29907.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		KK683		chr17		7574040		TP53		-		TGT		235		506		46.442687747		intronic										8973.73		C		CTGT

		KK683		chr17		7574041		TP53		A		T		235		506		46.442687747		intronic										8906.77		A		T										ID=COSM3773295,COSM3773294;OCCURENCE=1(pancreas)

		KK683		chr17		7579472		TP53		G		C		156		290		53.7931034483		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		2757.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		KK683		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		551		571		96.4973730298		intronic										15214.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		KK683		chr17		7579801		TP53		G		C		103		186		55.376344086		UTR5										2373.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		KK683		chr17		74733099		SRSF2		G		A		454		454		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14614.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		KK683		chr19		33792631		CEBPA		C		A		62		129		48.0620155039		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		1463.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		KK683		chr19		45303800		CBLC		G		A		63		497		12.676056338		intronic										424.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		KK683		chr20		31022959		ASXL1		T		C		529		530		99.8113207547		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16464.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		KK683		chr20		31024274		ASXL1		T		C		258		1014		25.4437869822		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5263.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		KK683		chr20		31025163		ASXL1		A		G		117		227		51.5418502203		UTR3										2942.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		KK683		chr21		36164405		RUNX1		G		T		102		213		47.8873239437		UTR3										2243.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		KK683		chr21		36206932		RUNX1		G		A		942		944		99.7881355932		intronic										25800.77		G		A				rs11702841				1				1

		KK683		chr21		36265323		RUNX1		T		-		54		83		65.0602409639		intronic										754.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		KK683		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		489		489		100		intronic										15338.77		T		C				rs4830994								0.997351

		KK683		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		440		923		47.6706392199		intronic										9243.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		KK683		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		78		188		41.4893617021		intronic										1241.73		GT		G

		KK683		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		217		543		39.9631675875		intronic										4824.77		T		C				rs5936061								0.551258

		KK683		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		256		537		47.6722532588		intronic										5706.77		T		G				rs5980193								0.897219

		KK683		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		236		493		47.8701825558		intronic										6203.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		KK683		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		229		451		50.7760532151		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		5894.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		KK683		chrX		39913655		BCOR		C		T		247		533		46.3414634146		intronic										5832.77		C		T				rs112054628								0.0725828

		KK683		chrX		39932289		BCOR		A		C		193		988		19.5344129555		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T2310G		p.T770T		1431.77		A		C				rs138951635				0.0000114				0.000264901

		KK683		chrX		39933339		BCOR		A		G		1056		1061		99.5287464656		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30564.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		KK683		chrX		44834045		KDM6A		-		T		279		655		42.5954198473		intronic										4666.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		KK683		chrX		44897039		KDM6A		G		-		318		614		51.7915309446		intronic										7856.73		TG		T				rs200420008

		KK683		chrX		44913052		KDM6A		T		A		224		497		45.0704225352		intronic										4658.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		KK683		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		121		418		28.9473684211		intronic										5429.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		KK683		chrX		44935924		KDM6A		T		-		238		418		56.9377990431		intronic										5429.73		CTT		C,CT

		KK683		chrX		44938316		KDM6A		A		-		103		400		25.75		intronic										626.73		TA		T

		KK683		chrX		44949284		KDM6A		A		T		87		174		50		intronic										2168.77		A		T				rs5952675								0.243179

		KK683		chrX		44949951		KDM6A		T		-		123		477		25.786163522		intronic										746.73		GT		G						0.124		0.0845

		KK683		chrX		44966795		KDM6A		T		C		402		795		50.5660377358		intronic										12141.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		KK683		chrX		44966805		KDM6A		T		-		404		795		50.8176100629		intronic										15620.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		KK683		chrX		76940534		ATRX		A		G		473		478		98.9539748954		intronic										12612.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		KK683		chrX		123184949		STAG2		-		T		45		155		29.0322580645		intronic										388.73		C		CT								0.0091

		KK683		chrX		123195802		STAG2		G		T		30		180		16.6666666667		intronic										682.77		G		T

		KK683		chrX		123195804		STAG2		ATGAAACAA		-		30		180		16.6666666667		intronic										673.73		CATGAAACAA		C

		KK683		chrX		123195818		STAG2		G		T		30		180		16.6666666667		intronic										682.77		G		T

		KK683		chrX		123204978		STAG2		T		-		109		389		28.0205655527		intronic										476.73		CT		C						0.1943		0.258

		KK683		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1013		1016		99.7047244094		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29404.77		T		C				rs4830173				1				1

		KK683		chrX		129147108		BCORL1		C		T		535		1003		53.3399800598		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.C360T		p.D120D		12556.77		C		T				rs41299086		0.0002		0.0009				0.000529801

		KK683		chrX		129190217		BCORL1		C		T		168		360		46.6666666667		UTR3										4125.77		C		T				rs73225593								0.0211921

		KK683		chrX		133511862		PHF6		A		-		32		118		27.1186440678		intronic										301.73		TA		T				rs367819775

		KK683		chrX		133511988		PHF6		G		A		405		405		100		intronic										13893.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		KK683		chrX		133512256		PHF6		T		-		76		273		27.8388278388		intronic										727.73		CT		C

		KK683		chrX		133527688		PHF6		T		-		64		408		15.6862745098		intronic										253.73		GT		G						0.0221		0.0033

		LR566		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		452		492		91.8699186992		intronic										13170.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		LR566		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		500		544		91.9117647059		intronic										11510.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		LR566		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		277		296		93.5810810811		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		8076.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		LR566		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		222		320		69.375		intronic										5748.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		LR566		chr2		198267243		SF3B1		A		-		300		773		38.8098318241		intronic										3616.73		GA		G						0.1395		0.2265

		LR566		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		526		534		98.5018726592		intronic										16443.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		LR566		chr3		105453034		CBLB		A		G		433		433		100		intronic										13443.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		LR566		chr3		105453069		CBLB		C		T		88		432		20.3703703704		intronic										1402.77		C		T				rs9657924								0.10603

		LR566		chr3		128205860		GATA2		G		C		164		933		17.5777063237		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1192.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		LR566		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		486		493		98.5801217039		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13328.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		LR566		chr4		55599436		KIT		T		C		263		514		51.1673151751		intronic										6428.77		T		C				rs1008658								0.504792

		LR566		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		357		378		94.4444444444		ncRNA_intronic										11501.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		LR566		chr4		106196951		TET2		A		G		328		1189		27.5862068966		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		6224.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		TRUE		0		TRUE		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		LR566		chr4		153247486		FBXW7		T		-		6		17		35.2941176471		intronic										29.74		CT		C		LowQual		rs367926135

		LR566		chr5		170837513		NPM1		T		-		135		425		31.7647058824		intronic										782.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		LR566		chr7		50459588		IKZF1		A		-		117		745		15.7046979866		intronic										267.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		LR566		chr7		101740827		CUX1		-		TC		546		1083		50.4155124654		intronic										11929.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		LR566		chr7		101747593		CUX1		-		T		159		454		35.0220264317		intronic										2099.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		LR566		chr7		101758584		CUX1		G		A		269		548		49.0875912409		intronic										6693.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		LR566		chr7		101837149		CUX1		G		A		231		496		46.5725806452		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		5765.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		LR566		chr7		101838941		CUX1		G		A		183		387		47.2868217054		intronic										4641.77		G		A				rs74566154								0.0744808

		LR566		chr7		101840640		CUX1		A		G		236		507		46.5483234714		intronic										5281.73		A		G				rs80150170								0.0722843

		LR566		chr7		101843536		CUX1		-		T		449		989		45.3993933266		intronic										7935.73		A		AT												0.390176

		LR566		chr7		101844851		CUX1		A		G		447		967		46.2254395036		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		8813.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		LR566		chr7		101892121		CUX1		G		A		47		47		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		1144.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		LR566		chr7		101892328		CUX1		C		T		143		228		62.7192982456		UTR3										2818.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		LR566		chr7		101916647		CUX1		A		G		194		484		40.0826446281		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3045.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		LR566		chr7		101917521		CUX1		G		A		242		496		48.7903225806		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6311.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		LR566		chr7		101917647		CUX1		A		G		239		500		47.8		intronic										5564.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		LR566		chr7		148543693		EZH2		A		-		191		749		25.5006675567		intronic										1440.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		LR566		chr8		117864952		RAD21		A		-		209		315		66.3492063492		intronic										2610.73		TA		T						0.1101		0.1328

		LR566		chr8		117875538		RAD21		C		-		113		648		17.4382716049		intronic										1366.73		TC		T

		LR566		chr8		117875539		RAD21		C		T		99		648		15.2777777778		intronic										718.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		LR566		chr9		5069899		JAK2		-		AT		146		500		29.2		intronic										2702.73		G		GAT

		LR566		chr9		133747698		ABL1		C		T		160		560		28.5714285714		intronic										2929.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		LR566		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		72		439		16.4009111617		intronic										933.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		LR566		chr10		112356326		SMC3		G		A		377		443		85.1015801354		intronic										639.77		G		A

		LR566		chr10		112356331		SMC3		G		A		377		443		85.1015801354		intronic										639.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		LR566		chr10		112361870		SMC3		A		G		1147		1147		100		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		32941.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		LR566		chr10		112361983		SMC3		T		G		85		634		13.4069400631		intronic										417.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		LR566		chr11		534332		HRAS		G		A		199		422		47.1563981043		UTR5										3342.77		G		A				rs41294870		0.0349		0.0475				0.0357428

		LR566		chr11		118351035		KMT2A		T		-		210		820		25.6097560976		intronic										2411.73		CT		C												0.00259585

		LR566		chr12		11803220		ETV6		A		C		505		506		99.8023715415		intronic										22598.77		A		C				rs2856305								0.971645

		LR566		chr12		11803228		ETV6		A		G		505		506		99.8023715415		intronic										22598.77		A		G				rs2541135								0.971645

		LR566		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		281		520		54.0384615385		ncRNA_intronic										6830.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		LR566		chr12		12022434		ETV6		C		T		276		496		55.6451612903		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.C540T		p.H180H		6938.77		C		T								0.00001648

		LR566		chr13		28607916		FLT3		T		A		260		455		57.1428571429		intronic										7089.77		T		A				rs2491222								0.570687

		LR566		chr13		28607989		FLT3		T		G		590		995		59.2964824121		intronic										12923.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		LR566		chr17		7579472		TP53		G		C		422		422		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		11439.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		LR566		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		537		570		94.2105263158		intronic										13465.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		LR566		chr17		7579801		TP53		G		C		464		464		100		UTR5										14927.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		LR566		chr17		74733099		SRSF2		G		A		445		446		99.7757847534		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14892.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		LR566		chr20		31022959		ASXL1		T		C		541		542		99.815498155		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17276.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		LR566		chr21		36164405		RUNX1		G		T		95		192		49.4791666667		UTR3										2211.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		LR566		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1014		1018		99.6070726916		intronic										29847.77		G		A				rs11702841				1				1

		LR566		chr21		36265323		RUNX1		T		-		86		142		60.5633802817		intronic										1191.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		LR566		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		445		931		47.7980665951		intronic										10560.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		LR566		chr21		44524458		U2AF1		G		A		583		1036		56.2741312741		exonic		synonymous SNV		NM_001025203		c.C99T		p.C33C		13377.77		G		A				rs139959814		0.0006		0.0005

		LR566		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		516		517		99.8065764023		intronic										15950.77		T		C				rs4830994								0.997351

		LR566		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		102		255		40		intronic										1602.73		GT		G

		LR566		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		605		607		99.6705107084		intronic										18874.77		T		G				rs5980193								0.897219

		LR566		chrX		39933339		BCOR		A		G		1102		1105		99.7285067873		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		31809.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		LR566		chrX		44929077		KDM6A		C		A		270		553		48.8245931284		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		6627.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		TRUE		0		TRUE						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		LR566		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		271		450		60.2222222222		intronic										6009.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		LR566		chrX		44935924		KDM6A		T		-		121		450		26.8888888889		intronic										6009.73		CTT		C,CT

		LR566		chrX		44938316		KDM6A		A		-		98		434		22.5806451613		intronic										492.73		TA		T

		LR566		chrX		44949951		KDM6A		T		-		102		507		20.1183431953		intronic										177.73		GT		G						0.124		0.0845

		LR566		chrX		76849085		ATRX		G		A		93		499		18.6372745491		intronic										1258.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		LR566		chrX		76874171		ATRX		G		A		61		503		12.1272365805		intronic										288.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		LR566		chrX		76940534		ATRX		A		G		473		976		48.4631147541		intronic										8866.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		LR566		chrX		76940564		ATRX		C		G		251		491		51.1201629328		intronic										5798.77		C		G				rs192917355								0.0018543

		LR566		chrX		123184949		STAG2		T		-		89		278		32.0143884892		intronic										449.73		CT		C								0.0401				0.346225

		LR566		chrX		123204978		STAG2		T		-		149		411		36.2530413625		intronic										870.73		CT		C						0.1943		0.258

		LR566		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1077		1077		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32194.77		T		C				rs4830173				1				1

		LR566		chrX		129147373		BCORL1		G		A		391		967		40.4343329886		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		5925.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		T		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		TRUE		0.001		TRUE						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		LR566		chrX		129162905		BCORL1		T		G		12		24		50		intronic										69.77		T		G

		LR566		chrX		133511862		PHF6		A		-		36		119		30.2521008403		intronic										345.73		TA		T				rs367819775

		LR566		chrX		133511988		PHF6		G		A		546		549		99.4535519126		intronic										18809.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		LR566		chrX		133512256		PHF6		T		-		126		419		30.0715990453		intronic										1450.73		CT		C

		LR566		chrX		133527688		PHF6		T		-		89		601		14.8086522463		intronic										294.73		GT		G						0.0221		0.0033

		LRZ239		chr1		36933096		CSF3R		T		C		238		525		45.3333333333		intronic										4367.77		T		C				rs3918000								0.134385

		LRZ239		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		227		504		45.0396825397		intronic										5459.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		LRZ239		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		585		585		100		intronic										14311.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		LRZ239		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		189		256		73.828125		intronic										4984.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		LRZ239		chr2		198266862		SF3B1		A		T		266		561		47.4153297683		intronic										6362.77		A		T				rs3764989		0.0085		0.0122				0.0163738

		LRZ239		chr2		198267243		SF3B1		A		-		173		442		39.1402714932		intronic										2101.73		GA		G						0.1395		0.2265

		LRZ239		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		494		978		50.5112474438		intronic										12337.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		LRZ239		chr3		105453034		CBLB		A		G		276		278		99.2805755396		intronic										8555.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		LRZ239		chr3		105453069		CBLB		C		T		62		279		22.2222222222		intronic										1082.77		C		T				rs9657924								0.10603

		LRZ239		chr3		128205860		GATA2		G		C		208		627		33.1738437002		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		3192.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		LRZ239		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		473		481		98.3367983368		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12762.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		LRZ239		chr4		55599436		KIT		T		C		216		448		48.2142857143		intronic										5093.77		T		C				rs1008658								0.504792

		LRZ239		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		109		201		54.2288557214		ncRNA_intronic										6721.73		TATAGATAG		T,TATAGATAGATAG				rs71971966

		LRZ239		chr4		106154990		TET2-AS1		-		ATAG		81		201		40.2985074627		ncRNA_intronic										6721.73		TATAGATAG		T,TATAGATAGATAG

		LRZ239		chr4		106155185		TET2		C		G		520		1030		50.4854368932		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C86G		p.P29R		10823.77		C		G				rs12498609		0.0204		0.0606				0.0924521		0.054		TRUE		0.993		D		0.867		P		0.416		U		0.977		P		0.895		L		4.46		TRUE		-2.93		D		0.426		4.426		24.2		0.997		0.731		D		-1.053		TRUE		0		TRUE		0.719		0		4.55		0.871		0.892		0.966		0.998		13.279

		LRZ239		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		100		519		19.267822736		ncRNA_intronic										1558.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		LRZ239		chr5		170837513		NPM1		T		-		151		405		37.2839506173		intronic										1047.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		LRZ239		chr7		101740827		CUX1		-		TC		499		506		98.6166007905		intronic										14580.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		LRZ239		chr7		101747593		CUX1		-		T		307		457		67.1772428884		intronic										5240.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		LRZ239		chr7		101755060		CUX1		A		G		550		1023		53.7634408602		intronic										11751.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		LRZ239		chr7		101758584		CUX1		G		A		524		530		98.8679245283		intronic										16836.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		LRZ239		chr7		101837149		CUX1		G		A		251		496		50.6048387097		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6718.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		LRZ239		chr7		101843536		CUX1		-		T		168		395		42.5316455696		intronic										2600.73		A		AT												0.390176

		LRZ239		chr7		101844851		CUX1		A		G		367		792		46.3383838384		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		6996.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		LRZ239		chr7		101870714		CUX1		G		A		254		481		52.8066528067		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G3231A		p.S1077S		6622.77		G		A				rs145550989				0.0008				0.000798722

		LRZ239		chr7		101892328		CUX1		C		T		48		109		44.0366972477		UTR3										830.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		LRZ239		chr7		101892452		CUX1		G		A		18		60		30		UTR3										362.77		G		A				rs112726409								0.116214

		LRZ239		chr7		101916647		CUX1		A		G		233		235		99.1489361702		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		5895.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		LRZ239		chr7		101917521		CUX1		G		A		493		495		99.595959596		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16252.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		TRUE		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		TRUE		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		LRZ239		chr7		101917647		CUX1		A		G		480		480		100		intronic										15313.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		LRZ239		chr7		101926087		CUX1		G		T		8		25		32		intronic										45.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		LRZ239		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		3		66.6666666667		intronic										20.91		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		LRZ239		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		109		112		97.3214285714		intronic										2982.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		LRZ239		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		96		110		87.2727272727		intronic										1497.73		TAAAA		T

		LRZ239		chr7		148508833		EZH2		A		G		991		993		99.7985901309		intronic										27053.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		LRZ239		chr7		148543693		EZH2		A		-		552		605		91.2396694215		intronic										10875.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		LRZ239		chr8		117864952		RAD21		A		-		80		192		41.6666666667		intronic										716.73		TA		T						0.1101		0.1328

		LRZ239		chr8		117868541		RAD21		A		G		3		5		60		intronic										11.12		A		G		LowQual

		LRZ239		chr8		117875538		RAD21		C		-		86		609		14.1215106732		intronic										561.73		TC		T

		LRZ239		chr8		117875539		RAD21		C		T		116		608		19.0789473684		intronic										1470.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		LRZ239		chr9		5069899		JAK2		-		AT		111		383		28.9817232376		intronic										1836.73		G		GAT

		LRZ239		chr9		5073681		JAK2		T		-		101		453		22.2958057395		intronic										365.73		CT		C						0.0187		0.0062

		LRZ239		chr9		133747698		ABL1		C		T		143		568		25.176056338		intronic										2563.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		LRZ239		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		344		346		99.4219653179		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		12435.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		LRZ239		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		42		349		12.0343839542		intronic										222.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		LRZ239		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		154		321		47.9750778816		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		3969.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		LRZ239		chr10		112356328		SMC3		A		G		8		77		10.3896103896		intronic										41.77		A		G

		LRZ239		chr10		112356331		SMC3		G		A		8		77		10.3896103896		intronic										41.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		LRZ239		chr10		112360936		SMC3		A		G		272		515		52.8155339806		intronic										6517.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		LRZ239		chr10		112361870		SMC3		A		G		1031		1035		99.61352657		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		28572.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		LRZ239		chr11		534242		HRAS		A		G		43		76		56.5789473684		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		1011.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		LRZ239		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		38		70		54.2857142857		intronic										671.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		LRZ239		chr11		118351035		KMT2A		T		-		127		682		18.6217008798		intronic										840.73		CT		C												0.00259585

		LRZ239		chr12		11803220		ETV6		A		C		430		431		99.7679814385		intronic										19203.77		A		C				rs2856305								0.971645

		LRZ239		chr12		11803228		ETV6		A		G		429		430		99.7674418605		intronic										19173.77		A		G				rs2541135								0.971645

		LRZ239		chr12		11905560		ETV6		C		T		122		253		48.2213438735		intronic										2925.73		C		T				rs200112014		0.0026		0.0029				0.00119808

		LRZ239		chr13		28607916		FLT3		T		A		223		465		47.9569892473		intronic										5809.77		T		A				rs2491222								0.570687

		LRZ239		chr13		28607989		FLT3		T		G		509		975		52.2051282051		intronic										10856.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		LRZ239		chr17		74733099		SRSF2		G		A		450		452		99.5575221239		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14574.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		LRZ239		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		484		941		51.4346439957		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		10315.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		LRZ239		chr19		45297454		CBLC		A		C		37		235		15.7446808511		intronic										285.77		A		C				rs1903831				0.0731				0.141374

		LRZ239		chr20		31022959		ASXL1		T		C		528		529		99.8109640832		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16993.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		LRZ239		chr20		31023131		ASXL1		C		A		196		453		43.2671081678		exonic		stopgain		NM_015338		c.C2616A		p.C872X		4510.77		C		A																										0.271		N		1		D																9.308		35		0.983		0.162		N										0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633

		LRZ239		chr21		36164405		RUNX1		G		T		139		140		99.2857142857		UTR3										4111.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		LRZ239		chr21		36206932		RUNX1		G		A		972		977		99.4882292733		intronic										28431.77		G		A				rs11702841				1				1

		LRZ239		chr21		36265323		RUNX1		T		-		79		125		63.2		intronic										1135.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		LRZ239		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		222		394		56.345177665		intronic										8222.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		LRZ239		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		480		482		99.5850622407		intronic										14787.77		T		C				rs4830994								0.997351

		LRZ239		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		80		162		49.3827160494		intronic										1339.73		GT		G

		LRZ239		chrX		39911657		BCOR		C		A		121		224		54.0178571429		intronic										3277.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		LRZ239		chrX		39922359		BCOR		A		G		326		327		99.6941896024		intronic										9912.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		LRZ239		chrX		39932808		BCOR		G		A		501		1029		48.6880466472		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.C1791T		p.H597H		11685.77		G		A				rs144606152		0.0373		0.0345		ID=COSM4156838;OCCURENCE=1(thyroid)		0.0166887

		LRZ239		chrX		39933339		BCOR		A		G		470		1030		45.6310679612		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		8958.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		LRZ239		chrX		44918221		KDM6A		T		-		140		362		38.6740331492		intronic										1059.73		AT		A						0.3306		0.2887

		LRZ239		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		145		418		34.6889952153		intronic										4976.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		LRZ239		chrX		44935924		KDM6A		T		-		220		418		52.6315789474		intronic										4976.73		CTT		C,CT

		LRZ239		chrX		44938316		KDM6A		A		-		113		434		26.0368663594		intronic										715.73		TA		T

		LRZ239		chrX		44949153		KDM6A		T		C		149		720		20.6944444444		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1896.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		LRZ239		chrX		44949951		KDM6A		T		-		91		453		20.0883002208		intronic										107.73		GT		G						0.124		0.0845

		LRZ239		chrX		76849085		ATRX		G		A		78		493		15.8215010142		intronic										957.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		LRZ239		chrX		76940534		ATRX		A		G		354		659		53.717754173		intronic										6618.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		LRZ239		chrX		123184949		STAG2		T		-		116		204		56.862745098		intronic										1282.73		CT		C								0.0401				0.346225

		LRZ239		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		528		536		98.5074626866		intronic										17086.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		LRZ239		chrX		123204978		STAG2		T		-		138		405		34.0740740741		intronic										775.73		CT		C						0.1943		0.258

		LRZ239		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1030		1032		99.8062015504		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30590.77		T		C				rs4830173				1				1

		LRZ239		chrX		129157046		BCORL1		C		T		61		527		11.5749525617		intronic										234.77		C		T				rs141109836								0.0010596

		LRZ239		chrX		133511862		PHF6		A		-		47		101		46.5346534653		intronic										674.73		TA		T				rs367819775

		LRZ239		chrX		133511988		PHF6		G		A		218		504		43.253968254		intronic										5443.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		LRZ239		chrX		133512256		PHF6		T		-		83		268		30.9701492537		intronic										883.73		CT		C

		LST327		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		536		539		99.4434137291		intronic										17392.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		LST327		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		790		793		99.6216897856		intronic										20060.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		LST327		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		335		452		74.1150442478		intronic										8924.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		LST327		chr2		25472667		DNMT3A		G		A		265		509		52.0628683694		intronic										6256.77		G		A				rs370104850								0.00119808

		LST327		chr2		198266830		SF3B1		CTTT		-		515		1058		48.6767485822		exonic		frameshift deletion		NM_012433		c.2098_2101del		p.K700fs		12323.73		ACTTT		A

		LST327		chr2		198266837		SF3B1		CT		-		515		1059		48.6307837583		exonic		frameshift deletion		NM_012433		c.2093_2094del		p.Q698fs		12320.73		GCT		G

		LST327		chr2		198266841		SF3B1		C		A		523		1059		49.3862134089		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.G2091T		p.E697D		20261.77		C		A														0.101		TRUE		0.098		B		0.076		B		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		TRUE		0.203		TRUE		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719

		LST327		chr2		198267243		SF3B1		A		-		160		396		40.404040404		intronic										2050.73		GA		G						0.1395		0.2265

		LST327		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		491		969		50.6707946336		intronic										12334.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		LST327		chr2		209113192		IDH1		G		A		497		1019		48.7733071639		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		10903.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		LST327		chr3		105438902		CBLB		T		C		298		471		63.2696390658		exonic		nonsynonymous SNV		NM_170662		c.A1396G		p.N466D		7552.77		T		C				rs61758360				0.004		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.00878594		0.185		TRUE		0.084		B		0.036		B		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		TRUE		0.082		TRUE		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724

		LST327		chr3		105438957		CBLB		T		G		327		944		34.6398305085		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		5147.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		LST327		chr3		105439026		CBLB		G		A		164		478		34.309623431		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		3509.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		LST327		chr3		105453034		CBLB		A		G		420		421		99.7624703088		intronic										12667.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		LST327		chr3		105453069		CBLB		C		T		98		421		23.2779097387		intronic										1708.77		C		T				rs9657924								0.10603

		LST327		chr3		128200075		GATA2		C		A		158		509		31.0412573674		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G1188T		p.G396G		2925.77		C		A

		LST327		chr3		128204951		GATA2		C		T		30		60		50		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		699.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		TRUE		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		TRUE		0		TRUE		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		LST327		chr3		128205860		GATA2		G		C		335		869		38.5500575374		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		5399.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		LST327		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		490		493		99.3914807302		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13475.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		LST327		chr4		55599436		KIT		T		C		166		309		53.7216828479		intronic										3972.77		T		C				rs1008658								0.504792

		LST327		chr4		106154990		TET2-AS1		-		ATAG		101		229		44.1048034934		ncRNA_intronic										2578.73		T		TATAG				rs113330299

		LST327		chr4		106155185		TET2		C		G		505		1045		48.3253588517		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C86G		p.P29R		10066.77		C		G				rs12498609		0.0204		0.0606				0.0924521		0.054		TRUE		0.993		D		0.867		P		0.416		U		0.977		P		0.895		L		4.46		T		-2.93		D		0.426		4.426		24.2		0.997		0.731		D		-1.053		TRUE		0		TRUE		0.719		0		4.55		0.871		0.892		0.966		0.998		13.279

		LST327		chr4		106158578		TET2		G		A		509		1047		48.6150907354		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017628		c.G3479A		p.G1160E		11561.77		G		A				rs367758008		0.000079		0.0002						1		TRUE		0.492		P		0.112		B						1		D						3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		TRUE		0.005		TRUE		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902

		LST327		chr5		170837513		NPM1		T		-		135		426		31.6901408451		intronic										890.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		LST327		chr7		50459588		IKZF1		A		-		105		761		13.7976346912		intronic										76.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		LST327		chr7		101747593		CUX1		-		T		168		450		37.3333333333		intronic										2318.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		LST327		chr7		101758584		CUX1		G		A		253		546		46.336996337		intronic										6265.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		LST327		chr7		101843536		CUX1		T		-		118		716		16.4804469274		intronic										501.73		AT		A												0.00299521

		LST327		chr7		101892121		CUX1		G		A		21		21		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		497.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		LST327		chr7		101892328		CUX1		C		T		134		217		61.7511520737		UTR3										2645.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		LST327		chr7		101916647		CUX1		A		G		355		356		99.7191011236		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		8789.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		LST327		chr7		101917521		CUX1		G		A		489		489		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16077.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		TRUE		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		LST327		chr7		101917647		CUX1		A		G		495		498		99.3975903614		intronic										15878.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		LST327		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		4		50		intronic										14.91		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		LST327		chr7		148504906		EZH2		A		-		15		25		60		intronic										138.73		TA		T				rs373055440

		LST327		chr7		148512591		EZH2		T		C		66		506		13.0434782609		intronic										329.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		LST327		chr7		148543693		EZH2		A		-		163		704		23.1534090909		intronic										1089.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		LST327		chr8		117864217		RAD21		A		G		222		492		45.1219512195		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3712.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		LST327		chr8		117864952		RAD21		A		-		103		236		43.6440677966		intronic										982.73		TA		T						0.1101		0.1328

		LST327		chr8		117866426		RAD21		T		-		64		465		13.7634408602		intronic										51.73		CT		C

		LST327		chr8		117875538		RAD21		C		-		115		638		18.0250783699		intronic										1282.73		TC		T

		LST327		chr8		117875539		RAD21		C		T		100		637		15.6985871272		intronic										1092.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		LST327		chr9		5069899		JAK2		-		AT		127		489		25.9713701431		intronic										3313.73		G		GAT

		LST327		chr9		5073681		JAK2		T		-		86		459		18.7363834423		intronic										188.73		CT		C						0.0187		0.0062

		LST327		chr9		133747698		ABL1		C		T		149		592		25.1689189189		intronic										2687.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		LST327		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		272		512		53.125		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7305.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		LST327		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		61		438		13.9269406393		intronic										478.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		LST327		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		231		487		47.4332648871		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5880.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		LST327		chr10		112361870		SMC3		A		G		1051		1054		99.715370019		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29574.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		LST327		chr11		534242		HRAS		A		G		132		220		60		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		3182.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		LST327		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		120		204		58.8235294118		intronic										2372.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		LST327		chr11		32417945		WT1		T		C		273		508		53.7401574803		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		6620.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		LST327		chr11		118351035		KMT2A		T		-		163		740		22.027027027		intronic										1203.73		CT		C												0.00259585

		LST327		chr12		11803220		ETV6		A		C		489		490		99.7959183673		intronic										21861.77		A		C				rs2856305								0.971645

		LST327		chr12		11803228		ETV6		A		G		489		490		99.7959183673		intronic										21861.77		A		G				rs2541135								0.971645

		LST327		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		242		518		46.7181467181		ncRNA_intronic										5761.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		LST327		chr13		28607916		FLT3		T		A		234		460		50.8695652174		intronic										6007.77		T		A				rs2491222								0.570687

		LST327		chr13		28607989		FLT3		T		G		530		1006		52.6838966203		intronic										11478.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		LST327		chr17		7579619		TP53		G		T		968		971		99.6910401648		intronic										28399.77		G		T				rs17883323		0.0708		0.0659				0.0776757

		LST327		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		562		603		93.2006633499		intronic										14103.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		LST327		chr17		74733099		SRSF2		G		A		214		449		47.6614699332		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		5130.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		LST327		chr19		45297454		CBLC		A		C		54		355		15.2112676056		intronic										330.77		A		C				rs1903831				0.0731				0.141374

		LST327		chr20		31022286		ASXL1		-		A		517		1306		39.5865237366		exonic		stopgain		NM_015338		c.1772dupA		p.Y591_Q592delinsX		13160.73		T		TA								0.00002494

		LST327		chr20		31022959		ASXL1		T		C		541		543		99.6316758748		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16753.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		LST327		chr20		31024274		ASXL1		T		C		583		1046		55.7361376673		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		16633.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		LST327		chr20		31025163		ASXL1		A		G		259		259		100		UTR3										8405.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		LST327		chr21		36206932		RUNX1		G		A		968		975		99.2820512821		intronic										28120.77		G		A				rs11702841				1				1

		LST327		chr21		36265323		RUNX1		T		-		100		205		48.7804878049		intronic										1379.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		LST327		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		524		527		99.430740038		intronic										16326.77		T		C				rs4830994								0.997351

		LST327		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		562		564		99.6453900709		intronic										17780.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		LST327		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		92		211		43.6018957346		intronic										1530.73		GT		G

		LST327		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		559		559		100		intronic										18014.77		T		C				rs5936061								0.551258

		LST327		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		634		636		99.6855345912		intronic										19708.77		T		G				rs5980193								0.897219

		LST327		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		499		500		99.8		intronic										15923.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		LST327		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		506		507		99.8027613412		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		17144.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		LST327		chrX		39913655		BCOR		C		T		295		601		49.0848585691		intronic										7592.77		C		T				rs112054628								0.0725828

		LST327		chrX		39922359		BCOR		A		G		246		516		47.6744186047		intronic										5549.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		LST327		chrX		39932907		BCOR		T		C		579		1001		57.8421578422		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		12991.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		LST327		chrX		39933339		BCOR		A		G		1061		1064		99.7180451128		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30928.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		LST327		chrX		44929077		KDM6A		C		A		253		520		48.6538461538		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		6154.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		TRUE		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		TRUE		0		TRUE						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		LST327		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		297		466		63.7339055794		intronic										7179.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		LST327		chrX		44935924		KDM6A		T		-		122		466		26.1802575107		intronic										7179.73		CTT		C,CT

		LST327		chrX		44938316		KDM6A		A		-		94		438		21.4611872146		intronic										197.73		TA		T

		LST327		chrX		44949153		KDM6A		T		C		161		809		19.9011124845		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		2116.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		LST327		chrX		44949951		KDM6A		T		-		113		481		23.4927234927		intronic										537.73		GT		G						0.124		0.0845

		LST327		chrX		76849085		ATRX		G		A		88		498		17.6706827309		intronic										1168.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		LST327		chrX		76874171		ATRX		G		A		61		505		12.0792079208		intronic										246.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		LST327		chrX		76940534		ATRX		A		G		1004		1008		99.6031746032		intronic										27140.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		LST327		chrX		123184949		STAG2		T		-		95		225		42.2222222222		intronic										940.73		CT		C								0.0401				0.346225

		LST327		chrX		123199993		STAG2		TTTTTT		-		34		50		68		intronic										1011.73		ATTTTTT		A

		LST327		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		548		560		97.8571428571		intronic										18636.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		LST327		chrX		123204978		STAG2		T		-		150		404		37.1287128713		intronic										1064.73		CT		C						0.1943		0.258

		LST327		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1049		1049		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31102.77		T		C				rs4830173				1				1

		LST327		chrX		133511862		PHF6		A		-		38		139		27.3381294964		intronic										376.73		TA		T				rs367819775

		LST327		chrX		133511988		PHF6		G		A		441		442		99.7737556561		intronic										15079.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		LST327		chrX		133512256		PHF6		T		-		131		558		23.476702509		intronic										1051.73		CT		C

		LST327		chrX		133527688		PHF6		T		-		102		676		15.0887573964		intronic										141.73		GT		G						0.0221		0.0033

		ML540		chr1		36932463		CSF3R		A		G		268		535		50.0934579439		exonic		nonsynonymous SNV		NM_156039		c.T2087C		p.M696T		6345.77		A		G				rs148916169		0.0046		0.0057				0.00359425		0.056		T		0		B		0		B		0.114		U		1		N						0.84		T		0.01		N		0.05		-2.285		0.001		0.242		0.028		N		-1.101		TRUE		0.031		TRUE		0.447		0		-4.13		-1.379		-1.078		0		0		1.504

		ML540		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		520		976		53.2786885246		intronic										9857.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		ML540		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		183		511		35.8121330724		intronic										3904.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		ML540		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		387		770		50.2597402597		intronic										12424.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		ML540		chr2		198267243		SF3B1		A		-		241		769		31.3394018205		intronic										2207.73		GA		G						0.1395		0.2265

		ML540		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		486		981		49.5412844037		intronic										12661.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		ML540		chr3		105438957		CBLB		T		G		444		961		46.2018730489		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8203.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		ML540		chr3		105439026		CBLB		G		A		231		476		48.5294117647		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5614.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		ML540		chr3		105453034		CBLB		A		G		488		491		99.3890020367		intronic										15406.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		ML540		chr3		105453069		CBLB		C		T		121		489		24.7443762781		intronic										2378.77		C		T				rs9657924								0.10603

		ML540		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		492		501		98.2035928144		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13056.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		ML540		chr4		55599436		KIT		T		C		264		504		52.380952381		intronic										6180.77		T		C				rs1008658								0.504792

		ML540		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		259		422		61.3744075829		ncRNA_intronic										10375.73		TATAGATAG		T,TATAGATAGATAGATAGATAG				rs71971966

		ML540		chr4		106154990		TET2-AS1		-		ATAGATAGATAG		144		422		34.1232227488		ncRNA_intronic										10375.73		TATAGATAG		T,TATAGATAGATAGATAGATAG

		ML540		chr4		106155199		TET2		C		T		545		1125		48.4444444444		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C100T		p.L34F		12658.77		C		T				rs111948941		0.0143		0.0153				0.00638978		0		D		0.246		B		0.13		B		0.067		N		0.721		D		0.975		L		3.56		T		-1.73		N		0.288		3.404		23		0.999		0.808		D		-0.83		TRUE		0.069		TRUE		0.719		0		4.56		0.871		0.892		0.964		0.979		12.588

		ML540		chr4		106155751		TET2		G		A		223		480		46.4583333333		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.G652A		p.V218M		5884.77		G		A				rs6843141		0.1102		0.0549				0.103435		1		T		0.002		B		0.001		B		0.379		N		1		P		-0.255		N		4.49		T		0.98		N		0.132		0.121		3.833		0.844		0.433		N		-0.939		TRUE		0		TRUE		0.646		0		2.44		-0.386		-0.516		0.933		0.969		5.33

		ML540		chr4		106164940		TET2-AS1		G		A		114		622		18.3279742765		ncRNA_intronic										1452.77		G		A								0.00004728

		ML540		chr4		106196951		TET2		A		G		327		1082		30.2218114603		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		6809.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		TRUE		0		TRUE		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		ML540		chr4		106197000		TET2		A		G		497		1086		45.7642725599		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5333G		p.H1778R		9546.77		A		G				rs62621450		0.0769		0.0488				0.0790735		0.011		D		0.994		D		0.918		D						1		P		1.6		L		4.44		T		-2.49		N		0.24		3.92		23.5		0.995		0.905		D		-0.785		TRUE		0		TRUE		0.672		0		5.12		1.062		1.14		0.349		0.314		9.52

		ML540		chr5		170837513		NPM1		T		-		141		428		32.9439252336		intronic										928.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		ML540		chr7		50459588		IKZF1		A		-		108		730		14.7945205479		intronic										98.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		ML540		chr7		101740827		CUX1		-		TC		573		590		97.1186440678		intronic										16391.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		ML540		chr7		101747593		CUX1		-		T		303		448		67.6339285714		intronic										5180.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		ML540		chr7		101758584		CUX1		G		A		555		557		99.6409335727		intronic										18337.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		ML540		chr7		101837149		CUX1		G		A		242		492		49.1869918699		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6362.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		ML540		chr7		101843536		CUX1		-		T		343		890		38.5393258427		intronic										4504.73		A		AT												0.390176

		ML540		chr7		101844851		CUX1		A		G		452		975		46.358974359		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9002.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		ML540		chr7		101892121		CUX1		G		A		20		27		74.0740740741		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		307.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		ML540		chr7		101892328		CUX1		C		T		222		224		99.1071428571		UTR3										5409.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		ML540		chr7		101892452		CUX1		G		A		28		125		22.4		UTR3										485.77		G		A				rs112726409								0.116214

		ML540		chr7		101916647		CUX1		A		G		195		438		44.5205479452		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3286.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		ML540		chr7		101917521		CUX1		G		A		234		507		46.1538461538		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5931.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		ML540		chr7		101917647		CUX1		A		G		224		494		45.3441295547		intronic										5106.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		ML540		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		47		60		78.3333333333		intronic										1896.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		ML540		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		33		55		60		intronic										931.73		TAAA		T,TA				rs56080405								0.646565

		ML540		chr7		148504906		EZH2		AA		-		15		55		27.2727272727		intronic										931.73		TAAA		T,TA

		ML540		chr7		148508833		EZH2		A		G		1034		1041		99.3275696446		intronic										29507.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		ML540		chr7		148543693		EZH2		A		-		492		910		54.0659340659		intronic										7132.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		ML540		chr8		117864217		RAD21		A		G		258		492		52.4390243902		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		4619.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		ML540		chr8		117864952		RAD21		A		-		149		356		41.8539325843		intronic										1481.73		TA		T						0.1101		0.1328

		ML540		chr8		117868531		RAD21		AAAAA		-		5		9		55.5555555556		intronic										207.73		TAAAAA		T								0.0068

		ML540		chr8		117868543		RAD21		A		G		3		11		27.2727272727		intronic										68.77		A		G

		ML540		chr8		117875538		RAD21		C		-		168		709		23.6953455571		intronic										2550.73		TC		T

		ML540		chr8		117875539		RAD21		C		T		143		708		20.197740113		intronic										1801.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		ML540		chr9		5069899		JAK2		-		AT		154		503		30.6163021869		intronic										4459.73		G		GAT

		ML540		chr9		5073681		JAK2		T		-		86		465		18.4946236559		intronic										130.73		CT		C						0.0187		0.0062

		ML540		chr9		21974640		CDKN2A		C		G		224		480		46.6666666667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_058197		c.G187C		p.G63R		5089.77		C		G				rs45456595		0.0029		0.0022				0.00119808

		ML540		chr9		21994348		CDKN2A		-		T		3		3		100		UTR5										98.25		G		GT

		ML540		chr9		21994351		CDKN2A		G		-		3		3		100		UTR5										98.25		CG		C

		ML540		chr9		133747698		ABL1		C		T		151		575		26.2608695652		intronic										2700.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		ML540		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		521		522		99.8084291188		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		18434.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		ML540		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		204		432		47.2222222222		intronic										3452.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		ML540		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		231		480		48.125		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6116.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		ML540		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		294		584		50.3424657534		intronic										5509.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		ML540		chr10		112360764		SMC3		G		A		71		489		14.5194274029		intronic										540.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		ML540		chr10		112361870		SMC3		A		G		1090		1091		99.9083409716		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31155.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		ML540		chr10		112361983		SMC3		T		G		80		581		13.769363167		intronic										416.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		ML540		chr11		118351035		KMT2A		T		-		216		816		26.4705882353		intronic										2494.73		CT		C												0.00259585

		ML540		chr12		11803220		ETV6		A		C		486		486		100		intronic										21761.77		A		C				rs2856305								0.971645

		ML540		chr12		11803228		ETV6		A		G		486		486		100		intronic										21761.77		A		G				rs2541135								0.971645

		ML540		chr13		28607916		FLT3		T		A		471		475		99.1578947368		intronic										16426.77		T		A				rs2491222								0.570687

		ML540		chr13		28607989		FLT3		T		G		1034		1040		99.4230769231		intronic										30946.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		ML540		chr17		7574039		TP53		-		CTGTTT		214		774		27.6485788114		intronic										5431.73		G		GCTGTTT

		ML540		chr17		7579472		TP53		G		C		500		500		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13537.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		ML540		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		588		626		93.9297124601		intronic										15022.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		ML540		chr17		7579801		TP53		G		C		490		490		100		UTR5										15595.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		ML540		chr17		74733099		SRSF2		G		A		443		444		99.7747747748		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14735.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		ML540		chr19		13054627		CALR		-		TTGTC		380		1025		37.0731707317		exonic		frameshift insertion		NM_004343		c.1154_1155insTTGTC		p.K385fs		6683.73		A		ATTGTC								0.0000765		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		ML540		chr19		33792631		CEBPA		C		A		95		183		51.912568306		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		2215.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		ML540		chr20		31022959		ASXL1		T		C		520		521		99.8080614203		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16608.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		ML540		chr21		36164405		RUNX1		G		T		60		148		40.5405405405		UTR3										1357.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		ML540		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1017		1021		99.6082272282		intronic										31056.77		G		A				rs11702841				1				1

		ML540		chr21		36265323		RUNX1		T		-		102		179		56.9832402235		intronic										1391.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		ML540		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		367		712		51.5449438202		intronic										13106.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		ML540		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		480		480		100		intronic										14842.77		T		C				rs4830994								0.997351

		ML540		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		62		127		48.8188976378		intronic										1030.73		GT		G

		ML540		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		550		550		100		intronic										17704.77		T		G				rs5980193								0.897219

		ML540		chrX		39913655		BCOR		C		T		534		540		98.8888888889		intronic										18344.77		C		T				rs112054628								0.0725828

		ML540		chrX		39932907		BCOR		T		C		960		966		99.3788819876		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		26316.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		ML540		chrX		39933339		BCOR		A		G		1019		1024		99.51171875		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28003.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		ML540		chrX		44834045		KDM6A		-		T		511		577		88.56152513		intronic										10679.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		ML540		chrX		44897039		KDM6A		G		-		511		512		99.8046875		intronic										16255.73		TG		T				rs200420008

		ML540		chrX		44913052		KDM6A		T		A		503		512		98.2421875		intronic										13553.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		ML540		chrX		44918221		KDM6A		T		-		131		328		39.9390243902		intronic										1259.73		AT		A						0.3306		0.2887

		ML540		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		125		422		29.6208530806		intronic										4657.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		ML540		chrX		44935924		KDM6A		T		-		227		422		53.7914691943		intronic										4657.73		CTT		C,CT

		ML540		chrX		44938316		KDM6A		A		-		105		431		24.3619489559		intronic										704.73		TA		T

		ML540		chrX		44949284		KDM6A		A		T		175		176		99.4318181818		intronic										5613.77		A		T				rs5952675								0.243179

		ML540		chrX		44949951		KDM6A		T		-		121		480		25.2083333333		intronic										665.73		GT		G						0.124		0.0845

		ML540		chrX		44966795		KDM6A		T		C		498		498		100		intronic										22381.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		ML540		chrX		44966805		KDM6A		T		-		498		498		100		intronic										22372.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		ML540		chrX		76849085		ATRX		G		A		87		503		17.296222664		intronic										1198.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		ML540		chrX		76874171		ATRX		G		A		54		508		10.6299212598		intronic										43.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		ML540		chrX		123184949		STAG2		T		-		64		196		32.6530612245		intronic										638.73		CT		C								0.0401				0.346225

		ML540		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		520		529		98.2986767486		intronic										16877.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		ML540		chrX		123204978		STAG2		T		-		142		397		35.7682619647		intronic										895.73		CT		C						0.1943		0.258

		ML540		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1005		1006		99.9005964215		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29968.77		T		C				rs4830173				1				1

		ML540		chrX		129157046		BCORL1		C		T		53		513		10.3313840156		intronic										68.77		C		T				rs141109836								0.0010596

		ML540		chrX		129162905		BCORL1		T		G		5		6		83.3333333333		intronic										53.74		T		G

		ML540		chrX		133511862		PHF6		A		-		48		110		43.6363636364		intronic										596.73		TA		T				rs367819775

		ML540		chrX		133511988		PHF6		G		A		446		447		99.7762863535		intronic										15206.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		ML540		chrX		133512256		PHF6		T		-		96		334		28.7425149701		intronic										1053.73		CT		C

		MTW281		chr1		36933096		CSF3R		T		C		184		501		36.7265469062		intronic										3051.77		T		C				rs3918000								0.134385

		MTW281		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		183		359		50.9749303621		intronic										4672.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		MTW281		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		547		553		98.9150090416		intronic										13778.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		MTW281		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		139		307		45.2768729642		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		3288.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		MTW281		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		235		271		86.7158671587		intronic										6486.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		MTW281		chr2		198266834		SF3B1		T		C		168		631		26.6244057052		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.A2098G		p.K700E		2890.77		T		C								0.0002		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.000199681		0.004		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542

		MTW281		chr2		198267243		SF3B1		A		-		163		394		41.3705583756		intronic										1815.73		GA		G						0.1395		0.2265

		MTW281		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		528		536		98.5074626866		intronic										17200.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		MTW281		chr3		105453034		CBLB		A		G		484		485		99.793814433		intronic										15120.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		MTW281		chr3		105453069		CBLB		C		T		86		485		17.7319587629		intronic										1294.77		C		T				rs9657924								0.10603

		MTW281		chr3		128204951		GATA2		C		T		9		22		40.9090909091		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		189.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		MTW281		chr3		128205860		GATA2		G		C		173		609		28.4072249589		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		2393.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		MTW281		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		495		500		99		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13724.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		MTW281		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		237		494		47.975708502		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6164.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		MTW281		chr4		55599436		KIT		T		C		501		501		100		intronic										16386.77		T		C				rs1008658								0.504792

		MTW281		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		67		520		12.8846153846		ncRNA_intronic										525.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		MTW281		chr4		106196829		TET2		T		G		515		1037		49.662487946		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		13316.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		T		0		T		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		MTW281		chr4		153247486		FBXW7		T		-		4		9		44.4444444444		intronic										19.78		CT		C		LowQual		rs367926135

		MTW281		chr5		170837513		NPM1		T		-		150		423		35.4609929078		intronic										859.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		MTW281		chr7		50459588		IKZF1		A		-		108		709		15.2327221439		intronic										250.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		MTW281		chr7		50467767		IKZF1		C		A		73		157		46.4968152866		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		1584.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		MTW281		chr7		101740827		CUX1		-		TC		509		521		97.6967370441		intronic										14206.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		MTW281		chr7		101747593		CUX1		-		T		172		453		37.9690949227		intronic										2355.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		MTW281		chr7		101758584		CUX1		G		A		228		537		42.4581005587		intronic										5311.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		MTW281		chr7		101821970		CUX1		-		G		225		436		51.6055045872		intronic										6638.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		MTW281		chr7		101843536		CUX1		-		T		318		826		38.4987893462		intronic										4408.73		A		AT												0.390176

		MTW281		chr7		101892328		CUX1		C		T		57		117		48.7179487179		UTR3										1028.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		MTW281		chr7		101892452		CUX1		G		A		28		65		43.0769230769		UTR3										663.77		G		A				rs112726409								0.116214

		MTW281		chr7		101916647		CUX1		A		G		201		204		98.5294117647		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		4422.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		MTW281		chr7		101916798		CUX1		C		A		82		148		55.4054054054		intronic										2144.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		MTW281		chr7		101917521		CUX1		G		A		242		499		48.496993988		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6399.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		MTW281		chr7		101917647		CUX1		A		G		472		472		100		intronic										14988.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		MTW281		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		56		70		80		intronic										2241.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		MTW281		chr7		148504906		EZH2		AAAAA		-		28		66		42.4242424242		intronic										965.73		TAAAAA		T,TAA

		MTW281		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		23		66		34.8484848485		intronic										965.73		TAAAAA		T,TAA

		MTW281		chr7		148506363		EZH2		T		G		244		1006		24.254473161		intronic										3968.77		T		G				rs10268879		0.1521		0.0846				0.113618

		MTW281		chr7		148508833		EZH2		A		G		457		979		46.6802860061		intronic										8551.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		MTW281		chr7		148543693		EZH2		AA		-		138		681		20.2643171806		intronic										11251.73		TAA		T,TA								0.0071

		MTW281		chr7		148543693		EZH2		A		-		459		681		67.4008810573		intronic										11251.73		TAA		T,TA

		MTW281		chr8		117864952		RAD21		A		-		134		327		40.9785932722		intronic										1209.73		TA		T						0.1101		0.1328

		MTW281		chr8		117866426		RAD21		T		-		81		457		17.7242888403		intronic										217.73		CT		C

		MTW281		chr8		117868531		RAD21		AAAAAAA		-		3		6		50		intronic										79.73		TAAAAAAA		T

		MTW281		chr8		117875538		RAD21		C		-		159		701		22.6818830243		intronic										2347.73		TC		T

		MTW281		chr8		117875539		RAD21		C		T		116		699		16.5951359084		intronic										860.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		MTW281		chr9		5069899		JAK2		-		AT		139		484		28.7190082645		intronic										3978.73		G		GAT

		MTW281		chr9		5073681		JAK2		T		-		91		484		18.8016528926		intronic										35.73		CT		C						0.0187		0.0062

		MTW281		chr9		133747698		ABL1		C		T		146		574		25.4355400697		intronic										2577.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		MTW281		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		346		348		99.4252873563		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		12016.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		MTW281		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		92		201		45.7711442786		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		2389.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		MTW281		chr10		112356329		SMC3		T		C		57		115		49.5652173913		intronic										203.77		T		C

		MTW281		chr10		112356331		SMC3		G		A		57		115		49.5652173913		intronic										203.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		MTW281		chr10		112361870		SMC3		A		G		1106		1108		99.8194945848		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		32213.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		MTW281		chr11		534242		HRAS		A		G		48		63		76.1904761905		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		1196.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		MTW281		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		44		59		74.5762711864		intronic										1764.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		MTW281		chr11		118351035		KMT2A		T		-		174		767		22.6857887875		intronic										1432.73		CT		C												0.00259585

		MTW281		chr12		11803220		ETV6		A		C		493		494		99.7975708502		intronic										21963.77		A		C				rs2856305								0.971645

		MTW281		chr12		11803228		ETV6		A		G		493		494		99.7975708502		intronic										21891.77		A		G				rs2541135								0.971645

		MTW281		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		528		532		99.2481203008		ncRNA_intronic										17509.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		MTW281		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		546		580		94.1379310345		intronic										13574.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		MTW281		chr17		74733099		SRSF2		G		A		442		444		99.5495495495		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14972.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		MTW281		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		291		783		37.1647509579		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		5714.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		MTW281		chr19		45303800		CBLC		G		A		48		409		11.7359413203		intronic										231.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		MTW281		chr20		31022959		ASXL1		T		C		515		516		99.8062015504		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16034.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		MTW281		chr20		31023500		ASXL1		C		T		485		1537		31.5549772284		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.C2985T		p.H995H		9246.77		C		T				rs62206933		0.0182		0.0232				0.0401358

		MTW281		chr21		36206932		RUNX1		G		A		992		993		99.8992950655		intronic										29029.77		G		A				rs11702841				1				1

		MTW281		chr21		36265323		RUNX1		T		-		76		112		67.8571428571		intronic										1067.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		MTW281		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		497		497		100		intronic										15545.77		T		C				rs4830994								0.997351

		MTW281		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		513		513		100		intronic										16861.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		MTW281		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		111		228		48.6842105263		intronic										1933.73		GT		G

		MTW281		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		575		576		99.8263888889		intronic										18238.77		T		C				rs5936061								0.551258

		MTW281		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		621		626		99.2012779553		intronic										20311.77		T		G				rs5980193								0.897219

		MTW281		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		502		502		100		intronic										16739.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		MTW281		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		492		496		99.1935483871		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		16534.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		MTW281		chrX		39922359		BCOR		A		G		171		351		48.7179487179		intronic										3950.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		MTW281		chrX		39933339		BCOR		A		G		1028		1029		99.9028182702		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29284.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		MTW281		chrX		44834045		KDM6A		-		T		450		963		46.7289719626		intronic										8030.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		MTW281		chrX		44897039		KDM6A		G		-		469		954		49.1614255765		intronic										11230.73		TG		T				rs200420008

		MTW281		chrX		44913052		KDM6A		T		A		218		507		42.9980276134		intronic										5108.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		MTW281		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		141		441		31.9727891156		intronic										4975.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		MTW281		chrX		44935924		KDM6A		T		-		221		441		50.1133786848		intronic										4975.73		CTT		C,CT

		MTW281		chrX		44938316		KDM6A		A		-		106		437		24.2562929062		intronic										456.73		TA		T

		MTW281		chrX		44949284		KDM6A		A		T		240		505		47.5247524752		intronic										6270.77		A		T				rs5952675								0.243179

		MTW281		chrX		44949951		KDM6A		T		-		134		484		27.6859504132		intronic										792.73		GT		G						0.124		0.0845

		MTW281		chrX		44966795		KDM6A		T		C		462		933		49.5176848875		intronic										17867.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		MTW281		chrX		44966805		KDM6A		T		-		458		932		49.1416309013		intronic										12064.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		MTW281		chrX		76940534		ATRX		A		G		536		992		54.0322580645		intronic										10614.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		MTW281		chrX		123184949		STAG2		TT		-		67		263		25.4752851711		intronic										836.73		CTT		C								0.0111

		MTW281		chrX		123199993		STAG2		TTTT		-		2		7		28.5714285714		intronic										31.73		ATTTT		A								0.0182

		MTW281		chrX		123200011		STAG2		T		C		2		7		28.5714285714		intronic										40.77		T		C

		MTW281		chrX		123204978		STAG2		T		-		127		375		33.8666666667		intronic										589.73		CT		C						0.1943		0.258

		MTW281		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1044		1044		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31619.77		T		C				rs4830173				1				1

		MTW281		chrX		133511862		PHF6		A		-		45		92		48.9130434783		intronic										574.73		TA		T				rs367819775

		MTW281		chrX		133511988		PHF6		G		A		544		548		99.2700729927		intronic										18930.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		MTW281		chrX		133512256		PHF6		T		-		167		643		25.9720062208		intronic										1488.73		CT		C

		MTW281		chrX		133527688		PHF6		T		-		128		703		18.2076813656		intronic										865.73		GT		G						0.0221		0.0033

		PA618		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		249		550		45.2727272727		intronic										5979.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		PA618		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		479		970		49.381443299		intronic										9036.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		PA618		chr2		198267243		SF3B1		A		-		167		508		32.874015748		intronic										1451.73		GA		G						0.1395		0.2265

		PA618		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		534		546		97.8021978022		intronic										16387.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		PA618		chr3		105453034		CBLB		A		G		345		346		99.710982659		intronic										10606.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		PA618		chr3		105453069		CBLB		C		T		66		346		19.0751445087		intronic										1008.77		C		T				rs9657924								0.10603

		PA618		chr3		128204951		GATA2		C		T		13		26		50		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		297.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		PA618		chr3		128205860		GATA2		G		C		285		824		34.5873786408		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		4110.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		PA618		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		494		499		98.997995992		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13127.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		PA618		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		188		456		41.2280701754		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		635.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		PA618		chr4		55599436		KIT		T		C		484		484		100		intronic										15634.73		T		C				rs1008658								0.504792

		PA618		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		393		410		95.8536585366		ncRNA_intronic										17573.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		PA618		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		73		518		14.0926640927		ncRNA_intronic										582.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		PA618		chr4		106196951		TET2		A		G		306		1164		26.2886597938		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		5676.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		PA618		chr5		170837513		NPM1		T		-		160		443		36.1173814898		intronic										1111.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		PA618		chr7		50455211		IKZF1		C		A		173		304		56.9078947368		intronic										4122.77		C		A				rs150440917		0.0069		0.0049				0.00159744

		PA618		chr7		101740827		CUX1		-		TC		343		832		41.2259615385		intronic										7107.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		PA618		chr7		101747593		CUX1		T		-		109		490		22.2448979592		intronic										351.73		GT		G						0.017		0.0081

		PA618		chr7		101821970		CUX1		-		G		199		443		44.920993228		intronic										5686.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		PA618		chr7		101843536		CUX1		-		T		487		1086		44.8434622468		intronic										8252.73		A		AT												0.390176

		PA618		chr7		101892121		CUX1		G		A		17		40		42.5		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		272.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		PA618		chr7		101892328		CUX1		C		T		142		248		57.2580645161		UTR3										2804.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		PA618		chr7		101916647		CUX1		A		G		411		412		99.7572815534		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		10492.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		PA618		chr7		101916798		CUX1		C		A		171		340		50.2941176471		intronic										4258.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		PA618		chr7		101917521		CUX1		G		A		221		491		45.0101832994		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5738.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		PA618		chr7		101917647		CUX1		A		G		506		508		99.6062992126		intronic										16307.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		PA618		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		159		160		99.375		intronic										6986.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		PA618		chr7		148504906		EZH2		AAAAA		-		70		154		45.4545454545		intronic										2535.73		TAAAAA		T,TA

		PA618		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		74		154		48.0519480519		intronic										2535.73		TAAAAA		T,TA

		PA618		chr7		148507534		EZH2		-		T		697		1436		48.5376044568		intronic										13940.73		C		CT				rs146223228		0.0272		0.0403				0.0231629

		PA618		chr7		148508833		EZH2		A		G		1024		1026		99.8050682261		intronic										29399.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		PA618		chr7		148543693		EZH2		AA		-		116		655		17.7099236641		intronic										12122.73		TAA		T,TA								0.0071

		PA618		chr7		148543693		EZH2		A		-		482		655		73.5877862595		intronic										12122.73		TAA		T,TA

		PA618		chr8		117864217		RAD21		A		G		236		484		48.7603305785		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		4342.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		PA618		chr8		117864952		RAD21		A		-		99		285		34.7368421053		intronic										744.73		TA		T						0.1101		0.1328

		PA618		chr8		117868531		RAD21		AA		-		5		6		83.3333333333		intronic										121.73		TAA		T								0.0585

		PA618		chr8		117875538		RAD21		C		-		150		679		22.0913107511		intronic										2137.73		TC		T

		PA618		chr8		117875539		RAD21		C		T		123		678		18.1415929204		intronic										1052.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		PA618		chr9		5069899		JAK2		-		AT		138		499		27.6553106212		intronic										2556.73		G		GAT

		PA618		chr9		5073770		JAK2		G		T		669		947		70.6441393875		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		18971.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		PA618		chr9		133747698		ABL1		C		T		178		614		28.990228013		intronic										3376.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		PA618		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		241		503		47.9125248509		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6252.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		PA618		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		61		481		12.6819126819		intronic										417.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		PA618		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		174		364		47.8021978022		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		4519.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		PA618		chr10		112361870		SMC3		A		G		1050		1052		99.8098859316		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29821.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		PA618		chr11		118351035		KMT2A		T		-		122		692		17.6300578035		intronic										507.73		CT		C												0.00259585

		PA618		chr12		11803220		ETV6		A		C		516		516		100		intronic										23056.77		A		C				rs2856305								0.971645

		PA618		chr12		11803228		ETV6		A		G		516		516		100		intronic										23056.77		A		G				rs2541135								0.971645

		PA618		chr13		28607989		FLT3		T		G		449		958		46.8684759916		intronic										9293.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		PA618		chr17		7579472		TP53		G		C		511		511		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		14080.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		PA618		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		574		602		95.3488372093		intronic										15681.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		PA618		chr17		7579801		TP53		G		C		452		452		100		UTR5										14865.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		PA618		chr17		74733099		SRSF2		G		A		252		464		54.3103448276		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		6544.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		PA618		chr19		45297479		CBLC		C		T		102		433		23.5565819861		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001130852		c.C1165T		p.P389S		1919.77		C		T				rs116023028		0.0501		0.0366				0.0389377		0.182		T		0.001		B		0.004		B						1		N		0.625		N		-2.17		D		-2.43		N		0.035		0.915		10.17		0.986		0.019		N		-1.017		T		0.049		T		0.732		0		0.495		-0.301		0.024		0.001		0.001		6.221

		PA618		chr19		45303983		CBLC		A		G		255		503		50.6958250497		downstream										6129.77		A		G				rs117908144								0.0133786

		PA618		chr20		31022959		ASXL1		T		C		563		563		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17548.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		PA618		chr21		36164405		RUNX1		G		T		163		392		41.5816326531		UTR3										3607.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		PA618		chr21		36206932		RUNX1		G		A		978		983		99.491353001		intronic										28529.77		G		A				rs11702841				1				1

		PA618		chr21		36265323		RUNX1		T		-		112		168		66.6666666667		intronic										1621.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		PA618		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		499		993		50.2517623364		intronic										16038.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		PA618		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		493		493		100		intronic										15314.77		T		C				rs4830994								0.997351

		PA618		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		497		497		100		intronic										15893.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		PA618		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		70		155		45.1612903226		intronic										1152.73		GT		G

		PA618		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		538		538		100		intronic										17041.77		T		C				rs5936061								0.551258

		PA618		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		538		539		99.814471243		intronic										16683.77		T		G				rs5980193								0.897219

		PA618		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		490		491		99.7963340122		intronic										17093.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		PA618		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		411		411		100		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		13547.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		PA618		chrX		39922359		BCOR		A		G		306		309		99.0291262136		intronic										9331.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		PA618		chrX		39933339		BCOR		A		G		1029		1029		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28879.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		PA618		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		137		412		33.2524271845		intronic										4827.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		PA618		chrX		44935924		KDM6A		T		-		200		412		48.5436893204		intronic										4827.73		CTT		C,CT

		PA618		chrX		44938316		KDM6A		A		-		106		415		25.5421686747		intronic										747.73		TA		T

		PA618		chrX		44938563		KDM6A		G		A		258		259		99.6138996139		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		8748.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		PA618		chrX		44949951		KDM6A		T		-		125		477		26.2054507338		intronic										800.73		GT		G						0.124		0.0845

		PA618		chrX		76874171		ATRX		G		A		48		497		9.6579476861		intronic										14.91		G		A		LowQual		rs143038693								0.00264901

		PA618		chrX		123176579		STAG2		T		C		2		8		25		intronic										12.99		T		C		LowQual

		PA618		chrX		123184949		STAG2		TT		-		45		143		31.4685314685		intronic										682.73		CTT		C								0.0111

		PA618		chrX		123204978		STAG2		T		-		160		388		41.2371134021		intronic										1291.73		CT		C						0.1943		0.258

		PA618		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1021		1022		99.9021526419		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30027.77		T		C				rs4830173				1				1

		PA618		chrX		133511862		PHF6		A		-		47		135		34.8148148148		intronic										534.73		TA		T				rs367819775

		PA618		chrX		133512256		PHF6		T		-		71		266		26.6917293233		intronic										653.73		CT		C

		PBB1310		chr1		36933096		CSF3R		T		C		288		643		44.7900466563		intronic										5357.77		T		C				rs3918000								0.134385

		PBB1310		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		921		925		99.5675675676		intronic										35902.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		PBB1310		chr2		198267243		SF3B1		A		-		96		299		32.1070234114		intronic										969.73		GA		G						0.1395		0.2265

		PBB1310		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		523		531		98.4934086629		intronic										16926.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		PBB1310		chr3		105438957		CBLB		T		G		435		941		46.2274176408		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8295.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		PBB1310		chr3		105439026		CBLB		G		A		221		473		46.7230443975		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5517.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		PBB1310		chr3		105453034		CBLB		A		G		465		465		100		intronic										14343.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		PBB1310		chr3		105453069		CBLB		C		T		102		464		21.9827586207		intronic										1814.77		C		T				rs9657924								0.10603

		PBB1310		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		491		497		98.7927565392		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13364.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		PBB1310		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		237		498		47.5903614458		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6166.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		PBB1310		chr4		55599268		KIT		C		T		246		482		51.0373443983		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.C2394T		p.I798I		6544.77		C		T				rs55789615		0.0248		0.0211		ID=COSM1307;OCCURENCE=3(bone),1(NS),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(testis),1(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),1(genital_tract),2(large_intestine)		0.0113818

		PBB1310		chr4		55599436		KIT		T		C		246		506		48.6166007905		intronic										5580.77		T		C				rs1008658								0.504792

		PBB1310		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		80		514		15.5642023346		ncRNA_intronic										842.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		PBB1310		chr4		153247486		FBXW7		TT		-		4		10		40		intronic										61.73		CTT		C

		PBB1310		chr5		170837513		NPM1		T		-		151		427		35.3629976581		intronic										802.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		PBB1310		chr7		50459588		IKZF1		A		-		124		792		15.6565656566		intronic										314.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		PBB1310		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		106		433		24.480369515		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		2402.73		G		GGGGGCCGAGTC

		PBB1310		chr7		50467767		IKZF1		C		A		65		157		41.4012738854		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		1337.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		PBB1310		chr7		101740827		CUX1		-		TC		409		944		43.3262711864		intronic										9195.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		PBB1310		chr7		101747593		CUX1		-		T		151		456		33.1140350877		intronic										1915.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		PBB1310		chr7		101755060		CUX1		A		G		516		1003		51.445663011		intronic										11465.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		PBB1310		chr7		101758584		CUX1		G		A		263		583		45.1114922813		intronic										6190.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		PBB1310		chr7		101821958		CUX1		G		A		210		450		46.6666666667		intronic										5367.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		PBB1310		chr7		101837149		CUX1		G		A		251		494		50.8097165992		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6839.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		PBB1310		chr7		101843536		CUX1		-		T		308		756		40.7407407407		intronic										5090.73		A		AT												0.390176

		PBB1310		chr7		101844851		CUX1		A		G		474		899		52.7252502781		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9741.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		PBB1310		chr7		101892121		CUX1		G		A		15		46		32.6086956522		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		174.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		PBB1310		chr7		101892328		CUX1		C		T		156		263		59.3155893536		UTR3										3119.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		PBB1310		chr7		101916647		CUX1		A		G		159		392		40.5612244898		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		2466.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		PBB1310		chr7		101917647		CUX1		A		G		209		466		44.8497854077		intronic										4724.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		PBB1310		chr7		101921289		CUX1		A		G		309		590		52.3728813559		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.A1585G		p.I529V		5721.77		A		G				rs2230103		0.0382		0.0298				0.0283546		1		TRUE		0.139		B		0.07		B						0.995		N		0.5		N		1.63		T		0.03		N		0.326		0.53		7.655		0.604		0.967		D		-1.033		TRUE		0.004		TRUE		0.706		0		3.4		0.697		1.186		0.993		1		10.046

		PBB1310		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		75		75		100		intronic										3346.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		PBB1310		chr7		148504878		EZH2		-		AAGAT		25		75		33.3333333333		intronic										854.73		G		GAAGAT												0.00139776

		PBB1310		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		55		71		77.4647887324		intronic										1330.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		PBB1310		chr7		148508833		EZH2		A		G		1015		1022		99.3150684932		intronic										28732.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		PBB1310		chr7		148512591		EZH2		T		C		59		513		11.5009746589		intronic										132.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		PBB1310		chr7		148543693		EZH2		AA		-		123		639		19.2488262911		intronic										11764.73		TAA		T,TA								0.0071

		PBB1310		chr7		148543693		EZH2		A		-		453		639		70.8920187793		intronic										11764.73		TAA		T,TA

		PBB1310		chr7		148543753		EZH2		C		T		319		642		49.6884735202		intronic										8143.77		C		T				rs28723387								0.193091

		PBB1310		chr8		117864952		RAD21		A		-		135		344		39.2441860465		intronic										1233.73		TA		T						0.1101		0.1328

		PBB1310		chr8		117875538		RAD21		C		-		147		687		21.3973799127		intronic										1904.73		TC		T

		PBB1310		chr8		117875539		RAD21		C		T		115		683		16.8374816984		intronic										932.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		PBB1310		chr9		5069899		JAK2		-		AT		112		499		22.4448897796		intronic										2893.73		G		GAT

		PBB1310		chr9		5073681		JAK2		T		-		101		472		21.3983050847		intronic										282.73		CT		C						0.0187		0.0062

		PBB1310		chr9		133747698		ABL1		C		T		166		596		27.8523489933		intronic										3066.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		PBB1310		chr9		139391321		NOTCH1		G		A		248		476		52.1008403361		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6870T		p.S2290S		6594.77		G		A				rs61751488		0.0033		0.0028		ID=COSM308630;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00439297

		PBB1310		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		226		501		45.1097804391		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5912.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		PBB1310		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		63		422		14.9289099526		intronic										750.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		PBB1310		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		233		485		48.0412371134		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6265.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		PBB1310		chr10		112356331		SMC3		G		A		28		127		22.0472440945		intronic										13.95		G		A		LowQual		rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		PBB1310		chr10		112360764		SMC3		G		A		63		496		12.7016129032		intronic										287.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		PBB1310		chr10		112361870		SMC3		A		G		1083		1084		99.9077490775		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30865.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		PBB1310		chr11		118351035		KMT2A		T		-		291		913		31.8729463308		intronic										3977.73		CT		C												0.00259585

		PBB1310		chr12		11803220		ETV6		A		C		487		488		99.7950819672		intronic										21791.77		A		C				rs2856305								0.971645

		PBB1310		chr12		11803228		ETV6		A		G		485		486		99.7942386831		intronic										21547.77		A		G				rs2541135								0.971645

		PBB1310		chr12		25380256		KRAS		T		G		47		532		8.8345864662		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.A202C		p.R68R		41.77		T		G

		PBB1310		chr12		25380260		KRAS		T		G		47		532		8.8345864662		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.A198C		p.A66A		36.77		T		G								0.00000825

		PBB1310		chr12		25380263		KRAS		A		G		64		548		11.6788321168		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.T195C		p.S65S		492.77		A		G

		PBB1310		chr13		28607916		FLT3		T		A		477		478		99.7907949791		intronic										16903.77		T		A				rs2491222								0.570687

		PBB1310		chr13		28607989		FLT3		T		G		1047		1052		99.5247148289		intronic										31675.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		PBB1310		chr17		7579472		TP53		G		C		201		370		54.3243243243		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		3812.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		TRUE		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		PBB1310		chr17		7579619		TP53		G		T		439		945		46.455026455		intronic										9546.77		G		T				rs17883323		0.0708		0.0659				0.0776757

		PBB1310		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		567		589		96.2648556876		intronic										15062.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		PBB1310		chr17		7579801		TP53		G		C		223		380		58.6842105263		UTR5										5441.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		PBB1310		chr17		74733099		SRSF2		G		A		465		466		99.7854077253		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15602.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		PBB1310		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		527		907		58.1036383682		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		15877.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		PBB1310		chr19		45303800		CBLC		G		A		62		492		12.6016260163		intronic										317.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		PBB1310		chr20		31022837		ASXL1		T		-		683		1449		47.1359558316		exonic		stopgain		NM_015338		c.2323delT		p.L775X		15913.73		AT		A								0.0000165

		PBB1310		chr20		31022959		ASXL1		T		C		531		531		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17011.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		PBB1310		chr20		31024274		ASXL1		T		C		264		1074		24.5810055866		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5122.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		PBB1310		chr20		31025163		ASXL1		A		G		218		392		55.612244898		UTR3										5511.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		PBB1310		chr20		31025231		ASXL1		T		C		209		390		53.5897435897		UTR3										5539.77		T		C				rs2295763								0.39976

		PBB1310		chr21		36164405		RUNX1		G		T		137		298		45.9731543624		UTR3										3164.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		PBB1310		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1053		1062		99.1525423729		intronic										31888.77		G		A				rs11702841				1				1

		PBB1310		chr21		36265323		RUNX1		T		-		92		134		68.6567164179		intronic										1450.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		PBB1310		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		490		952		51.4705882353		intronic										16287.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		PBB1310		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		483		483		100		intronic										15363.77		T		C				rs4830994								0.997351

		PBB1310		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		109		243		44.8559670782		intronic										1864.73		GT		G

		PBB1310		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		310		620		50		intronic										7006.77		T		G				rs5980193								0.897219

		PBB1310		chrX		39930433		BCOR		AAA		-		2		5		40		intronic										36.73		GAAA		G								0.0001

		PBB1310		chrX		39933339		BCOR		A		G		1075		1075		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		31362.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		PBB1310		chrX		44918221		KDM6A		T		-		140		376		37.2340425532		intronic										1110.73		AT		A						0.3306		0.2887

		PBB1310		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		149		453		32.8918322296		intronic										5447.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		PBB1310		chrX		44935924		KDM6A		T		-		232		453		51.2141280353		intronic										5447.73		CTT		C,CT

		PBB1310		chrX		44938316		KDM6A		A		-		98		438		22.3744292237		intronic										402.73		TA		T

		PBB1310		chrX		44949951		KDM6A		T		-		103		490		21.0204081633		intronic										206.73		GT		G						0.124		0.0845

		PBB1310		chrX		76874171		ATRX		G		A		55		512		10.7421875		intronic										202.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		PBB1310		chrX		76940534		ATRX		A		G		466		994		46.8812877264		intronic										8818.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		PBB1310		chrX		123184949		STAG2		T		-		138		291		47.4226804124		intronic										1402.73		CT		C								0.0401				0.346225

		PBB1310		chrX		123199993		STAG2		TTTTTTTTTTTTT		-		2		2		100		intronic										53.7		ATTTTTTTTTTTTT		A

		PBB1310		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		510		1029		49.5626822157		intronic										13162.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		PBB1310		chrX		123204978		STAG2		T		-		135		380		35.5263157895		intronic										718.73		CT		C						0.1943		0.258

		PBB1310		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1017		1017		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30247.77		T		C				rs4830173				1				1

		PBB1310		chrX		133511862		PHF6		A		-		38		144		26.3888888889		intronic										395.73		TA		T				rs367819775

		PBB1310		chrX		133512256		PHF6		T		-		164		675		24.2962962963		intronic										1453.73		CT		C

		PBB1310		chrX		133527688		PHF6		T		-		103		711		14.4866385373		intronic										204.73		GT		G						0.0221		0.0033

		PM451		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		470		960		48.9583333333		intronic										8826.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		PM451		chr2		198267243		SF3B1		A		-		462		791		58.407079646		intronic										6763.73		GA		G						0.1395		0.2265

		PM451		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		545		553		98.5533453888		intronic										17992.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		PM451		chr2		209113192		IDH1		G		A		539		1051		51.284490961		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		11983.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		PM451		chr3		105453034		CBLB		A		G		490		490		100		intronic										15633.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		PM451		chr3		105453069		CBLB		C		T		95		488		19.4672131148		intronic										1437.77		C		T				rs9657924								0.10603

		PM451		chr3		128200806		GATA2		G		A		46		97		47.4226804124		intronic										1119.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		PM451		chr3		128205860		GATA2		G		C		206		1031		19.9806013579		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1862.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		PM451		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		488		494		98.7854251012		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12636.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		PM451		chr4		55599436		KIT		T		C		518		519		99.8073217726		intronic										16199.77		T		C				rs1008658								0.504792

		PM451		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		386		415		93.0120481928		ncRNA_intronic										12289.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		PM451		chr4		106196951		TET2		A		G		711		1207		58.9063794532		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		20973.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		PM451		chr4		153247486		FBXW7		T		-		8		20		40		intronic										66.73		CT		C				rs367926135

		PM451		chr5		170837513		NPM1		T		-		154		432		35.6481481481		intronic										1242.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		PM451		chr7		50467941		IKZF1		C		T		480		846		56.7375886525		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C486T		p.N162N		9841.77		C		T				rs61731356		0.0484		0.0805				0.0589058

		PM451		chr7		50468334		IKZF1		C		T		215		539		39.8886827458		UTR3										5214.77		C		T				rs72645704		0.0486		0.0706				0.0591054

		PM451		chr7		101740827		CUX1		-		C		94		618		15.2103559871		intronic										17099.73		T		TC,TTC								0.0005

		PM451		chr7		101740827		CUX1		-		TC		516		618		83.4951456311		intronic										17099.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		PM451		chr7		101747593		CUX1		-		T		181		464		39.0086206897		intronic										2487.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		PM451		chr7		101755060		CUX1		A		G		512		1030		49.7087378641		intronic										11511.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		PM451		chr7		101758584		CUX1		G		A		275		606		45.3795379538		intronic										6710.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		PM451		chr7		101821970		CUX1		-		G		233		443		52.5959367946		intronic										6934.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		PM451		chr7		101837149		CUX1		G		A		248		493		50.3042596349		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6476.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		PM451		chr7		101843536		CUX1		-		T		557		807		69.0210656753		intronic										10039.73		A		AT												0.390176

		PM451		chr7		101844851		CUX1		A		G		507		981		51.6819571865		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10302.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		PM451		chr7		101892121		CUX1		G		A		18		18		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		394.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		PM451		chr7		101892328		CUX1		C		T		201		353		56.940509915		UTR3										3703.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		PM451		chr7		101916647		CUX1		A		G		453		455		99.5604395604		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		11398.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		PM451		chr7		101917521		CUX1		G		A		494		495		99.797979798		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16429.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		PM451		chr7		101917647		CUX1		A		G		499		500		99.8		intronic										15754.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		PM451		chr7		101921229		CUX1		C		G		88		196		44.8979591837		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.C1525G		p.L509V		1418.77		C		G				rs138450169		0.0062		0.0122				0.00259585		0.4		T		0.001		B		0.007		B						1		N		1.245		L		1.55		T		-0.87		N		0.254		1.61		13.9		0.871		0.727		D		-1.038		T		0.044		T		0.706		0		2.59		-0.304		-0.463		0.964		0.986		9.935

		PM451		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		2		100		intronic										21.77		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		PM451		chr7		148504716		EZH2		G		-		311		496		62.7016129032		UTR3										6510.73		AG		A				rs3217095		0.7694		0.6897				0.770966

		PM451		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		122		141		86.524822695		intronic										4998.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		PM451		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		74		105		70.4761904762		intronic										1812.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		PM451		chr7		148508833		EZH2		A		G		535		1053		50.8072174739		intronic										10613.73		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		PM451		chr7		148515269		EZH2		A		-		183		1265		14.4664031621		intronic										242.73		GA		G

		PM451		chr7		148543693		EZH2		A		-		491		882		55.6689342404		intronic										7162.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		PM451		chr8		117864217		RAD21		A		G		247		497		49.6981891348		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		4251.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		PM451		chr8		117864952		RAD21		A		-		184		459		40.0871459695		intronic										1680.73		TA		T						0.1101		0.1328

		PM451		chr8		117875538		RAD21		C		-		237		807		29.3680297398		intronic										4298.73		TC		T

		PM451		chr8		117875539		RAD21		C		T		124		806		15.3846153846		intronic										734.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		PM451		chr9		5069899		JAK2		-		AT		146		501		29.1417165669		intronic										2872.73		G		GAT

		PM451		chr9		5073681		JAK2		T		-		74		420		17.619047619		intronic										78.73		CT		C						0.0187		0.0062

		PM451		chr9		5073770		JAK2		G		T		729		952		76.5756302521		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		21089.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		PM451		chr9		133747698		ABL1		C		T		143		603		23.7147595357		intronic										2328.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		PM451		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		513		516		99.4186046512		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		18232.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		PM451		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		76		503		15.1093439364		intronic										577.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		PM451		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		492		492		100		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		16863.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		PM451		chr10		112360764		SMC3		G		A		62		496		12.5		intronic										211.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		PM451		chr10		112361870		SMC3		A		G		1113		1119		99.4638069705		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31762.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		PM451		chr11		534242		HRAS		A		G		150		254		59.0551181102		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		3671.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		PM451		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		136		233		58.3690987124		intronic										5381.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		PM451		chr11		118351035		KMT2A		T		-		283		934		30.2997858672		intronic										3673.73		CT		C												0.00259585

		PM451		chr12		11803220		ETV6		A		C		512		512		100		intronic										22891.77		A		C				rs2856305								0.971645

		PM451		chr12		11803228		ETV6		A		G		512		512		100		intronic										22891.77		A		G				rs2541135								0.971645

		PM451		chr12		11905412		ETV6		A		G		167		369		45.2574525745		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		3294.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		PM451		chr13		28607916		FLT3		T		A		252		463		54.4276457883		intronic										6817.77		T		A				rs2491222								0.570687

		PM451		chr13		28607989		FLT3		T		G		528		992		53.2258064516		intronic										11611.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		PM451		chr13		28608241		FLT3		A		G		286		543		52.6703499079		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.T1815C		p.F605F		6982.77		A		G				rs61729139		0.0043		0.0016				0.00419329

		PM451		chr13		28608459		FLT3		T		C		265		552		48.0072463768		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		6903.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		PM451		chr17		7578210		TP53		T		C		247		492		50.2032520325		exonic		synonymous SNV		NM_001126115		c.A243G		p.R81R		5796.77		T		C				rs1800372		0.0137		0.012		ID=COSM249885;OCCURENCE=3(large_intestine),2(central_nervous_system)		0.00539137

		PM451		chr17		7579472		TP53		G		C		502		502		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13723.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		PM451		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		575		615		93.4959349593		intronic										14861.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		PM451		chr17		7579801		TP53		G		C		497		497		100		UTR5										16027.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		PM451		chr17		74733099		SRSF2		G		A		455		455		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14637.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		PM451		chr20		31022959		ASXL1		T		C		534		536		99.6268656716		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17166.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		PM451		chr21		36164405		RUNX1		G		T		133		297		44.7811447811		UTR3										3029.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		PM451		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1039		1044		99.5210727969		intronic										31735.77		G		A				rs11702841				1				1

		PM451		chr21		36265323		RUNX1		T		-		125		185		67.5675675676		intronic										1880.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		PM451		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		471		473		99.577167019		intronic										14116.77		T		C				rs4830994								0.997351

		PM451		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		62		115		53.9130434783		intronic										1117.73		GT		G

		PM451		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		571		571		100		intronic										18553.77		T		G				rs5980193								0.897219

		PM451		chrX		39922359		BCOR		A		G		382		384		99.4791666667		intronic										11671.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		PM451		chrX		39933339		BCOR		A		G		1020		1023		99.706744868		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28272.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		PM451		chrX		44918221		KDM6A		T		-		137		366		37.4316939891		intronic										1212.73		AT		A						0.3306		0.2887

		PM451		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		140		436		32.1100917431		intronic										5354.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		PM451		chrX		44935924		KDM6A		T		-		226		436		51.8348623853		intronic										5354.73		CTT		C,CT

		PM451		chrX		44938316		KDM6A		A		-		131		446		29.3721973094		intronic										1049.73		TA		T

		PM451		chrX		44949153		KDM6A		T		C		144		769		18.7256176853		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1738.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		PM451		chrX		44949951		KDM6A		T		-		101		472		21.3983050847		intronic										348.73		GT		G						0.124		0.0845

		PM451		chrX		76940534		ATRX		A		G		966		970		99.587628866		intronic										26002.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		PM451		chrX		123184949		STAG2		T		-		97		221		43.8914027149		intronic										821.73		CT		C								0.0401				0.346225

		PM451		chrX		123195807		STAG2		AAACAAT		-		163		268		60.8208955224		intronic										4567.73		GAAACAAT		G

		PM451		chrX		123195818		STAG2		G		C		163		267		61.0486891386		intronic										4576.77		G		C

		PM451		chrX		123199993		STAG2		TTT		-		20		26		76.9230769231		intronic										414.77		ATTT		A						0.0683		0.0343

		PM451		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		525		531		98.8700564972		intronic										23233.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		PM451		chrX		123204978		STAG2		T		-		133		396		33.5858585859		intronic										773.73		CT		C						0.1943		0.258

		PM451		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1019		1019		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30387.77		T		C				rs4830173				1				1

		PM451		chrX		129162905		BCORL1		T		G		6		7		85.7142857143		intronic										70.18		T		G

		PM451		chrX		133511862		PHF6		A		-		40		112		35.7142857143		intronic										462.73		TA		T				rs367819775

		PM451		chrX		133512256		PHF6		T		-		103		384		26.8229166667		intronic										1020.73		CT		C

		PM451		chrX		133527688		PHF6		T		-		72		529		13.6105860113		intronic										170.73		GT		G						0.0221		0.0033

		PM887		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		542		546		99.2673992674		intronic										17742.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		PM887		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		918		926		99.1360691145		intronic										25078.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		PM887		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		251		482		52.0746887967		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		6205.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		PM887		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		400		509		78.5854616896		intronic										10477.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		PM887		chr2		25523196		DNMT3A		T		C		229		456		50.2192982456		intronic										5355.77		T		C				rs7596387								0.104832

		PM887		chr2		198267243		SF3B1		A		-		219		637		34.3799058085		intronic										2287.73		GA		G						0.1395		0.2265

		PM887		chr3		105453034		CBLB		A		G		475		477		99.5807127883		intronic										14308.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		PM887		chr3		105453069		CBLB		C		T		126		477		26.4150943396		intronic										2587.77		C		T				rs9657924								0.10603

		PM887		chr3		128200806		GATA2		G		A		72		72		100		intronic										2213.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		PM887		chr3		128204951		GATA2		C		T		53		103		51.4563106796		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		1350.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		PM887		chr3		128205860		GATA2		G		C		380		940		40.4255319149		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		6424.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		PM887		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		491		497		98.7927565392		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13342.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		PM887		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		243		493		49.2900608519		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6324.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		PM887		chr4		55599436		KIT		T		C		264		520		50.7692307692		intronic										6387.77		T		C				rs1008658								0.504792

		PM887		chr5		170837513		NPM1		T		-		139		419		33.1742243437		intronic										933.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		PM887		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		65		492		13.2113821138		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		756.73		G		GGGGGCCGAGTC

		PM887		chr7		50467767		IKZF1		C		A		95		200		47.5		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		1969.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		PM887		chr7		101713827		CUX1		A		C		301		581		51.8072289157		intronic										7483.77		A		C												0.000798722

		PM887		chr7		101740827		CUX1		-		TC		571		1138		50.1757469244		intronic										12319.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		PM887		chr7		101747593		CUX1		-		T		178		494		36.032388664		intronic										2638.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		PM887		chr7		101755060		CUX1		A		G		487		1044		46.6475095785		intronic										10500.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		PM887		chr7		101758584		CUX1		G		A		256		599		42.7378964942		intronic										6078.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		PM887		chr7		101837149		CUX1		G		A		256		503		50.8946322068		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6743.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		PM887		chr7		101843536		CUX1		-		T		486		1083		44.8753462604		intronic										7860.73		A		AT												0.390176

		PM887		chr7		101844851		CUX1		A		G		460		981		46.8909276249		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9048.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		PM887		chr7		101892121		CUX1		G		A		36		47		76.5957446809		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		670.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		PM887		chr7		101892328		CUX1		C		T		178		292		60.9589041096		UTR3										3372.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		PM887		chr7		101916647		CUX1		A		G		406		410		99.0243902439		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		10002.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		PM887		chr7		101917521		CUX1		G		A		491		495		99.1919191919		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16106.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		PM887		chr7		101917647		CUX1		A		G		508		510		99.6078431373		intronic										16335.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		PM887		chr7		101926087		CUX1		G		T		15		43		34.8837209302		intronic										155.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		PM887		chr7		101926228		CUX1		T		C		4		6		66.6666666667		intronic										62.77		T		C				rs803070								0.606829

		PM887		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		88		101		87.1287128713		intronic										3618.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		PM887		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		62		84		73.8095238095		intronic										1363.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		PM887		chr7		148508833		EZH2		A		G		1051		1053		99.8100664767		intronic										30629.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		PM887		chr7		148512591		EZH2		T		C		69		512		13.4765625		intronic										394.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		PM887		chr7		148516878		EZH2		C		T		230		483		47.619047619		intronic										5689.77		C		T				rs183655615								0.00658946

		PM887		chr7		148543693		EZH2		A		-		527		967		54.4984488108		intronic										7630.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		PM887		chr8		117864952		RAD21		A		-		152		379		40.1055408971		intronic										1259.73		TA		T						0.1101		0.1328

		PM887		chr8		117875538		RAD21		C		-		205		760		26.9736842105		intronic										3598.73		TC		T

		PM887		chr8		117875539		RAD21		C		T		130		756		17.1957671958		intronic										1422.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		PM887		chr9		5069899		JAK2		-		AT		138		498		27.7108433735		intronic										3902.73		G		GAT

		PM887		chr9		5073681		JAK2		T		-		71		423		16.7848699764		intronic										14.87		CT		C		LowQual				0.0187		0.0062

		PM887		chr9		5073770		JAK2		G		T		336		952		35.2941176471		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		7277.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		PM887		chr9		133747698		ABL1		C		T		151		616		24.512987013		intronic										2452.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		PM887		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		530		530		100		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		19588.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		PM887		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		223		441		50.566893424		intronic										3849.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		PM887		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		241		502		48.0079681275		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6271.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		PM887		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		395		770		51.2987012987		intronic										7370.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		PM887		chr10		112356331		SMC3		G		A		36		115		31.3043478261		intronic										157.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		PM887		chr10		112360764		SMC3		G		A		70		497		14.0845070423		intronic										400.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		PM887		chr10		112361870		SMC3		A		G		1163		1164		99.9140893471		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		33357.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		PM887		chr11		118351035		KMT2A		T		-		328		977		33.5721596725		intronic										4271.73		CT		C												0.00259585

		PM887		chr12		11803220		ETV6		A		C		508		508		100		intronic										22680.77		A		C				rs2856305								0.971645

		PM887		chr12		11803228		ETV6		A		G		508		508		100		intronic										22680.77		A		G				rs2541135								0.971645

		PM887		chr13		28607916		FLT3		T		A		481		484		99.3801652893		intronic										16333.77		T		A				rs2491222								0.570687

		PM887		chr13		28607989		FLT3		T		G		1075		1079		99.6292863763		intronic										32109.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		PM887		chr17		7574040		TP53		AA		-		296		1203		24.6051537822		intronic										9496.73		CAA		C

		PM887		chr17		7574042		TP53		-		TGTTT		296		1203		24.6051537822		intronic										9496.73		A		ATGTTT

		PM887		chr17		7579472		TP53		G		C		507		507		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13974.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		PM887		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		555		590		94.0677966102		intronic										13553.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		PM887		chr17		7579801		TP53		G		C		502		502		100		UTR5										16383.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		PM887		chr17		74733099		SRSF2		G		A		469		469		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15882.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		PM887		chr19		33792631		CEBPA		C		A		120		215		55.8139534884		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		3003.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		PM887		chr20		31022784		ASXL1		C		T		148		1015		14.5812807882		exonic		stopgain		NM_015338		c.C2269T		p.Q757X		932.77		C		T								0.00002475																		0.112		N		1		D																11.111		37		0.997		0.944		D										0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252

		PM887		chr20		31022959		ASXL1		T		C		553		555		99.6396396396		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17772.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		PM887		chr20		31024274		ASXL1		T		C		297		1072		27.7052238806		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6275.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		PM887		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1049		1054		99.5256166983		intronic										32718.77		G		A				rs11702841				1				1

		PM887		chr21		36259324		RUNX1		A		G		293		608		48.1907894737		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.T86C		p.L29S		6735.77		A		G				rs111527738		0.0106		0.0163		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.0103834		0.65		T		0.999		D		0.994		D		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769

		PM887		chr21		36265323		RUNX1		T		-		140		231		60.6060606061		intronic										1920.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		PM887		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		524		526		99.6197718631		intronic										16171.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		PM887		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		495		495		100		intronic										15655.77		T		C				rs4830994								0.997351

		PM887		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		512		513		99.8050682261		intronic										16610.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		PM887		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		66		162		40.7407407407		intronic										1061.73		GT		G

		PM887		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		534		534		100		intronic										17573.77		T		C				rs5936061								0.551258

		PM887		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		576		579		99.481865285		intronic										16856.77		T		G				rs5980193								0.897219

		PM887		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		492		496		99.1935483871		intronic										15896.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		PM887		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		371		373		99.4638069705		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		12585.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		PM887		chrX		39932808		BCOR		G		A		1020		1029		99.1253644315		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.C1791T		p.H597H		33257.77		G		A				rs144606152		0.0373		0.0345		ID=COSM4156838;OCCURENCE=1(thyroid)		0.0166887

		PM887		chrX		39933339		BCOR		A		G		1038		1040		99.8076923077		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29829.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		PM887		chrX		44870417		KDM6A		G		A		40		345		11.5942028986		intronic										157.77		G		A				rs41309721								0.00264901

		PM887		chrX		44918221		KDM6A		T		-		109		347		31.4121037464		intronic										707.73		AT		A						0.3306		0.2887

		PM887		chrX		44929077		KDM6A		C		A		523		526		99.4296577947		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		17348.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		T		0		T						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		PM887		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		338		437		77.3455377574		intronic										7164.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		PM887		chrX		44935924		KDM6A		T		-		67		437		15.3318077803		intronic										7164.73		CTT		C,CT

		PM887		chrX		44938316		KDM6A		A		-		95		425		22.3529411765		intronic										438.73		TA		T

		PM887		chrX		44949153		KDM6A		T		C		125		711		17.5808720113		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1271.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		PM887		chrX		44949951		KDM6A		T		-		107		469		22.8144989339		intronic										440.73		GT		G						0.124		0.0845

		PM887		chrX		123184949		STAG2		T		-		84		191		43.9790575916		intronic										732.73		CT		C								0.0401				0.346225

		PM887		chrX		123195593		STAG2		TT		-		9		19		47.3684210526		intronic										137.73		CTT		C

		PM887		chrX		123204978		STAG2		T		-		132		402		32.8358208955		intronic										688.73		CT		C						0.1943		0.258

		PM887		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1021		1021		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30542.77		T		C				rs4830173				1				1

		PM887		chrX		133511862		PHF6		A		-		48		139		34.5323741007		intronic										575.73		TA		T				rs367819775

		PM887		chrX		133512256		PHF6		T		-		92		335		27.4626865672		intronic										955.73		CT		C

		PM887		chrX		133527688		PHF6		T		-		70		452		15.4867256637		intronic										239.73		GT		G						0.0221		0.0033

		RR593		chr1		36933203		CSF3R		C		T		217		712		30.4775280899		exonic		synonymous SNV		NM_000760		c.G1914A		p.L638L		3999.77		C		T

		RR593		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		546		551		99.0925589837		intronic										17609.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		RR593		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		865		870		99.4252873563		intronic										22336.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		RR593		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		283		357		79.2717086835		intronic										7935.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		RR593		chr2		25470974		DNMT3A		C		A		531		1030		51.5533980583		exonic		stopgain		NM_153759		c.G220T		p.E74X		10496.77		C		A																										0		D		1		A																11.238		37		0.997		0.991		D										0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236

		RR593		chr2		198267243		SF3B1		A		-		192		552		34.7826086957		intronic										2194.73		GA		G						0.1395		0.2265

		RR593		chr3		105438957		CBLB		T		G		470		945		49.7354497354		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		9040.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		RR593		chr3		105439026		CBLB		G		A		234		469		49.8933901919		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		6001.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		RR593		chr3		105453034		CBLB		A		G		313		315		99.3650793651		intronic										9349.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		RR593		chr3		105453069		CBLB		C		T		79		315		25.0793650794		intronic										1596.77		C		T				rs9657924								0.10603

		RR593		chr3		128205860		GATA2		G		C		207		748		27.6737967914		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		4860.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		RR593		chr3		128205879		GATA2		G		C		106		211		50.2369668246		UTR5										2224.77		G		C				rs374415484		0.0021		0.0009				0.000798722

		RR593		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		480		489		98.1595092025		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13052.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		RR593		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		501		503		99.6023856859		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		17317.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		RR593		chr4		55599436		KIT		T		C		264		507		52.0710059172		intronic										6425.77		T		C				rs1008658								0.504792

		RR593		chr4		106156187		TET2		C		T		277		1058		26.1814744802		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C1088T		p.P363L		5838.77		C		T				rs17253672		0.0424		0.0483				0.0275559		0.007		D		0.573		P		0.294		B		0		N		0.98		N		0.695		N		4.48		T		-1.74		N		0.18		3.68		23.3		0.998		0.701		D		-0.984		T		0.002		T		0.646		0		4.97		0.871		0.935		0.293		0.994		11.114

		RR593		chr4		106196829		TET2		T		G		513		1034		49.6131528046		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		13134.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		T		0		T		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		RR593		chr4		153247486		FBXW7		T		-		4		6		66.6666666667		intronic										54.75		CT		C				rs367926135

		RR593		chr5		170837513		NPM1		T		-		152		440		34.5454545455		intronic										1048.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		RR593		chr7		101740827		CUX1		-		TC		281		703		39.9715504979		intronic										6057.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		RR593		chr7		101747593		CUX1		-		T		176		459		38.3442265795		intronic										2649.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		RR593		chr7		101755060		CUX1		A		G		450		1015		44.3349753695		intronic										9702.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		RR593		chr7		101758584		CUX1		G		A		271		534		50.7490636704		intronic										6849.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		RR593		chr7		101837149		CUX1		G		A		254		501		50.6986027944		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6650.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		RR593		chr7		101843536		CUX1		-		T		210		495		42.4242424242		intronic										3498.73		A		AT												0.390176

		RR593		chr7		101844851		CUX1		A		G		470		970		48.4536082474		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9586.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		RR593		chr7		101892328		CUX1		C		T		30		77		38.961038961		UTR3										468.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		RR593		chr7		101892452		CUX1		G		A		15		45		33.3333333333		UTR3										311.77		G		A				rs112726409								0.116214

		RR593		chr7		101916647		CUX1		A		G		294		296		99.3243243243		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		7018.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		RR593		chr7		101916798		CUX1		C		A		110		223		49.3273542601		intronic										2851.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		RR593		chr7		101917521		CUX1		G		A		239		497		48.0885311871		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6169.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		RR593		chr7		101917647		CUX1		A		G		474		474		100		intronic										15121.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		RR593		chr7		101926087		CUX1		G		T		11		29		37.9310344828		intronic										120.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		RR593		chr7		101926228		CUX1		T		C		6		7		85.7142857143		intronic										119.74		T		C				rs803070								0.606829

		RR593		chr7		148504716		EZH2		G		-		239		392		60.9693877551		UTR3										5085.73		AG		A				rs3217095		0.7694		0.6897				0.770966

		RR593		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		50		61		81.9672131148		intronic										2028.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		RR593		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		29		61		47.5409836066		intronic										1555.73		TAAAA		T,TA

		RR593		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		27		61		44.262295082		intronic										1555.73		TAAAA		T,TA

		RR593		chr7		148507534		EZH2		-		T		606		1280		47.34375		intronic										11985.73		C		CT				rs146223228		0.0272		0.0403				0.0231629

		RR593		chr7		148508833		EZH2		A		G		478		991		48.2341069627		intronic										8888.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		RR593		chr7		148512591		EZH2		T		C		60		512		11.71875		intronic										189.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		RR593		chr7		148543693		EZH2		A		-		424		762		55.6430446194		intronic										5864.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		RR593		chr8		117864952		RAD21		A		-		108		309		34.9514563107		intronic										935.73		TA		T						0.1101		0.1328

		RR593		chr8		117875538		RAD21		C		-		148		668		22.1556886228		intronic										1996.73		TC		T

		RR593		chr8		117875539		RAD21		C		T		137		666		20.5705705706		intronic										1373.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		RR593		chr9		5069899		JAK2		-		AT		142		476		29.8319327731		intronic										4065.73		G		GAT

		RR593		chr9		5073681		JAK2		T		-		90		405		22.2222222222		intronic										449.73		CT		C						0.0187		0.0062

		RR593		chr9		5073770		JAK2		G		T		666		928		71.7672413793		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		17828.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		RR593		chr9		133747698		ABL1		C		T		164		556		29.4964028777		intronic										3150.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		RR593		chr9		139391338		NOTCH1		C		T		256		489		52.3517382413		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.G6853A		p.V2285I		6607.77		C		T				rs61751489		0.0125		0.0254				0.0211661		0.521		T		0.004		B		0.001		B		0.098		N		1		N		0.715		N		-1.49		T		-0.07		N		0.022		-0.398		0.391		0.702		0.18		N		-1.147		T		0.008		T		0.672		0		2.74		0.871		-0.332		0.165		0.003		8.604

		RR593		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		229		457		50.1094091904		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5841.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		RR593		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		229		471		48.6199575372		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5983.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		RR593		chr10		112342306		SMC3		-		T		325		904		35.9513274336		intronic										3473.73		G		GT				rs11380915		0.1166		0.0687				0.0996406

		RR593		chr10		112361870		SMC3		A		G		1052		1053		99.9050332384		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29861.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		RR593		chr10		112363099		SMC3		G		A		185		439		42.1412300683		intronic										4410.77		G		A				rs79332939		0.0597		0.0428				0.0499201

		RR593		chr11		534242		HRAS		A		G		102		170		60		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		2522.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		RR593		chr11		534409		HRAS		CCCAGC		-		94		158		59.4936708861		intronic										3716.73		GCCCAGC		G												0.0561102

		RR593		chr11		118351035		KMT2A		T		-		163		750		21.7333333333		intronic										1224.73		CT		C												0.00259585

		RR593		chr12		11803220		ETV6		A		C		507		507		100		intronic										22619.77		A		C				rs2856305								0.971645

		RR593		chr12		11803228		ETV6		A		G		507		507		100		intronic										22654.77		A		G				rs2541135								0.971645

		RR593		chr12		11992168		ETV6		G		A		482		1028		46.8871595331		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		10486.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		RR593		chr12		12037567		RNU6-19P		A		T		62		537		11.5456238361		ncRNA_intronic										141.77		A		T				rs200376453				0.0000332				0.000599042

		RR593		chr13		28607916		FLT3		T		A		246		471		52.2292993631		intronic										6603.77		T		A				rs2491222								0.570687

		RR593		chr13		28607989		FLT3		T		G		506		925		54.7027027027		intronic										11341.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		RR593		chr13		28608459		FLT3		T		C		237		489		48.4662576687		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		6102.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		RR593		chr17		7579472		TP53		G		C		179		327		54.7400611621		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		3352.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		RR593		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		566		590		95.9322033898		intronic										14770.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		RR593		chr17		7579801		TP53		G		C		152		292		52.0547945205		UTR5										3587.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		RR593		chr17		74733099		SRSF2		G		A		446		448		99.5535714286		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14506.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		RR593		chr19		33792631		CEBPA		C		A		54		101		53.4653465347		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		1308.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		RR593		chr20		31022441		ASXL1		-		G		260		671		38.7481371088		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4769.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		RR593		chr20		31022959		ASXL1		T		C		551		553		99.6383363472		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17870.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		RR593		chr20		31023500		ASXL1		C		T		501		1508		33.2228116711		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.C2985T		p.H995H		9146.77		C		T				rs62206933		0.0182		0.0232				0.0401358

		RR593		chr20		31024034		ASXL1		G		A		496		1055		47.0142180095		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.G3519A		p.L1173L		10606.77		G		A				rs117901891		0.0007		0.0154				0.0231629

		RR593		chr20		31024207		ASXL1		C		T		464		975		47.5897435897		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.C3692T		p.S1231F		10520.77		C		T				rs74638057		0.0007		0.0155				0.0231629		0.073		T		0.03		B		0.011		B		0.196		N		0.552		N		0.625		N		2.32		T		-2.53		D		0.246		3.332		22.9		0.976		0.871		D		-1.094		T		0.002		T		0.672		0		3.62		0.871		0.935		0.997		0.961		9.277

		RR593		chr20		31024274		ASXL1		T		C		242		966		25.0517598344		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		4834.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		RR593		chr20		31025163		ASXL1		A		G		71		157		45.2229299363		UTR3										1719.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		RR593		chr21		36164405		RUNX1		G		T		70		139		50.3597122302		UTR3										1666.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		RR593		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1029		1031		99.806013579		intronic										30231.77		G		A				rs11702841				1				1

		RR593		chr21		36265323		RUNX1		T		-		90		206		43.6893203883		intronic										1174.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		RR593		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		295		586		50.3412969283		intronic										9473.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		RR593		chr21		44524456		U2AF1		G		A		539		1031		52.2793404462		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		12492.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		RR593		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		470		471		99.7876857749		intronic										14335.77		T		C				rs4830994								0.997351

		RR593		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		499		499		100		intronic										15621.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		RR593		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		36		69		52.1739130435		intronic										648.73		GT		G

		RR593		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		359		360		99.7222222222		intronic										10990.77		T		C				rs5936061								0.551258

		RR593		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		515		515		100		intronic										16000.77		T		G				rs5980193								0.897219

		RR593		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		489		492		99.3902439024		intronic										16270.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		RR593		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		214		215		99.5348837209		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6982.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		RR593		chrX		39933339		BCOR		A		G		1020		1023		99.706744868		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28368.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		RR593		chrX		44918221		KDM6A		T		-		127		363		34.9862258953		intronic										1025.73		AT		A						0.3306		0.2887

		RR593		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		130		423		30.7328605201		intronic										5534.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		RR593		chrX		44935924		KDM6A		T		-		233		423		55.0827423168		intronic										5534.73		CTT		C,CT

		RR593		chrX		44938316		KDM6A		A		-		78		394		19.7969543147		intronic										270.73		TA		T

		RR593		chrX		44938563		KDM6A		G		A		164		164		100		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		5567.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		RR593		chrX		44949951		KDM6A		T		-		111		478		23.2217573222		intronic										560.73		GT		G						0.124		0.0845

		RR593		chrX		76849085		ATRX		G		A		63		352		17.8977272727		intronic										865.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		RR593		chrX		76849373		ATRX		G		A		320		324		98.7654320988		intronic										11365.77		G		A				rs3027545								0.00768212

		RR593		chrX		76940534		ATRX		A		G		522		526		99.2395437262		intronic										13871.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		RR593		chrX		123184949		STAG2		T		-		117		227		51.5418502203		intronic										1323.73		CT		C								0.0401				0.346225

		RR593		chrX		123195593		STAG2		TT		-		17		21		80.9523809524		intronic										312.76		CTT		C

		RR593		chrX		123204978		STAG2		T		-		120		385		31.1688311688		intronic										689.73		CT		C						0.1943		0.258

		RR593		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1007		1007		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		28822.77		T		C				rs4830173				1				1

		RR593		chrX		129186012		BCORL1		C		T		168		170		98.8235294118		intronic										5371.77		C		T				rs12388749		0.1963		0.1804				0.164768

		RR593		chrX		133511862		PHF6		A		-		27		89		30.3370786517		intronic										266.73		TA		T				rs367819775

		RR593		chrX		133512256		PHF6		T		-		39		154		25.3246753247		intronic										316.73		CT		C

		STB1531		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		278		543		51.197053407		intronic										6898.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		STB1531		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		813		817		99.5104039168		intronic										21137.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		STB1531		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		200		250		80		intronic										5417.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		STB1531		chr2		198267243		SF3B1		A		-		119		359		33.147632312		intronic										1046.73		GA		G						0.1395		0.2265

		STB1531		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		523		529		98.8657844991		intronic										16646.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		STB1531		chr2		209113192		IDH1		G		A		438		982		44.6028513238		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		8656.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		STB1531		chr3		38182136		MYD88		C		G		102		200		51		intronic										2611.77		C		G				rs4988457								0.0419329

		STB1531		chr3		105453034		CBLB		A		G		294		294		100		intronic										9148.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		STB1531		chr3		105453069		CBLB		C		T		83		294		28.231292517		intronic										1741.77		C		T				rs9657924								0.10603

		STB1531		chr3		128204807		GATA2		T		C		86		596		14.4295302013		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.A634G		p.K212E		70.77		T		C														0.096		T		0.844		P		0.501		P		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743

		STB1531		chr3		128204951		GATA2		C		T		34		57		59.649122807		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		891.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		STB1531		chr3		128205860		GATA2		G		C		240		754		31.8302387268		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		3331.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		STB1531		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		485		489		99.18200409		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13337.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		STB1531		chr4		55593464		KIT		A		C		236		479		49.2693110647		exonic		nonsynonymous SNV		NM_000222		c.A1621C		p.M541L		5510.77		A		C				rs3822214		0.0955		0.0789		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.0644968		0.804		T		0.012		B		0.015		B		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741

		STB1531		chr4		55599429		KIT		C		T		245		485		50.5154639175		intronic										6183.77		C		T				rs62304360								0.00678914

		STB1531		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		259		279		92.8315412186		ncRNA_intronic										7168.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		STB1531		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		89		508		17.5196850394		ncRNA_intronic										1129.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		STB1531		chr4		106196951		TET2		A		G		274		1097		24.9772105743		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		4815.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		STB1531		chr4		153249674		FBXW7		G		A		259		498		52.0080321285		intronic										6586.77		G		A

		STB1531		chr5		170837513		NPM1		T		-		138		409		33.7408312958		intronic										879.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		STB1531		chr7		101740827		CUX1		-		TC		257		622		41.3183279743		intronic										5313.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		STB1531		chr7		101747593		CUX1		-		T		176		443		39.7291196388		intronic										2665.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		STB1531		chr7		101755060		CUX1		A		G		280		890		31.4606741573		intronic										4967.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		STB1531		chr7		101758584		CUX1		G		A		253		537		47.113594041		intronic										6260.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		STB1531		chr7		101821958		CUX1		G		A		255		454		56.1674008811		intronic										6862.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		STB1531		chr7		101837149		CUX1		G		A		261		500		52.2		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6951.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		STB1531		chr7		101843536		CUX1		-		T		219		535		40.9345794393		intronic										3707.73		A		AT												0.390176

		STB1531		chr7		101844851		CUX1		A		G		453		916		49.4541484716		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9063.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		STB1531		chr7		101891907		CUX1		G		A		90		138		65.2173913043		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202543		c.G4136A		p.R1379Q		2457.77		G		A								0.0096				0.00259585		0.774		T		0		B		0.001		B		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259

		STB1531		chr7		101892121		CUX1		G		A		16		18		88.8888888889		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		256.53		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		STB1531		chr7		101892328		CUX1		C		T		117		179		65.3631284916		UTR3										2350.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		STB1531		chr7		101916647		CUX1		A		G		334		336		99.4047619048		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		8302.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		STB1531		chr7		101917521		CUX1		G		A		255		496		51.4112903226		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6683.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		STB1531		chr7		101917647		CUX1		A		G		477		479		99.5824634656		intronic										15110.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		STB1531		chr7		101921289		CUX1		A		G		154		342		45.0292397661		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.A1585G		p.I529V		2770.77		A		G				rs2230103		0.0382		0.0298				0.0283546		1		T		0.139		B		0.07		B						0.995		N		0.5		N		1.63		T		0.03		N		0.326		0.53		7.655		0.604		0.967		D		-1.033		T		0.004		T		0.706		0		3.4		0.697		1.186		0.993		1		10.046

		STB1531		chr7		101926087		CUX1		G		T		8		38		21.0526315789		intronic										25.78		G		T		LowQual		rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		STB1531		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		58		68		85.2941176471		intronic										2389.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		STB1531		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		53		68		77.9411764706		intronic										1425.73		TAAAA		T

		STB1531		chr7		148508833		EZH2		A		G		545		998		54.6092184369		intronic										10882.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		STB1531		chr7		148512591		EZH2		T		C		68		501		13.5728542914		intronic										421.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		STB1531		chr7		148543693		EZH2		A		-		385		650		59.2307692308		intronic										5972.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		STB1531		chr8		117864952		RAD21		A		-		71		189		37.5661375661		intronic										545.73		TA		T						0.1101		0.1328

		STB1531		chr8		117875538		RAD21		C		-		125		654		19.1131498471		intronic										1522.73		TC		T

		STB1531		chr8		117875539		RAD21		C		T		119		652		18.2515337423		intronic										1116.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		STB1531		chr9		5069899		JAK2		-		AT		130		485		26.8041237113		intronic										3675.73		G		GAT

		STB1531		chr9		5073681		JAK2		T		-		91		457		19.9124726477		intronic										263.73		CT		C						0.0187		0.0062

		STB1531		chr9		133747698		ABL1		C		T		155		592		26.1824324324		intronic										2788.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		STB1531		chr9		139390517		NOTCH1		C		T		272		400		68		UTR3										6961.77		C		T				rs73668310		0.014		0.0052				0.0167732

		STB1531		chr9		139390958		NOTCH1		T		C		129		297		43.4343434343		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.A7233G		p.P2411P		2911.77		T		C				rs11574911		0.0257		0.0081		ID=COSM33756;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.0319489

		STB1531		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		75		430		17.4418604651		intronic										965.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		STB1531		chr10		112360764		SMC3		G		A		76		494		15.3846153846		intronic										574.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		STB1531		chr10		112361870		SMC3		A		G		1103		1104		99.9094202899		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30809.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		STB1531		chr11		32417945		WT1		T		C		249		509		48.9194499018		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		5956.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		STB1531		chr11		118351035		KMT2A		T		-		192		798		24.0601503759		intronic										1781.73		CT		C												0.00259585

		STB1531		chr12		11803220		ETV6		A		C		493		495		99.595959596		intronic										21936.77		A		C				rs2856305								0.971645

		STB1531		chr12		11803228		ETV6		A		G		496		496		100		intronic										22183.77		A		G				rs2541135								0.971645

		STB1531		chr13		28607916		FLT3		T		A		473		479		98.7473903967		intronic										16223.77		T		A				rs2491222								0.570687

		STB1531		chr13		28607989		FLT3		T		G		1018		1026		99.2202729045		intronic										30223.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		STB1531		chr17		7574040		TP53		AA		-		217		597		36.3484087102		intronic										7781.73		CAA		C

		STB1531		chr17		7574042		TP53		-		TGTT		218		597		36.5159128978		intronic										7823.73		A		ATGTT

		STB1531		chr17		7579472		TP53		G		C		397		399		99.4987468672		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		10618.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		STB1531		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		576		585		98.4615384615		intronic										16574.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		STB1531		chr17		7579801		TP53		G		C		315		315		100		UTR5										10116.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		STB1531		chr17		74733099		SRSF2		G		A		455		455		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15144.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		STB1531		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		521		1111		46.8946894689		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		14563.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		STB1531		chr19		45303800		CBLC		G		A		53		494		10.7287449393		intronic										176.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		STB1531		chr20		31022959		ASXL1		T		C		543		545		99.6330275229		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17199.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		STB1531		chr20		31024274		ASXL1		T		C		265		1019		26.0058881256		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5377.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		STB1531		chr20		31025163		ASXL1		A		G		107		178		60.1123595506		UTR3										2598.73		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		STB1531		chr20		31025231		ASXL1		T		C		109		178		61.2359550562		UTR3										2880.77		T		C				rs2295763								0.39976

		STB1531		chr21		36164486		RUNX1		G		C		111		274		40.5109489051		exonic		synonymous SNV		NM_001001890		c.C1308G		p.P436P		1858.77		G		C				rs61750222		0.0306		0.0851				0.0583067

		STB1531		chr21		36206932		RUNX1		G		A		962		966		99.5859213251		intronic										28928.77		G		A				rs11702841				1				1

		STB1531		chr21		36265323		RUNX1		T		-		64		138		46.3768115942		intronic										858.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		STB1531		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		487		496		98.185483871		intronic										13930.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		STB1531		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		498		498		100		intronic										15949.77		T		C				rs4830994								0.997351

		STB1531		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		526		526		100		intronic										16604.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		STB1531		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		83		167		49.7005988024		intronic										1434.73		GT		G

		STB1531		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		534		539		99.0723562152		intronic										16746.77		T		C				rs5936061								0.551258

		STB1531		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		584		584		100		intronic										18854.77		T		G				rs5980193								0.897219

		STB1531		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		487		492		98.9837398374		intronic										16548.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		STB1531		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		505		506		99.8023715415		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		17294.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		STB1531		chrX		15841230		ZRSR2		-		AGCCGG		180		359		50.139275766		exonic		nonframeshift insertion		NM_005089		c.1314_1315insAGCCGG		p.G438delinsGSR		3221.73		C		CAGCCGG						0.0262		0.0115				0.0235762

		STB1531		chrX		39911657		BCOR		C		A		189		190		99.4736842105		intronic										6371.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		STB1531		chrX		39922359		BCOR		A		G		429		430		99.7674418605		intronic										13278.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		STB1531		chrX		39932907		BCOR		T		C		484		995		48.6432160804		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		9954.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		STB1531		chrX		39933339		BCOR		A		G		1051		1055		99.6208530806		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		31078.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		STB1531		chrX		44918221		KDM6A		T		-		151		348		43.3908045977		intronic										1724.73		AT		A						0.3306		0.2887

		STB1531		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		129		435		29.6551724138		intronic										4650.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		STB1531		chrX		44935924		KDM6A		T		-		226		435		51.9540229885		intronic										4650.73		CTT		C,CT

		STB1531		chrX		44938316		KDM6A		A		-		96		434		22.1198156682		intronic										313.73		TA		T

		STB1531		chrX		44938563		KDM6A		G		A		301		302		99.6688741722		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		10361.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		STB1531		chrX		44949951		KDM6A		T		-		120		493		24.3407707911		intronic										534.73		GT		G						0.124		0.0845

		STB1531		chrX		76849085		ATRX		G		A		64		496		12.9032258065		intronic										310.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		STB1531		chrX		76874171		ATRX		G		A		54		504		10.7142857143		intronic										104.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		STB1531		chrX		123184949		STAG2		T		-		85		226		37.610619469		intronic										788.73		CT		C								0.0401				0.346225

		STB1531		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		424		914		46.3894967177		intronic										11118.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		STB1531		chrX		123204978		STAG2		T		-		155		390		39.7435897436		intronic										1116.73		CT		C						0.1943		0.258

		STB1531		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1050		1050		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31819.77		T		C				rs4830173				1				1

		STB1531		chrX		133511862		PHF6		A		-		36		122		29.5081967213		intronic										355.73		TA		T				rs367819775

		STB1531		chrX		133511988		PHF6		G		A		474		477		99.3710691824		intronic										16349.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		STB1531		chrX		133512256		PHF6		T		-		89		364		24.4505494505		intronic										687.73		CT		C

		TM825		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		277		564		49.1134751773		intronic										6751.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		TM825		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		934		942		99.1507430998		intronic										24050.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		TM825		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		252		478		52.719665272		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		6233.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		TM825		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		404		927		43.5814455232		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		6753.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		TM825		chr2		198267243		SF3B1		A		-		178		467		38.1156316916		intronic										2151.73		GA		G						0.1395		0.2265

		TM825		chr3		105453034		CBLB		A		G		421		421		100		intronic										13005.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		TM825		chr3		105453069		CBLB		C		T		101		420		24.0476190476		intronic										1915.77		C		T				rs9657924								0.10603

		TM825		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		483		485		99.587628866		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13009.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		TM825		chr4		55599436		KIT		T		C		514		514		100		intronic										15801.77		T		C				rs1008658								0.504792

		TM825		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		203		400		50.75		ncRNA_intronic										7313.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		TM825		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		116		536		21.6417910448		ncRNA_intronic										1878.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		TM825		chr5		170837513		NPM1		T		-		154		437		35.2402745995		intronic										983.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		TM825		chr7		50459588		IKZF1		A		-		131		763		17.1690694626		intronic										558.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		TM825		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		49		397		12.3425692695		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		483.73		G		GGGGGCCGAGTC

		TM825		chr7		50467767		IKZF1		C		A		94		176		53.4090909091		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		2052.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		TM825		chr7		101559513		CUX1		G		A		516		1007		51.2413108242		intronic										11395.77		G		A				rs56091128		0.0504		0.0527				0.0259585

		TM825		chr7		101740827		CUX1		-		TC		403		917		43.947655398		intronic										10094.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		TM825		chr7		101747593		CUX1		T		-		127		478		26.5690376569		intronic										713.73		GT		G						0.017		0.0081

		TM825		chr7		101755143		CUX1		A		G		266		560		47.5		intronic										5878.77		A		G

		TM825		chr7		101801920		CUX1		C		A		533		1129		47.2099202834		intronic										12094.77		C		A				rs57634989		0.0717		0.0522				0.0702875

		TM825		chr7		101821958		CUX1		G		A		237		467		50.7494646681		intronic										6238.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		TM825		chr7		101822113		CUX1		A		G		262		558		46.9534050179		intronic										6015.77		A		G				rs61170107								0.132388

		TM825		chr7		101837149		CUX1		G		A		253		506		50		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6517.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		TM825		chr7		101838941		CUX1		G		A		145		321		45.1713395639		intronic										3706.77		G		A				rs74566154								0.0744808

		TM825		chr7		101840640		CUX1		A		G		224		517		43.3268858801		intronic										4987.73		A		G				rs80150170								0.0722843

		TM825		chr7		101843536		CUX1		-		T		493		1061		46.465598492		intronic										8158.73		A		AT												0.390176

		TM825		chr7		101844851		CUX1		A		G		459		985		46.5989847716		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9207.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		TM825		chr7		101892121		CUX1		G		A		28		32		87.5		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		606.31		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		TM825		chr7		101892328		CUX1		C		T		132		231		57.1428571429		UTR3										2484.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		TM825		chr7		101916647		CUX1		A		G		406		412		98.5436893204		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		10137.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		TM825		chr7		101917521		CUX1		G		A		494		498		99.1967871486		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		15976.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		TM825		chr7		101917647		CUX1		A		G		492		494		99.5951417004		intronic										15731.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		TM825		chr7		101926087		CUX1		G		T		21		56		37.5		intronic										247.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		TM825		chr7		101926228		CUX1		T		C		4		6		66.6666666667		intronic										70.77		T		C				rs803070								0.606829

		TM825		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		126		126		100		intronic										3470.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		TM825		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		44		124		35.4838709677		intronic										1781.73		TAAAA		T,TA

		TM825		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		67		124		54.0322580645		intronic										1781.73		TAAAA		T,TA

		TM825		chr7		148508833		EZH2		A		G		1023		1029		99.416909621		intronic										28953.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		TM825		chr7		148511171		EZH2		C		T		304		818		37.1638141809		exonic		synonymous SNV		NM_001203249		c.G1563A		p.P521P		6464.77		C		T				rs41277437		0.0131		0.0109				0.00559105

		TM825		chr7		148512591		EZH2		T		C		59		514		11.4785992218		intronic										61.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		TM825		chr7		148543693		EZH2		AA		-		147		691		21.2735166425		intronic										11568.73		TAA		T,TA								0.0071

		TM825		chr7		148543693		EZH2		A		-		464		691		67.1490593343		intronic										11568.73		TAA		T,TA

		TM825		chr7		148543753		EZH2		C		T		339		694		48.8472622478		intronic										8587.77		C		T				rs28723387								0.193091

		TM825		chr8		117864217		RAD21		A		G		236		482		48.9626556017		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		4199.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		TM825		chr8		117864952		RAD21		A		-		119		291		40.8934707904		intronic										1073.73		TA		T						0.1101		0.1328

		TM825		chr8		117868544		RAD21		A		G		2		12		16.6666666667		intronic										12.99		A		G		LowQual

		TM825		chr8		117875538		RAD21		C		-		157		687		22.8529839884		intronic										2336.73		TC		T

		TM825		chr8		117875539		RAD21		C		T		118		688		17.1511627907		intronic										1393.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		TM825		chr9		5069899		JAK2		-		AT		162		497		32.5955734406		intronic										3009.73		G		GAT

		TM825		chr9		133747698		ABL1		C		T		156		616		25.3246753247		intronic										2547.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		TM825		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		75		501		14.9700598802		intronic										752.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		TM825		chr10		112356329		SMC3		T		C		377		449		83.9643652561		intronic										348.77		T		C

		TM825		chr10		112356331		SMC3		G		A		377		449		83.9643652561		intronic										348.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		TM825		chr10		112361870		SMC3		A		G		1088		1090		99.8165137615		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30660.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		TM825		chr10		112361983		SMC3		T		G		124		600		20.6666666667		intronic										1607.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		TM825		chr11		534332		HRAS		G		A		384		392		97.9591836735		UTR5										9468.77		G		A				rs41294870		0.0349		0.0475				0.0357428

		TM825		chr11		118351035		KMT2A		T		-		151		740		20.4054054054		intronic										1413.73		CT		C												0.00259585

		TM825		chr12		11803220		ETV6		A		C		509		509		100		intronic										22690.77		A		C				rs2856305								0.971645

		TM825		chr12		11803228		ETV6		A		G		509		509		100		intronic										22690.77		A		G				rs2541135								0.971645

		TM825		chr13		28607916		FLT3		T		A		477		477		100		intronic										21297.77		T		A				rs2491222								0.570687

		TM825		chr13		28607989		FLT3		T		G		1048		1051		99.7145575642		intronic										30886.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		TM825		chr17		7579472		TP53		G		C		524		526		99.6197718631		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		14407.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		TM825		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		594		626		94.8881789137		intronic										15987.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		TM825		chr17		7579801		TP53		G		C		396		397		99.7481108312		UTR5										12796.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		TM825		chr17		74733099		SRSF2		G		A		460		460		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15393.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		TM825		chr19		45303800		CBLC		G		A		53		495		10.7070707071		intronic										166.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		TM825		chr20		31022959		ASXL1		T		C		556		558		99.6415770609		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17989.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		TM825		chr21		36164405		RUNX1		G		T		80		165		48.4848484848		UTR3										1804.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		TM825		chr21		36206932		RUNX1		G		A		992		1000		99.2		intronic										29022.77		G		A				rs11702841				1				1

		TM825		chr21		36265323		RUNX1		T		-		93		143		65.034965035		intronic										1575.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		TM825		chr21		44524456		U2AF1		G		A		223		1048		21.2786259542		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		2990.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		TRUE		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		TM825		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		494		495		99.797979798		intronic										15542.77		T		C				rs4830994								0.997351

		TM825		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		61		120		50.8333333333		intronic										1063.73		GT		G

		TM825		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		578		580		99.6551724138		intronic										18474.77		T		G				rs5980193								0.897219

		TM825		chrX		39933339		BCOR		A		G		1015		1018		99.7053045187		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28212.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		TM825		chrX		44929077		KDM6A		C		A		510		513		99.4152046784		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		17081.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		T		0		TRUE						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		TM825		chrX		44935924		KDM6A		TTT		-		122		450		27.1111111111		intronic										8724.73		CTTT		C,CT								0.0076				0.00662252

		TM825		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		258		450		57.3333333333		intronic										8724.73		CTTT		C,CT

		TM825		chrX		44938316		KDM6A		A		-		104		414		25.1207729469		intronic										779.73		TA		T

		TM825		chrX		44949951		KDM6A		T		-		109		475		22.9473684211		intronic										446.73		GT		G						0.124		0.0845

		TM825		chrX		76849085		ATRX		G		A		81		494		16.3967611336		intronic										970.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		TM825		chrX		76874171		ATRX		G		A		60		497		12.0724346076		intronic										310.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		TM825		chrX		76940534		ATRX		A		G		691		693		99.7113997114		intronic										18438.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		TM825		chrX		123176496		STAG2		G		C		2		7		28.5714285714		splicing										20.8		G		C		LowQual																												1		D																5.279		25.7		0.994		0.998		D														5.74		0.917		0.891		1		0.998		18.953

		TM825		chrX		123184949		STAG2		-		T		70		172		40.6976744186		intronic										664.73		C		CT								0.0091

		TM825		chrX		123204978		STAG2		T		-		141		388		36.3402061856		intronic										922.73		CT		C						0.1943		0.258

		TM825		chrX		129147060		BCORL1		C		T		1045		1058		98.7712665406		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.C312T		p.N104N		31278.77		C		T								0.00004666

		TM825		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1053		1053		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		46613.77		T		C				rs4830173				1				1

		TM825		chrX		129147373		BCORL1		G		A		597		616		96.9155844156		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		14225.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		T		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		T		0.001		TRUE						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		TM825		chrX		133511862		PHF6		A		-		33		111		29.7297297297		intronic										370.73		TA		T				rs367819775

		TM825		chrX		133511988		PHF6		G		A		380		380		100		intronic										12971.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		TM825		chrX		133512256		PHF6		T		-		70		305		22.9508196721		intronic										685.73		CT		C

		TM825		chrX		133527688		PHF6		T		-		63		421		14.9643705463		intronic										245.73		GT		G						0.0221		0.0033

		VC1374		chr1		36933096		CSF3R		T		C		204		451		45.2328159645		intronic										3875.77		T		C				rs3918000								0.134385

		VC1374		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		273		604		45.1986754967		intronic										8249.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		VC1374		chr2		25523065		DNMT3A		C		T		121		220		55		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.G120A		p.E40E		2883.77		C		T				rs202118149				0.003				0.00519169

		VC1374		chr2		198267243		SF3B1		A		-		91		258		35.2713178295		intronic										989.73		GA		G						0.1395		0.2265

		VC1374		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		484		985		49.1370558376		intronic										11934.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		VC1374		chr3		38182136		MYD88		C		G		141		142		99.2957746479		intronic										4602.77		C		G				rs4988457								0.0419329

		VC1374		chr3		105453034		CBLB		A		G		263		263		100		intronic										7784.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		VC1374		chr3		105453069		CBLB		C		T		71		263		26.9961977186		intronic										1424.77		C		T				rs9657924								0.10603

		VC1374		chr3		128204951		GATA2		C		T		51		52		98.0769230769		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		1803.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		TRUE		0		TRUE		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		VC1374		chr3		128205860		GATA2		G		C		180		680		26.4705882353		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		2341.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		VC1374		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		484		492		98.3739837398		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12865.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		VC1374		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		245		497		49.2957746479		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6423.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		VC1374		chr4		55593481		KIT		A		G		562		1025		54.8292682927		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.A1638G		p.K546K		11036.77		A		G				rs55986963		0.0219		0.0273		ID=COSM21983;OCCURENCE=2(bone),5(large_intestine),2(soft_tissue)		0.0213658

		VC1374		chr4		55599436		KIT		T		C		322		322		100		intronic										10211.77		T		C				rs1008658								0.504792

		VC1374		chr4		106156187		TET2		C		T		270		1060		25.4716981132		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C1088T		p.P363L		5299.77		C		T				rs17253672		0.0424		0.0483				0.0275559		0.007		D		0.573		P		0.294		B		0		N		0.98		N		0.695		N		4.48		T		-1.74		N		0.18		3.68		23.3		0.998		0.701		D		-0.984		TRUE		0.002		TRUE		0.646		0		4.97		0.871		0.935		0.293		0.994		11.114

		VC1374		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		93		511		18.1996086106		ncRNA_intronic										1323.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		VC1374		chr4		106196829		TET2		T		G		488		1008		48.4126984127		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		12109.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		TRUE		0		TRUE		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		VC1374		chr5		170837513		NPM1		T		-		266		431		61.716937355		intronic										2823.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		VC1374		chr7		101740827		CUX1		-		TC		483		490		98.5714285714		intronic										14267.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		VC1374		chr7		101747593		CUX1		-		T		318		451		70.5099778271		intronic										5664.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		VC1374		chr7		101755060		CUX1		A		G		517		952		54.3067226891		intronic										11202.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		VC1374		chr7		101758584		CUX1		G		A		503		509		98.8212180747		intronic										16106.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		VC1374		chr7		101837149		CUX1		G		A		265		493		53.752535497		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6972.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		VC1374		chr7		101843536		CUX1		-		T		294		712		41.2921348315		intronic										4822.73		A		AT												0.390176

		VC1374		chr7		101844851		CUX1		A		G		423		931		45.4350161117		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		8213.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		VC1374		chr7		101892328		CUX1		C		T		42		123		34.1463414634		UTR3										615.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		VC1374		chr7		101892452		CUX1		G		A		20		63		31.746031746		UTR3										416.77		G		A				rs112726409								0.116214

		VC1374		chr7		101916647		CUX1		A		G		247		248		99.5967741935		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		5881.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		VC1374		chr7		101917521		CUX1		G		A		491		493		99.5943204868		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16345.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		VC1374		chr7		101917647		CUX1		A		G		476		477		99.7903563941		intronic										15259.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		VC1374		chr7		101926087		CUX1		G		T		10		29		34.4827586207		intronic										73.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		VC1374		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		2		100		intronic										31.74		T		C				rs803070								0.606829

		VC1374		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		33		41		80.487804878		intronic										1323.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		VC1374		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		32		41		78.0487804878		intronic										722.73		TAAAA		T

		VC1374		chr7		148508833		EZH2		A		G		399		888		44.9324324324		intronic										7217.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		VC1374		chr7		148512591		EZH2		T		C		71		502		14.1434262948		intronic										566.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		VC1374		chr7		148543693		EZH2		A		-		297		516		57.5581395349		intronic										4279.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		VC1374		chr8		117864952		RAD21		A		-		63		140		45		intronic										684.73		TA		T						0.1101		0.1328

		VC1374		chr8		117875538		RAD21		C		-		67		580		11.5517241379		intronic										119.73		TC		T

		VC1374		chr8		117875539		RAD21		C		T		123		579		21.2435233161		intronic										1940.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		VC1374		chr9		5069899		JAK2		-		AT		75		345		21.7391304348		intronic										1867.73		G		GAT

		VC1374		chr9		5073681		JAK2		T		-		101		470		21.4893617021		intronic										448.73		CT		C						0.0187		0.0062

		VC1374		chr9		133747698		ABL1		C		T		181		577		31.3691507799		intronic										3544.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		VC1374		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		47		343		13.7026239067		intronic										408.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		VC1374		chr9		139399222		NOTCH1		G		A		350		681		51.3950073421		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.C4921T		p.P1641S		6421.77		G		A								0.0014		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00139776		0.324		T		0.043		B		0.011		B		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		TRUE		0.141		TRUE		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908

		VC1374		chr10		112356328		SMC3		A		G		15		93		16.1290322581		intronic										122.77		A		G

		VC1374		chr10		112356331		SMC3		G		A		22		93		23.6559139785		intronic										224.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		VC1374		chr10		112360936		SMC3		A		G		254		522		48.6590038314		intronic										5855.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		VC1374		chr10		112361870		SMC3		A		G		1042		1045		99.7129186603		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29216.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		VC1374		chr11		32417945		WT1		T		C		240		493		48.6815415822		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		5588.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		VC1374		chr11		118351035		KMT2A		T		-		117		682		17.1554252199		intronic										416.73		CT		C												0.00259585

		VC1374		chr12		11803220		ETV6		A		C		469		470		99.7872340426		intronic										20976.77		A		C				rs2856305								0.971645

		VC1374		chr12		11803228		ETV6		A		G		469		470		99.7872340426		intronic										20976.77		A		G				rs2541135								0.971645

		VC1374		chr12		11992168		ETV6		G		A		1008		1019		98.9205103042		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		28739.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		VC1374		chr12		12037567		RNU6-19P		A		T		64		536		11.9402985075		ncRNA_intronic										162.77		A		T				rs200376453				0.0000332				0.000599042

		VC1374		chr13		28607916		FLT3		T		A		480		482		99.5850622407		intronic										16157.77		T		A				rs2491222								0.570687

		VC1374		chr13		28607989		FLT3		T		G		1049		1052		99.7148288973		intronic										31392.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		VC1374		chr17		7574119		TP53		T		C		238		453		52.5386313466		intronic										1800.77		T		C												0.000199681

		VC1374		chr17		7577035		TP53		T		C		496		998		49.6993987976		exonic		synonymous SNV		NM_001126115		c.A507G		p.P169P		9438.73		T		C				rs72661120				0.0003		ID=COSM44165;OCCURENCE=1(central_nervous_system),1(oesophagus)		0.000399361

		VC1374		chr17		7579472		TP53		G		C		224		356		62.9213483146		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		4339.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		VC1374		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		306		532		57.5187969925		intronic										6551.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		VC1374		chr17		7579801		TP53		G		C		124		250		49.6		UTR5										2875.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		VC1374		chr17		74733099		SRSF2		G		A		454		454		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15066.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		VC1374		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		4		13		30.7692307692		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		103.73		GGGC		G						0.046		0.0275

		VC1374		chr20		31022959		ASXL1		T		C		531		532		99.8120300752		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17305.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		VC1374		chr21		36164362		RUNX1		A		G		88		193		45.5958549223		UTR3										1719.77		A		G				rs150481777				0.0078				0.0457268

		VC1374		chr21		36164405		RUNX1		G		T		94		193		48.7046632124		UTR3										2147.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		VC1374		chr21		36164486		RUNX1		G		C		194		370		52.4324324324		exonic		synonymous SNV		NM_001001890		c.C1308G		p.P436P		3631.77		G		C				rs61750222		0.0306		0.0851				0.0583067

		VC1374		chr21		36206932		RUNX1		G		A		962		966		99.5859213251		intronic										27988.77		G		A				rs11702841				1				1

		VC1374		chr21		36265323		RUNX1		T		-		67		147		45.5782312925		intronic										888.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		VC1374		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		352		352		100		intronic										10483.77		T		C				rs4830994								0.997351

		VC1374		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		505		505		100		intronic										16236.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		VC1374		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		46		74		62.1621621622		intronic										779.73		GT		G

		VC1374		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		435		435		100		intronic										13921.77		T		C				rs5936061								0.551258

		VC1374		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		512		512		100		intronic										16271.77		T		G				rs5980193								0.897219

		VC1374		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		492		494		99.5951417004		intronic										16797.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		VC1374		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		309		311		99.3569131833		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		9951.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		VC1374		chrX		39922359		BCOR		A		G		195		196		99.4897959184		intronic										5827.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		VC1374		chrX		39932907		BCOR		T		C		971		984		98.6788617886		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		26476.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		VC1374		chrX		39933339		BCOR		A		G		981		983		99.7965412004		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		27200.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		VC1374		chrX		44870417		KDM6A		G		A		33		284		11.6197183099		intronic										106.77		G		A				rs41309721								0.00264901

		VC1374		chrX		44918221		KDM6A		T		-		116		311		37.2990353698		intronic										1025.73		AT		A						0.3306		0.2887

		VC1374		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		99		317		31.2302839117		intronic										3766.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		VC1374		chrX		44935924		KDM6A		T		-		164		317		51.7350157729		intronic										3766.73		CTT		C,CT

		VC1374		chrX		44938316		KDM6A		A		-		68		227		29.9559471366		intronic										640.73		TA		T

		VC1374		chrX		44949951		KDM6A		T		-		105		459		22.8758169935		intronic										417.73		GT		G						0.124		0.0845

		VC1374		chrX		76849085		ATRX		G		A		57		346		16.4739884393		intronic										693.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		VC1374		chrX		76874171		ATRX		G		A		64		433		14.7806004619		intronic										723.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		VC1374		chrX		123184949		STAG2		T		-		82		173		47.3988439306		intronic										948.73		CT		C								0.0401				0.346225

		VC1374		chrX		123204978		STAG2		T		-		144		384		37.5		intronic										1079.73		CT		C						0.1943		0.258

		VC1374		chrX		123217410		STAG2		G		T		36		329		10.9422492401		intronic										63.77		G		T				rs150089369		0.0091		0.0024				0.00635762

		VC1374		chrX		129147079		BCORL1		T		C		984		985		99.8984771574		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		28355.77		T		C				rs4830173				1				1

		VC1374		chrX		133511862		PHF6		A		-		20		74		27.027027027		intronic										168.73		TA		T				rs367819775

		VC1374		chrX		133511988		PHF6		G		A		224		224		100		intronic										7702.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		VC1374		chrX		133512256		PHF6		T		-		26		111		23.4234234234		intronic										215.73		CT		C
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» Use RNAseq expression profile to identify cell subtype
« 3'SNVs to characterize donor/host origin

Gu et al. 2017. Nature Communications
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Transplantation



Factors not considered in
classification but important for
transplantation

* Fibrosis in liver, lung, other organs
 Duration of the disease
* Big spleen/Portal hypertension



Transplant Results



Patient and Disease Characteristics

No. of patients 170
Age (ys) range (median) 12.1-78.9 (51.5)
Months from diagnosis to HCT

(ms), range (median) 2-314 (15)

Type of myelofibrosis, #
Primary /post-ET/-post-PV 102 / 46/22

JAK2 mutation, #
yes/no 43/51
Unknown 76

Scott et al.,Blood 119:2657-2664, 2012



Disease Characteristics (No./%)

« Splenectomy’

No 136 (80)
Yes 31 (18)
 DIPSS Score
. Low 21 (12)

. Intermediate-1 48 (28)
. Intermediate-2 50 (30)
. High 51 (30)

1 = Data missing in 3



Transplant Characteristics

Related Donor N= 83 (50%)
Unrelated Donor N= 84 (50%)
Source of Stem Cells
Bone Marrow  N=45 (26%)
Peripheral Blood N=125 (74%)

Scott et al.,Blood 119:2657-2664, 2012



Targeted Sequencing

48 patients with MF (36% PMF)

Pre-HCT BM (3w-5m pre-HCT)
2000-2015

95% female

50% splenomegaly

Average age 55 (23-72)

55% abnormal cytogenetics

DIPSS+ low/Int1—12.5%, Int-2/high—87.5%
/7% High-dose Conditioning

25% sibling donor

15% relapsed, 23% NRM

Ave 2.4 variants per patient

Most common variants: ASXL1 and IKZF1
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Chronic myeloid neoplasms

Myelodysplastic syndromes

Myelodysplastic syndromes/
myeloproliferative neoplasms Myeloproliferative neoplasms
overlap

Myeloid and lymphoid
neoplasms with eosinophilia
and PDGFR/FGFR1 mutation

Peripheral blood or bone
marrow morphology

Absence of cytosis

Dyserythropoiesis
Dysgranulopoiesis

The 2008 World Health Organization (WHOQO) Classification of Chronic Myeloid Neoplasms
JAMA Oncol. 2015;1(1):97-105. doi:10.1001/jamaoncol.2015.89

Monocytosis
Granulocytosis
Thrombocytosis
Erythrocytosis
Mastocytosis
Eosinophilia
Disease Myelodysplastic syndrome Chronic myelomonocytic Chronic myeloid leukemia Myeloid and lymphoid neoplasms
Associated mutation(s) TET2 (20%) leukemia BCR-ABL1 (100% with eosinophilia and PDGFRA,
(estimated frequency) TET2 (40%-60%) PDGFRB, or FGFR1 mutations
Refractory anemia with ring SRSF2 (30%-50%) Polycythemia vera
sideroblasts ASXL1 (40%) JAK2 (99%)
SF3B1 (80%-90%) ) )
Refractory anemia with ring Essential thrombocythemia
sideroblasts associated with JAK2/CALR/MPL (85%)
marked thrombocytosis . o
SF3B1 (80%-90%) Primary myelofibrosis
JAK2V617F (50% JAK2/CALR/MPL (90%)
Atypical chronic myeloid Chronic neutrophilic leukemia
leukemia CSF3R (80%-100%)
SETBP1 (30%) SETBPI (30%)
; ; Systemic mastocytosis
Myelodysplastic/myeloprolif- = .
erative neoplasm—unclassifiable KITD816V (80%-100%)
Chronic eosinophilic leukemia
Myeloproliferative neoplasm—
unclassifiable
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From: Myeloproliferative Neoplasms: A Contemporary Review

JAMA Oncol. 2015;1(1):97-105. doi:10.1001/jamaoncol.2015.89

Table Title:

Table. Mutations in Myeloproliferative Neoplasms (MPNs)

Approximate Mutational Frequency, %

Chromosome  Polycythemia  Essential Primary Blast-Phase
Mutation Location Vera Thrombocythemia Myelofibrosis MPN
Specific to MPN
JAK2
Exon 14 mutation; 9p24 95 55 60 40
ie, JAK2V617F
Exon 12 mutations 9p24 3 Infrequent Infrequent Infrequent
CALR Exon 9 deletions 19p13.2 Infrequent 25 25 25
and insertions
MPL Exon 10 mutations 1p34 Infrequent 3 7 8
LNK (as in Links; aka SH2B3) 12q24.12 Infrequent Infrequent Infrequent 10
exon 2 mutations
Nonspecific to MPN
TET2 Mutations involve 4q24 16 5 17 17
several exons
ASXL1 Exon 12 mutations 20q11.1 7 4 20 18 Abbreviations: ASXL1, additional sex
IDH1/IDH2 Exon 4 mutations 2q33.3/ 2 4 22 combs_like 1: CALR. calreticulin:
15q26.1 Lo !

- invol . £ . CBL, casitas B-lineage lymphoma
g‘:-;zrar\ln:;ggsons involve 7q36.1 Infrequent Infrequent 5 Infrequent proto-oncogene; DNMT3A, DNA
DNMT3A Most frequent mutations  2p23 7 3 7 17 cytosine methyltransferase;
affect amino acid R882 gzlgihjlrg:;cér of zeste homologue

. ; isocitrate

CBL E 8/9 mutat 11923.3 Inf t Inf t 4 Inf t : ’

xon 8/9 mu a. fons g LGS0 MUY LG dehydrogenase; IKZF1, IKAROS family
_lKZFl _Mu§tly delet'lons 7pl2 Infrequent Infrequent Infrequent 21 zinc finger T; JAK2, Janus kinase 2;
including intragenic . X X
IR A ho N inf o inf : a T MPL, myeloproliferative leukemia

xons roug pL. nirequen nirequen virus oncogene; SETBP1, SET binding
SF3B1 Exons 14 and 15, mostly 2g33.1 Infrequent Infrequent 7 4 protein 1; SF3B1, splicing factor 3B
SRSF2 Exon 2 17q25.1 Infrequent Infrequent 17 19 subunit 1; SRSF2, serine/arginine-rich
U2AF1 21q22.3 Infrequent Infrequent 16 6 splic‘:ing factor; TET2, TET oncogene
SETBP1 Exon 4 18q21.1 Infrequent  Infrequent 25 7 family member; TPS3, tumor
protein p53.

Mutations in Myeloproliferative Neoplasms (MPNs)

Date of download: 5/30/2016
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More Questions:

New drugs and transplantation
— What effects?

Do those therapies reduce or increase co-
morbidities?

Role of calreticulin receptor?
.......... and more
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DIPSS Score*

‘1' Int-1

. Int-2/High
0 t&“ﬁts) (1-2 T”ts) (2 3 points)
Periodic Cytogeneticst |—> Unfavorable
reassessment Favorable <— “Gutations ?
\'4

Younger age, low

v comorbidity
Observation or
conservative
therapies
Yes '10
“Conventional’condi Reduced-
tioning HCT intensity HCT

*Dynamic International Prognostic Scoring System: age > 65 years (1 point), leukocyte count > 25,000/uL (1 point),
hemoglobin < 10 g/dL (2 points), circulating blast cells 2 1% (1 point), presence of constitutional symptoms [weight loss > 10%,
night sweats, or fever] (1 point).

tUnfavorable cytogenetics: +8, -7/7q-,i(17q), -5/59-, 12p-, inv(3), 11923 rearrangements, or complex.



DIPSS and Survival

(no transplant — without JAK2 inhibitors)

Low= 0
Int.1= 1-2
Int.2= 3-4
High= >4

- # of Factors

low

Cumulative Proportion Surviving

intermediate-1

intermediate

0 5 10 15 20

Time (years)

Passamonti F, et al. Blood. 2010;115:1703



More Questions:

 Donor selection

— Related vs unrelated, cord blood and HLA-
haploidentical relatives

 GVHD prevention

* |Is it appropriate to offer HCT to patients of
any age”?



Marrow Fibrosis
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Overall survival (comFoRrT-I Trial)
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Ruxolitinib BAT
0.2 No. of Patients 146 73
0.1 4 Events 29 (19.9%) 22 (30.1%)
' Censored 117 (80.1% 51 (69.9%)
0.0 1
1 1 1 1 1 ] 1 1 1
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Hazard ratio, 0.48; 95% CI, 0.28-0.85; log-rank P =.009; unadjusted for multiple comparisons.

Cervantes F et al. Blood 2013;122:4047-4053
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A few questions:

Is any treatment indicated ?
Which factors help us make a decision?

Relevance of parameters not currently
scored

What is special about transplantation?
What makes a good transplant candidate?
What should it be?



Anemia h

WBC > 25,000

Myeloblasts in blood 2~

Age (> 65 years) DIPSS
Symptoms _

Abnormal chromosomes
Low platelet count
Requiring transfusions

Passamonti F, et al. Blood. 2010;115:1703

DIPSS and Survival

(no transplant -
without JAK2 inhibitors)
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Will (currently availabel) Jak1/2
inhibitors be useful?

+ PMF
— Systemic symptoms
— Painful splenomegaly |Y€s, butnotin all patients



MF, phase lll - survival

Probability of Survival

No. at Risk
Ruxolitinib
Placebo

1.0
W : - Ruxolitinib
U.a“ I : TH i 1l ij
Placebo

0.6
0.4+
0.24

Hazard ratio, 0.50 (95% Cl, 0.25-0.98)

P=0.04 by log-rank test
00 | | | | 1 | 1 I ] | | | | | | 1 I

|
0 4 & 12 16 20 24 28 32 36 40
Weeks
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154 152 151 148 147 147 142 139 132 131 123
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134 102 68 52 37 18 & 3
115 83 58 45 35 20 9 3

Verstovsek et al., NEJM 366:799-807, 2012



eukemia cutis

M. Kremyanskaya et al, unpublished



PMF Pre -Transplant

%2 Reticulin Stain &

e

G. Sale




Lung: Extramedullary
Hematopoiesis and Fibrosis

J.Wang & D.l.Kuperman, Ann.Hematol. 92: 1559, 2013



Survival without and with
Transplantation (by DIPSS)

DIPPS Risk Survival (median; years)

No Transplant Transplant
(at reporting) (med F/U 5.9 ys)

Low Not reached Not reached
Intermediate 1 14.2 Not reached
Intermediate 2 |4 7

High 1.5 2.5

B.Scott, et al, Blood, 2012
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Probability

MF, duration of spleen response

1.0
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07
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0.4 1
0.3 1
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1 1 1
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Weeks (time from first 2 35% reduction)

Cervantes F et al. Blood 2013;122:4047-4053



Clonal evolution of PMF to AML while on Ruxolitinib

M. Kremyanskaya et al, unpublished
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Cumulative incidance
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Mutations and Transplanation

1001 100 1
1
o CALR mubated (ns=238) — CALR mutated, n=28
£ 75 £ 751
= = JAKZMPL mutaled, n=75
g CALR wildtype (n=105) z2
S 50] E 50 friple negative, n=23
L] el
T E
2 254 £ 25
& )
o P=0.043 o4 P=0.015
0 2 4 B8 8 10 0 2 4 & 8 10
Time (years) Time (years)
d e
100 { P=0.011 & 100] P=0.49
CIR in CALR wildype patiens ] .56 by E — trigle negative, n=20
= = CIR in CALR mutated patiens ) E:: 75 1 % 754 T JMAKEMPL mulated, n=Té
= = = NRM in CALR wildlype patienis ]F‘—D - % = CALR mulated, n==28
- — i ] i = o
NEM in CALR mutated patients g - riphe negalive, n=2g 2 -
- [= -
& 3
& JAKZMPL mulaled, ne76 2
................... [] i =y i
- T 25 g 25
(R ey SR 2 CALR mutated, n=28 %
o e o 1
¥ o E
T T T T T {_‘] T T T T
2 4 6 8 10 0 2 4 6 8 10 0 2 4 & 8 10
Time {years) Time (years) Time (years)

V. Panagiota et al, Leukemia 28:1552, 2014



1.0

0.8

0.6

0.4

Probability of Survival

0.2

0.0

0.0

CY — BU Conditioning

N=22

! ! !
0.5 1.0 15

Years after Transplant

Rezvani, et al, BBMT 2013



Reduced Intensity Conditioning
for PMF (various regimens)
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Percent Survivall

HCT Outcomes by Mol. Driver
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The goal:
The best treatment for the
patient !



Any Treatment?

* You are well, no symptoms, good appetite,
stable weight, no problems with a large
spleen, stable blood counts - You
probably do NOT need treatment!



Probability

.......some Financial Toxicity?
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Targeted Sequencing

48 patients with MF (36% PMF)

Pre-HCT BM (3w-5m pre-HCT)
2000-2015

95% female

50% splenomegaly

Average age 55 (23-72)

55% abnormal cytogenetics

DIPSS+ low/Int1—12.5%, Int-2/high—87.5%
/7% High-dose Conditioning

25% sibling donor

15% relapsed, 23% NRM

Ave 2.4 variants per patient

Most common variants: ASXL1 and IKZF1



Targeted Sequencing

1 Type I CALR

Type I CALR

JAK2

Triple-negative % patients

38%
JAK2 29%
33%

ASXL1 31%
IKZF1 || 23%
ETV6 B 17%
U2AF1 17%
SF3B1 13%
EZH2 | 10%
RUNX1 10%
TET2 m 10%
CDKN2A B 8%
DNMT3A || 8%
GATA2 B 8%
ZRSR2 || [ | 8%
NRAS 6%
BCOR 4%
BCORLA1 - || [ | - 4%
CEBPA | W | 4%
NOTCH1 [ | 4%
SETBP1A | 4%
CBL 2%
CBLB [ | 2%
cuxi 2%
GNAS 2%
PHF6 2%
PTPN11 2%
SRSF2 2%
TP53 || 2%




Filtered Data

		id		Chr		Location		Gene		Ref		Alt		AD		DP		VAF		Func		ExonicFunc		Transcript		CodonChange		AAChange		QUAL		REF		ALT		FILTER		snp138		esp6500siv2_all		ExAC_ALL		cosmic70		X1000g2015aug_all		SIFT_score		SIFT_pred		Polyphen2_HDIV_score		Polyphen2_HDIV_pred		Polyphen2_HVAR_score		Polyphen2_HVAR_pred		LRT_score		LRT_pred		MutationTaster_score		MutationTaster_pred		MutationAssessor_score		MutationAssessor_pred		FATHMM_score		FATHMM_pred		PROVEAN_score		PROVEAN_pred		VEST3_score		CADD_raw		CADD_phred		DANN_score		fathmm.MKL_coding_score		fathmm.MKL_coding_pred		MetaSVM_score		MetaSVM_pred		MetaLR_score		MetaLR_pred		integrated_fitCons_score		integrated_confidence_value		GERP.._RS		phyloP7way_vertebrate		phyloP20way_mammalian		phastCons7way_vertebrate		phastCons20way_mammalian		SiPhy_29way_logOdds

		AB793		chr19		33792731		CEBPA		-		GCGGGT		30		54		55.5555555556		exonic		nonframeshift insertion		NM_001285829		c.232_233insACCCGC		p.P78delinsHPP		1149.73		G		GGCGGGT								0.0454

		AB793		chrX		39933981		BCOR		A		-		892		1019		87.5368007851		exonic		frameshift deletion		NM_001123383		c.617delT		p.F206fs		25948.73		GA		G

		CB791		chr2		198267359		SF3B1		C		G		169		853		19.8124267292		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.G1998C		p.K666N		2756.77		C		G				rs377023736		0.000077		0.0000577		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)				0		D		1		D		0.992		D		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02

		CB791		chr9		5073770		JAK2		G		T		511		948		53.9029535865		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		12702.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		CF642		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		62		678		9.1445427729		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		96.73		G		GGGGGCCGAGTC

		CF642		chr7		148507438		EZH2		G		T		224		485		46.1855670103		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001203249		c.C1848A		p.F616L		5584.77		G		T														0.018		D		1		D		1		D		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043

		CF642		chr12		11905412		ETV6		A		G		142		325		43.6923076923		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		2767.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		CF642		chr19		13054626		CALR		-		TTTGT		591		1100		53.7272727273		exonic		frameshift insertion		NM_004343		c.1153_1154insTTTGT		p.K385fs		12731.73		A		ATTTGT

		CF642		chr19		13054627		CALR		A		C		593		1100		53.9090909091		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004343		c.A1154C		p.K385T		23287.73		A		C														0.128		T		0		B		0.001		B		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6

		CF642		chr20		31022441		ASXL1		-		G		231		614		37.6221498371		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4531.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		CM623		chr4		106193791		TET2		T		A		113		492		22.9674796748		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T4253A		p.L1418Q		1785.77		T		A														0		D		1		D		1		D						1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577

		CM623		chr9		5073770		JAK2		G		T		412		933		44.1586280815		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		9407.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		CP586		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		67		489		13.7014314928		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		867.73		G		GGGGGCCGAGTC

		CP586		chr9		5073770		JAK2		G		T		311		940		33.085106383		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		6346.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		CT772		chr2		25523096		DNMT3A		T		G		216		390		55.3846153846		exonic		nonsynonymous SNV		NM_022552		c.A89C		p.E30A		4053.77		T		G				rs143730975		0.0014		0.003		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00159744		0		D		0.996		D		0.987		D		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726

		CT772		chr7		148544342		EZH2		C		-		491		1377		35.6572258533		exonic		frameshift deletion		NM_001203247		c.48delG		p.R16fs		11227.73		TC		T

		CT772		chr11		119148916		CBL		A		C		945		1006		93.9363817097		exonic		nonsynonymous SNV		NM_005188		c.A1136C		p.Q379P		26213.77		A		C														0.001		D		0.999		D		0.978		D		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953

		CT772		chr18		42531913		SETBP1		G		A		51		492		10.3658536585		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015559		c.G2608A		p.G870S		139.77		G		A				rs267607040				0.00001657		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879

		CT772		chr19		13054627		CALR		-		TTGTC		361		778		46.4010282776		exonic		frameshift insertion		NM_004343		c.1154_1155insTTGTC		p.K385fs		13816.73		A		ATTGTC								0.0000765		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		CT772		chr20		31022978		ASXL1		-		A		773		1554		49.7425997426		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.2464dupA		p.D821fs		18907.73		T		TA										ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DCT233		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		680		1105		61.5384615385		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		15709.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DCT233		chr20		31022978		ASXL1		-		A		704		1584		44.4444444444		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.2464dupA		p.D821fs		14242.73		T		TA										ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DFL1388		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		160		612		26.1437908497		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		3536.73		G		GGGGGCCGAGTC

		DFL1388		chrX		15809069		ZRSR2		C		A		98		116		84.4827586207		exonic		stopgain		NM_005089		c.C54A		p.Y18X		2751.77		C		A																										0.002		N		1		A																10.588		36		0.996		0.629		D														4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901

		DJK1586		chr1		115258747		NRAS		C		T		72		463		15.5507559395		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002524		c.G35A		p.G12D		715.77		C		T				rs121913237		0.000077		0.000008237		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)				0.011		D		0.372		B		0.399		B		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377

		DJK1586		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		423		1116		37.9032258065		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		10797.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DLA349		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		76		288		26.3888888889		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		1714.73		G		GGGGGCCGAGTC

		DLA349		chr9		5073770		JAK2		G		T		591		944		62.6059322034		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		15396.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		DM530		chr7		148511186		EZH2		-		T		449		916		49.0174672489		exonic		frameshift insertion		NM_001203249		c.1547dupA		p.N516fs		10858.73		G		GT

		DM530		chr7		148529796		EZH2		A		C		258		491		52.5458248473		exonic		stopgain		NM_001203247		c.T293G		p.L98X		6739.77		A		C																										0		D		1		A																12.438		39		0.989		0.993		D										0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967

		DM530		chr9		139390693		NOTCH1		G		C		137		370		37.027027027		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.C7498G		p.H2500D		2811.77		G		C								0.00004198						0.002		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189

		DM530		chr20		31022598		ASXL1		C		T		244		1031		23.666343356		exonic		stopgain		NM_015338		c.C2083T		p.Q695X		3868.77		C		T										ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)																0		D		1		D																12.528		39		0.998		0.96		D										0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363

		DM530		chr21		36231783		RUNX1		G		A		230		495		46.4646464646		exonic		stopgain		NM_001001890		c.C520T		p.R174X		5324.77		G		A										ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)																0		D		1		A																12.982		40		0.998		0.875		D										0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147

		DMP1151		chr2		198267373		SF3B1		G		C		134		971		13.8002059732		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.C1984G		p.H662D		735.77		G		C										ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.001		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799

		DMP1151		chr12		12022525		ETV6		C		T		251		504		49.8015873016		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.C631T		p.R211C		6115.77		C		T								0.00002472						0.009		D		0.042		B		0.003		B		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336

		DMP1151		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		738		1418		52.0451339915		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		16511.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DMP1151		chrX		39932819		BCOR		C		T		515		973		52.9290853032		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001123383		c.G1780A		p.V594I		14162.77		C		T								0.0000228						0.17		T		1		D		0.994		D						0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T						5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009

		ER890		chr21		44514777		U2AF1		T		G		117		496		23.5887096774		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		1224.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		TRUE		0.311		TRUE		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		GR05-07907		chr3		128200134		GATA2		CTTCTT		-		100		225		44.4444444444		exonic		nonframeshift deletion		NM_001145662		c.1123_1128del		p.375_376del		3785.73		CCTTCTT		C

		GR05-07907		chr12		112888198		PTPN11		G		A		155		1078		14.3784786642		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002834		c.G214A		p.A72T		867.73		G		A										ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.029		D		0.996		D		0.956		D		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802

		GR05-07907		chr17		74732959		SRSF2		G		C		337		896		37.6116071429		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001195427		c.C284G		p.P95R		5677.77		G		C								0.00008269		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.021		D		1		D		0.99		D		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66

		GR05-07907		chr20		31022441		ASXL1		-		G		266		792		33.5858585859		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4849.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		GR05-07907		chr20		31024704		ASXL1		G		A		215		405		53.0864197531		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.G4189A		p.G1397S		5480.77		G		A				rs146464648		0.0015		0.0021		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00239617		0.043		D		0.792		P		0.255		B		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075

		GR07-08208		chr4		106155620		TET2		C		A		547		1050		52.0952380952		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C521A		p.P174H		13414.77		C		A				rs146031219		0.0011		0.0019				0.000998403		0.032		D		0.249		B		0.115		B		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198

		GR07-08208		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		56		547		10.2376599634		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		213.73		G		GGGGGCCGAGTC

		GR07-08208		chr9		5073770		JAK2		G		T		698		911		76.6190998902		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		19746.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR07-08208		chr21		44524456		U2AF1		G		A		236		1048		22.5190839695		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		3505.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		GR07-11538		chr7		148506214		EZH2		A		T		151		483		31.2629399586		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001203249		c.T1976A		p.I659N		3113.77		A		T														0		D		0.998		D		0.98		D		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29

		GR07-11538		chr7		148543680		EZH2		T		-		193		547		35.2833638026		exonic		frameshift deletion		NM_001203247		c.127delA		p.S43fs		5311.73		CT		C

		GR07-11538		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		502		1106		45.3887884268		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		10446.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR07-11538		chr20		31022441		ASXL1		-		G		201		700		28.7142857143		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		3037.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		GR07-15077		chr9		5073770		JAK2		G		T		714		929		76.8568353068		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		19849.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR07-15077		chr19		33792480		CEBPA		T		C		88		569		15.4657293497		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001285829		c.A484G		p.N162D		236.77		T		C														0.844		T		0.546		P		0.229		B						0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11

		GR07-15077		chr21		44514777		U2AF1		T		G		188		492		38.2113821138		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		3094.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		GR08-08611		chr7		148511191		EZH2		A		G		231		503		45.9244532803		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001203249		c.T1543C		p.C515R		4861.77		A		G														0.001		D		1		D		0.998		D		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308

		GR08-08611		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		700		1336		52.3952095808		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		15102.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR08-08611		chr20		31022441		ASXL1		-		G		242		729		33.1961591221		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4224.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		GR09-01457		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		662		1112		59.5323741007		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		19161.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR09-01457		chrX		15841063		ZRSR2		C		G		282		777		36.2934362934		exonic		nonsynonymous SNV		NM_005089		c.C1147G		p.P383A		5976.77		C		G				rs61741680		0.0012		0.0007						0.061		T		0.734		P		0.297		B		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		TRUE		0.014		TRUE						5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674

		GR09-01457		chrX		129149417		BCORL1		G		A		287		1023		28.054740958		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G2669A		p.R890Q		5824.77		G		A				rs201843717		0.0002		0.0002		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.000794702		0.022		D		1		D		0.99		D		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		TRUE		0.166		TRUE						5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273

		GR10-06220		chr9		5073770		JAK2		G		T		741		913		81.161007667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		19810.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR10-06220		chr12		11905412		ETV6		A		G		173		351		49.2877492877		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		3613.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		GR10-06220		chr19		33792480		CEBPA		T		C		92		567		16.2257495591		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001285829		c.A484G		p.N162D		342.77		T		C														0.844		T		0.546		P		0.229		B						0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11

		GR10-12883		chr9		5073770		JAK2		G		T		567		875		64.8		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		12684.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR11-00267		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		94		373		25.2010723861		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		2113.73		G		GGGGGCCGAGTC

		GR11-00267		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		780		1403		55.5951532431		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		22355.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR11-08535		chr2		25464451		DNMT3A		G		A		189		486		38.8888888889		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.C1495T		p.R499C		4359.77		G		A														0.067		T		0.823		P		0.214		B		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824

		GR11-08535		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		645		1158		55.6994818653		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		25516.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR11-16105		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		54		192		28.125		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		1218.73		G		GGGGGCCGAGTC

		GR11-16105		chr21		44524456		U2AF1		G		A		197		1024		19.23828125		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		2378.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		TRUE		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		TRUE		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		GR11-16105		chrX		129149906		BCORL1		A		G		251		491		51.1201629328		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.A3158G		p.K1053R		6044.77		A		G				rs35470604		0.0046		0.0043				0.0010596		0.523		T		0.974		D		0.969		D		0.002		N		0.998		N		0.255		N		1.44		TRUE		-0.57		N		0.149		0.685		8.728		0.943		0.414		N		-1.069		T		0.074		TRUE						3.99		0.126		1.088		0.8		0.995		4.017

		GR11-19462		chr17		7577091		TP53		G		T		231		502		46.015936255		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126115		c.C451A		p.R151S		5408.77		G		T								0.000008283		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)				0.001		D		0.656		P		0.463		P		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249

		GR11-20639		chr12		12022496		ETV6		T		C		177		468		37.8205128205		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.T602C		p.L201P		3693.77		T		C				rs145477191		0.0049		0.005				0.00319489		0.006		D		0.641		P		0.133		B		0.081		N		1		D		1.61		L		3.51		T		-1.49		N		0.298		1.952		15.91		0.987		0.865		D		-0.939		TRUE		0.011		TRUE		0.707		0		4.11		0.044		0.086		0.988		0.992		9.944

		GR12-04794		chr2		25470024		DNMT3A		A		T		30		232		12.9310344828		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.T451A		p.C151S		28.77		A		T		LowQual												1		T		0.496		P		0.062		B		0		D		1		D		0.55		N		-0.36		T		0.32		N		0.882		0.975		10.52		0.96		0.971		D		-0.904		T		0.118		T		0.719		0		4.39		0.96		1.184		0.957		0.994		12.601

		GR12-04794		chr9		21974681		CDKN2A		A		G		41		227		18.0616740088		exonic		nonsynonymous SNV		NM_000077		c.T146C		p.I49T		492.77		A		G				rs199907548				0.0004		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.000199681		0.001		D		1		D		0.993		D						1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101

		GR12-04794		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		234		285		82.1052631579		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		5358.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR12-06743		chr9		5073770		JAK2		G		T		363		931		38.9903329753		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		7966.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR12-06743		chr12		12022496		ETV6		T		C		161		453		35.5408388521		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.T602C		p.L201P		3357.77		T		C				rs145477191		0.0049		0.005				0.00319489		0.006		D		0.641		P		0.133		B		0.081		N		1		D		1.61		L		3.51		T		-1.49		N		0.298		1.952		15.91		0.987		0.865		D		-0.939		T		0.011		T		0.707		0		4.11		0.044		0.086		0.988		0.992		9.944

		GR12-06743		chr20		31022936		ASXL1		C		-		193		1082		17.8373382625		exonic		frameshift deletion		NM_015338		c.2422delC		p.P808fs		2352.73		TC		T								0.00001656		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR12-06743		chr21		36231797		RUNX1		G		A		242		487		49.6919917864		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.C506T		p.T169I		5385.77		G		A														0		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072

		GR12-06743		chr21		44514777		U2AF1		T		G		175		492		35.5691056911		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		2511.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		GR13-12872		chr4		106158578		TET2		G		A		493		1046		47.1319311663		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017628		c.G3479A		p.G1160E		11202.77		G		A				rs367758008		0.000079		0.0002						1		T		0.492		P		0.112		B						1		D						3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902

		GR13-12872		chr9		21974525		CDKN2A		G		A		180		401		44.8877805486		exonic		nonsynonymous SNV		NM_058197		c.C302T		p.P101L		4613.77		G		A				rs75256133				0.0001				0.00199681

		GR13-12872		chr21		36206802		RUNX1		C		T		332		657		50.5327245053		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.G629A		p.R210K		6591.77		C		T										ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.022		D		0.996		D		0.987		D		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251

		GR13-14616		chr4		106158350		TET2		A		C		234		479		48.8517745303		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A3251C		p.Q1084P		5273.77		A		C				rs75056899		0.0026		0.0026				0.00219649		0.009		D		0.991		D		0.69		P		0.007		N		0.943		D		1.525		L		1.97		T		-1.72		N		0.27		0.594		8.113		0.992		0.8		D		-1.098		TRUE		0.06		TRUE		0.722		0		1.45		1.062		1.199		0.927		0.998		8.451

		GR14-02215		chr9		5073770		JAK2		G		T		219		892		24.5515695067		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		2949.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR14-02215		chr9		21968732		CDKN2A		G		A		238		503		47.3161033797		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001195132		c.C496T		p.H166Y		5545.77		G		A				rs181044510				0.0003				0.000998403		0.077		T														1		N						-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209

		GR14-02215		chr20		31023715		ASXL1		-		T		490		1913		25.614218505		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.3201dupT		p.S1067fs		6503.73		C		CT

		GR14-02215		chr21		44514777		U2AF1		T		G		147		485		30.3092783505		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		1993.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		HFL1059		chr2		198266834		SF3B1		T		C		242		610		39.6721311475		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.A2098G		p.K700E		5111.77		T		C								0.0002		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.000199681		0.004		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542

		HFL1059		chr3		128202807		GATA2		G		C		430		988		43.5222672065		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.C913G		p.L305V		8301.77		G		C														0.001		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906

		HFL1059		chr12		11905412		ETV6		A		G		191		281		67.9715302491		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		4048.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		HFL1059		chrX		133511668		PHF6		-		A		244		470		51.914893617		exonic		frameshift insertion		NM_001015877		c.22dupA		p.Q7fs		5475.73		G		GA								0

		JP1462		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		49		276		17.7536231884		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		732.73		G		GGGGGCCGAGTC

		JP1462		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		403		910		44.2857142857		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		7989.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		JP1462		chr20		57484421		GNAS		G		A		143		494		28.9473684211		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001077489		c.G557A		p.R186H		3067.77		G		A				rs121913495				0.00007414		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)				0.001		D		1		D		1		D		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461

		JP1462		chrX		15822254		ZRSR2		G		A		162		301		53.8205980066		exonic		stopgain		NM_005089		c.G333A		p.W111X		4068.77		G		A																										0		D		1		A																10.869		36		0.997		0.985		D														5.24		0.917		1.045		1		1		13.2

		KGJ1516		chr12		12037475		ETV6		G		A		384		1011		37.9821958457		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.G1106A		p.R369Q		7757.77		G		A														0.005		D		1		D		1		D		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274

		KGJ1516		chr18		42531910		SETBP1		A		G		210		490		42.8571428571		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015559		c.A2605G		p.S869G		1355.77		A		G														0		D		0.998		D		0.994		D		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822

		KGJ1516		chr19		13054567		CALR		GAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		-		114		572		19.9300699301		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1095_1140del		p.Q365fs		3179.73		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A										ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		KGJ1516		chr20		31022441		ASXL1		-		G		242		707		34.2291371994		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4273.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		KK683		chr2		198266834		SF3B1		T		C		96		534		17.9775280899		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.A2098G		p.K700E		1102.77		T		C								0.0002		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.000199681		0.004		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542

		KK683		chr3		128204807		GATA2		T		C		86		500		17.2		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.A634G		p.K212E		412.77		T		C														0.096		T		0.844		P		0.501		P		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743

		LRZ239		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		484		941		51.4346439957		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		10315.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		LRZ239		chr20		31023131		ASXL1		C		A		196		453		43.2671081678		exonic		stopgain		NM_015338		c.C2616A		p.C872X		4510.77		C		A																										0.271		N		1		D																9.308		35		0.983		0.162		N										0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633

		LST327		chr2		198266830		SF3B1		CTTT		-		515		1058		48.6767485822		exonic		frameshift deletion		NM_012433		c.2098_2101del		p.K700fs		12323.73		ACTTT		A

		LST327		chr2		198266837		SF3B1		CT		-		515		1059		48.6307837583		exonic		frameshift deletion		NM_012433		c.2093_2094del		p.Q698fs		12320.73		GCT		G

		LST327		chr2		198266841		SF3B1		C		A		523		1059		49.3862134089		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.G2091T		p.E697D		20261.77		C		A														0.101		TRUE		0.098		B		0.076		B		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		TRUE		0.203		TRUE		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719

		LST327		chr3		105438902		CBLB		T		C		298		471		63.2696390658		exonic		nonsynonymous SNV		NM_170662		c.A1396G		p.N466D		7552.77		T		C				rs61758360				0.004		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.00878594		0.185		TRUE		0.084		B		0.036		B		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		TRUE		0.082		TRUE		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724

		LST327		chr4		106158578		TET2		G		A		509		1047		48.6150907354		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017628		c.G3479A		p.G1160E		11561.77		G		A				rs367758008		0.000079		0.0002						1		TRUE		0.492		P		0.112		B						1		D						3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		TRUE		0.005		TRUE		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902

		LST327		chr20		31022286		ASXL1		-		A		517		1306		39.5865237366		exonic		stopgain		NM_015338		c.1772dupA		p.Y591_Q592delinsX		13160.73		T		TA								0.00002494

		ML540		chr9		21974640		CDKN2A		C		G		224		480		46.6666666667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_058197		c.G187C		p.G63R		5089.77		C		G				rs45456595		0.0029		0.0022				0.00119808

		ML540		chr19		13054627		CALR		-		TTGTC		380		1025		37.0731707317		exonic		frameshift insertion		NM_004343		c.1154_1155insTTGTC		p.K385fs		6683.73		A		ATTGTC								0.0000765		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		MTW281		chr2		198266834		SF3B1		T		C		168		631		26.6244057052		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.A2098G		p.K700E		2890.77		T		C								0.0002		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.000199681		0.004		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542

		MTW281		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		291		783		37.1647509579		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		5714.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		PA618		chr9		5073770		JAK2		G		T		669		947		70.6441393875		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		18971.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		PBB1310		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		106		433		24.480369515		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		2402.73		G		GGGGGCCGAGTC

		PBB1310		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		527		907		58.1036383682		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		15877.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		PBB1310		chr20		31022837		ASXL1		T		-		683		1449		47.1359558316		exonic		stopgain		NM_015338		c.2323delT		p.L775X		15913.73		AT		A								0.0000165

		PM451		chr9		5073770		JAK2		G		T		729		952		76.5756302521		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		21089.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		PM451		chr12		11905412		ETV6		A		G		167		369		45.2574525745		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		3294.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		PM887		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		65		492		13.2113821138		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		756.73		G		GGGGGCCGAGTC

		PM887		chr9		5073770		JAK2		G		T		336		952		35.2941176471		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		7277.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		PM887		chr20		31022784		ASXL1		C		T		148		1015		14.5812807882		exonic		stopgain		NM_015338		c.C2269T		p.Q757X		932.77		C		T								0.00002475																		0.112		N		1		D																11.111		37		0.997		0.944		D										0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252

		RR593		chr2		25470974		DNMT3A		C		A		531		1030		51.5533980583		exonic		stopgain		NM_153759		c.G220T		p.E74X		10496.77		C		A																										0		D		1		A																11.238		37		0.997		0.991		D										0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236

		RR593		chr9		5073770		JAK2		G		T		666		928		71.7672413793		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		17828.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		RR593		chr20		31022441		ASXL1		-		G		260		671		38.7481371088		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4769.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		RR593		chr21		44524456		U2AF1		G		A		539		1031		52.2793404462		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		12492.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		STB1531		chr3		128204807		GATA2		T		C		86		596		14.4295302013		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.A634G		p.K212E		70.77		T		C														0.096		T		0.844		P		0.501		P		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743

		STB1531		chr7		101891907		CUX1		G		A		90		138		65.2173913043		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202543		c.G4136A		p.R1379Q		2457.77		G		A								0.0096				0.00259585		0.774		T		0		B		0.001		B		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259

		STB1531		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		521		1111		46.8946894689		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		14563.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		STB1531		chrX		15841230		ZRSR2		-		AGCCGG		180		359		50.139275766		exonic		nonframeshift insertion		NM_005089		c.1314_1315insAGCCGG		p.G438delinsGSR		3221.73		C		CAGCCGG						0.0262		0.0115				0.0235762

		TM825		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		49		397		12.3425692695		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		483.73		G		GGGGGCCGAGTC

		TM825		chr21		44524456		U2AF1		G		A		223		1048		21.2786259542		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		2990.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		TRUE		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		VC1374		chr9		139399222		NOTCH1		G		A		350		681		51.3950073421		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.C4921T		p.P1641S		6421.77		G		A								0.0014		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00139776		0.324		T		0.043		B		0.011		B		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		TRUE		0.141		TRUE		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908

		LR566						---
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		AB793		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		284		542		52.3985239852		intronic										7165.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		AB793		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		494		960		51.4583333333		intronic										9061.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		AB793		chr2		25468946		DNMT3A		G		A		448		965		46.4248704663		intronic										8894.77		G		A				rs200380351		0.0022		0.0012				0.000599042

		AB793		chr2		25469223		DNMT3A		A		-		494		999		49.4494494494		intronic										10995.73		GA		G						0.0022		0.0013				0.000599042

		AB793		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		597		1275		46.8235294118		intronic										15973.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		AB793		chr2		198267243		SF3B1		A		-		208		566		36.7491166078		intronic										2326.73		GA		G						0.1395		0.2265

		AB793		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		514		520		98.8461538462		intronic										16826.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		AB793		chr3		38182136		MYD88		C		G		110		194		56.7010309278		intronic										2892.77		C		G				rs4988457								0.0419329

		AB793		chr3		105453034		CBLB		A		G		382		383		99.7389033943		intronic										12013.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		AB793		chr3		105453069		CBLB		C		T		91		379		24.0105540897		intronic										1624.77		C		T				rs9657924								0.10603

		AB793		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		478		490		97.5510204082		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13101.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		AB793		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		267		504		52.9761904762		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6975.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		AB793		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		222		404		54.9504950495		ncRNA_intronic										5696.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		AB793		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		110		518		21.2355212355		ncRNA_intronic										1741.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		AB793		chr4		106196829		TET2		T		G		532		1017		52.3107177974		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		13769.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		TRUE		0		TRUE		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		AB793		chr5		170837513		NPM1		T		-		155		426		36.3849765258		intronic										1236.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		AB793		chr7		101740827		CUX1		-		C		92		600		15.3333333333		intronic										16929.73		T		TC,TTC								0.0005

		AB793		chr7		101740827		CUX1		-		TC		498		600		83		intronic										16929.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		AB793		chr7		101747593		CUX1		-		T		306		453		67.5496688742		intronic										5581.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		AB793		chr7		101755060		CUX1		A		G		1012		1016		99.6062992126		intronic										30517.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		AB793		chr7		101758584		CUX1		G		A		560		563		99.4671403197		intronic										18384.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		AB793		chr7		101837149		CUX1		G		A		489		492		99.3902439024		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		15764.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		AB793		chr7		101843536		CUX1		-		T		591		801		73.7827715356		intronic										10328.73		A		AT												0.390176

		AB793		chr7		101844851		CUX1		A		G		906		998		90.7815631263		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		22844.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		AB793		chr7		101892121		CUX1		G		A		39		71		54.9295774648		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		665.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		AB793		chr7		101892328		CUX1		C		T		170		339		50.1474926254		UTR3										2994.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		AB793		chr7		101916647		CUX1		A		G		303		306		99.0196078431		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		7305.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		AB793		chr7		101917521		CUX1		G		A		503		507		99.2110453649		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16414.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		AB793		chr7		101917647		CUX1		A		G		487		488		99.7950819672		intronic										16151.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		AB793		chr7		101926087		CUX1		G		T		9		38		23.6842105263		intronic										25.78		G		T		LowQual		rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		AB793		chr7		101926228		CUX1		T		C		4		5		80		intronic										72.18		T		C				rs803070								0.606829

		AB793		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		103		104		99.0384615385		intronic										3191.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		AB793		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		87		98		88.7755102041		intronic										1999.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		AB793		chr7		148508833		EZH2		A		G		1008		1013		99.5064165844		intronic										28583.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		AB793		chr7		148512591		EZH2		T		C		64		502		12.7490039841		intronic										324.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		AB793		chr7		148543693		EZH2		AA		-		136		703		19.3456614509		intronic										13288.73		TAA		T,TA								0.0071

		AB793		chr7		148543693		EZH2		A		-		500		703		71.1237553343		intronic										13288.73		TAA		T,TA

		AB793		chr8		117864952		RAD21		A		-		113		266		42.4812030075		intronic										1064.73		TA		T						0.1101		0.1328

		AB793		chr8		117868531		RAD21		AAA		-		9		17		52.9411764706		intronic										155.73		TAAA		T								0.0481

		AB793		chr8		117869851		RAD21		AACTTT		-		509		1019		49.9509322866		intronic										14197.73		AAACTTT		A				rs16893992								0.216853

		AB793		chr8		117875538		RAD21		C		-		134		679		19.734904271		intronic										1796.73		TC		T

		AB793		chr8		117875539		RAD21		C		T		131		676		19.3786982249		intronic										1123.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		AB793		chr9		5069899		JAK2		-		AT		106		490		21.6326530612		intronic										2602.73		G		GAT

		AB793		chr9		5073681		JAK2		T		-		98		463		21.1663066955		intronic										419.73		CT		C						0.0187		0.0062

		AB793		chr9		133747698		ABL1		C		T		127		583		21.7838765009		intronic										1917.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		AB793		chr9		139391338		NOTCH1		C		T		249		482		51.6597510373		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.G6853A		p.V2285I		6552.77		C		T				rs61751489		0.0125		0.0254				0.0211661		0.521		T		0.004		B		0.001		B		0.098		N		1		N		0.715		N		-1.49		T		-0.07		N		0.022		-0.398		0.391		0.702		0.18		N		-1.147		TRUE		0.008		TRUE		0.672		0		2.74		0.871		-0.332		0.165		0.003		8.604

		AB793		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		529		529		100		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		19844.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		AB793		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		69		496		13.9112903226		intronic										576.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		AB793		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		252		490		51.4285714286		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6709.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		AB793		chr10		112356328		SMC3		A		T		19		85		22.3529411765		intronic										83.77		A		T

		AB793		chr10		112356331		SMC3		G		A		19		85		22.3529411765		intronic										83.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		AB793		chr10		112361870		SMC3		A		G		1040		1040		100		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29748.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		AB793		chr11		534242		HRAS		A		G		123		153		80.3921568627		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		3263.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		AB793		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		109		133		81.954887218		intronic										4467.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		AB793		chr11		32417945		WT1		T		C		289		539		53.6178107607		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		7175.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		AB793		chr11		118351035		KMT2A		T		-		145		697		20.8034433286		intronic										1080.73		CT		C												0.00259585

		AB793		chr12		11803220		ETV6		A		C		501		501		100		intronic										22336.77		A		C				rs2856305								0.971645

		AB793		chr12		11803228		ETV6		A		G		501		501		100		intronic										22401.77		A		G				rs2541135								0.971645

		AB793		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		263		535		49.1588785047		ncRNA_intronic										6510.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		AB793		chr12		25380256		KRAS		T		G		43		539		7.9777365492		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.A202C		p.R68R		232.77		T		G

		AB793		chr12		25398392		KRAS		C		A		61		535		11.4018691589		intronic										170.77		C		A				rs140046512								0.000199681

		AB793		chr13		28607916		FLT3		T		A		201		451		44.5676274945		intronic										5036.77		T		A				rs2491222								0.570687

		AB793		chr13		28607989		FLT3		T		G		436		958		45.5114822547		intronic										9012.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		AB793		chr13		28608459		FLT3		T		C		289		550		52.5454545455		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		7826.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		AB793		chr17		7579472		TP53		G		C		430		432		99.537037037		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		11978.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		AB793		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		566		580		97.5862068966		intronic										16934.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		AB793		chr17		7579801		TP53		G		C		492		492		100		UTR5										16066.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		AB793		chr17		74733099		SRSF2		G		A		450		450		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14962.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		AB793		chr19		33792731		CEBPA		-		GCGGGT		30		54		55.5555555556		exonic		nonframeshift insertion		NM_001285829		c.232_233insACCCGC		p.P78delinsHPP		1149.73		G		GGCGGGT								0.0454

		AB793		chr20		31022959		ASXL1		T		C		562		564		99.6453900709		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17810.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		AB793		chr20		31024274		ASXL1		T		C		278		1039		26.7564966314		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5960.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		AB793		chr20		31025163		ASXL1		A		G		218		425		51.2941176471		UTR3										5223.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		AB793		chr21		36164405		RUNX1		G		T		125		293		42.662116041		UTR3										2822.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		AB793		chr21		36206932		RUNX1		G		A		932		942		98.9384288747		intronic										27737.77		G		A				rs11702841				1				1

		AB793		chr21		36265323		RUNX1		T		-		82		130		63.0769230769		intronic										1248.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		AB793		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		410		830		49.3975903614		intronic										13621.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		AB793		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		462		463		99.7840172786		intronic										14110.77		T		C				rs4830994								0.997351

		AB793		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		486		486		100		intronic										16279.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		AB793		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		54		106		50.9433962264		intronic										932.73		GT		G

		AB793		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		519		519		100		intronic										16554.77		T		C				rs5936061								0.551258

		AB793		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		522		522		100		intronic										16375.77		T		G				rs5980193								0.897219

		AB793		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		479		485		98.7628865979		intronic										15479.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		AB793		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		286		287		99.6515679443		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		9492.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		AB793		chrX		39911657		BCOR		C		A		242		246		98.3739837398		intronic										7750.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		AB793		chrX		39922359		BCOR		A		G		239		241		99.1701244813		intronic										7316.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		AB793		chrX		39932907		BCOR		T		C		968		977		99.0788126919		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		27102.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		AB793		chrX		39933339		BCOR		A		G		1038		1038		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29147.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		AB793		chrX		39933981		BCOR		A		-		892		1019		87.5368007851		exonic		frameshift deletion		NM_001123383		c.617delT		p.F206fs		25948.73		GA		G

		AB793		chrX		44918221		KDM6A		T		-		131		325		40.3076923077		intronic										1151.73		AT		A						0.3306		0.2887

		AB793		chrX		44929077		KDM6A		C		A		318		321		99.0654205607		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		10572.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		TRUE		0		TRUE						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		AB793		chrX		44935924		KDM6A		TTT		-		115		443		25.9593679458		intronic										8397.73		CTTT		C,CT								0.0076				0.00662252

		AB793		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		256		443		57.7878103837		intronic										8397.73		CTTT		C,CT

		AB793		chrX		44938316		KDM6A		A		-		99		428		23.1308411215		intronic										628.73		TA		T

		AB793		chrX		44949951		KDM6A		T		-		106		469		22.6012793177		intronic										531.73		GT		G						0.124		0.0845

		AB793		chrX		76849085		ATRX		G		A		68		442		15.3846153846		intronic										713.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		AB793		chrX		123184949		STAG2		-		T		75		172		43.6046511628		intronic										689.73		C		CT								0.0091

		AB793		chrX		123195666		STAG2		G		T		9		17		52.9411764706		exonic		nonsynonymous SNV		NM_006603		c.G1580T		p.C527F		52.77		G		T														0.001		D		0.948		P		0.745		P		0		D		1		D		2.455		M		1.78		T		-7.81		D		0.983		6.705		32		0.993		0.984		D		-0.466		TRUE		0.257		TRUE						4.77		0.917		0.953		1		1		17.244

		AB793		chrX		123199993		STAG2		T		-		2		10		20		intronic										21.76		AT		A		LowQual		rs369106271		0.0585		0.0141

		AB793		chrX		123200010		STAG2		T		C		2		10		20		intronic										30.77		T		C

		AB793		chrX		123204978		STAG2		T		-		145		395		36.7088607595		intronic										1079.73		CT		C						0.1943		0.258

		AB793		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1018		1019		99.9018645731		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31273.77		T		C				rs4830173				1				1

		AB793		chrX		129147264		BCORL1		T		C		1003		1014		98.9151873767		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.T516C		p.N172N		30460.77		T		C				rs36043572		0.0057		0.0079				0.00370861

		AB793		chrX		133511862		PHF6		A		-		45		110		40.9090909091		intronic										639.73		TA		T				rs367819775

		AB793		chrX		133511988		PHF6		G		A		436		436		100		intronic										15196.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		AB793		chrX		133512256		PHF6		T		-		57		242		23.5537190083		intronic										380.73		CT		C

		CB791		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		926		930		99.5698924731		intronic										24200.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		CB791		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		389		503		77.3359840954		intronic										10340.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		CB791		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		473		1021		46.3271302644		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		8568.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		CB791		chr2		198267243		SF3B1		A		-		208		541		38.4473197782		intronic										2296.73		GA		G						0.1395		0.2265

		CB791		chr2		198267359		SF3B1		C		G		169		853		19.8124267292		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.G1998C		p.K666N		2756.77		C		G				rs377023736		0.000077		0.0000577		ID=COSM132937;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(liver)				0		D		1		D		0.992		D		0		D		1		D		3.7		H		-0.17		T		-4.88		D		0.555		6.136		28.4		0.999		0.973		D		0.219		D		0.528		D		0.672		0		4.81		0.871		0.934		1		1		11.02

		CB791		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		513		516		99.4186046512		intronic										16486.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		CB791		chr3		105439026		CBLB		G		A		243		469		51.8123667377		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		6164.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		CB791		chr3		105453034		CBLB		A		G		373		373		100		intronic										11580.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		CB791		chr3		105453069		CBLB		C		T		90		373		24.1286863271		intronic										1702.77		C		T				rs9657924								0.10603

		CB791		chr3		128200806		GATA2		G		A		62		140		44.2857142857		intronic										1416.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		CB791		chr3		128205860		GATA2		G		C		138		859		16.0651920838		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		851.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		CB791		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		487		493		98.7829614604		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12882.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		CB791		chr4		55599436		KIT		T		C		237		506		46.837944664		intronic										5632.77		T		C				rs1008658								0.504792

		CB791		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		185		364		50.8241758242		ncRNA_intronic										4352.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		CB791		chr4		106196951		TET2		A		G		334		1164		28.6941580756		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		6547.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		CB791		chr4		153247486		FBXW7		TTT		-		2		8		25		intronic										22.75		CTTT		C		LowQual

		CB791		chr5		170837513		NPM1		T		-		145		433		33.4872979215		intronic										938.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		CB791		chr7		50459588		IKZF1		A		-		109		757		14.3989431968		intronic										55.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		CB791		chr7		101740827		CUX1		-		TC		400		914		43.7636761488		intronic										8684.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		CB791		chr7		101747593		CUX1		T		-		105		459		22.8758169935		intronic										353.73		GT		G						0.017		0.0081

		CB791		chr7		101801920		CUX1		C		A		604		1087		55.5657773689		intronic										14145.77		C		A				rs57634989		0.0717		0.0522				0.0702875

		CB791		chr7		101822113		CUX1		A		G		278		567		49.0299823633		intronic										6539.77		A		G				rs61170107								0.132388

		CB791		chr7		101837149		CUX1		G		A		230		503		45.7256461233		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		5850.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		CB791		chr7		101838941		CUX1		G		A		242		469		51.5991471215		intronic										6162.77		G		A				rs74566154								0.0744808

		CB791		chr7		101840640		CUX1		A		G		228		506		45.0592885375		intronic										5184.73		A		G				rs80150170								0.0722843

		CB791		chr7		101843536		CUX1		-		T		481		1076		44.7026022305		intronic										7714.73		A		AT												0.390176

		CB791		chr7		101844851		CUX1		A		G		447		971		46.035015448		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		8880.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		CB791		chr7		101892121		CUX1		G		A		88		88		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		1989.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		CB791		chr7		101892328		CUX1		C		T		168		298		56.3758389262		UTR3										3265.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		CB791		chr7		101916647		CUX1		A		G		375		376		99.7340425532		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		8853.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		CB791		chr7		101917521		CUX1		G		A		495		499		99.1983967936		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16611.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		CB791		chr7		101917647		CUX1		A		G		498		499		99.7995991984		intronic										16313.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		CB791		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		93		93		100		intronic										4131.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		CB791		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		82		82		100		intronic										2718.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		CB791		chr7		148506396		EZH2		A		C		207		999		20.7207207207		intronic										3128.77		A		C				rs41277434		0.0427		0.0616				0.0505192

		CB791		chr7		148508833		EZH2		A		G		1004		1007		99.7020854022		intronic										28396.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		CB791		chr7		148512591		EZH2		T		C		63		501		12.5748502994		intronic										256.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		CB791		chr7		148543693		EZH2		AA		-		120		642		18.691588785		intronic										11759.73		TAA		T,TA								0.0071

		CB791		chr7		148543693		EZH2		A		-		451		642		70.2492211838		intronic										11759.73		TAA		T,TA

		CB791		chr8		117864952		RAD21		A		-		96		210		45.7142857143		intronic										851.73		TA		T						0.1101		0.1328

		CB791		chr8		117875538		RAD21		C		-		115		646		17.8018575851		intronic										1386.73		TC		T

		CB791		chr8		117875539		RAD21		C		T		121		645		18.7596899225		intronic										1111.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		CB791		chr9		5069899		JAK2		-		AT		142		498		28.5140562249		intronic										2869.73		G		GAT

		CB791		chr9		5073681		JAK2		T		-		93		410		22.6829268293		intronic										457.73		CT		C						0.0187		0.0062

		CB791		chr9		5073770		JAK2		G		T		511		948		53.9029535865		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		12702.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		CB791		chr9		133747698		ABL1		C		T		173		611		28.3142389525		intronic										3165.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		CB791		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		255		508		50.1968503937		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6609.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		CB791		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		60		382		15.7068062827		intronic										712.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		CB791		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		219		437		50.114416476		intronic										3777.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		CB791		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		321		634		50.6309148265		intronic										5995.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		CB791		chr10		112356329		SMC3		T		C		358		436		82.1100917431		intronic										513.77		T		C

		CB791		chr10		112356331		SMC3		G		A		371		439		84.5102505695		intronic										818.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		CB791		chr10		112360764		SMC3		G		A		58		499		11.623246493		intronic										118.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		CB791		chr10		112361870		SMC3		A		G		1084		1086		99.8158379374		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31099.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		CB791		chr11		534242		HRAS		A		G		273		274		99.6350364964		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		8393.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		CB791		chr11		534409		HRAS		CCCAGC		-		245		252		97.2222222222		intronic										5621.73		GCCCAGC		G												0.0561102

		CB791		chr11		118351035		KMT2A		T		-		260		866		30.0230946882		intronic										3267.73		CT		C												0.00259585

		CB791		chr12		11803220		ETV6		A		C		517		517		100		intronic										23152.77		A		C				rs2856305								0.971645

		CB791		chr12		11803228		ETV6		A		G		517		517		100		intronic										23152.77		A		G				rs2541135								0.971645

		CB791		chr13		28607916		FLT3		T		A		266		467		56.9593147752		intronic										7384.77		T		A				rs2491222								0.570687

		CB791		chr13		28607989		FLT3		T		G		613		1024		59.86328125		intronic										13888.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		CB791		chr17		74733099		SRSF2		G		A		271		461		58.7852494577		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		6997.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		CB791		chr19		33792631		CEBPA		C		A		154		274		56.204379562		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		3869.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		CB791		chr19		45303800		CBLC		G		A		61		495		12.3232323232		intronic										398.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		CB791		chr20		31022959		ASXL1		T		C		570		570		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18285.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		CB791		chr21		36206932		RUNX1		G		A		991		994		99.6981891348		intronic										29626.77		G		A				rs11702841				1				1

		CB791		chr21		36265323		RUNX1		T		-		84		124		67.7419354839		intronic										1113.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		CB791		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		488		986		49.4929006085		intronic										15642.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		CB791		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		481		481		100		intronic										15026.77		T		C				rs4830994								0.997351

		CB791		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		505		506		99.8023715415		intronic										15731.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		CB791		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		82		163		50.3067484663		intronic										1470.73		GT		G

		CB791		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		527		529		99.6219281664		intronic										16577.77		T		C				rs5936061								0.551258

		CB791		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		532		532		100		intronic										16550.77		T		G				rs5980193								0.897219

		CB791		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		491		494		99.3927125506		intronic										16767.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		CB791		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		303		306		99.0196078431		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		9939.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		CB791		chrX		39911657		BCOR		C		A		239		241		99.1701244813		intronic										7786.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		CB791		chrX		39922359		BCOR		A		G		375		376		99.7340425532		intronic										11572.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		CB791		chrX		44918221		KDM6A		T		-		136		366		37.1584699454		intronic										1007.73		AT		A						0.3306		0.2887

		CB791		chrX		44935924		KDM6A		T		-		313		403		77.6674937965		intronic										4121.79		CT		C								0.6166				0.605828

		CB791		chrX		44938316		KDM6A		A		-		95		338		28.1065088757		intronic										683.73		TA		T

		CB791		chrX		44949951		KDM6A		T		-		106		471		22.5053078556		intronic										323.73		GT		G						0.124		0.0845

		CB791		chrX		76849085		ATRX		G		A		82		494		16.5991902834		intronic										1020.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		CB791		chrX		76940534		ATRX		A		G		655		657		99.695585997		intronic										17555.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		CB791		chrX		123184949		STAG2		T		-		71		167		42.5149700599		intronic										653.73		CT		C								0.0401				0.346225

		CB791		chrX		123195593		STAG2		T		-		12		15		80		intronic										231.73		CT		C

		CB791		chrX		123199996		STAG2		-		C		2		3		66.6666666667		intronic										43.87		T		TC

		CB791		chrX		123200012		STAG2		T		C		2		2		100		intronic										62.74		T		C

		CB791		chrX		123204978		STAG2		T		-		140		390		35.8974358974		intronic										1061.73		CT		C						0.1943		0.258

		CB791		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1020		1022		99.8043052838		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29847.77		T		C				rs4830173				1				1

		CB791		chrX		129186012		BCORL1		C		T		255		258		98.8372093023		intronic										8202.77		C		T				rs12388749		0.1963		0.1804				0.164768

		CB791		chrX		133511862		PHF6		A		-		25		92		27.1739130435		intronic										214.73		TA		T				rs367819775

		CB791		chrX		133511988		PHF6		G		A		397		399		99.4987468672		intronic										13708.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		CB791		chrX		133512256		PHF6		T		-		44		197		22.3350253807		intronic										309.73		CT		C

		CF642		chr1		115258747		NRAS		C		G		222		482		46.0580912863		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002524		c.G35C		p.G12A		4994.77		C		G				rs121913237						ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)				0.032		D		0.775		P		0.589		P		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377

		CF642		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		262		537		48.7895716946		intronic										6413.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		CF642		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		963		969		99.3808049536		intronic										25402.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		CF642		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		416		514		80.9338521401		intronic										11191.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		CF642		chr2		25523196		DNMT3A		T		C		200		382		52.3560209424		intronic										4732.77		T		C				rs7596387								0.104832

		CF642		chr2		198267243		SF3B1		A		-		252		685		36.7883211679		intronic										2768.73		GA		G						0.1395		0.2265

		CF642		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		499		1011		49.3570722057		intronic										12542.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		CF642		chr2		209113192		IDH1		G		A		533		1035		51.4975845411		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		12074.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		CF642		chr3		105453034		CBLB		A		G		483		484		99.7933884298		intronic										14385.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		CF642		chr3		105453069		CBLB		C		T		100		485		20.618556701		intronic										1693.77		C		T				rs9657924								0.10603

		CF642		chr3		128205860		GATA2		G		C		463		1006		46.0238568588		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		8515.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		CF642		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		485		493		98.3772819473		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12980.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		CF642		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		206		469		43.9232409382		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		1098.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		CF642		chr4		55599436		KIT		T		C		235		473		49.6828752643		intronic										5707.77		T		C				rs1008658								0.504792

		CF642		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		209		443		47.1783295711		ncRNA_intronic										4821.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		CF642		chr4		106196951		TET2		A		G		314		1110		28.2882882883		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		6137.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		CF642		chr5		170837513		NPM1		T		-		124		423		29.3144208038		intronic										590.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		CF642		chr7		50459588		IKZF1		A		-		131		775		16.9032258065		intronic										500.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		CF642		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		62		678		9.1445427729		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		96.73		G		GGGGGCCGAGTC

		CF642		chr7		50467767		IKZF1		C		A		158		299		52.8428093645		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		3590.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		CF642		chr7		101740827		CUX1		-		TC		409		929		44.0258342304		intronic										10108.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		CF642		chr7		101747593		CUX1		-		T		142		462		30.7359307359		intronic										1747.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		CF642		chr7		101755060		CUX1		A		G		520		1043		49.8561840844		intronic										11364.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		CF642		chr7		101758584		CUX1		G		A		259		561		46.1675579323		intronic										6355.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		CF642		chr7		101821958		CUX1		G		A		254		468		54.2735042735		intronic										6702.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		CF642		chr7		101837149		CUX1		G		A		245		499		49.0981963928		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6388.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		CF642		chr7		101843536		CUX1		-		T		532		1095		48.5844748858		intronic										9066.73		A		AT												0.390176

		CF642		chr7		101844851		CUX1		A		G		516		986		52.3326572008		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10599.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		CF642		chr7		101892328		CUX1		C		T		186		291		63.9175257732		UTR3										3852.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		CF642		chr7		101916647		CUX1		A		G		446		446		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		11153.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		CF642		chr7		101917521		CUX1		G		A		489		491		99.5926680244		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16234.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		CF642		chr7		101917647		CUX1		A		G		486		486		100		intronic										15592.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		CF642		chr7		101926087		CUX1		G		T		13		39		33.3333333333		intronic										119.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		CF642		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		2		100		intronic										10.18		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		CF642		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		60		71		84.5070422535		intronic										2445.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		CF642		chr7		148504906		EZH2		AA		-		50		67		74.6268656716		intronic										926.73		TAA		T

		CF642		chr7		148507438		EZH2		G		T		224		485		46.1855670103		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001203249		c.C1848A		p.F616L		5584.77		G		T														0.018		D		1		D		1		D		0		D		1		D		2.13		M		-1.25		T		-5.45		D		0.979		7.244		34		0.999		0.977		D		0.73		D		0.817		D		0.722		0		5.45		0.917		0.953		1		1		13.043

		CF642		chr7		148508833		EZH2		A		G		556		1043		53.3077660594		intronic										10749.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		CF642		chr7		148515269		EZH2		A		-		181		1233		14.6796431468		intronic										439.73		GA		G

		CF642		chr7		148543693		EZH2		A		-		505		870		58.0459770115		intronic										7577.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		CF642		chr7		148543753		EZH2		C		T		429		870		49.3103448276		intronic										10764.77		C		T				rs28723387								0.193091

		CF642		chr8		117864217		RAD21		A		G		212		491		43.1771894094		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3932.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		CF642		chr8		117864952		RAD21		A		-		117		300		39		intronic										889.73		TA		T						0.1101		0.1328

		CF642		chr8		117869851		RAD21		AACTTT		-		525		1039		50.5293551492		intronic										14901.73		AAACTTT		A				rs16893992								0.216853

		CF642		chr8		117875538		RAD21		C		-		149		715		20.8391608392		intronic										1934.73		TC		T

		CF642		chr8		117875539		RAD21		C		T		122		712		17.1348314607		intronic										999.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		CF642		chr9		5069899		JAK2		-		AT		145		495		29.2929292929		intronic										2609.73		G		GAT

		CF642		chr9		133747698		ABL1		C		T		165		609		27.0935960591		intronic										3095.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		CF642		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		282		516		54.6511627907		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7894.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		CF642		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		232		447		51.9015659955		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6384.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		CF642		chr10		112356331		SMC3		G		A		393		455		86.3736263736		intronic										950.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		CF642		chr10		112361870		SMC3		A		G		1114		1117		99.7314234557		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31543.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		CF642		chr11		534242		HRAS		A		G		191		282		67.7304964539		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		5059.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		CF642		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		175		267		65.543071161		intronic										3678.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		CF642		chr11		118351035		KMT2A		T		-		192		803		23.9103362391		intronic										1560.73		CT		C												0.00259585

		CF642		chr12		11803220		ETV6		A		C		398		398		100		intronic										17790.77		A		C				rs2856305								0.971645

		CF642		chr12		11803228		ETV6		A		G		398		398		100		intronic										17774.77		A		G				rs2541135								0.971645

		CF642		chr12		11905412		ETV6		A		G		142		325		43.6923076923		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		2767.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		CF642		chr13		28607916		FLT3		T		A		264		478		55.230125523		intronic										7280.77		T		A				rs2491222								0.570687

		CF642		chr13		28607989		FLT3		T		G		568		1023		55.522971652		intronic										12654.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		CF642		chr17		7579472		TP53		G		C		470		473		99.3657505285		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13627.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		CF642		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		562		598		93.9799331104		intronic										14214.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		CF642		chr17		7579801		TP53		G		C		490		491		99.7963340122		UTR5										15371.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		CF642		chr17		74733099		SRSF2		G		A		462		462		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15138.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		CF642		chr19		13054626		CALR		-		TTTGT		591		1100		53.7272727273		exonic		frameshift insertion		NM_004343		c.1153_1154insTTTGT		p.K385fs		12731.73		A		ATTTGT

		CF642		chr19		13054627		CALR		A		C		593		1100		53.9090909091		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004343		c.A1154C		p.K385T		23287.73		A		C														0.128		T		0		B		0.001		B		0.634		N		0.739		D		0		N		3.41		T		-1.16		N		0.267		1.55		13.58		0.983		0.804		D		-0.985		T		0.01		T		0.722		0		2.76		1.062		0.188		0.602		0.559		6

		CF642		chr19		33792631		CEBPA		C		A		32		32		100		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		929.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		CF642		chr19		45297479		CBLC		C		T		114		435		26.2068965517		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001130852		c.C1165T		p.P389S		2224.77		C		T				rs116023028		0.0501		0.0366				0.0389377		0.182		T		0.001		B		0.004		B						1		N		0.625		N		-2.17		D		-2.43		N		0.035		0.915		10.17		0.986		0.019		N		-1.017		T		0.049		T		0.732		0		0.495		-0.301		0.024		0.001		0.001		6.221

		CF642		chr19		45303983		CBLC		A		G		257		499		51.503006012		downstream										6090.77		A		G				rs117908144								0.0133786

		CF642		chr20		31022441		ASXL1		-		G		231		614		37.6221498371		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4531.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		CF642		chr20		31022959		ASXL1		T		C		564		565		99.8230088496		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17904.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		CF642		chr20		31024274		ASXL1		T		C		285		1050		27.1428571429		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6165.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		CF642		chr20		31025163		ASXL1		A		G		150		292		51.3698630137		UTR3										3698.73		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		CF642		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1024		1027		99.7078870497		intronic										31314.77		G		A				rs11702841				1				1

		CF642		chr21		36259557		RUNX1		G		T		3		13		23.0769230769		UTR5										19.81		G		T		LowQual

		CF642		chr21		36259560		RUNX1		A		G		3		13		23.0769230769		UTR5										19.81		A		G		LowQual

		CF642		chr21		36265323		RUNX1		T		-		64		111		57.6576576577		intronic										901.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		CF642		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		522		523		99.8087954111		intronic										16968.77		T		C				rs4830994								0.997351

		CF642		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		524		525		99.8095238095		intronic										16879.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		CF642		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		115		274		41.9708029197		intronic										1985.73		GT		G

		CF642		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		567		569		99.6485061511		intronic										17925.77		T		C				rs5936061								0.551258

		CF642		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		649		653		99.3874425727		intronic										20582.77		T		G				rs5980193								0.897219

		CF642		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		511		514		99.4163424125		intronic										17257.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		CF642		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		492		493		99.7971602434		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		16603.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		CF642		chrX		39911657		BCOR		C		A		281		526		53.4220532319		intronic										8093.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		CF642		chrX		39922359		BCOR		A		G		249		507		49.1124260355		intronic										5563.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		CF642		chrX		39930439		BCOR		A		G		3		7		42.8571428571		intronic										29.77		A		G		LowQual

		CF642		chrX		39932907		BCOR		T		C		496		1049		47.2831267874		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		9716.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		CF642		chrX		39933339		BCOR		A		G		1071		1072		99.9067164179		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30160.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		CF642		chrX		44935924		KDM6A		T		-		359		449		79.9554565702		intronic										4732.73		CT		C								0.6166				0.605828

		CF642		chrX		44938316		KDM6A		A		-		86		440		19.5454545455		intronic										188.73		TA		T

		CF642		chrX		44949951		KDM6A		T		-		108		477		22.641509434		intronic										264.73		GT		G						0.124		0.0845

		CF642		chrX		76874171		ATRX		G		A		52		506		10.2766798419		intronic										45.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		CF642		chrX		123184949		STAG2		T		-		126		256		49.21875		intronic										1307.73		CT		C								0.0401				0.346225

		CF642		chrX		123200001		STAG2		T		C		2		16		12.5		intronic										13.95		T		C		LowQual

		CF642		chrX		123200006		STAG2		T		C		2		16		12.5		intronic										13.95		T		C		LowQual

		CF642		chrX		123204978		STAG2		T		-		138		397		34.7607052897		intronic										834.73		CT		C						0.1943		0.258

		CF642		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1087		1088		99.9080882353		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		33367.77		T		C				rs4830173				1				1

		CF642		chrX		129147373		BCORL1		G		A		482		977		49.3346980553		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		8605.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		T		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		T		0.001		T						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		CF642		chrX		129190217		BCORL1		C		T		145		288		50.3472222222		UTR3										3696.77		C		T				rs73225593								0.0211921

		CF642		chrX		133511862		PHF6		A		-		38		117		32.4786324786		intronic										410.73		TA		T				rs367819775

		CF642		chrX		133511988		PHF6		G		A		542		543		99.8158379374		intronic										18633.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		CF642		chrX		133512256		PHF6		T		-		180		673		26.7459138187		intronic										1823.73		CT		C

		CF642		chrX		133527688		PHF6		T		-		119		668		17.8143712575		intronic										683.73		GT		G						0.0221		0.0033

		CM623		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		493		495		99.595959596		intronic										15897.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		CM623		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		585		591		98.9847715736		intronic										14831.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		CM623		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		173		380		45.5263157895		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		4162.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		CM623		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		308		371		83.0188679245		intronic										8292.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		CM623		chr2		198267243		SF3B1		A		-		112		316		35.4430379747		intronic										1089.73		GA		G						0.1395		0.2265

		CM623		chr3		105453034		CBLB		A		G		204		204		100		intronic										5983.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		CM623		chr3		105453069		CBLB		C		T		98		201		48.7562189055		intronic										2513.77		C		T				rs9657924								0.10603

		CM623		chr3		128200806		GATA2		G		A		16		36		44.4444444444		intronic										335.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		CM623		chr3		128205860		GATA2		G		C		102		738		13.8211382114		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		238.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		CM623		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		488		493		98.985801217		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13453.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		CM623		chr4		55599436		KIT		T		C		274		274		100		intronic										8578.77		T		C				rs1008658								0.504792

		CM623		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		90		160		56.25		ncRNA_intronic										2079.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		CM623		chr4		106193791		TET2		T		A		113		492		22.9674796748		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T4253A		p.L1418Q		1785.77		T		A														0		D		1		D		1		D						1		D		2.805		M		1.97		T		-5.41		D		0.968		6.638		32		0.996		0.986		D		-0.749		T		0.168		T		0.707		0		5.23		0.991		1.061		0.901		0.995		15.577

		CM623		chr5		170837513		NPM1		T		-		122		430		28.3720930233		intronic										604.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		CM623		chr7		101740827		CUX1		-		TC		337		343		98.250728863		intronic										9871.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		CM623		chr7		101747593		CUX1		-		T		283		437		64.7597254005		intronic										4955.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		CM623		chr7		101755060		CUX1		A		G		1018		1021		99.7061704212		intronic										30801.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		CM623		chr7		101758584		CUX1		G		A		534		536		99.6268656716		intronic										17358.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		CM623		chr7		101837149		CUX1		G		A		495		498		99.3975903614		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		16712.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		CM623		chr7		101843536		CUX1		-		T		528		678		77.8761061947		intronic										10089.73		A		AT												0.390176

		CM623		chr7		101844851		CUX1		A		G		802		891		90.0112233446		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		19308.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		CM623		chr7		101916647		CUX1		A		G		256		258		99.2248062016		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		6282.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		CM623		chr7		101917521		CUX1		G		A		487		494		98.5829959514		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16034.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		CM623		chr7		101917647		CUX1		A		G		480		480		100		intronic										15520.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		CM623		chr7		101926087		CUX1		G		T		7		8		87.5		intronic										142.94		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		CM623		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		71		72		98.6111111111		intronic										2019.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		CM623		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		35		68		51.4705882353		intronic										1385.73		TAAAA		T,TA

		CM623		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		30		68		44.1176470588		intronic										1385.73		TAAAA		T,TA

		CM623		chr7		148507534		EZH2		-		T		459		963		47.6635514019		intronic										8902.73		C		CT				rs146223228		0.0272		0.0403				0.0231629

		CM623		chr7		148508833		EZH2		A		G		989		993		99.5971802618		intronic										27480.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		CM623		chr7		148526908		EZH2		A		G		560		1027		54.5277507303		exonic		synonymous SNV		NM_152998		c.T279C		p.P93P		11121.77		A		G				rs61732845		0.0048		0.0053				0.00159744

		CM623		chr7		148543693		EZH2		AA		-		73		421		17.3396674584		intronic										8121.73		TAA		T,TA								0.0071

		CM623		chr7		148543693		EZH2		A		-		316		421		75.0593824228		intronic										8121.73		TAA		T,TA

		CM623		chr8		117864217		RAD21		A		G		218		488		44.6721311475		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3680.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		CM623		chr8		117875538		RAD21		C		-		67		569		11.7750439367		intronic										167.73		TC		T

		CM623		chr8		117875539		RAD21		C		T		118		567		20.811287478		intronic										1562.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		CM623		chr9		5069899		JAK2		-		AT		123		403		30.5210918114		intronic										3538.73		G		GAT

		CM623		chr9		5073681		JAK2		T		-		81		426		19.014084507		intronic										165.73		CT		C						0.0187		0.0062

		CM623		chr9		5073770		JAK2		G		T		412		933		44.1586280815		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		9407.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		CM623		chr9		133747698		ABL1		C		T		146		553		26.4014466546		intronic										2663.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		CM623		chr9		139391338		NOTCH1		C		T		243		489		49.6932515337		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.G6853A		p.V2285I		6014.77		C		T				rs61751489		0.0125		0.0254				0.0211661		0.521		T		0.004		B		0.001		B		0.098		N		1		N		0.715		N		-1.49		T		-0.07		N		0.022		-0.398		0.391		0.702		0.18		N		-1.147		T		0.008		T		0.672		0		2.74		0.871		-0.332		0.165		0.003		8.604

		CM623		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		211		424		49.7641509434		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5480.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		CM623		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		35		268		13.0597014925		intronic										230.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		CM623		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		134		263		50.9505703422		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		3574.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		CM623		chr10		112361870		SMC3		A		G		1045		1046		99.9043977055		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		28819.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		CM623		chr11		32417945		WT1		T		C		230		497		46.277665996		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		5301.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		CM623		chr11		118351035		KMT2A		T		-		103		640		16.09375		intronic										511.73		CT		C												0.00259585

		CM623		chr12		11803220		ETV6		A		C		449		450		99.7777777778		intronic										20024.77		A		C				rs2856305								0.971645

		CM623		chr12		11803228		ETV6		A		G		449		450		99.7777777778		intronic										20024.77		A		G				rs2541135								0.971645

		CM623		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		191		451		42.3503325942		ncRNA_intronic										4281.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		CM623		chr12		12044003		RNU6-19P		C		T		254		481		52.8066528067		ncRNA_intronic										6465.77		C		T				rs72550782		0.0133		0.0145				0.00778754

		CM623		chr13		28607916		FLT3		T		A		478		480		99.5833333333		intronic										17000.77		T		A				rs2491222								0.570687

		CM623		chr13		28607989		FLT3		T		G		1014		1019		99.5093228656		intronic										29858.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		CM623		chr17		7578210		TP53		T		C		117		264		44.3181818182		exonic		synonymous SNV		NM_001126115		c.A243G		p.R81R		2702.77		T		C				rs1800372		0.0137		0.012		ID=COSM249885;OCCURENCE=3(large_intestine),2(central_nervous_system)		0.00539137

		CM623		chr17		7579472		TP53		G		C		333		334		99.7005988024		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		8862.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		CM623		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		491		515		95.3398058252		intronic										11755.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		CM623		chr17		7579801		TP53		G		C		240		240		100		UTR5										7593.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		CM623		chr17		74733099		SRSF2		G		A		448		448		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14730.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		CM623		chr20		31022959		ASXL1		T		C		522		522		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16272.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		CM623		chr21		36206932		RUNX1		G		A		974		977		99.692937564		intronic										27784.77		G		A				rs11702841				1				1

		CM623		chr21		36265323		RUNX1		T		-		65		113		57.5221238938		intronic										941.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		CM623		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		490		490		100		intronic										20121.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		CM623		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		476		476		100		intronic										14931.77		T		C				rs4830994								0.997351

		CM623		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		58		117		49.5726495726		intronic										970.73		GT		G

		CM623		chrX		39913655		BCOR		C		T		279		543		51.3812154696		intronic										7377.77		C		T				rs112054628								0.0725828

		CM623		chrX		39930433		BCOR		A		-		3		5		60		intronic										62.9		GA		G						0.2706		0.1536

		CM623		chrX		39930444		BCOR		A		G		2		5		40		intronic										15.88		A		G		LowQual

		CM623		chrX		39933339		BCOR		A		G		1030		1031		99.9030067895		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28923.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		CM623		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		121		413		29.2978208232		intronic										4307.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		CM623		chrX		44935924		KDM6A		T		-		223		413		53.995157385		intronic										4307.73		CTT		C,CT

		CM623		chrX		44938316		KDM6A		A		-		73		323		22.600619195		intronic										333.73		TA		T

		CM623		chrX		44938563		KDM6A		G		A		85		191		44.502617801		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		2141.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		CM623		chrX		44949951		KDM6A		T		-		99		470		21.0638297872		intronic										311.73		GT		G						0.124		0.0845

		CM623		chrX		76849085		ATRX		G		A		63		496		12.7016129032		intronic										375.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		CM623		chrX		123184949		STAG2		T		-		81		188		43.085106383		intronic										884.73		CT		C								0.0401				0.346225

		CM623		chrX		123199993		STAG2		TTTTTTTTTT		-		2		9		22.2222222222		intronic										25.74		ATTTTTTTTTT		A		LowQual

		CM623		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		337		721		46.7406380028		intronic										12789.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		CM623		chrX		123204978		STAG2		T		-		134		394		34.0101522843		intronic										865.73		CT		C						0.1943		0.258

		CM623		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1010		1010		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29498.77		T		C				rs4830173				1				1

		CM623		chrX		133511862		PHF6		A		-		54		128		42.1875		intronic										795.73		TA		T				rs367819775

		CM623		chrX		133512256		PHF6		T		-		64		234		27.3504273504		intronic										641.73		CT		C

		CP586		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		472		963		49.0134994808		intronic										8945.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		CP586		chr2		25475064		DNMT3A		C		A		6		6		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.G3T		p.M1I		175.84		C		A														0		D		0.006		B		0.019		B						1		D						-3.03		D		-0.47		N		0.481		2.441		19.09		0.992		0.839		D		0.154		D		0.631		D		0.442		0		2.83		0.772		0.78		1		1		9.227

		CP586		chr2		25475066		DNMT3A		T		A		3		3		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.A1T		p.M1L		175.84		T		A										ID=COSM307421;OCCURENCE=1(kidney)				0		D		0.006		B		0.008		B						1		D						-2.96		D		-0.41		N		0.488		2.283		18.05		0.945		0.793		D		0.04		D		0.608		D		0.442		0		2.82		0.877		0.877		1		1		7.364

		CP586		chr2		25475067		DNMT3A		A		T		3		3		100		UTR5										107.28		A		T

		CP586		chr2		25475069		DNMT3A		G		T		3		3		100		UTR5										107.28		G		T

		CP586		chr2		25475076		DNMT3A		-		ACTC		3		3		100		UTR5										98.25		T		TACTC

		CP586		chr2		25475078		DNMT3A		-		CA		3		3		100		UTR5										98.25		C		CCA

		CP586		chr2		198267243		SF3B1		A		-		281		776		36.2113402062		intronic										3363.73		GA		G						0.1395		0.2265

		CP586		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		502		1022		49.1193737769		intronic										12818.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		CP586		chr3		105438957		CBLB		T		G		451		927		48.6515641855		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8617.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		CP586		chr3		105439026		CBLB		G		A		225		450		50		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5589.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		CP586		chr3		105453034		CBLB		A		G		473		474		99.7890295359		intronic										14805.73		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		CP586		chr3		105453069		CBLB		C		T		124		473		26.2156448203		intronic										2480.77		C		T				rs9657924								0.10603

		CP586		chr3		128200806		GATA2		G		A		46		125		36.8		intronic										1042.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		CP586		chr3		128205860		GATA2		G		C		419		938		44.6695095949		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		7150.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		CP586		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		484		487		99.3839835729		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12447.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		CP586		chr4		55599436		KIT		T		C		517		518		99.8069498069		intronic										16614.77		T		C				rs1008658								0.504792

		CP586		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		343		378		90.7407407407		ncRNA_intronic										10135.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		CP586		chr4		106196951		TET2		A		G		708		1208		58.6092715232		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		20684.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		CP586		chr4		153247486		FBXW7		T		-		7		11		63.6363636364		intronic										57.74		CT		C				rs367926135

		CP586		chr5		170837513		NPM1		T		-		166		416		39.9038461538		intronic										1281.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		CP586		chr7		50459588		IKZF1		A		-		125		787		15.8831003812		intronic										235.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		CP586		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		67		489		13.7014314928		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		867.73		G		GGGGGCCGAGTC

		CP586		chr7		50467767		IKZF1		C		A		97		211		45.971563981		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		2178.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		CP586		chr7		101740827		CUX1		-		TC		497		1029		48.2993197279		intronic										11333.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		CP586		chr7		101747593		CUX1		-		T		154		456		33.7719298246		intronic										1990.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		CP586		chr7		101755060		CUX1		A		G		562		1060		53.0188679245		intronic										13009.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		CP586		chr7		101758584		CUX1		G		A		326		661		49.3192133132		intronic										8038.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		CP586		chr7		101837149		CUX1		G		A		255		497		51.3078470825		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6991.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		CP586		chr7		101843536		CUX1		-		T		497		1058		46.9754253308		intronic										8557.73		A		AT												0.390176

		CP586		chr7		101844851		CUX1		A		G		500		1020		49.0196078431		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10439.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		CP586		chr7		101870810		CUX1		C		T		264		489		53.9877300613		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C3327T		p.S1109S		6915.77		C		T				rs151241171		0.0007		0.0006				0.000399361

		CP586		chr7		101892121		CUX1		G		A		14		37		37.8378378378		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		200.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		CP586		chr7		101892229		CUX1		C		A		18		157		11.4649681529		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C4458A		p.P1486P		80.77		C		A				rs149171097		0.0064		0.0172				0.00339457

		CP586		chr7		101892328		CUX1		C		T		172		275		62.5454545455		UTR3										3403.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		CP586		chr7		101916647		CUX1		A		G		201		495		40.6060606061		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3267.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		CP586		chr7		101917521		CUX1		G		A		239		496		48.185483871		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6137.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		CP586		chr7		101917647		CUX1		A		G		246		517		47.582205029		intronic										5749.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		CP586		chr7		101926087		CUX1		G		T		14		60		23.3333333333		intronic										43.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		CP586		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		208		208		100		intronic										9286.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		CP586		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		109		189		57.671957672		intronic										3289.73		TAAAA		T,TA

		CP586		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		72		189		38.0952380952		intronic										3289.73		TAAAA		T,TA

		CP586		chr7		148508833		EZH2		A		G		1049		1052		99.7148288973		intronic										30124.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		CP586		chr7		148515269		EZH2		A		-		179		1275		14.0392156863		intronic										148.73		GA		G

		CP586		chr7		148516878		EZH2		C		T		270		480		56.25		intronic										7326.77		C		T				rs183655615								0.00658946

		CP586		chr7		148543693		EZH2		AA		-		160		734		21.7983651226		intronic										12288.73		TAA		T,TA								0.0071

		CP586		chr7		148543693		EZH2		A		-		484		734		65.9400544959		intronic										12288.73		TAA		T,TA

		CP586		chr8		117864952		RAD21		A		-		165		410		40.243902439		intronic										1614.73		TA		T						0.1101		0.1328

		CP586		chr8		117866426		RAD21		T		-		70		462		15.1515151515		intronic										20.77		CT		C		LowQual

		CP586		chr8		117868531		RAD21		AA		-		13		20		65		intronic										163.25		TAA		T								0.0585

		CP586		chr8		117875538		RAD21		C		-		231		797		28.9836888331		intronic										4384.73		TC		T

		CP586		chr8		117875539		RAD21		C		T		142		792		17.9292929293		intronic										1601.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		CP586		chr9		5069899		JAK2		-		AT		129		496		26.0080645161		intronic										3636.73		G		GAT

		CP586		chr9		5073681		JAK2		T		-		85		402		21.144278607		intronic										257.73		CT		C						0.0187		0.0062

		CP586		chr9		5073770		JAK2		G		T		311		940		33.085106383		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		6346.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		CP586		chr9		133747698		ABL1		C		T		165		616		26.7857142857		intronic										3027.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		CP586		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		250		509		49.115913556		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6563.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		CP586		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		64		497		12.8772635815		intronic										485.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		CP586		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		254		500		50.8		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6671.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		CP586		chr10		112361870		SMC3		A		G		1127		1130		99.7345132743		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31808.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		CP586		chr11		534242		HRAS		A		G		171		316		54.1139240506		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		4068.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		CP586		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		155		291		53.264604811		intronic										3013.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		CP586		chr11		118351035		KMT2A		T		-		288		929		31.0010764263		intronic										3706.73		CT		C												0.00259585

		CP586		chr12		11803220		ETV6		A		C		508		508		100		intronic										22690.77		A		C				rs2856305								0.971645

		CP586		chr12		11803228		ETV6		A		G		508		508		100		intronic										22690.77		A		G				rs2541135								0.971645

		CP586		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		302		560		53.9285714286		ncRNA_intronic										7432.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		CP586		chr13		28607916		FLT3		T		A		472		474		99.5780590717		intronic										16626.77		T		A				rs2491222								0.570687

		CP586		chr13		28607989		FLT3		T		G		1049		1050		99.9047619048		intronic										38003.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		CP586		chr17		7577478		TP53		G		C		58		523		11.0898661568		intronic										61.77		G		C				rs201930255								0.000199681

		CP586		chr17		7579472		TP53		G		C		277		500		55.4		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		5141.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		CP586		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		504		1053		47.8632478632		intronic										10872.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		CP586		chr17		7579801		TP53		G		C		292		486		60.0823045267		UTR5										7395.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		CP586		chr17		74733099		SRSF2		G		A		452		455		99.3406593407		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15314.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		CP586		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		4		38		10.5263157895		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		28.74		GGGC		G		LowQual				0.046		0.0275

		CP586		chr20		31022959		ASXL1		T		C		559		560		99.8214285714		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17377.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		CP586		chr20		31024274		ASXL1		T		C		600		1074		55.8659217877		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		16965.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		CP586		chr20		31025163		ASXL1		A		G		305		307		99.348534202		UTR3										9691.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		CP586		chr21		36164405		RUNX1		G		T		154		304		50.6578947368		UTR3										3539.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		CP586		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1067		1074		99.3482309125		intronic										32584.77		G		A				rs11702841				1				1

		CP586		chr21		36265323		RUNX1		T		-		123		225		54.6666666667		intronic										1788.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		CP586		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		459		946		48.5200845666		intronic										10739.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		CP586		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		519		519		100		intronic										16487.77		T		C				rs4830994								0.997351

		CP586		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		466		949		49.1043203372		intronic										10599.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		CP586		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		121		288		42.0138888889		intronic										2132.73		GT		G

		CP586		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		306		592		51.6891891892		intronic										7564.77		T		C				rs5936061								0.551258

		CP586		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		349		671		52.0119225037		intronic										8302.77		T		G				rs5980193								0.897219

		CP586		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		224		500		44.8		intronic										5801.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		CP586		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		246		520		47.3076923077		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6028.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		CP586		chrX		39911657		BCOR		C		A		290		572		50.6993006993		intronic										7270.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		CP586		chrX		39922359		BCOR		A		G		260		506		51.3833992095		intronic										5975.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		CP586		chrX		39930433		BCOR		AAAA		-		2		8		25		intronic										28.74		GAAAA		G		LowQual

		CP586		chrX		39933339		BCOR		A		G		1139		1139		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		32870.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		CP586		chrX		44918221		KDM6A		T		-		147		387		37.984496124		intronic										1462.73		AT		A						0.3306		0.2887

		CP586		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		144		449		32.0712694878		intronic										5103.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		CP586		chrX		44935924		KDM6A		T		-		231		449		51.4476614699		intronic										5103.73		CTT		C,CT

		CP586		chrX		44938316		KDM6A		A		-		107		432		24.7685185185		intronic										607.73		TA		T

		CP586		chrX		44938563		KDM6A		G		A		222		460		48.2608695652		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		5755.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		CP586		chrX		44949951		KDM6A		T		-		117		495		23.6363636364		intronic										465.73		GT		G						0.124		0.0845

		CP586		chrX		76874171		ATRX		G		A		58		515		11.2621359223		intronic										186.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		CP586		chrX		76940534		ATRX		A		G		571		1029		55.4907677357		intronic										12025.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		CP586		chrX		123176437		STAG2		T		A		6		11		54.5454545455		exonic		nonsynonymous SNV		NM_006603		c.T404A		p.M135K		72.77		T		A														0		D		1		D		0.998		D		0		D		1		D		2.72		M		1.86		T		-5.37		D		0.953		6.938		33		0.987		0.996		D		-0.545		T		0.284		T						5.44		0.991		0.903		1		0.999		14.766

		CP586		chrX		123176448		STAG2		-		ACACCAGAGTTCCC		6		11		54.5454545455		exonic		frameshift insertion		NM_006603		c.415_416insACACCAGAGTTCCC		p.M139fs		135.73		A		AACACCAGAGTTCCC

		CP586		chrX		123184949		STAG2		T		-		172		384		44.7916666667		intronic										1276.73		CT		C								0.0401				0.346225

		CP586		chrX		123199993		STAG2		T		-		2		12		16.6666666667		intronic										13.91		AT		A		LowQual		rs369106271		0.0585		0.0141

		CP586		chrX		123200003		STAG2		T		C		2		13		15.3846153846		intronic										22.79		T		C		LowQual

		CP586		chrX		123200016		STAG2		T		C		2		13		15.3846153846		intronic										22.79		T		C		LowQual

		CP586		chrX		123204978		STAG2		T		-		131		418		31.3397129187		intronic										608.73		CT		C						0.1943		0.258

		CP586		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1104		1105		99.9095022624		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		33810.77		T		C				rs4830173				1				1

		CP586		chrX		129147373		BCORL1		G		A		490		996		49.1967871486		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		9297.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		T		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		T		0.001		T						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		CP586		chrX		129162905		BCORL1		T		G		8		12		66.6666666667		intronic										106.77		T		G

		CP586		chrX		133511862		PHF6		A		-		50		132		37.8787878788		intronic										698.73		TA		T				rs367819775

		CP586		chrX		133511988		PHF6		G		A		564		566		99.6466431095		intronic										19491.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		CP586		chrX		133512256		PHF6		T		-		244		843		28.9442467378		intronic										2493.73		CT		C

		CP586		chrX		133527688		PHF6		T		-		163		770		21.1688311688		intronic										1534.73		GT		G						0.0221		0.0033

		CT772		chr1		43815035		MPL		C		T		514		1008		50.9920634921		intronic										10973.77		C		T				rs41269541		0.0046		0.0045		ID=COSM26354;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00179712		0.083		T		0.013		B		0.001		B						1		N						-1.54		D		-0.38		N		0.068		0.977		10.53		0.955		0.052		N		-0.981		T		0.158		T		0.028		3		-2.3		-0.15		-0.505		0.092		0.07		0.416

		CT772		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		324		327		99.0825688073		intronic										10171.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		CT772		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		698		702		99.4301994302		intronic										18182.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		CT772		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		279		334		83.5329341317		intronic										7519.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		CT772		chr2		25523096		DNMT3A		T		G		216		390		55.3846153846		exonic		nonsynonymous SNV		NM_022552		c.A89C		p.E30A		4053.77		T		G				rs143730975		0.0014		0.003		ID=COSM307361;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00159744		0		D		0.996		D		0.987		D		0.001		N		0.91		D		0.345		N		-3.66		D		-0.24		N		0.394		3.508		23.1		0.997		0.883		D		0.72		D		0.735		D		0.672		0		5.35		0.899		1.058		0.988		0.957		11.726

		CT772		chr2		25523196		DNMT3A		T		C		87		192		45.3125		intronic										1956.77		T		C				rs7596387								0.104832

		CT772		chr2		198267243		SF3B1		A		-		118		325		36.3076923077		intronic										1323.73		GA		G						0.1395		0.2265

		CT772		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		489		981		49.8470948012		intronic										14427.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		CT772		chr3		105453034		CBLB		A		G		464		466		99.5708154506		intronic										14081.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		CT772		chr3		105453069		CBLB		C		T		101		466		21.6738197425		intronic										1873.77		C		T				rs9657924								0.10603

		CT772		chr3		128200806		GATA2		G		A		20		50		40		intronic										428.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		CT772		chr3		128204951		GATA2		C		T		8		19		42.1052631579		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		147.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		CT772		chr3		128205860		GATA2		G		C		198		666		29.7297297297		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		2749.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		CT772		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		481		487		98.7679671458		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12738.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		CT772		chr4		55599268		KIT		C		T		249		483		51.5527950311		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.C2394T		p.I798I		6640.77		C		T				rs55789615		0.0248		0.0211		ID=COSM1307;OCCURENCE=3(bone),1(NS),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(testis),1(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),1(genital_tract),2(large_intestine)		0.0113818

		CT772		chr4		55599436		KIT		T		C		220		460		47.8260869565		intronic										5246.77		T		C				rs1008658								0.504792

		CT772		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		83		505		16.4356435644		ncRNA_intronic										1182.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		CT772		chr4		106196829		TET2		T		G		509		1031		49.3695441319		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		12387.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		T		0		T		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		CT772		chr4		153247486		FBXW7		T		-		7		12		58.3333333333		intronic										103.73		CT		C				rs367926135

		CT772		chr5		170837513		NPM1		T		-		162		430		37.6744186047		intronic										1035.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		CT772		chr7		50467767		IKZF1		C		A		104		206		50.4854368932		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		2420.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		CT772		chr7		101747593		CUX1		-		T		147		476		30.8823529412		intronic										1971.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		CT772		chr7		101755060		CUX1		A		G		446		989		45.0960566229		intronic										8985.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		CT772		chr7		101758584		CUX1		G		A		263		535		49.1588785047		intronic										6618.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		CT772		chr7		101843536		CUX1		T		-		107		681		15.7121879589		intronic										339.73		AT		A												0.00299521

		CT772		chr7		101892121		CUX1		G		A		3		5		60		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		15.88		G		A		LowQual		rs410825				0.7				0.544529

		CT772		chr7		101892328		CUX1		C		T		175		176		99.4318181818		UTR3										4225.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		CT772		chr7		101892452		CUX1		G		A		18		85		21.1764705882		UTR3										288.77		G		A				rs112726409								0.116214

		CT772		chr7		101916647		CUX1		A		G		246		247		99.5951417004		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		5659.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		CT772		chr7		101916798		CUX1		C		A		108		198		54.5454545455		intronic										2809.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		CT772		chr7		101917521		CUX1		G		A		230		493		46.6531440162		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5911.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		CT772		chr7		101917647		CUX1		A		G		470		471		99.7876857749		intronic										14552.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		CT772		chr7		101926087		CUX1		G		T		9		26		34.6153846154		intronic										87.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		CT772		chr7		101926435		CUX1		T		G		2		2		100		UTR3										31.74		T		G

		CT772		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		62		83		74.6987951807		intronic										2494.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		CT772		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		50		79		63.2911392405		intronic										850.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		CT772		chr7		148506363		EZH2		T		G		292		1013		28.8252714709		intronic										5321.77		T		G				rs10268879		0.1521		0.0846				0.113618

		CT772		chr7		148508833		EZH2		A		G		478		1004		47.609561753		intronic										6652.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		CT772		chr7		148543693		EZH2		A		-		472		750		62.9333333333		intronic										12320.73		TAA		TA,T

		CT772		chr7		148543693		EZH2		AA		-		179		750		23.8666666667		intronic										12320.73		TAA		TA,T								0.0071

		CT772		chr7		148544342		EZH2		C		-		491		1377		35.6572258533		exonic		frameshift deletion		NM_001203247		c.48delG		p.R16fs		11227.73		TC		T

		CT772		chr8		117864952		RAD21		A		-		114		287		39.7212543554		intronic										1042.73		TA		T						0.1101		0.1328

		CT772		chr8		117875538		RAD21		C		-		138		666		20.7207207207		intronic										1943.73		TC		T

		CT772		chr8		117875539		RAD21		C		T		128		661		19.3645990923		intronic										1542.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		CT772		chr9		5069899		JAK2		-		AT		157		493		31.845841785		intronic										3175.73		G		GAT

		CT772		chr9		5073681		JAK2		T		-		89		473		18.8160676533		intronic										65.73		CT		C						0.0187		0.0062

		CT772		chr9		133747698		ABL1		C		T		155		561		27.6292335116		intronic										2854.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		CT772		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		380		382		99.4764397906		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		13627.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		CT772		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		36		310		11.6129032258		intronic										274.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		CT772		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		128		221		57.9185520362		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		3444.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		CT772		chr10		112356331		SMC3		G		A		29		84		34.5238095238		intronic										12.05		G		A		LowQual		rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		CT772		chr10		112360764		SMC3		G		A		66		499		13.2264529058		intronic										386.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		CT772		chr10		112361870		SMC3		A		G		1066		1068		99.8127340824		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30041.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		CT772		chr11		32417945		WT1		T		C		262		500		52.4		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		6284.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		CT772		chr11		118351035		KMT2A		T		-		162		745		21.744966443		intronic										1477.73		CT		C												0.00259585

		CT772		chr11		119148916		CBL		A		C		945		1006		93.9363817097		exonic		nonsynonymous SNV		NM_005188		c.A1136C		p.Q379P		26213.77		A		C														0.001		D		0.999		D		0.978		D		0		D		1		D		1.905		M		-3.62		D		-5.53		D		0.917		3.656		23.2		0.991		0.989		D		0.978		D		0.886		D		0.707		0		5.52		1.062		1.199		0.975		0.952		15.953

		CT772		chr12		11803220		ETV6		A		C		495		495		100		intronic										22141.77		A		C				rs2856305								0.971645

		CT772		chr12		11803228		ETV6		A		G		495		495		100		intronic										22141.77		A		G				rs2541135								0.971645

		CT772		chr13		28607916		FLT3		T		A		228		467		48.8222698073		intronic										5992.77		T		A				rs2491222								0.570687

		CT772		chr13		28607989		FLT3		T		G		476		992		47.9838709677		intronic										9791.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		CT772		chr13		28608459		FLT3		T		C		250		527		47.4383301708		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		6321.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		CT772		chr17		7579472		TP53		G		C		439		439		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		11851.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		CT772		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		552		581		95.008605852		intronic										14511.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		CT772		chr17		7579801		TP53		G		C		348		348		100		UTR5										10741.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		CT772		chr17		74733099		SRSF2		G		A		257		450		57.1111111111		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		6615.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		CT772		chr18		42531913		SETBP1		G		A		51		492		10.3658536585		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015559		c.G2608A		p.G870S		139.77		G		A				rs267607040				0.00001657		ID=COSM1234973;OCCURENCE=29(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		1.04		L		-2.68		D		-5.7		D		0.992		6.014		27.9		0.998		0.993		D		0.675		D		0.789		D		0.563		0		6.17		0.917		1.048		1		0.942		20.879

		CT772		chr19		13054627		CALR		-		TTGTC		361		778		46.4010282776		exonic		frameshift insertion		NM_004343		c.1154_1155insTTGTC		p.K385fs		13816.73		A		ATTGTC								0.0000765		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		CT772		chr19		33792631		CEBPA		C		A		55		60		91.6666666667		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		1536.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		CT772		chr20		31022959		ASXL1		T		C		502		502		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18785.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		CT772		chr20		31022978		ASXL1		-		A		773		1554		49.7425997426		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.2464dupA		p.D821fs		18907.73		T		TA										ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		CT772		chr20		31024274		ASXL1		T		C		255		1017		25.0737463127		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		4935.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		CT772		chr20		31025163		ASXL1		A		G		162		301		53.8205980066		UTR3										3842.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		CT772		chr20		31025231		ASXL1		T		C		157		300		52.3333333333		UTR3										3939.77		T		C				rs2295763								0.39976

		CT772		chr21		36164405		RUNX1		G		T		68		142		47.8873239437		UTR3										1614.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		CT772		chr21		36206932		RUNX1		G		A		929		936		99.2521367521		intronic										26618.77		G		A				rs11702841				1				1

		CT772		chr21		36265323		RUNX1		T		-		81		142		57.0422535211		intronic										1222.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		CT772		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		486		492		98.7804878049		intronic										18959.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		CT772		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		510		510		100		intronic										16063.77		T		C				rs4830994								0.997351

		CT772		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		81		192		42.1875		intronic										1378.73		GT		G

		CT772		chrX		39922359		BCOR		A		G		173		362		47.7900552486		intronic										3890.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		CT772		chrX		39933339		BCOR		A		G		1051		1051		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28962.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		CT772		chrX		44918221		KDM6A		T		-		226		380		59.4736842105		intronic										2663.73		AT		A						0.3306		0.2887

		CT772		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		148		447		33.1096196868		intronic										4903.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		CT772		chrX		44935924		KDM6A		T		-		227		447		50.7829977629		intronic										4903.73		CTT		C,CT

		CT772		chrX		44938316		KDM6A		A		-		96		434		22.1198156682		intronic										445.73		TA		T

		CT772		chrX		44938563		KDM6A		G		A		211		453		46.5783664459		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		5411.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		CT772		chrX		44949951		KDM6A		T		-		113		478		23.640167364		intronic										359.73		GT		G						0.124		0.0845

		CT772		chrX		76872227		ATRX		TAATC		-		504		1001		50.3496503497		intronic										12473.73		TTAATC		T						0.0022		0.0027				0.00211921

		CT772		chrX		123184949		STAG2		T		-		82		198		41.4141414141		intronic										779.73		CT		C								0.0401				0.346225

		CT772		chrX		123195593		STAG2		TTT		-		8		12		66.6666666667		intronic										177.73		CTTT		C

		CT772		chrX		123195807		STAG2		AAACAAT		-		112		192		58.3333333333		intronic										3300.73		GAAACAAT		G

		CT772		chrX		123195818		STAG2		G		C		112		192		58.3333333333		intronic										3309.77		G		C

		CT772		chrX		123199993		STAG2		TTTTT		-		32		51		62.7450980392		intronic										873.73		ATTTTT		A

		CT772		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		561		568		98.7676056338		intronic										22789.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		CT772		chrX		123204978		STAG2		T		-		138		409		33.7408312958		intronic										723.73		CT		C						0.1943		0.258

		CT772		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1026		1026		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30319.77		T		C				rs4830173				1				1

		CT772		chrX		129148194		BCORL1		G		A		530		1102		48.0943738657		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.G1446A		p.P482P		11841.77		G		A				rs112032085		0.0126		0.0045				0.00688742

		CT772		chrX		129162905		BCORL1		T		G		6		12		50		intronic										27.77		T		G		LowQual

		CT772		chrX		133511862		PHF6		A		-		53		103		51.4563106796		intronic										732.73		TA		T				rs367819775

		CT772		chrX		133511988		PHF6		G		A		257		541		47.5046210721		intronic										6812.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		CT772		chrX		133512256		PHF6		T		-		141		476		29.6218487395		intronic										1665.73		CT		C

		CT772		chrX		133527688		PHF6		T		-		107		644		16.6149068323		intronic										377.73		GT		G						0.0221		0.0033

		DCT233		chr1		115258871		NRAS		G		A		282		587		48.0408858603		intronic										6098.77		G		A

		DCT233		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		215		446		48.2062780269		intronic										5278.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		DCT233		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		954		961		99.2715920916		intronic										25270.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		DCT233		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		412		507		81.2623274162		intronic										11400.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		DCT233		chr2		198267243		SF3B1		A		-		247		746		33.109919571		intronic										2472.73		GA		G						0.1395		0.2265

		DCT233		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		515		519		99.2292870906		intronic										16440.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		DCT233		chr2		209113192		IDH1		G		A		561		1027		54.6251217137		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		13026.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		DCT233		chr3		105453034		CBLB		A		G		487		487		100		intronic										15204.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		DCT233		chr3		105453069		CBLB		C		T		130		487		26.6940451745		intronic										2685.77		C		T				rs9657924								0.10603

		DCT233		chr3		128200806		GATA2		G		A		33		57		57.8947368421		intronic										799.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		DCT233		chr3		128204951		GATA2		C		T		20		44		45.4545454545		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		451.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		TRUE		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		TRUE		0		TRUE		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		DCT233		chr3		128205860		GATA2		G		C		303		849		35.6890459364		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		4690.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		DCT233		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		498		503		99.0059642147		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13196.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		DCT233		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		509		512		99.4140625		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		17424.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		DCT233		chr4		55599436		KIT		T		C		536		537		99.8137802607		intronic										17205.77		T		C				rs1008658								0.504792

		DCT233		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		106		523		20.2676864245		ncRNA_intronic										1695.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		DCT233		chr4		153247486		FBXW7		TT		-		5		19		26.3157894737		intronic										67.73		CTT		C

		DCT233		chr5		170837513		NPM1		T		-		153		405		37.7777777778		intronic										1188.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		DCT233		chr7		101559513		CUX1		G		A		541		972		55.658436214		intronic										12236.77		G		A				rs56091128		0.0504		0.0527				0.0259585

		DCT233		chr7		101747593		CUX1		T		-		108		470		22.9787234043		intronic										451.73		GT		G						0.017		0.0081

		DCT233		chr7		101821958		CUX1		G		A		252		456		55.2631578947		intronic										6675.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		DCT233		chr7		101843536		CUX1		T		-		128		725		17.6551724138		intronic										745.73		AT		A												0.00299521

		DCT233		chr7		101892121		CUX1		G		A		44		46		95.652173913		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		946.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		DCT233		chr7		101892328		CUX1		C		T		235		237		99.1561181435		UTR3										5843.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		DCT233		chr7		101926320		CUX1		G		A		2		2		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1927A		p.D643N		21.77		G		A		LowQual												0.061		TRUE		0.999		D		0.989		D						0.984		N		0.695		N		1.5		T		-1.04		N		0.332		4.304		24		0.999		0.989		D		-0.918		TRUE		0.11		TRUE		0.706		0		3.72		0.63		0.948		0.803		0.965		13.657

		DCT233		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		85		108		78.7037037037		intronic										2513.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		DCT233		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		76		104		73.0769230769		intronic										1416.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		DCT233		chr7		148508833		EZH2		A		G		497		1021		48.6777668952		intronic										9139.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		DCT233		chr7		148543693		EZH2		A		-		392		694		56.4841498559		intronic										5930.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		DCT233		chr8		117864217		RAD21		A		G		224		486		46.0905349794		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3518.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		DCT233		chr8		117864952		RAD21		A		-		142		367		38.6920980926		intronic										1261.73		TA		T						0.1101		0.1328

		DCT233		chr8		117868543		RAD21		A		G		2		8		25		intronic										23.79		A		G		LowQual

		DCT233		chr8		117875538		RAD21		C		-		171		711		24.0506329114		intronic										2713.73		TC		T

		DCT233		chr8		117875539		RAD21		C		T		123		709		17.3483779972		intronic										1139.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		DCT233		chr9		5069899		JAK2		-		AT		153		490		31.2244897959		intronic										4373.73		G		GAT

		DCT233		chr9		133747698		ABL1		C		T		109		548		19.8905109489		intronic										1495.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		DCT233		chr9		139391338		NOTCH1		C		T		254		479		53.0271398747		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.G6853A		p.V2285I		6616.77		C		T				rs61751489		0.0125		0.0254				0.0211661		0.521		TRUE		0.004		B		0.001		B		0.098		N		1		N		0.715		N		-1.49		T		-0.07		N		0.022		-0.398		0.391		0.702		0.18		N		-1.147		TRUE		0.008		TRUE		0.672		0		2.74		0.871		-0.332		0.165		0.003		8.604

		DCT233		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		268		510		52.5490196078		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7441.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		DCT233		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		52		393		13.2315521628		intronic										394.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		DCT233		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		201		362		55.5248618785		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5342.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		DCT233		chr10		112356331		SMC3		G		A		18		72		25		intronic										163.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		DCT233		chr10		112360764		SMC3		G		A		66		494		13.3603238866		intronic										307.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		DCT233		chr10		112361870		SMC3		A		G		1096		1102		99.4555353902		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31506.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		DCT233		chr10		112361983		SMC3		T		G		80		600		13.3333333333		intronic										434.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		DCT233		chr11		118351035		KMT2A		T		-		190		800		23.75		intronic										2004.73		CT		C												0.00259585

		DCT233		chr12		11803220		ETV6		A		C		494		494		100		intronic										22069.77		A		C				rs2856305								0.971645

		DCT233		chr12		11803228		ETV6		A		G		494		494		100		intronic										22069.77		A		G				rs2541135								0.971645

		DCT233		chr12		11992168		ETV6		G		A		441		1062		41.5254237288		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		9836.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		DCT233		chr13		28607916		FLT3		T		A		468		471		99.3630573248		intronic										16435.77		T		A				rs2491222								0.570687

		DCT233		chr13		28607989		FLT3		T		G		1013		1021		99.2164544564		intronic										29901.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		DCT233		chr17		7579472		TP53		G		C		403		404		99.7524752475		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		10419.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		TRUE		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		DCT233		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		564		615		91.7073170732		intronic										13788.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		DCT233		chr17		7579801		TP53		G		C		503		504		99.8015873016		UTR5										16206.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		DCT233		chr17		74733099		SRSF2		G		A		223		441		50.566893424		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		5698.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		DCT233		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		680		1105		61.5384615385		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		15709.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DCT233		chr20		31022959		ASXL1		T		C		518		518		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18664.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		DCT233		chr20		31022978		ASXL1		-		A		704		1584		44.4444444444		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.2464dupA		p.D821fs		14242.73		T		TA										ID=COSM1716896;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DCT233		chr20		31024274		ASXL1		T		C		270		1052		25.6653992395		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5053.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		DCT233		chr20		31025163		ASXL1		A		G		138		299		46.1538461538		UTR3										3187.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		DCT233		chr21		36164923		RUNX1		G		A		261		548		47.6277372263		intronic										6198.77		G		A								0.0003				0.000199681

		DCT233		chr21		36206932		RUNX1		G		A		977		982		99.4908350305		intronic										28427.77		G		A				rs11702841				1				1

		DCT233		chr21		36265323		RUNX1		T		-		87		135		64.4444444444		intronic										1219.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		DCT233		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		505		505		100		intronic										15388.77		T		C				rs4830994								0.997351

		DCT233		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		42		92		45.652173913		intronic										674.73		GT		G

		DCT233		chrX		39911657		BCOR		C		A		194		196		98.9795918367		intronic										6698.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		DCT233		chrX		39922359		BCOR		A		G		220		221		99.5475113122		intronic										6425.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		DCT233		chrX		39933339		BCOR		A		G		1024		1026		99.8050682261		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29157.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		DCT233		chrX		44834045		KDM6A		-		T		492		566		86.925795053		intronic										11202.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		DCT233		chrX		44870417		KDM6A		G		A		32		263		12.1673003802		intronic										164.77		G		A				rs41309721								0.00264901

		DCT233		chrX		44897039		KDM6A		G		-		501		506		99.0118577075		intronic										15359.73		TG		T				rs200420008

		DCT233		chrX		44913052		KDM6A		T		A		496		498		99.5983935743		intronic										15126.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		DCT233		chrX		44918221		KDM6A		T		-		122		333		36.6366366366		intronic										1255.73		AT		A						0.3306		0.2887

		DCT233		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		131		414		31.6425120773		intronic										5005.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		DCT233		chrX		44935924		KDM6A		T		-		213		414		51.4492753623		intronic										5005.73		CTT		C,CT

		DCT233		chrX		44938316		KDM6A		A		-		111		439		25.284738041		intronic										701.73		TA		T

		DCT233		chrX		44949153		KDM6A		T		C		138		697		19.7991391679		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1664.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		DCT233		chrX		44949284		KDM6A		A		T		185		187		98.9304812834		intronic										5950.77		A		T				rs5952675								0.243179

		DCT233		chrX		44949951		KDM6A		T		-		116		479		24.2171189979		intronic										520.73		GT		G						0.124		0.0845

		DCT233		chrX		44966795		KDM6A		T		C		488		489		99.7955010225		intronic										21850.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		DCT233		chrX		44966805		KDM6A		T		-		484		488		99.1803278689		intronic										15367.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		DCT233		chrX		76856021		ATRX		T		C		985		986		99.8985801217		exonic		nonsynonymous SNV		NM_138270		c.A5465G		p.N1822S		27915.77		T		C				rs45439799		0.0063		0.0063				0.00291391		1		TRUE		0		B		0		B		0.036		N		0.001		A		-0.115		N		-3.07		D		0.11		N		0.016		-0.484		0.241		0.776		0.448		N		-0.615		TRUE		0.34		TRUE						3.41		-0.068		-0.012		0.984		0.928		8.857

		DCT233		chrX		123184949		STAG2		T		-		110		241		45.643153527		intronic										1167.73		CT		C								0.0401				0.346225

		DCT233		chrX		123199994		STAG2		T		A		1		2		50		intronic										10.2		T		A		LowQual

		DCT233		chrX		123200307		STAG2		T		-		524		525		99.8095238095		intronic										22310.73		GT		G						0.0115		0.0033				0.00503311

		DCT233		chrX		123200313		STAG2		T		-		451		452		99.7787610619		intronic										20234.73		AT		A				rs34397445		0.0118		0.0035				0.00503311

		DCT233		chrX		123204978		STAG2		T		-		133		386		34.4559585492		intronic										875.73		CT		C						0.1943		0.258

		DCT233		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1008		1011		99.703264095		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30061.77		T		C				rs4830173				1				1

		DCT233		chrX		129162905		BCORL1		T		G		5		8		62.5		intronic										32.78		T		G

		DCT233		chrX		133511862		PHF6		A		-		45		101		44.5544554455		intronic										558.73		TA		T				rs367819775

		DCT233		chrX		133511988		PHF6		G		A		387		387		100		intronic										13093.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		DCT233		chrX		133512256		PHF6		T		-		76		282		26.9503546099		intronic										682.73		CT		C

		DFL1388		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		556		561		99.1087344029		intronic										18147.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		DFL1388		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		615		619		99.3537964459		intronic										16209.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		DFL1388		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		238		471		50.5307855626		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		5848.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		DFL1388		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		306		393		77.8625954198		intronic										8235.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		DFL1388		chr2		198267243		SF3B1		A		-		73		197		37.0558375635		intronic										1028.73		GA		G						0.1395		0.2265

		DFL1388		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		556		566		98.2332155477		intronic										17070.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		DFL1388		chr3		105453034		CBLB		A		G		485		486		99.7942386831		intronic										15342.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		DFL1388		chr3		105453069		CBLB		C		T		86		483		17.8053830228		intronic										1253.77		C		T				rs9657924								0.10603

		DFL1388		chr3		128200806		GATA2		G		A		45		113		39.8230088496		intronic										950.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		DFL1388		chr3		128204877		GATA2		C		G		53		98		54.0816326531		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G564C		p.T188T		1050.77		C		G				rs34870876		0.0401		0.0424				0.0185703

		DFL1388		chr3		128204951		GATA2		C		T		26		52		50		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		591.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		TRUE		0		TRUE		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		DFL1388		chr3		128205860		GATA2		G		C		94		738		12.7371273713		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		114.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		DFL1388		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		499		503		99.2047713718		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13778.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		DFL1388		chr4		55599436		KIT		T		C		513		514		99.8054474708		intronic										16435.77		T		C				rs1008658								0.504792

		DFL1388		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		253		475		53.2631578947		ncRNA_intronic										5883.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		DFL1388		chr4		106156187		TET2		C		T		280		1119		25.0223413762		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C1088T		p.P363L		5591.77		C		T				rs17253672		0.0424		0.0483				0.0275559		0.007		D		0.573		P		0.294		B		0		N		0.98		N		0.695		N		4.48		T		-1.74		N		0.18		3.68		23.3		0.998		0.701		D		-0.984		TRUE		0.002		TRUE		0.646		0		4.97		0.871		0.935		0.293		0.994		11.114

		DFL1388		chr4		106196829		TET2		T		G		555		1084		51.1992619926		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		14068.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		TRUE		0		TRUE		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		DFL1388		chr4		153247486		FBXW7		T		-		5		13		38.4615384615		intronic										15.85		CT		C		LowQual		rs367926135

		DFL1388		chr5		170837513		NPM1		T		-		150		448		33.4821428571		intronic										941.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		DFL1388		chr7		50459588		IKZF1		A		-		249		1054		23.624288425		intronic										1989.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		DFL1388		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		160		612		26.1437908497		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		3536.73		G		GGGGGCCGAGTC

		DFL1388		chr7		101747593		CUX1		T		-		122		471		25.9023354565		intronic										573.73		GT		G						0.017		0.0081

		DFL1388		chr7		101843536		CUX1		T		-		172		778		22.1079691517		intronic										1514.73		AT		A												0.00299521

		DFL1388		chr7		101892121		CUX1		G		A		69		70		98.5714285714		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		1596.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		DFL1388		chr7		101892328		CUX1		C		T		249		250		99.6		UTR3										6084.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		DFL1388		chr7		101916647		CUX1		A		G		133		263		50.5703422053		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		2391.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		DFL1388		chr7		101917521		CUX1		G		A		254		504		50.3968253968		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6624.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		DFL1388		chr7		101917647		CUX1		A		G		245		490		50		intronic										5637.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		DFL1388		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		135		138		97.8260869565		intronic										3685.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		DFL1388		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		76		135		56.2962962963		intronic										2147.73		TAAAA		T,TA

		DFL1388		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		52		135		38.5185185185		intronic										2147.73		TAAAA		T,TA

		DFL1388		chr7		148508833		EZH2		A		G		1010		1013		99.7038499506		intronic										23699.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		DFL1388		chr7		148543693		EZH2		AA		-		240		859		27.9394644936		intronic										15480.73		TAA		T,TA								0.0071

		DFL1388		chr7		148543693		EZH2		A		-		518		859		60.302677532		intronic										15480.73		TAA		T,TA

		DFL1388		chr8		117864952		RAD21		A		-		121		349		34.670487106		intronic										707.73		TA		T						0.1101		0.1328

		DFL1388		chr8		117866426		RAD21		T		-		81		455		17.8021978022		intronic										141.73		CT		C

		DFL1388		chr8		117875538		RAD21		C		-		108		652		16.5644171779		intronic										795.73		TC		T

		DFL1388		chr8		117875539		RAD21		C		T		141		648		21.7592592593		intronic										1248.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		DFL1388		chr9		5069899		JAK2		-		AT		110		500		22		intronic										2563.73		G		GAT

		DFL1388		chr9		21994348		CDKN2A		-		T		2		5		40		UTR5										37.73		G		GT

		DFL1388		chr9		21994351		CDKN2A		G		-		2		5		40		UTR5										37.73		CG		C

		DFL1388		chr9		133747698		ABL1		C		T		173		646		26.7801857585		intronic										3095.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		DFL1388		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		219		426		51.4084507042		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5822.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		DFL1388		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		46		329		13.9817629179		intronic										445.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		DFL1388		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		256		491		52.1384928717		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6691.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		DFL1388		chr10		112356329		SMC3		T		C		360		437		82.3798627002		intronic										287.77		T		C

		DFL1388		chr10		112356331		SMC3		G		A		360		437		82.3798627002		intronic										287.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		DFL1388		chr10		112360764		SMC3		G		A		73		499		14.629258517		intronic										566.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		DFL1388		chr10		112361870		SMC3		A		G		1123		1125		99.8222222222		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31676.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		DFL1388		chr10		112361983		SMC3		T		G		93		624		14.9038461538		intronic										612.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		DFL1388		chr11		118351035		KMT2A		T		-		440		1216		36.1842105263		intronic										5575.73		CT		C												0.00259585

		DFL1388		chr12		11803220		ETV6		A		C		497		499		99.5991983968		intronic										22246.77		A		C				rs2856305								0.971645

		DFL1388		chr12		11803228		ETV6		A		G		496		498		99.5983935743		intronic										22159.77		A		G				rs2541135								0.971645

		DFL1388		chr13		28607916		FLT3		T		A		474		475		99.7894736842		intronic										16262.77		T		A				rs2491222								0.570687

		DFL1388		chr13		28607989		FLT3		T		G		1131		1134		99.7354497354		intronic										33908.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		DFL1388		chr17		7579472		TP53		G		C		499		501		99.6007984032		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13447.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		DFL1388		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		610		663		92.0060331825		intronic										15532.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		DFL1388		chr17		7579801		TP53		G		C		468		468		100		UTR5										15266.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		DFL1388		chr17		74733099		SRSF2		G		A		464		465		99.7849462366		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15742.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		DFL1388		chr19		45303800		CBLC		G		A		50		401		12.4688279302		intronic										298.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		DFL1388		chr20		31022959		ASXL1		T		C		547		548		99.8175182482		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17320.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		DFL1388		chr20		31024274		ASXL1		T		C		302		1106		27.3056057866		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6126.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		DFL1388		chr20		31025163		ASXL1		A		G		216		418		51.6746411483		UTR3										5316.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		DFL1388		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1100		1107		99.3676603433		intronic										33569.77		G		A				rs11702841				1				1

		DFL1388		chr21		36265323		RUNX1		T		-		136		232		58.6206896552		intronic										1794.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		DFL1388		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		521		523		99.6175908222		intronic										18019.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		DFL1388		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		500		500		100		intronic										15463.77		T		C				rs4830994								0.997351

		DFL1388		chrX		15809069		ZRSR2		C		A		98		116		84.4827586207		exonic		stopgain		NM_005089		c.C54A		p.Y18X		2751.77		C		A																										0.002		N		1		A																10.588		36		0.996		0.629		D														4.16		0.871		0.932		0.949		0.948		8.901

		DFL1388		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		534		537		99.4413407821		intronic										17369.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		DFL1388		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		75		209		35.8851674641		intronic										1005.73		GT		G

		DFL1388		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		575		579		99.3091537133		intronic										18588.77		T		C				rs5936061								0.551258

		DFL1388		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		570		572		99.6503496503		intronic										17505.77		T		G				rs5980193								0.897219

		DFL1388		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		510		513		99.4152046784		intronic										17675.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		DFL1388		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		430		431		99.7679814385		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		13857.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		DFL1388		chrX		39922359		BCOR		A		G		149		155		96.1290322581		intronic										4076.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		DFL1388		chrX		44834045		KDM6A		-		T		523		591		88.4940778342		intronic										12653.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		DFL1388		chrX		44897039		KDM6A		G		-		518		521		99.424184261		intronic										16296.73		TG		T				rs200420008

		DFL1388		chrX		44913052		KDM6A		T		A		507		510		99.4117647059		intronic										16395.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		DFL1388		chrX		44918221		KDM6A		T		-		131		371		35.3099730458		intronic										939.73		AT		A						0.3306		0.2887

		DFL1388		chrX		44935924		KDM6A		T		-		315		398		79.1457286432		intronic										4488.73		CT		C								0.6166				0.605828

		DFL1388		chrX		44938316		KDM6A		A		-		116		437		26.5446224256		intronic										726.73		TA		T

		DFL1388		chrX		44949284		KDM6A		A		T		407		409		99.511002445		intronic										13715.77		A		T				rs5952675								0.243179

		DFL1388		chrX		44949951		KDM6A		T		-		100		478		20.9205020921		intronic										152.73		GT		G						0.124		0.0845

		DFL1388		chrX		44966795		KDM6A		T		C		500		502		99.6015936255		intronic										22314.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		DFL1388		chrX		44966805		KDM6A		T		-		500		502		99.6015936255		intronic										22236.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		DFL1388		chrX		76940534		ATRX		A		G		995		1003		99.2023928215		intronic										27869.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		DFL1388		chrX		123184949		STAG2		T		-		98		231		42.4242424242		intronic										846.73		CT		C								0.0401				0.346225

		DFL1388		chrX		123195150		STAG2		T		A		3		13		23.0769230769		exonic		nonsynonymous SNV		NM_006603		c.T1493A		p.M498K		12.05		T		A		LowQual												0		D		0.998		D		0.962		D		0		D		1		D		2.795		M		1.53		T		-5.39		D		0.982		6.636		32		0.987		0.986		D		-0.181		TRUE		0.367		TRUE						5.18		0.991		0.964		1		1		14.287

		DFL1388		chrX		123195281		STAG2		CAATT		-		4		7		57.1428571429		intronic										121.73		ACAATT		A

		DFL1388		chrX		123195593		STAG2		T		-		13		15		86.6666666667		intronic										275.73		CT		C

		DFL1388		chrX		123204978		STAG2		T		-		121		402		30.0995024876		intronic										475.73		CT		C						0.1943		0.258

		DFL1388		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1009		1009		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29233.77		T		C				rs4830173				1				1

		DFL1388		chrX		129190217		BCORL1		C		T		118		119		99.1596638655		UTR3										3604.77		C		T				rs73225593								0.0211921

		DFL1388		chrX		133511862		PHF6		A		-		37		147		25.1700680272		intronic										219.73		TA		T				rs367819775

		DFL1388		chrX		133512256		PHF6		T		-		194		700		27.7142857143		intronic										1644.73		CT		C

		DFL1388		chrX		133527688		PHF6		T		-		138		728		18.956043956		intronic										952.73		GT		G						0.0221		0.0033

		DFL1388		chrX		133527706		PHF6		TACT		-		728		731		99.5896032832		intronic										25198.73		ATACT		A				rs35873365		0.0289		0.027				0.0127152

		DJK1586		chr1		115258747		NRAS		C		T		72		463		15.5507559395		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002524		c.G35A		p.G12D		715.77		C		T				rs121913237		0.000077		0.000008237		ID=COSM564;OCCURENCE=60(skin),3(biliary_tract),49(large_intestine),1(genital_tract),1(kidney),1(pancreas),1(ovary),2(soft_tissue),4(endometrium),2(thyroid),1(lung),3(testis),324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),3(central_nervous_system),1(upper_aerodigestive_tract),2(NS)				0.011		D		0.372		B		0.399		B		0		U		1		D		3.325		M		-1.19		T		-5.35		D		0.951		6.806		32		0.998		0.911		D		0.16		D		0.565		D		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377

		DJK1586		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		289		537		53.8175046555		intronic										7181.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		DJK1586		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		794		801		99.1260923845		intronic										20342.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		DJK1586		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		234		482		48.5477178423		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		5698.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		DJK1586		chr2		198267243		SF3B1		A		-		163		543		30.0184162063		intronic										1498.73		GA		G						0.1395		0.2265

		DJK1586		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		510		513		99.4152046784		intronic										16957.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		DJK1586		chr3		105453034		CBLB		A		G		484		484		100		intronic										17226.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		DJK1586		chr3		105453069		CBLB		C		T		122		483		25.2587991718		intronic										2266.77		C		T				rs9657924								0.10603

		DJK1586		chr3		128200806		GATA2		G		A		104		105		99.0476190476		intronic										3026.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		DJK1586		chr3		128204877		GATA2		C		G		163		282		57.8014184397		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G564C		p.T188T		3198.77		C		G				rs34870876		0.0401		0.0424				0.0185703

		DJK1586		chr3		128205860		GATA2		G		C		199		976		20.3893442623		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		2061.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		DJK1586		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		491		498		98.59437751		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13001.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		DJK1586		chr4		55599436		KIT		T		C		278		517		53.7717601547		intronic										6754.77		T		C				rs1008658								0.504792

		DJK1586		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		203		359		56.5459610028		ncRNA_intronic										5664.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		DJK1586		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		110		528		20.8333333333		ncRNA_intronic										1713.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		DJK1586		chr4		106196951		TET2		A		G		320		1129		28.3436669619		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		6273.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		DJK1586		chr5		170837513		NPM1		T		-		137		431		31.7865429234		intronic										912.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		DJK1586		chr7		50450420		IKZF1		T		C		255		519		49.1329479769		intronic										4526.77		T		C				rs7789106		0.0393		0.0224				0.0379393

		DJK1586		chr7		50459588		IKZF1		A		-		114		732		15.5737704918		intronic										239.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		DJK1586		chr7		101740827		CUX1		-		TC		409		914		44.7483588621		intronic										9008.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		DJK1586		chr7		101747593		CUX1		-		T		142		463		30.6695464363		intronic										1581.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		DJK1586		chr7		101755060		CUX1		A		G		517		983		52.5940996948		intronic										11696.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		DJK1586		chr7		101758584		CUX1		G		A		265		567		46.7372134039		intronic										6491.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		DJK1586		chr7		101837149		CUX1		G		A		256		505		50.6930693069		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6745.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		DJK1586		chr7		101843536		CUX1		-		T		385		957		40.2298850575		intronic										6168.73		A		AT												0.390176

		DJK1586		chr7		101844851		CUX1		A		G		496		975		50.8717948718		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9713.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		DJK1586		chr7		101892121		CUX1		G		A		19		32		59.375		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		316.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		DJK1586		chr7		101892328		CUX1		C		T		184		316		58.2278481013		UTR3										3562.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		DJK1586		chr7		101916647		CUX1		A		G		376		378		99.4708994709		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		9505.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		DJK1586		chr7		101916798		CUX1		C		A		136		265		51.320754717		intronic										3307.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		DJK1586		chr7		101917521		CUX1		G		A		252		497		50.7042253521		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6638.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		DJK1586		chr7		101917647		CUX1		A		G		518		518		100		intronic										17048.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		DJK1586		chr7		101926087		CUX1		G		T		15		47		31.914893617		intronic										168.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		DJK1586		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		51		70		72.8571428571		intronic										2046.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		DJK1586		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		32		58		55.1724137931		intronic										945.73		TAAA		T,TA				rs56080405								0.646565

		DJK1586		chr7		148504906		EZH2		AA		-		16		58		27.5862068966		intronic										945.73		TAAA		T,TA

		DJK1586		chr7		148506363		EZH2		T		G		279		995		28.040201005		intronic										4911.77		T		G				rs10268879		0.1521		0.0846				0.113618

		DJK1586		chr7		148508833		EZH2		A		G		548		998		54.9098196393		intronic										10972.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		DJK1586		chr7		148512591		EZH2		T		C		63		516		12.2093023256		intronic										227.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		DJK1586		chr7		148543693		EZH2		AA		-		115		665		17.2932330827		intronic										12034.73		TAA		T,TA								0.0071

		DJK1586		chr7		148543693		EZH2		A		-		476		665		71.5789473684		intronic										12034.73		TAA		T,TA

		DJK1586		chr8		117864952		RAD21		A		-		92		237		38.8185654008		intronic										814.73		TA		T						0.1101		0.1328

		DJK1586		chr8		117868531		RAD21		AAAA		-		3		7		42.8571428571		intronic										70.73		TAAAA		T								0.0199

		DJK1586		chr8		117875538		RAD21		C		-		180		724		24.861878453		intronic										3020.73		TC		T

		DJK1586		chr8		117875539		RAD21		C		T		135		722		18.6980609418		intronic										1315.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		DJK1586		chr9		5069899		JAK2		-		AT		97		495		19.595959596		intronic										1435.73		G		GAT

		DJK1586		chr9		5073681		JAK2		T		-		125		478		26.1506276151		intronic										832.73		CT		C						0.0187		0.0062

		DJK1586		chr9		133747698		ABL1		C		T		112		587		19.0800681431		intronic										1496.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		DJK1586		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		65		501		12.9740518962		intronic										525.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		DJK1586		chr10		112360764		SMC3		G		A		76		496		15.3225806452		intronic										577.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		DJK1586		chr10		112361870		SMC3		A		G		1085		1087		99.8160073597		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30762.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		DJK1586		chr11		118351035		KMT2A		T		-		249		842		29.5724465558		intronic										2998.73		CT		C												0.00259585

		DJK1586		chr12		11803220		ETV6		A		C		496		496		100		intronic										22167.77		A		C				rs2856305								0.971645

		DJK1586		chr12		11803228		ETV6		A		G		496		496		100		intronic										22167.77		A		G				rs2541135								0.971645

		DJK1586		chr12		11992168		ETV6		G		A		495		1032		47.9651162791		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		10566.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		DJK1586		chr13		28607916		FLT3		T		A		240		458		52.4017467249		intronic										6535.77		T		A				rs2491222								0.570687

		DJK1586		chr13		28607989		FLT3		T		G		526		976		53.893442623		intronic										11588.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		DJK1586		chr17		7574039		TP53		CAA		-		217		755		28.7417218543		intronic										6713.73		GCAA		G

		DJK1586		chr17		7574043		TP53		-		TGTTT		217		1006		21.5705765408		intronic										6710.73		C		CTGTTT

		DJK1586		chr17		7578210		TP53		T		C		224		496		45.1612903226		exonic		synonymous SNV		NM_001126115		c.A243G		p.R81R		5172.77		T		C				rs1800372		0.0137		0.012		ID=COSM249885;OCCURENCE=3(large_intestine),2(central_nervous_system)		0.00539137

		DJK1586		chr17		7579472		TP53		G		C		243		396		61.3636363636		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		4829.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		DJK1586		chr17		7579619		TP53		G		T		463		1001		46.2537462537		intronic										10165.77		G		T				rs17883323		0.0708		0.0659				0.0776757

		DJK1586		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		579		611		94.7626841244		intronic										15523.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		DJK1586		chr17		7579801		TP53		G		C		289		488		59.2213114754		UTR5										7199.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		DJK1586		chr17		74733099		SRSF2		G		A		208		434		47.9262672811		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		4974.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		DJK1586		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		423		1116		37.9032258065		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		10797.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DJK1586		chr20		31022959		ASXL1		T		C		542		545		99.4495412844		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16822.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		DJK1586		chr20		31024274		ASXL1		T		C		290		1049		27.6453765491		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6298.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		DJK1586		chr20		31025163		ASXL1		A		G		157		283		55.4770318021		UTR3										3876.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		DJK1586		chr20		31025231		ASXL1		T		C		152		283		53.7102473498		UTR3										3948.77		T		C				rs2295763								0.39976

		DJK1586		chr21		36164405		RUNX1		G		T		133		294		45.2380952381		UTR3										3132.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		DJK1586		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1039		1045		99.4258373206		intronic										31322.77		G		A				rs11702841				1				1

		DJK1586		chr21		36265323		RUNX1		T		-		132		181		72.9281767956		intronic										2060.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		DJK1586		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		355		682		52.0527859238		intronic										11746.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		DJK1586		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		475		475		100		intronic										14739.77		T		C				rs4830994								0.997351

		DJK1586		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		497		499		99.5991983968		intronic										16488.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		DJK1586		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		44		88		50		intronic										741.73		GT		G

		DJK1586		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		529		530		99.8113207547		intronic										17090.77		T		C				rs5936061								0.551258

		DJK1586		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		547		547		100		intronic										16885.77		T		G				rs5980193								0.897219

		DJK1586		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		492		495		99.3939393939		intronic										16812.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		DJK1586		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		339		341		99.4134897361		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		11289.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		DJK1586		chrX		39933339		BCOR		A		G		1030		1030		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29599.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		DJK1586		chrX		44918221		KDM6A		T		-		130		328		39.6341463415		intronic										1207.73		AT		A						0.3306		0.2887

		DJK1586		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		145		419		34.6062052506		intronic										5145.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		DJK1586		chrX		44935924		KDM6A		T		-		204		419		48.6873508353		intronic										5145.73		CTT		C,CT

		DJK1586		chrX		44938316		KDM6A		A		-		104		434		23.9631336406		intronic										577.73		TA		T

		DJK1586		chrX		44949951		KDM6A		T		-		109		464		23.4913793103		intronic										443.73		GT		G						0.124		0.0845

		DJK1586		chrX		76849085		ATRX		G		A		67		402		16.6666666667		intronic										696.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		DJK1586		chrX		76940534		ATRX		A		G		663		663		100		intronic										18132.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		DJK1586		chrX		123184949		STAG2		-		T		69		159		43.3962264151		intronic										755.73		C		CT								0.0091

		DJK1586		chrX		123199993		STAG2		TTTTTTT		-		2		9		22.2222222222		intronic										25.74		ATTTTTTT		A		LowQual

		DJK1586		chrX		123204978		STAG2		T		-		111		393		28.2442748092		intronic										505.73		CT		C						0.1943		0.258

		DJK1586		chrX		129147079		BCORL1		T		C		988		988		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		28729.77		T		C				rs4830173				1				1

		DJK1586		chrX		129157046		BCORL1		C		T		56		532		10.5263157895		intronic										148.77		C		T				rs141109836								0.0010596

		DJK1586		chrX		129190217		BCORL1		C		T		236		239		98.7447698745		UTR3										7460.77		C		T				rs73225593								0.0211921

		DJK1586		chrX		133511862		PHF6		A		-		41		152		26.9736842105		intronic										330.73		TA		T				rs367819775

		DJK1586		chrX		133512256		PHF6		T		-		94		349		26.9340974212		intronic										967.73		CT		C

		DLA349		chr1		36933096		CSF3R		T		C		253		560		45.1785714286		intronic										5015.77		T		C				rs3918000								0.134385

		DLA349		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		538		547		98.3546617916		intronic										17208.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		DLA349		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		851		858		99.1841491841		intronic										22359.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		DLA349		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		232		482		48.132780083		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		5585.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		DLA349		chr2		198267243		SF3B1		A		-		197		493		39.9594320487		intronic										2210.73		GA		G						0.1395		0.2265

		DLA349		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		524		525		99.8095238095		intronic										18550.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		DLA349		chr3		105438957		CBLB		T		G		422		942		44.7983014862		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		7602.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		DLA349		chr3		105439026		CBLB		G		A		221		480		46.0416666667		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5581.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		DLA349		chr3		105453034		CBLB		A		G		484		484		100		intronic										14566.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		DLA349		chr3		105453069		CBLB		C		T		124		484		25.6198347107		intronic										2517.77		C		T				rs9657924								0.10603

		DLA349		chr3		128205860		GATA2		G		C		312		847		36.8358913813		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		4454.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		DLA349		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		475		485		97.9381443299		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12926.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		DLA349		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		245		491		49.8981670061		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6295.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		DLA349		chr4		55599268		KIT		C		T		253		476		53.1512605042		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.C2394T		p.I798I		6823.77		C		T				rs55789615		0.0248		0.0211		ID=COSM1307;OCCURENCE=3(bone),1(NS),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(testis),1(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),1(genital_tract),2(large_intestine)		0.0113818

		DLA349		chr4		55599436		KIT		T		C		250		515		48.5436893204		intronic										5845.77		T		C				rs1008658								0.504792

		DLA349		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		449		485		92.5773195876		ncRNA_intronic										14028.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		DLA349		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		118		533		22.138836773		ncRNA_intronic										2058.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		DLA349		chr4		106196951		TET2		A		G		651		1136		57.3063380282		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		18909.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		DLA349		chr5		170837513		NPM1		T		-		148		429		34.4988344988		intronic										1021.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		DLA349		chr7		50459588		IKZF1		A		-		128		773		16.5588615783		intronic										529.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		DLA349		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		76		288		26.3888888889		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		1714.73		G		GGGGGCCGAGTC

		DLA349		chr7		50467767		IKZF1		C		A		47		103		45.6310679612		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		1053.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		DLA349		chr7		101740827		CUX1		-		TC		372		854		43.5597189696		intronic										7805.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		DLA349		chr7		101747593		CUX1		-		T		178		459		38.779956427		intronic										2594.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		DLA349		chr7		101758584		CUX1		G		A		230		531		43.3145009416		intronic										5390.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		DLA349		chr7		101821970		CUX1		-		G		213		433		49.1916859122		intronic										6046.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		DLA349		chr7		101843536		CUX1		-		T		474		999		47.4474474474		intronic										8551.73		A		AT												0.390176

		DLA349		chr7		101892229		CUX1		C		A		11		86		12.7906976744		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C4458A		p.P1486P		67.77		C		A				rs149171097		0.0064		0.0172				0.00339457

		DLA349		chr7		101892328		CUX1		C		T		61		154		39.6103896104		UTR3										1015.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		DLA349		chr7		101892452		CUX1		G		A		24		85		28.2352941176		UTR3										481.77		G		A				rs112726409								0.116214

		DLA349		chr7		101916647		CUX1		A		G		306		307		99.674267101		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		4406.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		DLA349		chr7		101917521		CUX1		G		A		494		498		99.1967871486		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16083.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		DLA349		chr7		101917647		CUX1		A		G		488		488		100		intronic										15224.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		DLA349		chr7		101926087		CUX1		G		T		13		39		33.3333333333		intronic										196.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		DLA349		chr7		148504859		EZH2		AACAC		-		13		30		43.3333333333		intronic										457.73		TAACAC		T

		DLA349		chr7		148508833		EZH2		A		G		457		983		46.490335707		intronic										6894.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		DLA349		chr7		148512591		EZH2		T		C		68		508		13.3858267717		intronic										358.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		DLA349		chr7		148543693		EZH2		A		-		160		703		22.759601707		intronic										1126.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		DLA349		chr8		117864217		RAD21		A		G		204		483		42.2360248447		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		1293.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		DLA349		chr8		117864952		RAD21		A		-		86		205		41.9512195122		intronic										797.73		TA		T						0.1101		0.1328

		DLA349		chr8		117869851		RAD21		AACTTT		-		499		1023		48.7781036168		intronic										13424.73		AAACTTT		A				rs16893992								0.216853

		DLA349		chr8		117875538		RAD21		C		-		145		686		21.1370262391		intronic										2102.73		TC		T

		DLA349		chr8		117875539		RAD21		C		T		134		686		19.5335276968		intronic										1623.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		DLA349		chr9		5069899		JAK2		-		AT		133		497		26.7605633803		intronic										3713.73		G		GAT

		DLA349		chr9		5073770		JAK2		G		T		591		944		62.6059322034		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		15396.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		DLA349		chr9		133747698		ABL1		C		T		154		590		26.1016949153		intronic										2693.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		DLA349		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		232		503		46.1232604374		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5899.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		DLA349		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		54		382		14.1361256545		intronic										554.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		DLA349		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		224		440		50.9090909091		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5985.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		DLA349		chr10		112360764		SMC3		G		A		78		476		16.3865546218		intronic										695.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		DLA349		chr10		112361870		SMC3		A		G		1104		1105		99.9095022624		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31088.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		DLA349		chr11		534242		HRAS		A		G		85		127		66.9291338583		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		2118.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		DLA349		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		77		115		66.9565217391		intronic										3081.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		DLA349		chr11		118351035		KMT2A		T		-		162		735		22.0408163265		intronic										1383.73		CT		C												0.00259585

		DLA349		chr12		11803220		ETV6		A		C		494		495		99.797979798		intronic										22130.77		A		C				rs2856305								0.971645

		DLA349		chr12		11803228		ETV6		A		G		494		495		99.797979798		intronic										22130.77		A		G				rs2541135								0.971645

		DLA349		chr12		11905560		ETV6		C		T		170		392		43.3673469388		intronic										4147.77		C		T				rs200112014		0.0026		0.0029				0.00119808

		DLA349		chr12		11992168		ETV6		G		A		456		989		46.1071789687		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		9581.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		DLA349		chr17		7579472		TP53		G		C		211		362		58.2872928177		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		4112.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		DLA349		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		415		708		58.615819209		intronic										9169.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		DLA349		chr17		7579801		TP53		G		C		149		280		53.2142857143		UTR5										3389.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		DLA349		chr17		74733099		SRSF2		G		A		444		444		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14875.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		DLA349		chr19		33792631		CEBPA		C		A		105		120		87.5		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		2856.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		DLA349		chr20		31022959		ASXL1		T		C		550		554		99.2779783394		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16930.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		DLA349		chr21		36206932		RUNX1		G		A		986		990		99.595959596		intronic										28796.77		G		A				rs11702841				1				1

		DLA349		chr21		36265323		RUNX1		T		-		78		140		55.7142857143		intronic										1117.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		DLA349		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		458		908		50.4405286344		intronic										15491.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		DLA349		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		533		533		100		intronic										16982.77		T		C				rs4830994								0.997351

		DLA349		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		468		948		49.3670886076		intronic										10342.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		DLA349		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		131		289		45.3287197232		intronic										2247.73		GT		G

		DLA349		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		260		550		47.2727272727		intronic										5941.77		T		C				rs5936061								0.551258

		DLA349		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		606		607		99.8352553542		intronic										18512.77		T		G				rs5980193								0.897219

		DLA349		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		255		497		51.3078470825		intronic										6811.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		DLA349		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		251		496		50.6048387097		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6303.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		DLA349		chrX		39933339		BCOR		A		G		1065		1068		99.7191011236		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30848.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		DLA349		chrX		44918221		KDM6A		T		-		155		387		40.0516795866		intronic										1518.73		AT		A						0.3306		0.2887

		DLA349		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		136		436		31.1926605505		intronic										5175.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		DLA349		chrX		44935924		KDM6A		T		-		235		436		53.8990825688		intronic										5175.73		CTT		C,CT

		DLA349		chrX		44938316		KDM6A		A		-		93		421		22.0902612827		intronic										489.73		TA		T

		DLA349		chrX		44938563		KDM6A		G		A		229		455		50.3296703297		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		5716.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		DLA349		chrX		44949951		KDM6A		T		-		115		493		23.3265720081		intronic										415.73		GT		G						0.124		0.0845

		DLA349		chrX		76849085		ATRX		G		A		69		499		13.8276553106		intronic										559.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		DLA349		chrX		123184949		STAG2		T		-		107		261		40.9961685824		intronic										660.73		CT		C								0.0401				0.346225

		DLA349		chrX		123199993		STAG2		TTTT		-		34		56		60.7142857143		intronic										789.73		ATTTT		A								0.0182

		DLA349		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		524		1039		50.4331087584		intronic										14050.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		DLA349		chrX		123204978		STAG2		T		-		121		410		29.512195122		intronic										663.73		CT		C						0.1943		0.258

		DLA349		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1072		1072		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32283.77		T		C				rs4830173				1				1

		DLA349		chrX		129162905		BCORL1		T		G		4		10		40		intronic										12.99		T		G		LowQual

		DLA349		chrX		133511862		PHF6		A		-		36		132		27.2727272727		intronic										336.73		TA		T				rs367819775

		DLA349		chrX		133511988		PHF6		G		A		549		552		99.4565217391		intronic										18867.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		DLA349		chrX		133512256		PHF6		T		-		135		557		24.236983842		intronic										1180.73		CT		C

		DLA349		chrX		133527688		PHF6		T		-		92		650		14.1538461538		intronic										247.73		GT		G						0.0221		0.0033

		DM530		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		281		525		53.5238095238		intronic										7117.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		DM530		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		924		927		99.6763754045		intronic										24038.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		DM530		chr2		198267243		SF3B1		A		-		226		642		35.2024922118		intronic										2187.73		GA		G						0.1395		0.2265

		DM530		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		488		1013		48.1737413623		intronic										12377.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		DM530		chr3		38182398		MYD88		T		C		496		1021		48.5798237023		intronic										10808.77		T		C				rs4988458								0.00379393

		DM530		chr3		105438957		CBLB		T		G		447		937		47.7054429029		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8439.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		DM530		chr3		105439026		CBLB		G		A		229		465		49.247311828		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5895.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		DM530		chr3		105453034		CBLB		A		G		459		460		99.7826086957		intronic										14268.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		DM530		chr3		105453069		CBLB		C		T		111		459		24.1830065359		intronic										1935.77		C		T				rs9657924								0.10603

		DM530		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		491		499		98.3967935872		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13005.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		DM530		chr4		55599436		KIT		T		C		254		496		51.2096774194		intronic										6138.77		T		C				rs1008658								0.504792

		DM530		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		91		522		17.4329501916		ncRNA_intronic										1123.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		DM530		chr4		106196829		TET2		T		G		499		1038		48.0732177264		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		12037.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		T		0		T		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		DM530		chr5		170837513		NPM1		T		-		133		428		31.0747663551		intronic										744.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		DM530		chr7		101740827		CUX1		-		TC		300		676		44.3786982249		intronic										6446.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		DM530		chr7		101747593		CUX1		-		T		135		460		29.347826087		intronic										1834.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		DM530		chr7		101758584		CUX1		G		A		268		547		48.9945155393		intronic										6636.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		DM530		chr7		101843536		CUX1		T		-		104		690		15.0724637681		intronic										244.73		AT		A												0.00299521

		DM530		chr7		101892121		CUX1		G		A		18		22		81.8181818182		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		298.84		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		DM530		chr7		101892328		CUX1		C		T		238		239		99.5815899582		UTR3										5957.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		DM530		chr7		101892452		CUX1		G		A		27		122		22.131147541		UTR3										440.77		G		A				rs112726409								0.116214

		DM530		chr7		101916647		CUX1		A		G		359		360		99.7222222222		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		8879.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		DM530		chr7		101916798		CUX1		C		A		147		291		50.5154639175		intronic										3656.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		DM530		chr7		101917521		CUX1		G		A		250		501		49.9001996008		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6299.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		DM530		chr7		101917647		CUX1		A		G		500		501		99.8003992016		intronic										16081.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		DM530		chr7		101926087		CUX1		G		T		16		48		33.3333333333		intronic										197.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		DM530		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		46		56		82.1428571429		intronic										1863.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		DM530		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		45		55		81.8181818182		intronic										918.73		TAAAA		T

		DM530		chr7		148506363		EZH2		T		G		241		1031		23.3753637245		intronic										3719.77		T		G				rs10268879		0.1521		0.0846				0.113618

		DM530		chr7		148508833		EZH2		A		G		488		982		49.6945010183		intronic										9257.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		DM530		chr7		148511186		EZH2		-		T		449		916		49.0174672489		exonic		frameshift insertion		NM_001203249		c.1547dupA		p.N516fs		10858.73		G		GT

		DM530		chr7		148529796		EZH2		A		C		258		491		52.5458248473		exonic		stopgain		NM_001203247		c.T293G		p.L98X		6739.77		A		C																										0		D		1		A																12.438		39		0.989		0.993		D										0.732		0		5.54		1.062		1.14		1		1		15.967

		DM530		chr7		148543693		EZH2		AA		-		146		711		20.5344585091		intronic										13325.73		TAA		T,TA								0.0071

		DM530		chr7		148543693		EZH2		A		-		489		711		68.776371308		intronic										13325.73		TAA		T,TA

		DM530		chr8		117864952		RAD21		A		-		135		291		46.3917525773		intronic										1432.73		TA		T						0.1101		0.1328

		DM530		chr8		117866426		RAD21		T		-		83		478		17.3640167364		intronic										292.73		CT		C

		DM530		chr8		117868531		RAD21		A		-		2		4		50		intronic										37.73		TA		T				rs35902828				0.0313

		DM530		chr8		117868545		RAD21		A		G		2		5		40		intronic										46.77		A		G

		DM530		chr8		117875538		RAD21		C		-		118		637		18.52433281		intronic										1491.73		TC		T

		DM530		chr8		117875539		RAD21		C		T		125		633		19.747235387		intronic										1665.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		DM530		chr9		5069899		JAK2		-		AT		141		489		28.8343558282		intronic										3967.73		G		GAT

		DM530		chr9		5073681		JAK2		T		-		80		471		16.9851380042		intronic										23.75		CT		C		LowQual				0.0187		0.0062

		DM530		chr9		133747698		ABL1		C		T		162		586		27.6450511945		intronic										3016.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		DM530		chr9		139390693		NOTCH1		G		C		137		370		37.027027027		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.C7498G		p.H2500D		2811.77		G		C								0.00004198						0.002		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		2.24		M		-1.44		T		-7.7		D		0.848		5.394		26		0.991		0.996		D		0.389		D		0.647		D		0.672		0		4.35		0.917		1.048		1		1		13.189

		DM530		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		266		516		51.5503875969		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7032.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		DM530		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		59		410		14.3902439024		intronic										548.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		DM530		chr10		112356199		SMC3		T		C		288		512		56.25		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.T2007C		p.Y669Y		7571.77		T		C				rs147404470		0.0052		0.0046				0.00119808

		DM530		chr10		112361870		SMC3		A		G		1061		1065		99.6244131455		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30005.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		DM530		chr11		534332		HRAS		G		A		221		448		49.3303571429		UTR5										3907.77		G		A				rs41294870		0.0349		0.0475				0.0357428

		DM530		chr11		32417945		WT1		T		C		525		526		99.8098859316		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		17275.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		DM530		chr11		118351035		KMT2A		T		-		180		763		23.5910878113		intronic										1843.73		CT		C												0.00259585

		DM530		chr12		11803220		ETV6		A		C		498		498		100		intronic										22283.77		A		C				rs2856305								0.971645

		DM530		chr12		11803228		ETV6		A		G		498		498		100		intronic										22283.77		A		G				rs2541135								0.971645

		DM530		chr12		11992168		ETV6		G		A		501		1050		47.7142857143		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		11295.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		DM530		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		243		523		46.4627151052		ncRNA_intronic										5750.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		DM530		chr13		28607916		FLT3		T		A		472		474		99.5780590717		intronic										16617.77		T		A				rs2491222								0.570687

		DM530		chr13		28607989		FLT3		T		G		1044		1046		99.8087954111		intronic										31759.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		DM530		chr17		7579472		TP53		G		C		430		434		99.0783410138		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		11228.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		DM530		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		582		617		94.3273905997		intronic										15131.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		DM530		chr17		7579801		TP53		G		C		412		412		100		UTR5										13134.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		DM530		chr17		74733099		SRSF2		G		A		458		459		99.7821350763		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15282.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		DM530		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		2		12		16.6666666667		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		16.82		GGGC		G		LowQual				0.046		0.0275

		DM530		chr20		31022598		ASXL1		C		T		244		1031		23.666343356		exonic		stopgain		NM_015338		c.C2083T		p.Q695X		3868.77		C		T										ID=COSM1012894;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)																0		D		1		D																12.528		39		0.998		0.96		D										0.745		0		5.22		0.871		0.935		1		1		19.363

		DM530		chr20		31022959		ASXL1		T		C		537		538		99.8141263941		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16903.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		DM530		chr20		31024274		ASXL1		T		C		567		1025		55.3170731707		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		16285.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		DM530		chr20		31025163		ASXL1		A		G		324		325		99.6923076923		UTR3										10525.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		DM530		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1010		1012		99.8023715415		intronic										30130.77		G		A				rs11702841				1				1

		DM530		chr21		36231783		RUNX1		G		A		230		495		46.4646464646		exonic		stopgain		NM_001001890		c.C520T		p.R174X		5324.77		G		A										ID=COSM3356082,COSM24771;OCCURENCE=9(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)																0		D		1		A																12.982		40		0.998		0.875		D										0.707		0		4.21		0.917		1.048		0.997		1		12.147

		DM530		chr21		36265323		RUNX1		T		-		85		117		72.6495726496		intronic										1282.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		DM530		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		404		807		50.0619578686		intronic										13546.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		DM530		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		472		472		100		intronic										14801.77		T		C				rs4830994								0.997351

		DM530		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		27		70		38.5714285714		intronic										419.73		GT		G

		DM530		chrX		39922359		BCOR		A		G		195		197		98.9847715736		intronic										5781.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		DM530		chrX		39933339		BCOR		A		G		1006		1006		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28279.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		DM530		chrX		44918221		KDM6A		T		-		137		350		39.1428571429		intronic										1070.73		AT		A						0.3306		0.2887

		DM530		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		139		396		35.101010101		intronic										5127.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		DM530		chrX		44935924		KDM6A		T		-		215		396		54.2929292929		intronic										5127.73		CTT		C,CT

		DM530		chrX		44938316		KDM6A		A		-		100		431		23.2018561485		intronic										582.73		TA		T

		DM530		chrX		44949951		KDM6A		T		-		108		469		23.0277185501		intronic										430.73		GT		G						0.124		0.0845

		DM530		chrX		76940534		ATRX		A		G		637		637		100		intronic										17468.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		DM530		chrX		123184949		STAG2		T		-		75		170		44.1176470588		intronic										776.73		CT		C								0.0401				0.346225

		DM530		chrX		123195593		STAG2		TTTT		-		22		35		62.8571428571		intronic										689.73		CTTTT		C,CTTT

		DM530		chrX		123195593		STAG2		T		-		11		35		31.4285714286		intronic										689.73		CTTTT		C,CTTT

		DM530		chrX		123199993		STAG2		TTTTT		-		23		26		88.4615384615		intronic										713.75		ATTTTT		A

		DM530		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		501		509		98.4282907662		intronic										16708.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		DM530		chrX		123204978		STAG2		T		-		153		411		37.2262773723		intronic										955.73		CT		C						0.1943		0.258

		DM530		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1021		1021		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29960.77		T		C				rs4830173				1				1

		DM530		chrX		129162905		BCORL1		T		G		8		12		66.6666666667		intronic										66.77		T		G

		DM530		chrX		133511862		PHF6		A		-		30		92		32.6086956522		intronic										347.73		TA		T				rs367819775

		DM530		chrX		133511988		PHF6		G		A		351		351		100		intronic										12041.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		DM530		chrX		133512256		PHF6		T		-		64		192		33.3333333333		intronic										792.73		CT		C

		DM530		chrX		133527688		PHF6		T		-		42		315		13.3333333333		intronic										19.78		GT		G		LowQual				0.0221		0.0033

		DMP1151		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		608		1258		48.3306836248		intronic										16927.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		DMP1151		chr2		198267243		SF3B1		A		-		252		658		38.2978723404		intronic										2668.73		GA		G						0.1395		0.2265

		DMP1151		chr2		198267373		SF3B1		G		C		134		971		13.8002059732		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.C1984G		p.H662D		735.77		G		C										ID=COSM131560;OCCURENCE=7(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.001		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.835		H		-0.14		T		-8.75		D		0.884		6.155		28.5		0.995		0.995		D		0.44		D		0.6		D		0.672		0		5.68		0.917		1.047		0.998		0.998		19.799

		DMP1151		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		488		501		97.4051896208		intronic										15622.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		DMP1151		chr3		105438957		CBLB		T		G		476		975		48.8205128205		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		9233.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		DMP1151		chr3		105439026		CBLB		G		A		241		482		50		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		6067.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		DMP1151		chr3		105453034		CBLB		A		G		471		471		100		intronic										14583.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		DMP1151		chr3		105453069		CBLB		C		T		137		471		29.0870488323		intronic										2969.77		C		T				rs9657924								0.10603

		DMP1151		chr3		128200806		GATA2		G		A		211		213		99.0610328638		intronic										6579.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		DMP1151		chr3		128205860		GATA2		G		C		454		1009		44.9950445986		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		7812.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		DMP1151		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		483		490		98.5714285714		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12782.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		DMP1151		chr4		55599268		KIT		C		T		258		492		52.4390243902		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.C2394T		p.I798I		6942.77		C		T				rs55789615		0.0248		0.0211		ID=COSM1307;OCCURENCE=3(bone),1(NS),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(testis),1(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),1(genital_tract),2(large_intestine)		0.0113818

		DMP1151		chr4		55599436		KIT		T		C		267		530		50.3773584906		intronic										6427.77		T		C				rs1008658								0.504792

		DMP1151		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		316		343		92.1282798834		ncRNA_intronic										10307.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		DMP1151		chr4		106156163		TET2		G		A		337		667		50.5247376312		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.G1064A		p.G355D		8740.77		G		A				rs61744960		0.0313		0.0268				0.0167732		0.005		D		0.944		P		0.79		P		0		N		0.999		N		0.805		L		4.26		T		-1.8		N		0.473		4.893		24.9		0.997		0.879		D		-0.996		T		0.004		T		0.646		0		3.11		0.917		1.048		0.498		0.881		9.1

		DMP1151		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		98		543		18.0478821363		ncRNA_intronic										1417.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		DMP1151		chr4		106196951		TET2		A		G		725		1215		59.670781893		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		21307.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		DMP1151		chr5		170837513		NPM1		T		-		133		436		30.504587156		intronic										784.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		DMP1151		chr7		50459588		IKZF1		A		-		148		827		17.8960096735		intronic										743.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		DMP1151		chr7		101740827		CUX1		-		TC		532		1056		50.3787878788		intronic										12085.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		DMP1151		chr7		101747593		CUX1		-		T		173		471		36.7303609342		intronic										2524.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		DMP1151		chr7		101755060		CUX1		A		G		548		1059		51.746931067		intronic										12799.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		DMP1151		chr7		101758584		CUX1		G		A		306		613		49.9184339315		intronic										7640.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		DMP1151		chr7		101837149		CUX1		G		A		225		489		46.0122699387		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		5800.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		DMP1151		chr7		101843536		CUX1		-		T		508		1068		47.5655430712		intronic										8606.73		A		AT												0.390176

		DMP1151		chr7		101844851		CUX1		A		G		473		985		48.0203045685		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9619.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		DMP1151		chr7		101892121		CUX1		G		A		27		39		69.2307692308		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		507.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		DMP1151		chr7		101892229		CUX1		C		A		24		198		12.1212121212		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C4458A		p.P1486P		135.77		C		A				rs149171097		0.0064		0.0172				0.00339457

		DMP1151		chr7		101892328		CUX1		C		T		225		349		64.4699140401		UTR3										4580.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		DMP1151		chr7		101916647		CUX1		A		G		227		497		45.6740442656		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3958.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		DMP1151		chr7		101917521		CUX1		G		A		251		498		50.4016064257		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6624.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		DMP1151		chr7		101917647		CUX1		A		G		249		536		46.4552238806		intronic										5889.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		DMP1151		chr7		101926087		CUX1		G		T		20		73		27.397260274		intronic										207.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		DMP1151		chr7		148504716		EZH2		G		-		487		499		97.5951903808		UTR3										12334.73		AG		A				rs3217095		0.7694		0.6897				0.770966

		DMP1151		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		208		208		100		intronic										9367.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		DMP1151		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		111		204		54.4117647059		intronic										3792.73		TAAAA		T,TA

		DMP1151		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		85		204		41.6666666667		intronic										3792.73		TAAAA		T,TA

		DMP1151		chr7		148506396		EZH2		A		C		240		1064		22.5563909774		intronic										3803.77		A		C				rs41277434		0.0427		0.0616				0.0505192

		DMP1151		chr7		148508833		EZH2		A		G		1076		1080		99.6296296296		intronic										31725.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		DMP1151		chr7		148512591		EZH2		T		C		72		525		13.7142857143		intronic										514.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		DMP1151		chr7		148543693		EZH2		AA		-		151		724		20.8563535912		intronic										13122.73		TAA		T,TA								0.0071

		DMP1151		chr7		148543693		EZH2		A		-		497		724		68.6464088398		intronic										13122.73		TAA		T,TA

		DMP1151		chr8		117864217		RAD21		A		G		210		499		42.0841683367		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3547.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		DMP1151		chr8		117864952		RAD21		A		-		188		425		44.2352941176		intronic										1931.73		TA		T						0.1101		0.1328

		DMP1151		chr8		117868531		RAD21		AA		-		4		12		33.3333333333		intronic										25.74		TAA		T		LowQual						0.0585

		DMP1151		chr8		117875538		RAD21		C		-		224		783		28.6079182631		intronic										3850.73		TC		T

		DMP1151		chr8		117875539		RAD21		C		T		123		779		15.7894736842		intronic										777.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		DMP1151		chr9		5069899		JAK2		-		AT		131		497		26.3581488934		intronic										3502.73		G		GAT

		DMP1151		chr9		5073681		JAK2		T		-		98		464		21.1206896552		intronic										438.73		CT		C						0.0187		0.0062

		DMP1151		chr9		133747698		ABL1		C		T		138		621		22.2222222222		intronic										2241.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		DMP1151		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		284		540		52.5925925926		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7728.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		DMP1151		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		76		504		15.0793650794		intronic										891.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		DMP1151		chr10		112361870		SMC3		A		G		1111		1119		99.2850759607		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		32046.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		DMP1151		chr11		534242		HRAS		A		G		217		306		70.9150326797		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		5538.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		DMP1151		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		195		281		69.3950177936		intronic										7891.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		DMP1151		chr11		32417945		WT1		T		C		230		515		44.6601941748		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		5339.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		DMP1151		chr11		118351035		KMT2A		T		-		251		876		28.6529680365		intronic										2966.73		CT		C												0.00259585

		DMP1151		chr12		11803220		ETV6		A		C		502		502		100		intronic										22425.77		A		C				rs2856305								0.971645

		DMP1151		chr12		11803228		ETV6		A		G		502		502		100		intronic										22425.77		A		G				rs2541135								0.971645

		DMP1151		chr12		11992168		ETV6		G		A		548		1110		49.3693693694		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		13134.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		DMP1151		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		266		539		49.3506493506		ncRNA_intronic										6457.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		DMP1151		chr12		12022525		ETV6		C		T		251		504		49.8015873016		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.C631T		p.R211C		6115.77		C		T								0.00002472						0.009		D		0.042		B		0.003		B		0		D		1		D		1.7		L		3.55		T		-1.81		N		0.67		7.088		33		0.999		0.965		D		-1.047		T		0.021		T		0.707		0		5.65		0.871		0.935		0.996		1		19.336

		DMP1151		chr12		25380263		KRAS		A		G		58		534		10.861423221		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.T195C		p.S65S		315.77		A		G

		DMP1151		chr13		28607916		FLT3		T		A		247		468		52.7777777778		intronic										6736.77		T		A				rs2491222								0.570687

		DMP1151		chr13		28607989		FLT3		T		G		531		1014		52.3668639053		intronic										11824.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		DMP1151		chr13		28608459		FLT3		T		C		266		549		48.4517304189		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		7067.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		DMP1151		chr17		7574040		TP53		AA		-		311		1175		26.4680851064		intronic										10251.73		CAA		C

		DMP1151		chr17		7574042		TP53		-		TGTTT		311		1175		26.4680851064		intronic										10251.73		A		ATGTTT

		DMP1151		chr17		7579472		TP53		G		C		511		512		99.8046875		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13802.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		DMP1151		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		580		622		93.2475884244		intronic										14779.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		DMP1151		chr17		7579801		TP53		G		C		508		508		100		UTR5										16204.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		DMP1151		chr17		74733099		SRSF2		G		A		457		458		99.7816593886		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15339.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		DMP1151		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		738		1418		52.0451339915		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		16511.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		DMP1151		chr20		31022959		ASXL1		T		C		576		576		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18320.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		DMP1151		chr20		31024274		ASXL1		T		C		637		1090		58.4403669725		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		18527.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		DMP1151		chr20		31025163		ASXL1		A		G		173		378		45.7671957672		UTR3										4089.73		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		DMP1151		chr21		36164405		RUNX1		G		T		191		194		98.4536082474		UTR3										5662.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		DMP1151		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1101		1104		99.7282608696		intronic										33720.77		G		A				rs11702841				1				1

		DMP1151		chr21		36265323		RUNX1		T		-		97		164		59.1463414634		intronic										1395.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		DMP1151		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		481		964		49.8962655602		intronic										12049.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		DMP1151		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		480		480		100		intronic										15101.77		T		C				rs4830994								0.997351

		DMP1151		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		500		502		99.6015936255		intronic										15624.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		DMP1151		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		68		128		53.125		intronic										1150.73		GT		G

		DMP1151		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		537		538		99.8141263941		intronic										17203.77		T		C				rs5936061								0.551258

		DMP1151		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		543		544		99.8161764706		intronic										16873.77		T		G				rs5980193								0.897219

		DMP1151		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		501		503		99.6023856859		intronic										17449.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		DMP1151		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		383		385		99.4805194805		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		12773.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		DMP1151		chrX		39916518		BCOR		G		A		807		809		99.7527812114		exonic		synonymous SNV		NM_001123384		c.C4329T		p.N1443N		22365.77		G		A								0.0000122		ID=COSM1138141;OCCURENCE=1(kidney)

		DMP1151		chrX		39922359		BCOR		A		G		427		427		100		intronic										13317.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		DMP1151		chrX		39930433		BCOR		AAA		-		5		6		83.3333333333		intronic										98.75		GAAA		G								0.0001

		DMP1151		chrX		39932819		BCOR		C		T		515		973		52.9290853032		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001123383		c.G1780A		p.V594I		14162.77		C		T								0.0000228						0.17		T		1		D		0.994		D						0.999		D		0.895		L		2.38		T		-0.36		N		0.328		4.466		24.2		0.998		0.952		D		-1.125		T		0.081		T						5.8		0.871		0.935		0.969		0.962		19.009

		DMP1151		chrX		39932907		BCOR		T		C		983		990		99.2929292929		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		27507.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		DMP1151		chrX		39933339		BCOR		A		G		1045		1048		99.713740458		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29805.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		DMP1151		chrX		44870417		KDM6A		G		A		56		340		16.4705882353		intronic										647.77		G		A				rs41309721								0.00264901

		DMP1151		chrX		44918221		KDM6A		T		-		129		342		37.7192982456		intronic										1208.73		AT		A						0.3306		0.2887

		DMP1151		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		137		445		30.7865168539		intronic										5697.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		DMP1151		chrX		44935924		KDM6A		T		-		244		445		54.8314606742		intronic										5697.73		CTT		C,CT

		DMP1151		chrX		44938316		KDM6A		A		-		105		438		23.9726027397		intronic										677.73		TA		T

		DMP1151		chrX		44938563		KDM6A		G		A		295		297		99.3265993266		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		10006.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		DMP1151		chrX		44949153		KDM6A		T		C		177		701		25.2496433666		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		2880.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		DMP1151		chrX		44949951		KDM6A		T		-		101		480		21.0416666667		intronic										379.73		GT		G						0.124		0.0845

		DMP1151		chrX		123184949		STAG2		T		-		79		222		35.5855855856		intronic										783.73		CT		C								0.0401				0.346225

		DMP1151		chrX		123199993		STAG2		TT		-		2		9		22.2222222222		intronic										25.74		ATT		A		LowQual				0.0652		0.029				0.456159

		DMP1151		chrX		123200002		STAG2		-		C		2		9		22.2222222222		intronic										25.74		T		TC		LowQual

		DMP1151		chrX		123200008		STAG2		T		C		2		9		22.2222222222		intronic										34.77		T		C

		DMP1151		chrX		123200015		STAG2		T		C		2		9		22.2222222222		intronic										34.77		T		C

		DMP1151		chrX		123204978		STAG2		T		-		147		409		35.9413202934		intronic										1116.73		CT		C						0.1943		0.258

		DMP1151		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1038		1039		99.9037536092		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30501.77		T		C				rs4830173				1				1

		DMP1151		chrX		133511862		PHF6		A		-		41		112		36.6071428571		intronic										644.73		TA		T				rs367819775

		DMP1151		chrX		133511988		PHF6		G		A		463		466		99.356223176		intronic										15819.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		DMP1151		chrX		133512256		PHF6		T		-		89		382		23.2984293194		intronic										646.73		CT		C

		ER890		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		553		555		99.6396396396		intronic										17723.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		ER890		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		937		943		99.3637327678		intronic										24629.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		ER890		chr2		198267243		SF3B1		A		-		256		724		35.3591160221		intronic										3115.73		GA		G						0.1395		0.2265

		ER890		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		507		507		100		intronic										18008.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		ER890		chr3		105439145		CBLB		C		T		216		427		50.5854800937		intronic										5460.77		C		T				rs41305839		0.0047		0.0046				0.00179712

		ER890		chr3		105453034		CBLB		A		G		482		485		99.381443299		intronic										15360.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		ER890		chr3		105453069		CBLB		C		T		120		485		24.7422680412		intronic										2330.77		C		T				rs9657924								0.10603

		ER890		chr3		128205860		GATA2		G		C		203		1005		20.1990049751		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1677.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		ER890		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		492		500		98.4		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12971.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		ER890		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		521		524		99.427480916		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		17882.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		ER890		chr4		55599436		KIT		T		C		254		511		49.7064579256		intronic										6088.77		T		C				rs1008658								0.504792

		ER890		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		143		294		48.6394557823		ncRNA_intronic										3248.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		ER890		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		104		520		20		ncRNA_intronic										1539.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		ER890		chr4		106196829		TET2		T		G		501		1033		48.4995159729		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		12416.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		TRUE		0		TRUE		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		ER890		chr4		106196951		TET2		A		G		289		1162		24.8709122203		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		5096.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		TRUE		0		TRUE		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		ER890		chr5		170837513		NPM1		T		-		142		435		32.6436781609		intronic										919.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		ER890		chr7		101740827		CUX1		-		C		104		645		16.1240310078		intronic										17736.73		T		TC,TTC								0.0005

		ER890		chr7		101740827		CUX1		-		TC		531		645		82.3255813953		intronic										17736.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		ER890		chr7		101747593		CUX1		-		T		329		457		71.9912472648		intronic										6459.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		ER890		chr7		101755060		CUX1		A		G		514		1005		51.144278607		intronic										11124.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		ER890		chr7		101758584		CUX1		G		A		611		613		99.6737357259		intronic										20117.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		ER890		chr7		101837149		CUX1		G		A		266		493		53.9553752535		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		7051.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		ER890		chr7		101843536		CUX1		-		T		418		989		42.2649140546		intronic										5840.73		A		AT												0.390176

		ER890		chr7		101844851		CUX1		A		G		469		974		48.1519507187		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9438.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		ER890		chr7		101892328		CUX1		C		T		91		208		43.75		UTR3										1532.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		ER890		chr7		101892452		CUX1		G		A		33		113		29.203539823		UTR3										679.77		G		A				rs112726409								0.116214

		ER890		chr7		101916647		CUX1		A		G		446		446		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		11759.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		ER890		chr7		101916798		CUX1		C		A		179		329		54.4072948328		intronic										4559.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		ER890		chr7		101917521		CUX1		G		A		220		495		44.4444444444		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5711.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		ER890		chr7		101917647		CUX1		A		G		491		493		99.5943204868		intronic										15619.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		ER890		chr7		101926087		CUX1		G		T		16		57		28.0701754386		intronic										147.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		ER890		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		148		153		96.7320261438		intronic										4125.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		ER890		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		89		114		78.0701754386		intronic										2457.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		ER890		chr7		148508833		EZH2		A		G		1022		1024		99.8046875		intronic										29746.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		ER890		chr7		148512591		EZH2		T		C		63		520		12.1153846154		intronic										232.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		ER890		chr7		148526908		EZH2		A		G		464		1105		41.9909502262		exonic		synonymous SNV		NM_152998		c.T279C		p.P93P		8785.77		A		G				rs61732845		0.0048		0.0053				0.00159744

		ER890		chr7		148543693		EZH2		A		-		534		599		89.1485809683		intronic										10996.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		ER890		chr8		117864952		RAD21		A		-		179		418		42.8229665072		intronic										1601.73		TA		T						0.1101		0.1328

		ER890		chr8		117866426		RAD21		T		-		79		480		16.4583333333		intronic										182.73		CT		C

		ER890		chr8		117875538		RAD21		C		-		172		728		23.6263736264		intronic										2721.73		TC		T

		ER890		chr8		117875539		RAD21		C		T		97		727		13.3425034388		intronic										358.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		ER890		chr9		5069899		JAK2		-		AT		160		491		32.5865580448		intronic										4795.73		G		GAT

		ER890		chr9		133747698		ABL1		C		T		141		614		22.9641693811		intronic										2267.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		ER890		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		262		521		50.2879078695		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6792.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		ER890		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		66		496		13.3064516129		intronic										503.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		ER890		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		260		468		55.5555555556		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		7044.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		ER890		chr10		112342306		SMC3		-		T		458		1103		41.523118767		intronic										6002.73		G		GT				rs11380915		0.1166		0.0687				0.0996406

		ER890		chr10		112360764		SMC3		G		A		77		498		15.4618473896		intronic										604.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		ER890		chr10		112360936		SMC3		A		G		271		539		50.2782931354		intronic										6599.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		ER890		chr10		112361870		SMC3		A		G		1068		1072		99.6268656716		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30572.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		ER890		chr10		112363099		SMC3		G		A		214		508		42.125984252		intronic										5099.77		G		A				rs79332939		0.0597		0.0428				0.0499201

		ER890		chr11		118351035		KMT2A		T		-		190		800		23.75		intronic										1759.73		CT		C												0.00259585

		ER890		chr12		11803220		ETV6		A		C		506		506		100		intronic										22681.77		A		C				rs2856305								0.971645

		ER890		chr12		11803228		ETV6		A		G		506		506		100		intronic										22681.77		A		G				rs2541135								0.971645

		ER890		chr13		28607916		FLT3		T		A		473		476		99.3697478992		intronic										16544.77		T		A				rs2491222								0.570687

		ER890		chr13		28607989		FLT3		T		G		1051		1054		99.715370019		intronic										31504.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		ER890		chr17		7578210		TP53		T		C		235		503		46.7196819085		exonic		synonymous SNV		NM_001126115		c.A243G		p.R81R		5423.77		T		C				rs1800372		0.0137		0.012		ID=COSM249885;OCCURENCE=3(large_intestine),2(central_nervous_system)		0.00539137

		ER890		chr17		7579472		TP53		G		C		473		473		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		12669.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		ER890		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		580		617		94.0032414911		intronic										15687.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		ER890		chr17		7579801		TP53		G		C		494		497		99.3963782696		UTR5										15772.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		ER890		chr17		74733099		SRSF2		G		A		210		442		47.5113122172		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		5166.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		ER890		chr19		33792631		CEBPA		C		A		53		57		92.9824561404		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		1449.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		ER890		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		4		17		23.5294117647		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		89.73		GGGC		G						0.046		0.0275

		ER890		chr19		45303800		CBLC		G		A		49		492		9.9593495935		intronic										29.77		G		A		LowQual		rs193110123								0.000199681

		ER890		chr20		31022959		ASXL1		T		C		550		550		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17478.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		ER890		chr21		36164405		RUNX1		G		T		82		159		51.572327044		UTR3										1941.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		ER890		chr21		36164486		RUNX1		G		C		144		295		48.813559322		exonic		synonymous SNV		NM_001001890		c.C1308G		p.P436P		2569.77		G		C				rs61750222		0.0306		0.0851				0.0583067

		ER890		chr21		36206932		RUNX1		G		A		957		964		99.2738589212		intronic										29102.77		G		A				rs11702841				1				1

		ER890		chr21		36265323		RUNX1		T		-		110		153		71.8954248366		intronic										1556.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		ER890		chr21		44514777		U2AF1		T		G		117		496		23.5887096774		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		1224.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		TRUE		0.311		TRUE		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		ER890		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		500		500		100		intronic										15920.77		T		C				rs4830994								0.997351

		ER890		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		451		921		48.9685124864		intronic										9929.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		ER890		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		91		203		44.8275862069		intronic										1507.73		GT		G

		ER890		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		261		554		47.1119133574		intronic										5977.77		T		C				rs5936061								0.551258

		ER890		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		281		580		48.4482758621		intronic										6278.77		T		G				rs5980193								0.897219

		ER890		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		226		490		46.1224489796		intronic										5861.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		ER890		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		236		506		46.6403162055		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		5919.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		ER890		chrX		39911657		BCOR		C		A		204		439		46.4692482916		intronic										5177.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		ER890		chrX		39922359		BCOR		A		G		207		503		41.1530815109		intronic										4566.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		ER890		chrX		39930433		BCOR		A		-		9		16		56.25		intronic										71.73		GA		G						0.2706		0.1536

		ER890		chrX		39932808		BCOR		G		A		508		1017		49.9508357915		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.C1791T		p.H597H		12044.77		G		A				rs144606152		0.0373		0.0345		ID=COSM4156838;OCCURENCE=1(thyroid)		0.0166887

		ER890		chrX		39933339		BCOR		A		G		1079		1082		99.7227356747		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		31182.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		ER890		chrX		44834045		KDM6A		-		T		475		1016		46.7519685039		intronic										7536.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		ER890		chrX		44897039		KDM6A		G		-		496		963		51.5057113188		intronic										11665.73		TG		T				rs200420008

		ER890		chrX		44913052		KDM6A		T		A		217		514		42.2178988327		intronic										4640.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		ER890		chrX		44918221		KDM6A		T		-		117		409		28.6063569682		intronic										782.73		AT		A						0.3306		0.2887

		ER890		chrX		44935924		KDM6A		T		-		357		446		80.0448430493		intronic										4352.73		CT		C								0.6166				0.605828

		ER890		chrX		44938316		KDM6A		A		-		103		450		22.8888888889		intronic										540.73		TA		T

		ER890		chrX		44949284		KDM6A		A		T		199		382		52.0942408377		intronic										5118.77		A		T				rs5952675								0.243179

		ER890		chrX		44949951		KDM6A		T		-		127		491		25.8655804481		intronic										667.73		GT		G						0.124		0.0845

		ER890		chrX		44966795		KDM6A		T		C		466		923		50.4875406284		intronic										18036.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		ER890		chrX		44966805		KDM6A		T		-		463		922		50.2169197397		intronic										11566.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		ER890		chrX		76849085		ATRX		G		A		55		493		11.1561866126		intronic										212.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		ER890		chrX		76940534		ATRX		A		G		516		1010		51.0891089109		intronic										10780.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		ER890		chrX		123184949		STAG2		-		T		115		251		45.8167330677		intronic										1182.73		C		CT								0.0091

		ER890		chrX		123191922		STAG2		A		G		278		619		44.9111470113		intronic										6081.77		A		G				rs76876596								0.0227815

		ER890		chrX		123202318		STAG2		-		TATA		188		495		37.9797979798		intronic										6812.73		C		CTATA				rs113697794								0.0476821

		ER890		chrX		123204978		STAG2		T		-		120		385		31.1688311688		intronic										604.73		CT		C						0.1943		0.258

		ER890		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1061		1064		99.7180451128		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31692.77		T		C				rs4830173				1				1

		ER890		chrX		129186012		BCORL1		C		T		428		429		99.7668997669		intronic										14452.77		C		T				rs12388749		0.1963		0.1804				0.164768

		ER890		chrX		133511862		PHF6		A		-		33		109		30.2752293578		intronic										347.73		TA		T				rs367819775

		ER890		chrX		133511988		PHF6		G		A		541		541		100		intronic										18658.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		ER890		chrX		133512256		PHF6		T		-		126		567		22.2222222222		intronic										1065.73		CT		C

		ER890		chrX		133527688		PHF6		T		-		107		656		16.3109756098		intronic										584.73		GT		G						0.0221		0.0033

		GR05-07907		chr1		115258747		NRAS		C		G		132		499		26.4529058116		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002524		c.G35C		p.G12A		2295.77		C		G				rs121913237						ID=COSM565;OCCURENCE=1(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(testis),2(breast),12(skin),2(large_intestine)				0.032		D		0.775		P		0.589		P		0		U		1		D		2.15		M		-1.14		T		-4.62		D		0.804		4.51		24.3		0.998		0.928		D		-0.045		T		0.469		T		0.628		0		5.58		0.871		0.935		0.999		1		19.377

		GR05-07907		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		565		566		99.8233215548		intronic										18891.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR05-07907		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		969		980		98.8775510204		intronic										26351.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR05-07907		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		509		1023		49.7556207234		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		10022.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		GR05-07907		chr2		198267243		SF3B1		A		-		243		589		41.2563667233		intronic										2896.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR05-07907		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		521		537		97.0204841713		intronic										16635.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR05-07907		chr3		105453034		CBLB		A		G		424		425		99.7647058824		intronic										13186.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR05-07907		chr3		105453069		CBLB		C		T		106		425		24.9411764706		intronic										2026.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR05-07907		chr3		128200134		GATA2		CTTCTT		-		100		225		44.4444444444		exonic		nonframeshift deletion		NM_001145662		c.1123_1128del		p.375_376del		3785.73		CCTTCTT		C

		GR05-07907		chr3		128200806		GATA2		G		A		45		127		35.4330708661		intronic										972.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR05-07907		chr3		128205860		GATA2		G		C		469		1014		46.2524654832		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		8878.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR05-07907		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		499		503		99.2047713718		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13435.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR05-07907		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		237		500		47.4		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6152.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		GR05-07907		chr4		55593481		KIT		A		G		534		1105		48.3257918552		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.A1638G		p.K546K		11010.77		A		G				rs55986963		0.0219		0.0273		ID=COSM21983;OCCURENCE=2(bone),5(large_intestine),2(soft_tissue)		0.0213658

		GR05-07907		chr4		55599436		KIT		T		C		259		517		50.0967117988		intronic										5930.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR05-07907		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		280		486		57.6131687243		ncRNA_intronic										6802.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR05-07907		chr5		170837513		NPM1		T		-		161		438		36.7579908676		intronic										1249.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR05-07907		chr7		50459588		IKZF1		A		-		137		827		16.5659008464		intronic										445.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR05-07907		chr7		101740827		CUX1		-		C		104		634		16.403785489		intronic										17984.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR05-07907		chr7		101740827		CUX1		-		TC		525		634		82.8075709779		intronic										17984.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR05-07907		chr7		101747593		CUX1		-		T		334		472		70.7627118644		intronic										5922.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR05-07907		chr7		101755060		CUX1		A		G		1053		1054		99.9051233397		intronic										32810.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR05-07907		chr7		101758584		CUX1		G		A		613		616		99.512987013		intronic										20134.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR05-07907		chr7		101837149		CUX1		G		A		503		505		99.603960396		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		17076.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR05-07907		chr7		101843536		CUX1		-		T		560		777		72.0720720721		intronic										10142.73		A		AT												0.390176

		GR05-07907		chr7		101844851		CUX1		A		G		880		988		89.0688259109		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		21603.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR05-07907		chr7		101916647		CUX1		A		G		403		403		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		9697.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR05-07907		chr7		101917521		CUX1		G		A		500		501		99.8003992016		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16775.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR05-07907		chr7		101917647		CUX1		A		G		533		533		100		intronic										17585.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR05-07907		chr7		101926087		CUX1		G		T		22		25		88		intronic										425.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		GR05-07907		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		115		120		95.8333333333		intronic										3098.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR05-07907		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		70		116		60.3448275862		intronic										1761.73		TAAAA		T,TA

		GR05-07907		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		33		116		28.4482758621		intronic										1761.73		TAAAA		T,TA

		GR05-07907		chr7		148508833		EZH2		A		G		1003		1009		99.4053518335		intronic										24644.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR05-07907		chr7		148512591		EZH2		T		C		76		507		14.9901380671		intronic										627.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR05-07907		chr7		148543693		EZH2		A		-		551		678		81.2684365782		intronic										10408.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR05-07907		chr8		117864217		RAD21		A		G		500		505		99.0099009901		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		13367.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		GR05-07907		chr8		117864952		RAD21		A		-		139		284		48.9436619718		intronic										1523.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR05-07907		chr8		117866426		RAD21		T		-		75		478		15.690376569		intronic										81.73		CT		C

		GR05-07907		chr8		117868544		RAD21		A		G		1		3		33.3333333333		intronic										10.21		A		G		LowQual

		GR05-07907		chr8		117875538		RAD21		C		-		135		681		19.8237885463		intronic										1837.73		TC		T

		GR05-07907		chr8		117875539		RAD21		C		T		117		677		17.282127031		intronic										731.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR05-07907		chr9		5069899		JAK2		-		AT		92		510		18.0392156863		intronic										2015.73		G		GAT

		GR05-07907		chr9		5073681		JAK2		T		-		86		463		18.5745140389		intronic										162.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR05-07907		chr9		21974859		CDKN2A		C		G		240		396		60.6060606061		UTR5										5695.77		C		G								0.0018				0.000199681

		GR05-07907		chr9		133747698		ABL1		C		T		170		639		26.6040688576		intronic										3034.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR05-07907		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		252		540		46.6666666667		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6540.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR05-07907		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		71		497		14.2857142857		intronic										726.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR05-07907		chr10		112361870		SMC3		A		G		1075		1077		99.8142989786		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30541.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR05-07907		chr11		118351035		KMT2A		T		-		244		853		28.6049237984		intronic										3126.73		CT		C												0.00259585

		GR05-07907		chr12		11803220		ETV6		A		C		498		498		100		intronic										22253.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR05-07907		chr12		11803228		ETV6		A		G		498		498		100		intronic										22253.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR05-07907		chr12		12037567		RNU6-19P		A		T		72		579		12.4352331606		ncRNA_intronic										285.77		A		T				rs200376453				0.0000332				0.000599042

		GR05-07907		chr12		112888198		PTPN11		G		A		155		1078		14.3784786642		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002834		c.G214A		p.A72T		867.73		G		A										ID=COSM13014;OCCURENCE=1(small_intestine),3(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),27(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.029		D		0.996		D		0.956		D		0		D		1		D		1.375		L		-4.03		D		-3.45		D		0.641		6.357		29.4		0.999		0.99		D		0.979		D		0.895		D		0.722		0		5.01		0.917		1.044		1		1		14.802

		GR05-07907		chr17		7574040		TP53		AA		-		348		1142		30.472854641		intronic										11963.73		CAA		C

		GR05-07907		chr17		7574042		TP53		-		TGTTT		348		1144		30.4195804196		intronic										11961.73		A		ATGTTT

		GR05-07907		chr17		7579472		TP53		G		C		503		503		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		14011.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR05-07907		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		606		652		92.9447852761		intronic										15117.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR05-07907		chr17		7579801		TP53		G		C		506		506		100		UTR5										16199.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR05-07907		chr17		74732959		SRSF2		G		C		337		896		37.6116071429		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001195427		c.C284G		p.P95R		5677.77		G		C								0.00008269		ID=COSM211661;OCCURENCE=30(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.021		D		1		D		0.99		D		0		D		1		D		2.215		M		1.33		T		0.65		N		0.324		4.252		23.9		0.875		0.914		D		-0.263		T		0.488		T		0.733		0		2.76		0.897		1.043		0.993		0.993		8.66

		GR05-07907		chr17		74733099		SRSF2		G		A		438		440		99.5454545455		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14359.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR05-07907		chr19		33792631		CEBPA		C		A		115		235		48.9361702128		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		2762.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		GR05-07907		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		5		44		11.3636363636		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		53.73		GGGC		G						0.046		0.0275

		GR05-07907		chr19		45303800		CBLC		G		A		60		498		12.0481927711		intronic										386.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR05-07907		chr20		31022441		ASXL1		-		G		266		792		33.5858585859		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4849.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		GR05-07907		chr20		31022959		ASXL1		T		C		536		537		99.8137802607		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16858.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR05-07907		chr20		31024274		ASXL1		T		C		602		1080		55.7407407407		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		17527.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR05-07907		chr20		31024704		ASXL1		G		A		215		405		53.0864197531		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.G4189A		p.G1397S		5480.77		G		A				rs146464648		0.0015		0.0021		ID=COSM133033;OCCURENCE=3(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00239617		0.043		D		0.792		P		0.255		B		0.007		N		0.906		D		0.55		N		2.53		T		-0.52		N		0.14		2.628		20.4		0.991		0.981		D		-1.006		T		0.024		T		0.737		0		4.69		0.917		1.048		0.85		0.842		17.075

		GR05-07907		chr20		31025163		ASXL1		A		G		193		403		47.8908188586		UTR3										4523.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR05-07907		chr21		36164405		RUNX1		G		T		119		232		51.2931034483		UTR3										2854.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR05-07907		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1095		1098		99.7267759563		intronic										33620.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR05-07907		chr21		36265323		RUNX1		T		-		104		158		65.8227848101		intronic										1373.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR05-07907		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		478		950		50.3157894737		intronic										14504.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR05-07907		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		476		478		99.5815899582		intronic										14680.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR05-07907		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		51		101		50.495049505		intronic										827.73		GT		G

		GR05-07907		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		557		557		100		intronic										17070.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR05-07907		chrX		39922359		BCOR		A		G		353		354		99.7175141243		intronic										10970.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR05-07907		chrX		44918221		KDM6A		T		-		158		364		43.4065934066		intronic										1467.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR05-07907		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		145		421		34.4418052257		intronic										5191.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR05-07907		chrX		44935924		KDM6A		T		-		211		421		50.1187648456		intronic										5191.73		CTT		C,CT

		GR05-07907		chrX		44938316		KDM6A		A		-		107		434		24.6543778802		intronic										718.73		TA		T

		GR05-07907		chrX		44949951		KDM6A		T		-		115		485		23.7113402062		intronic										577.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR05-07907		chrX		76940534		ATRX		A		G		774		774		100		intronic										21214.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR05-07907		chrX		123179246		STAG2		A		G		898		898		100		intronic										25813.77		A		G				rs192642864		0.0009		0.0012				0.0010596

		GR05-07907		chrX		123184949		STAG2		T		-		105		214		49.0654205607		intronic										1241.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR05-07907		chrX		123200004		STAG2		T		C		2		6		33.3333333333		intronic										43.77		T		C

		GR05-07907		chrX		123200013		STAG2		T		C		2		6		33.3333333333		intronic										43.77		T		C

		GR05-07907		chrX		123204978		STAG2		T		-		133		382		34.8167539267		intronic										806.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR05-07907		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1046		1049		99.714013346		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30931.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR05-07907		chrX		133511862		PHF6		A		-		33		83		39.7590361446		intronic										449.73		TA		T				rs367819775

		GR05-07907		chrX		133511988		PHF6		G		A		362		363		99.7245179063		intronic										12271.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR05-07907		chrX		133512256		PHF6		T		-		74		272		27.2058823529		intronic										799.73		CT		C

		GR07-08208		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		248		543		45.6721915285		intronic										5959.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR07-08208		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		475		965		49.2227979275		intronic										9143.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR07-08208		chr2		25475064		DNMT3A		C		A		2		2		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.G3T		p.M1I		19.79		C		A		LowQual												0		D		0.006		B		0.019		B						1		D						-3.03		D		-0.47		N		0.481		2.441		19.09		0.992		0.839		D		0.154		D		0.631		D		0.442		0		2.83		0.772		0.78		1		1		9.227

		GR07-08208		chr2		25475066		DNMT3A		T		A		0		0				exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.A1T		p.M1L		19.79		T		A		LowQual								ID=COSM307421;OCCURENCE=1(kidney)				0		D		0.006		B		0.008		B						1		D						-2.96		D		-0.41		N		0.488		2.283		18.05		0.945		0.793		D		0.04		D		0.608		D		0.442		0		2.82		0.877		0.877		1		1		7.364

		GR07-08208		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		433		1014		42.7021696252		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		8095.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		GR07-08208		chr2		198267243		SF3B1		A		-		134		412		32.5242718447		intronic										1220.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR07-08208		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		477		980		48.6734693878		intronic										11884.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR07-08208		chr3		105453034		CBLB		A		G		265		265		100		intronic										8293.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR07-08208		chr3		105453069		CBLB		C		T		51		264		19.3181818182		intronic										787.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR07-08208		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		486		489		99.3865030675		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12917.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR07-08208		chr4		55599436		KIT		T		C		204		402		50.7462686567		intronic										4850.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR07-08208		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		113		236		47.8813559322		ncRNA_intronic										2382.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR07-08208		chr4		106155620		TET2		C		A		547		1050		52.0952380952		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C521A		p.P174H		13414.77		C		A				rs146031219		0.0011		0.0019				0.000998403		0.032		D		0.249		B		0.115		B		0.048		U		1		N		0		N		4.51		T		-0.39		N		0.109		1.336		12.46		0.972		0.747		D		-0.968		T		0.009		T		0.49		0		3.52		0.008		0.077		0.71		0.374		6.198

		GR07-08208		chr4		106196951		TET2		A		G		288		1094		26.3254113346		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		5274.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR07-08208		chr5		170837513		NPM1		T		-		134		414		32.3671497585		intronic										797.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR07-08208		chr7		50459588		IKZF1		A		-		114		694		16.4265129683		intronic										441.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR07-08208		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		56		547		10.2376599634		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		213.73		G		GGGGGCCGAGTC

		GR07-08208		chr7		50467767		IKZF1		C		A		232		234		99.1452991453		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		6788.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		GR07-08208		chr7		101747593		CUX1		T		-		117		465		25.1612903226		intronic										675.73		GT		G						0.017		0.0081

		GR07-08208		chr7		101843536		CUX1		T		-		158		775		20.3870967742		intronic										1350.73		AT		A												0.00299521

		GR07-08208		chr7		101892121		CUX1		G		A		26		41		63.4146341463		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		491.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR07-08208		chr7		101892328		CUX1		C		T		149		151		98.6754966887		UTR3										3539.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR07-08208		chr7		101892452		CUX1		G		A		16		74		21.6216216216		UTR3										256.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR07-08208		chr7		101916647		CUX1		A		G		219		485		45.1546391753		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3675.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR07-08208		chr7		101916798		CUX1		C		A		187		434		43.0875576037		intronic										4398.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		GR07-08208		chr7		101917647		CUX1		A		G		254		481		52.8066528067		intronic										6212.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR07-08208		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		112		112		100		intronic										5055.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR07-08208		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		51		100		51		intronic										2240.73		TAAAA		T,TA

		GR07-08208		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		45		100		45		intronic										2240.73		TAAAA		T,TA

		GR07-08208		chr7		148506396		EZH2		A		C		236		1006		23.4592445328		intronic										3725.77		A		C				rs41277434		0.0427		0.0616				0.0505192

		GR07-08208		chr7		148507534		EZH2		-		T		576		1228		46.9055374593		intronic										11182.73		C		CT				rs146223228		0.0272		0.0403				0.0231629

		GR07-08208		chr7		148508833		EZH2		A		G		990		992		99.7983870968		intronic										27104.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR07-08208		chr7		148512657		EZH2		A		C		549		1030		53.3009708738		intronic										12187.77		A		C				rs199970231		0.0007		0.0006

		GR07-08208		chr7		148543693		EZH2		A		-		567		616		92.0454545455		intronic										11869.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR07-08208		chr8		117864952		RAD21		A		-		165		230		71.7391304348		intronic										1895.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR07-08208		chr8		117868531		RAD21		AA		-		6		6		100		intronic										132.8		TAA		T								0.0585

		GR07-08208		chr8		117868542		RAD21		A		G		4		6		66.6666666667		intronic										54.77		A		G

		GR07-08208		chr8		117869851		RAD21		AACTTT		-		461		959		48.070907195		intronic										12531.73		AAACTTT		A				rs16893992								0.216853

		GR07-08208		chr8		117875538		RAD21		C		-		65		586		11.0921501706		intronic										49.73		TC		T

		GR07-08208		chr8		117875539		RAD21		C		T		111		585		18.9743589744		intronic										1286.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR07-08208		chr9		5069899		JAK2		-		AT		118		451		26.1640798226		intronic										2019.73		G		GAT

		GR07-08208		chr9		5073681		JAK2		T		-		77		401		19.2019950125		intronic										168.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR07-08208		chr9		5073770		JAK2		G		T		698		911		76.6190998902		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		19746.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR07-08208		chr9		133747698		ABL1		C		T		136		564		24.1134751773		intronic										2161.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR07-08208		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		58		500		11.6		intronic										208.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR07-08208		chr10		112356329		SMC3		T		C		64		118		54.2372881356		intronic										226.77		T		C

		GR07-08208		chr10		112356331		SMC3		G		A		401		439		91.3439635535		intronic										1119.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR07-08208		chr10		112360936		SMC3		A		G		252		516		48.8372093023		intronic										6008.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		GR07-08208		chr10		112361870		SMC3		A		G		1041		1045		99.6172248804		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29680.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR07-08208		chr11		534242		HRAS		A		G		167		257		64.9805447471		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		4217.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		GR07-08208		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		146		223		65.4708520179		intronic										5861.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		GR07-08208		chr11		32417945		WT1		T		C		241		483		49.8964803313		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		6324.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR07-08208		chr11		32417962		WT1		A		G		241		483		49.8964803313		intronic										5973.77		A		G				rs5030274		0.0048		0.0044				0.00159744

		GR07-08208		chr11		118351035		KMT2A		T		-		131		704		18.6079545455		intronic										845.73		CT		C												0.00259585

		GR07-08208		chr12		11803220		ETV6		A		C		498		498		100		intronic										22123.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR07-08208		chr12		11803228		ETV6		A		G		498		498		100		intronic										22220.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR07-08208		chr12		11992168		ETV6		G		A		512		1033		49.564375605		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		11608.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		GR07-08208		chr13		28607916		FLT3		T		A		488		490		99.5918367347		intronic										16887.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR07-08208		chr13		28607989		FLT3		T		G		605		611		99.0180032733		intronic										18564.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR07-08208		chr17		7579472		TP53		G		C		515		516		99.8062015504		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13656.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR07-08208		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		575		591		97.2927241963		intronic										16075.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR07-08208		chr17		7579801		TP53		G		C		451		451		100		UTR5										14647.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR07-08208		chr17		74733099		SRSF2		G		A		454		455		99.7802197802		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15271.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR07-08208		chr19		33792631		CEBPA		C		A		142		198		71.7171717172		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		3644.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		GR07-08208		chr20		31022959		ASXL1		T		C		522		523		99.8087954111		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16551.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR07-08208		chr20		31024274		ASXL1		T		C		265		1019		26.0058881256		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5298.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR07-08208		chr20		31025163		ASXL1		A		G		137		290		47.2413793103		UTR3										3223.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR07-08208		chr21		36164405		RUNX1		G		T		90		187		48.128342246		UTR3										2111.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR07-08208		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1001		1005		99.6019900498		intronic										29062.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR07-08208		chr21		36265323		RUNX1		T		-		94		170		55.2941176471		intronic										1386.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR07-08208		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		488		982		49.6945010183		intronic										15971.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR07-08208		chr21		44524456		U2AF1		G		A		236		1048		22.5190839695		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		3505.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		GR07-08208		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		445		445		100		intronic										13750.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR07-08208		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		415		415		100		intronic										13371.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR07-08208		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		41		89		46.0674157303		intronic										664.73		GT		G

		GR07-08208		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		516		517		99.8065764023		intronic										16397.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR07-08208		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		516		516		100		intronic										16189.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR07-08208		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		485		488		99.3852459016		intronic										15761.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR07-08208		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		278		281		98.9323843416		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		8873.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR07-08208		chrX		39933339		BCOR		A		G		1012		1013		99.9012833169		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29059.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR07-08208		chrX		44918221		KDM6A		T		-		108		290		37.2413793103		intronic										1086.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR07-08208		chrX		44935924		KDM6A		T		-		335		415		80.7228915663		intronic										5048.73		CT		C								0.6166				0.605828

		GR07-08208		chrX		44938316		KDM6A		A		-		67		330		20.303030303		intronic										299.73		TA		T

		GR07-08208		chrX		44949153		KDM6A		T		C		112		639		17.5273865415		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		918.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR07-08208		chrX		44949951		KDM6A		T		-		105		471		22.2929936306		intronic										462.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR07-08208		chrX		76849085		ATRX		G		A		42		345		12.1739130435		intronic										234.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR07-08208		chrX		76940534		ATRX		A		G		384		385		99.7402597403		intronic										10060.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR07-08208		chrX		123204978		STAG2		T		-		127		381		33.3333333333		intronic										832.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR07-08208		chrX		129147079		BCORL1		T		C		999		999		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29259.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR07-08208		chrX		133511862		PHF6		A		-		20		88		22.7272727273		intronic										162.73		TA		T				rs367819775

		GR07-08208		chrX		133512256		PHF6		T		-		40		191		20.942408377		intronic										303.73		CT		C

		GR07-11538		chr1		36933317		CSF3R		C		T		369		780		47.3076923077		intronic										7153.77		C		T				rs3917999								0.0333466

		GR07-11538		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		524		533		98.3114446529		intronic										16493.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR07-11538		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		899		905		99.3370165746		intronic										23830.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR07-11538		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		192		422		45.4976303318		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		4604.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		GR07-11538		chr2		198267243		SF3B1		A		-		118		383		30.8093994778		intronic										1069.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR07-11538		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		485		976		49.6926229508		intronic										13623.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR07-11538		chr3		105453034		CBLB		A		G		208		209		99.5215311005		intronic										6224.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR07-11538		chr3		105453069		CBLB		C		T		93		209		44.4976076555		intronic										2315.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR07-11538		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		488		494		98.7854251012		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12653.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR07-11538		chr4		55599436		KIT		T		C		367		369		99.4579945799		intronic										11810.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR07-11538		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		128		227		56.3876651982		ncRNA_intronic										2907.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR07-11538		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		105		515		20.3883495146		ncRNA_intronic										1664.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR07-11538		chr5		170837513		NPM1		T		-		141		424		33.2547169811		intronic										985.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR07-11538		chr7		101747593		CUX1		-		T		167		458		36.4628820961		intronic										2606.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR07-11538		chr7		101821958		CUX1		G		A		236		460		51.3043478261		intronic										6130.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		GR07-11538		chr7		101843536		CUX1		T		-		89		640		13.90625		intronic										112.73		AT		A												0.00299521

		GR07-11538		chr7		101844851		CUX1		A		G		516		1000		51.6		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		11028.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR07-11538		chr7		101892328		CUX1		C		T		136		137		99.2700729927		UTR3										3279.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR07-11538		chr7		101892452		CUX1		G		A		12		66		18.1818181818		UTR3										132.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR07-11538		chr7		101916647		CUX1		A		G		325		326		99.6932515337		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		8396.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR07-11538		chr7		101917521		CUX1		G		A		239		496		48.185483871		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6237.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR07-11538		chr7		101917647		CUX1		A		G		499		501		99.6007984032		intronic										15642.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR07-11538		chr7		101921289		CUX1		A		G		243		509		47.7406679764		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.A1585G		p.I529V		4570.77		A		G				rs2230103		0.0382		0.0298				0.0283546		1		T		0.139		B		0.07		B						0.995		N		0.5		N		1.63		T		0.03		N		0.326		0.53		7.655		0.604		0.967		D		-1.033		T		0.004		T		0.706		0		3.4		0.697		1.186		0.993		1		10.046

		GR07-11538		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		32		43		74.4186046512		intronic										1272.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR07-11538		chr7		148506214		EZH2		A		T		151		483		31.2629399586		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001203249		c.T1976A		p.I659N		3113.77		A		T														0		D		0.998		D		0.98		D		0		D		1		D		4.115		H		-1.69		D		-6.07		D		0.872		6.671		32		0.994		0.993		D		0.933		D		0.82		D		0.719		0		5.32		1.062		1.128		0.999		0.979		15.29

		GR07-11538		chr7		148508833		EZH2		A		G		993		998		99.498997996		intronic										28049.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR07-11538		chr7		148543680		EZH2		T		-		193		547		35.2833638026		exonic		frameshift deletion		NM_001203247		c.127delA		p.S43fs		5311.73		CT		C

		GR07-11538		chr7		148543693		EZH2		A		-		314		549		57.1948998179		intronic										4761.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR07-11538		chr7		148543753		EZH2		C		T		296		548		54.0145985401		intronic										7676.77		C		T				rs28723387								0.193091

		GR07-11538		chr8		117864952		RAD21		A		-		70		186		37.6344086022		intronic										558.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR07-11538		chr8		117875538		RAD21		C		-		92		604		15.2317880795		intronic										689.73		TC		T

		GR07-11538		chr8		117875539		RAD21		C		T		108		604		17.880794702		intronic										921.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR07-11538		chr9		5069899		JAK2		-		AT		133		409		32.5183374083		intronic										2538.73		G		GAT

		GR07-11538		chr9		5073681		JAK2		T		-		82		472		17.3728813559		intronic										66.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR07-11538		chr9		133747698		ABL1		C		T		156		572		27.2727272727		intronic										2797.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR07-11538		chr9		139391321		NOTCH1		G		A		218		471		46.2845010616		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6870T		p.S2290S		6165.77		G		A				rs61751488		0.0033		0.0028		ID=COSM308630;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00439297

		GR07-11538		chr9		139391338		NOTCH1		C		T		251		472		53.1779661017		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.G6853A		p.V2285I		6859.77		C		T				rs61751489		0.0125		0.0254				0.0211661		0.521		T		0.004		B		0.001		B		0.098		N		1		N		0.715		N		-1.49		T		-0.07		N		0.022		-0.398		0.391		0.702		0.18		N		-1.147		T		0.008		T		0.672		0		2.74		0.871		-0.332		0.165		0.003		8.604

		GR07-11538		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		511		515		99.2233009709		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		18747.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR07-11538		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		73		488		14.9590163934		intronic										804.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR07-11538		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		481		484		99.3801652893		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		16179.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR07-11538		chr10		112356331		SMC3		G		A		23		93		24.7311827957		intronic										203.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR07-11538		chr10		112360764		SMC3		G		A		63		495		12.7272727273		intronic										272.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR07-11538		chr10		112361870		SMC3		A		G		1045		1047		99.8089780325		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29437.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR07-11538		chr10		112361986		SMC3		C		T		58		527		11.0056925996		intronic										20.8		C		T		LowQual		rs199796123				0.00000868				0.000199681

		GR07-11538		chr10		112363099		SMC3		G		A		114		260		43.8461538462		intronic										2856.77		G		A				rs79332939		0.0597		0.0428				0.0499201

		GR07-11538		chr11		32417945		WT1		T		C		517		518		99.8069498069		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		17042.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR07-11538		chr11		118351035		KMT2A		T		-		97		637		15.2276295133		intronic										150.73		CT		C												0.00259585

		GR07-11538		chr12		11803220		ETV6		A		C		478		479		99.7912317328		intronic										21335.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR07-11538		chr12		11803228		ETV6		A		G		478		479		99.7912317328		intronic										21376.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR07-11538		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		272		512		53.125		ncRNA_intronic										6757.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		GR07-11538		chr12		25398392		KRAS		C		A		78		507		15.3846153846		intronic										772.73		C		A				rs140046512								0.000199681

		GR07-11538		chr13		28607916		FLT3		T		A		473		475		99.5789473684		intronic										16543.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR07-11538		chr13		28607989		FLT3		T		G		1021		1024		99.70703125		intronic										30404.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR07-11538		chr17		7579472		TP53		G		C		399		401		99.5012468828		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		10886.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR07-11538		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		575		608		94.5723684211		intronic										14876.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR07-11538		chr17		7579801		TP53		G		C		384		384		100		UTR5										12261.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR07-11538		chr17		74733099		SRSF2		G		A		455		457		99.5623632385		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14955.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR07-11538		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		502		1106		45.3887884268		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		10446.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR07-11538		chr19		33792757		CEBPA		C		T		2		2		100		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G207A		p.P69P		62.74		C		T

		GR07-11538		chr19		33792776		CEBPA		G		-		2		2		100		exonic		frameshift deletion		NM_001285829		c.187delC		p.Q63fs		53.7		TG		T

		GR07-11538		chr20		31022441		ASXL1		-		G		201		700		28.7142857143		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		3037.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		GR07-11538		chr20		31022959		ASXL1		T		C		523		525		99.619047619		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16588.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR07-11538		chr20		31023500		ASXL1		C		T		519		1495		34.7157190635		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.C2985T		p.H995H		10206.77		C		T				rs62206933		0.0182		0.0232				0.0401358

		GR07-11538		chr20		31024034		ASXL1		G		A		514		1040		49.4230769231		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.G3519A		p.L1173L		13418.77		G		A				rs117901891		0.0007		0.0154				0.0231629

		GR07-11538		chr20		31024207		ASXL1		C		T		494		1033		47.8218780252		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.C3692T		p.S1231F		11212.77		C		T				rs74638057		0.0007		0.0155				0.0231629		0.073		T		0.03		B		0.011		B		0.196		N		0.552		N		0.625		N		2.32		T		-2.53		D		0.246		3.332		22.9		0.976		0.871		D		-1.094		T		0.002		T		0.672		0		3.62		0.871		0.935		0.997		0.961		9.277

		GR07-11538		chr21		36206932		RUNX1		G		A		974		983		99.0844354018		intronic										29683.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR07-11538		chr21		36265323		RUNX1		T		-		69		145		47.5862068966		intronic										958.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR07-11538		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		499		500		99.8		intronic										19000.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR07-11538		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		494		496		99.5967741935		intronic										15470.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR07-11538		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		442		896		49.3303571429		intronic										9430.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR07-11538		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		78		175		44.5714285714		intronic										1359.73		GT		G

		GR07-11538		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		269		525		51.2380952381		intronic										6503.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR07-11538		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		587		587		100		intronic										18612.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR07-11538		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		240		499		48.0961923848		intronic										6514.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR07-11538		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		272		504		53.9682539683		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		7040.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR07-11538		chrX		39922359		BCOR		A		G		423		426		99.2957746479		intronic										13259.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR07-11538		chrX		39930433		BCOR		AAA		-		4		6		66.6666666667		intronic										124.77		GAAA		G								0.0001

		GR07-11538		chrX		39933339		BCOR		A		G		1078		1078		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30859.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR07-11538		chrX		44834045		KDM6A		-		T		285		634		44.952681388		intronic										5715.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		GR07-11538		chrX		44897039		KDM6A		G		-		434		874		49.6567505721		intronic										10457.73		TG		T				rs200420008

		GR07-11538		chrX		44913052		KDM6A		T		A		207		491		42.1588594705		intronic										4484.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		GR07-11538		chrX		44918221		KDM6A		T		-		129		351		36.7521367521		intronic										1440.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR07-11538		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		136		430		31.6279069767		intronic										4544.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR07-11538		chrX		44935924		KDM6A		T		-		214		430		49.7674418605		intronic										4544.73		CTT		C,CT

		GR07-11538		chrX		44938316		KDM6A		A		-		87		432		20.1388888889		intronic										329.73		TA		T

		GR07-11538		chrX		44949153		KDM6A		T		C		158		738		21.4092140921		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		2262.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR07-11538		chrX		44949284		KDM6A		A		T		108		215		50.2325581395		intronic										2757.77		A		T				rs5952675								0.243179

		GR07-11538		chrX		44949951		KDM6A		T		-		108		486		22.2222222222		intronic										377.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR07-11538		chrX		44966795		KDM6A		T		C		290		574		50.5226480836		intronic										11238.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		GR07-11538		chrX		44966805		KDM6A		T		-		290		574		50.5226480836		intronic										11229.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		GR07-11538		chrX		76849085		ATRX		G		A		73		495		14.7474747475		intronic										671.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR07-11538		chrX		123184949		STAG2		T		-		73		205		35.6097560976		intronic										346.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR07-11538		chrX		123195801		STAG2		A		T		83		224		37.0535714286		intronic										2580.77		A		T

		GR07-11538		chrX		123195805		STAG2		A		T		84		224		37.5		intronic										2615.77		A		T

		GR07-11538		chrX		123195806		STAG2		GAAACAA		-		83		224		37.0535714286		intronic										2571.73		TGAAACAA		T

		GR07-11538		chrX		123195818		STAG2		G		C		83		222		37.3873873874		intronic										2580.77		G		C

		GR07-11538		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		452		868		52.0737327189		intronic										12303.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR07-11538		chrX		123204978		STAG2		T		-		139		396		35.101010101		intronic										798.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR07-11538		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1055		1055		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32041.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR07-11538		chrX		133511862		PHF6		A		-		35		81		43.2098765432		intronic										438.73		TA		T				rs367819775

		GR07-11538		chrX		133511988		PHF6		G		A		183		380		48.1578947368		intronic										4880.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR07-11538		chrX		133512256		PHF6		T		-		67		279		24.0143369176		intronic										584.73		CT		C

		GR07-15077		chr1		36933096		CSF3R		T		C		351		814		43.1203931204		intronic										6194.77		T		C				rs3918000								0.134385

		GR07-15077		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		564		566		99.6466431095		intronic										18296.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR07-15077		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		991		995		99.5979899497		intronic										26492.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR07-15077		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		238		486		48.9711934156		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		5809.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		GR07-15077		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		406		509		79.7642436149		intronic										11284.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR07-15077		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		340		766		44.3864229765		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		5929.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		GR07-15077		chr2		198267243		SF3B1		A		-		173		500		34.6		intronic										1727.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR07-15077		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		507		512		99.0234375		intronic										16205.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR07-15077		chr3		105438957		CBLB		T		G		438		966		45.3416149068		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8234.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR07-15077		chr3		105439026		CBLB		G		A		235		488		48.1557377049		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5949.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR07-15077		chr3		105453034		CBLB		A		G		292		293		99.6587030717		intronic										8748.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR07-15077		chr3		105453069		CBLB		C		T		67		293		22.866894198		intronic										1273.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR07-15077		chr3		128200806		GATA2		G		A		72		163		44.1717791411		intronic										1675.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR07-15077		chr3		128204877		GATA2		C		G		103		188		54.7872340426		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G564C		p.T188T		2059.77		C		G				rs34870876		0.0401		0.0424				0.0185703

		GR07-15077		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		495		498		99.3975903614		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13276.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR07-15077		chr4		55593464		KIT		A		C		230		487		47.227926078		exonic		nonsynonymous SNV		NM_000222		c.A1621C		p.M541L		5522.77		A		C				rs3822214		0.0955		0.0789		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.0644968		0.804		T		0.012		B		0.015		B		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741

		GR07-15077		chr4		55599436		KIT		T		C		212		447		47.4272930649		intronic										5036.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR07-15077		chr4		153247486		FBXW7		-		T		3		3		100		intronic										11.56		C		CT		LowQual

		GR07-15077		chr5		170837513		NPM1		T		-		155		414		37.4396135266		intronic										1229.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR07-15077		chr7		50459588		IKZF1		A		-		110		771		14.2671854734		intronic										36.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR07-15077		chr7		101740827		CUX1		-		TC		543		1052		51.6159695817		intronic										12238.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR07-15077		chr7		101747593		CUX1		-		T		162		466		34.7639484979		intronic										2170.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR07-15077		chr7		101755060		CUX1		A		G		423		969		43.653250774		intronic										6897.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR07-15077		chr7		101758584		CUX1		G		A		261		544		47.9779411765		intronic										6597.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR07-15077		chr7		101821958		CUX1		G		A		255		462		55.1948051948		intronic										6813.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		GR07-15077		chr7		101837149		CUX1		G		A		262		503		52.0874751491		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6883.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR07-15077		chr7		101843536		CUX1		-		T		463		1025		45.1707317073		intronic										8027.73		A		AT												0.390176

		GR07-15077		chr7		101844851		CUX1		A		G		465		992		46.875		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9445.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR07-15077		chr7		101892121		CUX1		G		A		15		15		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		311.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR07-15077		chr7		101892328		CUX1		C		T		143		143		100		UTR3										3451.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR07-15077		chr7		101892452		CUX1		G		A		19		78		24.358974359		UTR3										334.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR07-15077		chr7		101916647		CUX1		A		G		210		458		45.8515283843		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3847.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR07-15077		chr7		101917521		CUX1		G		A		212		499		42.4849699399		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5317.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR07-15077		chr7		101917647		CUX1		A		G		201		474		42.4050632911		intronic										4357.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR07-15077		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		82		82		100		intronic										3652.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR07-15077		chr7		148504878		EZH2		-		AAGAT		48		82		58.5365853659		intronic										1873.73		G		GAAGAT												0.00139776

		GR07-15077		chr7		148504906		EZH2		AA		-		68		75		90.6666666667		intronic										1794.73		TAA		T

		GR07-15077		chr7		148508833		EZH2		A		G		1014		1015		99.9014778325		intronic										29252.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR07-15077		chr7		148512591		EZH2		T		C		76		526		14.4486692015		intronic										611.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR07-15077		chr7		148543693		EZH2		AA		-		121		641		18.8767550702		intronic										11731.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR07-15077		chr7		148543693		EZH2		A		-		455		641		70.9828393136		intronic										11731.73		TAA		T,TA

		GR07-15077		chr7		148543753		EZH2		C		T		642		647		99.227202473		intronic										22104.77		C		T				rs28723387								0.193091

		GR07-15077		chr8		117864952		RAD21		A		-		104		280		37.1428571429		intronic										837.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR07-15077		chr8		117875538		RAD21		C		-		156		688		22.6744186047		intronic										2086.73		TC		T

		GR07-15077		chr8		117875539		RAD21		C		T		107		687		15.5749636099		intronic										646.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR07-15077		chr9		5069899		JAK2		-		AT		163		496		32.8629032258		intronic										4905.73		G		GAT

		GR07-15077		chr9		5073770		JAK2		G		T		714		929		76.8568353068		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		19849.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR07-15077		chr9		133747698		ABL1		C		T		172		603		28.5240464345		intronic										3237.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR07-15077		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		528		532		99.2481203008		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		18727.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR07-15077		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		499		500		99.8		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		17311.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR07-15077		chr10		112356329		SMC3		T		C		371		436		85.0917431193		intronic										556.77		T		C

		GR07-15077		chr10		112356331		SMC3		G		A		371		436		85.0917431193		intronic										556.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR07-15077		chr10		112360764		SMC3		G		A		69		475		14.5263157895		intronic										513.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR07-15077		chr10		112361870		SMC3		A		G		1066		1070		99.6261682243		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29945.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR07-15077		chr11		32413697		WT1		C		T		265		509		52.0628683694		intronic										6805.77		C		T				rs5030290								0.014377

		GR07-15077		chr11		32417945		WT1		T		C		518		519		99.8073217726		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		17202.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR07-15077		chr11		118351035		KMT2A		T		-		133		686		19.387755102		intronic										839.73		CT		C												0.00259585

		GR07-15077		chr12		11803220		ETV6		A		C		499		499		100		intronic										22273.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR07-15077		chr12		11803228		ETV6		A		G		499		499		100		intronic										22273.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR07-15077		chr13		28607916		FLT3		T		A		485		486		99.7942386831		intronic										16886.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR07-15077		chr13		28607989		FLT3		T		G		1078		1081		99.7224791859		intronic										32291.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR07-15077		chr17		7579472		TP53		G		C		266		497		53.5211267606		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		5067.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR07-15077		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		496		917		54.0894220284		intronic										10613.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR07-15077		chr17		7579801		TP53		G		C		265		483		54.8654244306		UTR5										6505.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR07-15077		chr17		74733099		SRSF2		G		A		464		466		99.5708154506		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14965.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR07-15077		chr19		33792480		CEBPA		T		C		88		569		15.4657293497		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001285829		c.A484G		p.N162D		236.77		T		C														0.844		T		0.546		P		0.229		B						0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11

		GR07-15077		chr20		31022959		ASXL1		T		C		554		554		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17725.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR07-15077		chr21		36164486		RUNX1		G		C		67		136		49.2647058824		exonic		synonymous SNV		NM_001001890		c.C1308G		p.P436P		1157.77		G		C				rs61750222		0.0306		0.0851				0.0583067

		GR07-15077		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1039		1046		99.3307839388		intronic										31416.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR07-15077		chr21		36259324		RUNX1		A		G		353		584		60.4452054795		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.T86C		p.L29S		8629.77		A		G				rs111527738		0.0106		0.0163		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.0103834		0.65		T		0.999		D		0.994		D		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769

		GR07-15077		chr21		36265323		RUNX1		T		-		120		273		43.956043956		intronic										1605.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR07-15077		chr21		44514777		U2AF1		T		G		188		492		38.2113821138		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		3094.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		GR07-15077		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		494		964		51.244813278		intronic										16395.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR07-15077		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		483		483		100		intronic										15124.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR07-15077		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		484		485		99.793814433		intronic										15332.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR07-15077		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		47		108		43.5185185185		intronic										769.73		GT		G

		GR07-15077		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		536		538		99.6282527881		intronic										16637.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR07-15077		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		547		547		100		intronic										16922.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR07-15077		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		505		506		99.8023715415		intronic										17930.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR07-15077		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		312		315		99.0476190476		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		10379.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR07-15077		chrX		39933339		BCOR		A		G		1043		1045		99.8086124402		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29472.73		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR07-15077		chrX		44918221		KDM6A		T		-		90		280		32.1428571429		intronic										727.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR07-15077		chrX		44935924		KDM6A		T		-		351		436		80.504587156		intronic										4740.73		CT		C								0.6166				0.605828

		GR07-15077		chrX		44938316		KDM6A		A		-		88		425		20.7058823529		intronic										360.73		TA		T

		GR07-15077		chrX		44938563		KDM6A		G		A		206		207		99.5169082126		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		6883.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR07-15077		chrX		44949951		KDM6A		T		-		107		469		22.8144989339		intronic										472.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR07-15077		chrX		76849085		ATRX		G		A		61		376		16.2234042553		intronic										638.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR07-15077		chrX		76874171		ATRX		G		A		51		491		10.3869653768		intronic										167.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR07-15077		chrX		123184949		STAG2		T		-		78		208		37.5		intronic										669.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR07-15077		chrX		123199993		STAG2		TT		-		2		6		33.3333333333		intronic										34.73		ATT		A						0.0652		0.029				0.456159

		GR07-15077		chrX		123200006		STAG2		T		A		2		6		33.3333333333		intronic										43.77		T		A

		GR07-15077		chrX		123204978		STAG2		T		-		147		388		37.8865979381		intronic										1083.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR07-15077		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1030		1030		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30791.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR07-15077		chrX		129186012		BCORL1		C		T		225		225		100		intronic										7444.77		C		T				rs12388749		0.1963		0.1804				0.164768

		GR07-15077		chrX		133511862		PHF6		A		-		24		102		23.5294117647		intronic										216.73		TA		T				rs367819775

		GR07-15077		chrX		133512256		PHF6		T		-		52		231		22.5108225108		intronic										384.73		CT		C

		GR08-08611		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		259		543		47.6979742173		intronic										6185.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR08-08611		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		487		960		50.7291666667		intronic										9023.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR08-08611		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		232		484		47.9338842975		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		5573.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		GR08-08611		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		216		509		42.4361493124		intronic										4919.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR08-08611		chr2		198267243		SF3B1		A		-		140		411		34.0632603406		intronic										1474.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR08-08611		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		489		987		49.5440729483		intronic										14098.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR08-08611		chr3		105438957		CBLB		T		G		421		933		45.1232583065		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		7739.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR08-08611		chr3		105439026		CBLB		G		A		210		461		45.5531453362		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		4926.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR08-08611		chr3		105453034		CBLB		A		G		347		348		99.7126436782		intronic										10747.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR08-08611		chr3		105453069		CBLB		C		T		80		348		22.9885057471		intronic										1525.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR08-08611		chr3		128200806		GATA2		G		A		50		133		37.5939849624		intronic										1059.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR08-08611		chr3		128204877		GATA2		C		G		107		186		57.5268817204		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G564C		p.T188T		2262.77		C		G				rs34870876		0.0401		0.0424				0.0185703

		GR08-08611		chr3		128205860		GATA2		G		C		199		1002		19.8602794411		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1893.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR08-08611		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		485		494		98.1781376518		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12739.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR08-08611		chr4		55599436		KIT		T		C		511		511		100		intronic										16587.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR08-08611		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		226		245		92.2448979592		ncRNA_intronic										6607.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR08-08611		chr4		106156163		TET2		G		A		341		592		57.6013513514		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.G1064A		p.G355D		9935.77		G		A				rs61744960		0.0313		0.0268				0.0167732		0.005		D		0.944		P		0.79		P		0		N		0.999		N		0.805		L		4.26		T		-1.8		N		0.473		4.893		24.9		0.997		0.879		D		-0.996		T		0.004		T		0.646		0		3.11		0.917		1.048		0.498		0.881		9.1

		GR08-08611		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		114		526		21.6730038023		ncRNA_intronic										1794.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR08-08611		chr4		106182894		TET2-AS1		T		G		263		508		51.7716535433		ncRNA_intronic										5834.77		T		G

		GR08-08611		chr4		106196951		TET2		A		G		598		1073		55.7315936626		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		17520.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR08-08611		chr5		170837513		NPM1		T		-		138		421		32.7790973872		intronic										857.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR08-08611		chr7		50459588		IKZF1		A		-		136		796		17.0854271357		intronic										499.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR08-08611		chr7		101740827		CUX1		-		TC		524		539		97.2170686456		intronic										15226.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR08-08611		chr7		101747593		CUX1		-		T		173		462		37.4458874459		intronic										2422.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR08-08611		chr7		101755060		CUX1		A		G		515		1035		49.7584541063		intronic										11461.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR08-08611		chr7		101758584		CUX1		G		A		277		558		49.6415770609		intronic										6901.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR08-08611		chr7		101801920		CUX1		C		A		552		1085		50.8755760369		intronic										12764.77		C		A				rs57634989		0.0717		0.0522				0.0702875

		GR08-08611		chr7		101822113		CUX1		A		G		276		565		48.8495575221		intronic										6600.77		A		G				rs61170107								0.132388

		GR08-08611		chr7		101837149		CUX1		G		A		511		512		99.8046875		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		17801.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR08-08611		chr7		101838941		CUX1		G		A		212		462		45.8874458874		intronic										5480.77		G		A				rs74566154								0.0744808

		GR08-08611		chr7		101840640		CUX1		A		G		207		502		41.235059761		intronic										4611.73		A		G				rs80150170								0.0722843

		GR08-08611		chr7		101843536		CUX1		-		T		603		871		69.2307692308		intronic										11084.73		A		AT												0.390176

		GR08-08611		chr7		101844851		CUX1		A		G		907		998		90.8817635271		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		22361.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR08-08611		chr7		101870801		CUX1		G		A		221		453		48.7858719647		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G3318A		p.P1106P		4761.77		G		A								0.00004132				0.000199681

		GR08-08611		chr7		101892121		CUX1		G		A		8		18		44.4444444444		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		130.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR08-08611		chr7		101916647		CUX1		A		G		440		440		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		11789.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR08-08611		chr7		101917521		CUX1		G		A		491		493		99.5943204868		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16225.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR08-08611		chr7		101917647		CUX1		A		G		518		519		99.8073217726		intronic										16673.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR08-08611		chr7		101926087		CUX1		G		T		22		71		30.985915493		intronic										238.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		GR08-08611		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		5		40		intronic										16.86		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		GR08-08611		chr7		148504906		EZH2		AA		-		18		37		48.6486486486		intronic										291.73		TAA		T

		GR08-08611		chr7		148511191		EZH2		A		G		231		503		45.9244532803		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001203249		c.T1543C		p.C515R		4861.77		A		G														0.001		D		1		D		0.998		D		0		D		1		D		3.555		H		-1.23		T		-10.96		D		0.917		6.086		28.2		0.998		0.989		D		1.022		D		0.889		D		0.707		0		5.32		1.062		1.088		0.998		0.998		15.308

		GR08-08611		chr7		148512591		EZH2		T		C		77		501		15.369261477		intronic										672.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR08-08611		chr7		148543693		EZH2		A		-		114		627		18.1818181818		intronic										279.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR08-08611		chr8		117864952		RAD21		A		-		165		227		72.6872246696		intronic										2046.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR08-08611		chr8		117869498		RAD21		C		T		193		487		39.6303901437		intronic										4132.77		C		T				rs2921787		0.1176		0.0662				0.147764

		GR08-08611		chr8		117875538		RAD21		C		-		78		613		12.7243066884		intronic										325.73		TC		T

		GR08-08611		chr8		117875539		RAD21		C		T		104		611		17.0212765957		intronic										908.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR08-08611		chr9		5069899		JAK2		-		AT		140		496		28.2258064516		intronic										3851.73		G		GAT

		GR08-08611		chr9		5073681		JAK2		T		-		88		481		18.2952182952		intronic										177.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR08-08611		chr9		133747698		ABL1		C		T		147		596		24.6644295302		intronic										2518.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR08-08611		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		258		515		50.0970873786		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6548.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR08-08611		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		88		503		17.4950298211		intronic										1061.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR08-08611		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		216		437		49.4279176201		intronic										3686.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		GR08-08611		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		285		601		47.4209650582		intronic										5090.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		GR08-08611		chr10		112360764		SMC3		G		A		58		502		11.5537848606		intronic										120.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR08-08611		chr10		112361870		SMC3		A		G		1075		1075		100		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30229.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR08-08611		chr11		118351035		KMT2A		T		-		142		708		20.0564971751		intronic										803.73		CT		C												0.00259585

		GR08-08611		chr12		11803220		ETV6		A		C		499		499		100		intronic										22306.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR08-08611		chr12		11803228		ETV6		A		G		499		499		100		intronic										22306.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR08-08611		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		263		539		48.7940630798		ncRNA_intronic										6259.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		GR08-08611		chr13		28607916		FLT3		T		A		245		474		51.6877637131		intronic										6501.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR08-08611		chr13		28607989		FLT3		T		G		550		1013		54.2941757157		intronic										12148.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR08-08611		chr17		7574040		TP53		AA		-		313		756		41.4021164021		intronic										9738.73		CAA		C

		GR08-08611		chr17		7574042		TP53		-		TGTTT		313		756		41.4021164021		intronic										9669.73		A		ATGTTT

		GR08-08611		chr17		7579472		TP53		G		C		508		508		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13812.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR08-08611		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		574		612		93.7908496732		intronic										14980.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR08-08611		chr17		7579801		TP53		G		C		427		431		99.0719257541		UTR5										13350.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR08-08611		chr17		74733099		SRSF2		G		A		464		465		99.7849462366		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15343.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR08-08611		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		700		1336		52.3952095808		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		15102.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR08-08611		chr19		33792631		CEBPA		C		A		114		182		62.6373626374		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		2882.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		GR08-08611		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		2		9		22.2222222222		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		25.74		GGGC		G		LowQual				0.046		0.0275

		GR08-08611		chr20		31022441		ASXL1		-		G		242		729		33.1961591221		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4224.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		GR08-08611		chr20		31022959		ASXL1		T		C		565		566		99.8233215548		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18406.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR08-08611		chr21		36164405		RUNX1		G		T		126		127		99.2125984252		UTR3										3654.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR08-08611		chr21		36206932		RUNX1		G		A		978		982		99.5926680244		intronic										30726.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR08-08611		chr21		36265323		RUNX1		T		-		70		110		63.6363636364		intronic										1037.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR08-08611		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		509		510		99.8039215686		intronic										16191.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR08-08611		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		529		529		100		intronic										16733.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR08-08611		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		80		204		39.2156862745		intronic										1197.73		GT		G

		GR08-08611		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		565		565		100		intronic										18497.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR08-08611		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		602		602		100		intronic										19564.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR08-08611		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		499		501		99.6007984032		intronic										16775.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR08-08611		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		508		509		99.8035363458		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		16885.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR08-08611		chrX		39930433		BCOR		A		-		4		8		50		intronic										25.74		GA		G		LowQual				0.2706		0.1536

		GR08-08611		chrX		39932289		BCOR		A		C		184		992		18.5483870968		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T2310G		p.T770T		1132.77		A		C				rs138951635				0.0000114				0.000264901

		GR08-08611		chrX		39932907		BCOR		T		C		497		973		51.0791366906		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		9924.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		GR08-08611		chrX		39933339		BCOR		A		G		1083		1084		99.9077490775		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		31641.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR08-08611		chrX		44918221		KDM6A		T		-		120		337		35.6083086053		intronic										928.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR08-08611		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		122		435		28.0459770115		intronic										4975.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR08-08611		chrX		44935924		KDM6A		T		-		245		435		56.3218390805		intronic										4975.73		CTT		C,CT

		GR08-08611		chrX		44938316		KDM6A		A		-		100		443		22.5733634312		intronic										580.73		TA		T

		GR08-08611		chrX		44938563		KDM6A		G		A		175		372		47.0430107527		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		4179.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR08-08611		chrX		44949951		KDM6A		T		-		118		487		24.2299794661		intronic										599.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR08-08611		chrX		76849085		ATRX		G		A		64		497		12.8772635815		intronic										431.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR08-08611		chrX		76874171		ATRX		G		A		53		502		10.5577689243		intronic										87.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR08-08611		chrX		76940534		ATRX		A		G		432		940		45.9574468085		intronic										8185.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR08-08611		chrX		123184949		STAG2		T		-		79		238		33.1932773109		intronic										596.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR08-08611		chrX		123199993		STAG2		TTTTTT		-		6		14		42.8571428571		intronic										170.73		ATTTTTT		A

		GR08-08611		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		509		1021		49.8530852106		intronic										19524.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR08-08611		chrX		123204978		STAG2		T		-		130		412		31.5533980583		intronic										749.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR08-08611		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1069		1069		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32915.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR08-08611		chrX		129147264		BCORL1		T		C		461		1023		45.0635386119		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.T516C		p.N172N		10101.77		T		C				rs36043572		0.0057		0.0079				0.00370861

		GR08-08611		chrX		129162905		BCORL1		T		G		9		13		69.2307692308		intronic										118.77		T		G

		GR08-08611		chrX		133511862		PHF6		A		-		44		118		37.2881355932		intronic										534.73		TA		T				rs367819775

		GR08-08611		chrX		133511988		PHF6		G		A		501		503		99.6023856859		intronic										16990.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR08-08611		chrX		133512256		PHF6		T		-		108		420		25.7142857143		intronic										1077.73		CT		C

		GR08-08611		chrX		133527688		PHF6		T		-		96		631		15.2139461173		intronic										390.73		GT		G						0.0221		0.0033

		GR09-01457		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		965		966		99.8964803313		intronic										37551.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		GR09-01457		chr2		198267243		SF3B1		A		-		171		459		37.2549019608		intronic										1912.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR09-01457		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		499		503		99.2047713718		intronic										16333.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR09-01457		chr3		105438957		CBLB		T		G		430		946		45.4545454545		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		7803.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR09-01457		chr3		105439026		CBLB		G		A		214		469		45.6289978678		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5114.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR09-01457		chr3		105453034		CBLB		A		G		188		189		99.4708994709		intronic										5501.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR09-01457		chr3		105453069		CBLB		C		T		55		189		29.1005291005		intronic										1159.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR09-01457		chr3		128204951		GATA2		C		T		71		109		65.1376146789		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		1922.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		TRUE		0		TRUE		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		GR09-01457		chr3		128205860		GATA2		G		C		112		784		14.2857142857		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		486.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR09-01457		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		479		481		99.5841995842		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12967.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR09-01457		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		237		495		47.8787878788		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6155.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		GR09-01457		chr4		55599268		KIT		C		T		220		425		51.7647058824		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.C2394T		p.I798I		5852.77		C		T				rs55789615		0.0248		0.0211		ID=COSM1307;OCCURENCE=3(bone),1(NS),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(testis),1(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),1(genital_tract),2(large_intestine)		0.0113818

		GR09-01457		chr4		55599436		KIT		T		C		201		414		48.5507246377		intronic										4779.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR09-01457		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		280		294		95.2380952381		ncRNA_intronic										8359.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR09-01457		chr4		106156163		TET2		G		A		298		571		52.1891418564		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.G1064A		p.G355D		7967.77		G		A				rs61744960		0.0313		0.0268				0.0167732		0.005		D		0.944		P		0.79		P		0		N		0.999		N		0.805		L		4.26		T		-1.8		N		0.473		4.893		24.9		0.997		0.879		D		-0.996		TRUE		0.004		TRUE		0.646		0		3.11		0.917		1.048		0.498		0.881		9.1

		GR09-01457		chr4		106196951		TET2		A		G		621		1123		55.2983081033		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		15703.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		TRUE		0		TRUE		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR09-01457		chr5		170837513		NPM1		T		-		149		433		34.4110854503		intronic										950.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR09-01457		chr7		101740827		CUX1		-		TC		326		780		41.7948717949		intronic										8644.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR09-01457		chr7		101747593		CUX1		-		T		156		436		35.7798165138		intronic										2204.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR09-01457		chr7		101758584		CUX1		G		A		267		539		49.5361781076		intronic										6720.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR09-01457		chr7		101837149		CUX1		G		A		230		497		46.277665996		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		5861.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR09-01457		chr7		101843536		CUX1		-		T		434		997		43.5305917753		intronic										7507.73		A		AT												0.390176

		GR09-01457		chr7		101844851		CUX1		A		G		435		908		47.9074889868		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		8572.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR09-01457		chr7		101892121		CUX1		G		A		32		45		71.1111111111		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		616.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR09-01457		chr7		101892328		CUX1		C		T		166		277		59.9277978339		UTR3										3152.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR09-01457		chr7		101916647		CUX1		A		G		208		456		45.6140350877		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3492.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR09-01457		chr7		101917521		CUX1		G		A		241		501		48.1037924152		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6327.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR09-01457		chr7		101917647		CUX1		A		G		235		497		47.2837022133		intronic										5448.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR09-01457		chr7		101926228		CUX1		T		C		3		7		42.8571428571		intronic										38.77		T		C				rs803070								0.606829

		GR09-01457		chr7		148543693		EZH2		A		-		145		663		21.8702865762		intronic										887.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR09-01457		chr8		117864952		RAD21		A		-		91		232		39.224137931		intronic										881.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR09-01457		chr8		117875538		RAD21		C		-		105		622		16.8810289389		intronic										962.73		TC		T

		GR09-01457		chr8		117875539		RAD21		C		T		125		622		20.0964630225		intronic										1631.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR09-01457		chr9		5069899		JAK2		-		AT		104		451		23.0598669623		intronic										2681.73		G		GAT

		GR09-01457		chr9		5073681		JAK2		T		-		99		463		21.3822894168		intronic										343.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR09-01457		chr9		133747698		ABL1		C		T		175		577		30.3292894281		intronic										3317.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR09-01457		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		515		518		99.4208494208		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		18177.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR09-01457		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		474		476		99.5798319328		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		15978.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR09-01457		chr10		112361870		SMC3		A		G		1026		1027		99.9026290166		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		28080.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR09-01457		chr11		32417945		WT1		T		C		229		505		45.3465346535		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		5294.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR09-01457		chr11		118351035		KMT2A		T		-		126		670		18.8059701493		intronic										813.73		CT		C												0.00259585

		GR09-01457		chr12		11803220		ETV6		A		C		480		480		100		intronic										21437.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR09-01457		chr12		11803228		ETV6		A		G		480		480		100		intronic										21437.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR09-01457		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		255		525		48.5714285714		ncRNA_intronic										6088.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		GR09-01457		chr13		28607916		FLT3		T		A		470		472		99.5762711864		intronic										16272.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR09-01457		chr13		28607989		FLT3		T		G		992		998		99.3987975952		intronic										29070.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR09-01457		chr17		7579472		TP53		G		C		427		428		99.7663551402		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		11869.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR09-01457		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		540		557		96.947935368		intronic										15015.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR09-01457		chr17		7579801		TP53		G		C		341		341		100		UTR5										10894.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR09-01457		chr17		74733099		SRSF2		G		A		446		447		99.7762863535		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14992.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR09-01457		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		662		1112		59.5323741007		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		19161.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR09-01457		chr19		33792631		CEBPA		C		A		72		167		43.1137724551		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		1647.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		GR09-01457		chr19		45297479		CBLC		C		T		100		453		22.0750551876		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001130852		c.C1165T		p.P389S		1795.77		C		T				rs116023028		0.0501		0.0366				0.0389377		0.182		T		0.001		B		0.004		B						1		N		0.625		N		-2.17		D		-2.43		N		0.035		0.915		10.17		0.986		0.019		N		-1.017		TRUE		0.049		TRUE		0.732		0		0.495		-0.301		0.024		0.001		0.001		6.221

		GR09-01457		chr19		45303983		CBLC		A		G		232		511		45.4011741683		downstream										5202.77		A		G				rs117908144								0.0133786

		GR09-01457		chr20		31022959		ASXL1		T		C		532		535		99.4392523364		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16976.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR09-01457		chr21		36206932		RUNX1		G		A		963		968		99.4834710744		intronic										27334.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR09-01457		chr21		36265323		RUNX1		T		-		76		157		48.4076433121		intronic										953.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR09-01457		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		477		477		100		intronic										14944.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR09-01457		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		88		214		41.1214953271		intronic										1440.73		GT		G

		GR09-01457		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		560		561		99.8217468806		intronic										17627.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR09-01457		chrX		15841063		ZRSR2		C		G		282		777		36.2934362934		exonic		nonsynonymous SNV		NM_005089		c.C1147G		p.P383A		5976.77		C		G				rs61741680		0.0012		0.0007						0.061		T		0.734		P		0.297		B		0.116		N		1		D		2.25		M		4.35		T		-2.46		N		0.408		1.849		15.28		0.978		0.991		D		-0.836		TRUE		0.014		TRUE						5.48		0.871		0.852		0.079		0.076		18.674

		GR09-01457		chrX		39913655		BCOR		C		T		277		570		48.5964912281		intronic										7097.77		C		T				rs112054628								0.0725828

		GR09-01457		chrX		39933339		BCOR		A		G		516		1034		49.9032882012		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		10674.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR09-01457		chrX		44918221		KDM6A		T		-		137		331		41.3897280967		intronic										1338.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR09-01457		chrX		44935924		KDM6A		T		-		313		395		79.2405063291		intronic										4633.73		CT		C								0.6166				0.605828

		GR09-01457		chrX		44938316		KDM6A		A		-		109		450		24.2222222222		intronic										719.73		TA		T

		GR09-01457		chrX		44949153		KDM6A		T		C		163		756		21.5608465608		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		2293.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR09-01457		chrX		44949951		KDM6A		T		-		115		484		23.7603305785		intronic										437.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR09-01457		chrX		76849085		ATRX		G		A		91		489		18.609406953		intronic										1115.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR09-01457		chrX		76874171		ATRX		G		A		51		497		10.2615694165		intronic										98.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR09-01457		chrX		76940534		ATRX		A		G		322		633		50.868878357		intronic										6155.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR09-01457		chrX		123184949		STAG2		T		-		59		224		26.3392857143		intronic										381.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR09-01457		chrX		123199993		STAG2		TTTTTTT		-		3		7		42.8571428571		intronic										76.73		ATTTTTTT		A

		GR09-01457		chrX		123200188		STAG2		C		G		445		1014		43.8856015779		intronic										9211.77		C		G				rs201600823		0.0016		0.0014				0.000529801

		GR09-01457		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		428		943		45.3870625663		intronic										11577.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR09-01457		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1049		1049		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32481.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR09-01457		chrX		129147373		BCORL1		G		A		394		921		42.779587405		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		6416.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		T		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		TRUE		0.001		TRUE						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		GR09-01457		chrX		129149417		BCORL1		G		A		287		1023		28.054740958		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G2669A		p.R890Q		5824.77		G		A				rs201843717		0.0002		0.0002		ID=COSM1556011;OCCURENCE=1(lung)		0.000794702		0.022		D		1		D		0.99		D		0.005		N		0.994		N		0.695		N		1.3		T		-0.77		N		0.478		4.632		24.5		0.999		0.731		D		-0.94		TRUE		0.166		TRUE						5.31		0.917		0.949		0.966		1		10.273

		GR09-01457		chrX		133511862		PHF6		A		-		52		124		41.935483871		intronic										703.73		TA		T				rs367819775

		GR09-01457		chrX		133511988		PHF6		G		A		536		536		100		intronic										18479.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR09-01457		chrX		133512256		PHF6		T		-		68		319		21.3166144201		intronic										430.73		CT		C

		GR10-06220		chr1		36932463		CSF3R		A		G		59		531		11.1111111111		exonic		nonsynonymous SNV		NM_156039		c.T2087C		p.M696T		24.78		A		G		LowQual		rs148916169		0.0046		0.0057				0.00359425		0.056		T		0		B		0		B		0.114		U		1		N						0.84		T		0.01		N		0.05		-2.285		0.001		0.242		0.028		N		-1.101		T		0.031		T		0.447		0		-4.13		-1.379		-1.078		0		0		1.504

		GR10-06220		chr2		198267243		SF3B1		A		-		184		464		39.6551724138		intronic										1910.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR10-06220		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		174		717		24.2677824268		intronic										3238.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR10-06220		chr3		105453034		CBLB		A		G		345		346		99.710982659		intronic										10404.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR10-06220		chr3		105453069		CBLB		C		T		104		348		29.8850574713		intronic										2205.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR10-06220		chr3		128200072		GATA2		C		T		194		787		24.6505717916		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G1191A		p.A397A		3696.77		C		T				rs34172218		0.0211		0.0222				0.00938498

		GR10-06220		chr3		128204951		GATA2		C		T		46		89		51.6853932584		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		1180.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		GR10-06220		chr3		128205860		GATA2		G		C		473		1019		46.4180569185		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		8622.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR10-06220		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		491		503		97.6143141153		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12453.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR10-06220		chr4		55593481		KIT		A		G		514		1051		48.9058039962		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.A1638G		p.K546K		10149.77		A		G				rs55986963		0.0219		0.0273		ID=COSM21983;OCCURENCE=2(bone),5(large_intestine),2(soft_tissue)		0.0213658

		GR10-06220		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		203		342		59.3567251462		ncRNA_intronic										7760.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR10-06220		chr5		170837513		NPM1		T		-		131		419		31.2649164678		intronic										816.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR10-06220		chr7		50459588		IKZF1		A		-		127		777		16.3449163449		intronic										322.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR10-06220		chr7		50467767		IKZF1		C		A		105		258		40.6976744186		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		2331.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		GR10-06220		chr7		101740827		CUX1		-		C		108		670		16.1194029851		intronic										18604.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR10-06220		chr7		101740827		CUX1		-		TC		554		670		82.6865671642		intronic										18604.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR10-06220		chr7		101747593		CUX1		-		T		318		464		68.5344827586		intronic										5885.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR10-06220		chr7		101755060		CUX1		A		G		504		1035		48.6956521739		intronic										10886.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR10-06220		chr7		101758584		CUX1		G		A		561		565		99.2920353982		intronic										18048.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR10-06220		chr7		101837149		CUX1		G		A		249		491		50.7128309572		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6431.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR10-06220		chr7		101843536		CUX1		-		T		514		1113		46.1814914645		intronic										7657.73		A		AT												0.390176

		GR10-06220		chr7		101844851		CUX1		A		G		514		998		51.503006012		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10450.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR10-06220		chr7		101892328		CUX1		C		T		82		203		40.39408867		UTR3										1385.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR10-06220		chr7		101892452		CUX1		G		A		41		113		36.2831858407		UTR3										941.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR10-06220		chr7		101916647		CUX1		A		G		499		499		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		12866.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR10-06220		chr7		101916798		CUX1		C		A		180		400		45		intronic										4166.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		GR10-06220		chr7		101917521		CUX1		G		A		239		499		47.8957915832		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5977.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR10-06220		chr7		101917647		CUX1		A		G		514		515		99.8058252427		intronic										16435.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR10-06220		chr7		101926228		CUX1		T		C		3		3		100		intronic										49.28		T		C				rs803070								0.606829

		GR10-06220		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		97		110		88.1818181818		intronic										2837.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR10-06220		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		63		111		56.7567567568		intronic										2384.73		TAAAA		T,TA

		GR10-06220		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		40		111		36.036036036		intronic										2384.73		TAAAA		T,TA

		GR10-06220		chr7		148506363		EZH2		T		G		171		1007		16.9811320755		intronic										1839.77		T		G				rs10268879		0.1521		0.0846				0.113618

		GR10-06220		chr7		148508833		EZH2		A		G		611		1013		60.315893386		intronic										12682.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR10-06220		chr7		148512591		EZH2		T		C		60		520		11.5384615385		intronic										128.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR10-06220		chr7		148543693		EZH2		AA		-		146		681		21.4390602056		intronic										13381.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR10-06220		chr7		148543693		EZH2		A		-		477		681		70.0440528634		intronic										13381.73		TAA		T,TA

		GR10-06220		chr8		117864952		RAD21		A		-		92		238		38.6554621849		intronic										842.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR10-06220		chr8		117866426		RAD21		T		-		76		436		17.4311926606		intronic										251.73		CT		C

		GR10-06220		chr8		117875538		RAD21		C		-		146		690		21.1594202899		intronic										1582.73		TC		T

		GR10-06220		chr8		117875539		RAD21		C		T		104		688		15.1162790698		intronic										789.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR10-06220		chr9		5069899		JAK2		-		AT		147		496		29.6370967742		intronic										2665.73		G		GAT

		GR10-06220		chr9		5073681		JAK2		T		-		86		413		20.8232445521		intronic										342.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR10-06220		chr9		5073770		JAK2		G		T		741		913		81.161007667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		19810.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR10-06220		chr9		133747698		ABL1		C		T		207		630		32.8571428571		intronic										4105.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR10-06220		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		286		508		56.2992125984		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7612.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR10-06220		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		56		496		11.2903225806		intronic										251.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR10-06220		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		284		485		58.5567010309		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		7535.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR10-06220		chr10		112361870		SMC3		A		G		966		1095		88.2191780822		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		24275.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR10-06220		chr10		112362007		SMC3		-		GCGA		53		53		100		intronic										1316.73		G		GGCGA

		GR10-06220		chr11		534242		HRAS		A		G		191		294		64.9659863946		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		4593.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		GR10-06220		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		177		274		64.598540146		intronic										7102.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		GR10-06220		chr11		118351035		KMT2A		T		-		196		795		24.6540880503		intronic										1708.73		CT		C												0.00259585

		GR10-06220		chr12		11803220		ETV6		A		C		500		500		100		intronic										22343.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR10-06220		chr12		11803228		ETV6		A		G		500		500		100		intronic										22375.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR10-06220		chr12		11905412		ETV6		A		G		173		351		49.2877492877		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		3613.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		GR10-06220		chr13		28607916		FLT3		T		A		426		466		91.4163090129		intronic										13945.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR10-06220		chr13		28607989		FLT3		T		G		1008		1080		93.3333333333		intronic										28985.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR10-06220		chr17		7579472		TP53		G		C		534		535		99.8130841121		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		14018.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR10-06220		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		607		655		92.6717557252		intronic										15497.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR10-06220		chr17		7579801		TP53		G		C		488		490		99.5918367347		UTR5										15560.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR10-06220		chr17		74733099		SRSF2		G		A		421		422		99.7630331754		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14365.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR10-06220		chr19		33792480		CEBPA		T		C		92		567		16.2257495591		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001285829		c.A484G		p.N162D		342.77		T		C														0.844		T		0.546		P		0.229		B						0.985		D		-0.73		N		1.09		T		-2.33		N		0.015		1.456		13.08		0.836		0.816		D		-1.037		T		0.035		T		0.598		0		3.68		0.991		0.824		0.999		1		9.11

		GR10-06220		chr19		45303800		CBLC		G		A		61		494		12.3481781377		intronic										301.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR10-06220		chr20		31022959		ASXL1		T		C		527		528		99.8106060606		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16635.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR10-06220		chr20		31025163		ASXL1		A		G		38		238		15.9663865546		UTR3										363.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR10-06220		chr21		36164405		RUNX1		G		T		82		232		35.3448275862		UTR3										1685.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR10-06220		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1035		1040		99.5192307692		intronic										31572.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR10-06220		chr21		36265323		RUNX1		T		-		91		144		63.1944444444		intronic										1484.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR10-06220		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		495		981		50.4587155963		intronic										17859.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR10-06220		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		513		514		99.8054474708		intronic										16048.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR10-06220		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		485		962		50.4158004158		intronic										10231.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR10-06220		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		92		256		35.9375		intronic										1251.73		GT		G

		GR10-06220		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		318		567		56.0846560847		intronic										7601.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR10-06220		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		628		628		100		intronic										19798.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR10-06220		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		285		486		58.6419753086		intronic										7789.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR10-06220		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		296		502		58.9641434263		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		7968.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR10-06220		chrX		39933339		BCOR		A		G		1075		1079		99.6292863763		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30685.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR10-06220		chrX		44870417		KDM6A		G		A		63		589		10.6960950764		intronic										150.77		G		A				rs41309721								0.00264901

		GR10-06220		chrX		44918221		KDM6A		T		-		144		359		40.1114206128		intronic										1407.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR10-06220		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		143		436		32.7981651376		intronic										5183.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR10-06220		chrX		44935924		KDM6A		T		-		225		436		51.6055045872		intronic										5183.73		CTT		C,CT

		GR10-06220		chrX		44938316		KDM6A		A		-		100		426		23.4741784038		intronic										516.73		TA		T

		GR10-06220		chrX		44938563		KDM6A		G		A		231		449		51.4476614699		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		6006.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR10-06220		chrX		44949951		KDM6A		T		-		109		496		21.9758064516		intronic										402.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR10-06220		chrX		123184949		STAG2		T		-		101		265		38.1132075472		intronic										543.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR10-06220		chrX		123199993		STAG2		TTTTTTTT		-		2		9		22.2222222222		intronic										25.74		ATTTTTTTT		A		LowQual

		GR10-06220		chrX		123200010		STAG2		T		C		2		9		22.2222222222		intronic										34.77		T		C

		GR10-06220		chrX		123204978		STAG2		T		-		140		413		33.8983050847		intronic										915.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR10-06220		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1107		1107		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		33396.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR10-06220		chrX		133511862		PHF6		A		-		40		98		40.8163265306		intronic										490.73		TA		T				rs367819775

		GR10-06220		chrX		133511988		PHF6		G		A		310		524		59.1603053435		intronic										8657.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR10-06220		chrX		133512256		PHF6		T		-		143		536		26.6791044776		intronic										1371.73		CT		C

		GR10-06220		chrX		133527688		PHF6		T		-		99		614		16.1237785016		intronic										256.73		GT		G						0.0221		0.0033

		GR10-12883		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		475		917		51.7993456925		intronic										9256.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR10-12883		chr2		198267243		SF3B1		A		-		210		522		40.2298850575		intronic										2484.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR10-12883		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		495		1004		49.3027888446		intronic										12449.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR10-12883		chr2		209113192		IDH1		G		A		515		1031		49.9515033948		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		11248.73		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		GR10-12883		chr3		105453034		CBLB		A		G		474		475		99.7894736842		intronic										14618.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR10-12883		chr3		105453069		CBLB		C		T		96		476		20.1680672269		intronic										1591.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR10-12883		chr3		128205860		GATA2		G		C		144		693		20.7792207792		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1338.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR10-12883		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		491		501		98.003992016		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13003.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR10-12883		chr4		55593464		KIT		A		C		245		494		49.5951417004		exonic		nonsynonymous SNV		NM_000222		c.A1621C		p.M541L		5768.77		A		C				rs3822214		0.0955		0.0789		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.0644968		0.804		T		0.012		B		0.015		B		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741

		GR10-12883		chr4		55599436		KIT		T		C		233		515		45.2427184466		intronic										5263.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR10-12883		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		256		474		54.0084388186		ncRNA_intronic										5880.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR10-12883		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		85		533		15.947467167		ncRNA_intronic										963.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR10-12883		chr4		106196951		TET2		A		G		324		1121		28.902765388		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		6086.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR10-12883		chr4		153247486		FBXW7		T		-		3		5		60		intronic										11.09		CT		C		LowQual		rs367926135

		GR10-12883		chr5		170837513		NPM1		T		-		143		416		34.375		intronic										909.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR10-12883		chr7		50459588		IKZF1		A		-		114		756		15.0793650794		intronic										141.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR10-12883		chr7		101740827		CUX1		-		TC		428		889		48.1439820022		intronic										9827.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR10-12883		chr7		101747593		CUX1		-		T		161		478		33.6820083682		intronic										2238.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR10-12883		chr7		101755060		CUX1		A		G		522		1021		51.1263467189		intronic										11296.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR10-12883		chr7		101758584		CUX1		G		A		267		574		46.5156794425		intronic										6259.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR10-12883		chr7		101837149		CUX1		G		A		233		510		45.6862745098		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		5679.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR10-12883		chr7		101843536		CUX1		-		T		419		940		44.5744680851		intronic										6728.73		A		AT												0.390176

		GR10-12883		chr7		101844851		CUX1		A		G		451		946		47.6744186047		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		8911.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR10-12883		chr7		101892121		CUX1		G		A		13		28		46.4285714286		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		235.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR10-12883		chr7		101892328		CUX1		C		T		187		190		98.4210526316		UTR3										4412.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR10-12883		chr7		101892452		CUX1		G		A		29		109		26.6055045872		UTR3										582.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR10-12883		chr7		101916647		CUX1		A		G		314		314		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		7623.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR10-12883		chr7		101917521		CUX1		G		A		491		492		99.7967479675		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		15981.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR10-12883		chr7		101917647		CUX1		A		G		498		499		99.7995991984		intronic										15876.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR10-12883		chr7		101926228		CUX1		T		C		6		11		54.5454545455		intronic										60.77		T		C				rs803070								0.606829

		GR10-12883		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		77		78		98.7179487179		intronic										3381.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR10-12883		chr7		148504906		EZH2		AAAAA		-		29		77		37.6623376623		intronic										1743.73		TAAAAA		T,TAA

		GR10-12883		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		47		77		61.038961039		intronic										1743.73		TAAAAA		T,TAA

		GR10-12883		chr7		148508833		EZH2		A		G		608		612		99.3464052288		intronic										13271.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR10-12883		chr7		148512591		EZH2		T		C		81		514		15.7587548638		intronic										696.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR10-12883		chr7		148543693		EZH2		A		-		430		552		77.8985507246		intronic										11249.73		TAA		TA,T

		GR10-12883		chr7		148543693		EZH2		AA		-		82		552		14.8550724638		intronic										11249.73		TAA		TA,T								0.0071

		GR10-12883		chr7		148543753		EZH2		C		T		117		552		21.1956521739		intronic										1582.77		C		T				rs28723387								0.193091

		GR10-12883		chr8		117864217		RAD21		A		G		239		486		49.1769547325		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3977.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		GR10-12883		chr8		117864952		RAD21		A		-		155		318		48.7421383648		intronic										1551.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR10-12883		chr8		117866426		RAD21		-		T		56		455		12.3076923077		intronic										76.73		C		CT				rs201090747

		GR10-12883		chr8		117875538		RAD21		C		-		94		641		14.6645865835		intronic										606.73		TC		T

		GR10-12883		chr8		117875539		RAD21		C		T		121		640		18.90625		intronic										1407.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR10-12883		chr9		5069899		JAK2		-		AT		75		489		15.3374233129		intronic										1292.73		G		GAT

		GR10-12883		chr9		5073661		JAK2		T		C		155		315		49.2063492063		intronic										387.77		T		C

		GR10-12883		chr9		5073770		JAK2		G		T		567		875		64.8		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		12684.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR10-12883		chr9		133747698		ABL1		C		T		182		618		29.4498381877		intronic										3434.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR10-12883		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		240		508		47.2440944882		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6095.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR10-12883		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		72		474		15.1898734177		intronic										725.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR10-12883		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		224		486		46.0905349794		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5530.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR10-12883		chr10		112360764		SMC3		G		A		58		488		11.8852459016		intronic										143.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR10-12883		chr10		112361870		SMC3		A		G		1089		1089		100		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30664.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR10-12883		chr10		112361983		SMC3		T		G		73		581		12.5645438898		intronic										297.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		GR10-12883		chr11		118351035		KMT2A		T		-		215		817		26.3157894737		intronic										1979.73		CT		C												0.00259585

		GR10-12883		chr12		11803220		ETV6		A		C		407		407		100		intronic										18039.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR10-12883		chr12		11803228		ETV6		A		G		403		406		99.2610837438		intronic										12606.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR10-12883		chr13		28607916		FLT3		T		A		479		479		100		intronic										16733.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR10-12883		chr13		28607989		FLT3		T		G		1091		1092		99.9084249084		intronic										33296.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR10-12883		chr17		7579472		TP53		G		C		185		364		50.8241758242		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		3096.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR10-12883		chr17		7579619		TP53		G		T		417		990		42.1212121212		intronic										8403.77		G		T				rs17883323		0.0708		0.0659				0.0776757

		GR10-12883		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		578		611		94.5990180033		intronic										16229.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR10-12883		chr17		7579801		TP53		G		C		241		439		54.8974943052		UTR5										5661.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR10-12883		chr17		74733099		SRSF2		G		A		458		459		99.7821350763		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14931.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR10-12883		chr19		45303800		CBLC		G		A		55		496		11.0887096774		intronic										101.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR10-12883		chr20		31022959		ASXL1		T		C		547		550		99.4545454545		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16970.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR10-12883		chr20		31023623		ASXL1		T		C		601		1005		59.8009950249		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3108C		p.N1036N		13829.77		T		C								0.00007413

		GR10-12883		chr20		31024274		ASXL1		T		C		318		1092		29.1208791209		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6835.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR10-12883		chr20		31025163		ASXL1		A		G		215		430		50		UTR3										5137.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR10-12883		chr21		36164405		RUNX1		G		T		207		208		99.5192307692		UTR3										6391.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR10-12883		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1069		1079		99.0732159407		intronic										32609.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR10-12883		chr21		36265323		RUNX1		T		-		123		176		69.8863636364		intronic										1848.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR10-12883		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		482		482		100		intronic										14888.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR10-12883		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		531		531		100		intronic										17213.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR10-12883		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		90		176		51.1363636364		intronic										1522.73		GT		G

		GR10-12883		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		568		568		100		intronic										17985.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR10-12883		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		533		533		100		intronic										16747.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR10-12883		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		493		495		99.595959596		intronic										17160.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR10-12883		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		372		373		99.7319034853		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		12237.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR10-12883		chrX		39922359		BCOR		A		G		130		132		98.4848484848		intronic										3606.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR10-12883		chrX		39932808		BCOR		G		A		1017		1023		99.4134897361		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.C1791T		p.H597H		32392.77		G		A				rs144606152		0.0373		0.0345		ID=COSM4156838;OCCURENCE=1(thyroid)		0.0166887

		GR10-12883		chrX		39933339		BCOR		A		G		1025		1028		99.7081712062		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28355.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR10-12883		chrX		44929077		KDM6A		C		A		520		520		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		17348.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		T		0		T						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		GR10-12883		chrX		44935924		KDM6A		TTT		-		108		418		25.8373205742		intronic										8777.73		CTTT		C,CT								0.0076				0.00662252

		GR10-12883		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		242		418		57.8947368421		intronic										8777.73		CTTT		C,CT

		GR10-12883		chrX		44938316		KDM6A		A		-		107		430		24.8837209302		intronic										566.73		TA		T

		GR10-12883		chrX		44949951		KDM6A		T		-		102		473		21.5644820296		intronic										316.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR10-12883		chrX		76849085		ATRX		G		A		70		501		13.9720558882		intronic										596.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR10-12883		chrX		76940534		ATRX		A		G		759		761		99.7371879106		intronic										20181.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR10-12883		chrX		123184949		STAG2		-		T		45		158		28.4810126582		intronic										404.73		C		CT								0.0091

		GR10-12883		chrX		123200013		STAG2		T		C		2		11		18.1818181818		intronic										28.77		T		C		LowQual

		GR10-12883		chrX		123204978		STAG2		T		-		130		399		32.5814536341		intronic										782.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR10-12883		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1039		1040		99.9038461538		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30890.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR10-12883		chrX		133511862		PHF6		A		-		36		94		38.2978723404		intronic										474.73		TA		T				rs367819775

		GR10-12883		chrX		133511988		PHF6		G		A		398		398		100		intronic										13919.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR10-12883		chrX		133512256		PHF6		T		-		90		318		28.3018867925		intronic										921.73		CT		C

		GR11-00267		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		312		586		53.2423208191		intronic										7764.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR11-00267		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		964		975		98.8717948718		intronic										25743.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR11-00267		chr2		198267243		SF3B1		A		-		137		433		31.6397228637		intronic										1485.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR11-00267		chr3		105438957		CBLB		T		G		457		928		49.2456896552		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8699.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR11-00267		chr3		105439026		CBLB		G		A		236		460		51.3043478261		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		6116.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR11-00267		chr3		105453034		CBLB		A		G		345		345		100		intronic										10557.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR11-00267		chr3		105453069		CBLB		C		T		87		345		25.2173913043		intronic										1683.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR11-00267		chr3		128200806		GATA2		G		A		77		157		49.0445859873		intronic										1809.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR11-00267		chr3		128205860		GATA2		G		C		203		1050		19.3333333333		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1527.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR11-00267		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		482		491		98.16700611		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13083.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR11-00267		chr4		55599436		KIT		T		C		239		504		47.4206349206		intronic										5689.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR11-00267		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		391		419		93.3174224344		ncRNA_intronic										11911.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR11-00267		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		117		526		22.2433460076		ncRNA_intronic										1875.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR11-00267		chr4		106196951		TET2		A		G		648		1128		57.4468085106		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		17965.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		TRUE		0		TRUE		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR11-00267		chr5		170837513		NPM1		T		-		156		428		36.4485981308		intronic										1129.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR11-00267		chr7		50459588		IKZF1		A		-		148		833		17.7671068427		intronic										688.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR11-00267		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		94		373		25.2010723861		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		2113.73		G		GGGGGCCGAGTC

		GR11-00267		chr7		50467767		IKZF1		C		A		139		139		100		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		4034.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		GR11-00267		chr7		101740827		CUX1		-		C		87		581		14.9741824441		intronic										16368.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR11-00267		chr7		101740827		CUX1		-		TC		484		581		83.3046471601		intronic										16368.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR11-00267		chr7		101747593		CUX1		-		T		333		480		69.375		intronic										6699.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR11-00267		chr7		101758584		CUX1		G		A		557		561		99.2869875223		intronic										18134.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR11-00267		chr7		101822113		CUX1		A		G		294		584		50.3424657534		intronic										6708.77		A		G				rs61170107								0.132388

		GR11-00267		chr7		101843536		CUX1		-		T		487		1110		43.8738738739		intronic										7158.73		A		AT												0.390176

		GR11-00267		chr7		101844851		CUX1		A		G		487		1011		48.1701285856		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9488.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR11-00267		chr7		101892328		CUX1		C		T		127		276		46.0144927536		UTR3										2302.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR11-00267		chr7		101892452		CUX1		G		A		56		155		36.1290322581		UTR3										1227.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR11-00267		chr7		101916647		CUX1		A		G		202		495		40.8080808081		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3365.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR11-00267		chr7		101917647		CUX1		A		G		268		529		50.6616257089		intronic										6399.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR11-00267		chr7		101921289		CUX1		A		G		376		713		52.7349228612		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.A1585G		p.I529V		7285.77		A		G				rs2230103		0.0382		0.0298				0.0283546		1		T		0.139		B		0.07		B						0.995		N		0.5		N		1.63		T		0.03		N		0.326		0.53		7.655		0.604		0.967		D		-1.033		TRUE		0.004		TRUE		0.706		0		3.4		0.697		1.186		0.993		1		10.046

		GR11-00267		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		70		89		78.6516853933		intronic										2844.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR11-00267		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		66		86		76.7441860465		intronic										703.73		TAAAA		T

		GR11-00267		chr7		148508833		EZH2		A		G		506		1031		49.0785645005		intronic										9507.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR11-00267		chr7		148543693		EZH2		A		-		522		890		58.6516853933		intronic										7747.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR11-00267		chr8		117864952		RAD21		A		-		100		253		39.5256916996		intronic										841.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR11-00267		chr8		117868531		RAD21		AAAA		-		7		16		43.75		intronic										187.73		TAAAA		T								0.0199

		GR11-00267		chr8		117875538		RAD21		C		-		167		697		23.9598278336		intronic										2593.73		TC		T

		GR11-00267		chr8		117875539		RAD21		C		T		113		697		16.212338594		intronic										821.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR11-00267		chr9		5069899		JAK2		-		AT		121		489		24.7443762781		intronic										3260.73		G		GAT

		GR11-00267		chr9		5073681		JAK2		T		-		85		469		18.1236673774		intronic										143.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR11-00267		chr9		133747698		ABL1		C		T		162		631		25.6735340729		intronic										2853.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR11-00267		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		276		524		52.6717557252		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7179.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR11-00267		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		229		438		52.2831050228		intronic										4139.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		GR11-00267		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		476		906		52.5386313466		intronic										9458.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		GR11-00267		chr10		112361870		SMC3		A		G		1126		1126		100		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		32301.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR11-00267		chr11		118351035		KMT2A		T		-		170		779		21.8228498074		intronic										1350.73		CT		C												0.00259585

		GR11-00267		chr12		11803220		ETV6		A		C		501		501		100		intronic										22373.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR11-00267		chr12		11803228		ETV6		A		G		501		501		100		intronic										22373.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR11-00267		chr12		25380263		KRAS		A		G		46		542		8.4870848708		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.T195C		p.S65S		71.77		A		G

		GR11-00267		chr13		28607916		FLT3		T		A		480		482		99.5850622407		intronic										16551.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR11-00267		chr13		28607989		FLT3		T		G		1029		1035		99.4202898551		intronic										31404.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR11-00267		chr17		7579472		TP53		G		C		277		505		54.8514851485		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		5145.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR11-00267		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		573		620		92.4193548387		intronic										14364.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR11-00267		chr17		7579801		TP53		G		C		270		492		54.8780487805		UTR5										6687.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR11-00267		chr17		74733099		SRSF2		G		A		464		465		99.7849462366		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15010.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR11-00267		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		780		1403		55.5951532431		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		22355.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR11-00267		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		3		10		30		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		67.73		GGGC		G						0.046		0.0275

		GR11-00267		chr19		45303800		CBLC		G		A		71		491		14.4602851324		intronic										669.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR11-00267		chr20		31022959		ASXL1		T		C		553		554		99.8194945848		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17894.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR11-00267		chr20		31023500		ASXL1		C		T		503		1517		33.1575477917		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.C2985T		p.H995H		9683.77		C		T				rs62206933		0.0182		0.0232				0.0401358

		GR11-00267		chr20		31024274		ASXL1		T		C		260		1073		24.2311276794		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5125.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR11-00267		chr20		31025163		ASXL1		A		G		188		371		50.6738544474		UTR3										4674.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR11-00267		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1024		1029		99.5140913508		intronic										30367.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR11-00267		chr21		36265323		RUNX1		T		-		61		104		58.6538461538		intronic										896.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR11-00267		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		530		531		99.8116760829		intronic										20150.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR11-00267		chr21		44524343		U2AF1		A		T		257		490		52.4489795918		intronic										5499.77		A		T

		GR11-00267		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		475		475		100		intronic										14892.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR11-00267		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		506		506		100		intronic										16309.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR11-00267		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		63		151		41.7218543046		intronic										959.73		GT		G

		GR11-00267		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		508		512		99.21875		intronic										15748.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR11-00267		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		551		551		100		intronic										17199.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR11-00267		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		484		488		99.1803278689		intronic										16645.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR11-00267		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		423		425		99.5294117647		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		13913.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR11-00267		chrX		39911657		BCOR		C		A		202		204		99.0196078431		intronic										7305.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		GR11-00267		chrX		39922359		BCOR		A		G		463		464		99.7844827586		intronic										14652.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR11-00267		chrX		39930433		BCOR		AAA		-		3		7		42.8571428571		intronic										57.73		GAAA		G								0.0001

		GR11-00267		chrX		39930438		BCOR		A		G		2		7		28.5714285714		intronic										10.2		A		G		LowQual

		GR11-00267		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		132		434		30.4147465438		intronic										5048.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR11-00267		chrX		44935924		KDM6A		T		-		224		434		51.6129032258		intronic										5048.73		CTT		C,CT

		GR11-00267		chrX		44938316		KDM6A		A		-		112		427		26.2295081967		intronic										908.73		TA		T

		GR11-00267		chrX		44949951		KDM6A		T		-		109		477		22.8511530398		intronic										526.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR11-00267		chrX		123184949		STAG2		T		-		88		205		42.9268292683		intronic										914.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR11-00267		chrX		123204978		STAG2		T		-		142		402		35.3233830846		intronic										1036.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR11-00267		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1033		1034		99.9032882012		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31253.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR11-00267		chrX		129186012		BCORL1		C		T		248		248		100		intronic										8358.77		C		T				rs12388749		0.1963		0.1804				0.164768

		GR11-00267		chrX		133511862		PHF6		A		-		38		94		40.4255319149		intronic										544.73		TA		T				rs367819775

		GR11-00267		chrX		133512256		PHF6		T		-		59		216		27.3148148148		intronic										583.73		CT		C

		GR11-00267		chrX		133527688		PHF6		T		-		54		403		13.3995037221		intronic										15.85		GT		G		LowQual				0.0221		0.0033

		GR11-00267		chrX		133527706		PHF6		TACT		-		402		403		99.7518610422		intronic										17975.73		ATACT		A				rs35873365		0.0289		0.027				0.0127152

		GR11-08535		chr1		36933096		CSF3R		T		C		267		630		42.380952381		intronic										4994.77		T		C				rs3918000								0.134385

		GR11-08535		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		294		528		55.6818181818		intronic										7486.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR11-08535		chr2		25464451		DNMT3A		G		A		189		486		38.8888888889		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.C1495T		p.R499C		4359.77		G		A														0.067		T		0.823		P		0.214		B		0		D		1		D		1.795		L		-1.99		D		-7.16		D		0.924		7.656		35		0.999		0.89		D		0.106		D		0.505		D		0.707		0		5.44		0.83		1.048		1		1		17.824

		GR11-08535		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		949		956		99.2677824268		intronic										25587.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR11-08535		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		305		370		82.4324324324		intronic										8174.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR11-08535		chr2		198267243		SF3B1		A		-		94		262		35.8778625954		intronic										904.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR11-08535		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		504		510		98.8235294118		intronic										16388.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR11-08535		chr3		38182136		MYD88		C		G		146		284		51.4084507042		intronic										3777.77		C		G				rs4988457								0.0419329

		GR11-08535		chr3		105438957		CBLB		T		G		402		939		42.8115015974		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		7413.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR11-08535		chr3		105439026		CBLB		G		A		207		471		43.949044586		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		4969.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR11-08535		chr3		105453034		CBLB		A		G		248		248		100		intronic										7227.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR11-08535		chr3		105453069		CBLB		C		T		56		248		22.5806451613		intronic										940.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR11-08535		chr3		128200072		GATA2		C		T		152		507		29.9802761341		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G1191A		p.A397A		3224.77		C		T				rs34172218		0.0211		0.0222				0.00938498

		GR11-08535		chr3		128205860		GATA2		G		C		294		825		35.6363636364		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		4436.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR11-08535		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		479		488		98.1557377049		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12842.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR11-08535		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		257		484		53.0991735537		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6631.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		GR11-08535		chr4		55599436		KIT		T		C		234		235		99.5744680851		intronic										7064.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR11-08535		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		263		292		90.0684931507		ncRNA_intronic										7654.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR11-08535		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		82		512		16.015625		ncRNA_intronic										848.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR11-08535		chr4		106196951		TET2		A		G		255		1047		24.3553008596		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		4436.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR11-08535		chr5		170837513		NPM1		T		-		148		433		34.1801385681		intronic										988.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR11-08535		chr7		50455233		IKZF1		C		T		118		265		44.5283018868		intronic										2853.77		C		T

		GR11-08535		chr7		101740827		CUX1		-		C		78		597		13.0653266332		intronic										16630.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR11-08535		chr7		101740827		CUX1		-		TC		510		597		85.4271356784		intronic										16630.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR11-08535		chr7		101747593		CUX1		-		T		338		459		73.6383442266		intronic										6362.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR11-08535		chr7		101755060		CUX1		A		G		482		983		49.0335707019		intronic										10384.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR11-08535		chr7		101758584		CUX1		G		A		537		538		99.8141263941		intronic										17131.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR11-08535		chr7		101837149		CUX1		G		A		251		498		50.4016064257		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6319.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR11-08535		chr7		101843536		CUX1		-		T		509		1072		47.4813432836		intronic										8753.73		A		AT												0.390176

		GR11-08535		chr7		101844851		CUX1		A		G		497		976		50.9221311475		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10008.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR11-08535		chr7		101870810		CUX1		C		T		263		486		54.1152263374		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C3327T		p.S1109S		6829.77		C		T				rs151241171		0.0007		0.0006				0.000399361

		GR11-08535		chr7		101892328		CUX1		C		T		67		162		41.3580246914		UTR3										1047.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR11-08535		chr7		101892452		CUX1		G		A		28		85		32.9411764706		UTR3										594.77		G		A				rs112726409								0.116214

		GR11-08535		chr7		101916647		CUX1		A		G		419		419		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		10590.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR11-08535		chr7		101916798		CUX1		C		A		173		334		51.7964071856		intronic										4308.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		GR11-08535		chr7		101917521		CUX1		G		A		235		498		47.1887550201		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5900.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR11-08535		chr7		101917647		CUX1		A		G		509		509		100		intronic										16044.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR11-08535		chr7		101926087		CUX1		G		T		10		31		32.2580645161		intronic										109.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		GR11-08535		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		2		100		intronic										30.74		T		C				rs803070								0.606829

		GR11-08535		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		72		83		86.7469879518		intronic										2952.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR11-08535		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		45		81		55.5555555556		intronic										1283.73		TAAAA		T,TA

		GR11-08535		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		30		81		37.037037037		intronic										1283.73		TAAAA		T,TA

		GR11-08535		chr7		148506363		EZH2		T		G		240		1044		22.9885057471		intronic										3569.77		T		G				rs10268879		0.1521		0.0846				0.113618

		GR11-08535		chr7		148508833		EZH2		A		G		491		1005		48.855721393		intronic										9591.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR11-08535		chr7		148543693		EZH2		AA		-		92		511		18.0039138943		intronic										9755.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR11-08535		chr7		148543693		EZH2		A		-		376		511		73.5812133072		intronic										9755.73		TAA		T,TA

		GR11-08535		chr8		117864952		RAD21		A		-		84		203		41.3793103448		intronic										773.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR11-08535		chr8		117868531		RAD21		AA		-		4		6		66.6666666667		intronic										95.73		TAA		T								0.0585

		GR11-08535		chr8		117875538		RAD21		C		-		103		621		16.5861513688		intronic										973.73		TC		T

		GR11-08535		chr8		117875539		RAD21		C		T		120		616		19.4805194805		intronic										1332.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR11-08535		chr9		5069899		JAK2		-		AT		140		436		32.1100917431		intronic										2535.73		G		GAT

		GR11-08535		chr9		5073681		JAK2		T		-		93		476		19.5378151261		intronic										213.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR11-08535		chr9		133747698		ABL1		C		T		140		551		25.4083484574		intronic										2411.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR11-08535		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		521		523		99.6175908222		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		19353.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR11-08535		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		45		412		10.9223300971		intronic										110.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR11-08535		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		215		438		49.0867579909		intronic										3620.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		GR11-08535		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		167		332		50.3012048193		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		4171.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR11-08535		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		291		605		48.0991735537		intronic										5656.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		GR11-08535		chr10		112356331		SMC3		G		A		17		71		23.9436619718		intronic										76.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR11-08535		chr10		112360764		SMC3		G		A		59		487		12.1149897331		intronic										171.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR11-08535		chr10		112361870		SMC3		A		G		1057		1059		99.8111425873		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29830.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR11-08535		chr11		118351035		KMT2A		T		-		152		725		20.9655172414		intronic										1211.73		CT		C												0.00259585

		GR11-08535		chr12		11803220		ETV6		A		C		513		513		100		intronic										22887.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR11-08535		chr12		11803228		ETV6		A		G		513		513		100		intronic										22887.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR11-08535		chr13		28607916		FLT3		T		A		459		460		99.7826086957		intronic										15876.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR11-08535		chr13		28607989		FLT3		T		G		1042		1043		99.9041227229		intronic										31225.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR11-08535		chr17		7579472		TP53		G		C		490		490		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13174.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR11-08535		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		545		587		92.8449744463		intronic										13476.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR11-08535		chr17		7579801		TP53		G		C		379		379		100		UTR5										11988.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR11-08535		chr17		74733099		SRSF2		G		A		472		473		99.7885835095		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15249.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR11-08535		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		645		1158		55.6994818653		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		25516.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR11-08535		chr20		31022959		ASXL1		T		C		550		551		99.8185117967		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16946.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR11-08535		chr21		36164405		RUNX1		G		T		39		109		35.7798165138		UTR3										782.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR11-08535		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1008		1013		99.5064165844		intronic										29748.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR11-08535		chr21		36265323		RUNX1		T		-		72		159		45.2830188679		intronic										1006.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR11-08535		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		467		897		52.0624303233		intronic										11034.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR11-08535		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		502		503		99.8011928429		intronic										15631.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR11-08535		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		53		126		42.0634920635		intronic										843.73		GT		G

		GR11-08535		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		561		564		99.4680851064		intronic										17914.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR11-08535		chrX		39930441		BCOR		A		G		2		7		28.5714285714		intronic										10.2		A		G		LowQual

		GR11-08535		chrX		39930443		BCOR		A		G		2		7		28.5714285714		intronic										10.2		A		G		LowQual

		GR11-08535		chrX		39932907		BCOR		T		C		565		1026		55.0682261209		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		11319.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		GR11-08535		chrX		39933339		BCOR		A		G		1032		1033		99.9031945789		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29741.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR11-08535		chrX		44918221		KDM6A		T		-		130		308		42.2077922078		intronic										1358.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR11-08535		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		140		426		32.8638497653		intronic										4843.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR11-08535		chrX		44935924		KDM6A		T		-		220		426		51.6431924883		intronic										4843.73		CTT		C,CT

		GR11-08535		chrX		44938316		KDM6A		A		-		98		440		22.2727272727		intronic										478.73		TA		T

		GR11-08535		chrX		44938563		KDM6A		G		A		158		369		42.8184281843		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		3808.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR11-08535		chrX		44949951		KDM6A		T		-		116		486		23.8683127572		intronic										514.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR11-08535		chrX		76874171		ATRX		G		A		61		498		12.2489959839		intronic										285.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR11-08535		chrX		123184949		STAG2		T		-		46		176		26.1363636364		intronic										298.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR11-08535		chrX		123200008		STAG2		T		C		2		6		33.3333333333		intronic										43.77		T		C

		GR11-08535		chrX		123200012		STAG2		T		C		2		6		33.3333333333		intronic										43.77		T		C

		GR11-08535		chrX		123204978		STAG2		T		-		143		412		34.7087378641		intronic										844.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR11-08535		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1055		1057		99.8107852412		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31358.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR11-08535		chrX		129162905		BCORL1		T		G		4		10		40		intronic										39.77		T		G

		GR11-08535		chrX		129186012		BCORL1		C		T		164		318		51.572327044		intronic										4271.77		C		T				rs12388749		0.1963		0.1804				0.164768

		GR11-08535		chrX		133511862		PHF6		A		-		40		108		37.037037037		intronic										505.73		TA		T				rs367819775

		GR11-08535		chrX		133511988		PHF6		G		A		159		374		42.513368984		intronic										4034.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR11-08535		chrX		133512256		PHF6		T		-		98		324		30.2469135802		intronic										1148.73		CT		C

		GR11-16105		chr1		36932304		CSF3R		G		A		4		22		18.1818181818		exonic		nonsynonymous SNV		NM_000760		c.C2165T		p.T722I		24.78		G		A		LowQual												0.22		T		0.919		P		0.51		P		0.406		N		1		N		1.39		L		0.89		TRUE		-1.54		N		0.366		3.339		22.9		0.995		0.136		N		-0.927		T		0.161		TRUE		0.603		0		3.76		-0.045		1.048		0.2		0.277		11.71

		GR11-16105		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		109		248		43.9516129032		intronic										2439.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR11-16105		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		492		496		99.1935483871		intronic										12689.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR11-16105		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		231		296		78.0405405405		intronic										6227.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR11-16105		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		398		404		98.5148514851		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		10031.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		GR11-16105		chr2		198267243		SF3B1		A		-		44		128		34.375		intronic										455.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR11-16105		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		481		965		49.8445595855		intronic										12207.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR11-16105		chr3		105453034		CBLB		A		G		281		281		100		intronic										8482.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR11-16105		chr3		105453069		CBLB		C		T		29		280		10.3571428571		intronic										50.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR11-16105		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		485		490		98.9795918367		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13142.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR11-16105		chr4		55599436		KIT		T		C		121		225		53.7777777778		intronic										2735.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR11-16105		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		250		469		53.3049040512		ncRNA_intronic										5947.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR11-16105		chr5		170837513		NPM1		-		T		129		420		30.7142857143		intronic										1379.73		C		CT								0.088

		GR11-16105		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		54		192		28.125		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		1218.73		G		GGGGGCCGAGTC

		GR11-16105		chr7		101740827		CUX1		-		TC		222		529		41.965973535		intronic										5671.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR11-16105		chr7		101747593		CUX1		T		-		117		466		25.1072961373		intronic										570.73		GT		G						0.017		0.0081

		GR11-16105		chr7		101821970		CUX1		-		G		208		446		46.6367713004		intronic										5762.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		GR11-16105		chr7		101843536		CUX1		-		T		293		796		36.8090452261		intronic										4483.73		A		AT												0.390176

		GR11-16105		chr7		101892121		CUX1		G		A		6		6		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		104.84		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR11-16105		chr7		101892229		CUX1		C		A		8		45		17.7777777778		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C4458A		p.P1486P		88.77		C		A				rs149171097		0.0064		0.0172				0.00339457

		GR11-16105		chr7		101892328		CUX1		C		T		60		85		70.5882352941		UTR3										1149.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR11-16105		chr7		101916647		CUX1		A		G		187		187		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		4683.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR11-16105		chr7		101916798		CUX1		C		A		75		139		53.9568345324		intronic										1836.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		GR11-16105		chr7		101917521		CUX1		G		A		227		492		46.1382113821		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5621.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		TRUE		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR11-16105		chr7		101917647		CUX1		A		G		478		479		99.7912317328		intronic										15165.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR11-16105		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		64		65		98.4615384615		intronic										2797.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR11-16105		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		57		57		100		intronic										1407.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		GR11-16105		chr7		148508833		EZH2		A		G		615		618		99.5145631068		intronic										13675.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR11-16105		chr7		148543693		EZH2		AA		-		82		423		19.3853427896		intronic										7327.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR11-16105		chr7		148543693		EZH2		A		-		304		423		71.8676122931		intronic										7327.73		TAA		T,TA

		GR11-16105		chr8		117864952		RAD21		A		-		147		313		46.96485623		intronic										1183.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR11-16105		chr8		117868531		RAD21		AAAAA		-		8		12		66.6666666667		intronic										164.94		TAAAAA		T								0.0068

		GR11-16105		chr8		117868548		RAD21		A		G		3		14		21.4285714286		intronic										16.86		A		G		LowQual

		GR11-16105		chr8		117869851		RAD21		AACTTT		-		555		1069		51.9176800748		intronic										15853.73		AAACTTT		A				rs16893992								0.216853

		GR11-16105		chr8		117875539		RAD21		C		T		123		529		23.2514177694		intronic										1980.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR11-16105		chr9		133747698		ABL1		C		T		182		568		32.0422535211		intronic										3531.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR11-16105		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		349		353		98.8668555241		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		12274.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR11-16105		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		22		182		12.0879120879		intronic										117.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR11-16105		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		198		348		56.8965517241		intronic										3583.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		GR11-16105		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		99		240		41.25		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		2377.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR11-16105		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		67		91		73.6263736264		intronic										1388.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		GR11-16105		chr10		112356328		SMC3		A		G		10		45		22.2222222222		intronic										53.77		A		G

		GR11-16105		chr10		112356331		SMC3		G		A		10		45		22.2222222222		intronic										53.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR11-16105		chr10		112360764		SMC3		G		A		57		506		11.2648221344		intronic										12.05		G		A		LowQual		rs201898708								0.000199681

		GR11-16105		chr10		112361870		SMC3		A		G		1055		1057		99.8107852412		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29529.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR11-16105		chr11		534242		HRAS		A		G		111		151		73.5099337748		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		2696.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		GR11-16105		chr11		534409		HRAS		CCCAGC		-		99		138		71.7391304348		intronic										2138.73		GCCCAGC		G												0.0561102

		GR11-16105		chr11		32417945		WT1		T		C		262		490		53.4693877551		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		6054.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR11-16105		chr11		118351035		KMT2A		T		-		159		784		20.2806122449		intronic										943.73		CT		C												0.00259585

		GR11-16105		chr12		11803220		ETV6		A		C		219		220		99.5454545455		intronic										9746.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR11-16105		chr12		11803228		ETV6		A		G		219		220		99.5454545455		intronic										9746.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR11-16105		chr12		25398392		KRAS		C		A		58		549		10.5646630237		intronic										12.99		C		A		LowQual		rs140046512								0.000199681

		GR11-16105		chr13		28607916		FLT3		T		A		485		488		99.3852459016		intronic										16874.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR11-16105		chr13		28607989		FLT3		T		G		1079		1081		99.814986124		intronic										32385.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR11-16105		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		270		465		58.064516129		intronic										5837.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR11-16105		chr17		74733099		SRSF2		G		A		449		452		99.3362831858		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14860.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR11-16105		chr19		33792594		CEBPA		C		A		2		6		33.3333333333		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001285829		c.G370T		p.A124S		10.2		C		A		LowQual												0.565		T		0		B		0		B						1		N		0.46		N		1.57		TRUE		0.05		N		0.136		0.261		5.304		0.888		0.318		N		-0.975		T		0.03		TRUE		0.598		0		-2.87		-0.07		-0.976		0.003		0.002		4.607

		GR11-16105		chr19		33792731		CEBPA		-		GCGGGT		5		17		29.4117647059		exonic		nonframeshift insertion		NM_001285829		c.232_233insACCCGC		p.P78delinsHPP		136.73		G		GGCGGGT								0.0454

		GR11-16105		chr20		31022959		ASXL1		T		C		514		515		99.8058252427		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16117.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR11-16105		chr20		31024274		ASXL1		T		C		266		1006		26.4413518887		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5494.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR11-16105		chr20		31025163		ASXL1		A		G		148		324		45.6790123457		UTR3										3349.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR11-16105		chr21		36164405		RUNX1		G		T		123		123		100		UTR3										3689.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR11-16105		chr21		36206932		RUNX1		G		A		937		941		99.5749202976		intronic										27523.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR11-16105		chr21		36265323		RUNX1		T		-		95		190		50		intronic										1112.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR11-16105		chr21		44524456		U2AF1		G		A		197		1024		19.23828125		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		2378.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		TRUE		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		TRUE		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		GR11-16105		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		491		492		99.7967479675		intronic										15508.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR11-16105		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		438		916		47.8165938865		intronic										9263.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR11-16105		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		113		241		46.887966805		intronic										1803.73		GT		G

		GR11-16105		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		299		587		50.936967632		intronic										7142.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR11-16105		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		225		528		42.6136363636		intronic										4827.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR11-16105		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		233		499		46.6933867735		intronic										5750.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR11-16105		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		239		446		53.5874439462		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6042.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR11-16105		chrX		39911657		BCOR		C		A		241		462		52.1645021645		intronic										6481.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		GR11-16105		chrX		39922359		BCOR		A		G		77		170		45.2941176471		intronic										1613.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR11-16105		chrX		39933339		BCOR		A		G		1007		1013		99.4076999013		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28221.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR11-16105		chrX		44918221		KDM6A		T		-		130		372		34.9462365591		intronic										1022.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR11-16105		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		131		418		31.3397129187		intronic										4686.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR11-16105		chrX		44935924		KDM6A		T		-		219		418		52.3923444976		intronic										4686.73		CTT		C,CT

		GR11-16105		chrX		44938316		KDM6A		A		-		88		438		20.0913242009		intronic										208.73		TA		T

		GR11-16105		chrX		44938563		KDM6A		G		A		141		373		37.8016085791		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		3171.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR11-16105		chrX		44949951		KDM6A		T		-		128		463		27.6457883369		intronic										722.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR11-16105		chrX		76874171		ATRX		G		A		54		501		10.7784431138		intronic										94.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR11-16105		chrX		76940534		ATRX		A		G		400		735		54.4217687075		intronic										7755.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR11-16105		chrX		123184949		STAG2		T		-		60		148		40.5405405405		intronic										605.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR11-16105		chrX		123191922		STAG2		A		G		268		619		43.295638126		intronic										5840.77		A		G				rs76876596								0.0227815

		GR11-16105		chrX		123195572		STAG2		A		G		3		8		37.5		intronic										15.88		A		G		LowQual

		GR11-16105		chrX		123202318		STAG2		-		TATA		190		495		38.3838383838		intronic										7001.73		C		CTATA				rs113697794								0.0476821

		GR11-16105		chrX		123204978		STAG2		T		-		152		389		39.0745501285		intronic										1085.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR11-16105		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1039		1040		99.9038461538		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30950.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR11-16105		chrX		129147373		BCORL1		G		A		160		313		51.1182108626		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		3252.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		TRUE		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		T		0.001		TRUE						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		GR11-16105		chrX		129149906		BCORL1		A		G		251		491		51.1201629328		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.A3158G		p.K1053R		6044.77		A		G				rs35470604		0.0046		0.0043				0.0010596		0.523		T		0.974		D		0.969		D		0.002		N		0.998		N		0.255		N		1.44		TRUE		-0.57		N		0.149		0.685		8.728		0.943		0.414		N		-1.069		T		0.074		TRUE						3.99		0.126		1.088		0.8		0.995		4.017

		GR11-16105		chrX		133511862		PHF6		A		-		47		139		33.8129496403		intronic										564.73		TA		T				rs367819775

		GR11-16105		chrX		133511988		PHF6		G		A		550		553		99.4575045208		intronic										18864.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR11-16105		chrX		133512256		PHF6		T		-		120		458		26.2008733624		intronic										1061.73		CT		C

		GR11-16105		chrX		133527688		PHF6		T		-		127		737		17.2320217096		intronic										622.73		GT		G						0.0221		0.0033

		GR11-19462		chr1		36933096		CSF3R		T		C		327		853		38.3352872216		intronic										5679.77		T		C				rs3918000								0.134385

		GR11-19462		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		283		558		50.7168458781		intronic										6969.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR11-19462		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		456		961		47.4505723205		intronic										8470.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR11-19462		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		174		462		37.6623376623		intronic										3951.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR11-19462		chr2		198267243		SF3B1		A		-		143		363		39.3939393939		intronic										1793.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR11-19462		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		489		999		48.9489489489		intronic										14344.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR11-19462		chr3		105438957		CBLB		T		G		433		941		46.0148777896		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8195.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR11-19462		chr3		105439026		CBLB		G		A		217		470		46.170212766		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5171.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR11-19462		chr3		105453034		CBLB		A		G		245		245		100		intronic										7489.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR11-19462		chr3		105453069		CBLB		C		T		126		244		51.6393442623		intronic										3319.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR11-19462		chr3		128205860		GATA2		G		C		144		896		16.0714285714		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		915.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR11-19462		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		484		496		97.5806451613		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12215.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR11-19462		chr4		55599436		KIT		T		C		507		507		100		intronic										16479.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR11-19462		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		307		312		98.3974358974		ncRNA_intronic										9826.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR11-19462		chr4		106196951		TET2		A		G		599		1088		55.0551470588		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		16551.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR11-19462		chr5		170837513		NPM1		T		-		157		423		37.1158392435		intronic										1223.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR11-19462		chr7		50459588		IKZF1		A		-		117		768		15.234375		intronic										202.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR11-19462		chr7		101740827		CUX1		-		C		89		636		13.9937106918		intronic										18013.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR11-19462		chr7		101740827		CUX1		-		TC		536		636		84.2767295597		intronic										18013.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR11-19462		chr7		101747593		CUX1		-		T		155		444		34.9099099099		intronic										2110.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR11-19462		chr7		101755060		CUX1		A		G		500		1023		48.8758553275		intronic										11021.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR11-19462		chr7		101758584		CUX1		G		A		251		564		44.5035460993		intronic										6030.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR11-19462		chr7		101801920		CUX1		C		A		569		1106		51.4466546112		intronic										13656.77		C		A				rs57634989		0.0717		0.0522				0.0702875

		GR11-19462		chr7		101822113		CUX1		A		G		274		564		48.5815602837		intronic										6448.77		A		G				rs61170107								0.132388

		GR11-19462		chr7		101837149		CUX1		G		A		496		498		99.5983935743		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		16280.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR11-19462		chr7		101838941		CUX1		G		A		114		256		44.53125		intronic										2907.77		G		A				rs74566154								0.0744808

		GR11-19462		chr7		101840640		CUX1		A		G		242		515		46.9902912621		intronic										5501.73		A		G				rs80150170								0.0722843

		GR11-19462		chr7		101843536		CUX1		-		T		531		675		78.6666666667		intronic										10025.73		A		AT												0.390176

		GR11-19462		chr7		101844851		CUX1		A		G		919		1016		90.4527559055		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		22697.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR11-19462		chr7		101892121		CUX1		G		A		10		12		83.3333333333		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		183.03		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR11-19462		chr7		101916647		CUX1		A		G		491		492		99.7967479675		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		11626.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR11-19462		chr7		101917521		CUX1		G		A		496		496		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16506.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR11-19462		chr7		101917647		CUX1		A		G		509		510		99.8039215686		intronic										16357.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR11-19462		chr7		148504716		EZH2		G		-		487		496		98.185483871		UTR3										12638.73		AG		A				rs3217095		0.7694		0.6897				0.770966

		GR11-19462		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		150		150		100		intronic										6712.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR11-19462		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		116		139		83.4532374101		intronic										2872.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		GR11-19462		chr7		148508833		EZH2		A		G		1013		1019		99.4111874387		intronic										27953.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR11-19462		chr7		148525904		EZH2		C		G		235		489		48.0572597137		exonic		nonsynonymous SNV		NM_152998		c.G436C		p.D146H		6290.77		C		G				rs2302427		0.0604		0.0786		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.0798722		0.012		D		0.898		P		0.603		P		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424

		GR11-19462		chr7		148543693		EZH2		AA		-		114		626		18.2108626198		intronic										10005.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR11-19462		chr7		148543693		EZH2		A		-		440		626		70.2875399361		intronic										10005.73		TAA		T,TA

		GR11-19462		chr7		148543753		EZH2		C		T		281		629		44.6740858506		intronic										6676.77		C		T				rs28723387								0.193091

		GR11-19462		chr8		117864217		RAD21		A		G		207		501		41.3173652695		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3501.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		GR11-19462		chr8		117864952		RAD21		A		-		120		313		38.338658147		intronic										1121.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR11-19462		chr8		117868531		RAD21		AA		-		13		15		86.6666666667		intronic										221.73		TAA		T								0.0585

		GR11-19462		chr8		117875538		RAD21		C		-		144		691		20.8393632417		intronic										1817.73		TC		T

		GR11-19462		chr8		117875539		RAD21		C		T		127		690		18.4057971014		intronic										1377.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR11-19462		chr9		5069899		JAK2		-		AT		153		489		31.2883435583		intronic										2932.73		G		GAT

		GR11-19462		chr9		133747698		ABL1		C		T		152		623		24.3980738363		intronic										2524.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR11-19462		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		84		497		16.9014084507		intronic										1104.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR11-19462		chr10		112360936		SMC3		A		G		274		544		50.3676470588		intronic										6437.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		GR11-19462		chr10		112361870		SMC3		A		G		1112		1113		99.9101527403		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31496.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR11-19462		chr10		112361983		SMC3		T		G		91		600		15.1666666667		intronic										814.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		GR11-19462		chr11		118351035		KMT2A		T		-		151		775		19.4838709677		intronic										1229.73		CT		C												0.00259585

		GR11-19462		chr12		11803220		ETV6		A		C		512		512		100		intronic										22840.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR11-19462		chr12		11803228		ETV6		A		G		512		512		100		intronic										22840.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR11-19462		chr12		12037567		RNU6-19P		A		T		73		569		12.8295254833		ncRNA_intronic										264.77		A		T				rs200376453				0.0000332				0.000599042

		GR11-19462		chr13		28607916		FLT3		T		A		483		485		99.587628866		intronic										16544.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR11-19462		chr13		28607989		FLT3		T		G		1062		1069		99.3451824135		intronic										31770.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR11-19462		chr17		7574040		TP53		AA		-		274		769		35.6306892068		intronic										9733.73		CAA		C

		GR11-19462		chr17		7574042		TP53		-		TGTTT		274		769		35.6306892068		intronic										9791.73		A		ATGTTT

		GR11-19462		chr17		7577091		TP53		G		T		231		502		46.015936255		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126115		c.C451A		p.R151S		5408.77		G		T								0.000008283		ID=COSM44831;OCCURENCE=1(stomach)				0.001		D		0.656		P		0.463		P		0		D		0.994		D		1.5		L		-6.78		D		-2.45		N		0.644		3.399		23		0.984		0.779		D		1.083		D		0.971		D		0.722		0		4.01		0.917		1.045		0.959		0.98		12.249

		GR11-19462		chr17		7579472		TP53		G		C		293		480		61.0416666667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		5770.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR11-19462		chr17		7579619		TP53		G		T		436		1004		43.4262948207		intronic										9132.77		G		T				rs17883323		0.0708		0.0659				0.0776757

		GR11-19462		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		603		625		96.48		intronic										16941.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR11-19462		chr17		7579801		TP53		G		C		266		458		58.0786026201		UTR5										6622.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR11-19462		chr17		74733099		SRSF2		G		A		455		456		99.7807017544		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15422.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR11-19462		chr19		33792631		CEBPA		C		A		71		71		100		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		2132.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		GR11-19462		chr19		45303800		CBLC		G		A		53		495		10.7070707071		intronic										58.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR11-19462		chr20		31022959		ASXL1		T		C		561		564		99.4680851064		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17636.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR11-19462		chr20		31024274		ASXL1		T		C		568		1030		55.145631068		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		15868.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR11-19462		chr20		31025163		ASXL1		A		G		207		208		99.5192307692		UTR3										6737.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR11-19462		chr20		31025230		ASXL1		A		G		156		206		75.7281553398		UTR3										173.77		A		G

		GR11-19462		chr20		31025231		ASXL1		T		C		156		206		75.7281553398		UTR3										173.77		T		C				rs2295763								0.39976

		GR11-19462		chr21		36164405		RUNX1		G		T		89		89		100		UTR3										2572.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR11-19462		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1043		1049		99.4280266921		intronic										31212.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR11-19462		chr21		36265323		RUNX1		T		-		80		143		55.9440559441		intronic										1135.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR11-19462		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		445		864		51.5046296296		intronic										15503.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR11-19462		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		482		482		100		intronic										15264.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR11-19462		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		32		70		45.7142857143		intronic										535.73		GT		G

		GR11-19462		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		568		568		100		intronic										18643.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR11-19462		chrX		39922359		BCOR		A		G		284		285		99.649122807		intronic										8659.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR11-19462		chrX		39933339		BCOR		A		G		1003		1006		99.7017892644		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28856.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR11-19462		chrX		44918221		KDM6A		T		-		101		324		31.1728395062		intronic										615.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR11-19462		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		112		430		26.0465116279		intronic										4978.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR11-19462		chrX		44935924		KDM6A		T		-		245		430		56.976744186		intronic										4978.73		CTT		C,CT

		GR11-19462		chrX		44938316		KDM6A		A		-		102		444		22.972972973		intronic										529.73		TA		T

		GR11-19462		chrX		44949153		KDM6A		T		C		129		685		18.8321167883		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1497.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR11-19462		chrX		44949951		KDM6A		T		-		115		464		24.7844827586		intronic										614.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR11-19462		chrX		76849085		ATRX		G		A		79		408		19.362745098		intronic										1122.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR11-19462		chrX		76874171		ATRX		G		A		62		492		12.6016260163		intronic										337.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR11-19462		chrX		76940534		ATRX		A		G		465		468		99.358974359		intronic										12133.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR11-19462		chrX		123184949		STAG2		T		-		77		159		48.427672956		intronic										927.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR11-19462		chrX		123195593		STAG2		TTTTT		-		15		26		57.6923076923		intronic										452.73		CTTTTT		C

		GR11-19462		chrX		123199993		STAG2		TTTTT		-		10		20		50		intronic										673.73		ATTTTT		A,ATT

		GR11-19462		chrX		123199993		STAG2		TTT		-		8		20		40		intronic										673.73		ATTTTT		A,ATT

		GR11-19462		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		523		537		97.3929236499		intronic										16460.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR11-19462		chrX		123204978		STAG2		T		-		113		381		29.6587926509		intronic										641.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR11-19462		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1016		1017		99.9016715831		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30282.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR11-19462		chrX		129147531		BCORL1		G		A		878		891		98.5409652076		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.G783A		p.A261A		25170.77		G		A				rs61752973		0.005		0.0049				0.00211921

		GR11-19462		chrX		133511862		PHF6		A		-		32		98		32.6530612245		intronic										413.73		TA		T				rs367819775

		GR11-19462		chrX		133511988		PHF6		G		A		310		311		99.6784565916		intronic										10394.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR11-19462		chrX		133512256		PHF6		T		-		46		193		23.8341968912		intronic										327.73		CT		C

		GR11-20639		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		515		960		53.6458333333		intronic										10190.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR11-20639		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		202		508		39.7637795276		intronic										4603.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR11-20639		chr2		198267243		SF3B1		A		-		93		327		28.4403669725		intronic										608.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR11-20639		chr3		105438957		CBLB		T		G		459		934		49.1434689507		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8549.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR11-20639		chr3		105439026		CBLB		G		A		232		462		50.2164502165		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5825.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR11-20639		chr3		105453034		CBLB		A		G		322		324		99.3827160494		intronic										10040.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR11-20639		chr3		105453069		CBLB		C		T		73		324		22.5308641975		intronic										1340.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR11-20639		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		479		489		97.9550102249		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13190.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR11-20639		chr4		55599436		KIT		T		C		501		502		99.8007968127		intronic										16063.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR11-20639		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		131		257		50.9727626459		ncRNA_intronic										3048.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR11-20639		chr5		170837513		NPM1		T		-		140		432		32.4074074074		intronic										834.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR11-20639		chr7		50459588		IKZF1		A		-		111		743		14.9394347241		intronic										171.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR11-20639		chr7		101843536		CUX1		T		-		146		766		19.0600522193		intronic										905.73		AT		A												0.00299521

		GR11-20639		chr7		101892121		CUX1		G		A		29		29		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		661.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR11-20639		chr7		101892328		CUX1		C		T		221		222		99.5495495495		UTR3										5305.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR11-20639		chr7		101916647		CUX1		A		G		426		426		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		11156.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR11-20639		chr7		101916798		CUX1		C		A		163		311		52.4115755627		intronic										4241.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		GR11-20639		chr7		101917521		CUX1		G		A		236		497		47.4849094567		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6207.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR11-20639		chr7		101917647		CUX1		A		G		520		524		99.2366412214		intronic										16724.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR11-20639		chr7		101926228		CUX1		T		C		5		5		100		intronic										115.9		T		C				rs803070								0.606829

		GR11-20639		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		128		128		100		intronic										3872.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR11-20639		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		110		116		94.8275862069		intronic										2754.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		GR11-20639		chr7		148508833		EZH2		A		G		1005		1008		99.7023809524		intronic										28783.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR11-20639		chr7		148512591		EZH2		T		C		70		517		13.5396518375		intronic										428.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR11-20639		chr7		148543693		EZH2		AA		-		120		649		18.4899845917		intronic										12892.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR11-20639		chr7		148543693		EZH2		A		-		474		649		73.0354391371		intronic										12892.73		TAA		T,TA

		GR11-20639		chr8		117864952		RAD21		A		-		86		229		37.5545851528		intronic										848.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR11-20639		chr8		117875538		RAD21		C		-		116		641		18.096723869		intronic										1339.73		TC		T

		GR11-20639		chr8		117875539		RAD21		C		T		130		640		20.3125		intronic										2072.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR11-20639		chr9		5069899		JAK2		-		AT		136		494		27.5303643725		intronic										3733.73		G		GAT

		GR11-20639		chr9		5073681		JAK2		T		-		80		410		19.512195122		intronic										182.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR11-20639		chr9		133747698		ABL1		C		T		163		599		27.2120200334		intronic										3037.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR11-20639		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		248		511		48.5322896282		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6696.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR11-20639		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		239		423		56.5011820331		intronic										4367.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		GR11-20639		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		504		874		57.6659038902		intronic										9876.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		GR11-20639		chr10		112342306		SMC3		-		T		304		901		33.7402885683		intronic										1068.73		G		GT				rs11380915		0.1166		0.0687				0.0996406

		GR11-20639		chr10		112356328		SMC3		A		G		13		108		12.037037037		intronic										28.74		A		G		LowQual

		GR11-20639		chr10		112356331		SMC3		G		A		33		111		29.7297297297		intronic										425.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR11-20639		chr10		112360764		SMC3		G		A		69		489		14.1104294479		intronic										456.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR11-20639		chr10		112361870		SMC3		A		G		1102		1108		99.4584837545		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30988.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR11-20639		chr10		112363099		SMC3		G		A		151		309		48.8673139159		intronic										3839.77		G		A				rs79332939		0.0597		0.0428				0.0499201

		GR11-20639		chr11		534332		HRAS		G		A		190		359		52.9247910864		UTR5										3585.77		G		A				rs41294870		0.0349		0.0475				0.0357428

		GR11-20639		chr11		118351035		KMT2A		T		-		160		743		21.534320323		intronic										1189.73		CT		C												0.00259585

		GR11-20639		chr12		11803220		ETV6		A		C		501		501		100		intronic										22392.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR11-20639		chr12		11803228		ETV6		A		G		501		501		100		intronic										22392.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR11-20639		chr12		12022496		ETV6		T		C		177		468		37.8205128205		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.T602C		p.L201P		3693.77		T		C				rs145477191		0.0049		0.005				0.00319489		0.006		D		0.641		P		0.133		B		0.081		N		1		D		1.61		L		3.51		T		-1.49		N		0.298		1.952		15.91		0.987		0.865		D		-0.939		TRUE		0.011		TRUE		0.707		0		4.11		0.044		0.086		0.988		0.992		9.944

		GR11-20639		chr13		28607916		FLT3		T		A		464		465		99.7849462366		intronic										15946.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR11-20639		chr13		28607989		FLT3		T		G		603		611		98.6906710311		intronic										18067.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR11-20639		chr17		7577478		TP53		G		C		65		512		12.6953125		intronic										281.77		G		C				rs201930255								0.000199681

		GR11-20639		chr17		7579472		TP53		G		C		513		516		99.4186046512		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13550.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR11-20639		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		588		633		92.8909952607		intronic										14394.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR11-20639		chr17		7579801		TP53		G		C		500		500		100		UTR5										15995.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR11-20639		chr17		74733099		SRSF2		G		A		452		452		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15129.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR11-20639		chr19		33792722		CEBPA		T		A		2		2		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001285829		c.A242T		p.H81L		21.77		T		A		LowQual												0.005		D		0.244		B		0.074		B						0.98		D		0		N		2.08		T		-1.72		N		0.303		1.095		11.19		0.946		0.563		D		-1.032		TRUE		0.022		TRUE		0.598		0		2.92		0.97		0.77		0.981		0.977		8.857

		GR11-20639		chr20		31022959		ASXL1		T		C		543		546		99.4505494505		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17364.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR11-20639		chr20		31024274		ASXL1		T		C		292		1048		27.8625954198		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6050.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR11-20639		chr20		31025163		ASXL1		A		G		140		269		52.0446096654		UTR3										3422.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR11-20639		chr21		36164405		RUNX1		G		T		115		117		98.2905982906		UTR3										3321.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR11-20639		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1035		1043		99.2329817833		intronic										31810.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR11-20639		chr21		36265323		RUNX1		T		-		75		115		65.2173913043		intronic										1148.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR11-20639		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		517		518		99.8069498069		intronic										16403.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR11-20639		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		89		186		47.8494623656		intronic										1492.73		GT		G

		GR11-20639		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		248		498		49.7991967871		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6243.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR11-20639		chrX		39911657		BCOR		C		A		174		348		50		intronic										4553.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		GR11-20639		chrX		39922359		BCOR		A		G		486		490		99.1836734694		intronic										15112.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR11-20639		chrX		39933339		BCOR		A		G		531		1044		50.8620689655		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		10565.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR11-20639		chrX		44918221		KDM6A		T		-		142		345		41.1594202899		intronic										1362.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR11-20639		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		134		421		31.8289786223		intronic										4979.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR11-20639		chrX		44935924		KDM6A		T		-		232		421		55.106888361		intronic										4979.73		CTT		C,CT

		GR11-20639		chrX		44938316		KDM6A		A		-		80		440		18.1818181818		intronic										148.73		TA		T

		GR11-20639		chrX		44938563		KDM6A		G		A		178		428		41.5887850467		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		4188.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR11-20639		chrX		44949153		KDM6A		T		C		139		769		18.0754226268		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1517.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR11-20639		chrX		44949951		KDM6A		T		-		117		485		24.1237113402		intronic										498.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR11-20639		chrX		76940534		ATRX		A		G		460		960		47.9166666667		intronic										8634.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR11-20639		chrX		123184949		STAG2		T		-		72		191		37.6963350785		intronic										585.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR11-20639		chrX		123195593		STAG2		TT		-		13		19		68.4210526316		intronic										196.7		CTT		C

		GR11-20639		chrX		123200011		STAG2		T		C		4		21		19.0476190476		intronic										38.77		T		C

		GR11-20639		chrX		123200307		STAG2		T		-		245		469		52.2388059701		intronic										9530.73		GT		G						0.0115		0.0033				0.00503311

		GR11-20639		chrX		123200313		STAG2		T		-		243		461		52.7114967462		intronic										9462.73		AT		A				rs34397445		0.0118		0.0035				0.00503311

		GR11-20639		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		511		1036		49.3243243243		intronic										13997.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR11-20639		chrX		123202356		STAG2		A		C		248		484		51.2396694215		intronic										6074.77		A		C				rs182757912								0.0103311

		GR11-20639		chrX		123204978		STAG2		T		-		134		412		32.5242718447		intronic										756.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR11-20639		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1063		1065		99.8122065728		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32547.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR11-20639		chrX		129162905		BCORL1		T		G		6		13		46.1538461538		intronic										26.78		T		G		LowQual

		GR11-20639		chrX		133511862		PHF6		A		-		39		115		33.9130434783		intronic										494.73		TA		T				rs367819775

		GR11-20639		chrX		133511988		PHF6		G		A		523		524		99.8091603053		intronic										18194.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR11-20639		chrX		133512256		PHF6		T		-		94		453		20.7505518764		intronic										579.73		CT		C

		GR12-04794		chr1		36932249		CSF3R		G		T		6		21		28.5714285714		exonic		synonymous SNV		NM_000760		c.C2220A		p.P740P		91.77		G		T

		GR12-04794		chr1		36932817		CSF3R		-		C		7		52		13.4615384615		intronic										39.73		T		TC

		GR12-04794		chr1		115256454		NRAS		T		C		7		51		13.7254901961		exonic		nonsynonymous SNV		NM_002524		c.A257G		p.N86S		13.95		T		C		LowQual												0.918		T		0.001		B		0.004		B		0		U		1		D		-0.25		N		-0.43		T		-1.57		N		0.144		2.614		20.3		0.89		0.986		D		-1.01		T		0.052		T		0.722		0		5.08		0.991		1.061		1		1		15.013

		GR12-04794		chr1		115256601		NRAS		G		-		8		46		17.3913043478		intronic										184.73		TG		T

		GR12-04794		chr1		115256608		NRAS		G		T		8		46		17.3913043478		intronic										193.77		G		T

		GR12-04794		chr2		25462128		DNMT3A		T		C		14		89		15.7303370787		intronic										24.78		T		C		LowQual

		GR12-04794		chr2		25463382		DNMT3A		-		T		16		150		10.6666666667		intronic										228.73		G		GT

		GR12-04794		chr2		25463385		DNMT3A		C		G		16		150		10.6666666667		intronic										239.77		C		G

		GR12-04794		chr2		25463389		DNMT3A		-		A		16		150		10.6666666667		intronic										230.73		G		GA

		GR12-04794		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		177		180		98.3333333333		intronic										5399.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR12-04794		chr2		25464411		DNMT3A		G		C		48		416		11.5384615385		intronic										47.77		G		C

		GR12-04794		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		445		448		99.3303571429		intronic										11484.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR12-04794		chr2		25468868		DNMT3A		-		T		28		240		11.6666666667		intronic										81.73		G		GT

		GR12-04794		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		100		161		62.1118012422		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		2444.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		GR12-04794		chr2		25470024		DNMT3A		A		T		30		232		12.9310344828		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.T451A		p.C151S		28.77		A		T		LowQual												1		T		0.496		P		0.062		B		0		D		1		D		0.55		N		-0.36		T		0.32		N		0.882		0.975		10.52		0.96		0.971		D		-0.904		T		0.118		T		0.719		0		4.39		0.96		1.184		0.957		0.994		12.601

		GR12-04794		chr2		25497787		DNMT3A		G		C		15		89		16.8539325843		intronic										142.77		G		C

		GR12-04794		chr2		25523196		DNMT3A		T		C		9		18		50		intronic										171.77		T		C				rs7596387								0.104832

		GR12-04794		chr2		198267243		SF3B1		A		-		139		258		53.8759689922		intronic										1707.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR12-04794		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		362		588		61.5646258503		intronic										9454.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR12-04794		chr3		105438957		CBLB		T		G		361		362		99.7237569061		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		9780.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR12-04794		chr3		105439026		CBLB		G		A		162		164		98.7804878049		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5455.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR12-04794		chr3		105439142		CBLB		T		A		11		64		17.1875		intronic										114.77		T		A

		GR12-04794		chr3		105453034		CBLB		A		G		76		76		100		intronic										2112.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR12-04794		chr3		128200806		GATA2		G		A		17		17		100		intronic										474.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR12-04794		chr3		128204892		GATA2		A		G		12		16		75		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.T549C		p.P183P		196.77		A		G

		GR12-04794		chr3		128204977		GATA2		G		A		16		137		11.6788321168		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.C464T		p.S155L		22.79		G		A		LowQual												0.11		T		0.718		P		0.215		B		0.036		N		1		N		2.24		M		-4.4		D		-0.81		N		0.389		4.494		24.3		0.999		0.975		D		0.255		D		0.824		D		0.543		0		3.68		0.917		0.824		0.972		0.995		9.848

		GR12-04794		chr3		128205860		GATA2		G		C		38		216		17.5925925926		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		312.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR12-04794		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		258		260		99.2307692308		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		7013.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR12-04794		chr4		55599436		KIT		T		C		129		129		100		intronic										3820.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR12-04794		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		282		316		89.2405063291		ncRNA_intronic										7722.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR12-04794		chr4		106196951		TET2		A		G		561		1049		53.4795042898		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		13502.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR12-04794		chr5		170837513		NPM1		-		T		148		354		41.8079096045		intronic										1972.73		C		CT								0.088

		GR12-04794		chr7		101740827		CUX1		-		TC		253		483		52.380952381		intronic										5950.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR12-04794		chr7		101747593		CUX1		-		T		171		439		38.9521640091		intronic										2484.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR12-04794		chr7		101755060		CUX1		A		G		445		1015		43.842364532		intronic										8542.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR12-04794		chr7		101758584		CUX1		G		A		280		562		49.8220640569		intronic										7033.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR12-04794		chr7		101821958		CUX1		G		A		158		261		60.5363984674		intronic										4164.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		GR12-04794		chr7		101837149		CUX1		G		A		323		488		66.1885245902		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		8984.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR12-04794		chr7		101843536		CUX1		-		T		154		388		39.6907216495		intronic										2241.73		A		AT												0.390176

		GR12-04794		chr7		101844851		CUX1		A		G		159		516		30.8139534884		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		2327.73		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR12-04794		chr7		101848573		CUX1		A		G		12		101		11.8811881188		intronic										13.95		A		G		LowQual

		GR12-04794		chr7		101891960		CUX1		C		-		17		91		18.6813186813		exonic		frameshift deletion		NM_001202543		c.4190delC		p.A1397fs		248.73		GC		G

		GR12-04794		chr7		101892121		CUX1		G		A		22		25		88		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		414.89		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR12-04794		chr7		101892328		CUX1		C		T		28		37		75.6756756757		UTR3										552.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR12-04794		chr7		101892430		CUX1		C		-		5		22		22.7272727273		UTR3										121.73		GC		G

		GR12-04794		chr7		101892433		CUX1		C		A		5		22		22.7272727273		UTR3										130.77		C		A

		GR12-04794		chr7		101916647		CUX1		A		G		118		119		99.1596638655		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		2649.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR12-04794		chr7		101917521		CUX1		G		A		468		470		99.5744680851		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		14960.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR12-04794		chr7		101917647		CUX1		A		G		423		427		99.0632318501		intronic										13058.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR12-04794		chr7		101923392		CUX1		T		C		9		54		16.6666666667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.T1696C		p.F566L		62.77		T		C								0.000008333						0		D		0.985		D		0.901		P						0.82		N		2.21		M		1.25		T		-1.78		N		0.858		6.038		28		0.999		0.841		D		-0.804		T		0.191		T		0.646		0		3.56		0.673		0.959		0.993		0.998		12.598

		GR12-04794		chr7		101924198		CUX1		C		T		25		195		12.8205128205		intronic										46.77		C		T								0.00003439				0.000399361

		GR12-04794		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		32		42		76.1904761905		intronic										1276.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR12-04794		chr7		148508833		EZH2		A		G		209		209		100		intronic										5107.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR12-04794		chr7		148543693		EZH2		A		-		87		219		39.7260273973		intronic										910.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR12-04794		chr8		117864217		RAD21		A		G		43		80		53.75		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		718.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		GR12-04794		chr8		117864952		RAD21		A		-		14		49		28.5714285714		intronic										30.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR12-04794		chr8		117875538		RAD21		C		-		45		266		16.9172932331		intronic										333.73		TC		T

		GR12-04794		chr9		21974456		CDKN2A		A		C		28		173		16.1849710983		UTR3										234.77		A		C

		GR12-04794		chr9		21974681		CDKN2A		A		G		41		227		18.0616740088		exonic		nonsynonymous SNV		NM_000077		c.T146C		p.I49T		492.77		A		G				rs199907548				0.0004		ID=COSM303861,COSM303862;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.000199681		0.001		D		1		D		0.993		D						1		D		1.395		L		-0.17		T		-3.77		D		0.776		5.676		26.7		0.993		0.965		D		0.001		D		0.497		T		0.658		0		4.89		1.062		1.199		0.039		0.846		10.101

		GR12-04794		chr9		21974788		CDKN2A		A		G		34		165		20.6060606061		exonic		synonymous SNV		NM_000077		c.T39C		p.A13A		352.77		A		G

		GR12-04794		chr9		133747698		ABL1		C		T		188		529		35.5387523629		intronic										3864.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR12-04794		chr9		139391043		NOTCH1		T		C		9		37		24.3243243243		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.A7148G		p.Q2383R		44.77		T		C														0.081		T		0.913		P		0.528		P		0.03		N		0.996		D		0.55		N		-1.6		D		-1.57		N		0.504		0.13		3.929		0.98		0.93		D		-0.649		T		0.345		T		0.672		0		2.28		0.991		-0.78		0.998		0.108		10.712

		GR12-04794		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		18		123		14.6341463415		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		200.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR12-04794		chr10		89692767		PTEN		-		CCAGGTAGATGTCAGAGTGATGAAA		36		171		21.0526315789		intronic										683.73		C		CCCAGGTAGATGTCAGAGTGATGAAA

		GR12-04794		chr10		112356329		SMC3		T		C		206		232		88.7931034483		intronic										293.77		T		C

		GR12-04794		chr10		112356331		SMC3		G		A		206		232		88.7931034483		intronic										293.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR12-04794		chr10		112361870		SMC3		A		G		1065		1066		99.9061913696		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30180.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR12-04794		chr11		533691		HRAS		G		A		12		35		34.2857142857		intronic										242.77		G		A

		GR12-04794		chr11		534242		HRAS		A		G		66		82		80.487804878		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		1614.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		GR12-04794		chr11		534300		HRAS		A		T		23		140		16.4285714286		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001130442		c.T23A		p.V8E		563.77		A		T														0		D		0.998		D		0.994		D		0		D		1		D		4.275		H		-0.81		T		-4.71		D		0.951		6.004		27.9		0.991		0.978		D		0.6		D		0.697		D		0.767		0		3		1.062		1.088		0.997		0.993		11.295

		GR12-04794		chr11		534321		HRAS		A		T		23		154		14.9350649351		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001130442		c.T2A		p.M1K		522.77		A		T														0		D		0.993		D		0.956		D		0		D		1		D						-0.35		T		-3.46		D		0.941		4.454		24.2		0.977		0.995		D		0.024		D		0.484		T		0.767		0		3		0.126		1.088		0.392		0.774		11.295

		GR12-04794		chr11		534409		HRAS		CCCAGC		-		54		73		73.9726027397		intronic										1241.73		GCCCAGC		G												0.0561102

		GR12-04794		chr11		32417945		WT1		T		C		155		308		50.3246753247		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		3560.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR12-04794		chr11		118307395		KMT2A		C		T		8		10		80		exonic		synonymous SNV		NM_001197104		c.C168T		p.S56S		178.78		C		T

		GR12-04794		chr11		118351035		KMT2A		T		-		137		710		19.2957746479		intronic										694.73		CT		C												0.00259585

		GR12-04794		chr12		11803220		ETV6		A		C		123		123		100		intronic										5441.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR12-04794		chr12		11803228		ETV6		A		G		123		123		100		intronic										5441.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR12-04794		chr13		28607916		FLT3		T		A		280		482		58.0912863071		intronic										7438.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR12-04794		chr13		28607989		FLT3		T		G		547		969		56.4499484004		intronic										11736.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR12-04794		chr17		7579472		TP53		G		C		131		205		63.9024390244		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		2576.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR12-04794		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		203		390		52.0512820513		intronic										4446.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR12-04794		chr17		7579801		TP53		G		C		101		186		54.3010752688		UTR5										2383.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR12-04794		chr17		74733099		SRSF2		G		A		311		311		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		9826.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR12-04794		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		234		285		82.1052631579		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		5358.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR12-04794		chr19		17947985		JAK3		G		T		7		39		17.9487179487		exonic		stopgain		NM_000215		c.C1739A		p.S580X		63.77		G		T																										0		D		1		A																13.82		43		0.997		0.981		D										0.672		0		4.17		0.917		0.902		0.987		0.661		14.347

		GR12-04794		chr19		33793320		CEBPA		G		-		3		7		42.8571428571		exonic		frameshift deletion		NM_001287424		c.105delC		p.P35fs		21.76		TG		T		LowQual

		GR12-04794		chr19		45303800		CBLC		G		A		18		136		13.2352941176		intronic										134.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR12-04794		chr20		31022959		ASXL1		T		C		495		495		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		15647.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR12-04794		chr20		31024274		ASXL1		T		C		242		961		25.1821019771		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		4734.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR12-04794		chr20		31025163		ASXL1		A		G		83		167		49.7005988024		UTR3										1889.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR12-04794		chr20		31025231		ASXL1		T		C		82		167		49.1017964072		UTR3										2040.77		T		C				rs2295763								0.39976

		GR12-04794		chr21		36206770		RUNX1		-		G		19		66		28.7878787879		exonic		frameshift insertion		NM_001001890		c.660dupC		p.N221fs		397.73		T		TG

		GR12-04794		chr21		36206932		RUNX1		G		A		822		824		99.7572815534		intronic										23278.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR12-04794		chr21		36259409		RUNX1		T		C		4		15		26.6666666667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.A1G		p.M1V		18.82		T		C		LowQual												0		D		0.811		P		0.828		P						1		D						-4.13		D		-1.84		N		0.991		2.184		17.41		0.993		0.983		D		1.077		D		0.974		D		0.405		1		5.04		0.991		0.964		1		1		14.769

		GR12-04794		chr21		36265323		RUNX1		T		-		65		114		57.0175438596		intronic										818.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR12-04794		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		311		510		60.9803921569		intronic										11113.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR12-04794		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		256		256		100		intronic										7474.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR12-04794		chrX		15809046		ZRSR2		A		-		13		68		19.1176470588		intronic										165.73		TA		T

		GR12-04794		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		296		577		51.2998266898		intronic										6064.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR12-04794		chrX		15821785		ZRSR2		A		T		43		307		14.006514658		intronic										385.77		A		T

		GR12-04794		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		101		182		55.4945054945		intronic										1631.73		GT		G

		GR12-04794		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		252		503		50.0994035785		intronic										5789.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR12-04794		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		399		400		99.75		intronic										12280.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR12-04794		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		243		486		50		intronic										5969.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR12-04794		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		128		249		51.40562249		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		3204.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR12-04794		chrX		39921380		BCOR		-		C		18		55		32.7272727273		intronic										457.73		A		AC

		GR12-04794		chrX		39922359		BCOR		A		G		26		97		26.8041237113		intronic										403.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR12-04794		chrX		39930414		BCOR		A		-		17		229		7.423580786		intronic										34.73		TA		T

		GR12-04794		chrX		39930416		BCOR		A		-		17		229		7.423580786		intronic										34.73		GA		G

		GR12-04794		chrX		39932907		BCOR		T		C		486		955		50.890052356		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		9345.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		GR12-04794		chrX		39933339		BCOR		A		G		560		560		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		15388.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR12-04794		chrX		44918221		KDM6A		T		-		81		244		33.1967213115		intronic										662.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR12-04794		chrX		44929077		KDM6A		C		A		336		340		98.8235294118		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		10916.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		T		0		T						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		GR12-04794		chrX		44935924		KDM6A		TTT		-		115		430		26.7441860465		intronic										8356.73		CTTT		C,CT								0.0076				0.00662252

		GR12-04794		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		255		430		59.3023255814		intronic										8356.73		CTTT		C,CT

		GR12-04794		chrX		44938316		KDM6A		A		-		93		369		25.2032520325		intronic										435.73		TA		T

		GR12-04794		chrX		44949951		KDM6A		-		T		81		453		17.880794702		intronic										507.73		G		GT						0.0837		0.0895

		GR12-04794		chrX		76940534		ATRX		A		G		269		357		75.350140056		intronic										5495.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR12-04794		chrX		76940583		ATRX		A		-		15		171		8.7719298246		intronic										81.73		TA		T

		GR12-04794		chrX		123159688		STAG2		-		TGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT		56		440		12.7272727273		splicing										563.73		A		ATGAAGATAAATCAAAAGGTAATTGGT

		GR12-04794		chrX		123184949		STAG2		T		-		51		120		42.5		intronic										396.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR12-04794		chrX		123195805		STAG2		A		T		11		73		15.0684931507		intronic										192.77		A		T

		GR12-04794		chrX		123195807		STAG2		AAACAAT		-		11		73		15.0684931507		intronic										179.73		GAAACAAT		G

		GR12-04794		chrX		123195818		STAG2		G		C		11		73		15.0684931507		intronic										191.77		G		C

		GR12-04794		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		357		723		49.377593361		intronic										13667.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR12-04794		chrX		123204978		STAG2		T		-		158		373		42.3592493298		intronic										1102.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR12-04794		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1017		1017		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29668.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR12-04794		chrX		129147689		BCORL1		-		AGCACCTGTCCC		10		70		14.2857142857		exonic		nonframeshift insertion		NM_021946		c.941_942insAGCACCTGTCCC		p.L314delinsLAPVP		83.73		T		TAGCACCTGTCCC

		GR12-04794		chrX		129159287		BCORL1		C		T		212		478		44.3514644351		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.C4011T		p.S1337S		4962.77		C		T				rs138530347		0.0027		0.0029				0.000794702

		GR12-04794		chrX		133511862		PHF6		A		-		35		105		33.3333333333		intronic										298.73		TA		T				rs367819775

		GR12-04794		chrX		133512256		PHF6		T		-		75		238		31.512605042		intronic										609.73		CT		C

		GR12-04794		chrX		133527706		PHF6		TACT		-		277		545		50.8256880734		intronic										8238.73		ATACT		A				rs35873365		0.0289		0.027				0.0127152

		GR12-06743		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		559		564		99.1134751773		intronic										18305.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR12-06743		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		864		870		99.3103448276		intronic										22898.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR12-06743		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		473		475		99.5789473684		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		14533.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		GR12-06743		chr2		198267243		SF3B1		A		-		113		233		48.4978540773		intronic										1727.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR12-06743		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		548		561		97.6827094474		intronic										17573.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR12-06743		chr3		105438957		CBLB		T		G		479		938		51.066098081		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8955.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR12-06743		chr3		105439026		CBLB		G		A		230		466		49.356223176		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5725.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR12-06743		chr3		105453034		CBLB		A		G		469		470		99.7872340426		intronic										14603.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR12-06743		chr3		105453069		CBLB		C		T		109		472		23.093220339		intronic										1976.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR12-06743		chr3		128200806		GATA2		G		A		35		87		40.2298850575		intronic										661.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR12-06743		chr3		128204877		GATA2		C		G		72		116		62.0689655172		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G564C		p.T188T		1485.77		C		G				rs34870876		0.0401		0.0424				0.0185703

		GR12-06743		chr3		128204951		GATA2		C		T		24		59		40.6779661017		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		518.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		GR12-06743		chr3		128205860		GATA2		G		C		119		818		14.5476772616		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		504.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR12-06743		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		486		491		98.9816700611		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12696.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR12-06743		chr4		55593481		KIT		A		G		573		1086		52.7624309392		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.A1638G		p.K546K		11907.77		A		G				rs55986963		0.0219		0.0273		ID=COSM21983;OCCURENCE=2(bone),5(large_intestine),2(soft_tissue)		0.0213658

		GR12-06743		chr4		55599436		KIT		T		C		238		513		46.3937621832		intronic										5415.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR12-06743		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		255		461		55.3145336226		ncRNA_intronic										5771.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR12-06743		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		96		512		18.75		ncRNA_intronic										1350.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR12-06743		chr4		106196829		TET2		T		G		524		1057		49.5742667928		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		12649.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		T		0		T		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		GR12-06743		chr4		153247486		FBXW7		T		-		5		6		83.3333333333		intronic										47.7		CT		C				rs367926135

		GR12-06743		chr5		170837513		NPM1		T		-		165		429		38.4615384615		intronic										1402.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR12-06743		chr7		50459588		IKZF1		A		-		152		831		18.2912154031		intronic										903.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR12-06743		chr7		101740827		CUX1		-		C		69		564		12.2340425532		intronic										16337.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR12-06743		chr7		101740827		CUX1		-		TC		482		564		85.4609929078		intronic										16337.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR12-06743		chr7		101747593		CUX1		-		T		301		438		68.7214611872		intronic										5432.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR12-06743		chr7		101758584		CUX1		G		A		632		636		99.3710691824		intronic										20932.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR12-06743		chr7		101843536		CUX1		T		-		192		830		23.1325301205		intronic										1812.73		AT		A												0.00299521

		GR12-06743		chr7		101892328		CUX1		C		T		144		144		100		UTR3										3602.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR12-06743		chr7		101916647		CUX1		A		G		384		388		98.9690721649		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		9362.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR12-06743		chr7		101916798		CUX1		C		A		314		314		100		intronic										10253.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		GR12-06743		chr7		101917647		CUX1		A		G		511		511		100		intronic										16155.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR12-06743		chr7		148508833		EZH2		A		G		438		1010		43.3663366337		intronic										5920.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR12-06743		chr7		148512591		EZH2		T		C		59		506		11.6600790514		intronic										120.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR12-06743		chr7		148543693		EZH2		A		-		151		672		22.4702380952		intronic										883.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR12-06743		chr8		117864952		RAD21		A		-		133		285		46.6666666667		intronic										1162.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR12-06743		chr8		117866426		RAD21		T		-		77		466		16.5236051502		intronic										120.73		CT		C

		GR12-06743		chr8		117868531		RAD21		AAAA		-		3		6		50		intronic										53.94		TAAAA		T								0.0199

		GR12-06743		chr8		117875538		RAD21		C		-		87		620		14.0322580645		intronic										362.73		TC		T

		GR12-06743		chr8		117875539		RAD21		C		T		99		620		15.9677419355		intronic										402.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR12-06743		chr9		5069899		JAK2		-		AT		111		501		22.1556886228		intronic										2811.73		G		GAT

		GR12-06743		chr9		5073681		JAK2		T		-		75		413		18.1598062954		intronic										159.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR12-06743		chr9		5073770		JAK2		G		T		363		931		38.9903329753		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		7966.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR12-06743		chr9		133747698		ABL1		C		T		208		648		32.0987654321		intronic										4012.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR12-06743		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		275		518		53.0888030888		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7250.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR12-06743		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		77		453		16.9977924945		intronic										859.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR12-06743		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		230		428		53.738317757		intronic										3868.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		GR12-06743		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		275		514		53.5019455253		intronic										5464.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		GR12-06743		chr10		112356329		SMC3		T		C		61		119		51.2605042017		intronic										246.77		T		C

		GR12-06743		chr10		112356331		SMC3		G		A		78		130		60		intronic										413.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR12-06743		chr10		112360936		SMC3		A		G		549		552		99.4565217391		intronic										17946.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		GR12-06743		chr10		112361870		SMC3		A		G		1128		1130		99.8230088496		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30875.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR12-06743		chr11		534242		HRAS		A		G		146		228		64.0350877193		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		3410.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		GR12-06743		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		126		209		60.2870813397		intronic										2260.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		GR12-06743		chr11		32417945		WT1		T		C		264		525		50.2857142857		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		6449.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR12-06743		chr11		118351035		KMT2A		T		-		385		1080		35.6481481481		intronic										4587.73		CT		C												0.00259585

		GR12-06743		chr12		11803220		ETV6		A		C		491		492		99.7967479675		intronic										21917.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR12-06743		chr12		11803228		ETV6		A		G		490		491		99.7963340122		intronic										21855.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR12-06743		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		274		517		52.998065764		ncRNA_intronic										6706.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		GR12-06743		chr12		12022496		ETV6		T		C		161		453		35.5408388521		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.T602C		p.L201P		3357.77		T		C				rs145477191		0.0049		0.005				0.00319489		0.006		D		0.641		P		0.133		B		0.081		N		1		D		1.61		L		3.51		T		-1.49		N		0.298		1.952		15.91		0.987		0.865		D		-0.939		T		0.011		T		0.707		0		4.11		0.044		0.086		0.988		0.992		9.944

		GR12-06743		chr12		25380256		KRAS		T		G		78		598		13.0434782609		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.A202C		p.R68R		1088.77		T		G

		GR12-06743		chr12		25380260		KRAS		T		G		78		598		13.0434782609		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.A198C		p.A66A		1088.77		T		G								0.00000825

		GR12-06743		chr12		25380263		KRAS		A		G		85		604		14.0728476821		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.T195C		p.S65S		1669.77		A		G

		GR12-06743		chr13		28607916		FLT3		T		A		467		467		100		intronic										20851.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR12-06743		chr13		28607989		FLT3		T		G		1146		1151		99.5655951347		intronic										35064.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR12-06743		chr17		7577644		TP53		C		G		354		683		51.8301610542		intronic										7923.77		C		G				rs17880604		0.0115		0.0127				0.00499201

		GR12-06743		chr17		7579472		TP53		G		C		508		510		99.6078431373		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13895.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR12-06743		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		593		645		91.9379844961		intronic										14977.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR12-06743		chr17		7579801		TP53		G		C		494		494		100		UTR5										15891.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR12-06743		chr17		74733099		SRSF2		G		A		257		455		56.4835164835		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		6548.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR12-06743		chr19		45303800		CBLC		G		A		55		499		11.0220440882		intronic										221.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		GR12-06743		chr20		31022936		ASXL1		C		-		193		1082		17.8373382625		exonic		frameshift deletion		NM_015338		c.2422delC		p.P808fs		2352.73		TC		T								0.00001656		ID=COSM3719553,COSM3719552;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		GR12-06743		chr20		31022959		ASXL1		T		C		507		509		99.6070726916		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18295.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR12-06743		chr20		31024274		ASXL1		T		C		299		1066		28.0487804878		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6366.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR12-06743		chr20		31025163		ASXL1		A		G		217		417		52.0383693046		UTR3										5450.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR12-06743		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1065		1068		99.7191011236		intronic										32610.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR12-06743		chr21		36231797		RUNX1		G		A		242		487		49.6919917864		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.C506T		p.T169I		5385.77		G		A														0		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.185		M		-6.39		D		-5.48		D		0.948		6.369		29.5		0.999		0.963		D		0.986		D		0.99		D		0.707		0		5.12		0.917		1.048		0.997		0.999		16.072

		GR12-06743		chr21		36265323		RUNX1		T		-		99		182		54.3956043956		intronic										1366.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR12-06743		chr21		44514777		U2AF1		T		G		175		492		35.5691056911		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		2511.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		GR12-06743		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		539		539		100		intronic										20006.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR12-06743		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		475		476		99.7899159664		intronic										14657.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR12-06743		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		503		507		99.2110453649		intronic										16100.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR12-06743		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		81		159		50.9433962264		intronic										1312.73		GT		G

		GR12-06743		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		530		532		99.6240601504		intronic										16567.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR12-06743		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		542		545		99.4495412844		intronic										17324.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR12-06743		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		483		486		99.3827160494		intronic										15646.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR12-06743		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		345		347		99.4236311239		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		11445.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR12-06743		chrX		39911657		BCOR		C		A		254		255		99.6078431373		intronic										9316.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		GR12-06743		chrX		39922359		BCOR		A		G		208		210		99.0476190476		intronic										6106.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR12-06743		chrX		44733310		KDM6A		G		C		324		324		100		intronic										10050.77		G		C

		GR12-06743		chrX		44918221		KDM6A		T		-		124		335		37.0149253731		intronic										1082.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR12-06743		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		159		435		36.5517241379		intronic										5516.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR12-06743		chrX		44935924		KDM6A		T		-		215		435		49.4252873563		intronic										5516.73		CTT		C,CT

		GR12-06743		chrX		44938316		KDM6A		A		-		95		433		21.9399538106		intronic										374.73		TA		T

		GR12-06743		chrX		44949153		KDM6A		T		C		94		693		13.5642135642		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		421.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR12-06743		chrX		44949951		KDM6A		T		-		104		482		21.5767634855		intronic										363.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR12-06743		chrX		123184949		STAG2		T		-		96		195		49.2307692308		intronic										916.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR12-06743		chrX		123199993		STAG2		TTTT		-		6		10		60		intronic										171		ATTTT		A								0.0182

		GR12-06743		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		537		548		97.9927007299		intronic										17018.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR12-06743		chrX		123204978		STAG2		T		-		160		385		41.5584415584		intronic										1488.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR12-06743		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1004		1004		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29686.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR12-06743		chrX		129190217		BCORL1		C		T		218		219		99.5433789954		UTR3										7004.77		C		T				rs73225593								0.0211921

		GR12-06743		chrX		133511862		PHF6		A		-		38		108		35.1851851852		intronic										423.73		TA		T				rs367819775

		GR12-06743		chrX		133511988		PHF6		G		A		438		438		100		intronic										15014.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR12-06743		chrX		133512256		PHF6		T		-		75		303		24.7524752475		intronic										676.73		CT		C

		GR12-06743		chrX		133527688		PHF6		T		-		86		554		15.523465704		intronic										199.73		GT		G						0.0221		0.0033

		GR13-12872		chr1		36931973		CSF3R		C		T		248		420		59.0476190476		exonic		synonymous SNV		NM_000760		c.G2496A		p.A832A		6015.77		C		T				rs150501885		0.0005		0.0015				0.00119808

		GR13-12872		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		900		908		99.1189427313		intronic										23205.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR13-12872		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		421		426		98.8262910798		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		13293.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		GR13-12872		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		326		403		80.8933002481		intronic										9030.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR13-12872		chr2		25475064		DNMT3A		C		A		6		8		75		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.G3T		p.M1I		150.77		C		A														0		D		0.006		B		0.019		B						1		D						-3.03		D		-0.47		N		0.481		2.441		19.09		0.992		0.839		D		0.154		D		0.631		D		0.442		0		2.83		0.772		0.78		1		1		9.227

		GR13-12872		chr2		25475066		DNMT3A		T		A		3		5		60		exonic		nonsynonymous SNV		NM_153759		c.A1T		p.M1L		150.77		T		A										ID=COSM307421;OCCURENCE=1(kidney)				0		D		0.006		B		0.008		B						1		D						-2.96		D		-0.41		N		0.488		2.283		18.05		0.945		0.793		D		0.04		D		0.608		D		0.442		0		2.82		0.877		0.877		1		1		7.364

		GR13-12872		chr2		25475067		DNMT3A		A		T		3		5		60		UTR5										91.77		A		T

		GR13-12872		chr2		25475069		DNMT3A		G		T		3		5		60		UTR5										91.77		G		T

		GR13-12872		chr2		25475076		DNMT3A		-		ACTC		3		5		60		UTR5										82.73		T		TACTC

		GR13-12872		chr2		25475078		DNMT3A		-		CA		3		5		60		UTR5										82.73		C		CCA

		GR13-12872		chr2		198267243		SF3B1		A		-		112		279		40.1433691756		intronic										1536.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR13-12872		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		492		499		98.5971943888		intronic										15649.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR13-12872		chr3		105453034		CBLB		A		G		279		279		100		intronic										8400.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR13-12872		chr3		105453069		CBLB		C		T		75		279		26.8817204301		intronic										1484.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR13-12872		chr3		128204951		GATA2		C		T		30		60		50		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		725.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		GR13-12872		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		483		489		98.773006135		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12747.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR13-12872		chr4		55599436		KIT		T		C		243		493		49.2900608519		intronic										5759.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR13-12872		chr4		106158578		TET2		G		A		493		1046		47.1319311663		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017628		c.G3479A		p.G1160E		11202.77		G		A				rs367758008		0.000079		0.0002						1		T		0.492		P		0.112		B						1		D						3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		T		0.005		T		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902

		GR13-12872		chr4		153247475		FBXW7		A		G		2		6		33.3333333333		intronic										11.12		A		G		LowQual

		GR13-12872		chr4		153247486		FBXW7		T		-		5		6		83.3333333333		intronic										52.25		CT		C				rs367926135

		GR13-12872		chr5		170837513		NPM1		T		-		280		444		63.0630630631		intronic										2594.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR13-12872		chr7		50459588		IKZF1		A		-		112		710		15.7746478873		intronic										192.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		GR13-12872		chr7		50467941		IKZF1		C		T		387		741		52.2267206478		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C486T		p.N162N		7747.77		C		T				rs61731356		0.0484		0.0805				0.0589058

		GR13-12872		chr7		50468334		IKZF1		C		T		253		526		48.0988593156		UTR3										6563.77		C		T				rs72645704		0.0486		0.0706				0.0591054

		GR13-12872		chr7		101747593		CUX1		T		-		115		490		23.4693877551		intronic										308.73		GT		G						0.017		0.0081

		GR13-12872		chr7		101892121		CUX1		G		A		66		68		97.0588235294		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		1549.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR13-12872		chr7		101892328		CUX1		C		T		300		301		99.6677740864		UTR3										7439.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR13-12872		chr7		101916647		CUX1		A		G		184		411		44.7688564477		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3200.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR13-12872		chr7		101917521		CUX1		G		A		250		496		50.4032258065		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6601.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR13-12872		chr7		101917647		CUX1		A		G		236		494		47.7732793522		intronic										5514.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR13-12872		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		63		74		85.1351351351		intronic										2699.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR13-12872		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		63		69		91.3043478261		intronic										1555.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		GR13-12872		chr7		148508833		EZH2		A		G		488		1016		48.031496063		intronic										9068.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR13-12872		chr7		148543693		EZH2		A		-		346		598		57.8595317726		intronic										4497.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR13-12872		chr8		117864952		RAD21		A		-		124		326		38.036809816		intronic										820.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR13-12872		chr8		117868541		RAD21		A		G		3		22		13.6363636364		intronic										12.05		A		G		LowQual

		GR13-12872		chr8		117869851		RAD21		AACTTT		-		527		1039		50.7218479307		intronic										14844.73		AAACTTT		A				rs16893992								0.216853

		GR13-12872		chr8		117875538		RAD21		C		-		142		676		21.0059171598		intronic										1978.73		TC		T

		GR13-12872		chr8		117875539		RAD21		C		T		129		674		19.1394658754		intronic										1568.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR13-12872		chr9		5069899		JAK2		-		AT		101		390		25.8974358974		intronic										2750.73		G		GAT

		GR13-12872		chr9		5073681		JAK2		T		-		88		467		18.8436830835		intronic										41.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR13-12872		chr9		21968782		CDKN2A		T		C		511		1005		50.8457711443		intronic										9982.77		T		C

		GR13-12872		chr9		21974525		CDKN2A		G		A		180		401		44.8877805486		exonic		nonsynonymous SNV		NM_058197		c.C302T		p.P101L		4613.77		G		A				rs75256133				0.0001				0.00199681

		GR13-12872		chr9		133747698		ABL1		C		T		156		636		24.5283018868		intronic										2817.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR13-12872		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		518		520		99.6153846154		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		18780.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR13-12872		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		489		493		99.1886409736		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		16488.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR13-12872		chr10		112360764		SMC3		G		A		74		494		14.979757085		intronic										510.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR13-12872		chr10		112360936		SMC3		A		G		274		523		52.3900573614		intronic										6770.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		GR13-12872		chr10		112361870		SMC3		A		G		1082		1083		99.9076638966		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30872.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR13-12872		chr11		32417945		WT1		T		C		231		502		46.015936255		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		5307.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		GR13-12872		chr11		118351035		KMT2A		T		-		207		819		25.2747252747		intronic										2054.73		CT		C												0.00259585

		GR13-12872		chr12		11803150		ETV6		G		A		488		970		50.3092783505		intronic										10244.77		G		A

		GR13-12872		chr12		11803220		ETV6		A		C		473		473		100		intronic										21220.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR13-12872		chr12		11803228		ETV6		A		G		473		473		100		intronic										21220.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR13-12872		chr12		11992168		ETV6		G		A		1019		1027		99.2210321324		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		29716.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		GR13-12872		chr12		25398387		KRAS		A		G		270		505		53.4653465347		intronic										6225.77		A		G

		GR13-12872		chr13		28607916		FLT3		T		A		236		446		52.9147982063		intronic										6346.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR13-12872		chr13		28607989		FLT3		T		G		524		989		52.9828109201		intronic										11331.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR13-12872		chr13		28608459		FLT3		T		C		278		534		52.0599250936		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		7273.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		GR13-12872		chr17		7579472		TP53		G		C		184		359		51.2534818942		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		3239.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR13-12872		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		554		588		94.2176870748		intronic										14615.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR13-12872		chr17		7579801		TP53		G		C		165		341		48.3870967742		UTR5										3795.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR13-12872		chr17		74733099		SRSF2		G		A		460		461		99.7830802603		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15239.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR13-12872		chr20		31022469		ASXL1		G		A		199		821		24.2387332521		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.G1954A		p.G652S		3704.77		G		A				rs3746609		0.002		0.0189		ID=COSM1716555;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.0171725		0.653		T		0.444		B		0.035		B		0.059		N		1		N		0.77		N		1.97		T		-0.51		N		0.227		1.073		11.07		0.899		0.872		D		-0.991		T		0.002		T		0.672		0		2.03		-0.543		-0.2		0.751		0.996		9.434

		GR13-12872		chr20		31022959		ASXL1		T		C		572		572		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		18227.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR13-12872		chr20		31024274		ASXL1		T		C		267		1039		25.697786333		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5481.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		GR13-12872		chr20		31025163		ASXL1		A		G		109		236		46.186440678		UTR3										2546.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		GR13-12872		chr21		36164405		RUNX1		G		T		113		246		45.9349593496		UTR3										2567.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR13-12872		chr21		36206802		RUNX1		C		T		332		657		50.5327245053		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.G629A		p.R210K		6591.77		C		T										ID=COSM87292;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.022		D		0.996		D		0.987		D		0		D		1		D		2.31		M		-4.31		D		-1.88		N		0.601		6.286		29.1		0.997		0.905		D		1.09		D		0.977		D		0.732		0		4.97		0.871		0.935		1		1		18.251

		GR13-12872		chr21		36206932		RUNX1		G		A		990		992		99.7983870968		intronic										28292.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR13-12872		chr21		36265323		RUNX1		T		-		72		149		48.322147651		intronic										1149.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR13-12872		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		370		707		52.3338048091		intronic										8955.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR13-12872		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		482		483		99.7929606625		intronic										14635.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR13-12872		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		456		945		48.253968254		intronic										9578.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR13-12872		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		116		251		46.2151394422		intronic										2040.73		GT		G

		GR13-12872		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		259		555		46.6666666667		intronic										6158.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR13-12872		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		582		582		100		intronic										18047.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR13-12872		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		249		501		49.7005988024		intronic										6560.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR13-12872		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		247		495		49.898989899		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6164.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR13-12872		chrX		39922359		BCOR		A		G		447		449		99.5545657016		intronic										13898.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR13-12872		chrX		39930433		BCOR		A		-		2		6		33.3333333333		intronic										13.93		GA		G		LowQual				0.2706		0.1536

		GR13-12872		chrX		39933339		BCOR		A		G		1069		1073		99.6272134203		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		31412.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR13-12872		chrX		44929077		KDM6A		C		A		533		533		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		17527.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		T		0		T						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		GR13-12872		chrX		44935924		KDM6A		TTT		-		117		446		26.2331838565		intronic										8185.73		CTTT		C,CT								0.0076				0.00662252

		GR13-12872		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		259		446		58.0717488789		intronic										8185.73		CTTT		C,CT

		GR13-12872		chrX		44938316		KDM6A		A		-		109		428		25.4672897196		intronic										618.73		TA		T

		GR13-12872		chrX		44949951		KDM6A		T		-		117		472		24.7881355932		intronic										363.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR13-12872		chrX		76849085		ATRX		G		A		71		491		14.4602851324		intronic										672.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR13-12872		chrX		76874171		ATRX		G		A		64		488		13.1147540984		intronic										518.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR13-12872		chrX		123184949		STAG2		T		-		124		248		50		intronic										1501.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR13-12872		chrX		123199993		STAG2		TTTTT		-		2		5		40		intronic										37.73		ATTTTT		A

		GR13-12872		chrX		123204978		STAG2		T		-		128		400		32		intronic										551.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR13-12872		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1091		1091		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32974.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR13-12872		chrX		129162905		BCORL1		T		G		3		7		42.8571428571		intronic										11.12		T		G		LowQual

		GR13-12872		chrX		133511862		PHF6		A		-		58		112		51.7857142857		intronic										870.73		TA		T				rs367819775

		GR13-12872		chrX		133511988		PHF6		G		A		539		539		100		intronic										18613.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR13-12872		chrX		133512256		PHF6		T		-		106		382		27.7486910995		intronic										1092.73		CT		C

		GR13-14616		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		329		665		49.4736842105		intronic										6059.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR13-14616		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		154		389		39.588688946		intronic										3560.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR13-14616		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		289		593		48.7352445194		intronic										9081.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		GR13-14616		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		334		651		51.3056835637		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		5949.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		GR13-14616		chr2		198267243		SF3B1		A		-		138		448		30.8035714286		intronic										1077.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR13-14616		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		514		517		99.419729207		intronic										16210.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR13-14616		chr3		105438957		CBLB		T		G		482		956		50.4184100418		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		9091.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR13-14616		chr3		105439026		CBLB		G		A		234		479		48.8517745303		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5913.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR13-14616		chr3		105453034		CBLB		A		G		347		347		100		intronic										10552.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR13-14616		chr3		105453069		CBLB		C		T		87		347		25.0720461095		intronic										1684.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR13-14616		chr3		128205860		GATA2		G		C		105		750		14		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		324.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR13-14616		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		483		493		97.9716024341		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12924.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR13-14616		chr4		55599436		KIT		T		C		388		388		100		intronic										12458.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR13-14616		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		113		212		53.3018867925		ncRNA_intronic										2631.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR13-14616		chr4		106158350		TET2		A		C		234		479		48.8517745303		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A3251C		p.Q1084P		5273.77		A		C				rs75056899		0.0026		0.0026				0.00219649		0.009		D		0.991		D		0.69		P		0.007		N		0.943		D		1.525		L		1.97		T		-1.72		N		0.27		0.594		8.113		0.992		0.8		D		-1.098		TRUE		0.06		TRUE		0.722		0		1.45		1.062		1.199		0.927		0.998		8.451

		GR13-14616		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		100		518		19.305019305		ncRNA_intronic										1504.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR13-14616		chr4		153247486		FBXW7		T		-		5		9		55.5555555556		intronic										30.73		CT		C				rs367926135

		GR13-14616		chr5		170837513		NPM1		T		-		123		350		35.1428571429		intronic										786.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR13-14616		chr7		50467941		IKZF1		C		T		286		581		49.2254733219		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C486T		p.N162N		5834.77		C		T				rs61731356		0.0484		0.0805				0.0589058

		GR13-14616		chr7		50468334		IKZF1		C		T		209		507		41.2228796844		UTR3										5212.77		C		T				rs72645704		0.0486		0.0706				0.0591054

		GR13-14616		chr7		101740827		CUX1		-		C		55		437		12.585812357		intronic										12303.73		T		TC,TTC								0.0005

		GR13-14616		chr7		101740827		CUX1		-		TC		377		437		86.2700228833		intronic										12303.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR13-14616		chr7		101747593		CUX1		-		T		170		466		36.4806866953		intronic										2186.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR13-14616		chr7		101755060		CUX1		A		G		494		997		49.5486459378		intronic										10722.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR13-14616		chr7		101758584		CUX1		G		A		261		549		47.5409836066		intronic										6410.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR13-14616		chr7		101821970		CUX1		-		G		218		442		49.3212669683		intronic										6384.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		GR13-14616		chr7		101837149		CUX1		G		A		273		507		53.8461538462		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		7294.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR13-14616		chr7		101843536		CUX1		-		T		561		695		80.7194244604		intronic										12162.73		A		AT												0.390176

		GR13-14616		chr7		101916647		CUX1		A		G		261		262		99.6183206107		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		6419.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR13-14616		chr7		101917521		CUX1		G		A		491		493		99.5943204868		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16350.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR13-14616		chr7		101917647		CUX1		A		G		478		479		99.7912317328		intronic										15056.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR13-14616		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		77		81		95.0617283951		intronic										1961.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR13-14616		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		69		81		85.1851851852		intronic										1196.73		TAAAA		T

		GR13-14616		chr7		148508833		EZH2		A		G		1001		1004		99.7011952191		intronic										28140.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR13-14616		chr7		148512591		EZH2		T		C		64		496		12.9032258065		intronic										477.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR13-14616		chr7		148525904		EZH2		C		G		234		481		48.6486486486		exonic		nonsynonymous SNV		NM_152998		c.G436C		p.D146H		6180.77		C		G				rs2302427		0.0604		0.0786		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.0798722		0.012		D		0.898		P		0.603		P		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		TRUE		0.022		TRUE		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424

		GR13-14616		chr7		148543693		EZH2		A		-		532		579		91.8825561313		intronic										10499.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		GR13-14616		chr7		148543753		EZH2		C		T		272		581		46.8158347676		intronic										6837.77		C		T				rs28723387								0.193091

		GR13-14616		chr8		117864217		RAD21		A		G		224		493		45.4361054767		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3873.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		GR13-14616		chr8		117864952		RAD21		A		-		84		206		40.7766990291		intronic										659.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR13-14616		chr8		117875538		RAD21		C		-		106		647		16.3833075734		intronic										931.73		TC		T

		GR13-14616		chr8		117875539		RAD21		C		T		128		644		19.8757763975		intronic										1472.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR13-14616		chr9		5069899		JAK2		-		AT		112		498		22.4899598394		intronic										2818.73		G		GAT

		GR13-14616		chr9		5073681		JAK2		T		-		89		452		19.6902654867		intronic										140.73		CT		C						0.0187		0.0062

		GR13-14616		chr9		133747698		ABL1		C		T		166		560		29.6428571429		intronic										3272.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR13-14616		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		39		249		15.6626506024		intronic										430.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR13-14616		chr10		112360764		SMC3		G		A		63		504		12.5		intronic										186.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR13-14616		chr10		112360936		SMC3		A		G		288		528		54.5454545455		intronic										6883.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		GR13-14616		chr10		112361870		SMC3		A		G		1043		1044		99.9042145594		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29282.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR13-14616		chr11		118351035		KMT2A		T		-		128		708		18.0790960452		intronic										667.73		CT		C												0.00259585

		GR13-14616		chr12		11803220		ETV6		A		C		492		492		100		intronic										21994.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR13-14616		chr12		11803228		ETV6		A		G		492		492		100		intronic										21994.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR13-14616		chr12		11992168		ETV6		G		A		441		1021		43.1929480901		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		9472.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		GR13-14616		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		252		513		49.1228070175		ncRNA_intronic										5953.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		GR13-14616		chr13		28607916		FLT3		T		A		478		478		100		intronic										16960.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR13-14616		chr13		28607989		FLT3		T		G		1038		1039		99.9037536092		intronic										31399.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR13-14616		chr17		7579472		TP53		G		C		354		354		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		9325.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR13-14616		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		565		598		94.4816053512		intronic										14336.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR13-14616		chr17		7579801		TP53		G		C		301		301		100		UTR5										9632.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR13-14616		chr17		74733099		SRSF2		G		A		464		464		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15530.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR13-14616		chr19		33792631		CEBPA		C		A		83		190		43.6842105263		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		1871.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		GR13-14616		chr19		33792748		CEBPA		G		A		4		14		28.5714285714		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.C216T		p.H72H		28.77		G		A		LowQual		rs192240793				0.0167		ID=COSM1379;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.0165735

		GR13-14616		chr20		31022959		ASXL1		T		C		537		537		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16716.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR13-14616		chr20		31025231		ASXL1		T		C		25		228		10.9649122807		UTR3										45.77		T		C				rs2295763								0.39976

		GR13-14616		chr21		36164405		RUNX1		G		T		95		198		47.9797979798		UTR3										2177.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR13-14616		chr21		36206932		RUNX1		G		A		999		1008		99.1071428571		intronic										29673.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR13-14616		chr21		36265323		RUNX1		T		-		64		118		54.2372881356		intronic										938.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR13-14616		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		366		731		50.0683994528		intronic										8635.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR13-14616		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		511		511		100		intronic										16097.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR13-14616		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		483		963		50.1557632399		intronic										10342.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR13-14616		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		131		253		51.7786561265		intronic										2298.73		GT		G

		GR13-14616		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		266		554		48.0144404332		intronic										6415.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR13-14616		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		589		590		99.8305084746		intronic										18222.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR13-14616		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		233		489		47.6482617587		intronic										6001.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR13-14616		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		259		503		51.4910536779		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6693.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR13-14616		chrX		39922359		BCOR		A		G		247		468		52.7777777778		intronic										5994.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR13-14616		chrX		39933339		BCOR		A		G		1037		1039		99.8075072185		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29042.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR13-14616		chrX		44918221		KDM6A		T		-		138		328		42.0731707317		intronic										1252.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR13-14616		chrX		44929077		KDM6A		C		A		262		540		48.5185185185		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		6386.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		TRUE		0		TRUE						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		GR13-14616		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		260		435		59.7701149425		intronic										6022.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR13-14616		chrX		44935924		KDM6A		T		-		132		435		30.3448275862		intronic										6022.73		CTT		C,CT

		GR13-14616		chrX		44938316		KDM6A		A		-		119		441		26.9841269841		intronic										778.73		TA		T

		GR13-14616		chrX		44938661		KDM6A		AG		-		224		424		52.8301886792		intronic										8536.73		AAG		A

		GR13-14616		chrX		44949153		KDM6A		T		C		113		821		13.7637028015		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		574.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR13-14616		chrX		44949951		KDM6A		T		-		109		490		22.2448979592		intronic										291.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR13-14616		chrX		76849085		ATRX		G		A		71		494		14.3724696356		intronic										647.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		GR13-14616		chrX		76874171		ATRX		G		A		62		494		12.5506072874		intronic										274.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		GR13-14616		chrX		76940534		ATRX		A		G		549		1007		54.5183714002		intronic										11071.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR13-14616		chrX		123176587		STAG2		G		T		2		4		50		intronic										10.2		G		T		LowQual

		GR13-14616		chrX		123184949		STAG2		T		-		105		237		44.3037974684		intronic										1103.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR13-14616		chrX		123195809		STAG2		A		T		170		387		43.9276485788		intronic										2506.77		A		T

		GR13-14616		chrX		123195810		STAG2		A		T		170		387		43.9276485788		intronic										2506.77		A		T

		GR13-14616		chrX		123195812		STAG2		A		T		170		387		43.9276485788		intronic										2506.77		A		T

		GR13-14616		chrX		123199993		STAG2		TTTT		-		23		29		79.3103448276		intronic										648.73		ATTTT		A								0.0182

		GR13-14616		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		517		1022		50.5870841487		intronic										13585.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR13-14616		chrX		123204978		STAG2		T		-		141		391		36.0613810742		intronic										778.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR13-14616		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1027		1027		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30350.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR13-14616		chrX		129162905		BCORL1		T		G		5		8		62.5		intronic										25.8		T		G		LowQual

		GR13-14616		chrX		133511862		PHF6		A		-		32		90		35.5555555556		intronic										372.73		TA		T				rs367819775

		GR13-14616		chrX		133511988		PHF6		G		A		435		435		100		intronic										14772.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR13-14616		chrX		133512256		PHF6		T		-		113		406		27.8325123153		intronic										1186.73		CT		C

		GR14-02215		chr1		36932463		CSF3R		A		G		206		426		48.3568075117		exonic		nonsynonymous SNV		NM_156039		c.T2087C		p.M696T		4787.77		A		G				rs148916169		0.0046		0.0057				0.00359425		0.056		T		0		B		0		B		0.114		U		1		N						0.84		T		0.01		N		0.05		-2.285		0.001		0.242		0.028		N		-1.101		T		0.031		T		0.447		0		-4.13		-1.379		-1.078		0		0		1.504

		GR14-02215		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		259		530		48.8679245283		intronic										6378.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		GR14-02215		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		308		636		48.427672956		intronic										5659.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		GR14-02215		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		149		356		41.8539325843		intronic										3589.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		GR14-02215		chr2		198267243		SF3B1		A		-		121		331		36.5558912387		intronic										1229.73		GA		G						0.1395		0.2265

		GR14-02215		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		414		865		47.8612716763		intronic										10661.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		GR14-02215		chr3		105438957		CBLB		T		G		945		948		99.6835443038		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		26961.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		GR14-02215		chr3		105439026		CBLB		G		A		476		478		99.5815899582		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		16324.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		GR14-02215		chr3		105453034		CBLB		A		G		257		258		99.6124031008		intronic										7745.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		GR14-02215		chr3		105453069		CBLB		C		T		61		258		23.6434108527		intronic										1108.77		C		T				rs9657924								0.10603

		GR14-02215		chr3		128200806		GATA2		G		A		33		82		40.243902439		intronic										726.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		GR14-02215		chr3		128205860		GATA2		G		C		106		805		13.1677018634		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		135.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		GR14-02215		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		487		495		98.3838383838		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13024.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		GR14-02215		chr4		55599436		KIT		T		C		350		351		99.7150997151		intronic										10731.77		T		C				rs1008658								0.504792

		GR14-02215		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		130		253		51.3833992095		ncRNA_intronic										5214.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		GR14-02215		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		111		517		21.4700193424		ncRNA_intronic										1775.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		GR14-02215		chr4		106196951		TET2		A		G		297		1115		26.6367713004		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		5452.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		GR14-02215		chr5		170837513		NPM1		T		-		151		417		36.2110311751		intronic										1018.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		GR14-02215		chr7		101740827		CUX1		-		TC		273		450		60.6666666667		intronic										6560.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		GR14-02215		chr7		101747593		CUX1		-		T		202		454		44.4933920705		intronic										3203.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		GR14-02215		chr7		101755060		CUX1		A		G		640		971		65.9114315139		intronic										14791.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		GR14-02215		chr7		101758564		CUX1		C		T		328		511		64.1878669276		intronic										13088.77		C		T				rs78218172		0.0323		0.0314				0.0159744

		GR14-02215		chr7		101758584		CUX1		G		A		328		511		64.1878669276		intronic										13048.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		GR14-02215		chr7		101837149		CUX1		G		A		332		494		67.2064777328		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		9326.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		GR14-02215		chr7		101843536		CUX1		-		T		400		710		56.338028169		intronic										7619.73		A		AT												0.390176

		GR14-02215		chr7		101844851		CUX1		A		G		469		746		62.8686327078		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10350.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		GR14-02215		chr7		101877571		CUX1		G		C		666		977		68.1678607984		intronic										15719.77		G		C				rs372419470		0.0005		0.0006				0.000199681

		GR14-02215		chr7		101892121		CUX1		G		A		21		48		43.75		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		347.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		GR14-02215		chr7		101892328		CUX1		C		T		41		127		32.2834645669		UTR3										576.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		GR14-02215		chr7		101916647		CUX1		A		G		224		225		99.5555555556		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		5638.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		GR14-02215		chr7		101917521		CUX1		G		A		483		485		99.587628866		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16028.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		GR14-02215		chr7		101917647		CUX1		A		G		493		493		100		intronic										15827.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		GR14-02215		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		39		39		100		intronic										1717.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		GR14-02215		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		31		39		79.4871794872		intronic										666.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		GR14-02215		chr7		148508833		EZH2		A		G		807		808		99.8762376238		intronic										21893.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		GR14-02215		chr7		148512591		EZH2		T		C		74		496		14.9193548387		intronic										630.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		GR14-02215		chr7		148543693		EZH2		AA		-		89		476		18.6974789916		intronic										9191.73		TAA		T,TA								0.0071

		GR14-02215		chr7		148543693		EZH2		A		-		350		476		73.5294117647		intronic										9191.73		TAA		T,TA

		GR14-02215		chr8		117864952		RAD21		A		-		54		148		36.4864864865		intronic										420.73		TA		T						0.1101		0.1328

		GR14-02215		chr8		117868531		RAD21		A		-		5		6		83.3333333333		intronic										53.73		TA		T				rs35902828				0.0313

		GR14-02215		chr8		117875538		RAD21		C		-		91		621		14.653784219		intronic										643.73		TC		T

		GR14-02215		chr8		117875539		RAD21		C		T		107		618		17.3139158576		intronic										1168.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		GR14-02215		chr9		5069899		JAK2		-		AT		62		329		18.8449848024		intronic										1335.73		G		GAT

		GR14-02215		chr9		5073770		JAK2		G		T		219		892		24.5515695067		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		2949.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		GR14-02215		chr9		21968732		CDKN2A		G		A		238		503		47.3161033797		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001195132		c.C496T		p.H166Y		5545.77		G		A				rs181044510				0.0003				0.000998403		0.077		T														1		N						-0.94		T		-0.03		N		0.135		-0.328		0.574		0.855		0.032		N		-0.831		T		0.167		T		0.549		0		-5.62		0.373		0.831		0.001		0.002		0.209

		GR14-02215		chr9		133747698		ABL1		C		T		164		572		28.6713286713		intronic										3163.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		GR14-02215		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		212		426		49.765258216		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5666.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		GR14-02215		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		64		366		17.4863387978		intronic										802.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		GR14-02215		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		151		330		45.7575757576		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		3877.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		GR14-02215		chr10		112356326		SMC3		G		A		353		429		82.2843822844		intronic										563.77		G		A

		GR14-02215		chr10		112356331		SMC3		G		A		371		441		84.126984127		intronic										801.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		GR14-02215		chr10		112360764		SMC3		G		A		75		488		15.368852459		intronic										722.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		GR14-02215		chr10		112361870		SMC3		A		G		1047		1048		99.9045801527		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30114.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		GR14-02215		chr10		112361986		SMC3		C		T		61		526		11.5969581749		intronic										194.77		C		T				rs199796123				0.00000868				0.000199681

		GR14-02215		chr11		118351035		KMT2A		T		-		122		685		17.8102189781		intronic										585.73		CT		C												0.00259585

		GR14-02215		chr12		11803220		ETV6		A		C		511		511		100		intronic										22905.77		A		C				rs2856305								0.971645

		GR14-02215		chr12		11803228		ETV6		A		G		511		511		100		intronic										22905.77		A		G				rs2541135								0.971645

		GR14-02215		chr12		12044003		RNU6-19P		C		T		257		468		54.9145299145		ncRNA_intronic										6657.77		C		T				rs72550782		0.0133		0.0145				0.00778754

		GR14-02215		chr13		28607916		FLT3		T		A		475		478		99.3723849372		intronic										16388.77		T		A				rs2491222								0.570687

		GR14-02215		chr13		28607989		FLT3		T		G		1009		1014		99.5069033531		intronic										29444.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		GR14-02215		chr17		7579472		TP53		G		C		455		455		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		12161.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		GR14-02215		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		546		571		95.6217162872		intronic										13291.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		GR14-02215		chr17		7579801		TP53		G		C		269		269		100		UTR5										8408.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		GR14-02215		chr17		74733099		SRSF2		G		A		269		458		58.7336244541		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		7174.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		GR14-02215		chr19		33792952		CEBPA		C		-		4		19		21.0526315789		exonic		frameshift deletion		NM_001285829		c.11delG		p.G4fs		27.74		TC		T		LowQual

		GR14-02215		chr20		31022959		ASXL1		T		C		535		536		99.8134328358		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17021.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		GR14-02215		chr20		31023715		ASXL1		-		T		490		1913		25.614218505		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.3201dupT		p.S1067fs		6503.73		C		CT

		GR14-02215		chr21		36164405		RUNX1		G		T		117		253		46.2450592885		UTR3										2734.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		GR14-02215		chr21		36206932		RUNX1		G		A		954		958		99.5824634656		intronic										27809.77		G		A				rs11702841				1				1

		GR14-02215		chr21		36252851		RUNX1		-		AC		106		515		20.5825242718		intronic										3095.73		T		TAC

		GR14-02215		chr21		36265323		RUNX1		T		-		73		144		50.6944444444		intronic										1014.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		GR14-02215		chr21		44514777		U2AF1		T		G		147		485		30.3092783505		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.A470C		p.Q157P		1993.77		T		G								0.00003306		ID=COSM1318797,COSM211534;OCCURENCE=15(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.701		P		0.737		P		0		D		1		D		3.495		M		0.95		T		-5.47		D		0.944		6.233		28.8		0.994		0.982		D		-0.258		T		0.311		T		0.672		0		5.01		0.991		1.056		0.999		0.992		15.01

		GR14-02215		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		415		873		47.5372279496		intronic										13887.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		GR14-02215		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		495		497		99.5975855131		intronic										15409.77		T		C				rs4830994								0.997351

		GR14-02215		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		453		928		48.8146551724		intronic										9649.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		GR14-02215		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		116		246		47.1544715447		intronic										1955.73		GT		G

		GR14-02215		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		245		543		45.1197053407		intronic										5773.77		T		C				rs5936061								0.551258

		GR14-02215		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		290		563		51.5097690941		intronic										6723.77		T		G				rs5980193								0.897219

		GR14-02215		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		253		491		51.5274949084		intronic										6664.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		GR14-02215		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		243		505		48.1188118812		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6090.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		GR14-02215		chrX		39913381		BCOR		A		G		236		473		49.8942917548		intronic										6367.77		A		G				rs192076873								0.0010596

		GR14-02215		chrX		39922359		BCOR		A		G		239		488		48.9754098361		intronic										5625.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		GR14-02215		chrX		39930440		BCOR		A		G		2		3		66.6666666667		intronic										18.85		A		G		LowQual

		GR14-02215		chrX		39933339		BCOR		A		G		1063		1063		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30213.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		GR14-02215		chrX		44913057		KDM6A		T		A		286		527		54.2694497154		intronic										6927.77		T		A				rs190081920		0.0004		0.0025				0.00397351

		GR14-02215		chrX		44918221		KDM6A		T		-		140		383		36.5535248042		intronic										1294.73		AT		A						0.3306		0.2887

		GR14-02215		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		141		435		32.4137931034		intronic										4511.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		GR14-02215		chrX		44935924		KDM6A		T		-		213		435		48.9655172414		intronic										4511.73		CTT		C,CT

		GR14-02215		chrX		44938316		KDM6A		A		-		87		380		22.8947368421		intronic										463.73		TA		T

		GR14-02215		chrX		44938563		KDM6A		G		A		101		227		44.4933920705		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		2557.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		GR14-02215		chrX		44949153		KDM6A		T		C		113		713		15.8485273492		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		995.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		GR14-02215		chrX		44949951		KDM6A		T		-		114		480		23.75		intronic										424.73		GT		G						0.124		0.0845

		GR14-02215		chrX		76940534		ATRX		A		G		375		751		49.9334221039		intronic										7480.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		GR14-02215		chrX		123184949		STAG2		T		-		89		236		37.7118644068		intronic										771.73		CT		C								0.0401				0.346225

		GR14-02215		chrX		123195593		STAG2		TT		-		9		11		81.8181818182		intronic										122.52		CTT		C

		GR14-02215		chrX		123199993		STAG2		TTTTTTT		-		5		5		100		intronic										187.87		ATTTTTTT		A

		GR14-02215		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		406		848		47.8773584906		intronic										10711.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		GR14-02215		chrX		123204978		STAG2		T		-		133		400		33.25		intronic										653.73		CT		C						0.1943		0.258

		GR14-02215		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1028		1028		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30920.77		T		C				rs4830173				1				1

		GR14-02215		chrX		129190217		BCORL1		C		T		131		295		44.406779661		UTR3										3371.77		C		T				rs73225593								0.0211921

		GR14-02215		chrX		133511862		PHF6		A		-		65		151		43.0463576159		intronic										1001.73		TA		T				rs367819775

		GR14-02215		chrX		133511988		PHF6		G		A		523		525		99.619047619		intronic										17888.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		GR14-02215		chrX		133512256		PHF6		T		-		91		306		29.7385620915		intronic										952.73		CT		C

		HFL1059		chr1		36933096		CSF3R		T		C		547		548		99.8175182482		intronic										15394.77		T		C				rs3918000								0.134385

		HFL1059		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		197		389		50.6426735219		intronic										4898.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		HFL1059		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		571		578		98.7889273356		intronic										14395.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		HFL1059		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		360		423		85.1063829787		intronic										10186.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		HFL1059		chr2		25536859		DNMT3A		C		T		328		639		51.3302034429		UTR5										6489.77		C		T				rs148146288		0.0004		0.0026				0.000199681

		HFL1059		chr2		198266834		SF3B1		T		C		242		610		39.6721311475		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.A2098G		p.K700E		5111.77		T		C								0.0002		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.000199681		0.004		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542

		HFL1059		chr2		198267243		SF3B1		A		-		84		217		38.7096774194		intronic										806.73		GA		G						0.1395		0.2265

		HFL1059		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		511		519		98.4585741811		intronic										16200.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		HFL1059		chr3		105453034		CBLB		A		G		321		322		99.6894409938		intronic										9698.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		HFL1059		chr3		105453069		CBLB		C		T		57		322		17.701863354		intronic										791.77		C		T				rs9657924								0.10603

		HFL1059		chr3		128202807		GATA2		G		C		430		988		43.5222672065		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.C913G		p.L305V		8301.77		G		C														0.001		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		2.985		M		-6.33		D		-2.78		D		0.884		6.459		29.9		0.999		0.991		D		1.012		D		0.988		D		0.437		0		4.83		0.917		0.902		0.999		1		17.906

		HFL1059		chr3		128204951		GATA2		C		T		12		19		63.1578947368		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		260.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		HFL1059		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		485		490		98.9795918367		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12975.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		HFL1059		chr4		55599436		KIT		T		C		278		278		100		intronic										8681.77		T		C				rs1008658								0.504792

		HFL1059		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		158		280		56.4285714286		ncRNA_intronic										7231.73		TATAGATAG		T,TATAGATAGATAG				rs71971966

		HFL1059		chr4		106154990		TET2-AS1		-		ATAG		108		280		38.5714285714		ncRNA_intronic										7231.73		TATAGATAG		T,TATAGATAGATAG

		HFL1059		chr4		106155185		TET2		C		G		549		983		55.8494404883		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C86G		p.P29R		11297.77		C		G				rs12498609		0.0204		0.0606				0.0924521		0.054		T		0.993		D		0.867		P		0.416		U		0.977		P		0.895		L		4.46		T		-2.93		D		0.426		4.426		24.2		0.997		0.731		D		-1.053		T		0		T		0.719		0		4.55		0.871		0.892		0.966		0.998		13.279

		HFL1059		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		65		492		13.2113821138		ncRNA_intronic										475.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		HFL1059		chr5		170837513		NPM1		T		-		241		441		54.6485260771		intronic										2214.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		HFL1059		chr7		101740827		CUX1		-		TC		279		697		40.0286944046		intronic										6009.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		HFL1059		chr7		101747593		CUX1		T		-		108		459		23.5294117647		intronic										360.73		GT		G						0.017		0.0081

		HFL1059		chr7		101821970		CUX1		-		G		215		441		48.7528344671		intronic										6286.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		HFL1059		chr7		101843536		CUX1		-		T		412		1001		41.1588411588		intronic										6225.73		A		AT												0.390176

		HFL1059		chr7		101892121		CUX1		G		A		13		17		76.4705882353		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		267.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		HFL1059		chr7		101892328		CUX1		C		T		77		115		66.9565217391		UTR3										1582.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		HFL1059		chr7		101916647		CUX1		A		G		243		243		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		5867.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		HFL1059		chr7		101916798		CUX1		C		A		92		188		48.9361702128		intronic										2221.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		HFL1059		chr7		101917521		CUX1		G		A		231		489		47.2392638037		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5697.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		HFL1059		chr7		101917647		CUX1		A		G		486		489		99.3865030675		intronic										15171.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		HFL1059		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		36		42		85.7142857143		intronic										891.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		HFL1059		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		33		37		89.1891891892		intronic										608.73		TAAAA		T

		HFL1059		chr7		148508833		EZH2		A		G		999		1003		99.6011964108		intronic										28104.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		HFL1059		chr7		148543693		EZH2		A		-		352		615		57.2357723577		intronic										5271.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		HFL1059		chr8		117864952		RAD21		A		-		108		230		46.9565217391		intronic										1108.73		TA		T						0.1101		0.1328

		HFL1059		chr8		117866426		RAD21		T		-		70		452		15.4867256637		intronic										68.73		CT		C

		HFL1059		chr8		117868531		RAD21		AAAA		-		4		6		66.6666666667		intronic										105.73		TAAAA		T								0.0199

		HFL1059		chr8		117875539		RAD21		C		T		129		570		22.6315789474		intronic										1479.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		HFL1059		chr9		5069899		JAK2		-		AT		78		490		15.9183673469		intronic										809.73		G		GAT

		HFL1059		chr9		5073681		JAK2		T		-		92		468		19.6581196581		intronic										116.73		CT		C						0.0187		0.0062

		HFL1059		chr9		133747698		ABL1		C		T		292		575		50.7826086957		intronic										6704.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		HFL1059		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		521		523		99.6175908222		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		19685.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		HFL1059		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		232		438		52.9680365297		intronic										4112.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		HFL1059		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		218		406		53.6945812808		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5682.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		HFL1059		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		176		340		51.7647058824		intronic										3193.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		HFL1059		chr10		112356331		SMC3		G		A		373		425		87.7647058824		intronic										853.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		HFL1059		chr10		112360764		SMC3		G		A		70		500		14		intronic										471.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		HFL1059		chr10		112361870		SMC3		A		G		1065		1067		99.8125585754		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30716.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		HFL1059		chr11		32417945		WT1		T		C		218		498		43.7751004016		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		4995.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		HFL1059		chr11		118351035		KMT2A		T		-		249		907		27.4531422271		intronic										2521.73		CT		C												0.00259585

		HFL1059		chr12		11803220		ETV6		A		C		466		466		100		intronic										20747.77		A		C				rs2856305								0.971645

		HFL1059		chr12		11803228		ETV6		A		G		465		466		99.7854077253		intronic										20734.77		A		G				rs2541135								0.971645

		HFL1059		chr12		11905412		ETV6		A		G		191		281		67.9715302491		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		4048.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		HFL1059		chr13		28607916		FLT3		T		A		248		463		53.5637149028		intronic										6553.77		T		A				rs2491222								0.570687

		HFL1059		chr13		28607989		FLT3		T		G		509		999		50.950950951		intronic										10605.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		HFL1059		chr13		28608459		FLT3		T		C		288		526		54.752851711		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		8011.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		HFL1059		chr17		7579619		TP53		G		T		664		1174		56.5587734242		intronic										14113.77		G		T				rs17883323		0.0708		0.0659				0.0776757

		HFL1059		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		405		762		53.1496062992		intronic										9494.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		HFL1059		chr17		74733099		SRSF2		G		A		471		471		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15666.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		HFL1059		chr20		31022959		ASXL1		T		C		522		523		99.8087954111		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16457.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		HFL1059		chr20		31024274		ASXL1		T		C		274		1003		27.3180458624		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5745.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		HFL1059		chr20		31025163		ASXL1		A		G		161		373		43.163538874		UTR3										3564.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		HFL1059		chr21		36164405		RUNX1		G		T		113		227		49.7797356828		UTR3										2539.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		HFL1059		chr21		36206932		RUNX1		G		A		968		972		99.5884773663		intronic										27922.77		G		A				rs11702841				1				1

		HFL1059		chr21		36265323		RUNX1		T		-		106		142		74.6478873239		intronic										1558.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		HFL1059		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		520		523		99.4263862333		intronic										16482.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		HFL1059		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		476		476		100		intronic										15113.77		T		C				rs4830994								0.997351

		HFL1059		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		467		943		49.5227995758		intronic										9953.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		HFL1059		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		112		237		47.2573839662		intronic										1918.73		GT		G

		HFL1059		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		282		629		44.8330683625		intronic										6426.77		T		C				rs5936061								0.551258

		HFL1059		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		251		569		44.1124780316		intronic										5524.77		T		G				rs5980193								0.897219

		HFL1059		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		237		489		48.4662576687		intronic										6195.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		HFL1059		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		194		492		39.4308943089		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		4399.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		HFL1059		chrX		39922359		BCOR		A		G		184		318		57.8616352201		intronic										4301.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		HFL1059		chrX		39930433		BCOR		A		-		4		14		28.5714285714		intronic										34.73		GA		G						0.2706		0.1536

		HFL1059		chrX		39932808		BCOR		G		A		370		1016		36.4173228346		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.C1791T		p.H597H		7835.77		G		A				rs144606152		0.0373		0.0345		ID=COSM4156838;OCCURENCE=1(thyroid)		0.0166887

		HFL1059		chrX		39933339		BCOR		A		G		1045		1052		99.3346007605		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29901.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		HFL1059		chrX		44918221		KDM6A		T		-		141		372		37.9032258065		intronic										1468.73		AT		A						0.3306		0.2887

		HFL1059		chrX		44929077		KDM6A		C		A		276		539		51.2059369202		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		7010.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		T		0		T						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		HFL1059		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		231		435		53.1034482759		intronic										5056.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		HFL1059		chrX		44935924		KDM6A		T		-		143		435		32.8735632184		intronic										5056.73		CTT		C,CT

		HFL1059		chrX		44938316		KDM6A		A		-		94		440		21.3636363636		intronic										256.73		TA		T

		HFL1059		chrX		44938563		KDM6A		G		A		200		466		42.9184549356		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		4517.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		HFL1059		chrX		44949951		KDM6A		T		-		111		464		23.9224137931		intronic										319.73		GT		G						0.124		0.0845

		HFL1059		chrX		123184949		STAG2		T		-		105		249		42.1686746988		intronic										889.73		CT		C								0.0401				0.346225

		HFL1059		chrX		123195807		STAG2		AAACAAT		-		161		304		52.9605263158		intronic										4177.73		GAAACAAT		G

		HFL1059		chrX		123195818		STAG2		G		C		161		304		52.9605263158		intronic										4186.77		G		C

		HFL1059		chrX		123199993		STAG2		TTTT		-		38		46		82.6086956522		intronic										1055.73		ATTTT		A								0.0182

		HFL1059		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		543		554		98.0144404332		intronic										17617.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		HFL1059		chrX		123202356		STAG2		A		C		291		483		60.248447205		intronic										6757.77		A		C				rs182757912								0.0103311

		HFL1059		chrX		123204978		STAG2		T		-		126		388		32.4742268041		intronic										558.73		CT		C						0.1943		0.258

		HFL1059		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1022		1022		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30652.77		T		C				rs4830173				1				1

		HFL1059		chrX		129147373		BCORL1		G		A		212		612		34.6405228758		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		2902.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		T		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		T		0.001		T						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		HFL1059		chrX		129162905		BCORL1		T		G		11		19		57.8947368421		intronic										94.77		T		G

		HFL1059		chrX		133511668		PHF6		-		A		244		470		51.914893617		exonic		frameshift insertion		NM_001015877		c.22dupA		p.Q7fs		5475.73		G		GA								0

		HFL1059		chrX		133511862		PHF6		A		-		35		122		28.6885245902		intronic										333.73		TA		T				rs367819775

		HFL1059		chrX		133511988		PHF6		G		A		527		527		100		intronic										18021.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		HFL1059		chrX		133512256		PHF6		T		-		123		427		28.8056206089		intronic										1306.73		CT		C

		HFL1059		chrX		133527688		PHF6		T		-		97		643		15.0855365474		intronic										318.73		GT		G						0.0221		0.0033

		JP1462		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		508		514		98.8326848249		intronic										16430.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		JP1462		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		626		630		99.3650793651		intronic										15701.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		JP1462		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		220		408		53.9215686275		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		5487.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		JP1462		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		295		642		45.9501557632		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		5200.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		JP1462		chr2		198266862		SF3B1		A		T		294		572		51.3986013986		intronic										7241.77		A		T				rs3764989		0.0085		0.0122				0.0163738

		JP1462		chr2		198267243		SF3B1		A		-		124		289		42.9065743945		intronic										1480.73		GA		G						0.1395		0.2265

		JP1462		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		484		487		99.3839835729		intronic										15646.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		JP1462		chr2		209113192		IDH1		G		A		519		994		52.2132796781		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		11197.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		JP1462		chr3		105438957		CBLB		T		G		437		943		46.3414634146		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8222.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		JP1462		chr3		105439026		CBLB		G		A		218		465		46.8817204301		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5362.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		JP1462		chr3		105453034		CBLB		A		G		212		213		99.5305164319		intronic										6394.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		JP1462		chr3		105453069		CBLB		C		T		62		214		28.9719626168		intronic										1346.77		C		T				rs9657924								0.10603

		JP1462		chr3		128204951		GATA2		C		T		23		40		57.5		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		563.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		JP1462		chr3		128205860		GATA2		G		C		153		682		22.4340175953		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1748.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		JP1462		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		484		487		99.3839835729		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12759.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		JP1462		chr4		55599436		KIT		T		C		380		382		99.4764397906		intronic										11699.77		T		C				rs1008658								0.504792

		JP1462		chr4		106154990		TET2-AS1		-		ATAGATAG		121		278		43.5251798561		ncRNA_intronic										2650.73		T		TATAGATAG

		JP1462		chr4		106155199		TET2		C		T		481		1003		47.9561316052		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C100T		p.L34F		9906.77		C		T				rs111948941		0.0143		0.0153				0.00638978		0		D		0.246		B		0.13		B		0.067		N		0.721		D		0.975		L		3.56		T		-1.73		N		0.288		3.404		23		0.999		0.808		D		-0.83		T		0.069		T		0.719		0		4.56		0.871		0.892		0.964		0.979		12.588

		JP1462		chr4		106155751		TET2		G		A		248		495		50.101010101		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.G652A		p.V218M		6565.77		G		A				rs6843141		0.1102		0.0549				0.103435		1		T		0.002		B		0.001		B		0.379		N		1		P		-0.255		N		4.49		T		0.98		N		0.132		0.121		3.833		0.844		0.433		N		-0.939		T		0		T		0.646		0		2.44		-0.386		-0.516		0.933		0.969		5.33

		JP1462		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		85		511		16.6340508806		ncRNA_intronic										1130.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		JP1462		chr4		106197000		TET2		A		G		445		1071		41.5499533147		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5333G		p.H1778R		8646.77		A		G				rs62621450		0.0769		0.0488				0.0790735		0.011		D		0.994		D		0.918		D						1		P		1.6		L		4.44		T		-2.49		N		0.24		3.92		23.5		0.995		0.905		D		-0.785		T		0		T		0.672		0		5.12		1.062		1.14		0.349		0.314		9.52

		JP1462		chr4		153247486		FBXW7		TT		-		4		10		40		intronic										38.73		CTT		C

		JP1462		chr5		170837513		NPM1		T		-		140		433		32.3325635104		intronic										936.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		JP1462		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		49		276		17.7536231884		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		732.73		G		GGGGGCCGAGTC

		JP1462		chr7		50467767		IKZF1		C		A		58		116		50		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		1270.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		JP1462		chr7		101740827		CUX1		-		TC		549		555		98.9189189189		intronic										16018.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		JP1462		chr7		101747593		CUX1		-		T		333		469		71.0021321962		intronic										6272.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		JP1462		chr7		101755060		CUX1		A		G		1017		1018		99.9017681729		intronic										29763.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		JP1462		chr7		101758584		CUX1		G		A		518		523		99.0439770554		intronic										16818.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		JP1462		chr7		101837149		CUX1		G		A		500		502		99.6015936255		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		17022.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		JP1462		chr7		101843536		CUX1		-		T		411		525		78.2857142857		intronic										8364.73		A		AT												0.390176

		JP1462		chr7		101844851		CUX1		A		G		870		958		90.8141962422		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		21976.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		JP1462		chr7		101916647		CUX1		A		G		275		276		99.6376811594		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		6944.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		JP1462		chr7		101917521		CUX1		G		A		498		501		99.4011976048		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16543.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		JP1462		chr7		101917647		CUX1		A		G		479		480		99.7916666667		intronic										15309.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		JP1462		chr7		101926087		CUX1		G		T		23		28		82.1428571429		intronic										406.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		JP1462		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		2		100		intronic										29.75		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		JP1462		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		27		35		77.1428571429		intronic										1069.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		JP1462		chr7		148504906		EZH2		AA		-		26		28		92.8571428571		intronic										652.73		TAA		T

		JP1462		chr7		148508833		EZH2		A		G		894		896		99.7767857143		intronic										24656.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		JP1462		chr7		148525904		EZH2		C		G		224		485		46.1855670103		exonic		nonsynonymous SNV		NM_152998		c.G436C		p.D146H		5704.77		C		G				rs2302427		0.0604		0.0786		ID=COSM3762469;OCCURENCE=1(large_intestine),1(thyroid)		0.0798722		0.012		D		0.898		P		0.603		P		0		D		0		P		1.04		L		-3.46		D		-2.4		N		0.358		4.555		24.4		0.994		0.997		D		-0.751		T		0.022		T		0.732		0		5.69		0.871		0.892		0.997		0.993		19.424

		JP1462		chr7		148543693		EZH2		A		-		329		550		59.8181818182		intronic										5057.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		JP1462		chr7		148543753		EZH2		C		T		290		556		52.1582733813		intronic										7393.77		C		T				rs28723387								0.193091

		JP1462		chr8		117864952		RAD21		A		-		66		156		42.3076923077		intronic										572.73		TA		T						0.1101		0.1328

		JP1462		chr8		117866426		RAD21		T		-		69		461		14.967462039		intronic										14.87		CT		C		LowQual

		JP1462		chr8		117868531		RAD21		AAA		-		5		7		71.4285714286		intronic										55.73		TAAA		T								0.0481

		JP1462		chr8		117875539		RAD21		C		T		129		574		22.4738675958		intronic										1782.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		JP1462		chr9		5069899		JAK2		-		AT		90		394		22.8426395939		intronic										2268.73		G		GAT

		JP1462		chr9		5073681		JAK2		T		-		81		482		16.8049792531		intronic										44.73		CT		C						0.0187		0.0062

		JP1462		chr9		133747698		ABL1		C		T		144		566		25.4416961131		intronic										2469.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		JP1462		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		209		433		48.2678983834		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5165.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		JP1462		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		42		325		12.9230769231		intronic										333.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		JP1462		chr9		139396933		NOTCH1		G		A		188		378		49.7354497354		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5175T		p.T1725T		4718.77		G		A				rs61751536		0.0013		0.0043				0.000599042

		JP1462		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		193		398		48.4924623116		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5002.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		JP1462		chr10		112356329		SMC3		T		A		370		438		84.4748858447		intronic										354.77		T		A

		JP1462		chr10		112356331		SMC3		G		A		370		438		84.4748858447		intronic										354.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		JP1462		chr10		112360764		SMC3		G		A		65		490		13.2653061224		intronic										301.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		JP1462		chr10		112360936		SMC3		A		G		256		495		51.7171717172		intronic										6090.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		JP1462		chr10		112361870		SMC3		A		G		1054		1055		99.9052132701		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29323.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		JP1462		chr10		112361983		SMC3		T		G		71		545		13.0275229358		intronic										285.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		JP1462		chr11		118351035		KMT2A		T		-		142		705		20.1418439716		intronic										1241.73		CT		C												0.00259585

		JP1462		chr12		11803220		ETV6		A		C		446		446		100		intronic										19909.77		A		C				rs2856305								0.971645

		JP1462		chr12		11803228		ETV6		A		G		446		446		100		intronic										19909.77		A		G				rs2541135								0.971645

		JP1462		chr12		11992168		ETV6		G		A		470		998		47.0941883768		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		10241.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		JP1462		chr12		12037567		RNU6-19P		A		T		65		522		12.4521072797		ncRNA_intronic										164.77		A		T				rs200376453				0.0000332				0.000599042

		JP1462		chr13		28607916		FLT3		T		A		485		486		99.7942386831		intronic										16586.77		T		A				rs2491222								0.570687

		JP1462		chr13		28607989		FLT3		T		G		1041		1043		99.8082454458		intronic										30567.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		JP1462		chr17		7573081		TP53		C		G		244		502		48.6055776892		intronic										5864.77		C		G				rs17883043								0.00958466

		JP1462		chr17		7579472		TP53		G		C		176		293		60.0682593857		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		3550.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		JP1462		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		274		499		54.9098196393		intronic										6464.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		JP1462		chr17		7579801		TP53		G		C		132		256		51.5625		UTR5										3148.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		JP1462		chr17		74733099		SRSF2		G		A		455		456		99.7807017544		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14987.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		JP1462		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		403		910		44.2857142857		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		7989.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		JP1462		chr19		45303800		CBLC		G		A		46		455		10.1098901099		intronic										68.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		JP1462		chr20		31022959		ASXL1		T		C		547		547		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16956.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		JP1462		chr20		31024274		ASXL1		T		C		559		1011		55.2917903066		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		15618.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		JP1462		chr20		31025163		ASXL1		A		G		231		232		99.5689655172		UTR3										7346.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		JP1462		chr20		57484421		GNAS		G		A		143		494		28.9473684211		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001077489		c.G557A		p.R186H		3067.77		G		A				rs121913495				0.00007414		ID=COSM94388,COSM27895;OCCURENCE=84(bone),1(oesophagus),5(stomach),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),5(cervix),1(lung),12(thyroid),15(soft_tissue),3(ovary),12(pituitary),2(kidney),7(liver),81(pancreas),15(biliary_tract),48(large_intestine),1(breast),7(small_intestine)				0.001		D		1		D		1		D		0		D		1		D		4.385		H		-2.96		D		-4.44		D		0.965		7.916		35		0.999		0.989		D		0.96		D		0.991		D		0.722		0		5.53		0.866		1.048		0.985		0.934		19.461

		JP1462		chr21		36164405		RUNX1		G		T		84		172		48.8372093023		UTR3										1868.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		JP1462		chr21		36164486		RUNX1		G		C		172		331		51.9637462236		exonic		synonymous SNV		NM_001001890		c.C1308G		p.P436P		3144.77		G		C				rs61750222		0.0306		0.0851				0.0583067

		JP1462		chr21		36206932		RUNX1		G		A		984		991		99.2936427851		intronic										29342.77		G		A				rs11702841				1				1

		JP1462		chr21		36265323		RUNX1		T		-		83		160		51.875		intronic										1141.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		JP1462		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		338		715		47.2727272727		intronic										11208.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		JP1462		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		305		306		99.6732026144		intronic										9164.77		T		C				rs4830994								0.997351

		JP1462		chrX		15822254		ZRSR2		G		A		162		301		53.8205980066		exonic		stopgain		NM_005089		c.G333A		p.W111X		4068.77		G		A																										0		D		1		A																10.869		36		0.997		0.985		D														5.24		0.917		1.045		1		1		13.2

		JP1462		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		50		100		50		intronic										855.73		GT		G

		JP1462		chrX		39933339		BCOR		A		G		989		991		99.7981836529		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		27810.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		JP1462		chrX		44918221		KDM6A		T		-		144		353		40.7932011331		intronic										1437.73		AT		A						0.3306		0.2887

		JP1462		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		137		386		35.4922279793		intronic										4633.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		JP1462		chrX		44935924		KDM6A		T		-		187		386		48.4455958549		intronic										4633.73		CTT		C,CT

		JP1462		chrX		44938316		KDM6A		A		-		66		272		24.2647058824		intronic										389.73		TA		T

		JP1462		chrX		44938563		KDM6A		G		A		159		159		100		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		5414.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		JP1462		chrX		44949153		KDM6A		T		C		115		649		17.719568567		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1144.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		JP1462		chrX		44949951		KDM6A		T		-		107		472		22.6694915254		intronic										459.73		GT		G						0.124		0.0845

		JP1462		chrX		76849085		ATRX		G		A		48		341		14.0762463343		intronic										424.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		JP1462		chrX		76874171		ATRX		G		A		50		449		11.135857461		intronic										176.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		JP1462		chrX		76940534		ATRX		A		G		268		272		98.5294117647		intronic										6474.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		JP1462		chrX		123184949		STAG2		T		-		80		163		49.0797546012		intronic										799.73		CT		C								0.0401				0.346225

		JP1462		chrX		123195593		STAG2		T		-		6		10		60		intronic										50.74		CT		C

		JP1462		chrX		123195807		STAG2		AAACAAT		-		251		386		65.0259067358		intronic										6900.73		GAAACAAT		G

		JP1462		chrX		123195818		STAG2		G		C		251		385		65.1948051948		intronic										6909.77		G		C

		JP1462		chrX		123199994		STAG2		T		A		2		7		28.5714285714		intronic										40.77		T		A

		JP1462		chrX		123200006		STAG2		T		C		2		7		28.5714285714		intronic										40.77		T		C

		JP1462		chrX		123200016		STAG2		T		C		2		7		28.5714285714		intronic										40.77		T		C

		JP1462		chrX		123204978		STAG2		T		-		137		397		34.5088161209		intronic										847.73		CT		C						0.1943		0.258

		JP1462		chrX		129147079		BCORL1		T		C		996		996		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		27918.77		T		C				rs4830173				1				1

		JP1462		chrX		133511862		PHF6		A		-		18		60		30		intronic										147.73		TA		T				rs367819775

		JP1462		chrX		133511988		PHF6		G		A		193		193		100		intronic										6556.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		JP1462		chrX		133512256		PHF6		T		-		44		172		25.5813953488		intronic										377.73		CT		C

		KGJ1516		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		418		817		51.1627906977		intronic										7656.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		KGJ1516		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		469		992		47.2782258065		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		8444.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		KGJ1516		chr2		198267243		SF3B1		A		-		169		431		39.211136891		intronic										1738.73		GA		G						0.1395		0.2265

		KGJ1516		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		489		987		49.5440729483		intronic										13437.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		KGJ1516		chr2		209113192		IDH1		G		A		473		999		47.3473473473		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		9778.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		KGJ1516		chr3		105453034		CBLB		A		G		206		207		99.5169082126		intronic										6425.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		KGJ1516		chr3		105453069		CBLB		C		T		56		207		27.0531400966		intronic										1152.77		C		T				rs9657924								0.10603

		KGJ1516		chr3		128205860		GATA2		G		C		120		759		15.8102766798		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		520.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		KGJ1516		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		482		488		98.7704918033		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13355.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		KGJ1516		chr4		55599436		KIT		T		C		211		418		50.4784688995		intronic										4972.77		T		C				rs1008658								0.504792

		KGJ1516		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		132		249		53.0120481928		ncRNA_intronic										3139.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		KGJ1516		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		75		518		14.4787644788		ncRNA_intronic										624.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		KGJ1516		chr5		170837513		NPM1		T		-		269		437		61.5560640732		intronic										2878.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		KGJ1516		chr7		50450420		IKZF1		T		C		246		503		48.9065606362		intronic										4465.77		T		C				rs7789106		0.0393		0.0224				0.0379393

		KGJ1516		chr7		50467767		IKZF1		C		A		60		110		54.5454545455		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		1299.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		KGJ1516		chr7		101740827		CUX1		-		TC		277		634		43.690851735		intronic										5991.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		KGJ1516		chr7		101747593		CUX1		-		T		160		460		34.7826086957		intronic										2194.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		KGJ1516		chr7		101755060		CUX1		A		G		536		1017		52.7040314651		intronic										12042.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		KGJ1516		chr7		101758584		CUX1		G		A		265		542		48.8929889299		intronic										6698.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		KGJ1516		chr7		101821958		CUX1		G		A		249		444		56.0810810811		intronic										6528.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		KGJ1516		chr7		101837149		CUX1		G		A		287		502		57.171314741		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		7359.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		KGJ1516		chr7		101843536		CUX1		-		T		250		590		42.3728813559		intronic										4253.73		A		AT												0.390176

		KGJ1516		chr7		101844851		CUX1		A		G		515		990		52.0202020202		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10390.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		KGJ1516		chr7		101892121		CUX1		G		A		25		43		58.1395348837		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		464.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		KGJ1516		chr7		101892229		CUX1		C		A		18		156		11.5384615385		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.C4458A		p.P1486P		70.77		C		A				rs149171097		0.0064		0.0172				0.00339457

		KGJ1516		chr7		101892328		CUX1		C		T		194		288		67.3611111111		UTR3										3682.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		KGJ1516		chr7		101916647		CUX1		A		G		335		337		99.4065281899		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		8776.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		KGJ1516		chr7		101917521		CUX1		G		A		495		497		99.5975855131		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		15886.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		KGJ1516		chr7		101917647		CUX1		A		G		504		506		99.604743083		intronic										16167.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		KGJ1516		chr7		101926087		CUX1		G		T		10		31		32.2580645161		intronic										73.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		KGJ1516		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		4		50		intronic										19.81		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		KGJ1516		chr7		148504906		EZH2		AA		-		7		12		58.3333333333		intronic										79.8		TAA		T

		KGJ1516		chr7		148507420		EZH2		C		T		419		500		83.8		intronic										10884.77		C		T

		KGJ1516		chr7		148512591		EZH2		T		C		73		509		14.3418467583		intronic										528.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		KGJ1516		chr7		148543693		EZH2		A		-		153		668		22.9041916168		intronic										816.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		KGJ1516		chr8		117864952		RAD21		A		-		84		203		41.3793103448		intronic										829.73		TA		T						0.1101		0.1328

		KGJ1516		chr8		117866426		RAD21		T		-		71		466		15.2360515021		intronic										118.73		CT		C

		KGJ1516		chr8		117868531		RAD21		A		-		8		10		80		intronic										106.37		TA		T				rs35902828				0.0313

		KGJ1516		chr8		117875538		RAD21		C		-		78		595		13.1092436975		intronic										443.73		TC		T

		KGJ1516		chr8		117875539		RAD21		C		T		118		595		19.8319327731		intronic										1142.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		KGJ1516		chr9		5069899		JAK2		-		AT		113		456		24.7807017544		intronic										3054.73		G		GAT

		KGJ1516		chr9		5073681		JAK2		T		-		83		473		17.5475687104		intronic										87.73		CT		C						0.0187		0.0062

		KGJ1516		chr9		133747698		ABL1		C		T		156		583		26.7581475129		intronic										2830.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		KGJ1516		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		453		456		99.3421052632		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		15767.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		KGJ1516		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		65		424		15.3301886792		intronic										695.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		KGJ1516		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		192		413		46.4891041162		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		4783.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		KGJ1516		chr10		112361870		SMC3		A		G		1061		1065		99.6244131455		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29711.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		KGJ1516		chr11		118351035		KMT2A		T		-		160		723		22.1300138313		intronic										1534.73		CT		C												0.00259585

		KGJ1516		chr12		11803220		ETV6		A		C		508		508		100		intronic										22684.77		A		C				rs2856305								0.971645

		KGJ1516		chr12		11803228		ETV6		A		G		508		508		100		intronic										22684.77		A		G				rs2541135								0.971645

		KGJ1516		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		247		507		48.7179487179		ncRNA_intronic										5845.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		KGJ1516		chr12		12037475		ETV6		G		A		384		1011		37.9821958457		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.G1106A		p.R369Q		7757.77		G		A														0.005		D		1		D		1		D		0		D		1		D		0.605		N		2.4		T		-3.16		D		0.825		7.817		35		1		0.99		D		-1.061		T		0.077		T		0.731		0		5.63		0.917		0.953		1		1		19.274

		KGJ1516		chr13		28607916		FLT3		T		A		244		461		52.9284164859		intronic										6302.77		T		A				rs2491222								0.570687

		KGJ1516		chr13		28607989		FLT3		T		G		491		912		53.8377192982		intronic										10834.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		KGJ1516		chr13		28608459		FLT3		T		C		253		505		50.099009901		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		6581.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		KGJ1516		chr17		74733099		SRSF2		G		A		451		452		99.7787610619		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15145.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		KGJ1516		chr18		42531910		SETBP1		A		G		210		490		42.8571428571		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015559		c.A2605G		p.S869G		1355.77		A		G														0		D		0.998		D		0.994		D		0		D		1		D		0.975		L		-2.73		D		-3.8		D		0.867		4.379		24.1		0.998		0.992		D		0.697		D		0.77		D		0.554		0		6.17		1.062		1.199		1		0.906		16.822

		KGJ1516		chr19		13054567		CALR		GAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		-		114		572		19.9300699301		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1095_1140del		p.Q365fs		3179.73		AGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAG		A										ID=COSM1738150;OCCURENCE=10(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		KGJ1516		chr19		33792631		CEBPA		C		A		161		161		100		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		4977.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		KGJ1516		chr19		45303800		CBLC		G		A		52		496		10.4838709677		intronic										74.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		KGJ1516		chr20		31022441		ASXL1		-		G		242		707		34.2291371994		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4273.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		KGJ1516		chr20		31022959		ASXL1		T		C		521		522		99.8084291188		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17069.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		KGJ1516		chr20		31024274		ASXL1		T		C		280		1020		27.4509803922		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5957.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		KGJ1516		chr20		31025163		ASXL1		A		G		102		190		53.6842105263		UTR3										2465.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		KGJ1516		chr20		31025228		ASXL1		A		G		102		191		53.4031413613		UTR3										2226.77		A		G				rs184265056								0.00219649

		KGJ1516		chr21		36206932		RUNX1		G		A		959		962		99.6881496881		intronic										28798.77		G		A				rs11702841				1				1

		KGJ1516		chr21		36265323		RUNX1		T		-		88		125		70.4		intronic										1345.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		KGJ1516		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		384		826		46.4891041162		intronic										11078.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		KGJ1516		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		421		422		99.7630331754		intronic										12702.77		T		C				rs4830994								0.997351

		KGJ1516		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		33		79		41.7721518987		intronic										546.73		GT		G

		KGJ1516		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		510		512		99.609375		intronic										15567.77		T		G				rs5980193								0.897219

		KGJ1516		chrX		39922359		BCOR		A		G		194		194		100		intronic										5908.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		KGJ1516		chrX		39930433		BCOR		AAA		-		2		4		50		intronic										37.73		GAAA		G								0.0001

		KGJ1516		chrX		39933339		BCOR		A		G		1031		1031		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28562.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		KGJ1516		chrX		44870417		KDM6A		G		A		46		385		11.9480519481		intronic										241.77		G		A				rs41309721								0.00264901

		KGJ1516		chrX		44918221		KDM6A		T		-		122		351		34.7578347578		intronic										1025.73		AT		A						0.3306		0.2887

		KGJ1516		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		126		376		33.5106382979		intronic										3601.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		KGJ1516		chrX		44935924		KDM6A		T		-		174		376		46.2765957447		intronic										3601.73		CTT		C,CT

		KGJ1516		chrX		44938316		KDM6A		A		-		54		247		21.8623481781		intronic										178.73		TA		T

		KGJ1516		chrX		44938563		KDM6A		G		A		148		148		100		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		4726.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		KGJ1516		chrX		44949951		KDM6A		T		-		89		452		19.6902654867		intronic										215.73		GT		G						0.124		0.0845

		KGJ1516		chrX		76849085		ATRX		G		A		52		306		16.9934640523		intronic										604.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		KGJ1516		chrX		76874171		ATRX		G		A		56		484		11.5702479339		intronic										212.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		KGJ1516		chrX		123179246		STAG2		A		G		657		659		99.6965098634		intronic										18916.77		A		G				rs192642864		0.0009		0.0012				0.0010596

		KGJ1516		chrX		123204978		STAG2		T		-		140		396		35.3535353535		intronic										1063.73		CT		C						0.1943		0.258

		KGJ1516		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1002		1002		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		28933.77		T		C				rs4830173				1				1

		KGJ1516		chrX		133511862		PHF6		A		-		30		91		32.967032967		intronic										339.73		TA		T				rs367819775

		KGJ1516		chrX		133511988		PHF6		G		A		263		264		99.6212121212		intronic										8758.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		KGJ1516		chrX		133512256		PHF6		T		-		42		162		25.9259259259		intronic										372.73		CT		C

		KGJ1516		chrX		133527688		PHF6		T		-		35		219		15.9817351598		intronic										131.73		GT		G						0.0221		0.0033

		KGJ1516		chrX		133547790		PHF6		T		C		1041		1044		99.7126436782		intronic										29877.77		T		C				rs191728277								0.000794702

		KK683		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		332		678		48.9675516224		intronic										5836.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		KK683		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		425		809		52.5339925834		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		7777.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		KK683		chr2		198266834		SF3B1		T		C		96		534		17.9775280899		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.A2098G		p.K700E		1102.77		T		C								0.0002		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.000199681		0.004		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542

		KK683		chr2		198267243		SF3B1		A		-		87		245		35.5102040816		intronic										892.73		GA		G						0.1395		0.2265

		KK683		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		350		646		54.1795665635		intronic										11558.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		KK683		chr3		105453034		CBLB		A		G		205		205		100		intronic										6039.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		KK683		chr3		105453069		CBLB		C		T		38		203		18.7192118227		intronic										502.77		C		T				rs9657924								0.10603

		KK683		chr3		128200072		GATA2		C		T		151		579		26.079447323		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G1191A		p.A397A		2777.77		C		T				rs34172218		0.0211		0.0222				0.00938498

		KK683		chr3		128204807		GATA2		T		C		86		500		17.2		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.A634G		p.K212E		412.77		T		C														0.096		T		0.844		P		0.501		P		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743

		KK683		chr3		128205860		GATA2		G		C		90		744		12.0967741935		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		103.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		KK683		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		471		481		97.920997921		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12697.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		KK683		chr4		55599436		KIT		T		C		331		331		100		intronic										10522.77		T		C				rs1008658								0.504792

		KK683		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		263		275		95.6363636364		ncRNA_intronic										7756.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		KK683		chr4		106156163		TET2		G		A		306		552		55.4347826087		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.G1064A		p.G355D		8453.77		G		A				rs61744960		0.0313		0.0268				0.0167732		0.005		D		0.944		P		0.79		P		0		N		0.999		N		0.805		L		4.26		T		-1.8		N		0.473		4.893		24.9		0.997		0.879		D		-0.996		T		0.004		T		0.646		0		3.11		0.917		1.048		0.498		0.881		9.1

		KK683		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		80		500		16		ncRNA_intronic										831.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		KK683		chr4		106196951		TET2		A		G		592		1008		58.7301587302		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		17341.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		KK683		chr4		153247486		FBXW7		T		-		3		4		75		intronic										19.32		CT		C		LowQual		rs367926135

		KK683		chr5		170837513		NPM1		T		-		139		434		32.0276497696		intronic										919.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		KK683		chr7		101740827		CUX1		-		TC		541		549		98.5428051002		intronic										15771.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		KK683		chr7		101747593		CUX1		-		T		194		460		42.1739130435		intronic										3396.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		KK683		chr7		101758584		CUX1		G		A		236		520		45.3846153846		intronic										5622.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		KK683		chr7		101821970		CUX1		-		G		202		423		47.7541371158		intronic										5802.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		KK683		chr7		101843536		CUX1		-		T		331		736		44.972826087		intronic										4974.73		A		AT												0.390176

		KK683		chr7		101892328		CUX1		C		T		55		134		41.0447761194		UTR3										908.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		KK683		chr7		101892452		CUX1		G		A		25		70		35.7142857143		UTR3										553.77		G		A				rs112726409								0.116214

		KK683		chr7		101916647		CUX1		A		G		130		281		46.2633451957		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		2175.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		KK683		chr7		101917521		CUX1		G		A		246		487		50.5133470226		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6261.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		KK683		chr7		101917647		CUX1		A		G		240		482		49.7925311203		intronic										5783.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		KK683		chr7		148504716		EZH2		G		-		137		234		58.547008547		UTR3										2956.73		AG		A				rs3217095		0.7694		0.6897				0.770966

		KK683		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		28		32		87.5		intronic										1123.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		KK683		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		29		32		90.625		intronic										693.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		KK683		chr7		148508833		EZH2		A		G		453		884		51.2443438914		intronic										8339.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		KK683		chr7		148512591		EZH2		T		C		75		499		15.0300601202		intronic										611.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		KK683		chr7		148543693		EZH2		A		-		293		522		56.1302681992		intronic										4346.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		KK683		chr8		117864217		RAD21		A		G		422		426		99.0610328638		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		10886.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		KK683		chr8		117864952		RAD21		A		-		46		124		37.0967741935		intronic										368.73		TA		T						0.1101		0.1328

		KK683		chr8		117875538		RAD21		C		-		81		603		13.4328358209		intronic										396.73		TC		T

		KK683		chr8		117875539		RAD21		C		T		134		601		22.2961730449		intronic										2263.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		KK683		chr9		5069899		JAK2		-		AT		67		364		18.4065934066		intronic										1461.73		G		GAT

		KK683		chr9		5073681		JAK2		T		-		97		477		20.3354297694		intronic										343.73		CT		C						0.0187		0.0062

		KK683		chr9		133747698		ABL1		C		T		174		570		30.5263157895		intronic										3370.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		KK683		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		200		417		47.9616306954		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5013.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		KK683		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		53		342		15.4970760234		intronic										584.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		KK683		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		240		433		55.4272517321		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6313.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		KK683		chr10		112361870		SMC3		A		G		1053		1056		99.7159090909		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29320.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		KK683		chr11		534242		HRAS		A		G		98		163		60.1226993865		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		2440.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		KK683		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		93		156		59.6153846154		intronic										3677.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		KK683		chr12		11803220		ETV6		A		C		478		478		100		intronic										21393.77		A		C				rs2856305								0.971645

		KK683		chr12		11803228		ETV6		A		G		478		478		100		intronic										21393.77		A		G				rs2541135								0.971645

		KK683		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		248		501		49.500998004		ncRNA_intronic										5775.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		KK683		chr13		28607916		FLT3		T		A		477		477		100		intronic										16783.77		T		A				rs2491222								0.570687

		KK683		chr13		28607989		FLT3		T		G		1009		1014		99.5069033531		intronic										29907.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		KK683		chr17		7574040		TP53		-		TGT		235		506		46.442687747		intronic										8973.73		C		CTGT

		KK683		chr17		7574041		TP53		A		T		235		506		46.442687747		intronic										8906.77		A		T										ID=COSM3773295,COSM3773294;OCCURENCE=1(pancreas)

		KK683		chr17		7579472		TP53		G		C		156		290		53.7931034483		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		2757.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		KK683		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		551		571		96.4973730298		intronic										15214.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		KK683		chr17		7579801		TP53		G		C		103		186		55.376344086		UTR5										2373.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		KK683		chr17		74733099		SRSF2		G		A		454		454		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14614.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		KK683		chr19		33792631		CEBPA		C		A		62		129		48.0620155039		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		1463.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		KK683		chr19		45303800		CBLC		G		A		63		497		12.676056338		intronic										424.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		KK683		chr20		31022959		ASXL1		T		C		529		530		99.8113207547		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16464.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		KK683		chr20		31024274		ASXL1		T		C		258		1014		25.4437869822		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5263.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		KK683		chr20		31025163		ASXL1		A		G		117		227		51.5418502203		UTR3										2942.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		KK683		chr21		36164405		RUNX1		G		T		102		213		47.8873239437		UTR3										2243.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		KK683		chr21		36206932		RUNX1		G		A		942		944		99.7881355932		intronic										25800.77		G		A				rs11702841				1				1

		KK683		chr21		36265323		RUNX1		T		-		54		83		65.0602409639		intronic										754.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		KK683		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		489		489		100		intronic										15338.77		T		C				rs4830994								0.997351

		KK683		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		440		923		47.6706392199		intronic										9243.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		KK683		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		78		188		41.4893617021		intronic										1241.73		GT		G

		KK683		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		217		543		39.9631675875		intronic										4824.77		T		C				rs5936061								0.551258

		KK683		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		256		537		47.6722532588		intronic										5706.77		T		G				rs5980193								0.897219

		KK683		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		236		493		47.8701825558		intronic										6203.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		KK683		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		229		451		50.7760532151		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		5894.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		KK683		chrX		39913655		BCOR		C		T		247		533		46.3414634146		intronic										5832.77		C		T				rs112054628								0.0725828

		KK683		chrX		39932289		BCOR		A		C		193		988		19.5344129555		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T2310G		p.T770T		1431.77		A		C				rs138951635				0.0000114				0.000264901

		KK683		chrX		39933339		BCOR		A		G		1056		1061		99.5287464656		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30564.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		KK683		chrX		44834045		KDM6A		-		T		279		655		42.5954198473		intronic										4666.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		KK683		chrX		44897039		KDM6A		G		-		318		614		51.7915309446		intronic										7856.73		TG		T				rs200420008

		KK683		chrX		44913052		KDM6A		T		A		224		497		45.0704225352		intronic										4658.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		KK683		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		121		418		28.9473684211		intronic										5429.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		KK683		chrX		44935924		KDM6A		T		-		238		418		56.9377990431		intronic										5429.73		CTT		C,CT

		KK683		chrX		44938316		KDM6A		A		-		103		400		25.75		intronic										626.73		TA		T

		KK683		chrX		44949284		KDM6A		A		T		87		174		50		intronic										2168.77		A		T				rs5952675								0.243179

		KK683		chrX		44949951		KDM6A		T		-		123		477		25.786163522		intronic										746.73		GT		G						0.124		0.0845

		KK683		chrX		44966795		KDM6A		T		C		402		795		50.5660377358		intronic										12141.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		KK683		chrX		44966805		KDM6A		T		-		404		795		50.8176100629		intronic										15620.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		KK683		chrX		76940534		ATRX		A		G		473		478		98.9539748954		intronic										12612.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		KK683		chrX		123184949		STAG2		-		T		45		155		29.0322580645		intronic										388.73		C		CT								0.0091

		KK683		chrX		123195802		STAG2		G		T		30		180		16.6666666667		intronic										682.77		G		T

		KK683		chrX		123195804		STAG2		ATGAAACAA		-		30		180		16.6666666667		intronic										673.73		CATGAAACAA		C

		KK683		chrX		123195818		STAG2		G		T		30		180		16.6666666667		intronic										682.77		G		T

		KK683		chrX		123204978		STAG2		T		-		109		389		28.0205655527		intronic										476.73		CT		C						0.1943		0.258

		KK683		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1013		1016		99.7047244094		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29404.77		T		C				rs4830173				1				1

		KK683		chrX		129147108		BCORL1		C		T		535		1003		53.3399800598		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.C360T		p.D120D		12556.77		C		T				rs41299086		0.0002		0.0009				0.000529801

		KK683		chrX		129190217		BCORL1		C		T		168		360		46.6666666667		UTR3										4125.77		C		T				rs73225593								0.0211921

		KK683		chrX		133511862		PHF6		A		-		32		118		27.1186440678		intronic										301.73		TA		T				rs367819775

		KK683		chrX		133511988		PHF6		G		A		405		405		100		intronic										13893.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		KK683		chrX		133512256		PHF6		T		-		76		273		27.8388278388		intronic										727.73		CT		C

		KK683		chrX		133527688		PHF6		T		-		64		408		15.6862745098		intronic										253.73		GT		G						0.0221		0.0033

		LR566		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		452		492		91.8699186992		intronic										13170.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		LR566		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		500		544		91.9117647059		intronic										11510.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		LR566		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		277		296		93.5810810811		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		8076.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		LR566		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		222		320		69.375		intronic										5748.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		LR566		chr2		198267243		SF3B1		A		-		300		773		38.8098318241		intronic										3616.73		GA		G						0.1395		0.2265

		LR566		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		526		534		98.5018726592		intronic										16443.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		LR566		chr3		105453034		CBLB		A		G		433		433		100		intronic										13443.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		LR566		chr3		105453069		CBLB		C		T		88		432		20.3703703704		intronic										1402.77		C		T				rs9657924								0.10603

		LR566		chr3		128205860		GATA2		G		C		164		933		17.5777063237		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1192.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		LR566		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		486		493		98.5801217039		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13328.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		LR566		chr4		55599436		KIT		T		C		263		514		51.1673151751		intronic										6428.77		T		C				rs1008658								0.504792

		LR566		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		357		378		94.4444444444		ncRNA_intronic										11501.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		LR566		chr4		106196951		TET2		A		G		328		1189		27.5862068966		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		6224.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		TRUE		0		TRUE		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		LR566		chr4		153247486		FBXW7		T		-		6		17		35.2941176471		intronic										29.74		CT		C		LowQual		rs367926135

		LR566		chr5		170837513		NPM1		T		-		135		425		31.7647058824		intronic										782.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		LR566		chr7		50459588		IKZF1		A		-		117		745		15.7046979866		intronic										267.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		LR566		chr7		101740827		CUX1		-		TC		546		1083		50.4155124654		intronic										11929.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		LR566		chr7		101747593		CUX1		-		T		159		454		35.0220264317		intronic										2099.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		LR566		chr7		101758584		CUX1		G		A		269		548		49.0875912409		intronic										6693.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		LR566		chr7		101837149		CUX1		G		A		231		496		46.5725806452		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		5765.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		LR566		chr7		101838941		CUX1		G		A		183		387		47.2868217054		intronic										4641.77		G		A				rs74566154								0.0744808

		LR566		chr7		101840640		CUX1		A		G		236		507		46.5483234714		intronic										5281.73		A		G				rs80150170								0.0722843

		LR566		chr7		101843536		CUX1		-		T		449		989		45.3993933266		intronic										7935.73		A		AT												0.390176

		LR566		chr7		101844851		CUX1		A		G		447		967		46.2254395036		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		8813.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		LR566		chr7		101892121		CUX1		G		A		47		47		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		1144.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		LR566		chr7		101892328		CUX1		C		T		143		228		62.7192982456		UTR3										2818.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		LR566		chr7		101916647		CUX1		A		G		194		484		40.0826446281		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3045.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		LR566		chr7		101917521		CUX1		G		A		242		496		48.7903225806		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6311.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		LR566		chr7		101917647		CUX1		A		G		239		500		47.8		intronic										5564.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		LR566		chr7		148543693		EZH2		A		-		191		749		25.5006675567		intronic										1440.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		LR566		chr8		117864952		RAD21		A		-		209		315		66.3492063492		intronic										2610.73		TA		T						0.1101		0.1328

		LR566		chr8		117875538		RAD21		C		-		113		648		17.4382716049		intronic										1366.73		TC		T

		LR566		chr8		117875539		RAD21		C		T		99		648		15.2777777778		intronic										718.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		LR566		chr9		5069899		JAK2		-		AT		146		500		29.2		intronic										2702.73		G		GAT

		LR566		chr9		133747698		ABL1		C		T		160		560		28.5714285714		intronic										2929.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		LR566		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		72		439		16.4009111617		intronic										933.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		LR566		chr10		112356326		SMC3		G		A		377		443		85.1015801354		intronic										639.77		G		A

		LR566		chr10		112356331		SMC3		G		A		377		443		85.1015801354		intronic										639.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		LR566		chr10		112361870		SMC3		A		G		1147		1147		100		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		32941.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		LR566		chr10		112361983		SMC3		T		G		85		634		13.4069400631		intronic										417.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		LR566		chr11		534332		HRAS		G		A		199		422		47.1563981043		UTR5										3342.77		G		A				rs41294870		0.0349		0.0475				0.0357428

		LR566		chr11		118351035		KMT2A		T		-		210		820		25.6097560976		intronic										2411.73		CT		C												0.00259585

		LR566		chr12		11803220		ETV6		A		C		505		506		99.8023715415		intronic										22598.77		A		C				rs2856305								0.971645

		LR566		chr12		11803228		ETV6		A		G		505		506		99.8023715415		intronic										22598.77		A		G				rs2541135								0.971645

		LR566		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		281		520		54.0384615385		ncRNA_intronic										6830.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		LR566		chr12		12022434		ETV6		C		T		276		496		55.6451612903		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.C540T		p.H180H		6938.77		C		T								0.00001648

		LR566		chr13		28607916		FLT3		T		A		260		455		57.1428571429		intronic										7089.77		T		A				rs2491222								0.570687

		LR566		chr13		28607989		FLT3		T		G		590		995		59.2964824121		intronic										12923.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		LR566		chr17		7579472		TP53		G		C		422		422		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		11439.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		LR566		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		537		570		94.2105263158		intronic										13465.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		LR566		chr17		7579801		TP53		G		C		464		464		100		UTR5										14927.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		LR566		chr17		74733099		SRSF2		G		A		445		446		99.7757847534		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14892.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		LR566		chr20		31022959		ASXL1		T		C		541		542		99.815498155		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17276.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		LR566		chr21		36164405		RUNX1		G		T		95		192		49.4791666667		UTR3										2211.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		LR566		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1014		1018		99.6070726916		intronic										29847.77		G		A				rs11702841				1				1

		LR566		chr21		36265323		RUNX1		T		-		86		142		60.5633802817		intronic										1191.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		LR566		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		445		931		47.7980665951		intronic										10560.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		LR566		chr21		44524458		U2AF1		G		A		583		1036		56.2741312741		exonic		synonymous SNV		NM_001025203		c.C99T		p.C33C		13377.77		G		A				rs139959814		0.0006		0.0005

		LR566		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		516		517		99.8065764023		intronic										15950.77		T		C				rs4830994								0.997351

		LR566		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		102		255		40		intronic										1602.73		GT		G

		LR566		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		605		607		99.6705107084		intronic										18874.77		T		G				rs5980193								0.897219

		LR566		chrX		39933339		BCOR		A		G		1102		1105		99.7285067873		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		31809.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		LR566		chrX		44929077		KDM6A		C		A		270		553		48.8245931284		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		6627.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		TRUE		0		TRUE						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		LR566		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		271		450		60.2222222222		intronic										6009.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		LR566		chrX		44935924		KDM6A		T		-		121		450		26.8888888889		intronic										6009.73		CTT		C,CT

		LR566		chrX		44938316		KDM6A		A		-		98		434		22.5806451613		intronic										492.73		TA		T

		LR566		chrX		44949951		KDM6A		T		-		102		507		20.1183431953		intronic										177.73		GT		G						0.124		0.0845

		LR566		chrX		76849085		ATRX		G		A		93		499		18.6372745491		intronic										1258.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		LR566		chrX		76874171		ATRX		G		A		61		503		12.1272365805		intronic										288.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		LR566		chrX		76940534		ATRX		A		G		473		976		48.4631147541		intronic										8866.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		LR566		chrX		76940564		ATRX		C		G		251		491		51.1201629328		intronic										5798.77		C		G				rs192917355								0.0018543

		LR566		chrX		123184949		STAG2		T		-		89		278		32.0143884892		intronic										449.73		CT		C								0.0401				0.346225

		LR566		chrX		123204978		STAG2		T		-		149		411		36.2530413625		intronic										870.73		CT		C						0.1943		0.258

		LR566		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1077		1077		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		32194.77		T		C				rs4830173				1				1

		LR566		chrX		129147373		BCORL1		G		A		391		967		40.4343329886		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		5925.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		T		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		TRUE		0.001		TRUE						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		LR566		chrX		129162905		BCORL1		T		G		12		24		50		intronic										69.77		T		G

		LR566		chrX		133511862		PHF6		A		-		36		119		30.2521008403		intronic										345.73		TA		T				rs367819775

		LR566		chrX		133511988		PHF6		G		A		546		549		99.4535519126		intronic										18809.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		LR566		chrX		133512256		PHF6		T		-		126		419		30.0715990453		intronic										1450.73		CT		C

		LR566		chrX		133527688		PHF6		T		-		89		601		14.8086522463		intronic										294.73		GT		G						0.0221		0.0033

		LRZ239		chr1		36933096		CSF3R		T		C		238		525		45.3333333333		intronic										4367.77		T		C				rs3918000								0.134385

		LRZ239		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		227		504		45.0396825397		intronic										5459.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		LRZ239		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		585		585		100		intronic										14311.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		LRZ239		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		189		256		73.828125		intronic										4984.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		LRZ239		chr2		198266862		SF3B1		A		T		266		561		47.4153297683		intronic										6362.77		A		T				rs3764989		0.0085		0.0122				0.0163738

		LRZ239		chr2		198267243		SF3B1		A		-		173		442		39.1402714932		intronic										2101.73		GA		G						0.1395		0.2265

		LRZ239		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		494		978		50.5112474438		intronic										12337.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		LRZ239		chr3		105453034		CBLB		A		G		276		278		99.2805755396		intronic										8555.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		LRZ239		chr3		105453069		CBLB		C		T		62		279		22.2222222222		intronic										1082.77		C		T				rs9657924								0.10603

		LRZ239		chr3		128205860		GATA2		G		C		208		627		33.1738437002		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		3192.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		LRZ239		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		473		481		98.3367983368		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12762.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		LRZ239		chr4		55599436		KIT		T		C		216		448		48.2142857143		intronic										5093.77		T		C				rs1008658								0.504792

		LRZ239		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		109		201		54.2288557214		ncRNA_intronic										6721.73		TATAGATAG		T,TATAGATAGATAG				rs71971966

		LRZ239		chr4		106154990		TET2-AS1		-		ATAG		81		201		40.2985074627		ncRNA_intronic										6721.73		TATAGATAG		T,TATAGATAGATAG

		LRZ239		chr4		106155185		TET2		C		G		520		1030		50.4854368932		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C86G		p.P29R		10823.77		C		G				rs12498609		0.0204		0.0606				0.0924521		0.054		TRUE		0.993		D		0.867		P		0.416		U		0.977		P		0.895		L		4.46		TRUE		-2.93		D		0.426		4.426		24.2		0.997		0.731		D		-1.053		TRUE		0		TRUE		0.719		0		4.55		0.871		0.892		0.966		0.998		13.279

		LRZ239		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		100		519		19.267822736		ncRNA_intronic										1558.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		LRZ239		chr5		170837513		NPM1		T		-		151		405		37.2839506173		intronic										1047.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		LRZ239		chr7		101740827		CUX1		-		TC		499		506		98.6166007905		intronic										14580.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		LRZ239		chr7		101747593		CUX1		-		T		307		457		67.1772428884		intronic										5240.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		LRZ239		chr7		101755060		CUX1		A		G		550		1023		53.7634408602		intronic										11751.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		LRZ239		chr7		101758584		CUX1		G		A		524		530		98.8679245283		intronic										16836.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		LRZ239		chr7		101837149		CUX1		G		A		251		496		50.6048387097		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6718.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		LRZ239		chr7		101843536		CUX1		-		T		168		395		42.5316455696		intronic										2600.73		A		AT												0.390176

		LRZ239		chr7		101844851		CUX1		A		G		367		792		46.3383838384		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		6996.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		LRZ239		chr7		101870714		CUX1		G		A		254		481		52.8066528067		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G3231A		p.S1077S		6622.77		G		A				rs145550989				0.0008				0.000798722

		LRZ239		chr7		101892328		CUX1		C		T		48		109		44.0366972477		UTR3										830.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		LRZ239		chr7		101892452		CUX1		G		A		18		60		30		UTR3										362.77		G		A				rs112726409								0.116214

		LRZ239		chr7		101916647		CUX1		A		G		233		235		99.1489361702		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		5895.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		LRZ239		chr7		101917521		CUX1		G		A		493		495		99.595959596		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16252.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		TRUE		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		TRUE		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		LRZ239		chr7		101917647		CUX1		A		G		480		480		100		intronic										15313.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		LRZ239		chr7		101926087		CUX1		G		T		8		25		32		intronic										45.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		LRZ239		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		3		66.6666666667		intronic										20.91		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		LRZ239		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		109		112		97.3214285714		intronic										2982.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		LRZ239		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		96		110		87.2727272727		intronic										1497.73		TAAAA		T

		LRZ239		chr7		148508833		EZH2		A		G		991		993		99.7985901309		intronic										27053.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		LRZ239		chr7		148543693		EZH2		A		-		552		605		91.2396694215		intronic										10875.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		LRZ239		chr8		117864952		RAD21		A		-		80		192		41.6666666667		intronic										716.73		TA		T						0.1101		0.1328

		LRZ239		chr8		117868541		RAD21		A		G		3		5		60		intronic										11.12		A		G		LowQual

		LRZ239		chr8		117875538		RAD21		C		-		86		609		14.1215106732		intronic										561.73		TC		T

		LRZ239		chr8		117875539		RAD21		C		T		116		608		19.0789473684		intronic										1470.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		LRZ239		chr9		5069899		JAK2		-		AT		111		383		28.9817232376		intronic										1836.73		G		GAT

		LRZ239		chr9		5073681		JAK2		T		-		101		453		22.2958057395		intronic										365.73		CT		C						0.0187		0.0062

		LRZ239		chr9		133747698		ABL1		C		T		143		568		25.176056338		intronic										2563.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		LRZ239		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		344		346		99.4219653179		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		12435.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		LRZ239		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		42		349		12.0343839542		intronic										222.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		LRZ239		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		154		321		47.9750778816		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		3969.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		LRZ239		chr10		112356328		SMC3		A		G		8		77		10.3896103896		intronic										41.77		A		G

		LRZ239		chr10		112356331		SMC3		G		A		8		77		10.3896103896		intronic										41.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		LRZ239		chr10		112360936		SMC3		A		G		272		515		52.8155339806		intronic										6517.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		LRZ239		chr10		112361870		SMC3		A		G		1031		1035		99.61352657		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		28572.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		LRZ239		chr11		534242		HRAS		A		G		43		76		56.5789473684		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		1011.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		LRZ239		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		38		70		54.2857142857		intronic										671.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		LRZ239		chr11		118351035		KMT2A		T		-		127		682		18.6217008798		intronic										840.73		CT		C												0.00259585

		LRZ239		chr12		11803220		ETV6		A		C		430		431		99.7679814385		intronic										19203.77		A		C				rs2856305								0.971645

		LRZ239		chr12		11803228		ETV6		A		G		429		430		99.7674418605		intronic										19173.77		A		G				rs2541135								0.971645

		LRZ239		chr12		11905560		ETV6		C		T		122		253		48.2213438735		intronic										2925.73		C		T				rs200112014		0.0026		0.0029				0.00119808

		LRZ239		chr13		28607916		FLT3		T		A		223		465		47.9569892473		intronic										5809.77		T		A				rs2491222								0.570687

		LRZ239		chr13		28607989		FLT3		T		G		509		975		52.2051282051		intronic										10856.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		LRZ239		chr17		74733099		SRSF2		G		A		450		452		99.5575221239		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14574.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		LRZ239		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		484		941		51.4346439957		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		10315.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		LRZ239		chr19		45297454		CBLC		A		C		37		235		15.7446808511		intronic										285.77		A		C				rs1903831				0.0731				0.141374

		LRZ239		chr20		31022959		ASXL1		T		C		528		529		99.8109640832		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16993.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		LRZ239		chr20		31023131		ASXL1		C		A		196		453		43.2671081678		exonic		stopgain		NM_015338		c.C2616A		p.C872X		4510.77		C		A																										0.271		N		1		D																9.308		35		0.983		0.162		N										0.707		0		4.04		0.033		0.852		0		0.017		8.633

		LRZ239		chr21		36164405		RUNX1		G		T		139		140		99.2857142857		UTR3										4111.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		LRZ239		chr21		36206932		RUNX1		G		A		972		977		99.4882292733		intronic										28431.77		G		A				rs11702841				1				1

		LRZ239		chr21		36265323		RUNX1		T		-		79		125		63.2		intronic										1135.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		LRZ239		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		222		394		56.345177665		intronic										8222.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		LRZ239		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		480		482		99.5850622407		intronic										14787.77		T		C				rs4830994								0.997351

		LRZ239		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		80		162		49.3827160494		intronic										1339.73		GT		G

		LRZ239		chrX		39911657		BCOR		C		A		121		224		54.0178571429		intronic										3277.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		LRZ239		chrX		39922359		BCOR		A		G		326		327		99.6941896024		intronic										9912.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		LRZ239		chrX		39932808		BCOR		G		A		501		1029		48.6880466472		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.C1791T		p.H597H		11685.77		G		A				rs144606152		0.0373		0.0345		ID=COSM4156838;OCCURENCE=1(thyroid)		0.0166887

		LRZ239		chrX		39933339		BCOR		A		G		470		1030		45.6310679612		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		8958.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		LRZ239		chrX		44918221		KDM6A		T		-		140		362		38.6740331492		intronic										1059.73		AT		A						0.3306		0.2887

		LRZ239		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		145		418		34.6889952153		intronic										4976.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		LRZ239		chrX		44935924		KDM6A		T		-		220		418		52.6315789474		intronic										4976.73		CTT		C,CT

		LRZ239		chrX		44938316		KDM6A		A		-		113		434		26.0368663594		intronic										715.73		TA		T

		LRZ239		chrX		44949153		KDM6A		T		C		149		720		20.6944444444		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1896.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		LRZ239		chrX		44949951		KDM6A		T		-		91		453		20.0883002208		intronic										107.73		GT		G						0.124		0.0845

		LRZ239		chrX		76849085		ATRX		G		A		78		493		15.8215010142		intronic										957.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		LRZ239		chrX		76940534		ATRX		A		G		354		659		53.717754173		intronic										6618.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		LRZ239		chrX		123184949		STAG2		T		-		116		204		56.862745098		intronic										1282.73		CT		C								0.0401				0.346225

		LRZ239		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		528		536		98.5074626866		intronic										17086.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		LRZ239		chrX		123204978		STAG2		T		-		138		405		34.0740740741		intronic										775.73		CT		C						0.1943		0.258

		LRZ239		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1030		1032		99.8062015504		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30590.77		T		C				rs4830173				1				1

		LRZ239		chrX		129157046		BCORL1		C		T		61		527		11.5749525617		intronic										234.77		C		T				rs141109836								0.0010596

		LRZ239		chrX		133511862		PHF6		A		-		47		101		46.5346534653		intronic										674.73		TA		T				rs367819775

		LRZ239		chrX		133511988		PHF6		G		A		218		504		43.253968254		intronic										5443.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		LRZ239		chrX		133512256		PHF6		T		-		83		268		30.9701492537		intronic										883.73		CT		C

		LST327		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		536		539		99.4434137291		intronic										17392.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		LST327		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		790		793		99.6216897856		intronic										20060.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		LST327		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		335		452		74.1150442478		intronic										8924.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		LST327		chr2		25472667		DNMT3A		G		A		265		509		52.0628683694		intronic										6256.77		G		A				rs370104850								0.00119808

		LST327		chr2		198266830		SF3B1		CTTT		-		515		1058		48.6767485822		exonic		frameshift deletion		NM_012433		c.2098_2101del		p.K700fs		12323.73		ACTTT		A

		LST327		chr2		198266837		SF3B1		CT		-		515		1059		48.6307837583		exonic		frameshift deletion		NM_012433		c.2093_2094del		p.Q698fs		12320.73		GCT		G

		LST327		chr2		198266841		SF3B1		C		A		523		1059		49.3862134089		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.G2091T		p.E697D		20261.77		C		A														0.101		TRUE		0.098		B		0.076		B		0		D		1		D		1.9		L		-0.15		T		-1.64		N		0.612		2.65		20.5		0.99		0.942		D		-0.819		TRUE		0.203		TRUE		0.672		0		1.78		0.033		-0.321		0.999		0.997		10.719

		LST327		chr2		198267243		SF3B1		A		-		160		396		40.404040404		intronic										2050.73		GA		G						0.1395		0.2265

		LST327		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		491		969		50.6707946336		intronic										12334.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		LST327		chr2		209113192		IDH1		G		A		497		1019		48.7733071639		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		10903.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		LST327		chr3		105438902		CBLB		T		C		298		471		63.2696390658		exonic		nonsynonymous SNV		NM_170662		c.A1396G		p.N466D		7552.77		T		C				rs61758360				0.004		ID=COSM149439;OCCURENCE=1(stomach)		0.00878594		0.185		TRUE		0.084		B		0.036		B		0.001		N		0.988		N		0.69		N		-1.73		D		-0.21		N		0.172		1.031		10.84		0.992		0.945		D		-0.734		TRUE		0.082		TRUE		0.707		0		4.71		0.015		1.011		0.703		0.132		8.724

		LST327		chr3		105438957		CBLB		T		G		327		944		34.6398305085		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		5147.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		LST327		chr3		105439026		CBLB		G		A		164		478		34.309623431		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		3509.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		LST327		chr3		105453034		CBLB		A		G		420		421		99.7624703088		intronic										12667.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		LST327		chr3		105453069		CBLB		C		T		98		421		23.2779097387		intronic										1708.77		C		T				rs9657924								0.10603

		LST327		chr3		128200075		GATA2		C		A		158		509		31.0412573674		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.G1188T		p.G396G		2925.77		C		A

		LST327		chr3		128204951		GATA2		C		T		30		60		50		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		699.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		TRUE		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		TRUE		0		TRUE		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		LST327		chr3		128205860		GATA2		G		C		335		869		38.5500575374		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		5399.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		LST327		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		490		493		99.3914807302		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13475.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		LST327		chr4		55599436		KIT		T		C		166		309		53.7216828479		intronic										3972.77		T		C				rs1008658								0.504792

		LST327		chr4		106154990		TET2-AS1		-		ATAG		101		229		44.1048034934		ncRNA_intronic										2578.73		T		TATAG				rs113330299

		LST327		chr4		106155185		TET2		C		G		505		1045		48.3253588517		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C86G		p.P29R		10066.77		C		G				rs12498609		0.0204		0.0606				0.0924521		0.054		TRUE		0.993		D		0.867		P		0.416		U		0.977		P		0.895		L		4.46		T		-2.93		D		0.426		4.426		24.2		0.997		0.731		D		-1.053		TRUE		0		TRUE		0.719		0		4.55		0.871		0.892		0.966		0.998		13.279

		LST327		chr4		106158578		TET2		G		A		509		1047		48.6150907354		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017628		c.G3479A		p.G1160E		11561.77		G		A				rs367758008		0.000079		0.0002						1		TRUE		0.492		P		0.112		B						1		D						3.73		T		5.56		N		0.087		1.656		14.16		0.983		0.855		D		-0.989		TRUE		0.005		TRUE		0.476		0		3.05		0.697		0.005		0.166		0.991		5.902

		LST327		chr5		170837513		NPM1		T		-		135		426		31.6901408451		intronic										890.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		LST327		chr7		50459588		IKZF1		A		-		105		761		13.7976346912		intronic										76.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		LST327		chr7		101747593		CUX1		-		T		168		450		37.3333333333		intronic										2318.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		LST327		chr7		101758584		CUX1		G		A		253		546		46.336996337		intronic										6265.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		LST327		chr7		101843536		CUX1		T		-		118		716		16.4804469274		intronic										501.73		AT		A												0.00299521

		LST327		chr7		101892121		CUX1		G		A		21		21		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		497.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		LST327		chr7		101892328		CUX1		C		T		134		217		61.7511520737		UTR3										2645.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		LST327		chr7		101916647		CUX1		A		G		355		356		99.7191011236		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		8789.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		LST327		chr7		101917521		CUX1		G		A		489		489		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16077.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		TRUE		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		LST327		chr7		101917647		CUX1		A		G		495		498		99.3975903614		intronic										15878.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		LST327		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		4		50		intronic										14.91		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		LST327		chr7		148504906		EZH2		A		-		15		25		60		intronic										138.73		TA		T				rs373055440

		LST327		chr7		148512591		EZH2		T		C		66		506		13.0434782609		intronic										329.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		LST327		chr7		148543693		EZH2		A		-		163		704		23.1534090909		intronic										1089.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		LST327		chr8		117864217		RAD21		A		G		222		492		45.1219512195		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		3712.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		LST327		chr8		117864952		RAD21		A		-		103		236		43.6440677966		intronic										982.73		TA		T						0.1101		0.1328

		LST327		chr8		117866426		RAD21		T		-		64		465		13.7634408602		intronic										51.73		CT		C

		LST327		chr8		117875538		RAD21		C		-		115		638		18.0250783699		intronic										1282.73		TC		T

		LST327		chr8		117875539		RAD21		C		T		100		637		15.6985871272		intronic										1092.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		LST327		chr9		5069899		JAK2		-		AT		127		489		25.9713701431		intronic										3313.73		G		GAT

		LST327		chr9		5073681		JAK2		T		-		86		459		18.7363834423		intronic										188.73		CT		C						0.0187		0.0062

		LST327		chr9		133747698		ABL1		C		T		149		592		25.1689189189		intronic										2687.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		LST327		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		272		512		53.125		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		7305.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		LST327		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		61		438		13.9269406393		intronic										478.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		LST327		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		231		487		47.4332648871		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5880.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		LST327		chr10		112361870		SMC3		A		G		1051		1054		99.715370019		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29574.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		LST327		chr11		534242		HRAS		A		G		132		220		60		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		3182.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		LST327		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		120		204		58.8235294118		intronic										2372.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		LST327		chr11		32417945		WT1		T		C		273		508		53.7401574803		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		6620.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		LST327		chr11		118351035		KMT2A		T		-		163		740		22.027027027		intronic										1203.73		CT		C												0.00259585

		LST327		chr12		11803220		ETV6		A		C		489		490		99.7959183673		intronic										21861.77		A		C				rs2856305								0.971645

		LST327		chr12		11803228		ETV6		A		G		489		490		99.7959183673		intronic										21861.77		A		G				rs2541135								0.971645

		LST327		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		242		518		46.7181467181		ncRNA_intronic										5761.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		LST327		chr13		28607916		FLT3		T		A		234		460		50.8695652174		intronic										6007.77		T		A				rs2491222								0.570687

		LST327		chr13		28607989		FLT3		T		G		530		1006		52.6838966203		intronic										11478.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		LST327		chr17		7579619		TP53		G		T		968		971		99.6910401648		intronic										28399.77		G		T				rs17883323		0.0708		0.0659				0.0776757

		LST327		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		562		603		93.2006633499		intronic										14103.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		LST327		chr17		74733099		SRSF2		G		A		214		449		47.6614699332		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		5130.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		LST327		chr19		45297454		CBLC		A		C		54		355		15.2112676056		intronic										330.77		A		C				rs1903831				0.0731				0.141374

		LST327		chr20		31022286		ASXL1		-		A		517		1306		39.5865237366		exonic		stopgain		NM_015338		c.1772dupA		p.Y591_Q592delinsX		13160.73		T		TA								0.00002494

		LST327		chr20		31022959		ASXL1		T		C		541		543		99.6316758748		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16753.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		LST327		chr20		31024274		ASXL1		T		C		583		1046		55.7361376673		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		16633.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		LST327		chr20		31025163		ASXL1		A		G		259		259		100		UTR3										8405.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		LST327		chr21		36206932		RUNX1		G		A		968		975		99.2820512821		intronic										28120.77		G		A				rs11702841				1				1

		LST327		chr21		36265323		RUNX1		T		-		100		205		48.7804878049		intronic										1379.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		LST327		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		524		527		99.430740038		intronic										16326.77		T		C				rs4830994								0.997351

		LST327		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		562		564		99.6453900709		intronic										17780.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		LST327		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		92		211		43.6018957346		intronic										1530.73		GT		G

		LST327		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		559		559		100		intronic										18014.77		T		C				rs5936061								0.551258

		LST327		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		634		636		99.6855345912		intronic										19708.77		T		G				rs5980193								0.897219

		LST327		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		499		500		99.8		intronic										15923.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		LST327		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		506		507		99.8027613412		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		17144.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		LST327		chrX		39913655		BCOR		C		T		295		601		49.0848585691		intronic										7592.77		C		T				rs112054628								0.0725828

		LST327		chrX		39922359		BCOR		A		G		246		516		47.6744186047		intronic										5549.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		LST327		chrX		39932907		BCOR		T		C		579		1001		57.8421578422		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		12991.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		LST327		chrX		39933339		BCOR		A		G		1061		1064		99.7180451128		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		30928.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		LST327		chrX		44929077		KDM6A		C		A		253		520		48.6538461538		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		6154.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		TRUE		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		TRUE		0		TRUE						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		LST327		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		297		466		63.7339055794		intronic										7179.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		LST327		chrX		44935924		KDM6A		T		-		122		466		26.1802575107		intronic										7179.73		CTT		C,CT

		LST327		chrX		44938316		KDM6A		A		-		94		438		21.4611872146		intronic										197.73		TA		T

		LST327		chrX		44949153		KDM6A		T		C		161		809		19.9011124845		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		2116.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		LST327		chrX		44949951		KDM6A		T		-		113		481		23.4927234927		intronic										537.73		GT		G						0.124		0.0845

		LST327		chrX		76849085		ATRX		G		A		88		498		17.6706827309		intronic										1168.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		LST327		chrX		76874171		ATRX		G		A		61		505		12.0792079208		intronic										246.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		LST327		chrX		76940534		ATRX		A		G		1004		1008		99.6031746032		intronic										27140.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		LST327		chrX		123184949		STAG2		T		-		95		225		42.2222222222		intronic										940.73		CT		C								0.0401				0.346225

		LST327		chrX		123199993		STAG2		TTTTTT		-		34		50		68		intronic										1011.73		ATTTTTT		A

		LST327		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		548		560		97.8571428571		intronic										18636.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		LST327		chrX		123204978		STAG2		T		-		150		404		37.1287128713		intronic										1064.73		CT		C						0.1943		0.258

		LST327		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1049		1049		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31102.77		T		C				rs4830173				1				1

		LST327		chrX		133511862		PHF6		A		-		38		139		27.3381294964		intronic										376.73		TA		T				rs367819775

		LST327		chrX		133511988		PHF6		G		A		441		442		99.7737556561		intronic										15079.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		LST327		chrX		133512256		PHF6		T		-		131		558		23.476702509		intronic										1051.73		CT		C

		LST327		chrX		133527688		PHF6		T		-		102		676		15.0887573964		intronic										141.73		GT		G						0.0221		0.0033

		ML540		chr1		36932463		CSF3R		A		G		268		535		50.0934579439		exonic		nonsynonymous SNV		NM_156039		c.T2087C		p.M696T		6345.77		A		G				rs148916169		0.0046		0.0057				0.00359425		0.056		T		0		B		0		B		0.114		U		1		N						0.84		T		0.01		N		0.05		-2.285		0.001		0.242		0.028		N		-1.101		TRUE		0.031		TRUE		0.447		0		-4.13		-1.379		-1.078		0		0		1.504

		ML540		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		520		976		53.2786885246		intronic										9857.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		ML540		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		183		511		35.8121330724		intronic										3904.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		ML540		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		387		770		50.2597402597		intronic										12424.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		ML540		chr2		198267243		SF3B1		A		-		241		769		31.3394018205		intronic										2207.73		GA		G						0.1395		0.2265

		ML540		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		486		981		49.5412844037		intronic										12661.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		ML540		chr3		105438957		CBLB		T		G		444		961		46.2018730489		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8203.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		ML540		chr3		105439026		CBLB		G		A		231		476		48.5294117647		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5614.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		ML540		chr3		105453034		CBLB		A		G		488		491		99.3890020367		intronic										15406.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		ML540		chr3		105453069		CBLB		C		T		121		489		24.7443762781		intronic										2378.77		C		T				rs9657924								0.10603

		ML540		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		492		501		98.2035928144		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13056.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		ML540		chr4		55599436		KIT		T		C		264		504		52.380952381		intronic										6180.77		T		C				rs1008658								0.504792

		ML540		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		259		422		61.3744075829		ncRNA_intronic										10375.73		TATAGATAG		T,TATAGATAGATAGATAGATAG				rs71971966

		ML540		chr4		106154990		TET2-AS1		-		ATAGATAGATAG		144		422		34.1232227488		ncRNA_intronic										10375.73		TATAGATAG		T,TATAGATAGATAGATAGATAG

		ML540		chr4		106155199		TET2		C		T		545		1125		48.4444444444		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C100T		p.L34F		12658.77		C		T				rs111948941		0.0143		0.0153				0.00638978		0		D		0.246		B		0.13		B		0.067		N		0.721		D		0.975		L		3.56		T		-1.73		N		0.288		3.404		23		0.999		0.808		D		-0.83		TRUE		0.069		TRUE		0.719		0		4.56		0.871		0.892		0.964		0.979		12.588

		ML540		chr4		106155751		TET2		G		A		223		480		46.4583333333		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.G652A		p.V218M		5884.77		G		A				rs6843141		0.1102		0.0549				0.103435		1		T		0.002		B		0.001		B		0.379		N		1		P		-0.255		N		4.49		T		0.98		N		0.132		0.121		3.833		0.844		0.433		N		-0.939		TRUE		0		TRUE		0.646		0		2.44		-0.386		-0.516		0.933		0.969		5.33

		ML540		chr4		106164940		TET2-AS1		G		A		114		622		18.3279742765		ncRNA_intronic										1452.77		G		A								0.00004728

		ML540		chr4		106196951		TET2		A		G		327		1082		30.2218114603		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		6809.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		TRUE		0		TRUE		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		ML540		chr4		106197000		TET2		A		G		497		1086		45.7642725599		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5333G		p.H1778R		9546.77		A		G				rs62621450		0.0769		0.0488				0.0790735		0.011		D		0.994		D		0.918		D						1		P		1.6		L		4.44		T		-2.49		N		0.24		3.92		23.5		0.995		0.905		D		-0.785		TRUE		0		TRUE		0.672		0		5.12		1.062		1.14		0.349		0.314		9.52

		ML540		chr5		170837513		NPM1		T		-		141		428		32.9439252336		intronic										928.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		ML540		chr7		50459588		IKZF1		A		-		108		730		14.7945205479		intronic										98.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		ML540		chr7		101740827		CUX1		-		TC		573		590		97.1186440678		intronic										16391.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		ML540		chr7		101747593		CUX1		-		T		303		448		67.6339285714		intronic										5180.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		ML540		chr7		101758584		CUX1		G		A		555		557		99.6409335727		intronic										18337.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		ML540		chr7		101837149		CUX1		G		A		242		492		49.1869918699		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6362.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		ML540		chr7		101843536		CUX1		-		T		343		890		38.5393258427		intronic										4504.73		A		AT												0.390176

		ML540		chr7		101844851		CUX1		A		G		452		975		46.358974359		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9002.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		ML540		chr7		101892121		CUX1		G		A		20		27		74.0740740741		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		307.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		ML540		chr7		101892328		CUX1		C		T		222		224		99.1071428571		UTR3										5409.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		ML540		chr7		101892452		CUX1		G		A		28		125		22.4		UTR3										485.77		G		A				rs112726409								0.116214

		ML540		chr7		101916647		CUX1		A		G		195		438		44.5205479452		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		3286.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		ML540		chr7		101917521		CUX1		G		A		234		507		46.1538461538		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5931.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		ML540		chr7		101917647		CUX1		A		G		224		494		45.3441295547		intronic										5106.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		ML540		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		47		60		78.3333333333		intronic										1896.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		ML540		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		33		55		60		intronic										931.73		TAAA		T,TA				rs56080405								0.646565

		ML540		chr7		148504906		EZH2		AA		-		15		55		27.2727272727		intronic										931.73		TAAA		T,TA

		ML540		chr7		148508833		EZH2		A		G		1034		1041		99.3275696446		intronic										29507.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		ML540		chr7		148543693		EZH2		A		-		492		910		54.0659340659		intronic										7132.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		ML540		chr8		117864217		RAD21		A		G		258		492		52.4390243902		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		4619.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		ML540		chr8		117864952		RAD21		A		-		149		356		41.8539325843		intronic										1481.73		TA		T						0.1101		0.1328

		ML540		chr8		117868531		RAD21		AAAAA		-		5		9		55.5555555556		intronic										207.73		TAAAAA		T								0.0068

		ML540		chr8		117868543		RAD21		A		G		3		11		27.2727272727		intronic										68.77		A		G

		ML540		chr8		117875538		RAD21		C		-		168		709		23.6953455571		intronic										2550.73		TC		T

		ML540		chr8		117875539		RAD21		C		T		143		708		20.197740113		intronic										1801.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		ML540		chr9		5069899		JAK2		-		AT		154		503		30.6163021869		intronic										4459.73		G		GAT

		ML540		chr9		5073681		JAK2		T		-		86		465		18.4946236559		intronic										130.73		CT		C						0.0187		0.0062

		ML540		chr9		21974640		CDKN2A		C		G		224		480		46.6666666667		exonic		nonsynonymous SNV		NM_058197		c.G187C		p.G63R		5089.77		C		G				rs45456595		0.0029		0.0022				0.00119808

		ML540		chr9		21994348		CDKN2A		-		T		3		3		100		UTR5										98.25		G		GT

		ML540		chr9		21994351		CDKN2A		G		-		3		3		100		UTR5										98.25		CG		C

		ML540		chr9		133747698		ABL1		C		T		151		575		26.2608695652		intronic										2700.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		ML540		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		521		522		99.8084291188		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		18434.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		ML540		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		204		432		47.2222222222		intronic										3452.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		ML540		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		231		480		48.125		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6116.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		ML540		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		294		584		50.3424657534		intronic										5509.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		ML540		chr10		112360764		SMC3		G		A		71		489		14.5194274029		intronic										540.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		ML540		chr10		112361870		SMC3		A		G		1090		1091		99.9083409716		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31155.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		ML540		chr10		112361983		SMC3		T		G		80		581		13.769363167		intronic										416.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		ML540		chr11		118351035		KMT2A		T		-		216		816		26.4705882353		intronic										2494.73		CT		C												0.00259585

		ML540		chr12		11803220		ETV6		A		C		486		486		100		intronic										21761.77		A		C				rs2856305								0.971645

		ML540		chr12		11803228		ETV6		A		G		486		486		100		intronic										21761.77		A		G				rs2541135								0.971645

		ML540		chr13		28607916		FLT3		T		A		471		475		99.1578947368		intronic										16426.77		T		A				rs2491222								0.570687

		ML540		chr13		28607989		FLT3		T		G		1034		1040		99.4230769231		intronic										30946.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		ML540		chr17		7574039		TP53		-		CTGTTT		214		774		27.6485788114		intronic										5431.73		G		GCTGTTT

		ML540		chr17		7579472		TP53		G		C		500		500		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13537.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		ML540		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		588		626		93.9297124601		intronic										15022.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		ML540		chr17		7579801		TP53		G		C		490		490		100		UTR5										15595.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		ML540		chr17		74733099		SRSF2		G		A		443		444		99.7747747748		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14735.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		ML540		chr19		13054627		CALR		-		TTGTC		380		1025		37.0731707317		exonic		frameshift insertion		NM_004343		c.1154_1155insTTGTC		p.K385fs		6683.73		A		ATTGTC								0.0000765		ID=COSM1738056;OCCURENCE=378(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		ML540		chr19		33792631		CEBPA		C		A		95		183		51.912568306		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		2215.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		ML540		chr20		31022959		ASXL1		T		C		520		521		99.8080614203		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16608.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		ML540		chr21		36164405		RUNX1		G		T		60		148		40.5405405405		UTR3										1357.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		ML540		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1017		1021		99.6082272282		intronic										31056.77		G		A				rs11702841				1				1

		ML540		chr21		36265323		RUNX1		T		-		102		179		56.9832402235		intronic										1391.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		ML540		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		367		712		51.5449438202		intronic										13106.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		ML540		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		480		480		100		intronic										14842.77		T		C				rs4830994								0.997351

		ML540		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		62		127		48.8188976378		intronic										1030.73		GT		G

		ML540		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		550		550		100		intronic										17704.77		T		G				rs5980193								0.897219

		ML540		chrX		39913655		BCOR		C		T		534		540		98.8888888889		intronic										18344.77		C		T				rs112054628								0.0725828

		ML540		chrX		39932907		BCOR		T		C		960		966		99.3788819876		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		26316.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		ML540		chrX		39933339		BCOR		A		G		1019		1024		99.51171875		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28003.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		ML540		chrX		44834045		KDM6A		-		T		511		577		88.56152513		intronic										10679.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		ML540		chrX		44897039		KDM6A		G		-		511		512		99.8046875		intronic										16255.73		TG		T				rs200420008

		ML540		chrX		44913052		KDM6A		T		A		503		512		98.2421875		intronic										13553.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		ML540		chrX		44918221		KDM6A		T		-		131		328		39.9390243902		intronic										1259.73		AT		A						0.3306		0.2887

		ML540		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		125		422		29.6208530806		intronic										4657.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		ML540		chrX		44935924		KDM6A		T		-		227		422		53.7914691943		intronic										4657.73		CTT		C,CT

		ML540		chrX		44938316		KDM6A		A		-		105		431		24.3619489559		intronic										704.73		TA		T

		ML540		chrX		44949284		KDM6A		A		T		175		176		99.4318181818		intronic										5613.77		A		T				rs5952675								0.243179

		ML540		chrX		44949951		KDM6A		T		-		121		480		25.2083333333		intronic										665.73		GT		G						0.124		0.0845

		ML540		chrX		44966795		KDM6A		T		C		498		498		100		intronic										22381.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		ML540		chrX		44966805		KDM6A		T		-		498		498		100		intronic										22372.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		ML540		chrX		76849085		ATRX		G		A		87		503		17.296222664		intronic										1198.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		ML540		chrX		76874171		ATRX		G		A		54		508		10.6299212598		intronic										43.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		ML540		chrX		123184949		STAG2		T		-		64		196		32.6530612245		intronic										638.73		CT		C								0.0401				0.346225

		ML540		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		520		529		98.2986767486		intronic										16877.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		ML540		chrX		123204978		STAG2		T		-		142		397		35.7682619647		intronic										895.73		CT		C						0.1943		0.258

		ML540		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1005		1006		99.9005964215		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		29968.77		T		C				rs4830173				1				1

		ML540		chrX		129157046		BCORL1		C		T		53		513		10.3313840156		intronic										68.77		C		T				rs141109836								0.0010596

		ML540		chrX		129162905		BCORL1		T		G		5		6		83.3333333333		intronic										53.74		T		G

		ML540		chrX		133511862		PHF6		A		-		48		110		43.6363636364		intronic										596.73		TA		T				rs367819775

		ML540		chrX		133511988		PHF6		G		A		446		447		99.7762863535		intronic										15206.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		ML540		chrX		133512256		PHF6		T		-		96		334		28.7425149701		intronic										1053.73		CT		C

		MTW281		chr1		36933096		CSF3R		T		C		184		501		36.7265469062		intronic										3051.77		T		C				rs3918000								0.134385

		MTW281		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		183		359		50.9749303621		intronic										4672.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		MTW281		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		547		553		98.9150090416		intronic										13778.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		MTW281		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		139		307		45.2768729642		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		3288.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		MTW281		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		235		271		86.7158671587		intronic										6486.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		MTW281		chr2		198266834		SF3B1		T		C		168		631		26.6244057052		exonic		nonsynonymous SNV		NM_012433		c.A2098G		p.K700E		2890.77		T		C								0.0002		ID=COSM84677;OCCURENCE=11(pancreas),1(eye),12(breast),235(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),20(NS),1(central_nervous_system)		0.000199681		0.004		D		1		D		0.999		D		0		D		1		D		3.68		H		-0.05		T		-3.91		D		0.874		6.029		28		0.999		0.988		D		0.399		D		0.574		D		0.672		0		6.02		0.991		1.061		1		1		16.542

		MTW281		chr2		198267243		SF3B1		A		-		163		394		41.3705583756		intronic										1815.73		GA		G						0.1395		0.2265

		MTW281		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		528		536		98.5074626866		intronic										17200.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		MTW281		chr3		105453034		CBLB		A		G		484		485		99.793814433		intronic										15120.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		MTW281		chr3		105453069		CBLB		C		T		86		485		17.7319587629		intronic										1294.77		C		T				rs9657924								0.10603

		MTW281		chr3		128204951		GATA2		C		T		9		22		40.9090909091		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		189.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		MTW281		chr3		128205860		GATA2		G		C		173		609		28.4072249589		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		2393.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		MTW281		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		495		500		99		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13724.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		MTW281		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		237		494		47.975708502		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6164.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		MTW281		chr4		55599436		KIT		T		C		501		501		100		intronic										16386.77		T		C				rs1008658								0.504792

		MTW281		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		67		520		12.8846153846		ncRNA_intronic										525.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		MTW281		chr4		106196829		TET2		T		G		515		1037		49.662487946		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		13316.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		T		0		T		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		MTW281		chr4		153247486		FBXW7		T		-		4		9		44.4444444444		intronic										19.78		CT		C		LowQual		rs367926135

		MTW281		chr5		170837513		NPM1		T		-		150		423		35.4609929078		intronic										859.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		MTW281		chr7		50459588		IKZF1		A		-		108		709		15.2327221439		intronic										250.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		MTW281		chr7		50467767		IKZF1		C		A		73		157		46.4968152866		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		1584.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		MTW281		chr7		101740827		CUX1		-		TC		509		521		97.6967370441		intronic										14206.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		MTW281		chr7		101747593		CUX1		-		T		172		453		37.9690949227		intronic										2355.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		MTW281		chr7		101758584		CUX1		G		A		228		537		42.4581005587		intronic										5311.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		MTW281		chr7		101821970		CUX1		-		G		225		436		51.6055045872		intronic										6638.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		MTW281		chr7		101843536		CUX1		-		T		318		826		38.4987893462		intronic										4408.73		A		AT												0.390176

		MTW281		chr7		101892328		CUX1		C		T		57		117		48.7179487179		UTR3										1028.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		MTW281		chr7		101892452		CUX1		G		A		28		65		43.0769230769		UTR3										663.77		G		A				rs112726409								0.116214

		MTW281		chr7		101916647		CUX1		A		G		201		204		98.5294117647		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		4422.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		MTW281		chr7		101916798		CUX1		C		A		82		148		55.4054054054		intronic										2144.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		MTW281		chr7		101917521		CUX1		G		A		242		499		48.496993988		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6399.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		MTW281		chr7		101917647		CUX1		A		G		472		472		100		intronic										14988.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		MTW281		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		56		70		80		intronic										2241.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		MTW281		chr7		148504906		EZH2		AAAAA		-		28		66		42.4242424242		intronic										965.73		TAAAAA		T,TAA

		MTW281		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		23		66		34.8484848485		intronic										965.73		TAAAAA		T,TAA

		MTW281		chr7		148506363		EZH2		T		G		244		1006		24.254473161		intronic										3968.77		T		G				rs10268879		0.1521		0.0846				0.113618

		MTW281		chr7		148508833		EZH2		A		G		457		979		46.6802860061		intronic										8551.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		MTW281		chr7		148543693		EZH2		AA		-		138		681		20.2643171806		intronic										11251.73		TAA		T,TA								0.0071

		MTW281		chr7		148543693		EZH2		A		-		459		681		67.4008810573		intronic										11251.73		TAA		T,TA

		MTW281		chr8		117864952		RAD21		A		-		134		327		40.9785932722		intronic										1209.73		TA		T						0.1101		0.1328

		MTW281		chr8		117866426		RAD21		T		-		81		457		17.7242888403		intronic										217.73		CT		C

		MTW281		chr8		117868531		RAD21		AAAAAAA		-		3		6		50		intronic										79.73		TAAAAAAA		T

		MTW281		chr8		117875538		RAD21		C		-		159		701		22.6818830243		intronic										2347.73		TC		T

		MTW281		chr8		117875539		RAD21		C		T		116		699		16.5951359084		intronic										860.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		MTW281		chr9		5069899		JAK2		-		AT		139		484		28.7190082645		intronic										3978.73		G		GAT

		MTW281		chr9		5073681		JAK2		T		-		91		484		18.8016528926		intronic										35.73		CT		C						0.0187		0.0062

		MTW281		chr9		133747698		ABL1		C		T		146		574		25.4355400697		intronic										2577.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		MTW281		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		346		348		99.4252873563		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		12016.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		MTW281		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		92		201		45.7711442786		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		2389.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		MTW281		chr10		112356329		SMC3		T		C		57		115		49.5652173913		intronic										203.77		T		C

		MTW281		chr10		112356331		SMC3		G		A		57		115		49.5652173913		intronic										203.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		MTW281		chr10		112361870		SMC3		A		G		1106		1108		99.8194945848		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		32213.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		MTW281		chr11		534242		HRAS		A		G		48		63		76.1904761905		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		1196.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		MTW281		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		44		59		74.5762711864		intronic										1764.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		MTW281		chr11		118351035		KMT2A		T		-		174		767		22.6857887875		intronic										1432.73		CT		C												0.00259585

		MTW281		chr12		11803220		ETV6		A		C		493		494		99.7975708502		intronic										21963.77		A		C				rs2856305								0.971645

		MTW281		chr12		11803228		ETV6		A		G		493		494		99.7975708502		intronic										21891.77		A		G				rs2541135								0.971645

		MTW281		chr12		12006544		RNU6-19P		G		A		528		532		99.2481203008		ncRNA_intronic										17509.77		G		A				rs17210957		0.1628		0.1708				0.217252

		MTW281		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		546		580		94.1379310345		intronic										13574.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		MTW281		chr17		74733099		SRSF2		G		A		442		444		99.5495495495		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14972.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		MTW281		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		291		783		37.1647509579		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		5714.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		MTW281		chr19		45303800		CBLC		G		A		48		409		11.7359413203		intronic										231.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		MTW281		chr20		31022959		ASXL1		T		C		515		516		99.8062015504		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		16034.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		MTW281		chr20		31023500		ASXL1		C		T		485		1537		31.5549772284		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.C2985T		p.H995H		9246.77		C		T				rs62206933		0.0182		0.0232				0.0401358

		MTW281		chr21		36206932		RUNX1		G		A		992		993		99.8992950655		intronic										29029.77		G		A				rs11702841				1				1

		MTW281		chr21		36265323		RUNX1		T		-		76		112		67.8571428571		intronic										1067.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		MTW281		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		497		497		100		intronic										15545.77		T		C				rs4830994								0.997351

		MTW281		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		513		513		100		intronic										16861.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		MTW281		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		111		228		48.6842105263		intronic										1933.73		GT		G

		MTW281		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		575		576		99.8263888889		intronic										18238.77		T		C				rs5936061								0.551258

		MTW281		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		621		626		99.2012779553		intronic										20311.77		T		G				rs5980193								0.897219

		MTW281		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		502		502		100		intronic										16739.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		MTW281		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		492		496		99.1935483871		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		16534.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		MTW281		chrX		39922359		BCOR		A		G		171		351		48.7179487179		intronic										3950.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		MTW281		chrX		39933339		BCOR		A		G		1028		1029		99.9028182702		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29284.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		MTW281		chrX		44834045		KDM6A		-		T		450		963		46.7289719626		intronic										8030.73		C		CT				rs200529431								0.188609

		MTW281		chrX		44897039		KDM6A		G		-		469		954		49.1614255765		intronic										11230.73		TG		T				rs200420008

		MTW281		chrX		44913052		KDM6A		T		A		218		507		42.9980276134		intronic										5108.77		T		A				rs5952285		0.2501		0.1305				0.243709

		MTW281		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		141		441		31.9727891156		intronic										4975.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		MTW281		chrX		44935924		KDM6A		T		-		221		441		50.1133786848		intronic										4975.73		CTT		C,CT

		MTW281		chrX		44938316		KDM6A		A		-		106		437		24.2562929062		intronic										456.73		TA		T

		MTW281		chrX		44949284		KDM6A		A		T		240		505		47.5247524752		intronic										6270.77		A		T				rs5952675								0.243179

		MTW281		chrX		44949951		KDM6A		T		-		134		484		27.6859504132		intronic										792.73		GT		G						0.124		0.0845

		MTW281		chrX		44966795		KDM6A		T		C		462		933		49.5176848875		intronic										17867.77		T		C				rs5952682		0.2471		0.1203				0.242914

		MTW281		chrX		44966805		KDM6A		T		-		458		932		49.1416309013		intronic										12064.73		GT		G				rs11343829		0.1936		0.1029				0.188609

		MTW281		chrX		76940534		ATRX		A		G		536		992		54.0322580645		intronic										10614.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		MTW281		chrX		123184949		STAG2		TT		-		67		263		25.4752851711		intronic										836.73		CTT		C								0.0111

		MTW281		chrX		123199993		STAG2		TTTT		-		2		7		28.5714285714		intronic										31.73		ATTTT		A								0.0182

		MTW281		chrX		123200011		STAG2		T		C		2		7		28.5714285714		intronic										40.77		T		C

		MTW281		chrX		123204978		STAG2		T		-		127		375		33.8666666667		intronic										589.73		CT		C						0.1943		0.258

		MTW281		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1044		1044		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31619.77		T		C				rs4830173				1				1

		MTW281		chrX		133511862		PHF6		A		-		45		92		48.9130434783		intronic										574.73		TA		T				rs367819775

		MTW281		chrX		133511988		PHF6		G		A		544		548		99.2700729927		intronic										18930.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		MTW281		chrX		133512256		PHF6		T		-		167		643		25.9720062208		intronic										1488.73		CT		C

		MTW281		chrX		133527688		PHF6		T		-		128		703		18.2076813656		intronic										865.73		GT		G						0.0221		0.0033

		PA618		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		249		550		45.2727272727		intronic										5979.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		PA618		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		479		970		49.381443299		intronic										9036.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		PA618		chr2		198267243		SF3B1		A		-		167		508		32.874015748		intronic										1451.73		GA		G						0.1395		0.2265

		PA618		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		534		546		97.8021978022		intronic										16387.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		PA618		chr3		105453034		CBLB		A		G		345		346		99.710982659		intronic										10606.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		PA618		chr3		105453069		CBLB		C		T		66		346		19.0751445087		intronic										1008.77		C		T				rs9657924								0.10603

		PA618		chr3		128204951		GATA2		C		T		13		26		50		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		297.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		PA618		chr3		128205860		GATA2		G		C		285		824		34.5873786408		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		4110.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		PA618		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		494		499		98.997995992		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13127.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		PA618		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		188		456		41.2280701754		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		635.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		PA618		chr4		55599436		KIT		T		C		484		484		100		intronic										15634.73		T		C				rs1008658								0.504792

		PA618		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		393		410		95.8536585366		ncRNA_intronic										17573.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		PA618		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		73		518		14.0926640927		ncRNA_intronic										582.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		PA618		chr4		106196951		TET2		A		G		306		1164		26.2886597938		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		5676.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		PA618		chr5		170837513		NPM1		T		-		160		443		36.1173814898		intronic										1111.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		PA618		chr7		50455211		IKZF1		C		A		173		304		56.9078947368		intronic										4122.77		C		A				rs150440917		0.0069		0.0049				0.00159744

		PA618		chr7		101740827		CUX1		-		TC		343		832		41.2259615385		intronic										7107.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		PA618		chr7		101747593		CUX1		T		-		109		490		22.2448979592		intronic										351.73		GT		G						0.017		0.0081

		PA618		chr7		101821970		CUX1		-		G		199		443		44.920993228		intronic										5686.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		PA618		chr7		101843536		CUX1		-		T		487		1086		44.8434622468		intronic										8252.73		A		AT												0.390176

		PA618		chr7		101892121		CUX1		G		A		17		40		42.5		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		272.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		PA618		chr7		101892328		CUX1		C		T		142		248		57.2580645161		UTR3										2804.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		PA618		chr7		101916647		CUX1		A		G		411		412		99.7572815534		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		10492.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		PA618		chr7		101916798		CUX1		C		A		171		340		50.2941176471		intronic										4258.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		PA618		chr7		101917521		CUX1		G		A		221		491		45.0101832994		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		5738.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		PA618		chr7		101917647		CUX1		A		G		506		508		99.6062992126		intronic										16307.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		PA618		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		159		160		99.375		intronic										6986.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		PA618		chr7		148504906		EZH2		AAAAA		-		70		154		45.4545454545		intronic										2535.73		TAAAAA		T,TA

		PA618		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		74		154		48.0519480519		intronic										2535.73		TAAAAA		T,TA

		PA618		chr7		148507534		EZH2		-		T		697		1436		48.5376044568		intronic										13940.73		C		CT				rs146223228		0.0272		0.0403				0.0231629

		PA618		chr7		148508833		EZH2		A		G		1024		1026		99.8050682261		intronic										29399.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		PA618		chr7		148543693		EZH2		AA		-		116		655		17.7099236641		intronic										12122.73		TAA		T,TA								0.0071

		PA618		chr7		148543693		EZH2		A		-		482		655		73.5877862595		intronic										12122.73		TAA		T,TA

		PA618		chr8		117864217		RAD21		A		G		236		484		48.7603305785		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		4342.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		PA618		chr8		117864952		RAD21		A		-		99		285		34.7368421053		intronic										744.73		TA		T						0.1101		0.1328

		PA618		chr8		117868531		RAD21		AA		-		5		6		83.3333333333		intronic										121.73		TAA		T								0.0585

		PA618		chr8		117875538		RAD21		C		-		150		679		22.0913107511		intronic										2137.73		TC		T

		PA618		chr8		117875539		RAD21		C		T		123		678		18.1415929204		intronic										1052.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		PA618		chr9		5069899		JAK2		-		AT		138		499		27.6553106212		intronic										2556.73		G		GAT

		PA618		chr9		5073770		JAK2		G		T		669		947		70.6441393875		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		18971.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		PA618		chr9		133747698		ABL1		C		T		178		614		28.990228013		intronic										3376.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		PA618		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		241		503		47.9125248509		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		6252.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		PA618		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		61		481		12.6819126819		intronic										417.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		PA618		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		174		364		47.8021978022		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		4519.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		PA618		chr10		112361870		SMC3		A		G		1050		1052		99.8098859316		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29821.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		PA618		chr11		118351035		KMT2A		T		-		122		692		17.6300578035		intronic										507.73		CT		C												0.00259585

		PA618		chr12		11803220		ETV6		A		C		516		516		100		intronic										23056.77		A		C				rs2856305								0.971645

		PA618		chr12		11803228		ETV6		A		G		516		516		100		intronic										23056.77		A		G				rs2541135								0.971645

		PA618		chr13		28607989		FLT3		T		G		449		958		46.8684759916		intronic										9293.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		PA618		chr17		7579472		TP53		G		C		511		511		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		14080.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		PA618		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		574		602		95.3488372093		intronic										15681.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		PA618		chr17		7579801		TP53		G		C		452		452		100		UTR5										14865.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		PA618		chr17		74733099		SRSF2		G		A		252		464		54.3103448276		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		6544.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		PA618		chr19		45297479		CBLC		C		T		102		433		23.5565819861		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001130852		c.C1165T		p.P389S		1919.77		C		T				rs116023028		0.0501		0.0366				0.0389377		0.182		T		0.001		B		0.004		B						1		N		0.625		N		-2.17		D		-2.43		N		0.035		0.915		10.17		0.986		0.019		N		-1.017		T		0.049		T		0.732		0		0.495		-0.301		0.024		0.001		0.001		6.221

		PA618		chr19		45303983		CBLC		A		G		255		503		50.6958250497		downstream										6129.77		A		G				rs117908144								0.0133786

		PA618		chr20		31022959		ASXL1		T		C		563		563		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17548.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		PA618		chr21		36164405		RUNX1		G		T		163		392		41.5816326531		UTR3										3607.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		PA618		chr21		36206932		RUNX1		G		A		978		983		99.491353001		intronic										28529.77		G		A				rs11702841				1				1

		PA618		chr21		36265323		RUNX1		T		-		112		168		66.6666666667		intronic										1621.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		PA618		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		499		993		50.2517623364		intronic										16038.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		PA618		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		493		493		100		intronic										15314.77		T		C				rs4830994								0.997351

		PA618		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		497		497		100		intronic										15893.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		PA618		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		70		155		45.1612903226		intronic										1152.73		GT		G

		PA618		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		538		538		100		intronic										17041.77		T		C				rs5936061								0.551258

		PA618		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		538		539		99.814471243		intronic										16683.77		T		G				rs5980193								0.897219

		PA618		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		490		491		99.7963340122		intronic										17093.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		PA618		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		411		411		100		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		13547.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		PA618		chrX		39922359		BCOR		A		G		306		309		99.0291262136		intronic										9331.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		PA618		chrX		39933339		BCOR		A		G		1029		1029		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28879.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		PA618		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		137		412		33.2524271845		intronic										4827.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		PA618		chrX		44935924		KDM6A		T		-		200		412		48.5436893204		intronic										4827.73		CTT		C,CT

		PA618		chrX		44938316		KDM6A		A		-		106		415		25.5421686747		intronic										747.73		TA		T

		PA618		chrX		44938563		KDM6A		G		A		258		259		99.6138996139		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		8748.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		PA618		chrX		44949951		KDM6A		T		-		125		477		26.2054507338		intronic										800.73		GT		G						0.124		0.0845

		PA618		chrX		76874171		ATRX		G		A		48		497		9.6579476861		intronic										14.91		G		A		LowQual		rs143038693								0.00264901

		PA618		chrX		123176579		STAG2		T		C		2		8		25		intronic										12.99		T		C		LowQual

		PA618		chrX		123184949		STAG2		TT		-		45		143		31.4685314685		intronic										682.73		CTT		C								0.0111

		PA618		chrX		123204978		STAG2		T		-		160		388		41.2371134021		intronic										1291.73		CT		C						0.1943		0.258

		PA618		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1021		1022		99.9021526419		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30027.77		T		C				rs4830173				1				1

		PA618		chrX		133511862		PHF6		A		-		47		135		34.8148148148		intronic										534.73		TA		T				rs367819775

		PA618		chrX		133512256		PHF6		T		-		71		266		26.6917293233		intronic										653.73		CT		C

		PBB1310		chr1		36933096		CSF3R		T		C		288		643		44.7900466563		intronic										5357.77		T		C				rs3918000								0.134385

		PBB1310		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		921		925		99.5675675676		intronic										35902.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		PBB1310		chr2		198267243		SF3B1		A		-		96		299		32.1070234114		intronic										969.73		GA		G						0.1395		0.2265

		PBB1310		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		523		531		98.4934086629		intronic										16926.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		PBB1310		chr3		105438957		CBLB		T		G		435		941		46.2274176408		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		8295.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		PBB1310		chr3		105439026		CBLB		G		A		221		473		46.7230443975		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		5517.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		PBB1310		chr3		105453034		CBLB		A		G		465		465		100		intronic										14343.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		PBB1310		chr3		105453069		CBLB		C		T		102		464		21.9827586207		intronic										1814.77		C		T				rs9657924								0.10603

		PBB1310		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		491		497		98.7927565392		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13364.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		PBB1310		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		237		498		47.5903614458		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6166.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		PBB1310		chr4		55599268		KIT		C		T		246		482		51.0373443983		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.C2394T		p.I798I		6544.77		C		T				rs55789615		0.0248		0.0211		ID=COSM1307;OCCURENCE=3(bone),1(NS),2(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(testis),1(autonomic_ganglia),1(soft_tissue),1(genital_tract),2(large_intestine)		0.0113818

		PBB1310		chr4		55599436		KIT		T		C		246		506		48.6166007905		intronic										5580.77		T		C				rs1008658								0.504792

		PBB1310		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		80		514		15.5642023346		ncRNA_intronic										842.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		PBB1310		chr4		153247486		FBXW7		TT		-		4		10		40		intronic										61.73		CTT		C

		PBB1310		chr5		170837513		NPM1		T		-		151		427		35.3629976581		intronic										802.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		PBB1310		chr7		50459588		IKZF1		A		-		124		792		15.6565656566		intronic										314.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		PBB1310		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		106		433		24.480369515		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		2402.73		G		GGGGGCCGAGTC

		PBB1310		chr7		50467767		IKZF1		C		A		65		157		41.4012738854		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		1337.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		PBB1310		chr7		101740827		CUX1		-		TC		409		944		43.3262711864		intronic										9195.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		PBB1310		chr7		101747593		CUX1		-		T		151		456		33.1140350877		intronic										1915.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		PBB1310		chr7		101755060		CUX1		A		G		516		1003		51.445663011		intronic										11465.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		PBB1310		chr7		101758584		CUX1		G		A		263		583		45.1114922813		intronic										6190.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		PBB1310		chr7		101821958		CUX1		G		A		210		450		46.6666666667		intronic										5367.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		PBB1310		chr7		101837149		CUX1		G		A		251		494		50.8097165992		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6839.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		PBB1310		chr7		101843536		CUX1		-		T		308		756		40.7407407407		intronic										5090.73		A		AT												0.390176

		PBB1310		chr7		101844851		CUX1		A		G		474		899		52.7252502781		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9741.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		PBB1310		chr7		101892121		CUX1		G		A		15		46		32.6086956522		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		174.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		PBB1310		chr7		101892328		CUX1		C		T		156		263		59.3155893536		UTR3										3119.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		PBB1310		chr7		101916647		CUX1		A		G		159		392		40.5612244898		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		2466.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		PBB1310		chr7		101917647		CUX1		A		G		209		466		44.8497854077		intronic										4724.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		PBB1310		chr7		101921289		CUX1		A		G		309		590		52.3728813559		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.A1585G		p.I529V		5721.77		A		G				rs2230103		0.0382		0.0298				0.0283546		1		TRUE		0.139		B		0.07		B						0.995		N		0.5		N		1.63		T		0.03		N		0.326		0.53		7.655		0.604		0.967		D		-1.033		TRUE		0.004		TRUE		0.706		0		3.4		0.697		1.186		0.993		1		10.046

		PBB1310		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		75		75		100		intronic										3346.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		PBB1310		chr7		148504878		EZH2		-		AAGAT		25		75		33.3333333333		intronic										854.73		G		GAAGAT												0.00139776

		PBB1310		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		55		71		77.4647887324		intronic										1330.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		PBB1310		chr7		148508833		EZH2		A		G		1015		1022		99.3150684932		intronic										28732.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		PBB1310		chr7		148512591		EZH2		T		C		59		513		11.5009746589		intronic										132.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		PBB1310		chr7		148543693		EZH2		AA		-		123		639		19.2488262911		intronic										11764.73		TAA		T,TA								0.0071

		PBB1310		chr7		148543693		EZH2		A		-		453		639		70.8920187793		intronic										11764.73		TAA		T,TA

		PBB1310		chr7		148543753		EZH2		C		T		319		642		49.6884735202		intronic										8143.77		C		T				rs28723387								0.193091

		PBB1310		chr8		117864952		RAD21		A		-		135		344		39.2441860465		intronic										1233.73		TA		T						0.1101		0.1328

		PBB1310		chr8		117875538		RAD21		C		-		147		687		21.3973799127		intronic										1904.73		TC		T

		PBB1310		chr8		117875539		RAD21		C		T		115		683		16.8374816984		intronic										932.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		PBB1310		chr9		5069899		JAK2		-		AT		112		499		22.4448897796		intronic										2893.73		G		GAT

		PBB1310		chr9		5073681		JAK2		T		-		101		472		21.3983050847		intronic										282.73		CT		C						0.0187		0.0062

		PBB1310		chr9		133747698		ABL1		C		T		166		596		27.8523489933		intronic										3066.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		PBB1310		chr9		139391321		NOTCH1		G		A		248		476		52.1008403361		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6870T		p.S2290S		6594.77		G		A				rs61751488		0.0033		0.0028		ID=COSM308630;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00439297

		PBB1310		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		226		501		45.1097804391		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5912.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		PBB1310		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		63		422		14.9289099526		intronic										750.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		PBB1310		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		233		485		48.0412371134		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6265.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		PBB1310		chr10		112356331		SMC3		G		A		28		127		22.0472440945		intronic										13.95		G		A		LowQual		rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		PBB1310		chr10		112360764		SMC3		G		A		63		496		12.7016129032		intronic										287.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		PBB1310		chr10		112361870		SMC3		A		G		1083		1084		99.9077490775		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30865.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		PBB1310		chr11		118351035		KMT2A		T		-		291		913		31.8729463308		intronic										3977.73		CT		C												0.00259585

		PBB1310		chr12		11803220		ETV6		A		C		487		488		99.7950819672		intronic										21791.77		A		C				rs2856305								0.971645

		PBB1310		chr12		11803228		ETV6		A		G		485		486		99.7942386831		intronic										21547.77		A		G				rs2541135								0.971645

		PBB1310		chr12		25380256		KRAS		T		G		47		532		8.8345864662		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.A202C		p.R68R		41.77		T		G

		PBB1310		chr12		25380260		KRAS		T		G		47		532		8.8345864662		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.A198C		p.A66A		36.77		T		G								0.00000825

		PBB1310		chr12		25380263		KRAS		A		G		64		548		11.6788321168		exonic		synonymous SNV		NM_004985		c.T195C		p.S65S		492.77		A		G

		PBB1310		chr13		28607916		FLT3		T		A		477		478		99.7907949791		intronic										16903.77		T		A				rs2491222								0.570687

		PBB1310		chr13		28607989		FLT3		T		G		1047		1052		99.5247148289		intronic										31675.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		PBB1310		chr17		7579472		TP53		G		C		201		370		54.3243243243		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		3812.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		TRUE		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		PBB1310		chr17		7579619		TP53		G		T		439		945		46.455026455		intronic										9546.77		G		T				rs17883323		0.0708		0.0659				0.0776757

		PBB1310		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		567		589		96.2648556876		intronic										15062.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		PBB1310		chr17		7579801		TP53		G		C		223		380		58.6842105263		UTR5										5441.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		PBB1310		chr17		74733099		SRSF2		G		A		465		466		99.7854077253		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15602.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		PBB1310		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		527		907		58.1036383682		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		15877.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		PBB1310		chr19		45303800		CBLC		G		A		62		492		12.6016260163		intronic										317.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		PBB1310		chr20		31022837		ASXL1		T		-		683		1449		47.1359558316		exonic		stopgain		NM_015338		c.2323delT		p.L775X		15913.73		AT		A								0.0000165

		PBB1310		chr20		31022959		ASXL1		T		C		531		531		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17011.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		PBB1310		chr20		31024274		ASXL1		T		C		264		1074		24.5810055866		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5122.73		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		PBB1310		chr20		31025163		ASXL1		A		G		218		392		55.612244898		UTR3										5511.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		PBB1310		chr20		31025231		ASXL1		T		C		209		390		53.5897435897		UTR3										5539.77		T		C				rs2295763								0.39976

		PBB1310		chr21		36164405		RUNX1		G		T		137		298		45.9731543624		UTR3										3164.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		PBB1310		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1053		1062		99.1525423729		intronic										31888.77		G		A				rs11702841				1				1

		PBB1310		chr21		36265323		RUNX1		T		-		92		134		68.6567164179		intronic										1450.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		PBB1310		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		490		952		51.4705882353		intronic										16287.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		PBB1310		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		483		483		100		intronic										15363.77		T		C				rs4830994								0.997351

		PBB1310		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		109		243		44.8559670782		intronic										1864.73		GT		G

		PBB1310		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		310		620		50		intronic										7006.77		T		G				rs5980193								0.897219

		PBB1310		chrX		39930433		BCOR		AAA		-		2		5		40		intronic										36.73		GAAA		G								0.0001

		PBB1310		chrX		39933339		BCOR		A		G		1075		1075		100		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		31362.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		PBB1310		chrX		44918221		KDM6A		T		-		140		376		37.2340425532		intronic										1110.73		AT		A						0.3306		0.2887

		PBB1310		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		149		453		32.8918322296		intronic										5447.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		PBB1310		chrX		44935924		KDM6A		T		-		232		453		51.2141280353		intronic										5447.73		CTT		C,CT

		PBB1310		chrX		44938316		KDM6A		A		-		98		438		22.3744292237		intronic										402.73		TA		T

		PBB1310		chrX		44949951		KDM6A		T		-		103		490		21.0204081633		intronic										206.73		GT		G						0.124		0.0845

		PBB1310		chrX		76874171		ATRX		G		A		55		512		10.7421875		intronic										202.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		PBB1310		chrX		76940534		ATRX		A		G		466		994		46.8812877264		intronic										8818.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		PBB1310		chrX		123184949		STAG2		T		-		138		291		47.4226804124		intronic										1402.73		CT		C								0.0401				0.346225

		PBB1310		chrX		123199993		STAG2		TTTTTTTTTTTTT		-		2		2		100		intronic										53.7		ATTTTTTTTTTTTT		A

		PBB1310		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		510		1029		49.5626822157		intronic										13162.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		PBB1310		chrX		123204978		STAG2		T		-		135		380		35.5263157895		intronic										718.73		CT		C						0.1943		0.258

		PBB1310		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1017		1017		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30247.77		T		C				rs4830173				1				1

		PBB1310		chrX		133511862		PHF6		A		-		38		144		26.3888888889		intronic										395.73		TA		T				rs367819775

		PBB1310		chrX		133512256		PHF6		T		-		164		675		24.2962962963		intronic										1453.73		CT		C

		PBB1310		chrX		133527688		PHF6		T		-		103		711		14.4866385373		intronic										204.73		GT		G						0.0221		0.0033

		PM451		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		470		960		48.9583333333		intronic										8826.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		PM451		chr2		198267243		SF3B1		A		-		462		791		58.407079646		intronic										6763.73		GA		G						0.1395		0.2265

		PM451		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		545		553		98.5533453888		intronic										17992.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		PM451		chr2		209113192		IDH1		G		A		539		1051		51.284490961		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		11983.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		PM451		chr3		105453034		CBLB		A		G		490		490		100		intronic										15633.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		PM451		chr3		105453069		CBLB		C		T		95		488		19.4672131148		intronic										1437.77		C		T				rs9657924								0.10603

		PM451		chr3		128200806		GATA2		G		A		46		97		47.4226804124		intronic										1119.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		PM451		chr3		128205860		GATA2		G		C		206		1031		19.9806013579		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		1862.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		PM451		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		488		494		98.7854251012		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12636.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		PM451		chr4		55599436		KIT		T		C		518		519		99.8073217726		intronic										16199.77		T		C				rs1008658								0.504792

		PM451		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		386		415		93.0120481928		ncRNA_intronic										12289.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		PM451		chr4		106196951		TET2		A		G		711		1207		58.9063794532		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		20973.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		PM451		chr4		153247486		FBXW7		T		-		8		20		40		intronic										66.73		CT		C				rs367926135

		PM451		chr5		170837513		NPM1		T		-		154		432		35.6481481481		intronic										1242.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		PM451		chr7		50467941		IKZF1		C		T		480		846		56.7375886525		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C486T		p.N162N		9841.77		C		T				rs61731356		0.0484		0.0805				0.0589058

		PM451		chr7		50468334		IKZF1		C		T		215		539		39.8886827458		UTR3										5214.77		C		T				rs72645704		0.0486		0.0706				0.0591054

		PM451		chr7		101740827		CUX1		-		C		94		618		15.2103559871		intronic										17099.73		T		TC,TTC								0.0005

		PM451		chr7		101740827		CUX1		-		TC		516		618		83.4951456311		intronic										17099.73		T		TC,TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		PM451		chr7		101747593		CUX1		-		T		181		464		39.0086206897		intronic										2487.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		PM451		chr7		101755060		CUX1		A		G		512		1030		49.7087378641		intronic										11511.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		PM451		chr7		101758584		CUX1		G		A		275		606		45.3795379538		intronic										6710.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		PM451		chr7		101821970		CUX1		-		G		233		443		52.5959367946		intronic										6934.73		A		AG						0.0701		0.0692				0.0463259

		PM451		chr7		101837149		CUX1		G		A		248		493		50.3042596349		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6476.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		PM451		chr7		101843536		CUX1		-		T		557		807		69.0210656753		intronic										10039.73		A		AT												0.390176

		PM451		chr7		101844851		CUX1		A		G		507		981		51.6819571865		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		10302.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		PM451		chr7		101892121		CUX1		G		A		18		18		100		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		394.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		PM451		chr7		101892328		CUX1		C		T		201		353		56.940509915		UTR3										3703.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		PM451		chr7		101916647		CUX1		A		G		453		455		99.5604395604		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		11398.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		PM451		chr7		101917521		CUX1		G		A		494		495		99.797979798		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16429.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		PM451		chr7		101917647		CUX1		A		G		499		500		99.8		intronic										15754.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		PM451		chr7		101921229		CUX1		C		G		88		196		44.8979591837		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.C1525G		p.L509V		1418.77		C		G				rs138450169		0.0062		0.0122				0.00259585		0.4		T		0.001		B		0.007		B						1		N		1.245		L		1.55		T		-0.87		N		0.254		1.61		13.9		0.871		0.727		D		-1.038		T		0.044		T		0.706		0		2.59		-0.304		-0.463		0.964		0.986		9.935

		PM451		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		2		100		intronic										21.77		T		C		LowQual		rs803070								0.606829

		PM451		chr7		148504716		EZH2		G		-		311		496		62.7016129032		UTR3										6510.73		AG		A				rs3217095		0.7694		0.6897				0.770966

		PM451		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		122		141		86.524822695		intronic										4998.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		PM451		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		74		105		70.4761904762		intronic										1812.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		PM451		chr7		148508833		EZH2		A		G		535		1053		50.8072174739		intronic										10613.73		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		PM451		chr7		148515269		EZH2		A		-		183		1265		14.4664031621		intronic										242.73		GA		G

		PM451		chr7		148543693		EZH2		A		-		491		882		55.6689342404		intronic										7162.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		PM451		chr8		117864217		RAD21		A		G		247		497		49.6981891348		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		4251.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		PM451		chr8		117864952		RAD21		A		-		184		459		40.0871459695		intronic										1680.73		TA		T						0.1101		0.1328

		PM451		chr8		117875538		RAD21		C		-		237		807		29.3680297398		intronic										4298.73		TC		T

		PM451		chr8		117875539		RAD21		C		T		124		806		15.3846153846		intronic										734.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		PM451		chr9		5069899		JAK2		-		AT		146		501		29.1417165669		intronic										2872.73		G		GAT

		PM451		chr9		5073681		JAK2		T		-		74		420		17.619047619		intronic										78.73		CT		C						0.0187		0.0062

		PM451		chr9		5073770		JAK2		G		T		729		952		76.5756302521		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		21089.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		PM451		chr9		133747698		ABL1		C		T		143		603		23.7147595357		intronic										2328.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		PM451		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		513		516		99.4186046512		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		18232.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		PM451		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		76		503		15.1093439364		intronic										577.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		PM451		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		492		492		100		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		16863.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		PM451		chr10		112360764		SMC3		G		A		62		496		12.5		intronic										211.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		PM451		chr10		112361870		SMC3		A		G		1113		1119		99.4638069705		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		31762.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		PM451		chr11		534242		HRAS		A		G		150		254		59.0551181102		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		3671.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		PM451		chr11		534403		HRAS		CCCAGGCCCAGC		-		136		233		58.3690987124		intronic										5381.73		GCCCAGGCCCAGC		G				rs146677294

		PM451		chr11		118351035		KMT2A		T		-		283		934		30.2997858672		intronic										3673.73		CT		C												0.00259585

		PM451		chr12		11803220		ETV6		A		C		512		512		100		intronic										22891.77		A		C				rs2856305								0.971645

		PM451		chr12		11803228		ETV6		A		G		512		512		100		intronic										22891.77		A		G				rs2541135								0.971645

		PM451		chr12		11905412		ETV6		A		G		167		369		45.2574525745		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001987		c.A62G		p.E21G		3294.77		A		G				rs139212214		0.000077		0.0000165						0.263		T		0.02		B		0.011		B		0		D		0.879		D		0.695		N		3.02		T		-0.42		N		0.405		2.407		18.87		0.99		0.721		D		-0.981		T		0.014		T		0.757		0		4.52		1.062		1.199		0.999		1		7.737

		PM451		chr13		28607916		FLT3		T		A		252		463		54.4276457883		intronic										6817.77		T		A				rs2491222								0.570687

		PM451		chr13		28607989		FLT3		T		G		528		992		53.2258064516		intronic										11611.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		PM451		chr13		28608241		FLT3		A		G		286		543		52.6703499079		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.T1815C		p.F605F		6982.77		A		G				rs61729139		0.0043		0.0016				0.00419329

		PM451		chr13		28608459		FLT3		T		C		265		552		48.0072463768		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		6903.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		PM451		chr17		7578210		TP53		T		C		247		492		50.2032520325		exonic		synonymous SNV		NM_001126115		c.A243G		p.R81R		5796.77		T		C				rs1800372		0.0137		0.012		ID=COSM249885;OCCURENCE=3(large_intestine),2(central_nervous_system)		0.00539137

		PM451		chr17		7579472		TP53		G		C		502		502		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13723.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		PM451		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		575		615		93.4959349593		intronic										14861.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		PM451		chr17		7579801		TP53		G		C		497		497		100		UTR5										16027.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		PM451		chr17		74733099		SRSF2		G		A		455		455		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14637.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		PM451		chr20		31022959		ASXL1		T		C		534		536		99.6268656716		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17166.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		PM451		chr21		36164405		RUNX1		G		T		133		297		44.7811447811		UTR3										3029.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		PM451		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1039		1044		99.5210727969		intronic										31735.77		G		A				rs11702841				1				1

		PM451		chr21		36265323		RUNX1		T		-		125		185		67.5675675676		intronic										1880.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		PM451		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		471		473		99.577167019		intronic										14116.77		T		C				rs4830994								0.997351

		PM451		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		62		115		53.9130434783		intronic										1117.73		GT		G

		PM451		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		571		571		100		intronic										18553.77		T		G				rs5980193								0.897219

		PM451		chrX		39922359		BCOR		A		G		382		384		99.4791666667		intronic										11671.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		PM451		chrX		39933339		BCOR		A		G		1020		1023		99.706744868		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28272.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		PM451		chrX		44918221		KDM6A		T		-		137		366		37.4316939891		intronic										1212.73		AT		A						0.3306		0.2887

		PM451		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		140		436		32.1100917431		intronic										5354.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		PM451		chrX		44935924		KDM6A		T		-		226		436		51.8348623853		intronic										5354.73		CTT		C,CT

		PM451		chrX		44938316		KDM6A		A		-		131		446		29.3721973094		intronic										1049.73		TA		T

		PM451		chrX		44949153		KDM6A		T		C		144		769		18.7256176853		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1738.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		PM451		chrX		44949951		KDM6A		T		-		101		472		21.3983050847		intronic										348.73		GT		G						0.124		0.0845

		PM451		chrX		76940534		ATRX		A		G		966		970		99.587628866		intronic										26002.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		PM451		chrX		123184949		STAG2		T		-		97		221		43.8914027149		intronic										821.73		CT		C								0.0401				0.346225

		PM451		chrX		123195807		STAG2		AAACAAT		-		163		268		60.8208955224		intronic										4567.73		GAAACAAT		G

		PM451		chrX		123195818		STAG2		G		C		163		267		61.0486891386		intronic										4576.77		G		C

		PM451		chrX		123199993		STAG2		TTT		-		20		26		76.9230769231		intronic										414.77		ATTT		A						0.0683		0.0343

		PM451		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		525		531		98.8700564972		intronic										23233.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		PM451		chrX		123204978		STAG2		T		-		133		396		33.5858585859		intronic										773.73		CT		C						0.1943		0.258

		PM451		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1019		1019		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30387.77		T		C				rs4830173				1				1

		PM451		chrX		129162905		BCORL1		T		G		6		7		85.7142857143		intronic										70.18		T		G

		PM451		chrX		133511862		PHF6		A		-		40		112		35.7142857143		intronic										462.73		TA		T				rs367819775

		PM451		chrX		133512256		PHF6		T		-		103		384		26.8229166667		intronic										1020.73		CT		C

		PM451		chrX		133527688		PHF6		T		-		72		529		13.6105860113		intronic										170.73		GT		G						0.0221		0.0033

		PM887		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		542		546		99.2673992674		intronic										17742.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		PM887		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		918		926		99.1360691145		intronic										25078.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		PM887		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		251		482		52.0746887967		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		6205.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		PM887		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		400		509		78.5854616896		intronic										10477.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		PM887		chr2		25523196		DNMT3A		T		C		229		456		50.2192982456		intronic										5355.77		T		C				rs7596387								0.104832

		PM887		chr2		198267243		SF3B1		A		-		219		637		34.3799058085		intronic										2287.73		GA		G						0.1395		0.2265

		PM887		chr3		105453034		CBLB		A		G		475		477		99.5807127883		intronic										14308.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		PM887		chr3		105453069		CBLB		C		T		126		477		26.4150943396		intronic										2587.77		C		T				rs9657924								0.10603

		PM887		chr3		128200806		GATA2		G		A		72		72		100		intronic										2213.77		G		A				rs11708606		0.1851		0.1628				0.123003

		PM887		chr3		128204951		GATA2		C		T		53		103		51.4563106796		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		1350.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		PM887		chr3		128205860		GATA2		G		C		380		940		40.4255319149		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		6424.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		PM887		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		491		497		98.7927565392		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13342.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		PM887		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		243		493		49.2900608519		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6324.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		PM887		chr4		55599436		KIT		T		C		264		520		50.7692307692		intronic										6387.77		T		C				rs1008658								0.504792

		PM887		chr5		170837513		NPM1		T		-		139		419		33.1742243437		intronic										933.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		PM887		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		65		492		13.2113821138		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		756.73		G		GGGGGCCGAGTC

		PM887		chr7		50467767		IKZF1		C		A		95		200		47.5		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		1969.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		PM887		chr7		101713827		CUX1		A		C		301		581		51.8072289157		intronic										7483.77		A		C												0.000798722

		PM887		chr7		101740827		CUX1		-		TC		571		1138		50.1757469244		intronic										12319.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		PM887		chr7		101747593		CUX1		-		T		178		494		36.032388664		intronic										2638.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		PM887		chr7		101755060		CUX1		A		G		487		1044		46.6475095785		intronic										10500.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		PM887		chr7		101758584		CUX1		G		A		256		599		42.7378964942		intronic										6078.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		PM887		chr7		101837149		CUX1		G		A		256		503		50.8946322068		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6743.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		PM887		chr7		101843536		CUX1		-		T		486		1083		44.8753462604		intronic										7860.73		A		AT												0.390176

		PM887		chr7		101844851		CUX1		A		G		460		981		46.8909276249		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9048.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		PM887		chr7		101892121		CUX1		G		A		36		47		76.5957446809		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		670.77		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		PM887		chr7		101892328		CUX1		C		T		178		292		60.9589041096		UTR3										3372.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		PM887		chr7		101916647		CUX1		A		G		406		410		99.0243902439		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		10002.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		PM887		chr7		101917521		CUX1		G		A		491		495		99.1919191919		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16106.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		PM887		chr7		101917647		CUX1		A		G		508		510		99.6078431373		intronic										16335.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		PM887		chr7		101926087		CUX1		G		T		15		43		34.8837209302		intronic										155.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		PM887		chr7		101926228		CUX1		T		C		4		6		66.6666666667		intronic										62.77		T		C				rs803070								0.606829

		PM887		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		88		101		87.1287128713		intronic										3618.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		PM887		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		62		84		73.8095238095		intronic										1363.73		TAAA		T				rs56080405								0.646565

		PM887		chr7		148508833		EZH2		A		G		1051		1053		99.8100664767		intronic										30629.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		PM887		chr7		148512591		EZH2		T		C		69		512		13.4765625		intronic										394.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		PM887		chr7		148516878		EZH2		C		T		230		483		47.619047619		intronic										5689.77		C		T				rs183655615								0.00658946

		PM887		chr7		148543693		EZH2		A		-		527		967		54.4984488108		intronic										7630.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		PM887		chr8		117864952		RAD21		A		-		152		379		40.1055408971		intronic										1259.73		TA		T						0.1101		0.1328

		PM887		chr8		117875538		RAD21		C		-		205		760		26.9736842105		intronic										3598.73		TC		T

		PM887		chr8		117875539		RAD21		C		T		130		756		17.1957671958		intronic										1422.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		PM887		chr9		5069899		JAK2		-		AT		138		498		27.7108433735		intronic										3902.73		G		GAT

		PM887		chr9		5073681		JAK2		T		-		71		423		16.7848699764		intronic										14.87		CT		C		LowQual				0.0187		0.0062

		PM887		chr9		5073770		JAK2		G		T		336		952		35.2941176471		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		7277.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		PM887		chr9		133747698		ABL1		C		T		151		616		24.512987013		intronic										2452.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		PM887		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		530		530		100		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		19588.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		PM887		chr9		139396983		NOTCH1		A		G		223		441		50.566893424		intronic										3849.77		A		G				rs12344155		0.065		0.1628				0.116613

		PM887		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		241		502		48.0079681275		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		6271.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		PM887		chr9		139399641		NOTCH1		G		A		395		770		51.2987012987		intronic										7370.77		G		A				rs13300218								0.0792732

		PM887		chr10		112356331		SMC3		G		A		36		115		31.3043478261		intronic										157.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		PM887		chr10		112360764		SMC3		G		A		70		497		14.0845070423		intronic										400.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		PM887		chr10		112361870		SMC3		A		G		1163		1164		99.9140893471		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		33357.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		PM887		chr11		118351035		KMT2A		T		-		328		977		33.5721596725		intronic										4271.73		CT		C												0.00259585

		PM887		chr12		11803220		ETV6		A		C		508		508		100		intronic										22680.77		A		C				rs2856305								0.971645

		PM887		chr12		11803228		ETV6		A		G		508		508		100		intronic										22680.77		A		G				rs2541135								0.971645

		PM887		chr13		28607916		FLT3		T		A		481		484		99.3801652893		intronic										16333.77		T		A				rs2491222								0.570687

		PM887		chr13		28607989		FLT3		T		G		1075		1079		99.6292863763		intronic										32109.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		PM887		chr17		7574040		TP53		AA		-		296		1203		24.6051537822		intronic										9496.73		CAA		C

		PM887		chr17		7574042		TP53		-		TGTTT		296		1203		24.6051537822		intronic										9496.73		A		ATGTTT

		PM887		chr17		7579472		TP53		G		C		507		507		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		13974.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		PM887		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		555		590		94.0677966102		intronic										13553.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		PM887		chr17		7579801		TP53		G		C		502		502		100		UTR5										16383.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		PM887		chr17		74733099		SRSF2		G		A		469		469		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15882.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		PM887		chr19		33792631		CEBPA		C		A		120		215		55.8139534884		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		3003.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		PM887		chr20		31022784		ASXL1		C		T		148		1015		14.5812807882		exonic		stopgain		NM_015338		c.C2269T		p.Q757X		932.77		C		T								0.00002475																		0.112		N		1		D																11.111		37		0.997		0.944		D										0.722		0		4.37		-0.048		0.036		0.034		0.992		14.252

		PM887		chr20		31022959		ASXL1		T		C		553		555		99.6396396396		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17772.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		PM887		chr20		31024274		ASXL1		T		C		297		1072		27.7052238806		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		6275.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		PM887		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1049		1054		99.5256166983		intronic										32718.77		G		A				rs11702841				1				1

		PM887		chr21		36259324		RUNX1		A		G		293		608		48.1907894737		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001001890		c.T86C		p.L29S		6735.77		A		G				rs111527738		0.0106		0.0163		ID=COSM24756;OCCURENCE=6(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.0103834		0.65		T		0.999		D		0.994		D		0.013		N		0.905		D		0.3		N		-4.02		D		0.4		N		0.294		3.37		22.9		0.966		0.903		D		0.797		D		0.895		D		0.405		1		5.04		1.062		1.088		0.996		0.999		14.769

		PM887		chr21		36265323		RUNX1		T		-		140		231		60.6060606061		intronic										1920.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		PM887		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		524		526		99.6197718631		intronic										16171.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		PM887		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		495		495		100		intronic										15655.77		T		C				rs4830994								0.997351

		PM887		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		512		513		99.8050682261		intronic										16610.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		PM887		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		66		162		40.7407407407		intronic										1061.73		GT		G

		PM887		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		534		534		100		intronic										17573.77		T		C				rs5936061								0.551258

		PM887		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		576		579		99.481865285		intronic										16856.77		T		G				rs5980193								0.897219

		PM887		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		492		496		99.1935483871		intronic										15896.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		PM887		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		371		373		99.4638069705		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		12585.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		PM887		chrX		39932808		BCOR		G		A		1020		1029		99.1253644315		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.C1791T		p.H597H		33257.77		G		A				rs144606152		0.0373		0.0345		ID=COSM4156838;OCCURENCE=1(thyroid)		0.0166887

		PM887		chrX		39933339		BCOR		A		G		1038		1040		99.8076923077		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		29829.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		PM887		chrX		44870417		KDM6A		G		A		40		345		11.5942028986		intronic										157.77		G		A				rs41309721								0.00264901

		PM887		chrX		44918221		KDM6A		T		-		109		347		31.4121037464		intronic										707.73		AT		A						0.3306		0.2887

		PM887		chrX		44929077		KDM6A		C		A		523		526		99.4296577947		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		17348.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		T		0		T						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		PM887		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		338		437		77.3455377574		intronic										7164.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		PM887		chrX		44935924		KDM6A		T		-		67		437		15.3318077803		intronic										7164.73		CTT		C,CT

		PM887		chrX		44938316		KDM6A		A		-		95		425		22.3529411765		intronic										438.73		TA		T

		PM887		chrX		44949153		KDM6A		T		C		125		711		17.5808720113		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.T3477C		p.A1159A		1271.77		T		C				rs142238688		0.0054		0.0015				0.00529801

		PM887		chrX		44949951		KDM6A		T		-		107		469		22.8144989339		intronic										440.73		GT		G						0.124		0.0845

		PM887		chrX		123184949		STAG2		T		-		84		191		43.9790575916		intronic										732.73		CT		C								0.0401				0.346225

		PM887		chrX		123195593		STAG2		TT		-		9		19		47.3684210526		intronic										137.73		CTT		C

		PM887		chrX		123204978		STAG2		T		-		132		402		32.8358208955		intronic										688.73		CT		C						0.1943		0.258

		PM887		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1021		1021		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		30542.77		T		C				rs4830173				1				1

		PM887		chrX		133511862		PHF6		A		-		48		139		34.5323741007		intronic										575.73		TA		T				rs367819775

		PM887		chrX		133512256		PHF6		T		-		92		335		27.4626865672		intronic										955.73		CT		C

		PM887		chrX		133527688		PHF6		T		-		70		452		15.4867256637		intronic										239.73		GT		G						0.0221		0.0033

		RR593		chr1		36933203		CSF3R		C		T		217		712		30.4775280899		exonic		synonymous SNV		NM_000760		c.G1914A		p.L638L		3999.77		C		T

		RR593		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		546		551		99.0925589837		intronic										17609.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		RR593		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		865		870		99.4252873563		intronic										22336.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		RR593		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		283		357		79.2717086835		intronic										7935.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		RR593		chr2		25470974		DNMT3A		C		A		531		1030		51.5533980583		exonic		stopgain		NM_153759		c.G220T		p.E74X		10496.77		C		A																										0		D		1		A																11.238		37		0.997		0.991		D										0.707		0		5.63		0.791		0.935		0.997		0.84		18.236

		RR593		chr2		198267243		SF3B1		A		-		192		552		34.7826086957		intronic										2194.73		GA		G						0.1395		0.2265

		RR593		chr3		105438957		CBLB		T		G		470		945		49.7354497354		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.A1341C		p.L447L		9040.77		T		G				rs2305036		0.2044		0.2205				0.210264

		RR593		chr3		105439026		CBLB		G		A		234		469		49.8933901919		exonic		synonymous SNV		NM_170662		c.C1272T		p.D424D		6001.77		G		A				rs2305035		0.2043		0.2204				0.210064

		RR593		chr3		105453034		CBLB		A		G		313		315		99.3650793651		intronic										9349.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		RR593		chr3		105453069		CBLB		C		T		79		315		25.0793650794		intronic										1596.77		C		T				rs9657924								0.10603

		RR593		chr3		128205860		GATA2		G		C		207		748		27.6737967914		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		4860.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		RR593		chr3		128205879		GATA2		G		C		106		211		50.2369668246		UTR5										2224.77		G		C				rs374415484		0.0021		0.0009				0.000798722

		RR593		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		480		489		98.1595092025		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13052.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		RR593		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		501		503		99.6023856859		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		17317.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		RR593		chr4		55599436		KIT		T		C		264		507		52.0710059172		intronic										6425.77		T		C				rs1008658								0.504792

		RR593		chr4		106156187		TET2		C		T		277		1058		26.1814744802		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C1088T		p.P363L		5838.77		C		T				rs17253672		0.0424		0.0483				0.0275559		0.007		D		0.573		P		0.294		B		0		N		0.98		N		0.695		N		4.48		T		-1.74		N		0.18		3.68		23.3		0.998		0.701		D		-0.984		T		0.002		T		0.646		0		4.97		0.871		0.935		0.293		0.994		11.114

		RR593		chr4		106196829		TET2		T		G		513		1034		49.6131528046		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		13134.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		T		0		T		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		RR593		chr4		153247486		FBXW7		T		-		4		6		66.6666666667		intronic										54.75		CT		C				rs367926135

		RR593		chr5		170837513		NPM1		T		-		152		440		34.5454545455		intronic										1048.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		RR593		chr7		101740827		CUX1		-		TC		281		703		39.9715504979		intronic										6057.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		RR593		chr7		101747593		CUX1		-		T		176		459		38.3442265795		intronic										2649.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		RR593		chr7		101755060		CUX1		A		G		450		1015		44.3349753695		intronic										9702.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		RR593		chr7		101758584		CUX1		G		A		271		534		50.7490636704		intronic										6849.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		RR593		chr7		101837149		CUX1		G		A		254		501		50.6986027944		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6650.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		RR593		chr7		101843536		CUX1		-		T		210		495		42.4242424242		intronic										3498.73		A		AT												0.390176

		RR593		chr7		101844851		CUX1		A		G		470		970		48.4536082474		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9586.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		RR593		chr7		101892328		CUX1		C		T		30		77		38.961038961		UTR3										468.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		RR593		chr7		101892452		CUX1		G		A		15		45		33.3333333333		UTR3										311.77		G		A				rs112726409								0.116214

		RR593		chr7		101916647		CUX1		A		G		294		296		99.3243243243		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		7018.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		RR593		chr7		101916798		CUX1		C		A		110		223		49.3273542601		intronic										2851.77		C		A				rs2974957		0.1059		0.1123				0.063099

		RR593		chr7		101917521		CUX1		G		A		239		497		48.0885311871		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6169.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		RR593		chr7		101917647		CUX1		A		G		474		474		100		intronic										15121.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		RR593		chr7		101926087		CUX1		G		T		11		29		37.9310344828		intronic										120.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		RR593		chr7		101926228		CUX1		T		C		6		7		85.7142857143		intronic										119.74		T		C				rs803070								0.606829

		RR593		chr7		148504716		EZH2		G		-		239		392		60.9693877551		UTR3										5085.73		AG		A				rs3217095		0.7694		0.6897				0.770966

		RR593		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		50		61		81.9672131148		intronic										2028.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		RR593		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		29		61		47.5409836066		intronic										1555.73		TAAAA		T,TA

		RR593		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		27		61		44.262295082		intronic										1555.73		TAAAA		T,TA

		RR593		chr7		148507534		EZH2		-		T		606		1280		47.34375		intronic										11985.73		C		CT				rs146223228		0.0272		0.0403				0.0231629

		RR593		chr7		148508833		EZH2		A		G		478		991		48.2341069627		intronic										8888.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		RR593		chr7		148512591		EZH2		T		C		60		512		11.71875		intronic										189.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		RR593		chr7		148543693		EZH2		A		-		424		762		55.6430446194		intronic										5864.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		RR593		chr8		117864952		RAD21		A		-		108		309		34.9514563107		intronic										935.73		TA		T						0.1101		0.1328

		RR593		chr8		117875538		RAD21		C		-		148		668		22.1556886228		intronic										1996.73		TC		T

		RR593		chr8		117875539		RAD21		C		T		137		666		20.5705705706		intronic										1373.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		RR593		chr9		5069899		JAK2		-		AT		142		476		29.8319327731		intronic										4065.73		G		GAT

		RR593		chr9		5073681		JAK2		T		-		90		405		22.2222222222		intronic										449.73		CT		C						0.0187		0.0062

		RR593		chr9		5073770		JAK2		G		T		666		928		71.7672413793		exonic		nonsynonymous SNV		NM_004972		c.G1849T		p.V617F		17828.77		G		T				rs77375493		0.0002		0.0007		ID=COSM12600;OCCURENCE=1(central_nervous_system),3(lung),33324(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)				0.002		D		0.996		D		0.934		D		0		D		1		D		2		M		-1.69		D		-3.86		D		0.94		6.874		33		0.995		0.945		D		0.442		D		0.681		D		0.653		0		5.51		0.917		0.98		1		1		19.407

		RR593		chr9		133747698		ABL1		C		T		164		556		29.4964028777		intronic										3150.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		RR593		chr9		139391338		NOTCH1		C		T		256		489		52.3517382413		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.G6853A		p.V2285I		6607.77		C		T				rs61751489		0.0125		0.0254				0.0211661		0.521		T		0.004		B		0.001		B		0.098		N		1		N		0.715		N		-1.49		T		-0.07		N		0.022		-0.398		0.391		0.702		0.18		N		-1.147		T		0.008		T		0.672		0		2.74		0.871		-0.332		0.165		0.003		8.604

		RR593		chr9		139391636		NOTCH1		G		A		229		457		50.1094091904		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C6555T		p.D2185D		5841.77		G		A				rs2229974		0.5813		0.6187		ID=COSM3763782,COSM3763781;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.695088

		RR593		chr9		139397707		NOTCH1		G		A		229		471		48.6199575372		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.C5094T		p.D1698D		5983.77		G		A				rs10521		0.408		0.4443		ID=COSM33747;OCCURENCE=11(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(lung),5(large_intestine)		0.553514

		RR593		chr10		112342306		SMC3		-		T		325		904		35.9513274336		intronic										3473.73		G		GT				rs11380915		0.1166		0.0687				0.0996406

		RR593		chr10		112361870		SMC3		A		G		1052		1053		99.9050332384		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29861.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		RR593		chr10		112363099		SMC3		G		A		185		439		42.1412300683		intronic										4410.77		G		A				rs79332939		0.0597		0.0428				0.0499201

		RR593		chr11		534242		HRAS		A		G		102		170		60		exonic		synonymous SNV		NM_001130442		c.T81C		p.H27H		2522.77		A		G				rs12628		0.3545		0.3135		ID=COSM249860;OCCURENCE=1(large_intestine),25(urinary_tract),1(skin),1(thyroid)		0.297125

		RR593		chr11		534409		HRAS		CCCAGC		-		94		158		59.4936708861		intronic										3716.73		GCCCAGC		G												0.0561102

		RR593		chr11		118351035		KMT2A		T		-		163		750		21.7333333333		intronic										1224.73		CT		C												0.00259585

		RR593		chr12		11803220		ETV6		A		C		507		507		100		intronic										22619.77		A		C				rs2856305								0.971645

		RR593		chr12		11803228		ETV6		A		G		507		507		100		intronic										22654.77		A		G				rs2541135								0.971645

		RR593		chr12		11992168		ETV6		G		A		482		1028		46.8871595331		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		10486.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		RR593		chr12		12037567		RNU6-19P		A		T		62		537		11.5456238361		ncRNA_intronic										141.77		A		T				rs200376453				0.0000332				0.000599042

		RR593		chr13		28607916		FLT3		T		A		246		471		52.2292993631		intronic										6603.77		T		A				rs2491222								0.570687

		RR593		chr13		28607989		FLT3		T		G		506		925		54.7027027027		intronic										11341.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		RR593		chr13		28608459		FLT3		T		C		237		489		48.4662576687		exonic		synonymous SNV		NM_004119		c.A1683G		p.L561L		6102.77		T		C				rs34374211		0.096		0.0823		ID=COSM19740;OCCURENCE=5(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),2(large_intestine)		0.139776

		RR593		chr17		7579472		TP53		G		C		179		327		54.7400611621		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		3352.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		RR593		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		566		590		95.9322033898		intronic										14770.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		RR593		chr17		7579801		TP53		G		C		152		292		52.0547945205		UTR5										3587.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		RR593		chr17		74733099		SRSF2		G		A		446		448		99.5535714286		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		14506.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		RR593		chr19		33792631		CEBPA		C		A		54		101		53.4653465347		exonic		synonymous SNV		NM_001285829		c.G333T		p.T111T		1308.77		C		A				rs34529039				0.2143		ID=COSM3756627;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.132788

		RR593		chr20		31022441		ASXL1		-		G		260		671		38.7481371088		exonic		frameshift insertion		NM_015338		c.1927dupG		p.G642fs		4769.73		A		AG						0.0252		0.0016		ID=COSM1411076;OCCURENCE=1(large_intestine)

		RR593		chr20		31022959		ASXL1		T		C		551		553		99.6383363472		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17870.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		RR593		chr20		31023500		ASXL1		C		T		501		1508		33.2228116711		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.C2985T		p.H995H		9146.77		C		T				rs62206933		0.0182		0.0232				0.0401358

		RR593		chr20		31024034		ASXL1		G		A		496		1055		47.0142180095		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.G3519A		p.L1173L		10606.77		G		A				rs117901891		0.0007		0.0154				0.0231629

		RR593		chr20		31024207		ASXL1		C		T		464		975		47.5897435897		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.C3692T		p.S1231F		10520.77		C		T				rs74638057		0.0007		0.0155				0.0231629		0.073		T		0.03		B		0.011		B		0.196		N		0.552		N		0.625		N		2.32		T		-2.53		D		0.246		3.332		22.9		0.976		0.871		D		-1.094		T		0.002		T		0.672		0		3.62		0.871		0.935		0.997		0.961		9.277

		RR593		chr20		31024274		ASXL1		T		C		242		966		25.0517598344		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		4834.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		RR593		chr20		31025163		ASXL1		A		G		71		157		45.2229299363		UTR3										1719.77		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		RR593		chr21		36164405		RUNX1		G		T		70		139		50.3597122302		UTR3										1666.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		RR593		chr21		36206932		RUNX1		G		A		1029		1031		99.806013579		intronic										30231.77		G		A				rs11702841				1				1

		RR593		chr21		36265323		RUNX1		T		-		90		206		43.6893203883		intronic										1174.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		RR593		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		295		586		50.3412969283		intronic										9473.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		RR593		chr21		44524456		U2AF1		G		A		539		1031		52.2793404462		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		12492.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		T		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		RR593		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		470		471		99.7876857749		intronic										14335.77		T		C				rs4830994								0.997351

		RR593		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		499		499		100		intronic										15621.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		RR593		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		36		69		52.1739130435		intronic										648.73		GT		G

		RR593		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		359		360		99.7222222222		intronic										10990.77		T		C				rs5936061								0.551258

		RR593		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		515		515		100		intronic										16000.77		T		G				rs5980193								0.897219

		RR593		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		489		492		99.3902439024		intronic										16270.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		RR593		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		214		215		99.5348837209		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		6982.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		RR593		chrX		39933339		BCOR		A		G		1020		1023		99.706744868		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28368.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		RR593		chrX		44918221		KDM6A		T		-		127		363		34.9862258953		intronic										1025.73		AT		A						0.3306		0.2887

		RR593		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		130		423		30.7328605201		intronic										5534.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		RR593		chrX		44935924		KDM6A		T		-		233		423		55.0827423168		intronic										5534.73		CTT		C,CT

		RR593		chrX		44938316		KDM6A		A		-		78		394		19.7969543147		intronic										270.73		TA		T

		RR593		chrX		44938563		KDM6A		G		A		164		164		100		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		5567.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		RR593		chrX		44949951		KDM6A		T		-		111		478		23.2217573222		intronic										560.73		GT		G						0.124		0.0845

		RR593		chrX		76849085		ATRX		G		A		63		352		17.8977272727		intronic										865.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		RR593		chrX		76849373		ATRX		G		A		320		324		98.7654320988		intronic										11365.77		G		A				rs3027545								0.00768212

		RR593		chrX		76940534		ATRX		A		G		522		526		99.2395437262		intronic										13871.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		RR593		chrX		123184949		STAG2		T		-		117		227		51.5418502203		intronic										1323.73		CT		C								0.0401				0.346225

		RR593		chrX		123195593		STAG2		TT		-		17		21		80.9523809524		intronic										312.76		CTT		C

		RR593		chrX		123204978		STAG2		T		-		120		385		31.1688311688		intronic										689.73		CT		C						0.1943		0.258

		RR593		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1007		1007		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		28822.77		T		C				rs4830173				1				1

		RR593		chrX		129186012		BCORL1		C		T		168		170		98.8235294118		intronic										5371.77		C		T				rs12388749		0.1963		0.1804				0.164768

		RR593		chrX		133511862		PHF6		A		-		27		89		30.3370786517		intronic										266.73		TA		T				rs367819775

		RR593		chrX		133512256		PHF6		T		-		39		154		25.3246753247		intronic										316.73		CT		C

		STB1531		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		278		543		51.197053407		intronic										6898.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		STB1531		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		813		817		99.5104039168		intronic										21137.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		STB1531		chr2		25469913		DNMT3A		C		T		200		250		80		intronic										5417.77		C		T				rs2276599		0.6863		0.7167				0.614018

		STB1531		chr2		198267243		SF3B1		A		-		119		359		33.147632312		intronic										1046.73		GA		G						0.1395		0.2265

		STB1531		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		523		529		98.8657844991		intronic										16646.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		STB1531		chr2		209113192		IDH1		G		A		438		982		44.6028513238		exonic		synonymous SNV		NM_001282386		c.C315T		p.G105G		8656.77		G		A				rs11554137		0.071		0.0524				0.0569089

		STB1531		chr3		38182136		MYD88		C		G		102		200		51		intronic										2611.77		C		G				rs4988457								0.0419329

		STB1531		chr3		105453034		CBLB		A		G		294		294		100		intronic										9148.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		STB1531		chr3		105453069		CBLB		C		T		83		294		28.231292517		intronic										1741.77		C		T				rs9657924								0.10603

		STB1531		chr3		128204807		GATA2		T		C		86		596		14.4295302013		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.A634G		p.K212E		70.77		T		C														0.096		T		0.844		P		0.501		P		0		D		1		D		2.215		M		-4.28		D		-1.19		N		0.809		4.129		23.8		0.998		0.977		D		0.849		D		0.88		D		0.628		0		4.01		0.991		0.831		1		0.998		12.743

		STB1531		chr3		128204951		GATA2		C		T		34		57		59.649122807		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		891.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		T		0		T		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		STB1531		chr3		128205860		GATA2		G		C		240		754		31.8302387268		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		3331.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		STB1531		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		485		489		99.18200409		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13337.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		STB1531		chr4		55593464		KIT		A		C		236		479		49.2693110647		exonic		nonsynonymous SNV		NM_000222		c.A1621C		p.M541L		5510.77		A		C				rs3822214		0.0955		0.0789		ID=COSM28026;OCCURENCE=1(stomach)		0.0644968		0.804		T		0.012		B		0.015		B		0.001		N		0.947		N		-0.09		N		-0.74		T		0.22		N		0.726		0.183		4.498		0.491		0.744		D		-1.131		T		0.004		T		0.706		0		1.82		1.062		0.202		0.977		0.055		5.741

		STB1531		chr4		55599429		KIT		C		T		245		485		50.5154639175		intronic										6183.77		C		T				rs62304360								0.00678914

		STB1531		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		259		279		92.8315412186		ncRNA_intronic										7168.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		STB1531		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		89		508		17.5196850394		ncRNA_intronic										1129.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		STB1531		chr4		106196951		TET2		A		G		274		1097		24.9772105743		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.A5284G		p.I1762V		4815.77		A		G				rs2454206		0.2873		0.2951		ID=COSM3760322;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(thyroid),1(large_intestine)		0.230431		0.047		D		0.012		B		0.026		B						1		P		1.355		L		4.53		T		-0.06		N		0.052		-1.823		0.002		0.594		0.143		N		-0.904		T		0		T		0.672		0		-10.3		0.042		-0.174		0.005		0.007		3.969

		STB1531		chr4		153249674		FBXW7		G		A		259		498		52.0080321285		intronic										6586.77		G		A

		STB1531		chr5		170837513		NPM1		T		-		138		409		33.7408312958		intronic										879.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		STB1531		chr7		101740827		CUX1		-		TC		257		622		41.3183279743		intronic										5313.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		STB1531		chr7		101747593		CUX1		-		T		176		443		39.7291196388		intronic										2665.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		STB1531		chr7		101755060		CUX1		A		G		280		890		31.4606741573		intronic										4967.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		STB1531		chr7		101758584		CUX1		G		A		253		537		47.113594041		intronic										6260.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		STB1531		chr7		101821958		CUX1		G		A		255		454		56.1674008811		intronic										6862.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		STB1531		chr7		101837149		CUX1		G		A		261		500		52.2		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6951.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		STB1531		chr7		101843536		CUX1		-		T		219		535		40.9345794393		intronic										3707.73		A		AT												0.390176

		STB1531		chr7		101844851		CUX1		A		G		453		916		49.4541484716		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9063.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		STB1531		chr7		101891907		CUX1		G		A		90		138		65.2173913043		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202543		c.G4136A		p.R1379Q		2457.77		G		A								0.0096				0.00259585		0.774		T		0		B		0.001		B		0.605		N		1		D		0.46		N		0.29		T		0.45		N		0.065		2.387		18.73		0.959		0.225		N		-1.005		T		0.072		T		0.581		0		-1.76		-0.186		-0.017		0.534		0.801		1.259

		STB1531		chr7		101892121		CUX1		G		A		16		18		88.8888888889		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		256.53		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		STB1531		chr7		101892328		CUX1		C		T		117		179		65.3631284916		UTR3										2350.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		STB1531		chr7		101916647		CUX1		A		G		334		336		99.4047619048		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		8302.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		STB1531		chr7		101917521		CUX1		G		A		255		496		51.4112903226		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		6683.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		T		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		STB1531		chr7		101917647		CUX1		A		G		477		479		99.5824634656		intronic										15110.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		STB1531		chr7		101921289		CUX1		A		G		154		342		45.0292397661		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.A1585G		p.I529V		2770.77		A		G				rs2230103		0.0382		0.0298				0.0283546		1		T		0.139		B		0.07		B						0.995		N		0.5		N		1.63		T		0.03		N		0.326		0.53		7.655		0.604		0.967		D		-1.033		T		0.004		T		0.706		0		3.4		0.697		1.186		0.993		1		10.046

		STB1531		chr7		101926087		CUX1		G		T		8		38		21.0526315789		intronic										25.78		G		T		LowQual		rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		STB1531		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		58		68		85.2941176471		intronic										2389.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		STB1531		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		53		68		77.9411764706		intronic										1425.73		TAAAA		T

		STB1531		chr7		148508833		EZH2		A		G		545		998		54.6092184369		intronic										10882.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		STB1531		chr7		148512591		EZH2		T		C		68		501		13.5728542914		intronic										421.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		STB1531		chr7		148543693		EZH2		A		-		385		650		59.2307692308		intronic										5972.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		STB1531		chr8		117864952		RAD21		A		-		71		189		37.5661375661		intronic										545.73		TA		T						0.1101		0.1328

		STB1531		chr8		117875538		RAD21		C		-		125		654		19.1131498471		intronic										1522.73		TC		T

		STB1531		chr8		117875539		RAD21		C		T		119		652		18.2515337423		intronic										1116.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		STB1531		chr9		5069899		JAK2		-		AT		130		485		26.8041237113		intronic										3675.73		G		GAT

		STB1531		chr9		5073681		JAK2		T		-		91		457		19.9124726477		intronic										263.73		CT		C						0.0187		0.0062

		STB1531		chr9		133747698		ABL1		C		T		155		592		26.1824324324		intronic										2788.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		STB1531		chr9		139390517		NOTCH1		C		T		272		400		68		UTR3										6961.77		C		T				rs73668310		0.014		0.0052				0.0167732

		STB1531		chr9		139390958		NOTCH1		T		C		129		297		43.4343434343		exonic		synonymous SNV		NM_017617		c.A7233G		p.P2411P		2911.77		T		C				rs11574911		0.0257		0.0081		ID=COSM33756;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.0319489

		STB1531		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		75		430		17.4418604651		intronic										965.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		STB1531		chr10		112360764		SMC3		G		A		76		494		15.3846153846		intronic										574.77		G		A				rs201898708								0.000199681

		STB1531		chr10		112361870		SMC3		A		G		1103		1104		99.9094202899		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30809.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		STB1531		chr11		32417945		WT1		T		C		249		509		48.9194499018		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		5956.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		STB1531		chr11		118351035		KMT2A		T		-		192		798		24.0601503759		intronic										1781.73		CT		C												0.00259585

		STB1531		chr12		11803220		ETV6		A		C		493		495		99.595959596		intronic										21936.77		A		C				rs2856305								0.971645

		STB1531		chr12		11803228		ETV6		A		G		496		496		100		intronic										22183.77		A		G				rs2541135								0.971645

		STB1531		chr13		28607916		FLT3		T		A		473		479		98.7473903967		intronic										16223.77		T		A				rs2491222								0.570687

		STB1531		chr13		28607989		FLT3		T		G		1018		1026		99.2202729045		intronic										30223.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		STB1531		chr17		7574040		TP53		AA		-		217		597		36.3484087102		intronic										7781.73		CAA		C

		STB1531		chr17		7574042		TP53		-		TGTT		218		597		36.5159128978		intronic										7823.73		A		ATGTT

		STB1531		chr17		7579472		TP53		G		C		397		399		99.4987468672		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		10618.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		T		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		STB1531		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		576		585		98.4615384615		intronic										16574.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		STB1531		chr17		7579801		TP53		G		C		315		315		100		UTR5										10116.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		STB1531		chr17		74733099		SRSF2		G		A		455		455		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15144.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		STB1531		chr19		13054564		CALR		GCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		-		521		1111		46.8946894689		exonic		frameshift deletion		NM_004343		c.1092_1143del		p.E364fs		14563.73		AGCAGAGGCTTAAGGAGGAGGAAGAAGACAAGAAACGCAAAGAGGAGGAGGAG		A								0.00003133		ID=COSM1738055;OCCURENCE=649(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)

		STB1531		chr19		45303800		CBLC		G		A		53		494		10.7287449393		intronic										176.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		STB1531		chr20		31022959		ASXL1		T		C		543		545		99.6330275229		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17199.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		STB1531		chr20		31024274		ASXL1		T		C		265		1019		26.0058881256		exonic		synonymous SNV		NM_015338		c.T3759C		p.S1253S		5377.77		T		C				rs4911231		0.3201		0.4183		ID=COSM4134435;OCCURENCE=1(thyroid)		0.405751

		STB1531		chr20		31025163		ASXL1		A		G		107		178		60.1123595506		UTR3										2598.73		A		G				rs2295764		0.3052		0.4065				0.39996

		STB1531		chr20		31025231		ASXL1		T		C		109		178		61.2359550562		UTR3										2880.77		T		C				rs2295763								0.39976

		STB1531		chr21		36164486		RUNX1		G		C		111		274		40.5109489051		exonic		synonymous SNV		NM_001001890		c.C1308G		p.P436P		1858.77		G		C				rs61750222		0.0306		0.0851				0.0583067

		STB1531		chr21		36206932		RUNX1		G		A		962		966		99.5859213251		intronic										28928.77		G		A				rs11702841				1				1

		STB1531		chr21		36265323		RUNX1		T		-		64		138		46.3768115942		intronic										858.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		STB1531		chr21		44514969		U2AF1		-		TG		487		496		98.185483871		intronic										13930.73		A		ATG				rs150833884								0.421925

		STB1531		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		498		498		100		intronic										15949.77		T		C				rs4830994								0.997351

		STB1531		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		526		526		100		intronic										16604.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		STB1531		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		83		167		49.7005988024		intronic										1434.73		GT		G

		STB1531		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		534		539		99.0723562152		intronic										16746.77		T		C				rs5936061								0.551258

		STB1531		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		584		584		100		intronic										18854.77		T		G				rs5980193								0.897219

		STB1531		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		487		492		98.9837398374		intronic										16548.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		STB1531		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		505		506		99.8023715415		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		17294.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		STB1531		chrX		15841230		ZRSR2		-		AGCCGG		180		359		50.139275766		exonic		nonframeshift insertion		NM_005089		c.1314_1315insAGCCGG		p.G438delinsGSR		3221.73		C		CAGCCGG						0.0262		0.0115				0.0235762

		STB1531		chrX		39911657		BCOR		C		A		189		190		99.4736842105		intronic										6371.77		C		A				rs5963725		0.1907		0.1576				0.136689

		STB1531		chrX		39922359		BCOR		A		G		429		430		99.7674418605		intronic										13278.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		STB1531		chrX		39932907		BCOR		T		C		484		995		48.6432160804		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		9954.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		STB1531		chrX		39933339		BCOR		A		G		1051		1055		99.6208530806		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		31078.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		STB1531		chrX		44918221		KDM6A		T		-		151		348		43.3908045977		intronic										1724.73		AT		A						0.3306		0.2887

		STB1531		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		129		435		29.6551724138		intronic										4650.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		STB1531		chrX		44935924		KDM6A		T		-		226		435		51.9540229885		intronic										4650.73		CTT		C,CT

		STB1531		chrX		44938316		KDM6A		A		-		96		434		22.1198156682		intronic										313.73		TA		T

		STB1531		chrX		44938563		KDM6A		G		A		301		302		99.6688741722		exonic		synonymous SNV		NM_001291418		c.G2874A		p.Q958Q		10361.77		G		A				rs20539		0.132		0.2384				0.221722

		STB1531		chrX		44949951		KDM6A		T		-		120		493		24.3407707911		intronic										534.73		GT		G						0.124		0.0845

		STB1531		chrX		76849085		ATRX		G		A		64		496		12.9032258065		intronic										310.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		STB1531		chrX		76874171		ATRX		G		A		54		504		10.7142857143		intronic										104.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		STB1531		chrX		123184949		STAG2		T		-		85		226		37.610619469		intronic										788.73		CT		C								0.0401				0.346225

		STB1531		chrX		123200482		STAG2		TTG		-		424		914		46.3894967177		intronic										11118.73		ATTG		A				rs200841330								0.433113

		STB1531		chrX		123204978		STAG2		T		-		155		390		39.7435897436		intronic										1116.73		CT		C						0.1943		0.258

		STB1531		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1050		1050		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		31819.77		T		C				rs4830173				1				1

		STB1531		chrX		133511862		PHF6		A		-		36		122		29.5081967213		intronic										355.73		TA		T				rs367819775

		STB1531		chrX		133511988		PHF6		G		A		474		477		99.3710691824		intronic										16349.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		STB1531		chrX		133512256		PHF6		T		-		89		364		24.4505494505		intronic										687.73		CT		C

		TM825		chr2		25463483		DNMT3A		G		A		277		564		49.1134751773		intronic										6751.77		G		A				rs2289195		0.4012		0.4061				0.359026

		TM825		chr2		25466888		DNMT3A		G		T		934		942		99.1507430998		intronic										24050.77		G		T				rs2289093		0.6795		0.7275				0.60024

		TM825		chr2		25469502		DNMT3A		C		T		252		478		52.719665272		exonic		synonymous SNV		NM_153759		c.G699A		p.L233L		6233.77		C		T				rs2276598		0.2049		0.1913		ID=COSM4001621;OCCURENCE=1(thyroid)		0.223842

		TM825		chr2		25536827		DNMT3A		G		A		404		927		43.5814455232		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.C27T		p.P9P		6753.77		G		A				rs41284843		0.0766		0.155		ID=COSM3766569;OCCURENCE=1(liver)		0.0948482

		TM825		chr2		198267243		SF3B1		A		-		178		467		38.1156316916		intronic										2151.73		GA		G						0.1395		0.2265

		TM825		chr3		105453034		CBLB		A		G		421		421		100		intronic										13005.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		TM825		chr3		105453069		CBLB		C		T		101		420		24.0476190476		intronic										1915.77		C		T				rs9657924								0.10603

		TM825		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		483		485		99.587628866		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		13009.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		TM825		chr4		55599436		KIT		T		C		514		514		100		intronic										15801.77		T		C				rs1008658								0.504792

		TM825		chr4		106154990		TET2-AS1		ATAGATAG		-		203		400		50.75		ncRNA_intronic										7313.73		TATAGATAG		T				rs71971966

		TM825		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		116		536		21.6417910448		ncRNA_intronic										1878.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		TM825		chr5		170837513		NPM1		T		-		154		437		35.2402745995		intronic										983.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		TM825		chr7		50459588		IKZF1		A		-		131		763		17.1690694626		intronic										558.73		TA		T						0.0091		0.0012				0.00139776

		TM825		chr7		50467731		IKZF1		-		GGGGCCGAGTC		49		397		12.3425692695		exonic		frameshift insertion		NM_001291840		c.276_277insGGGGCCGAGTC		p.L92fs		483.73		G		GGGGGCCGAGTC

		TM825		chr7		50467767		IKZF1		C		A		94		176		53.4090909091		exonic		synonymous SNV		NM_001291840		c.C312A		p.P104P		2052.77		C		A				rs61731355		0.157		0.2377				0.148962

		TM825		chr7		101559513		CUX1		G		A		516		1007		51.2413108242		intronic										11395.77		G		A				rs56091128		0.0504		0.0527				0.0259585

		TM825		chr7		101740827		CUX1		-		TC		403		917		43.947655398		intronic										10094.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		TM825		chr7		101747593		CUX1		T		-		127		478		26.5690376569		intronic										713.73		GT		G						0.017		0.0081

		TM825		chr7		101755143		CUX1		A		G		266		560		47.5		intronic										5878.77		A		G

		TM825		chr7		101801920		CUX1		C		A		533		1129		47.2099202834		intronic										12094.77		C		A				rs57634989		0.0717		0.0522				0.0702875

		TM825		chr7		101821958		CUX1		G		A		237		467		50.7494646681		intronic										6238.77		G		A				rs41275215		0.0529		0.0714				0.0295527

		TM825		chr7		101822113		CUX1		A		G		262		558		46.9534050179		intronic										6015.77		A		G				rs61170107								0.132388

		TM825		chr7		101837149		CUX1		G		A		253		506		50		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6517.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		TM825		chr7		101838941		CUX1		G		A		145		321		45.1713395639		intronic										3706.77		G		A				rs74566154								0.0744808

		TM825		chr7		101840640		CUX1		A		G		224		517		43.3268858801		intronic										4987.73		A		G				rs80150170								0.0722843

		TM825		chr7		101843536		CUX1		-		T		493		1061		46.465598492		intronic										8158.73		A		AT												0.390176

		TM825		chr7		101844851		CUX1		A		G		459		985		46.5989847716		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		9207.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		TM825		chr7		101892121		CUX1		G		A		28		32		87.5		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.G4350A		p.P1450P		606.31		G		A				rs410825				0.7				0.544529

		TM825		chr7		101892328		CUX1		C		T		132		231		57.1428571429		UTR3										2484.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		TM825		chr7		101916647		CUX1		A		G		406		412		98.5436893204		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		10137.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		TM825		chr7		101917521		CUX1		G		A		494		498		99.1967871486		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		15976.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		T		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		TM825		chr7		101917647		CUX1		A		G		492		494		99.5951417004		intronic										15731.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		TM825		chr7		101926087		CUX1		G		T		21		56		37.5		intronic										247.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		TM825		chr7		101926228		CUX1		T		C		4		6		66.6666666667		intronic										70.77		T		C				rs803070								0.606829

		TM825		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		126		126		100		intronic										3470.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		TM825		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		44		124		35.4838709677		intronic										1781.73		TAAAA		T,TA

		TM825		chr7		148504906		EZH2		AAA		-		67		124		54.0322580645		intronic										1781.73		TAAAA		T,TA

		TM825		chr7		148508833		EZH2		A		G		1023		1029		99.416909621		intronic										28953.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		TM825		chr7		148511171		EZH2		C		T		304		818		37.1638141809		exonic		synonymous SNV		NM_001203249		c.G1563A		p.P521P		6464.77		C		T				rs41277437		0.0131		0.0109				0.00559105

		TM825		chr7		148512591		EZH2		T		C		59		514		11.4785992218		intronic										61.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		TM825		chr7		148543693		EZH2		AA		-		147		691		21.2735166425		intronic										11568.73		TAA		T,TA								0.0071

		TM825		chr7		148543693		EZH2		A		-		464		691		67.1490593343		intronic										11568.73		TAA		T,TA

		TM825		chr7		148543753		EZH2		C		T		339		694		48.8472622478		intronic										8587.77		C		T				rs28723387								0.193091

		TM825		chr8		117864217		RAD21		A		G		236		482		48.9626556017		exonic		synonymous SNV		NM_006265		c.T1440C		p.A480A		4199.77		A		G				rs1050838		0.1241		0.1728				0.133187

		TM825		chr8		117864952		RAD21		A		-		119		291		40.8934707904		intronic										1073.73		TA		T						0.1101		0.1328

		TM825		chr8		117868544		RAD21		A		G		2		12		16.6666666667		intronic										12.99		A		G		LowQual

		TM825		chr8		117875538		RAD21		C		-		157		687		22.8529839884		intronic										2336.73		TC		T

		TM825		chr8		117875539		RAD21		C		T		118		688		17.1511627907		intronic										1393.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		TM825		chr9		5069899		JAK2		-		AT		162		497		32.5955734406		intronic										3009.73		G		GAT

		TM825		chr9		133747698		ABL1		C		T		156		616		25.3246753247		intronic										2547.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		TM825		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		75		501		14.9700598802		intronic										752.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		TM825		chr10		112356329		SMC3		T		C		377		449		83.9643652561		intronic										348.77		T		C

		TM825		chr10		112356331		SMC3		G		A		377		449		83.9643652561		intronic										348.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		TM825		chr10		112361870		SMC3		A		G		1088		1090		99.8165137615		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		30660.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		TM825		chr10		112361983		SMC3		T		G		124		600		20.6666666667		intronic										1607.77		T		G				rs200400743		0.0002		0.0002				0.000199681

		TM825		chr11		534332		HRAS		G		A		384		392		97.9591836735		UTR5										9468.77		G		A				rs41294870		0.0349		0.0475				0.0357428

		TM825		chr11		118351035		KMT2A		T		-		151		740		20.4054054054		intronic										1413.73		CT		C												0.00259585

		TM825		chr12		11803220		ETV6		A		C		509		509		100		intronic										22690.77		A		C				rs2856305								0.971645

		TM825		chr12		11803228		ETV6		A		G		509		509		100		intronic										22690.77		A		G				rs2541135								0.971645

		TM825		chr13		28607916		FLT3		T		A		477		477		100		intronic										21297.77		T		A				rs2491222								0.570687

		TM825		chr13		28607989		FLT3		T		G		1048		1051		99.7145575642		intronic										30886.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		TM825		chr17		7579472		TP53		G		C		524		526		99.6197718631		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		14407.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		T		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		TM825		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		594		626		94.8881789137		intronic										15987.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		TM825		chr17		7579801		TP53		G		C		396		397		99.7481108312		UTR5										12796.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		TM825		chr17		74733099		SRSF2		G		A		460		460		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15393.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		TM825		chr19		45303800		CBLC		G		A		53		495		10.7070707071		intronic										166.77		G		A				rs193110123								0.000199681

		TM825		chr20		31022959		ASXL1		T		C		556		558		99.6415770609		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17989.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		TM825		chr21		36164405		RUNX1		G		T		80		165		48.4848484848		UTR3										1804.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		TM825		chr21		36206932		RUNX1		G		A		992		1000		99.2		intronic										29022.77		G		A				rs11702841				1				1

		TM825		chr21		36265323		RUNX1		T		-		93		143		65.034965035		intronic										1575.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		TM825		chr21		44524456		U2AF1		G		A		223		1048		21.2786259542		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001025203		c.C101T		p.S34F		2990.77		G		A				rs371769427		0.000077		0.00004213		ID=COSM166866,COSM1142948;OCCURENCE=3(urinary_tract),3(liver),4(pancreas),3(endometrium),14(lung),36(haematopoietic_and_lymphoid_tissue),1(stomach)				0		D		1		D		1		D		0		D		1		D		3.82		H		0.88		T		-5.64		D		0.87		6.826		32		0.999		0.981		D		0.082		D		0.41		TRUE		0.722		0		5.47		0.917		1.044		1		1		19.317

		TM825		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		494		495		99.797979798		intronic										15542.77		T		C				rs4830994								0.997351

		TM825		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		61		120		50.8333333333		intronic										1063.73		GT		G

		TM825		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		578		580		99.6551724138		intronic										18474.77		T		G				rs5980193								0.897219

		TM825		chrX		39933339		BCOR		A		G		1015		1018		99.7053045187		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		28212.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		TM825		chrX		44929077		KDM6A		C		A		510		513		99.4152046784		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001291418		c.C1940A		p.T647K		17081.77		C		A				rs2230018		0.0928		0.1376				0.155497		0.056		T		0.093		B		0.051		B		0.209		N		1		P		0		N		0.89		T		-1.21		N		0.275		1.424		12.91		0.852		0.256		N		-1.01		T		0		TRUE						-2.48		-0.275		0.065		0.939		0.912		15.541

		TM825		chrX		44935924		KDM6A		TTT		-		122		450		27.1111111111		intronic										8724.73		CTTT		C,CT								0.0076				0.00662252

		TM825		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		258		450		57.3333333333		intronic										8724.73		CTTT		C,CT

		TM825		chrX		44938316		KDM6A		A		-		104		414		25.1207729469		intronic										779.73		TA		T

		TM825		chrX		44949951		KDM6A		T		-		109		475		22.9473684211		intronic										446.73		GT		G						0.124		0.0845

		TM825		chrX		76849085		ATRX		G		A		81		494		16.3967611336		intronic										970.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		TM825		chrX		76874171		ATRX		G		A		60		497		12.0724346076		intronic										310.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		TM825		chrX		76940534		ATRX		A		G		691		693		99.7113997114		intronic										18438.77		A		G				rs35268552		0.5073		0.3933				0.550993

		TM825		chrX		123176496		STAG2		G		C		2		7		28.5714285714		splicing										20.8		G		C		LowQual																												1		D																5.279		25.7		0.994		0.998		D														5.74		0.917		0.891		1		0.998		18.953

		TM825		chrX		123184949		STAG2		-		T		70		172		40.6976744186		intronic										664.73		C		CT								0.0091

		TM825		chrX		123204978		STAG2		T		-		141		388		36.3402061856		intronic										922.73		CT		C						0.1943		0.258

		TM825		chrX		129147060		BCORL1		C		T		1045		1058		98.7712665406		exonic		synonymous SNV		NM_021946		c.C312T		p.N104N		31278.77		C		T								0.00004666

		TM825		chrX		129147079		BCORL1		T		C		1053		1053		100		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		46613.77		T		C				rs4830173				1				1

		TM825		chrX		129147373		BCORL1		G		A		597		616		96.9155844156		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.G625A		p.G209S		14225.77		G		A				rs5932715		0.0705		0.073				0.0259603		0.897		T		0		B		0.001		B		0.163		N		1		P		0		N		1.18		T		0.11		N		0.068		0.229		4.983		0.375		0.156		N		-1.048		T		0.001		TRUE						2.71		-0.011		0.135		0.044		0.048		1.364

		TM825		chrX		133511862		PHF6		A		-		33		111		29.7297297297		intronic										370.73		TA		T				rs367819775

		TM825		chrX		133511988		PHF6		G		A		380		380		100		intronic										12971.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		TM825		chrX		133512256		PHF6		T		-		70		305		22.9508196721		intronic										685.73		CT		C

		TM825		chrX		133527688		PHF6		T		-		63		421		14.9643705463		intronic										245.73		GT		G						0.0221		0.0033

		VC1374		chr1		36933096		CSF3R		T		C		204		451		45.2328159645		intronic										3875.77		T		C				rs3918000								0.134385

		VC1374		chr2		25471169		DNMT3A		C		-		273		604		45.1986754967		intronic										8249.73		GC		G				rs3216707		0.1052		0.0783				0.0778754

		VC1374		chr2		25523065		DNMT3A		C		T		121		220		55		exonic		synonymous SNV		NM_022552		c.G120A		p.E40E		2883.77		C		T				rs202118149				0.003				0.00519169

		VC1374		chr2		198267243		SF3B1		A		-		91		258		35.2713178295		intronic										989.73		GA		G						0.1395		0.2265

		VC1374		chr2		198267770		SF3B1		-		AA		484		985		49.1370558376		intronic										11934.73		G		GAA				rs3217350		0.7355		0.6743				0.717452

		VC1374		chr3		38182136		MYD88		C		G		141		142		99.2957746479		intronic										4602.77		C		G				rs4988457								0.0419329

		VC1374		chr3		105453034		CBLB		A		G		263		263		100		intronic										7784.77		A		G				rs6768096		0.9852		0.9959				0.984625

		VC1374		chr3		105453069		CBLB		C		T		71		263		26.9961977186		intronic										1424.77		C		T				rs9657924								0.10603

		VC1374		chr3		128204951		GATA2		C		T		51		52		98.0769230769		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001145662		c.G490A		p.A164T		1803.77		C		T				rs2335052		0.1638		0.2056		ID=COSM445531;OCCURENCE=1(breast),2(large_intestine)		0.232827		0.429		T		0.013		B		0.025		B		0.004		N		0.729		P		-0.175		N		-4.32		D		-0.43		N		0.117		1.482		13.22		0.99		0.91		D		-1.065		TRUE		0		TRUE		0.543		0		1.83		0.598		0.739		0.999		0.999		9.555

		VC1374		chr3		128205860		GATA2		G		C		180		680		26.4705882353		exonic		synonymous SNV		NM_001145662		c.C15G		p.P5P		2341.77		G		C				rs1573858		0.6934		0.6943		ID=COSM3749812;OCCURENCE=1(thyroid),4(large_intestine)		0.709864

		VC1374		chr4		55141055		PDGFRA		A		G		484		492		98.3739837398		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.A1701G		p.P567P		12865.77		A		G				rs1873778		0.9589		0.988		ID=COSM1430082;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.957668

		VC1374		chr4		55152040		PDGFRA		C		T		245		497		49.2957746479		exonic		synonymous SNV		NM_006206		c.C2472T		p.V824V		6423.77		C		T				rs2228230		0.1983		0.182		ID=COSM22413;OCCURENCE=2(central_nervous_system),11(soft_tissue),1(endometrium)		0.240415

		VC1374		chr4		55593481		KIT		A		G		562		1025		54.8292682927		exonic		synonymous SNV		NM_000222		c.A1638G		p.K546K		11036.77		A		G				rs55986963		0.0219		0.0273		ID=COSM21983;OCCURENCE=2(bone),5(large_intestine),2(soft_tissue)		0.0213658

		VC1374		chr4		55599436		KIT		T		C		322		322		100		intronic										10211.77		T		C				rs1008658								0.504792

		VC1374		chr4		106156187		TET2		C		T		270		1060		25.4716981132		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.C1088T		p.P363L		5299.77		C		T				rs17253672		0.0424		0.0483				0.0275559		0.007		D		0.573		P		0.294		B		0		N		0.98		N		0.695		N		4.48		T		-1.74		N		0.18		3.68		23.3		0.998		0.701		D		-0.984		TRUE		0.002		TRUE		0.646		0		4.97		0.871		0.935		0.293		0.994		11.114

		VC1374		chr4		106164723		TET2-AS1		G		A		93		511		18.1996086106		ncRNA_intronic										1323.77		G		A				rs72963007				0.0068				0.0117812

		VC1374		chr4		106196829		TET2		T		G		488		1008		48.4126984127		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001127208		c.T5162G		p.L1721W		12109.77		T		G				rs34402524		0.1233		0.1291				0.0916534		0.003		D		0.794		P		0.754		P						1		P		0		N		4.35		T		0.03		N		0.232		2.834		21.5		0.932		0.78		D		-0.626		TRUE		0		TRUE		0.707		0		5.16		0.991		1.011		0.775		0.124		13.59

		VC1374		chr5		170837513		NPM1		T		-		266		431		61.716937355		intronic										2823.73		CT		C				rs34323200				0.3378

		VC1374		chr7		101740827		CUX1		-		TC		483		490		98.5714285714		intronic										14267.73		T		TTC				rs10638510				0.5275				0.482827

		VC1374		chr7		101747593		CUX1		-		T		318		451		70.5099778271		intronic										5664.73		G		GT						0.4074		0.4153				0.357029

		VC1374		chr7		101755060		CUX1		A		G		517		952		54.3067226891		intronic										11202.77		A		G				rs9655774		0.2383		0.2426				0.157348

		VC1374		chr7		101758584		CUX1		G		A		503		509		98.8212180747		intronic										16106.77		G		A				rs201501		0.4881		0.4366				0.362819

		VC1374		chr7		101837149		CUX1		G		A		265		493		53.752535497		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.G1089A		p.P363P		6972.77		G		A				rs11540899		0.3876		0.3538				0.298522

		VC1374		chr7		101843536		CUX1		-		T		294		712		41.2921348315		intronic										4822.73		A		AT												0.390176

		VC1374		chr7		101844851		CUX1		A		G		423		931		45.4350161117		exonic		synonymous SNV		NM_001202543		c.A2307G		p.P769P		8213.77		A		G				rs60987662		0.4004		0.357				0.316693

		VC1374		chr7		101892328		CUX1		C		T		42		123		34.1463414634		UTR3										615.77		C		T				rs368214		0.4213		0.6442				0.578874

		VC1374		chr7		101892452		CUX1		G		A		20		63		31.746031746		UTR3										416.77		G		A				rs112726409								0.116214

		VC1374		chr7		101916647		CUX1		A		G		247		248		99.5967741935		exonic		synonymous SNV		NM_001202544		c.A1218G		p.A406A		5881.77		A		G				rs813000		0.8095		0.7296				0.733626

		VC1374		chr7		101917521		CUX1		G		A		491		493		99.5943204868		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001202544		c.G1342A		p.A448T		16345.77		G		A				rs803064		0.575		0.5685				0.559105		0.902		T		0.229		B		0.052		B						1		P		1.24		L		1.51		T		-1.17		N		0.273		0.313		5.82		0.736		0.84		D		-0.953		TRUE		0		TRUE		0.706		0		-0.106		-0.683		-0.839		0.437		0		7.499

		VC1374		chr7		101917647		CUX1		A		G		476		477		99.7903563941		intronic										15259.77		A		G				rs712839		0.7998						0.734225

		VC1374		chr7		101926087		CUX1		G		T		10		29		34.4827586207		intronic										73.77		G		T				rs73712454		0.2346		0.2849				0.204273

		VC1374		chr7		101926228		CUX1		T		C		2		2		100		intronic										31.74		T		C				rs803070								0.606829

		VC1374		chr7		148504854		EZH2		-		GACTT		33		41		80.487804878		intronic										1323.73		A		AGACTT				rs55877618		0.6497						0.694888

		VC1374		chr7		148504906		EZH2		AAAA		-		32		41		78.0487804878		intronic										722.73		TAAAA		T

		VC1374		chr7		148508833		EZH2		A		G		399		888		44.9324324324		intronic										7217.77		A		G				rs2072407		0.6823		0.6683				0.690695

		VC1374		chr7		148512591		EZH2		T		C		71		502		14.1434262948		intronic										566.77		T		C				rs201338384				0.00000824				0.000199681

		VC1374		chr7		148543693		EZH2		A		-		297		516		57.5581395349		intronic										4279.73		TA		T				rs3214332				0.7134		ID=COSM1735881,COSM1735880;OCCURENCE=1(central_nervous_system)		0.761182

		VC1374		chr8		117864952		RAD21		A		-		63		140		45		intronic										684.73		TA		T						0.1101		0.1328

		VC1374		chr8		117875538		RAD21		C		-		67		580		11.5517241379		intronic										119.73		TC		T

		VC1374		chr8		117875539		RAD21		C		T		123		579		21.2435233161		intronic										1940.77		C		T				rs200592135				0.00004969				0.000399361

		VC1374		chr9		5069899		JAK2		-		AT		75		345		21.7391304348		intronic										1867.73		G		GAT

		VC1374		chr9		5073681		JAK2		T		-		101		470		21.4893617021		intronic										448.73		CT		C						0.0187		0.0062

		VC1374		chr9		133747698		ABL1		C		T		181		577		31.3691507799		intronic										3544.77		C		T				rs34136772								0.0171725

		VC1374		chr9		139396711		NOTCH1		G		A		47		343		13.7026239067		intronic										408.77		G		A				rs112582298		0.0033		0.0009				0.00219649

		VC1374		chr9		139399222		NOTCH1		G		A		350		681		51.3950073421		exonic		nonsynonymous SNV		NM_017617		c.C4921T		p.P1641S		6421.77		G		A								0.0014		ID=COSM308590;OCCURENCE=1(haematopoietic_and_lymphoid_tissue)		0.00139776		0.324		T		0.043		B		0.011		B		0		U		1		N		-0.55		N		-1.49		T		-1.19		N		0.104		-0.464		0.27		0.745		0.633		D		-0.95		TRUE		0.141		TRUE		0.672		0		1.41		-0.55		0.047		0		0.001		3.908

		VC1374		chr10		112356328		SMC3		A		G		15		93		16.1290322581		intronic										122.77		A		G

		VC1374		chr10		112356331		SMC3		G		A		22		93		23.6559139785		intronic										224.77		G		A				rs7075340		0.9726		0.9793				0.957268

		VC1374		chr10		112360936		SMC3		A		G		254		522		48.6590038314		intronic										5855.77		A		G				rs11195213		0.0976		0.1514				0.148962

		VC1374		chr10		112361870		SMC3		A		G		1042		1045		99.7129186603		exonic		synonymous SNV		NM_005445		c.A3039G		p.S1013S		29216.77		A		G				rs2419565		0.9899		0.9963				0.986821

		VC1374		chr11		32417945		WT1		T		C		240		493		48.6815415822		exonic		synonymous SNV		NM_000378		c.A1056G		p.R352R		5588.77		T		C				rs16754		0.1303		0.2335		ID=COSM1353508;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.33147

		VC1374		chr11		118351035		KMT2A		T		-		117		682		17.1554252199		intronic										416.73		CT		C												0.00259585

		VC1374		chr12		11803220		ETV6		A		C		469		470		99.7872340426		intronic										20976.77		A		C				rs2856305								0.971645

		VC1374		chr12		11803228		ETV6		A		G		469		470		99.7872340426		intronic										20976.77		A		G				rs2541135								0.971645

		VC1374		chr12		11992168		ETV6		G		A		1008		1019		98.9205103042		exonic		synonymous SNV		NM_001987		c.G258A		p.T86T		28739.77		G		A				rs11611479		0.1309		0.1519				0.212859

		VC1374		chr12		12037567		RNU6-19P		A		T		64		536		11.9402985075		ncRNA_intronic										162.77		A		T				rs200376453				0.0000332				0.000599042

		VC1374		chr13		28607916		FLT3		T		A		480		482		99.5850622407		intronic										16157.77		T		A				rs2491222								0.570687

		VC1374		chr13		28607989		FLT3		T		G		1049		1052		99.7148288973		intronic										31392.77		T		G				rs2491223		0.6358		0.7036				0.578674

		VC1374		chr17		7574119		TP53		T		C		238		453		52.5386313466		intronic										1800.77		T		C												0.000199681

		VC1374		chr17		7577035		TP53		T		C		496		998		49.6993987976		exonic		synonymous SNV		NM_001126115		c.A507G		p.P169P		9438.73		T		C				rs72661120				0.0003		ID=COSM44165;OCCURENCE=1(central_nervous_system),1(oesophagus)		0.000399361

		VC1374		chr17		7579472		TP53		G		C		224		356		62.9213483146		exonic		nonsynonymous SNV		NM_001126118		c.C98G		p.P33R		4339.77		G		C				rs1042522		0.63		0.66		ID=COSM250061;OCCURENCE=1(central_nervous_system),2(upper_aerodigestive_tract),1(urinary_tract),1(liver)		0.542931		0.642		T		0.745		P		0.372		B		0.371		U		1		P		0		N		-2.05		D		-0.19		N		0.267		-0.415		0.355		0.57		0.361		N		-0.929		TRUE		0		TRUE		0.722		0		1.87		0.518		1.045		0.001		0.001		9.773

		VC1374		chr17		7579643		TP53		CCCCAGCCCTCCAGGT		-		306		532		57.5187969925		intronic										6551.73		CCCCCAGCCCTCCAGGT		C				rs146534833		0.7489						0.586462

		VC1374		chr17		7579801		TP53		G		C		124		250		49.6		UTR5										2875.77		G		C				rs1642785		0.6669		0.6689				0.584864

		VC1374		chr17		74733099		SRSF2		G		A		454		454		100		exonic		synonymous SNV		NM_001195427		c.C144T		p.D48D		15066.77		G		A				rs237057		0.797		0.8886				0.785543

		VC1374		chr19		33792754		CEBPA		GGC		-		4		13		30.7692307692		exonic		nonframeshift deletion		NM_001285829		c.207_209del		p.69_70del		103.73		GGGC		G						0.046		0.0275

		VC1374		chr20		31022959		ASXL1		T		C		531		532		99.8120300752		exonic		nonsynonymous SNV		NM_015338		c.T2444C		p.L815P		17305.77		T		C				rs6058694		0.9999		1				1

		VC1374		chr21		36164362		RUNX1		A		G		88		193		45.5958549223		UTR3										1719.77		A		G				rs150481777				0.0078				0.0457268

		VC1374		chr21		36164405		RUNX1		G		T		94		193		48.7046632124		UTR3										2147.77		G		T				rs13051066				0.6003				0.370607

		VC1374		chr21		36164486		RUNX1		G		C		194		370		52.4324324324		exonic		synonymous SNV		NM_001001890		c.C1308G		p.P436P		3631.77		G		C				rs61750222		0.0306		0.0851				0.0583067

		VC1374		chr21		36206932		RUNX1		G		A		962		966		99.5859213251		intronic										27988.77		G		A				rs11702841				1				1

		VC1374		chr21		36265323		RUNX1		T		-		67		147		45.5782312925		intronic										888.73		CT		C				rs376929893		0.1384

		VC1374		chrX		15808795		ZRSR2		T		C		352		352		100		intronic										10483.77		T		C				rs4830994								0.997351

		VC1374		chrX		15818114		ZRSR2		T		-		505		505		100		intronic										16236.73		AT		A				rs62985661		0.5236		0.5317				0.569007

		VC1374		chrX		15822390		ZRSR2		T		-		46		74		62.1621621622		intronic										779.73		GT		G

		VC1374		chrX		15826556		ZRSR2		T		C		435		435		100		intronic										13921.77		T		C				rs5936061								0.551258

		VC1374		chrX		15827524		ZRSR2		T		G		512		512		100		intronic										16271.77		T		G				rs5980193								0.897219

		VC1374		chrX		15836648		ZRSR2		T		G		492		494		99.5951417004		intronic										16797.77		T		G				rs5936062		0.535						0.57404

		VC1374		chrX		15838366		ZRSR2		C		T		309		311		99.3569131833		exonic		synonymous SNV		NM_005089		c.C864T		p.N288N		9951.77		C		T				rs2301724		0.5079		0.5261		ID=COSM3759436;OCCURENCE=1(large_intestine)		0.557616

		VC1374		chrX		39922359		BCOR		A		G		195		196		99.4897959184		intronic										5827.77		A		G				rs3810694		0.444		0.4832				0.663576

		VC1374		chrX		39932907		BCOR		T		C		971		984		98.6788617886		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.A1692G		p.A564A		26476.77		T		C				rs6520618		0.3615		0.2671				0.523974

		VC1374		chrX		39933339		BCOR		A		G		981		983		99.7965412004		exonic		synonymous SNV		NM_001123383		c.T1260C		p.D420D		27200.77		A		G				rs5917933		0.8957		0.8952		ID=COSM4156840;OCCURENCE=1(thyroid)		0.903046

		VC1374		chrX		44870417		KDM6A		G		A		33		284		11.6197183099		intronic										106.77		G		A				rs41309721								0.00264901

		VC1374		chrX		44918221		KDM6A		T		-		116		311		37.2990353698		intronic										1025.73		AT		A						0.3306		0.2887

		VC1374		chrX		44935924		KDM6A		TT		-		99		317		31.2302839117		intronic										3766.73		CTT		C,CT				rs200364326				0.3341				0.276556

		VC1374		chrX		44935924		KDM6A		T		-		164		317		51.7350157729		intronic										3766.73		CTT		C,CT

		VC1374		chrX		44938316		KDM6A		A		-		68		227		29.9559471366		intronic										640.73		TA		T

		VC1374		chrX		44949951		KDM6A		T		-		105		459		22.8758169935		intronic										417.73		GT		G						0.124		0.0845

		VC1374		chrX		76849085		ATRX		G		A		57		346		16.4739884393		intronic										693.77		G		A				rs45612438								0.00794702

		VC1374		chrX		76874171		ATRX		G		A		64		433		14.7806004619		intronic										723.77		G		A				rs143038693								0.00264901

		VC1374		chrX		123184949		STAG2		T		-		82		173		47.3988439306		intronic										948.73		CT		C								0.0401				0.346225

		VC1374		chrX		123204978		STAG2		T		-		144		384		37.5		intronic										1079.73		CT		C						0.1943		0.258

		VC1374		chrX		123217410		STAG2		G		T		36		329		10.9422492401		intronic										63.77		G		T				rs150089369		0.0091		0.0024				0.00635762

		VC1374		chrX		129147079		BCORL1		T		C		984		985		99.8984771574		exonic		nonsynonymous SNV		NM_021946		c.T331C		p.F111L		28355.77		T		C				rs4830173				1				1

		VC1374		chrX		133511862		PHF6		A		-		20		74		27.027027027		intronic										168.73		TA		T				rs367819775

		VC1374		chrX		133511988		PHF6		G		A		224		224		100		intronic										7702.77		G		A				rs5978001		0.7453		0.7783				0.811921

		VC1374		chrX		133512256		PHF6		T		-		26		111		23.4234234234		intronic										215.73		CT		C
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Cumulative incidence of
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Mutations

JAK2, MPL1, CALR (type1 and type 2)
ASXL1T, TETZ,

SRSF2, U2AF1

IDH1, IDH2, TP53, DNMT3a, IKZF1, LNK
Other
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Age and Source of Stem Cells
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Weeks post-ASCT
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Correlation of CALR mutation allele burden
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Overall survival (comFoRrT-I Trial)

Probability
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overall survival

survival according to transfusion dependance
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Survival (percent)
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Risks of JAKZ2 inhibitor for
Transplantation ?

* Obscuring comorbid conditions?

* Rebound of cytokines when stopped
before transplantation



Liver: Sinusoidal fibrosis associated with extramedullary
hematopoiesis
vad ¥+

H = hepatocytes. Extensive EMH and collagen deposition (blue) in sinusoids.



Reduced Intensity Conditioning and HCT

Adjusted OS according to DIPSS
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JAK2 Inhibitors

Benefits



Patient feels better,
Spleen shrinks,
May live longer



JAK2 inhibitors

Potential Risks



“Bone marrow” in the Lung

J.Wang & D.l.Kuperman, Ann.Hematol. 92: 1559, 2013
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Percent Survivall
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Cytogenetics and Transplant Results
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DIPSS and Survival

(no transplant — no treatment with JAK2 inhibitors)
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Probability

RIC — Adjusted OS by Regimen

-Is there a best regimen? -
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What about JAK Inhibitors?

Impact of JAK inhibitor(s) pre-transplant ?
Splenectomy yes or no?

Disease duration — more comorbidities?
Mutations — indication for transplantation?
Progressive fibrosis — transplant?



Potential Benefits

« JAK inhibition with ruxolitinib has reduced
plasma inflammatory cytokines and
resulted in prompt resolution of
constitutional symptoms.

 Many patients experienced a reduction in
spleen size (including non-mutated
patients).



Timing of Transplantation

* No prospective studies have evaluated the
optimal timing of HSCT in MF

* No decision analyses have rigorously
compared outcomes of HSCT to non-
transplant therapies

* Optimal timing of transplant is becoming a
major challenge in patients responding well to
JAK-inhibitor therapy.



Clinical Vignette

61 yo male diagnosed with JAK2 positive MF. He
presented with Hb = 9.0, WBC 30,000 and platelets
of 258,000. Peripheral blood showed 2% blasts.
Cytogenetics were normal. Spleen 22cm. He has
had a 10% weight loss in 3 mos.

Diagnosis: High Risk MF by DIPSS
Started on Ruxolitinib 20mg BID.

Within 3 months his spleen measures 10cm and
symptoms had significantly improved. Blood counts
stabilized.

A 10/10 matched URD is found.
How do we advise the patient?

Viswabandya et al 2016



Do JAK inhibitors have a role
In the peri-transplant period?



JAK ALLO: Recruitment stopped after 22
patients enrolled due to unexpected SAEs
in3 '
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Interrupt Dosing

VA S N4

Number of pat|ents:
34 33 33 34 34 33 33 33 36 37 39 40 40 40 34 29 26 23 24 24 22 22 22 20 21 20 18 17 15

Days Around Dose Change

COMFORT, Controlled Myelofibrosis Study with Oral JAK Inhibitor Treatment. Verstovsek S et al. Blood 2011;118:5146 (ASH 2011 abstract)



Benefits of pre-transplant JAK2
inhibitor ?

» Reduced spleen size: Faster engraftment
* Suppressed “inflammation”: Less GVHD?
* Weight gain: Better performance status?



Survival
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Cytogenetics and Survival in MF
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PostHCT Outcomes by DIPSS-
NRM is twiceEsI Hﬁy as relapse.

Relapse Non-Relapse Mortality
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Samuelson B, Salit R, Stevens E, Scott , Deeg HJ et al unpublished
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Digging deeper

So, we have been moving from
Cells (myeloblasts, cytopenias) to
Chromosomes (breakage, loss, gain) to

Genes (DNA mutations)



Should we delay transplant in
patients responding to JAK
inhibitors?
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